
Supplemental Table S1 

Primer sequence 

F1 GCTCGCTACTCTCATCGTGGAATCCTGACAGGATCCGCGATATCAAGCTTAAGGCCGCCGACATCACCTC 

ProtA R1 CTCTAGGGTCCCCAATTAATTAGCTAAAGCTCAGGTCGACTTGCCGGCCGA 

FLAG R1 CTCTAGGGTCCCCAATTAATTAGCTAAAGCTCACTTGTCGTCGTCGTCCT 

HA R1 CTCTAGGGTCCCCAATTAATTAGCTAAAGCTCAGGCGTAGTCCGGCACGT 

GFP R1 CTCTAGGGTCCCCAATTAATTAGCTAAAGCTCACTTGTACAGCTCGTCCA 

0752F GCTCGCTACTCTCATCGTGGAATCCTGACAGGATCCGTACGGAGGAGTTGCCCATATGCCCATTGCCACACCTGAGG 

0752R GTACAGCGAGGTGATGTCGGCGGCCTTAAGCTTTGCCGCGGTGACGCTGCGTCCC 

2136F GCTCGCTACTCTCATCGTGGAATCCTGACAGGATCCGTACGGAGGAGTTGCCCATATGTCAGCCAATCCGCGCGC 

2136R GTACAGCGAGGTGATGTCGGCGGCCTTAAGCTTCCCGATGACTGTATTCACCAC 

3021F GCTCGCTACTCTCATCGTGGAATCCTGACAGGATCCGTACGGAGGAGTTGCCCATGTGTCCGACAGCTTGTTCGA 

3021R GTACAGCGAGGTGATGTCGGCGGCCTTAAGCTTGCGTCGCCTGCGGATGATGG 

0358F GCTCGCTACTCTCATCGTGGAATCCTGACAGGATCCGTACGGAGGAGTTGCCCATATGACGCGGACACACTTCGA 

0358R GTACAGCGAGGTGATGTCGGCGGCCTTAAGCTTGTTCGCGGCGGCCGCGGCCG 

3085F GCTCGCTACTCTCATCGTGGAATCCTGACAGGATCCGTACGGAGGAGTTGCCCATATGTCGGTCAAGACACTCGA 

3085R GTACAGCGAGGTGATGTCGGCGGCCTTAAGCTTCGACTCCAGTACTTGGATGC 

3086F GCTCGCTACTCTCATCGTGGAATCCTGACAGGATCCGTACGGAGGAGTTGCCCATATGGCACGTAAGCCCCTCAT 

3086R GTACAGCGAGGTGATGTCGGCGGCCTTAAGCTTCGGAAGTGGTCCGCCCGCGGC 

1666F GCTCGCTACTCTCATCGTGGAATCCTGACAGGATCCGTACGGAGGAGTTGCCCATGTGACCACCGCCGCGCGGAC 

1666R GTACAGCGAGGTGATGTCGGCGGCCTTAAGCTTTGGGCGTCTGACCGCGGTGC 

1524F GCTCGCTACTCTCATCGTGGAATCCTGACAGGATCCGTACGGAGGAGTTGCCCATATGCTGATCTCTCAGCGTCC 

1524R GTACAGCGAGGTGATGTCGGCGGCCTTAAGCTTAAGCTGCTCGGTCTCGGCGT 

 


