Table S3. Kozak sequence pattern of the 7 genes for all nine species. The genes have different pattern at -3 and/or +4 position between panda and human. A “y” is marked to indicate them matching the consensus sequence. A “X” is marked to indicate no ortholog identified in that species. A “-” is marked to indicate no “AUG” start codon in that species.
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	Y
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	Y
	
	
	Y
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	Y
	Y
	Y
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	S
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	A
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	Panda


	ATG
	Y
	Y
	Y
	Y
	Y
	Y
	Y

	
	G+4
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	Y
	Y
	

	
	R-3
	Y
	
	
	Y
	Y
	Y
	Y

	
	Strength
	A
	A
	W
	S
	S
	S
	A

	Chimpanzee


	ATG
	Y
	Y
	Y
	Y
	Y
	Y
	Y

	
	G+4
	Y
	Y
	
	
	Y
	
	Y

	
	R-3
	Y
	Y
	Y
	Y
	Y
	
	Y

	
	Strength
	S
	S
	A
	A
	S
	W
	S

	Mouse


	ATG
	Y
	Y
	Y
	Y
	Y
	X
	Y

	
	G+4
	
	Y
	
	
	Y
	
	Y

	
	R-3
	Y
	Y
	Y
	Y
	Y
	
	Y

	
	Strength
	A
	S
	A
	A
	S
	
	S

	Rattus


	ATG
	Y
	Y
	Y
	Y
	Y
	X
	X

	
	G+4
	
	Y
	
	
	Y
	
	

	
	R-3
	Y
	Y
	
	Y
	Y
	
	

	
	Strength
	A
	S
	W
	A
	S
	
	

	Cow


	ATG
	Y
	Y
	Y
	Y
	Y
	-
	X

	
	G+4
	
	Y
	
	
	
	
	

	
	R-3
	Y
	Y
	
	Y
	
	
	

	
	Strength
	A
	S
	W
	A
	W
	
	

	Horse


	ATG
	Y
	Y
	Y
	-
	Y
	Y
	Y

	
	G+4
	Y
	Y
	Y
	Y
	Y
	Y
	Y

	
	R-3
	Y
	Y
	
	Y
	Y
	Y
	Y

	
	Strength
	S
	S
	A
	A
	S
	S
	S

	Dog


	ATG
	Y
	Y
	Y
	-
	Y
	-
	-

	
	G+4
	
	Y
	Y
	Y
	Y
	
	Y

	
	R-3
	Y
	Y
	
	Y
	Y
	Y
	

	
	Strength
	A
	S
	A
	A
	S
	W
	W

	Cat
	ATG
	-
	Y
	Y
	X
	Y
	Y
	-

	
	G+4
	
	Y
	
	
	
	Y
	

	
	R-3
	
	Y
	
	
	Y
	Y
	

	
	Strength
	
	S
	W
	
	A
	S
	


