Table S1. Transcription start sites in KSHV 
	[bookmark: _GoBack]Gene
	Sequence
	Distance TATA to TSS

	K1 
	TACTAATTTCAAAGGCGGGGTTCTGCCAGGCATAGTCTTTTTTTCTG
	36bp

	ORF4
	TTTTATGAGGTCGGATACTTATTAAAAGCATTGTCTTAAGTACATTAAAAGGACATTGTAT
	31bp

	ORF6
	GGCAGAAAATTCACACCGTATATAAACAAGGAAAGGGGACTCTGCGCGCTTAAGCGCCAAG
	31bp

	ORF8
	TAAAAAATATGGCTGGATATTTAAAGACCTGTACGCCCTTCTGTACCACCACCTGCAATTG
	32bp

	ORF11
	GGCGTGGCAATGGCTTGCTATATCCACCCCGGTAAGGCAGCCAGCCAGGCACCATACAGCT
	No TATA

	vIL6
	GGCGCTCACTGGCCCCTGGCCAGTTAGGCTATTTTTAACCCGGGTTTTACATGACTTTGCG
	20bp

	ORF70-K3
	TTTATAGAAGAGCCTGAGTATACATGTAGGTCTCCGAGCACTGCGAGTTGATGGGTGTCTC
	No TATA

	K3_internal 
	GCTGCGACGTGGGTTTGGCTATATATAGTGGGCGGTCATGACCCAGAGATAGATCACGTCG
	30bp

	ORFK4
	TTGGGGTGTTGGCCTTCGTAATAAAAGCCCAGGATCCTGGAGTTTACAGGTAGGCGTCGTA
	31bp

	ORFK4.1/4.2
	CTGGGATAGCTTGGAGTATTAAACCTGGGAACTATGATCCTTTAATCCCATTTGAGACTTT
	33bp

	1.4Kb
	GTTACACCCCTTCGCCGGGAACGCTATAAAAACGAGGGACAGCAGCCCCCCTCGCGCACTG
	25bp

	ORFK5
	AGCTGCCTAGAACTAACCACTCATAAAACCTCCAAACACAGGCGGAGAGCGCGGGGGTGGA
	29bp

	ORFK6
	TCGCCCGGGTGGCAATGGAAACCTGGCTTAATGACAGAACTCAAAGCCCACAAAGGCGCCA
	No TATA

	ORFK6_2
	TGGCGGTTAGCATACGCCACTATAAATAAACAGGTGAGACCAGAATCAGGTAAGCATATAA
	29bp

	ORFK7
	TGTTTTGGGGTTATCTACATATTATATTCCTTATCCCGACTGGTTGCGGAAGTATTCGCAG
	30bp

	PAN
	AAAATATGGGAACACTGGAGATAAAAGGGGCCAGCTTGAGTCAGTTTAGCACTGGGACTGC
	30bp

	ORF16
	TCGATTGGGATGGGGGTGTGGGATGGGGGTGTGGGATGGGGGTGTGGGATGGGGGTAAATG
	No TATA

	ORF17.5
	GCATATTGAGCCCGGCGTATTTAAAGGCCAGCCAATTCCCGGTCGGCATCCAAGCCGTCAC
	32bp

	ORF17.5_2
	GCCAGCATATTGAGCCCGGCGTATTTAAAGGCCAGCCAATTCCCGGTCGGCATCCAAGCCG
	28bp

	ORF17
	GCTCTTGGGCGTGGAATGTATTTAAATTCTTATTTTGCAAAAAGCGCCACATGAGCCTCCT
	31bp

	ORF21
	ATAGATCGGGCAGGGTGGAGTACTTGAGGAGCCGGCGGTAGGTGGCCAGGTGGGCCCGGTT
	No TATA

	ORF25
	AAAAGAGTCCCTTCTTGATGTATAAAAGGGTGGAGGCGTTCCCCCAGGAGTAGTCTGCGTA
	29bp

	ORF26
	GTGGCGCCGATGAAGAGACTATTAAAGCTCGGAAACAAGGTGGTGTATTAGCTAACCCTTC
	30bp

	ORF27
	ATCTTCAGAGTCTCAGTTCTATATTTAATCTTGGCCCCAGACTGCACGTGTATGCCTACTC
	30bp

	ORF28
	ATTGCTCTGTTGTAAACTATATATAAGTTAAACCAAAATTCGCAGGGAGACAAGGTGACGG
	32bp

	ORF33
	TGTTACCTGGGGGTTTTGCTATTAAAGGCCGCTATAGGGCGTCGAAGGAGGATCTGGTGTT
	30bp

	ORF34
	TTTATTCTGTGCACCACGCCAATAAAAGGGTGCGCCATCCGTGCCGTTTTGGGACAGTGTC
	29bp

	ORF35
	TTGAGTGGAAAAGGGACCCAGTATATAACAGGCAATGTTCAGACCCAAAGGTGTCCAACTA
	28bp

	ORF38
	TACTCGGGGTCAAATCAGTATTAAAGCCCGCTTCAAAGCCAACCTCTTCGTGAACGTCCGT
	31bp

	ORF39
	GCTTCTGCCCGGGGCGCGTATTTAAAAGTCAACCGCGATAGGCAGTGGCATCAGATTGGCT
	31bp

	ORF45
	GATTGGTTCACGAGTTTCATCATCAGTAGCATATCCTCAAAGTTAGAACATTGCGTTTTTC
	No TATA

	ORF45.1
	CTGCTGCGATCCAGAGGATATTAAAGTGGTGATCTTAGGCCAGGACCCGTACCACAAGGGC
	32bp

	ORF46-47
	GCATGCGTGAACCCTCACTATATAAAACAGATATTACGGAAGGGGGCTCCCTGGGGAGCAC
	31bp

	ORF50
	GGTGGCAATGACACGTCCCCTTTAAAAAGTCAACCTTACTCCGCAAGGGGTAGTCTGTTGT
	29bp

	ORFK8
	GGTATTTCCTCCGTTGTCGACTATAACCTGGCGTGTAAACGTGTAACCCTGCCAAATGCCC
	No TATA

	ORFK8.1
	TGTTATCCGGCAGCAATATTAAAGGGACCGAAGTTAATCCCTTAATCCTCTGGGATTAATA
	33bp

	ORF52
	GCTATGGTTTTTCAATAAAGTATTTAAAGCTGGGTATAAAGGAGGGATTTGGGCTTTTGTT
	29bp

	ORF53
	TCGGACTGCATTGCAGAGTGTATATAAGAGGCGAACGCGGAACGTTGGATAGACGGCTTGG
	29bp

	ORF55
	GGTCGCTGAGCAGCATATATTTAATGTCGGACGCCTCCAGTGGCCGGCCGCCAAGGAACCC
	34bp

	ORF57
	GGACTGGCCAGTTAATCCCACTATATAACCTGGCTGCCAGGTTCCCAAAATAGCCCGCGGC
	28bp

	ORF58-59
	CACCTCCCCTAAAAGTTCTATTTAAGGCAGTCTATCGTCTCCAGAACACCCAGTGTGCGCG
	31bp

	ORF60-61
	TCAGCTGAGGCACGAGCTGTATATAAATCGGCTTGTTTTTGGGGCGGTTTGTACGCTGGGC
	30bp

	ORF62
	CGGCAGTTGGGCAACAGTATTTAAAAACTGCTCTGTTGTGCTGCTGTTTAAGAGGGCAGGC
	32bp

	ORF65
	GACTGCGAGGCTGCCCTATTAAAGCACCGTGACGTGCGCGGACTGCTTCAGCTCACCTCAC
	33bp

	ORF69
	GCCTGCCCAGGGAGCAGGAGTATAAAAAGCTCAGGGCATCCGCGGCCGCCGGACAGCTCCT
	29bp

	ORFK12
	CCCCCTTCGCAGGAAACGCTATAAAGAAGAGGGGAGACCGACCCCCCTCGCGCATTACGCG
	30bp

	ORF71-72
	TCCACAGGAAATGACATAAAAGCCACACCTCTCCCCCTTTTTCCTCCCTAGAAGCCACCGT
	34bp

	ORF73
	AACTCCGCCCTCCACTACGCGGCGCCCGGGACAATCAAAAAATGTGTGTATCATTTGGAGG
	17bp

	ORFK14/74
	GGGCGGGCGCTACTCACTGTTTATAAGTCAGCCGGACCAAGCTGCTGCTCTTGGGGACGTG
	30bp

	ORF75
	CGATACCTTTTTTTGAGTATTTGAGGTTAGTGACATGGCTACATGTAACTGTGGATTCCAC
	32bp



The second column contains the sequence of 50nt 5’ and 10nt 3’ from the annotated TSS. The TATA box is in bold, italic font. The third column indicates the distance from the start of the TATA box to the TSS.
