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D.
Group Genus Family Specie Gene

Genic 
NWCWNN

Genic WCW
Genic 

NNWCWN
Genomic 

NWCWNN
E1A -0,90 -0,45 -0,29 0,38
E4 -0,83 0,03 0,19 0,37
IX -1,09 0,76 -0,44 0,37

E1A -0,84 -0,53 -0,45 0,46
IX -0,95 0,61 -0,43 0,46

Adenovirus D IX -0,90 -0,60 -0,48 0,80
E1A -1,20 -0,79 -0,43 0,57
IX -0,75 0,27 0,26 0,57

Adenovirus F IX -1,78 0,50 -0,21 0,19
US11 -0,69 -0,05 -0,11 0,76
US8A -0,66 -0,13 -0,11 0,76
UL14 -0,16 0,17 -0,15 0,96

UL49A -1,38 -1,39 0,80 0,96
US10 -0,77 0,48 -0,24 0,96
US11 -0,56 -0,90 -1,48 0,96
US12 -0,26 -1,58 -0,11 0,96
US2 -0,74 -2,16 -0,26 0,96
US4 -0,18 -0,72 -0,02 0,96
US5 -0,25 -0,81 0,51 0,96

US8A -1,39 0,19 -0,03 0,96
ORF25 -1,91 0,09 -0,32 -0,65
ORF35 -2,43 -0,43 -0,05 -0,65
UL80 -0,60 0,09 0,41 0,74
RL5A -1,25 0,82 0,11 0,74
UL124 -0,50 1,04 0,44 0,74
UL135 -0,37 -0,91 -0,25 0,74
UL139 -0,55 1,06 -0,46 0,74
UL146 -0,91 -1,04 0,13 0,74
UL73 -0,75 1,16 -0,01 0,74

BFRF3 -0,96 0,52 0,21 0,66
BGLF3,5 -0,34 -0,37 0,66 0,73
BHLF1 -3,24 -Inf -2,23 0,66
BLLF2 -1,61 -0,40 0,89 0,66
BLRF2 -0,92 0,56 -0,65 0,66
BSLF2 -0,82 0,21 0,78 0,80

EBNA3A -0,24 -0,25 0,57 0,80
EBNA3B -0,82 0,14 0,06 0,71

LF3 -1,50 -2,24 -1,83 0,66
RPMS1 -0,80 0,46 0,14 0,69

K6 -0,90 -1,45 -0,45 0,42
K7 -0,68 0,00 0,18 0,42

ORF38 -1,16 -0,62 -1,12 0,41
ORF73 -0,80 0,11 0,32 0,41

E4 -Inf 0,67 0,69 -0,80
E5 -2,56 0,02 0,72 -0,80

PV type  33 E5 -Inf -0,65 0,05 -1,15
PV type  35 E5 -2,50 0,29 0,48 -0,93
PV type  39 E5 -Inf -0,69 -0,10 -0,61
PV type  45 E7 -2,63 -0,36 0,51 -0,91
PV type  51 E6 -2,00 -0,05 -0,23 -0,58
PV type  56 L2 -2,85 0,97 -1,01 -0,76
PV type  66 L2 -2,06 1,09 -0,86 -0,76
PV type  73 E5 -Inf 0,09 0,41 -1,37

E5 -2,51 0,12 -0,41 -0,67
L2 -2,00 0,99 -0,75 -0,67

HIV-1 TAT -1,11 -0,06 0,38 0,05
HIV-2 REV -1,49 0,06 0,98 0,24

ssDNA Parvoviridae  Dependoparvovirus Adeno-associated virus AAP -0,42 1,36 -0,57 0,94
ssRNA+ Flaviviridae  Hepacivirus HCV F -0,66 0,41 -0,11 0,92

RT Retroviridae LenƟvirus

 Rhadinovirus Gammaherpesvirus  8

Papillomaviridae  Alphapapillomavirus

PV type  31

PV type  82

Herpesviridae

 Simplexvirus

Alphaherpesvirus  1

Alphaherpesvirus  2

 Varicellovirus Alphaherpesvirus  3

 Cytomegalovirus Betaherpesvirus 5

 Lymphocryptovirus Gammaherpesvirus  4

dsDNA

Adenoviridae Mastadenovirus

Adenovirus B

Adenovirus C

Adenovirus E

Group Genus Family Specie Gene
Genic 

NWGWNN
Genic 

NNWGWN
Genic 
WGW

Genomic 
NWGWNN

Adenovirus B L5 -1,29 0,95 -0,40 0,19
Adenovirus C L5 -1,23 0,68 -0,94 0,30
Adenovirus D L5 -1,18 0,76 -1,43 0,55
Adenovirus E L5 -1,19 0,69 -0,98 0,49

UL1 -0,37 0,35 -0,39 0,85
US11 -0,69 1,61 -0,30 0,86
US12 -0,25 -0,27 0,19 0,86
UL1 -0,40 0,42 -0,84 0,96
UL45 -0,19 -0,93 -0,22 0,96
UL55 -0,56 -1,30 -0,55 0,97
US11 -Inf 1,16 0,19 0,96
US5 -0,17 -0,74 0,24 0,96

ORF13 -1,68 -0,05 -0,35 -0,52
ORF9 -2,30 0,73 -0,60 -0,52
RL1 -0,83 0,27 -3,43 0,55

RL12 -0,83 0,60 -0,25 0,55
RL13 -0,73 0,45 -0,35 0,55
UL1 -1,06 -0,04 -0,11 0,55

UL139 -0,88 -0,37 -0,24 0,55
UL142 -0,82 -0,08 -1,08 0,55
UL146 -0,89 0,04 -0,39 0,55
BHLF1 -0,99 -1,99 -3,00 0,47
BZLF2 -0,76 0,07 -0,13 0,47

EBNA3A -0,94 1,18 -1,56 0,64
LF3 -0,89 -0,67 -1,89 0,47

RPMS1 -1,95 -2,00 0,82 0,55
ORF4 -0,78 0,77 -0,23 0,37
ORF53 -1,03 0,20 -0,33 0,38

PV type  16 L2 -4,88 1,03 -0,96 -0,84
PV type  18 L2 -1,87 0,93 -1,30 -0,79
PV type  30 L2 -1,74 1,05 -0,82 -0,62
PV type  31 L2 -2,85 1,11 -0,59 -0,92
PV type  33 L2 -2,24 1,19 -0,69 -0,89
PV type  34 L2 -2,02 1,08 -0,44 -0,81
PV type  35 L2 -2,36 0,96 -0,90 -0,91
PV type  39 L2 -2,36 0,86 -0,97 -0,77
PV type  53 L2 -1,95 1,15 -0,69 -0,55
PV type  54 L2 -2,74 1,07 -1,24 -0,74
PV type  6 L2 -2,26 0,91 -0,92 -0,76

PV type  66 L2 -2,03 0,84 -0,97 -0,76
PV type  68 L2 -2,11 1,00 -1,06 -0,79
PV type  73 L2 -2,48 1,07 -0,21 -0,78
PV type  82 L2 -1,96 0,91 -1,14 -0,81

sRNA- Paramyxoviridae  Morbillivirus Measles virus V -0,80 0,96 -1,55 0,51
NS2A -1,72 1,17 -0,76 -0,34
NS5A -1,66 0,66 -0,09 -0,36
NS4 -1,65 0,67 -0,16 -0,31

ssRNA+ Coronaviridae  Betacoronavirus OC43

Betaherpesvirus 5

 Lymphocryptovirus Gammaherpesvirus  4

 Rhadinovirus Gammaherpesvirus  8

Papillomaviridae  Alphapapillomavirus

dsDNA

Adenoviridae Mastadenovirus

Herpesviridae

 Simplexvirus

Alphaherpesvirus  1

Alphaherpesvirus  2

 Varicellovirus Alphaherpesvirus  3

 Cytomegalovirus


