
Ole18           GAATTCGATGGTCAGCCAATACATTGATCCGTTGCCAATCATGCAAAGTATTTTGGCTGT 60 
AY427563        ------GATGGTCAGCCAATACATTGATCCGTTGCCAATCATGCAAAGTATTTTGGCTGT 54 
                      ****************************************************** 
 
Ole18           GGCCGAGTGCCGGAATTGATAATTGTGTTCTGACTAAATTAAATGACCAGAAGTCGCTAT 120 
AY427563        GGCCGAGTGCCGGAATTGATAATTGTGTTCTGACTAAATTAAATGACCAGAAGTCGCTAT 114 
                ************************************************************ 
 
Ole18           CTTCCAATGTATCCGAAACCTGGATTAAGCAATCCTGTTCTGTTCTCTAGCCCCTCCTGC 180 
AY427563        CTTCCAATGTATCCGAAACCTGGATTAAACAATCCTGTTCTGTTCTCTAGCCCCTCCTGC 174 
                **************************** ******************************* 
 
Ole18           ATGGCCGGATTGTTTTTTTGACATGTTTTCTTGACTGAGGCCTGTTTGTTCTAAACTTTT 240 
AY427563        ATGGCCGGATTGTTTTTTTGACATGTTTTCTTGACTGAGGCCTGTTTGTTCTAAACTTTT 234 
                ************************************************************ 
 
Ole18           TCTTCAAACTTTTAACTTTTTCATCACATCAGAACTTTTCTACACACATAAACTTTTAAC 300 
AY427563        TCTTCAAACTTTTAACTTTTTCATCACATCAGAACTTTTCTACACATATAAACTTTTAAC 294 
                ********************************************** ************* 
 
Ole18           TTTTCTGTCACATCGTTCCAATTTCAATCAAACTTTTAATTTTGGCTTGAACTAAACACA 360 
AY427563        TTTTCCGTCACATCGTTCCAATTTCAATCAAACTTTCAATTTTGGCGTGAACTAAACACA 354 
                ***** ****************************** ********* ************* 
 
Ole18           CCCTGAGTCTTTTATTGCTCCTCCATACGGGTTGGCTGGTTGAGAATAGGTATTTTCAGA 420 
AY427563        CCCTGAGTCTTTTATTGCTCCTCCGTACGGGTTGGCTGGTTGAGAATAGGTATTTTCAGA 414 
                ************************ *********************************** 
 
Ole18           GAGAAAATCTGGATATTGGGAGGAGGAACTTGGCATGAATGGCCACTATATTTAGAGCAA 480 
AY427563        GAGAAAATCTAGATATTGGGAGGA---ACTTGGCATGAATGGCCACTATATTTAGAGCAA 471 
                ********** *************   ********************************* 
 
Ole18           TTCTACGGTCTTTGAGGAGGTACCATGAGGTACCAAAATTTTAGTGTAAATTTTAGTATC 540 
AY427563        TTCTACGGTCCTTGAGGAGGTACCATGAGGTACCAAAATTTTAGTGTAAATTTTAGTATC 531 
                ********** ************************************************* 
 
Ole18           T----------------------------------------------------------- 541 
AY427563        TCATTATAACTAGGTATTATGAGGTACCAAATTTACAATAGAAAAAATAGTACTTCATGG 591 
                *                                                            
 
Ole18           -----TCTTAAGGACCGTAAAATTGCTCCTATATTTAAGGG-ATGTTTATATCTATCCAT 595 
AY427563        TACTTTCTTAAGTACCGTAAAATTGCTCCTATATTTAAGGGGATGTTTATATCTATCCAT 651 
                     ******* **************************** ****************** 
 
Ole18           ATCCATAATTTGATTTTGATAAGAAAAAATGTGAGCACACCAAGCATGTCCATGACCTTG 655 
AY427563        ATCCATAATTTGATTTTGATAAGAAAAAATGTGAGCACACCAAGCATGTCCATGACCTTG 711 
                ************************************************************ 
 
Ole18           CACTCTTGGCTCACTCGTCAACTGTGAAGAACCTAAAAAATGCTCAATATAGCTACAGGT 715 
AY427563        CACTCTTGGCTCACTCGTCAACTGTGAAGAACCTCAAAAATGCTCAATATAGCTACAGGT 771 
                ********************************** ************************* 
 
Ole18           GCCTGAAAAAATAACTTTAAAGTTTTGAACATCGATTTCACTAAACAACAATTATTATCT 775 
AY427563        GCCTGAAAAAATAACTTTAAAGTTTTGAACATCGATTTCACTAAACAACAATTATTATCT 831 
                ************************************************************ 
 
Ole18           CCCTCTGAAATGTTGCTACCTAAGATGATAGTTTAGAACTCTAGAATCATTGTCGGCGGA 835 
AY427563        CCCTCTGAAA-------------GATGATAGTTTAGAACTCTAGAATCATTGTCGGCGGA 878 
                **********             ************************************* 
 
Ole18           GAAAGTAAATTATTTTCCCCAAATTTCCAGCTATGAAAAAACCCTCACCAAACACCATCA 895 
AY427563        GAAAGTAAATTATTTTCCCCAAATTTCCAGCTATGAAAAAACCCTCACCAAACACCATCA 938 
                ************************************************************ 
 
Ole18           AACAAGAGTTCACCAAACCGCCCATGCGGCCATGCTGTCACGCAACGCACCGCATTGCCT 955 
AY427563        AACAAGAGTTCACCAAACCGCCCATGCGGCCATGCTGTCACGCAACGCACCGCATTGCCT 998 
                ************************************************************ 
 
Ole18           GATGGCCGCTCGATGCATGCATGCTTCCCCGTGCACATATCCGACAGACGCGCCGTGTCA 1015 
AY427563        GATGGCCGCTCGATGCATGCATGCTTCCCCGTGCACATATCCGACAGACGCGCCGTGTCA 1058 
                ************************************************************ 
 
Ole18           GCGAGCTCCTCGACCGACCTGTGTAGCCCATGCAAGCATCCACCCCCGCCACGTACACCC 1075 
AY427563        GCGAGCTCCTCGACCGACCTGTGTAGCCCATGCAAGCATCCACCCCCGCCACGTACACCC 1118 
                ************************************************************ 
 
Ole18           CCTCCTCCTCCCTACGTGTCACCGCTCTCTCCACCTATATATGCCCACCTGGCCCCTCTC 1135 
AY427563        CCTCCTCCTCCCTACGTGTCACCGCTCTCTCCACCTATATATGCCCACCTGGCCCCTCTC 1178 
                ************************************************************ 
 
Ole18           CTCCCATCTCCACTTCACCCGATCGCTTCTTCTTCTTCTTCGTTGCATTCATCTTGCTAG 1195 
AY427563        CTCCCATCTCCACTTCACCCGATCGCTTCTTCTTCTTCTTCGTTGCATTCATCTTGCTAG 1238 
                ************************************************************ 
 
Ole18           CTCGCTTAGCA 1206 
AY427563        CTAGCTTAGCA 1249 
                ** ******** 


