Table S1. Inverse PCR analysis of attP integrations.
	strain
	chromosomal location
	5’ flanking sequence
	
	3’ flanking sequence

	C
	3R 37A
	ATAAAATCAACGGATAGAT
	TTAA
	

	
	48484560
	
	TTAA
	GTAAACCGCAACAACTGGC

	E
	3R 31B
	TCTCGCTAATGTAAACAGT
	TTAA
	

	
	15801959
	
	TTAA
	TTTAAGGCAACCCTTACTT

	G
	2L 22E
	ATCGCATAGGCAAATGTCA
	TTAA
	

	
	18922078
	
	TTAA
	ACGCATATCTAATAAATTT

	H
	2L 20A
	TGTAATACATGATTACTTT
	TTAA
	

	
	1316139
	
	TTAA
	ATATAGTTAAATTTTTCAA


