
Table S3. Relative abundance of bacterial genera present at 1% in at least 10 samples. Average (min-max), P<0.05 are bolded. 
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Deinococcus 0.1001 0.6544 0.2 (0-2.7) 0.1 (0-1.5) 0.1 (0-0.6) 0.2 (0-1.8) 0.2 (0-2.1) 0.8 (0-11) 0.2 (0-3.5) 
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Actinomyces 0.0164 0.0655 3.7 (0.1-18.8) 3.8 (0.1-16.6) 3.4 (0.2-17.7) 3.8 (0.2-18.2) 3.7 (0.1-16.9) 2.9 (0.1-16.4) 4.7 (0.1-37.9) 
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Corynebacterium 0.1954 0.0043 0.1 (0-1.7) 0.1 (0-1.2) 0.1 (0-0.8) 0.1 (0-1) 0.1 (0-2.1) 0.2 (0-3.9) 0.1 (0-1.7) 
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Cryocola 0.7561 0.7710 0.1 (0-0.8) 0.2 (0-2.1) 0 (0-0.3) 0.1 (0-1) 0 (0-0.3) 0.1 (0-2.5) 0 (0-0.6) 

Other 0.0088 0.1069 0.1 (0-1.6) 0 (0-0.7) 0.1 (0-1) 0 (0-0.4) 0.2 (0-2.9) 0.1 (0-1) 0.4 (0-4) 
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Micrococcus 0.1583 0.0659 7.8 (0.3-37.1) 9.2 (0.2-47.2) 8.2 (0.4-22) 11.9 (1.4-30.7) 8 (0.6-26.9) 12.5 (0.1-38.6) 8.7 (0.5-65.1) 
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 0.0526 0.4145 0.1 (0-3.4) 0 (0-1.1) 0 (0-0.1) 0.1 (0-0.4) 0.2 (0-2.2) 0.3 (0-7.4) 0.6 (0-4.4) 
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Pseudonocardia 0.4262 0.4960 1.9 (0-30) 2.1 (0-30.2) 0.5 (0-2.8) 0.5 (0-3.6) 1.5 (0-41.9) 2 (0-27.2) 0.8 (0-5.7) 
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Streptomyces 0.0147 0.3352 0 (0-0.3) 0 (0-0.3) 0 (0-0) 0 (0-0.1) 0 (0-0.3) 0.1 (0-1.4) 0.1 (0-1.8) 
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Bifidobacterium 0.0002 0.7460 0 (0-0.8) 0.1 (0-1.9) 0 (0-0) 0 (0-0.1) 0.1 (0-2.4) 0 (0-1) 0.2 (0-3.9) 
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Collinsella 0.0106 0.3760 0 (0-0.2) 0 (0-1.5) 0 (0-0) 0 (0-0.3) 0 (0-0.6) 0.1 (0-5) 0.1 (0-1.5) 
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Rubrobacter 0.0029 0.7473 8.2 (0.4-28.8) 7.1 (0.2-34.7) 6.3 (0.9-33.4) 5.5 (0.7-13.3) 7.9 (0.5-26.5) 6.4 (0.3-38) 8.6 (0.3-45.7) 
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 0.5554 0.7554 3.7 (0.1-18.8) 3.8 (0.1-16.6) 3.4 (0.2-17.7) 3.8 (0.2-18.2) 3.7 (0.1-16.9) 2.9 (0.1-16.4) 4.7 (0.1-37.9) 
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 0.3251 0.4033 0 (0-0.2) 0 (0-0.2) 0 (0-0.1) 0 (0-0.2) 0 (0-0.5) 0 (0-1.8) 0.1 (0-1.4) 

Flavisolibacter 0.1876 0.3733 0.1 (0-1.7) 0.1 (0-1.2) 0.1 (0-0.8) 0.1 (0-1) 0.1 (0-2.1) 0.2 (0-3.9) 0.1 (0-1.7) 
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Prevotella 0.5741 0.6041 0.1 (0-3.9) 0 (0-1.7) 0 (0-0.6) 0 (0-0.3) 0.1 (0-1.5) 0.1 (0-5.5) 0.4 (0-5.2) 
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Bacteroides 0.2341 0.6015 3.9 (0.2-46.6) 6.9 (0.1-66) 2.6 (0.2-18.9) 9.5 (0.1-83.2) 6.7 (0.1-86) 7.9 (0.2-92.9) 5 (0.1-30.6) 
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Paludibacter 0.1415 0.7717 0.3 (0-1.4) 0.3 (0-2.2) 0.1 (0-0.2) 0.5 (0-4.7) 0.5 (0-5.1) 0.2 (0-2.6) 0.6 (0-3.7) 

Porphyromonas 0.0003 0.9016 1.9 (0.1-20.9) 1.1 (0-7.5) 0.9 (0-6.7) 1 (0-6.4) 2.3 (0-22.1) 1.3 (0-16.4) 1.5 (0-8.4) 
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Prevotella 0.0003 0.1303 0.6 (0-8.1) 1.2 (0-4.9) 0.5 (0-3) 1.7 (0-8.5) 0.9 (0-12.8) 0.5 (0-6.6) 0.4 (0-2.5) 
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Adhaeribacter 0.3376 0.7434 0.1 (0-0.8) 0.2 (0-2.1) 0 (0-0.3) 0.1 (0-1) 0 (0-0.3) 0.1 (0-2.5) 0 (0-0.6) 
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 0.1113 0.7214 0 (0-0.1) 0 (0-0) 0 (0-0) 0 (0-0) 0 (0-1) 0 (0-0) 0.1 (0-2.1) 

Cloacibacterium 0.3915 0.8984 0.1 (0-1.6) 0 (0-0.7) 0 (0-0.2) 0 (0-0) 0.2 (0-2.9) 0 (0-0.8) 0.2 (0-4) 
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Capnocytophaga 0.0149 0.3680 0.2 (0-2.7) 0.1 (0-1.5) 0.1 (0-0.6) 0.2 (0-1.8) 0.2 (0-2.1) 0.6 (0-8.6) 0.2 (0-3.5) 
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Sphingobacterium 0.1053 0.9917 0.5 (0-9.3) 0 (0-0.6) 0.4 (0-1.4) 0.4 (0-5.1) 0.5 (0-11.6) 0.4 (0-7.4) 0.7 (0-6.1) 
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   0.1878 0.3641 7.7 (0.3-37) 9 (0.2-44.2) 7.3 (0.4-22) 11.6 (1.4-30.7) 6.8 (0.3-26.8) 12.2 (0.1-36.2) 8.5 (0.5-65.1) 
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  0.1880 0.8464 0.1 (0-2.4) 0 (0-1.1) 0 (0-0.1) 0 (0-0.4) 0.2 (0-2.2) 0.3 (0-7.4) 0.5 (0-3.5) 
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  0.0004 0.7295 0.4 (0-5.4) 0.1 (0-0.5) 0 (0-0.5) 0.1 (0-0.5) 0.4 (0-12.3) 0.8 (0-27) 0.4 (0-4.5) 

Bacillus 0.0957 0.7483 1.9 (0-30) 2.1 (0-30.2) 0.5 (0-2.8) 0.5 (0-3.6) 1.5 (0-41.9) 2 (0-27.2) 0.8 (0-5.7) 

Geobacillus 0.3650 0.6103 0.3 (0-12.1) 4.6 (0-31.9) 0.9 (0-9.4) 0.5 (0-6) 0.1 (0-1.2) 0.1 (0-1.8) 0.1 (0-0.6) 
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 0.1055 0.4833 0 (0-0.8) 0.1 (0-0.9) 0 (0-0.1) 0 (0-0.2) 0.1 (0-1.6) 0.1 (0-4.1) 0 (0-0.7) 

Sporosarcina <0.0001 0.3249 0 (0-0.8) 0.1 (0-1.9) 0 (0-0) 0 (0-0.1) 0.1 (0-2.4) 0 (0-1) 0.2 (0-3.9) 
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Jeotgalicoccus 0.0647 0.7721 0 (0-0.1) 0 (0-1.5) 0 (0-0) 0 (0-0.3) 0 (0-0.6) 0.1 (0-5) 0.1 (0-1.5) 
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Staphylococcus 0.3159 0.7741 0.1 (0-1.1) 0 (0-0.3) 0 (0-0.3) 0.2 (0-1.8) 0.2 (0-3.8) 0.1 (0-1.8) 0 (0-0.7) 
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 0.0100 0.7491 0 (0-0.2) 0.1 (0-0.5) 0 (0-0.5) 0.1 (0-1.5) 0.1 (0-1.1) 0.1 (0-0.9) 0.1 (0-1.1) 
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Enterococcus 0.0729 0.7520 0.1 (0-2.2) 0 (0-1.7) 0 (0-0.6) 0 (0-0.3) 0.1 (0-1.1) 0 (0-0.3) 0.3 (0-4) 
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Lactobacillus <0.0001 0.7196 0.3 (0-8.2) 0.4 (0-4.5) 0.1 (0-0.7) 0.2 (0-1.5) 0.2 (0-5.3) 0.4 (0-7.2) 0.1 (0-1.1) 
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Streptococcus 0.0074 0.7986 0.4 (0-3.3) 0.2 (0-1.5) 0.8 (0-11.3) 0.2 (0-1.1) 0.3 (0-2.1) 0.7 (0-7) 0.5 (0-3.9) 
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Other 0.0973 0.3742 0.2 (0-1.7) 3 (0-22.5) 0.3 (0-1.9) 0.2 (0-0.8) 0.3 (0-1.9) 0.3 (0-6) 0.6 (0-7.1) 



Taxon P-value Sample type 
P

h
y
lu

m
 

C
la

s
s
 

O
rd

e
r 

F
a

m
ily

 

Genus Breed 
Environ-

ment 
Bengal Cornish Rex Devon Rex Siberian Sphynx Indoor Outdoor 

C
lo

s
tr

id
ia

 

C
lo

s
tr

id
ia

le
s
 

  0.1394 0.9228 1.3 (0-15.2) 0.2 (0-1.7) 0.2 (0-1) 0.5 (0-2.5) 0.8 (0-6.8) 1.5 (0-12.2) 1.2 (0-12.4) 
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Fusibacter 0.0722 0.5523 0 (0-0.1) 0 (0-0) 0 (0-0) 0 (0-0) 0 (0-0.1) 0 (0-0) 0.1 (0-1.3) 
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Parvimonas 0.3897 0.2270 0.8 (0-9.7) 0.2 (0-2.5) 0.5 (0-1.4) 0.6 (0-5.6) 0.7 (0-11.6) 0.5 (0-7.4) 1.7 (0-18.5) 
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 <0.0001 0.0517 9 (0.3-37.2) 9.7 (0.3-47.4) 8.6 (0.5-22.5) 12.4 (1.9-32.1) 9 (0.7-27.5) 13.2 (0.2-38.6) 10.6 (0.6-65.2) 

Clostridium 0.0003 0.1172 17 (0.8-49.8) 26 (0.4-62.1) 10.9 (2.4-24.7) 16.1 (2.1-44.5) 14.7 (0.9-51.8) 16.2 (0.5-58.2) 14 (0.6-40) 
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  0.1578 0.7787 0.3 (0-3.9) 0.2 (0-2.9) 0.1 (0-0.6) 0.7 (0-4.3) 0.1 (0-0.8) 0.2 (0-2) 0.2 (0-2) 

Ruminococcus 0.0010 0.5449 0.2 (0-2.7) 0.3 (0-2) 0.1 (0-1.5) 0.1 (0-0.6) 0.4 (0-4.2) 0.4 (0-5) 1.1 (0-8.2) 

Blautia <0.0001 0.1946 23.2 (3.3-75.2) 15.7 (0.6-46.5) 15.4 (1.8-50.3) 17.1 (2.6-48.2) 26 (2.4-85.4) 20.4 (0.9-97.5) 21.9 (2-71.8) 

Other 0.1888 0.4973 0.2 (0-4.9) 0.1 (0-1.7) 0 (0-0.6) 0 (0-0.4) 0.2 (0-1.7) 0.2 (0-5.5) 0.5 (0-6.5) 
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Peptococcus 0.3438 0.3400 43.7 (8.5-76.8) 41.7 (7.1-98.5) 59.9 (24.6-90.9) 44.9 (12.4-88.5) 42.3 (7.3-89.4) 43.3 (1.4-97) 43.2 (13-92.2) 
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 0.0477 0.9783 0.6 (0-8.1) 1.2 (0-4.9) 0.5 (0-3) 1.7 (0-8.5) 0.9 (0-12.9) 0.5 (0-6.6) 0.5 (0-2.5) 

Filifactor 0.0190 0.7937 0.6 (0-9.9) 0.1 (0-0.6) 0.1 (0-0.8) 0.2 (0-2.1) 0.4 (0-6) 0.7 (0-12.9) 0.4 (0-3.3) 
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 0.0529 0.3857 0.1 (0-0.8) 0.2 (0-2.1) 0 (0-0.3) 0.1 (0-1) 0 (0-0.3) 0.1 (0-2.5) 0 (0-0.6) 
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 Megamonas 0.0079 0.4475 0.2 (0-2.6) 0.2 (0-2.1) 0 (0-0.5) 0.1 (0-1.2) 0.1 (0-3.2) 0 (0-0.7) 0.5 (0-11.1) 

Megasphaera <0.0001 0.1501 0.5 (0-9.3) 0 (0-0.6) 0.4 (0-1.4) 0.4 (0-5.1) 0.5 (0-11.6) 0.4 (0-7.4) 0.7 (0-6.1) 

Veillonella 0.3405 0.7380 0.7 (0-5.7) 0.3 (0-1.6) 0.3 (0-4.4) 0.1 (0-0.7) 0.6 (0-7.3) 0.2 (0-2.4) 0.8 (0-8.3) 
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Fusobacterium 0.0237 0.0991 0.3 (0-7.9) 0.2 (0-2.4) 0.1 (0-0.6) 0.3 (0-5.4) 0.1 (0-1) 0.1 (0-1.8) 0 (0-0.3) 
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 0.1170 0.1979 0 (0-0.9) 0 (0-0) 0 (0-0.1) 0.1 (0-1) 0 (0-0.9) 0.1 (0-2.5) 0.3 (0-3.2) 

Other 0.1114 0.7550 0.5 (0-7.7) 0.1 (0-0.5) 0.3 (0-1.6) 0.3 (0-2.3) 1 (0-23.5) 0.9 (0-29) 0.7 (0-15.1) 
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 0.4821 0.9959 1.9 (0-30) 2.1 (0-30.2) 0.5 (0-2.8) 0.5 (0-3.6) 1.5 (0-41.9) 2 (0-27.2) 0.8 (0-5.7) 
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Bradyrhizobium 0.7002 0.7279 0 (0-0.3) 0 (0-0.6) 0 (0-0) 0 (0-0.6) 0.1 (0-2.2) 0.1 (0-1.1) 0.3 (0-3) 

M
e

th
y
lo

b
a
c
te

ri
a
c
e
a

e
 

Methylobacterium 0.0734 0.6048 14.9 (0.5-72.7) 8.5 (0.4-32.6) 9 (0.9-22.9) 11.6 (0.4-45.5) 18 (0.8-83.2) 13.9 (0.3-97) 13.2 (0.9-66) 

P
h

y
llo

b
a
c
te

ri
a
c
e
a

e
 

 0.0103 0.6097 8.2 (0.4-28.8) 7.1 (0.2-34.7) 6.3 (0.9-33.4) 5.5 (0.7-13.3) 7.9 (0.5-26.5) 6.4 (0.3-38) 8.6 (0.3-45.7) 

Phyllobacterium 0.6666 0.8235 0 (0-0.2) 0.1 (0-0.5) 0 (0-0.5) 0.1 (0-1.5) 0.1 (0-1.1) 0.1 (0-0.9) 0.1 (0-1.1) 

R
h

o
d

o
b

a
c
te

ra
le

s
 

R
h

o
d

o
b

a
c
te

ra
c
e
a

e
 

 0.1756 0.7603 0 (0-0.2) 0 (0-0.2) 0 (0-0.1) 0 (0-0.2) 0 (0-0.5) 0 (0-1.8) 0.1 (0-1.4) 

Paracoccus 0.2732 0.7788 0.1 (0-1.7) 0.1 (0-1.2) 0.1 (0-0.8) 0.1 (0-1) 0.1 (0-2.1) 0.2 (0-3.9) 0.1 (0-1.7) 



Taxon P-value Sample type 
P

h
y
lu

m
 

C
la

s
s
 

O
rd

e
r 

F
a

m
ily

 

Genus Breed 
Environ-

ment 
Bengal Cornish Rex Devon Rex Siberian Sphynx Indoor Outdoor 

R
h

o
d

o
s
p
ir

ill
a
le

s
 

A
c
e

to
b
a
c
te

ra
c
e

a
e

 

 0.0100 0.3738 3.9 (0.2-46.6) 6.9 (0.1-66) 2.6 (0.2-18.9) 9.5 (0.1-83.2) 6.7 (0.1-86) 7.9 (0.2-92.9) 5 (0.1-30.6) 

S
p

h
in

g
o

m
o

n
a

d
a
c
e
a

e
 

S
p

h
in

g
o

m
o

n
a

d
a
c
e
a

e
 

 

 
0.0240 0.7521 1.9 (0.1-20.9) 1.1 (0-7.5) 0.9 (0-6.7) 1 (0-6.4) 2.3 (0-22.1) 1.3 (0-16.4) 1.5 (0-8.4) 

Sphingomonas 0.0504 0.9843 0.6 (0-9.9) 0.1 (0-0.6) 0.1 (0-0.8) 0.2 (0-2.1) 0.4 (0-6) 0.7 (0-12.9) 0.4 (0-3.3) 

B
e

ta
p

ro
te

o
b
a

c
te

ri
a

 

B
u

rk
h
o

ld
e

ri
a
le

s
 

A
lc

a
lig

e
n

a
c
e
a
e

 

Sutterella <0.0001 0.9573 0.2 (0-2.7) 0.1 (0-1.5) 0.1 (0-0.6) 0.2 (0-1.8) 0.2 (0-2.1) 0.6 (0-8.6) 0.2 (0-3.5) 

B
u

rk
h
o

ld
e

ri
a
c
e
a
e

 

Lautropia 0.5172 0.5193 0.5 (0-9.3) 0 (0-0.6) 0.4 (0-1.4) 0.4 (0-5.1) 0.5 (0-11.6) 0.4 (0-7.4) 0.7 (0-6.1) 

C
o

m
a

m
o

n
a

d
a
c
e
a

e
  0.6615 0.7546 7.7 (0.3-37) 9 (0.2-44.2) 7.3 (0.4-22) 11.6 (1.4-30.7) 6.8 (0.3-26.8) 12.2 (0.1-36.2) 8.5 (0.5-65.1) 

Acidovorax 0.3180 0.7445 0.2 (0-3.9) 0.2 (0-3) 0.9 (0-15.8) 0.2 (0-2.5) 1.2 (0-12.1) 0.3 (0-3.6) 0.2 (0-1.7) 

Lampropedia 0.1730 0.9038 0.7 (0-5.7) 0.3 (0-1.6) 0.3 (0-4.4) 0.1 (0-0.7) 0.6 (0-7.3) 0.2 (0-2.4) 0.8 (0-8.3) 

Other 0.4444 0.9955 0 (0-0.9) 0 (0-0) 0 (0-0.1) 0.1 (0-1) 0 (0-0.9) 0.1 (0-2.5) 0.3 (0-3.2) 



Taxon P-value Sample type 
P

h
y
lu

m
 

C
la

s
s
 

O
rd

e
r 

F
a

m
ily

 

Genus Breed 
Environ-

ment 
Bengal Cornish Rex Devon Rex Siberian Sphynx Indoor Outdoor 

O
x
a

lo
b

a
c
te

ra
c
e

a
e

 

 0.0015 0.4690 0.1 (0-2.4) 0 (0-1.1) 0 (0-0.1) 0 (0-0.4) 0.2 (0-2.2) 0.3 (0-7.4) 0.5 (0-3.5) 

N
e

is
s
e
ri
a

le
s
 

N
e

is
s
e
ri
a

c
e
a

e
 

 <0.0001 0.7428 1.9 (0-30) 2.1 (0-30.2) 0.5 (0-2.8) 0.5 (0-3.6) 1.5 (0-41.9) 2 (0-27.2) 0.8 (0-5.7) 

Conchiformibius 0.0004 0.1355 0.3 (0-12.1) 4.6 (0-31.9) 0.9 (0-9.4) 0.5 (0-6) 0.1 (0-1.2) 0.1 (0-1.8) 0.1 (0-0.6) 

Other 0.0741 0.5908 0 (0-0.8) 0.1 (0-0.9) 0 (0-0.1) 0 (0-0.2) 0.1 (0-1.6) 0.1 (0-4.1) 0 (0-0.7) 

O
th

e
r 

O
th

e
r 

Other 0.0003 0.9368 9.4 (0.2-69.2) 3.7 (0.2-18.3) 4.4 (0.2-14.3) 7.7 (0.3-44) 10.6 (0.3-80.8) 10.1 (0.2-96.2) 8.9 (0.3-65.4) 

E
p

s
ilo

n
p
ro

te
o

b
a
c
te

ri
a

 

C
a

m
p
y
lo

b
a

c
te

ra
le

s
 

C
a

m
p
y
lo

b
a

c
te

ra
c
e
a
e

 

Arcobacter <0.001 0.4275 3.7 (0.1-18.8) 3.8 (0.1-16.6) 3.4 (0.2-17.7) 3.8 (0.2-18.2) 3.7 (0.1-16.9) 2.9 (0.1-16.4) 4.7 (0.1-37.9) 

Campylobacter 0.0539 0.7412 0.1 (0-1.7) 0.1 (0-1.2) 0.1 (0-0.8) 0.1 (0-1) 0.1 (0-2.1) 0.2 (0-3.9) 0.1 (0-1.7) 

H
e

lic
o
b

a
c
te

ra
c
e
a

e
 

Flexispira 0.1717 0.7036 0.1 (0-2.2) 0 (0-1.7) 0 (0-0.6) 0 (0-0.3) 0.1 (0-1.1) 0 (0-0.3) 0.3 (0-4) 

Helicobacter 0.0041 0.4905 0.3 (0-8.2) 0.4 (0-4.5) 0.1 (0-0.7) 0.2 (0-1.5) 0.2 (0-5.3) 0.4 (0-7.2) 0.1 (0-1.1) 

G
a

m
m

a
p

ro
te

o
b

a
c
te

ri
a

 

C
a

rd
io

b
a

c
te

ri
a
le

s
 

C
a

rd
io

b
a

c
te

ri
a
c
e
a
e

 

 0.3025 0.9993 1.3 (0-15.2) 0.2 (0-1.7) 0.2 (0-1) 0.5 (0-2.5) 0.8 (0-6.8) 1.5 (0-12.2) 1.2 (0-12.4) 



Taxon P-value Sample type 
P

h
y
lu

m
 

C
la

s
s
 

O
rd

e
r 

F
a

m
ily

 

Genus Breed 
Environ-

ment 
Bengal Cornish Rex Devon Rex Siberian Sphynx Indoor Outdoor 

E
n

te
ro

b
a
c
te

ri
a
le

s
 

E
n

te
ro

b
a
c
te

ri
a
c
e
a
e

 

 0.0028 0.6890 Bengal Cornish Rex Devon Rex Siberian Sphynx Indoor Outdoor 

P
a

s
te

u
re

lla
le

s
 

P
a

s
te

u
re

lla
c
e

a
e

  0.0277 0.7337 23.2 (3.3-75.2) 15.7 (0.6-46.5) 15.4 (1.8-50.3) 17.1 (2.6-48.2) 26 (2.4-85.4) 20.4 (0.9-97.5) 21.9 (2-71.8) 

Aggregatibacter 0.0723 0.3748 0 (0-0.7) 0 (0-0.2) 0 (0-0.1) 0 (0-0.4) 0.1 (0-1.3) 0.1 (0-1.8) 0.2 (0-1.9) 

Haemophilus 0.1293 0.6177 0.1 (0-1.7) 0.1 (0-1.2) 0.1 (0-0.8) 0.1 (0-1) 0.1 (0-2.1) 0.2 (0-3.9) 0.1 (0-1.7) 

Pasteurella 0.4416 0.1904 0.2 (0-4.9) 0.1 (0-1.7) 0 (0-0.6) 0 (0-0.4) 0.2 (0-1.7) 0.2 (0-5.5) 0.5 (0-6.5) 

P
s
e
u

d
o

m
o
n
a

d
a

le
s
 

M
o

ra
x
e

lla
c
e
a

e
 

 <0.0001 0.3694 43.7 (8.5-76.8) 41.7 (7.1-98.5) 59.9 (24.6-90.9) 44.9 (12.4-88.5) 42.3 (7.3-89.4) 43.3 (1.4-97) 43.2 (13-92.2) 

Acinetobacter <0.0001 0.7615 0.6 (0-8.1) 1.2 (0-4.9) 0.5 (0-3) 1.7 (0-8.5) 0.9 (0-12.9) 0.5 (0-6.6) 0.5 (0-2.5) 

Enhydrobacter 0.0078 0.8193 0.6 (0-9.9) 0.1 (0-0.6) 0.1 (0-0.8) 0.2 (0-2.1) 0.4 (0-6) 0.7 (0-12.9) 0.4 (0-3.3) 

Moraxella 0.6662 0.1947 0.1 (0-0.8) 0.2 (0-2.1) 0 (0-0.3) 0.1 (0-1) 0 (0-0.3) 0.1 (0-2.5) 0 (0-0.6) 

P
s
e
u

d
o

m
o
n
a

d
a

c
e
a

e
 

 0.1348 0.7508 0.1 (0-1.6) 0 (0-0.7) 0.1 (0-1) 0 (0-0.4) 0.2 (0-2.9) 0.1 (0-1) 0.4 (0-4) 

Pseudomonas 0.3212 0.7616 0.2 (0-2.7) 0.1 (0-1.5) 0.1 (0-0.6) 0.2 (0-1.8) 0.2 (0-2.1) 0.8 (0-11) 0.2 (0-3.5) 

X
a

n
th

o
m

o
n

a
d

a
le

s
 

X
a

n
th

o
m

o
n

a
d

a
c
e

a
e

 

 0.0295 0.4996 0.2 (0-2.6) 0.2 (0-2.1) 0 (0-0.5) 0.1 (0-1.2) 0.1 (0-3.2) 0 (0-0.7) 0.5 (0-11.1) 



Taxon P-value Sample type 
P

h
y
lu

m
 

C
la

s
s
 

O
rd

e
r 

F
a

m
ily

 

Genus Breed 
Environ-

ment 
Bengal Cornish Rex Devon Rex Siberian Sphynx Indoor Outdoor 

Luteimonas 0.0726 0.6181 0.5 (0-9.3) 0 (0-0.6) 0.4 (0-1.4) 0.4 (0-5.1) 0.5 (0-11.6) 0.4 (0-7.4) 0.7 (0-6.1) 

S
p

ir
o

c
h

a
e

te
s
 

 

S
p

ir
o

c
h

a
e

te
s
 

S
p

ir
o

c
h

a
e

ta
le

s
 

S
p

ir
o

c
h

a
e

ta
c
e
a

e
 

Treponema 0.0572 0.6046 0.7 (0-5.7) 0.3 (0-1.6) 0.3 (0-4.4) 0.1 (0-0.7) 0.6 (0-7.3) 0.2 (0-2.4) 0.8 (0-8.3) 

S
R

1
 

    0.0878 0.7876 0.3 (0-7.9) 0.2 (0-2.4) 0.1 (0-0.6) 0.3 (0-5.4) 0.1 (0-1) 0.1 (0-1.8) 0 (0-0.3) 

T
e

n
e

ri
c
u
te

s
 

M
o

lli
c
u

te
s
 

A
c
h
o

le
p

la
s
m

a
ta

le
s
 

A
c
h
o

lp
la

s
m

a
ta

c
e

a
e

 

Acholeplasma 0.1893 0.3537 0.1 (0-3.4) 0 (0-1.1) 0 (0-0.1) 0.1 (0-0.4) 0.2 (0-2.2) 0.3 (0-7.4) 0.6 (0-4.4) 

 

 


