














[bookmark: _GoBack]Figure S6: Phylogenetic analysis of aquaporins from tomato and 13 other species.
Shown is a phylogenetic tree from an alignment of AA sequences from all identified MIPs from Solanum lycopersicum together with MIPs from Arabidopsis thaliana and Oryza sativa. For the XIP subfamily sequences from Physcomitrella patens, Populus trichocarpa, Ricinus communis, Gossypium hirsutum, Gossypium raimondii, Lactuca scariola, Citrus clementine, Citrus sinensis, Ipomoea nil, Solanum tuberosum and Nicotiana tabacum were used. For tomato the gene name and the best hit EST are given. If no EST was found the locus is given. For Arabidopsis and rice the gene name and the locus are given; for other species the NCBI accession number or the JGI protein ID is given. Bold font indicates tomato MIPs. #1 indicates EST is not full length. #2 indicates EST contained a frameshift leading to premature termination; Putative full-length AA sequence was used.
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図12　トマトおよび他の植物のアクアポリンの分子系統樹

トマト、シロイヌナズナおよびイネのアクアポリンのアミノ酸配列をもとに分子系統樹を作成した。XIPについてはヒメツリガネゴケ（Physcomitrella patens、PpXIP）、ポプラ（Populus trichocarpa、PtXIP）、トウゴマ（Ricinus communis、RcXIP）、リクチメン（Gossypium hirsutum、GhXIP）、Gossypium raimondii（GrXIP）、トゲチシャ（Lactuca scariola、LsXIP）、クレメンタイン（Citrus clementina、CcXIP）、オレンジ（Citrus sinensis、CsXIP）、アサガオ（Ipomoea nil、InXIP）、ジャガイモ（Solanum tuberosum、StXIP）、タバコ（Nicotiana tabacum、NtXIP）のXIPのアミノ酸配列を加えた。シロイヌナズナおよびイネのアクアポリンはARAMEMNONに登録されている遺伝子名とGENE IDで表記した。上記の植物のXIPにはNCBIに登録されているACCSESSION番号、あるいはJGIに登録されているProtein IDで表記した。トマトのアクアポリンはTOMATOMICSに登録されているEST名とSol Genomics Networkに登録されているCDS名で表記した。

※1　EST内に何らかのエラーと思われる塩基の欠損が存在したため、その部分をXで補った塩基配列をアミノ酸に変換した。

※3　ESTは存在するが、塩基配列が未決定なため、CDSのアミノ酸配列を用いた。

※4　ESTは部分長だと判断し、その部分をCDS配列で補った塩基配列をアミノ酸に変換した。
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