A

Adephagia
29690 TGTTGACCTGCATACAGGTGGCC--CGTATTGTTGGCATGGCAACAACGGCACAACGGGATAGGAGCCOGARAATG 36 (1340)
30473 TGTTGACATGCATACAGT TCGCG-GGTTACTGTATGCATACCAACAACGCACA(GGGATAGGAGCCUACGATG 38 (2504)
31275 TGTTGACATACATACACTCGACG-GGTTACTGTATGTACATCAACAACGCACAAGGGATAGGAGCCOACAATG 39 (2887
49677 TGTTGACGCGCATACAGAA-———————~— TGTGTTGACGTGCAGACAGCCGAGGCGTTACCGTCTGCGCCGAAGCAAGTCACIGGGATAGGAGCCCCTGCAGATG 73 (3110)
50276 TGTTGACATGCATACAGCGTGAG-GGGTACTGTATGCATGTCAACACACACHGGGATAGGAGCCJACAGTG 75 (1364) -
50852 TGTTGACATGCATACAGCCCACG-GGTTACTGTATGCATACCAACAACGCAC CAATG 76 (3111)
56769 TGTTGACGCACATACAACC-———~- AATGTGTTTGCATATCAACACACACCACIGGGATAGGAGCCOCCTGAATG 89 (1520)
57745 TGTTGACATGCATACAGCGCGGGT-GTTACTGTATGCATGTCAACAACTCAACAGGGATAGGAGCCORCAATG 91 (2510)
58080 TGTTGACATGCATACAGCCACGG--GCTATTGTATGTATATCAACAGCGCGAGCGGTTGAGATTGACAACTCAAGAGTGACAGIGGATAGGAGCCCRCGATG 92 (3121)
gt -

TGTTGACaTGCATACAG-——————————— cTGTatGcATnnCAACA Consensus
Angelica
29640 TGTTGACCTGCATACAGGCGGCCC-GTATTGTTGGCATGGCAACAACGGCACAACIEGGATAGGAGCCCARATG 36 (1340)
30423 TGTTGACATGCATACAGTTCGCGGGTTACTGTATGCATACCAACAACGCACACGGGATAGGAGCCCRCGATG 38 (2504)
31228 TGTTGACATACATACAGCCGACGGGTTACTGTATGCATAGCAACAATGCGAGGGGATAGGAGCCCIAAATG 39 (1296)
49797 TGTTGACGCGCATACAGAA———————~— GGTGTTGACGTGCAGACAGTCGAGGCGTTACCGTCTGCGCCGAAGCAAGTCAJGGGATAGGAGCCOITGCAGATG 73 (3110)
50436 TGTTGACATGCATACAGCACGCGGGTTACTGTATGCATACCAACAACGCGCTGACCACCTACCGATAGGAGCCCRCAATG 75 (3111) -
56186 TGTTGACGCACATACAACCGA-————~— TGTGTTTGCATATCAACACACACCAJGGGATAGGAGCCCICARATG 87 (1520)
57351 TGTTGACATGCATACAGCGCTGGTGTTACTGTATGCATGTCAACAACTCAACAGGGATAGGAGCCCICARAATG 89 (2510)
57687 TGTTGACATGCATACAGTCACGAGGCTATTGTATGTACATCAACAGCGCGAGCGGTTGAGATTGACAACTCAAGAGTGACAJIGGATAGGAGCCCACGATG 90 (3121)
58097 TGTATGTACGCATACAGTCGTGC---TACTGTATGTATAGCAACAACGCGAACGGGATAGGAGCCCRARATG 92 (3123)

> -

TGTTGACatGCATACAG--—————————~ cTGTaTGCATanCAACA Consensus
CrimD
26957 TGTTGACCTGCATACAGGC-GGCCCGTATTGTTGGCATGGCAACAACGGCACGACGGGATAGGAGCCCCGRAATG 36 (1340)
30442 TGTTGACATGCATACAGTTCGCGGGTTACTGTATGCACATCAACAACGCACACGGGATAGGAGCCCACKGATG 38 (2504)
31244 TGTTGACATGCATACAGCAGTGTGGTTATTGTATGTACATCAACAACGCCACGGGATAGGAGCCCACRATG 39 (1296)
50793 TGTTGACACGCATACAGAA-———————— GGTGTTGACGTGCAGACAGCCGGGGCGTTACCGTCTGCGCCGAAGCAAGTCACGHGATAGGAGCCCTIGCAATG 76 (3110)
51429 TGTTGACATGCATACAGCACACGGGTTACTGTATGCATGTCAACARCGCACACGGGATAGGAGCCCACRATG 78 (3111) T
56934 TGTTGACGCACATACAACC--GATGTGTTTGCATATCAACACACACCACGEGATAGGAGCCCCGAATG 90 (1520)
57908 TGTTGACATGCATACAGCGCCGGTGTTACTGTATGCATGTCAACAACTCAACAGGGATAGGAGCCCACIGATG 92 (2510)
58243 TGTTGACATGCATACAGCG-ACAGGCTATTGTATGTATATCAACAGCGCGAGCGGTTGAGATTGACAACTCAAGAGTGACAGTGEATAGGAGCCCACRATG 93 (3121)

> -
TGTTGACATGCATACAG——————————— nTGTATGcAtrtCAACA Consensus

B Adephagia TGTTGACATgCATACAg _
Angelica TGTTGayATGCATACAg Figure S4
CrimD TGTTGAyaTGCATACAg
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