
TRDB	
  database	
  

168	
  pa'ents	
  
Microarrays	
  from	
  	
  
hour	
  0	
  to	
  800.	
  

[Total:	
  797	
  microarrays]	
  	
  

Normalize	
  
microarrays	
  by	
  
Batch	
  with	
  
dchip	
  

168	
  pa'ents	
  
Microarrays	
  from	
  hour	
  0	
  to	
  
250	
  with	
  RNA	
  quality	
  >1.	
  
[Total:	
  604	
  microarrays]	
  	
  

Compute	
  
slope	
  (WPEC)	
  
matrix	
  from	
  
hour	
  12	
  to	
  250	
  

126	
  pa'ents	
  
Data	
  for	
  idenSfy	
  probesets	
  
associated	
  with	
  ocMOF.	
  
[Total:	
  391	
  microarrays]	
  

Data	
  for	
  
adjusted	
  
Spearman	
  
analysis	
  

3	
  paSents	
  removed:	
  
a)	
  1	
  paSent	
  died	
  
from	
  head	
  injuries	
  
b)	
  2	
  paSents	
  had	
  
data	
  quality	
  issues	
  

Processing	
  
stages	
  

Workflow	
  in	
  processing	
  microarrays	
  for	
  main	
  analysis	
  

129	
  pa'ents	
  
WPEC	
  computed	
  among	
  

paSents	
  with	
  >2	
  microarrays	
  
from	
  hours	
  12	
  to	
  250	
  hours.	
  
[Total:	
  400	
  microarrays]	
  

Heatmap	
  of	
  
gene	
  
expressions	
  

Batch	
  1	
  

Batch	
  2	
  

Batch	
  3	
  

Batch	
  4	
  



126	
  pa'ents	
  
Data	
  for	
  idenSfying	
  
probesets	
  associated	
  

with	
  ocMOF.	
  
[Total:	
  391	
  microarrays]	
  

Using	
  126	
  paSents	
  for	
  cross	
  validaSon	
  (illustraSon):	
  
Reproducibility	
  and	
  PredicSon	
  	
  

Phase/Batch	
  1	
  
38	
  paSents	
  
[Total:	
  118	
  

microarrays	
  ]	
  

Phase/Batch	
  2	
  
18	
  paSents	
  
[Total:	
  55	
  

microarrays	
  ]	
  

Phase/Batch	
  3	
  
42	
  paSents	
  
[Total:	
  131	
  

microarrays	
  ]	
  

Phase/Batch	
  4	
  
28	
  paSents	
  
[Total:	
  87	
  

microarrays	
  ]	
  

Train	
  
19	
  paSents	
  

Test	
  
19	
  paSents	
  

oc
M
O
F	
  

Train	
  
14	
  paSents	
  

Test	
  
14	
  paSents	
  

oc
M
O
F	
  

…	
  


