
chr1:3290849(+) GGCGCCCCCTTGGCAAAGAGCTTTCCACTTGACCATAATGCGGGATCcctttaaaaatgacacatctgtaagctgggatccccgttacagaaatacagtt
    |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
jct3    GGCGCCCCCTTGGCAAAGAGCTTTCCACTTGACCATAATGCGGGATCTATTTAATCATTACAATTCACCAACAATCTAAATGTTTCCTTTGAGAGGTAGT
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
chr1:64810470(+) GAAACTACCAGGAGGGTGTTTGAACTCATTAATAAATAATAAAAAGCTATTTAATCATTACAATTCACCAACAATCTAAATGTTTCCTTTGAGAGGTAGT

chr1:3295766(+) gcacacctctcccagcacacccctcccaacacactcatcccaacacAGTCCTCCCAGCACACCCCTCCCAACACACCCCTCCCAACACACCCCTCCCAGC
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
jct4    CCAGTTGAATGGCTACATGTTAATACATCTTATTAAATAAAAGGATAGTCCTCCCAGCACACCCCTCCCAACACACCCCTCCCAACACACCCCTCCCAGC
    ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
chr1:236176320(+) CCAGTTGAATGGCTACATGTTAATACATCTTATTAAATAAAAGGATAGactttaatctccatgcatgtcctccatgtaaaaggacagtttgtctctttgt

chr1:7682283(+) CCTCAGGTAGATGGGAGGATCCCCATTTTACCTGGGAGGGATACAAggccaagaggggttaagtaacttgcccaagatcacacagcgtttgaagtggcca
    ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
jct5    CCTCAGGTAGATGGGAGGATCCCCATTTTACCTGGGAGGGATACAAACATGGAACTCCAGTTTCTCAGATGGCCATGAGCCACAGGAAGGGCAGGGGGTG
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
chr1:12897935(+) cggaagaaagcttatccatcccactaaccaggccttccctaggagcACATGGAACTCCAGTTTCTCAGATGGCCATGAGCCACAGGAAGGGCAGGGGGTG

chr1:236183453(-) CTATTGAGTTAGAAAGTGATCCTGTGAAAGGAAATCTCTTTCCAGAGAAGAGGttgaccagatgttaaataataagaataatcattttctagcagatact
    |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
jct6    CTATTGAGTTAGAAAGTGATCCTGTGAAAGGAAATCTCTTTCCAGAGAAGAGGAAAGCAGGATGCCTGCCCGTCTCTCCCCTCCTTCAGCTCTGCTGGCA
               |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
chr1:7685302(+) catggggaaggcagtgaggggagactggggcggtggcctcaagggccAAGAGGAAAGCAGGATGCCTGCCCGTCTCTCCCCTCCTTCAGCTCTGCTGGCA

chr1:10775898(+) ATCCTCTCCCGGCAGCACCCAATCCACACCCCAGAGCACCCAATCCTCTCCCCACAGCACCCAATCCGCTTCCCACAGCACCCAATCCACACCCCACAGC
    ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
jct7    ATCCTCTCCCGGCAGCACCCAATCCACACCCCAGAGCAGGTTTAAACCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCATGAGCCACTACGCCTGGCAAAACCAT
               |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
chr1:21736011(+) AGCCAGGATGGTCTCAATCTCCTGACCTTGTGATCTGCCCACCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCATGAGCCACTACGCCTGGCAAAACCAT

chr1:14443131(+) gagtccctactgggatgctgcttagtggagttgtgagaagagggccACTGTCCTCCAGACCCCAGAATGGTAGATCCACTGACAGCTCCCACCGTGTGCC 
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
jct8    GGGTGCTGGGGGAAGCGGATTGGGTGCTGTGGGGAGAGGATTGGGTACTGTCCTCCAGACCCCAGAATGGTAGATCCACTGACAGCTCCCACCGTGTGCC
    ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
chr1:10775905(-) GGGTGCTGTGGGAAGCGGATTGGGTGCTGTGGGGAGAGGATTGGGTGCTCTGGGGTGTGGATTGGGTGCTGCCGGGAGAGGATTGGGTGCTGCGGGGAGT

chr1:11950173(+) ATTCTCCATTCTCGATTAACCAGAGATACAATGCACTGCGGAAGGccgcaGGGACCCCTGCCCAAGAAAGCCCAGGTATTGTCCAGGATTCCCCCCACTG
    |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
jct9    ATTCTCCATTCTCGATTAACCAGAGATACAATGCACTGCGGAAGGGCTCACACCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGCAGGAGGATCACTTGAG
                ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
chr1:27642474(+) CTCTAGTAAGTCCTAAAAGGGGTCATCACCAGGCCAAATGTAGTGGCTCACACCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGCAGGAGGATCACTTGAG 

chr1:237674253(+) CAAACTGATTACAGACATCAATTAACGACAGGACTGACTGACATAAACACTTTGaggtGGTTCTAGCTGTTTCTTTTACCCCCTGCATGTTACCTCCTGA
    ||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||
jct10   CAAACTGATTACAGACATCAATTAATGACAGGACTGACTGACATAAACACTTTGGGACCCCTGCCCAAGAAAGCCCAGGTATTGTCCAGGATTCCCCCCA
                 |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
chr1:11950173(+) GCCATTCTCCATTCTCGATTAACCAGAGATACAATGCACTGCGGAAGGccgcaGGGACCCCTGCCCAAGAAAGCCCAGGTATTGTCCAGGATTCCCCCCA

chr1:12029841(+) AGGCCAGCAAGAGACAGAATCTCTCTTCAGTATCCTCCTTTAGCCAGGCGCAGTggttcatgcctataatcccaacactttgggaggctgaggcaggagg
    ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
jct11   AGGCCAGCAAGAGACAGAATCTCTCTTCAGTATCCTCCTTTAGCCAGGCGCAGTTTTGCACTCCCTTCCCCTAAACTTTGAAAAGCCTGATTCAAAATTG
                ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
chr1:14870538(-) TATAATGAGATTTTTCTTTAAATTTCTGATTTCAATTGGTGCTTTGTGAAAGGTTTTGCACTCCCTTCCCCTAAACTTTGAAAAGCCTGATTCAAAATTG

chr1:14870538(+) TTTTGAATCAGGCTTTTCAAAGTTTAGGGGAAGGGAGTGCAAAACCTTTCACAAAGCACCAATTGAAATCAGAAATTTAAAGAAAAATCTCATTATAAAA
             |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
jct12   CAGTTTATACTCAAATTCCTCCACTCATTGCATTTGATTATTATGCTTTCACAAAGCACCAATTGAAATCAGAAATTTAAAGAAAAATCTCATTATAAAA
    |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
chr1:13975044(+) CAGTTTATACTCAAATTCCTCCACTCATTGCATTTGATTATTATGgctcttaagtcCTTTTTATAACCAAGAGCATCCCCCACTTCTTCTGCCCCCTGTT 

chr1:35044966(-) GTTAGATTTGGAGGAGTCAGAGGTGTTTGAAACAGAAAGACTCCATCTTGAATAGGGGCTGGATAAAATAAGACTGAGACCTACTGGGCTGCATTCCCAG
    ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
jct13   GTTAGATTTGGAGGAGTCAGAGGTGTTTGAAACAGAAAGACTCCATCTTGAATAGGTTTTTATAACCAAGAGCATCCCCCACTTCTTCTGCCCCCTGTTT
                ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
chr1:13975044(+) CAGTTTATACTCAAATTCCTCCACTCATTGCATTTGATTATTATGGCTcttaagtcTTTTTATAACCAAGAGCATCCCCCACTTCTTCTGCCCCCTGTTT

chr1:16136046(+) CCACCCGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTATAGGCGTGAGCCACCGCACCTGACTGACCCTGATTCTTTCTCCAGGGCCAAAATCGGCCTTTGCAC
    ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
jct14   CCACCCGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTATAGGCGTGAGCCGATGTCCTATGGGGAGCGGCCCTACTGGGACATGACCAACCAGGATGTAAGTCT
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
chr1:23235573(+) CCTCGGCCAGTGATGTGTGGAGCTACGGCATTGTCATGTGGGAGGTGATGTCCTATGGGGAGCGGCCCTACTGGGACATGACCAACCAGGATGTAAGTCT

chr1:16136046(+) CCACCCGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTATAGGCGTGAGCCACCGCACCTGACTGACCCTGATTCTTTCTCCAGGGCCAAAATCGGCCTTTGCAC
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
jct15   AATGAGAGTGATTAGAAAGCCCAGAGTCAAATGCAACTTTCTAATGACCGCACCTGACTGACCCTGATTCTTTCTCCAGGGCCAAAATCGGCCTTTGCAC
    ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
chr1:20149297(-) AATGAGAGTGATTAGAAAGCCCAGAGTCAAATGCAACTTTCTAATGgcttagcttgatcCCTCAGCATTTCCTAAACTGTGTCTCTCAGAACCCCCAGAG

chr1:16146944(-) GAGTCAAGATAATTATCTATGCTGGCTGGGCACCATGGTTCACGCCTGTAATCCCAACACTTTGGGAGGCCAAAGCAGGTGGATCACCTGAGGTCAGGAG
                 |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
jct16   TTGAGAGAATGACAAATTGAGGCAATCATCCCAAGCACCTATGCTGCTGAAGGCCAACACTTTGGGAGGCCAAAGCAGGTGGATCACCTGAGGTCAGGAG
    |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
chr1:29030464(+) TTGAGAGAATGACAAATTGAGGCAATCATCCCAAGCACCTATGCTGCTGAAGGGGCGACATAATTGGGTGCCCACTCAGGGAAGCATCTAGTATTCCAAA

chr1:16146944(-) AAGATAATTATCTATGCTGGCTGGGCACCATGGTTCACGCCTGTAATCCCAACACTTTGGGAGGCCAAAGCAGGTGGATCACCTGAGGTCAGGAGTTCAA
    ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
jct17   AAGATAATTATCTATGCTGGCTGGGCACCATGGTTCACGCCTGTAATCAGTTCCGCAGTGAGCATGATTGCTGCGATGCTATCGGACGTAATGGGATTTT
               |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
chr1:23117166(+) TCTGTTCTCTCCCAGTGGCCAACCCGCATCTGCGAGGGATCTGGAGGCAGTTCCGCAGTGAGCATGATTGCTGCGATGCTATCGGACGTAATGGGATTTT

chr1:20149275(+) TGCTATGTACAACTCTGGGGTTCTGAGAGACACAGTTTAGGAAATGCTGAGGgatcaagctaagcCATTAGAAAGTTGCATTTGACTCTGGGCTTTCTAA
    ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
jct18   TGCTATGTACAACTCTGGGGTTCTGAGAGACACAGTTTAGGAAATGCTGAGGCTCTCAAAAAAATAGAATAGAAGAGGAGGGAACACTTTCCAACTCATT
                ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
chr1:26177864(-) TCTCTGGTGAATTCTACCAAACATTTAAAGAATTATACCAATCCTTCAGACTCTCTCAAAAAAATAGAATAGAAGAGGAGGGAACACTTTCCAACTCATT

chr1:21736003(+) CCATGTTAGCCAGGATGGTCTCAATCTCCTGACCTTGTGATCTGCCCACCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCATGAGCCACTACGCCTGGCA
    |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
jct19   CCATGTTAGCCAGGATGGTCTCAATCTCCTGACCTTGTGATCTGCCCACCTCGGCACTACATTTGGCCTGGTGATGACCCCTTTTAGGACTTACTAGAGT
                  ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
chr1:27642463(-) TCAAGTGATCCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCACTACATTTGGCCTGGTGATGACCCCTTTTAGGACTTACTAGAGT

chr1:23117161(+) TTGCTCTGTTCTCTCCCAGTGGCCAACCCGCATCTGCGAGGGATCTGGAGGCAGTTCCGCAGTGAGCATGATTGCTGCGATGCTATCGGACGTAATGGGA
    ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
jct20   TTGCTCTGTTCTCTCCCAGTGGCCAACCCGCATCTGCGAGGGATCTGGAGGCGCTTTTTATTATTTATTAATGAGTTCAAACACCCTCCTGGTAGTTTCT
                ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
chr1:64810459(-) CTACCTCTCAAAGGAAACATTTAGATTGTTGGTGAATTGTAATGATTAAATAGCTTTTTATTATTTATTAATGAGTTCAAACACCCTCCTGGTAGTTTCT

chr1:23235559(+) CACCTCGGCCAGTGATGTGTGGAGCTACGGCATTGTCATGTGGGAGGTGATGTCCTATGGGGAGCGGCCCTACTGGGACATGACCAACCAGGATGTAAGT
    ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
jct21   CACCTCGGCCAGTGATGTGTGGAGCTACGGCATTGTCATGTGGGAGGTAGTCTGAAGGATTGGTATAATTCTTTAAATGTTTGGTAGAATTCACCAGAGA
                ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
chr1:26177874(+) AATGAGTTGGAAAGTGTTCCCTCCTCTTCTATTCTATTTTTTTGAGAGAGTCTGAAGGATTGGTATAATTCTTTAAATGTTTGGTAGAATTCACCAGAGA

chr1:27414417(+) TCAATATGACGACAATAATGACTAAGAAATAGTGACAAAGACTGTGGCGTGGGCttctgactgtacatttgactgccctagaaacacacacaaaggaaca
    ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
jct22   TCAATATGACGACAATAATGACTAAGAAATAGTGACAAAGACTGTGGCGTGGGCGACATAATTGGGTGCCCACTCAGGGAAGCATCTAGTATTCCAAAGC
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
chr1:29030466(+) GAGAGAATGACAAATTGAGGCAATCATCCCAAGCACCTATGCTGCTGAAGGGGCGACATAATTGGGTGCCCACTCAGGGAAGCATCTAGTATTCCAAAGC

chr1:27667224(+) CAGGATGGTCTTGATCTCCTGACCTCGTGATCCACCCGTCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTAAGCTACCACGCCCAGCCTTGTTTGCTT
    ||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
jct23   CAGGATGGTCTCGATCTCCTGACCTCGTGATCCACCCGTCTCGGCCTCCCAAAGTACTGTGCCCGGCCTCAGTGTTAATATTTTATTTTCACATCAGAAT
               |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
chr1:28083044(+) TGAAGTGATCTGCCTGCCTCATCTTCCCAAAGTGTTGGGATTACAGGTGTGAGCCACTGTGCCCGGCCTCAGTGTTAATATTTTATTTTCACATCAGAAT

chr1:27667224(+) CAGGATGGTCTTGATCTCCTGACCTCGTGATCCACCCGTCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTAAGCTACCACGCCCAGCCTTGTTTGCTT
               |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
jct24   GTGCAGTGAAGTCAGAGATGGGCGTGGGTAGGATTTTGGGGTGGAGCTGTGAGGGGCTGGGATTACAGGTGTAAGCTACCACGCCCAGCCTTGTTTGCTT
    ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
chr1:246032954(-) GTGCAGTGAAGTCAGAGATGGGCGTGGGTAGGATTTTGGGGTGGAGCTGTGAGGGGaaagaatggggtgagtgaactgggagggcggtattcaaggggct

chr1:28083044(+) TGATCTGCCTGCCTCATCTTCCCAAAGTGTTGGGATTACAGGTGTGAGCCACTGTGCCCGGCCTCAGTGTTAATATTTTATTTTCACATCAGAATATCTT
    ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
jct25   TGATCTGCCTGCCTCATCTTCCCAAAGTGTTGGGATTACAGGTGTGAGCCGGCTGGATAAAATAAGACTGAGACCTACTGGGCTGCATTCCCAGGAGATT
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
chr1:35044958(-) TTTGGAGGAGTCAGAGGTGTTTGAAACAGAAAGACTCCATCTTGAATAGGGGCTGGATAAAATAAGACTGAGACCTACTGGGCTGCATTCCCAGGAGATT

chr1:237674239(-) CTGATTACAGACATCAATTAACGACAGGACTGACTGACATAAACACTTTGaggtGGTTCTAGCTGTTTCTTTTACCCCCTGCATGTTACCTCCTGATCTC
                  ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
jct26   GGCCCTCTCTGTACCTGGAATTACTTAGTTAGATCACTCATTTATTCCATTAACGGTTCTAGCTGTTTCTTTTACCCCCTGCATGTTACCTCCTGATCTC
    ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
chr1:246030768(+) GGCCCTCTCTGTACCTGGAATTACTTAGTTAGATCACTCATTTATTCCATTAACacttactgagtacctaaccaggcactgttctaggcagtagggatag
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chr2:209425779(+) ATCCCATGTTCAGAGGTTCTACCTACACTCAAAGGGAGGGGATTATACTGggtgaggacaacagtaggtgggaatcttgggggctgaattagtcagggtt
    ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
jct1    ATCCCATGTTCAGAGGTTCTACCTACACTCAAAGGGAGGGGATTATACTGATAAGTTATGATACATTTGTATGATGCAATAATGCATCCAATGTCCATCA
                ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
chr15:55083014(+) ATACCAGGTTTTAAAATGACCACAATGTCCAGTAATAGGAAATTGGTtaaATAAGTTATGATACATTTGTATGATGCAATAATGCATCCAATGTCCATCA

chr8:114508037(+) TTACAGATTGTTCTGCACGCTATGCAAGCACCACCTGAAAGTGGACAGCcatagaactagagactttctgtgcaacatccttgaaggatggtggtgaaga
    |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
jct2    TTACAGATTGTTCTGCACGCTATGCAAGCACCACCTGAAAGTGGACAGCGGGAAGCAAGGCTAATGGTCATTTTGGAGGGAGGGAGTATGAGGAGGCTTG
                 |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
chr2:214880325(+) aaaaaaaaaaaatcaaagaaagaaagggctggtttctgtttagcacttaGGGAAGCAAGGCTAATGGTCATTTTGGAGGGAGGGAGTATGAGGAGGCTTG

chr15:55083014(+) ATACCAGGTTTTAAAATGACCACAATGTCCAGTAATAGGAAATTGGTtaaATAAGTTATGATACATTTGTATGATGCAATAATGCATCCAATGTCCATCA
    |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
jct3    ATACCAGGTTTTAAAATGACCACAATGTCCAGTAATAGGAAATTGGTCTACTAATGTATAGCTCCAAGCACCACCTCTTATCTTGATCTCAAGATGTACA
                  ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
chr2:211580791(-) ACTAATGCACTATGAATACAATAAGTACTATAAATACTTTGTAATTTCTACTAATGTATAGCTCCAAGCACCACCTCTTATCTTGATCTCAAGATGTACA

chr2:212551722(+) GCGTGGTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGTGGGTGgatcacgaggtcaggagatcgagaccatcctgggctaacatggtgaaa
    |||||||||||||||||||||||||||||   ||||||||||||||     |
jct4    GCGTGGTGGCGTGCGCCTGTAATCCCAGCTACTTGGGAGGCCAAGGCAGGAGAGTGTTCAGCCACTGTTGGATGAATGGAGAAATGACTCAATGAATTTC
                  |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
chr8:129039953(+) tgttctggcccccagctaggttctcagcactactgagtgctggctcatggtGAGTGTTCAGCCACTGTTGGATGAATGGAGAAATGACTCAATGAATTTC

chr2:211567865(+) AGGCAAGGGAAGATAATCTCCAGCCATGAAGTTGATGAGAAGTTGAAAAGTAAGAAAGACAGGAGGAGCGATACTTCCTCCATTTTCAGAGTAGGAAAAT
               |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
jct5    AAATTCAACTAATGCACTATGAATACAATAAGTACTATAAATACTTTGTAGAAGAAAGACAGGAGGAGCGATACTTCCTCCATTTTCAGAGTAGGAAAAT
    ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
chr2:211580775(-) AAATTCAACTAATGCACTATGAATACAATAAGTACTATAAATACTTTGTAATTTCTACTAATGTATAGCTCCAAGCACCACCTCTTATCTTGATCTCAAG
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chr1:196997295(+) ACTTAACATAATATTAATATCCTCTAGAATCTTCAAATCATCATGTTGCAACCAACGGGATTTCCTTCTTTTTTAAGGCTGAATAATATTTAATTGTATG
    |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
jct1    ACTTAACATAATATTAATATCCTCTAGAATCTTCAAATCATCATGTTGCGAATCAGTCAGGGTCATTACACAAACAGGCACATAGAGCAGATGTGCACAA
                  |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
chr5:124956684(+) TTTTAGCTACACTTAAGACTCTTGCACTGGGAGGAAAGAATGAGCTAGAGAATCAGTCAGGGTCATTACACAAACAGGCACATAGAGCAGATGTGCACAA

chr5:124956684(+) TAGTTTTAGCTACACTTAAGACTCTTGCACTGGGAGGAAAGAATGAGCTAGAGAATCAGTCAGGGTCATTACACAAACAGGCACATAGAGCAGATGTGCA
    ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
jct2    TAGTTTTAGCTACACTTAAGACTCTTGCACTGGGAGGAAAGAATGAGCTAATTTATAGATTCGATGCCATCCCCATCAAGCTACCAATAACTTTCTTTAC
                ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
chr10:20816175(-) CATGGGTAGGAAGAATCAATATCGTGAAAATGGCCATACTGCCCAAGGTAATTTATAGATTCGATGCCATCCCCATCAAGCTACCAATAACTTTCTTTAC

chr10:20816175(-) TGGGTAGGAAGAATCAATATCGTGAAAATGGCCATACTGCCCAAGGTAATTTATAGATTCGATGCCATCCCCATCAAGCTACCAATAACTTTCTTTACAG
    ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
jct3    TGGGTAGGAAGAATCAATATCGTGAAAATGGCCATACTGCCCAAGGTACAACCAACGGGATTTCCTTCTTTTTTAAGGCTGAATAATATTTAATTGTATG
                ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
chr1:196997295(+) ACTTAACATAATATTAATATCCTCTAGAATCTTCAAATCATCATGTTGCAACCAACGGGATTTCCTTCTTTTTTAAGGCTGAATAATATTTAATTGTATG

chr10:4689778(+) CACATTCTTCCTTCCTGCTGTGGTTTTGCTTCTCACGGGCCTACAAGTCAGAGATAGATTTAGGAACAACTTAAACAATTTTTTCCCTTAGAAGATCAAT
    ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
jct4    CACATTCTTCCTTCCTGCTGTGGTTTTGCTTCTCACGGGCCTACAAGTCATCTTTTTTTCTTAATTCAACTTTTAATGTTTTTACATTTTTCATTCATTT
               |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
chr10:19120835(+) TTACAATACTCCCAGGGCTCTTATGTGTGTACTCATTTCTTATTAAATCATCTTTTTTTCTTAATTCAACTTTTAATGTTTTTACATTTTTCATTCATTT

Case 3


