	Strain name
	Genotype
	Source and comments

	XL280
	Wild type
	[1]

	AIJ18
	Wild type, Congenic pair of XL280
	[2]

	KN99
	Wild type
	[3]

	KN99a
	Wild type, Congenic pair of KN99
	[3]

	JEC20a
	Wild type, Congenic pair of JEC21
	[4,5]

	LW87
	PGPD1-CFL1-NEOr
	[6]

	XL9421
	mat2::NATr
	[7]

	XL1601α2
	znf2::NEOr
	[7]

	XL1637a2
	znf2:: NEOr
	[7]

	LW25α1
	rze1::NATr PGPD1-ZNF2-NEOr
	This study

	X261α1
	rze1::Tn-NATr
	This study

	NC36α1
	rze1::Tn-NATr PRZE1-RZE1-NEOr
	This study

	NC01α1
	rze1::NATr
	This study

	NC02a1
	rze1::NATr
	This study

	NC08α1
	rze1::NATr PCTR4-2-ZNF2-NEOr
	This study

	NC09α1
	rze1:: NATr PGPD1-RZE1-NEOr
	This study

	NC43α1
	rze1::NATr PCTR4-2-RZE1-NEOr
	This study

	NC10α1
	rze1:: NATr  PRZE1-RZE1-NEOr
	This study

	NC12a2
	rze1::NATr
	This study

	NC132
	rze1::NATr
	This study

	NC14α2
	rze1:: NATr  PRZE1-RZE1-NEOr
	This study

	NC 18 α/a2
	rze1:: NATr  ZNF2-NEOr diploid
	This study

	NC21α2
	rze1:: NATr  znf2:: NEOr
	This study

	NC23α1
	rze1::NATr RZE1ATG4-NEOr
	This study

	NC26α1
	rze1::NATr RZE1ATG1- NEOr
	This study

	NC31α1
	rze1::NATr RZE1ATG2- NEOr
	This study

	XX9α2
	PCTR4-2-ZNF2::mCherry-NEOr
	Unpublished

	NC40α2
	rze1::NATr PCTR4-2-ZNF2-mCherry-NEOr
	This study

	NC41α1
	rze1::NATr RZE1ATG3-NEOr
	This study

	NC42 α1
	rze1::NATr RZE1ATG5-NEOr
	This study

	YZ01α1
	rze1::NATr PGPD1-CDS1-NEOr
	This study

	YZ02α1
	rze1::NATr PGPD1-CDS2- NEOr
	This study

	YZ03α1
	rze1::NATr PGPD1-CDS3-NEOr
	This study

	YZ04α1
	rze1::NATr PGPD1-CDS4-NEOr
	This study

	YZ05α1
	rze1::NATr PGPD1-CDS5-NEOr
	This study

	YZ06α1
	rze1::NATr PCTR4-2-CDS1-HYGr
	This study

	YZ07α1
	rze1::NATr PCTR4-2-CDS2-HYGr
	This study

	YZ08α1
	rze1::NATr PCTR4-2-CDS3-HYGr
	This study

	YZ09α1
	rze1::NATr  PCTR4-2-CDS4-HYGr
	This study

	YZ10α1
	rze1::NATr:: PCTR4-2-CDS5- HYGr
	This study

	NC44α1
	rze1:: NATr  RZE1-NEOr
	This study

	NC45 α1
	rze1:: NATr  ura5
	This study

	NC46α1
	rze1:: NATr  ura5 pPM8-RZE- URA5
	This study

	XL904α1
	znf2::NAT ZNF2-NEO
	This study

	XL1643α2
	znf2::NEO ZNF2-NAT
	This study
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