
.
├── asap.log
├── state.finished
├── config.json
├── config.xls
├── abr
│   ├── Listeria_monocytogenes_SRR1810516.finished
│   ├── Listeria_monocytogenes_SRR1810516.json
│   ├── Listeria_monocytogenes_SRR1810516.qsub.log
│   ├── Listeria_monocytogenes_SRR1810516.stdout.log
│   ├── ...
├── annotations
│   ├── Listeria_monocytogenes_SRR1810516
│   │   ├── info.json
│   │   ├── Listeria_monocytogenes_SRR1810516.faa
│   │   ├── Listeria_monocytogenes_SRR1810516.ffn
│   │   ├── Listeria_monocytogenes_SRR1810516.gbk
│   │   ├── Listeria_monocytogenes_SRR1810516.gff
│   │   ├── qsub.log
│   │   └── stderr.log
│   ├── ...
├── assemblies
│   ├── Listeria_monocytogenes_SRR1810516
│   │   ├── info.json
│   │   ├── Listeria_monocytogenes_SRR1810516-discarded.fasta
│   │   ├── Listeria_monocytogenes_SRR1810516.fasta
│   │   ├── qsub.log
│   │   ├── state.finished
│   │   └── stdout.log
│   ├── ...
├── corepan
│   ├── core.fasta
│   ├── info.json
│   ├── pan.fasta
│   ├── pan-matrix.tsv
│   ├── state.finished
│   ├── std.log
│   ├── Listeria_monocytogenes_SRR1810516.json
│   ├── ...
├── data
│   ├── Listeria_monocytogenes_10-092876-1155-LM6.gbk
│   ├── Listeria_monocytogenes-EGDe-AL591824-2015.gbk
│   ├── SRR1810516_1.fastq.gz
│   ├── SRR1810516_2.fastq.gz
│   ├── ...
├── mappings
│   ├── Listeria_monocytogenes_SRR1810516.bam
│   ├── Listeria_monocytogenes_SRR1810516.bam.bai
│   ├── Listeria_monocytogenes_SRR1810516.bt2.log
│   ├── Listeria_monocytogenes_SRR1810516.finished
│   ├── Listeria_monocytogenes_SRR1810516.json
│   ├── Listeria_monocytogenes_SRR1810516.stdout.log



│   ├── ...
├── mlst
│   ├── Listeria_monocytogenes_SRR1810516.finished
│   ├── Listeria_monocytogenes_SRR1810516.json
│   ├── Listeria_monocytogenes_SRR1810516.stdout.log
│   ├── ...
├── phylogeny
│   ├── info.json
│   ├── consensus.fasta
│   ├── state.finished
│   ├── stdout.log
│   └── tree.nwk
├── reads_qc
│   ├── Listeria_monocytogenes_SRR1810516
│   │   ├── info.json
│   │   ├── SRR1810516_1
│   │   │   ├── kmer_profiles.png
│   │   │   ├── ...
│   │   ├── SRR1810516_1.fastq.gz
│   │   ├── SRR1810516_2
│   │   │   ├── kmer_profiles.png
│   │   │   ├── ...
│   │   ├── SRR1810516_2.fastq.gz
│   │   ├── state.finished
│   │   └── stdout.log
│   ├── ...
├── reads_raw
│   ├── Listeria_monocytogenes_SRR1810516
│   │   ├── SRR1810516_1
│   │   │   ├── kmer_profiles.png
│   │   │   ├── ...
│   │   ├── SRR1810516_1.fastq.gz
│   │   ├── SRR1810516_2
│   │   │   ├── kmer_profiles.png
│   │   │   ├── ...
│   │   └── SRR1810516_2.fastq.gz
│   ├── ...
├── references
│   ├── Listeria_monocytogenes_10-092876-1155-LM6.fasta
│   ├── Listeria_monocytogenes_10-092876-1155-LM6.fasta.fai
│   ├── Listeria_monocytogenes_10-092876-1155-LM6.gbk
│   ├── Listeria_monocytogenes-EGDe-AL591824-2015.fasta
│   ├── Listeria_monocytogenes-EGDe-AL591824-2015.fasta.fai
│   ├── Listeria_monocytogenes-EGDe-AL591824-2015.gbk
├── scaffolds
│   ├── Listeria_monocytogenes_SRR1810516
│   │   ├── info.json
│   │   ├── Listeria_monocytogenes_SRR1810516.fasta
│   │   ├── Listeria_monocytogenes_SRR1810516-pseudo.fasta
│   │   ├── state.finished
│   │   └── stdout.log
│   ├── ...



├── snps
│   ├── Listeria_monocytogenes_SRR1810516.chk
│   ├── Listeria_monocytogenes_SRR1810516.consensus.fasta
│   ├── Listeria_monocytogenes_SRR1810516.csv
│   ├── Listeria_monocytogenes_SRR1810516.finished
│   ├── Listeria_monocytogenes_SRR1810516.genes.txt
│   ├── Listeria_monocytogenes_SRR1810516.json
│   ├── Listeria_monocytogenes_SRR1810516.stdout.log
│   ├── Listeria_monocytogenes_SRR1810516.vcf.gz
│   ├── Listeria_monocytogenes_SRR1810516.vcf.gz.tbi
│   ├── ...
├── taxonomy
│   ├── Listeria_monocytogenes_SRR1810516.finished
│   ├── Listeria_monocytogenes_SRR1810516.json
│   ├── Listeria_monocytogenes_SRR1810516.stdout.log
│   ├── ...
├── vf
│   ├── Listeria_monocytogenes_SRR1810516.finished
│   ├── Listeria_monocytogenes_SRR1810516.json
│   ├── Listeria_monocytogenes_SRR1810516.stdout.log
│   ├── ...
├── reports
│   ├── …

S3 Fig. Exemplary project directory structure. Each project analyzed by ASA³P strictly follows a
conventional directory organization and thus forestalls the burden of unnecessary configurations.
Shown is an exemplary project structure representing input and output files and directories of the
Listeria monocytogenes example project. For the sake of readability repeated blocks are collapsed
represented by a triple dot ‘...’


