GaDmPmD /45
GabD (any disease) 444 50
GaDITID {42 58 65|
GeTID4 02 01 01 02
GeTeGaD 4 01 00 01 o1 il
GaD (any gene) 404 01 00 00 01 19
{TF Target} 4 03 03 05 04 08 14 25
{miRNA Target} 402 01 03 02 09 14 18 34
{Perturbation} 4 09 08 10 09 22 32 33 33 25
{Immunologic} 4 09 07 08 07 26 34 36 25 20 57
{Cancer Module} 4 05 05 07 06 10 13 11 14 07 35 27
{Oncogenic} 404 03 05 04 03 07 14 15 09 32 25 20
{BioCarta} 4 08 07 08 07 03 03 03 05 02 14 11 10 05
{KEGG} 410 10 10 10 04 05 06 09 03 21 15 18 09 32
{Reactome} 406 06 05 05 05 06 07 08 04 18 14 16 07 23 37
GiGaD 403 03 03 03 04 05 03 05 03 09 07 07 03 14 13 15
GiGeTID403 03 04 04 21 19 01 11 09 19 17 10 05 11 13 13 15
GiGiGaD 406 06 07 06 15 20 16 17 14 29 25 16 10 23 23 25 25 40
{GO Component} 402 02 03 03 06 08 09 11 06 21 16 19 12 06 12 11 05 10 13
{GO Process} 4106 05 07 06 08 11 16 18 11 28 23 19 13 16 20 19 09 18 24 29
{GO Function} 4 03 03 04 04 04 06 08 12 07 18 14 16 09 10 17 15 07 09 17 22 32
{Positional} 4 01 01 01 01 02 08 04 03 06 05 02 02 01 02 02 01 01 03 02 02 02
{Cancer Hood} 4 02 02 02 08 10 05 06 05 13 11 11 05 03 06 07 02 06 08 07 08 05 01
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