Text S6. Germline consensus sequences for the transmembrane exons of MTA and MTB. 
>MTA-TM Germline Consensus

TCAAAGCTCTCCCTCGCTTTCTTAGATTTGATTTAAGGTGGAGATTAGCTTGTCTACATTTCTGATGTTAGTGAGACAGAGGATTGTCATTACAATATCAAAAATAATAAGATCGTAAATTTGCACGTAGCTGGAGAGTACTTCAGGATACTGCAGGATCAGAAAGGACACAAGTGAGCATAAACCTGAAACGTTGCTCTTGATTTAAGACGAAAGCACTTTTCTAAAGTTTGTCAGCACAATGGTAGCTCTTTCGACGTCTTCTCCATATGGATATCTAAACCACCCTTCAACTGAAAAGATATTAGTTAGTGTCAAGCTCACAGACTTAGGTATGAGGCAGAAAGCTAATCTTGCAGGTACTATTAGAAAAGAAAGACAGCCTTCCCTCTTTGAAGAGGGCAGAGGATTCAAAAGACAGCTAGTCTTTGGCGTGTTCTCCGAGTTTGCAAGGATAGAACCTAACAAATATGCATCAAAAATCCACAATAGAGTGCTCAATGCACAAGCTCCGAGCAAGGTTTACAAAACAGGACTCTCAAAATCCCCTCCTGATACTGAAAAACCCCACAAAAGAGTGTAAGGCATTTGAATAGCCTCAGCAACACTTAACAAAAAAAGCATAAGACAATCTATTCGCTAACCACGCAATTCCTTTTCTCTTTCTCTCACTCCTTTATGCTCTTTCCCACTCGCATTCCTTCCAGCGCTACTGCTACCACTGCTGCTGCTTCTACTGCCGCTGCTGCTCCTCCTCATGCCGCTGCTTCTCCCATTCGAATGACTCTTCCCTTTCAATTTATTGTAGGTGTATCTGAGAACGCTCTAACTCACACTCACTGCCAATGCTGCCAACACTATCCATATAAAGATTGCTCCTCCTCCTTTTAAAGCGCCTACAGTATCTTGCAACTGGCCCATAACCTTACTGCCAGTATTGCTGCTGCTTTCGCCGCCTTCCCTTTAATCGGCCTTAGCACTTGAACTTTCTTCAGTCATTCTAGTCAAGGATTGCGCTTTGTCTGATTTTTGTGCATCATCTGGATGAGTAGTGTCTATATTATCTGCAAGATTTGTAGATAAAGAGTAATCTAATAATCTTGATCTTGCTGTCTGAAGCAAGTGACTATCGACGCACCCGTTGAACTCAGGCACCAGCGTATATCCTTGATTGCAGCTTGAGCATTAAGTGAGATTTGAAGGCGAACATGACAAGCATTAAGGGTCTTTTAGCTAGCAAGCTAAACAAGTACCATTATAGGCTACATATTAAGGGCTGCATGTAGGAAGACAAGCAAGGACGGCGTGATGATTGTACTGCGACTTGAGATATCCAGGAGCACAAGCTGTACAAGCAGCGTAATTTGATGCGCAAGCTTAGCAATTGGGTGAGCAAGTATATTTGGAAGTGATTGGGAGACTAACTGATTATATAACCCAAACATTTTTGAAACTATTTCCTTATTGTGTACTCCATATCAATTAAAAATTATATGTCTAGGCTACATTTTATTCATTTTATTCAACAATACCAGAGGGATTTCTCAAACCACTTATTCTAAGTTA

>MTB-TM Germline Consensus

AATATCACAATTCATAATCCTGAAATAAATAACTAAAATTCAACAGGAGGTGCTGCTTAATCAATAGCAATTAATTGGAATTTAACAAGCACTACAAGCTCTTAAACTCTTTTGTCGGGACACACTTCATTAACTACCAACACCTCCTAATGTCCTTAACCTCACTGCGCCACTTGCACATCTCCTCCATCCATTTGCATTCACTGCACCCAAGGCTATTATTTACTTCCAGATCAAAACTCATGCGTCCAGACTTGTCCACCTCCAACAGTCGCTCATCAACAAACAGCTACTTGCCAGCCATGCTTCCAGCACCAAGAGTGTCTTCAATGCCAGTCTCAAAACCCAGCTGCTTGCACCTCATGTTCTCCCACCTATTCCCTCAATTCCACTCTCCTCCCCTATTGCTACGTGCCTCTTCCTCCTTCTAGTAGCGCTTCTTCCTCCGTCACCAAGGATGTTGTCAATCGCACGCCTTCTAACTCAACCTTTTCAGGAGCACTCAATCGACCTGAGCCAGGACAGCCCTCACAAAAGTAGCAGTAGCAGTAGTAGTAGTAGCAGCAGGAGCAGCAGCAACAACAACAACAACAGCAGGAGGCCCAAGCTAGCGATCAGCGAGGCTTTGCTCATTTCTTAGCTCAAACCAAGTCTTATACGAAAGGCTTTATTTTGACACTGCTGATTCCCCTCTCAATACTCGGTGCTTGCCTCACTAGGCTAGTCACCTTTTGTCTGAAAAAGCGAGAAAAGAAGGTGCATCCACCACTGCCTAGTGAATCGAGGAGTGCACAGATTGCACAAAACTTGGATGAAAGGTAAGAAACACAAAAAGATGGAAATGGTGGCGATGAAGAACAGATGAGAGCGTCTTCGAGGGTAGACACAGCAAATATGTGTCCTCTGAACTCAAGAAGAGGCGAGTAGTTATAATTGGAAGGTGTGCAGTAATAAAGCGATGGTGGTGTTGGTGGTGGGGAAAGTGAAGGAAACGGGTATTTAGCGTTCTGCTGGATAGCAGTGATCCTTTTGTTGGGAAATGTGGGTGATTTAGTAGAGGTGCCTTATATTATCTTCTCACAGTAGAACTCGTTTTCTAACAAAAGCACAACAAATGTATTTGACTTGTAATTTTCAGAAGCAGACATGGGCTAGATTTGTTGTTTGAGCTACATCGCACTAAACGCAGTTTGCTACTTGATCTGCGTTGTAATGATGGTAAAGGCTATAATTTTTGAGACTGGAAGTGGTGAGCCTCTGTTTTGTATTTACGAAGTGAAGCTGAGTAGCAGTAGCAGTTTTTGTGGAGAAGAAATGAAGAAGGATAAAAGTGAAGCTGCTGCGTGCAAAGGGGATTCGAATGCTTAGAATGAGAATGGAGAGAAGCACAAAAAAGTGTTGAGTGGGCGAAAGCTATGGAAGCTAATAATAGATGTTTTCTTGAGATGTCTGGTAGTTGTTGGTGGAAAAGCTTTCTGCATGGTTTATTCAAACGTGGCAAATGTAAAGGGATGGTTAACATGCTAAGTAGATAAAAATTTGAGAGCATTTAGATTGTTCTATATGACTTTGTGCATCCATGCAATCTTCAATATGATATCAGCAGTATTCTTTACTCTCATGCTTACTCATTTCTCCTTTGCTTCTTGGACTGCAGTAGCACAAGATAGCCTTACAAGCTAAGGTAGCGATGGTGGAGTCGAATTTTCGTTCTTTGTTGACATCCTTGCATTTAAATTTTTAATGTCTCTGATTTGTTTTTTGAACTGCCTGCATATCTAACAGCTAATTAGTGCCTGCAAATCTCCTAATCTTCCTGGACCCTAAAATCCCGTTTCCCATCGACTCTAAAGCCCATCTACTCCTTCTTCTTCCGCATCACCTGCAGACGCAGTAGAAAGAGACGCTTGCAAAGTTTCATACTTTGAAAATACACCAAATGCTGCTGAAAAGACTACTCCAACTGCGGTAACGCTTGCCTCTTATCGCCAGCAAGAAACATCAGGAACTGGTTCTTAAAACCTCATAGAAGGTAGACCAAGGAGAAAAAAACCATCAAAGTTGAGTCTATTGCTAAAAAGAGATTCAGGATAAAAATCTGGTAGTTCACTTTCATCTAGACAGCAAGAAACACCTTCGCCAAATTTGCCTTCCTACTCTCCTAATCTCTACCCATCTCAAGCATACATTTGA
