2.BORI0637.UAB.EU576279
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGCAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTACTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATTTGAATAATGCTACTAATACC------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGTAGTAAGGAGGGAGAAATGAGAGGAGAAATAAAAAAATGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGGTAATGGT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAGTGT---AAAGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGATCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---ACATTTTATACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGGCAGGCATATTGTATCCTT------AGTAGAGCAAAATGGGAAGACACTTTACAAAAGATAGTCACAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTTTT---------AATAGTACTTGG------------------------AATAAGAATTTTAATAGTACTTGG------------AATATTACTGAAGGGACA---AATAACACTGAA------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTTCATCTAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGGGGTAATGGG---------AGCGGGACC---------------------------ACT---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGATATTTGGCAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAGATTAAC------AATTACACAGACTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGACAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTATTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGTCCCGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGGCAGATCCGGACGTTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAGTTCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTTATAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCCTCGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.BORI0637.UAB.EU576287
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGCAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTACTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATTTGAATAATGCTACTAATACC------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGTAGTAAGGAGGGAGAAATGAGAGGAGAAATAAAAAAATGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGGTAATGGT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAGTGT---AAAGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGATCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---ACATTTTATACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGGCAGGCATATTGTATCCTT------AGTAGAGCAAAATGGGAAGACACTTTACAAAAGATAGTCACAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTTTT---------AATAGTACTTGG------------------------AATAAGAATTTTAATAGTACTTGG------------AATATTACTGAAGGGACA---AATAACACTGAA------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTTCATCTAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGGGGTAATGGG---------AGCGGGACC---------------------------ACT---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGATATTTGGCAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAGATTAAC------AATTACACAGACTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGACAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTATTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGTCCCGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGGCAGATCCGGACGTTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAGTTCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTTATAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCCTCGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.BORI0637.UAB.EU576276
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGCAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTACTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATTTGAATAATGCTACTAATACC------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGTAGTAAGGAGGGAGAAATGAGAGGAGAAATAAAAAAATGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGGTAATGGT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAGTGT---AAAGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGATCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---ACATTTTATACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGGCAGGCATATTGTATCCTT------AGTAGAGCAAAATGGGAAGACACTTTACAAAAGATAGTCACAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTTTT---------AATAGTACTTGG------------------------AATAAGAATTTTAATAGTACTTGG------------AATATTACTGAAGGGACA---AATAACACTGAA------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTTCATCTAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGGGGTAATGGG---------AGCGGGACC---------------------------ACT---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGATATTTGGCAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAGATTAAC------AATTACACAGACTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGACAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTATTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGTCCCGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGGCAGATCCGGACGTTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAGTTCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTTATAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCCTCGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.BORI0637.UAB.EU576299
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGCAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTACTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATTTGAATAATGCTACTAATACC------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGTAGTAAGGAGGGAGAAATGAGAGGAGAAATAAAAAAATGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGGTAATGGT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAGTGT---AAAGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGATCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---ACATTTTATACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGGCAGGCATATTGTATCCTT------AGTAGAGCAAAATGGGAAGACACTTTACAAAAGATAGTCACAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTTTT---------AATAGTACTTGG------------------------AATAAGAATTTTAATAGTACTTGG------------AATATTACTGAAGGGACA---AATAACACTGAA------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTTCATCTAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGGGGTAATGGG---------AGCGGGACC---------------------------ACT---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGATATTTGGCAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAGATTAAC------AATTACACAGACTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGACAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTATTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGTCCCGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGGCAGATCCGGACGTTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAGTTCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTTATAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCCTCGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.BORI0637.UAB.EU576278
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGCAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTACTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATTTGAATAATGCTACTAATACC------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGTAGTAAGGAGGGAGAAATGAGAGGAGAAATAAAAAAATGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGGTAATGGT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAGTGT---AAAGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGATCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---ACATTTTATACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGGCAGGCATATTGTATCCTT------AGTAGAGCAAAATGGGAAGACACTTTACAAAAGATAGTCACAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTTTT---------AATAGTACTTGG------------------------AATAAGAATTTTAATAGTACTTGG------------AATATTACTGAAGGGACA---AATAACACTGAA------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTTCATCTAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGGGGTAATGGG---------AGCGGGACC---------------------------ACT---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGATATTTGGCAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAGATTAAC------AATTACACAGACTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGACAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTATTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGTCCCGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGGCAGATCCGGACGTTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAGTTCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTTATAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCCTCGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.BORI0637.UAB.EU576295
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGCAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTACTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATTTGAATAATGCTACTAATACC------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGTAGTAAGGAGGGAGAAATGAGAGGAGAAATAAAAAAATGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGGTAATGGT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAGTGT---AAAGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGATCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---ACATTTTATACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGGCAGGCATATTGTATCCTT------AGTAGAGCAAAATGGGAAGACACTTTACAAAAGATAGTCACAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAATACAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTTTT---------AATAGTACTTGG------------------------AATAAGAATTTTAATAGTACTTGG------------AATATTACTGAAGGGACA---AATAACACTGAA------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTTCATCTAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGGGGTAATGGG---------AGCGGGACC---------------------------ACT---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGATATTTGGCAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAGATTAAC------AATTACACAGACTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGACAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTATTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGTCCCGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGGCAGATCCGGACGTTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAGTTCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTTATAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCCTCGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.BORI0637.UAB.EU576301
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGCAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTACTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATTTGAATAATGCTACTAATACC------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGTAGTAAGGAGGGAGAAATGAGAGGAGAAATAAAAAAATGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGGTAATGGT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAGTGT---AAAGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGATCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---ACATTTTATACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGGCAGGCATATTGTATCCTT------AGTAGAGCAAAATGGGAAGACACTTTACAAAAGATAGTCACAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTTTT---------AATAGTACTTGG------------------------AATAAGAATTTTAATAGTACTTGG------------AATATTACTGAAGGGACA---AATAACACTGAA------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTTCATCTAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGGGGTAATGGG---------AGCGGGACC---------------------------ACT---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATCGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGATATTTGGCAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAGATTAAC------AATTACACAGACTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGACAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTATTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGTCCCGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGGCAGATCCGGACGTTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAGTTCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTTATAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCCTCGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.BORI0637.UAB.EU576292
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGCAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTACTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATTTGAATAATGCTACTAATACC------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGTAGTAAGGAGGGAGAAATGAGAGGAGAAATAAAAAAATGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGGTAATGGT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAGTGT---AAAGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGATCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---ACATTTTATACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGGCAGGCATATTGTATCCTT------AGTAGAGCAAAATGGGAAGACACTTTACAAAAGATAGTCACAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTTTT---------AATAGTACTTGG------------------------AATAAGAATTTTAATAGTACTTGG------------AATATTACTGAAGGGACA---AATAACACTGAA------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTTCATCTAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGGGGTAATGGG---------AGCGGGACC---------------------------ACT---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAGGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGATATTTGGCAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAGATTAAC------AATTACACAGACTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGACAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTATTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGTCCCGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGGCAGATCCGGACGTTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAGTTCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTTATAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCCTCGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.BORI0637.UAB.EU576302
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGCAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTACTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATTTGAATAATGCTACTAATACC------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGTAGTAAGGAGGGAGAAATGAGAGGAGAAATAAAAAAATGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGGTAATGGT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAGTGT---AAAGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGATCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---ACATTTTATACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGGCAGGCATATTGTATCCTT------AGTAGAGCAAAATGGGAAGACACTTTACAAAAGATAGTCACAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTTTT---------AATAGTACTTGG------------------------AATAAGAATTTTAATAGTACTTGG------------AATATTACTGAAGGGACA---AATAACACTGAA------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTTCATCTAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGGGGTAATGGG---------AGCGGGACC---------------------------ACT---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTAGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGATATTTGGCAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAGATTAAC------AATTACACAGACTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGACAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTATTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGTCCCGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGGCAGATCCGGACGTTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAGTTCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTTATAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCCTCGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.BORI0637.UAB.EU576291
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGCAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTACTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATTTGAATAATGCTACTAATACC------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGTAGTAAGGAGGGAGAAATGAGAGGAGAAATAAAAAAATGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGGTAATGGT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAGTGT---AAAGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGATCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---ACATTTTATACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGGCAGGCATATTGTATCCTT------AGTAGAGCAAAATGGGAAGACACTTTACAAAAGATAGTCACAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTTTT---------AATAGTACTTGG------------------------AATAAGAATTTTAATAGTACTTGG------------AATATTACTGAAGGGACA---AATAACACTGAA------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTTCATCTAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGGGGTAATGGG---------AGCGGGACC---------------------------ACT---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGATATTTGGCAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAGATTAAC------AATTACACAGACTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGACAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTATTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGTCCCGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGGCAGATCCGGACGTTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAGTTCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTTATAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCCTCGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.BORI0637.UAB.EU576289
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGCAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTACTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATTTGAATAATGCTACTAATACC------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGTAGTAAGGAGGGAGAAATGAGAGGAGAAATAAAAAAATGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGGTAATGGT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAGTGT---AAAGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGATCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---ACATTTTATACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGGCAGGCATATTGTATCCTT------AGTAGAGCAAAATGGGAAGACACTTTACAAAAGATAGTCACAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTTTT---------AATAGTACTTGG------------------------AATAAGAATTTTAATAGTACTTGG------------AATATTACTGAAGGGACA---AATAACACTGAA------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTTCATCTAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGGGGTAATGGG---------AGCGGGACC---------------------------ACT---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGATATTTGGCAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAGATTAAC------AATTACACAGACTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATCAGATAAATGGGACAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTATTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGTCCCGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGGCAGATCCGGACGTTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAGTTCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGGTTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTTATAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCCTCGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.BORI0637.UAB.EU576277
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGCAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTACTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATTTGAATAATGCTACTAATACC------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGTAGTAAGGAGGGAGAAATGAGAGGAGAAATAAAAAAATGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGGTAATGGT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCAATGCTAAAGTGT---AAAGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGATCATGTGAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---ACATTTTATACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGGCAAGCATATTGTATCCTT------AGTAGAGCAAAATGGGAAGACACTTTAAAAAAGATAGTCACAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTTTT---------AATAGTACTTGG------------------------AATAAGAATTTTAATAGTACTTGG------------AATATTACTGAAGGGACA---AATAACACTGAA------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTGGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTTCATCTAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGGGGTAATGGG---------AGCGGGACC---------------------------ACT---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAGGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTAAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGATATTTGGCAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAGATTAAC------AATTACACAGATTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGACAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTATTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGTCCCGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAAAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGGCAGATCCGGACGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAGCTCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTTATAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCCTCGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.BORI0637.UAB.EU576294
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGCAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTACTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATTTGAATAATGCTACTAATACC------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGTAGTAAGGAGGGAGAAATGAGAGGAGAAATAAAAAAATGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGGTAATGGT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTTCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAGTGT---AAAGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGATCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAGACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGAAGA---ACATTTTATACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGGCAAGCATATTGTATCCTT------AGTAGAGCAAAATGGGAAGACACTTTAAAAAAGATAGTCACAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTTTT---------AATAGTACTTGG------------------------AATAAAAATTCTAATAGTACTTGG------------AATAATACTGAAGGGACA---AATGACACA---------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCTAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGGAATAATGGG---------AGCGGGACC---------------------------ACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCGGTG---GGAGCAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGATATTTGGCAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAGATTAAC------AATTACACAGATTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGACAATTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTATTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGTCCCGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGGCAGATCCGGACGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAGCTCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATTGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------CTTTATAGAGCTTTTCTTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.BORI0637.UAB.EU576286
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGCAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTACTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATTTGAATAATGCTACTAATACC------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGTAGTAAGGAGGGAGAAATGAGAGGAGAAATAAAAAAATGCTCTTTCAATGTCACC---ATAAGAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGGTAATGGT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAGTGT---AAAGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGATCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGAAATTAATTGTATAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---ACATTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGGGATATAAGGCAAGCACATTGTAACCTT------AATAGAACAAAATGGGAAGACACTTTAAAAAAGATAGTCACAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTTTT---------AATAGTACTTGG------------------------AATAAGAATTTTAATAGTACTTGG------------AATATTACTGAAGGGACA---AATAACACTGAA------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTTCATCTAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGGGGTAATGGG---------AGCGGGACC---------------------------ACT---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCGATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGATATTTGGCAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAGATTAAC------AATTACACAGATTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGACAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTATTGTCCTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGTCCCGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGGCAGATCCGGACGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAGCTCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATTGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------CTTTATAGAGCTTTTCTTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.BORI0637.UAB.EU576300
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGCAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTACTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATTTGAATAATGCTACTAATACC------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGTAGTAAAGAGGGAGAAATGAGAGGAGAAATAAAAAAATGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTAATGTAGTACCAATAGGTAATGGT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAGTGT---AAAGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGATCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGAAATTACTTGTATAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---ACATTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGGGATATAAGGCAAGCACATTGTAACCTT------AATAGAACAAAATGGGAAGACACTTTAAAAAGGATAGTCACAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTTTT---------AATAGTACTTGG------------------------AATAAGAATTTTAATAGTACTTGG------------AATATTACTGAAGGGACA---AATAACACTGAA------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGAAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTTCATCTAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGGGGTAATGGG---------AGCGGGACC---------------------------ACT---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCGATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTAAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGATATTTGGCAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAGATTAAC------AATTACACAGATTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGACAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTATTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGTCCCGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGGCAGATCCGGACGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAGTTCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATATTACAAAGA------------------CTTTATAGAGCTTTTCTTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.BORI0637.UAB.EU576282
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCACGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGCAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTACTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGAT---TTGAAGAATGCTACTAATACC------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGTATTAAGGAGAGAGAAATGAGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATGATAATGAT------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAGTGT---AAAGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACTATGTGAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTATAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---ACATTTTATACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGGCAAGCATATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGGAAGACACTTTAAAAAAGATAGTCACAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATTTT---------AATGGTACTTGG------------------------AATAAGAATTTTAATAATACTTGG------------AATAATACTGAAGGGACA---AATGACACA---------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCGCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCTAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGGGGTAATGGG---------AGCAGGACC---------------------------ACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCGGTG---GGAGCGATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGGCAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTGGATGATATTTGGCAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAGATTGAC------AATTACACAAGCTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTGTTGGAATTGGATAAATGGGAAAATTTGTGGAGTTGGTTTACCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTATTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGATCCGC---CTCCCAGTCCCGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGGCAGATCCGGACGTTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAGTTCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTTATAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCCTCGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.BORI0637.UAB.EU576283
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGCAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTACTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAGCTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCGGGTGGGGAATGCTACTCATACCAATAGT------------------------------------------------------------------------------------------AGTATGGAAGGAGAA------------ATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAAGAAT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AAAGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGATCATGTGAAAATGTCAGCACGGTACATTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGTTGAATGAGACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGAAAA---ACATTTTATACAACAGGAGGAATAATAGGAGATATAAGGCAAGCATATTGTAACCTT------AGTAGAGCAAAATGGGAGGACACTTTAAAAAAGATAGTCACAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAAGTTT------AATAATAGTACTTGG------------------------------AATTTTAATAGTACTTGG------------AATAATACTGAAGGGACA---AATAACACTGAA------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAGATGTTCATCTAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGGGGTAATGGG---------AGTGGGACC---------------------------ACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCGGTG---GGAGCGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGATATTTGGCAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAGATTAAC------AATTACACAGATTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTACTGGAATTAGATAAATGGGACAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTATTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGTCCCGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGGCAGATCCGGACGTTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAGTTCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATTGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------CTTTATAGAGCTTTTCTTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.BORI0637.UAB.EU576298
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGCAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTACTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAGCTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCGGGTGGGGAATGCTACTCATACCAATAGT------------------------------------------------------------------------------------------AGTATGGAAGGAGAA------------ATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAAGAAT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AAAGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGATCATGTGAAAATGTCAGCACGGTACATTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGTTGAATGAGACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGAAAA---ACATTTTATACAACAGGAGGAATAATAGGAGATATAAGGCAAGCATATTGTAACCTT------AGTAGAGCAAAATGGGAGGACACTTTAAAAAAGATAGTCACAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAAGTTT------AATAATAGTACTTGG------------------------------AATTTTAATAGTACTTGG------------AATAATACTGAAGGGACA---AATAACACTGAA------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAGATGTTCATCTAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGGGGTAATGGG---------AGTGGGACC---------------------------ACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCGGTG---GGAGCGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGATATTTGGCAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAGATTAAC------AATTACACAGATTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTACTGGAATTAGATAAATGGGACAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTATTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGTCCCGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGGCAGATCCGGACGTTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAGTTCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATTGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------CTTTATAGAGCTTTTCTTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.BORI0637.UAB.EU576284
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGCAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTACTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAGCTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCGGGTGGGGAATGCTACTCATACCAATAGT------------------------------------------------------------------------------------------AGTATGGAAGGAGAA------------ATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAAGAAT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AAAGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGATCATGTGAAAATGTCAGCACGGTACATTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGTTGAATGAGACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGAAAA---ACATTTTATACAACAGGAGGAATAATAGGAGATATAAGGCAAGCATATTGTAACCTT------AGTAGAGCAAAATGGGAGGACACTTTAAAAAAGATAGTCACAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAAGTTT------AATAATAGTACTTGG------------------------------AATTTTAATAGTACTTGG------------AATAATACTGAAGGGACA---AATAACACTGAA------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAGATGTTCATCTAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGGGGTAATGGG---------AGTGGGACC---------------------------ACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCGGTG---GGAGCGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGATATTTGGCAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAGATTAAC------AATTACACAGATTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTACTGGAATTAGATAAATGGGACAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTATTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGTCCCGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGGCAGATCCGGACGTTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAGTTCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATTGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------CTTTATAGAGCTTTTCTTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.BORI0637.UAB.EU576285
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGCAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTACTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAGCTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCGGGTGGGGAATGCTACTCATACCAATAGT------------------------------------------------------------------------------------------AGTATGGAAGGAGAA------------ATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAAGAAT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AAAGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGATCATGTGAAAATGTCAGCACGGTACATTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGTTGAATGAGACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGAAAA---ACATTTTATACAACAGGAGGAATAATAGGAGATATAAGGCAAGCATATTGTAACCTT------AGTAGAGCAAAATGGGAGGACACTTTAAAAAAGATAGTCACAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAAGTTT------AATAATAGTACTTGG------------------------------AATTTTAATAGTACTTGG------------AATAATACTGAAGGGACA---AATAACACTGAA------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAGATGTTCATCTAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGGGGTAATGGG---------AGTGGGACC---------------------------ACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCGGTG---GGAGCGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGATATTTGGCAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAGATTAAC------AATTACACAGATTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTACTGGAATTAGATAAATGGGACAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTATTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGTCCCGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGGCAGATCCGGACGTTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAGTTCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATG------------GGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------CTTTATAGAGCTTTTCTTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.BORI0637.UAB.EU576281
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGCAATTTATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACTACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTACTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAACTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCGGGTGGGGAATGTTACTCATACCAAT---------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGTGATAAGGAAATGAGGGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAACGTCACC---ACAAGAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGAT---GATAATGAT------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AAAGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACAATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---ACATTTTATACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGGCAAGCATATTGTATCCTT------AGTAGAGCAAAATGGGAAGACACTTTAAAAAAGATAGTCACAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTTTT---------AATAGTACTTGG------------------------AATAAGAATTTTAATAGTACTTGG------------AATATTACTGAAGGGACA---AATAACACTGAA------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAAATGTTCATCTAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGGAATAATGAG---------AACAAGACC---------------------------ACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTAAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGATATTTGGCAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAGATTAAC------AATTACACAGATTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGACAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTATTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGTCCCGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGGCAGATCCGGACGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAGTTCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATTGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------CTTTATAGAGCTTTTCTTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.BORI0637.UAB.EU576288
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGCAATTTATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACTACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTACTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAACTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCGGGTGGGGAATGTTACTCATACCAAT---------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGTGATAAGGAAATGAGGGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAACGTCACC---ACAAGAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGAT---GATAATGAT------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AAAGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACAATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---ACATTTTATACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGGCAAGCATATTGTATCCTT------AGTAGAGCAAAATGGGAAGACACTTTAAAAAAGATAGTCACAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTTTT---------AATAGTACTTGG------------------------AATAAGAATTTTAATAGTACTTGG------------AATATTACTGAAGGGACA---AATAACACTGAA------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTACGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAAATGTTCATCTAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGGAATAATGAG---------AACAAGACC---------------------------ACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTAAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGATATTTGGCAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAGATTAAC------AATTACACAGATTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGACAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTATTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGTCCCGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGGCAGATCCGGACGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAGTTCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATTGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------CTTTATAGAGCTTTTCTTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.BORI0637.UAB.EU576280
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGCAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTACTG---AAAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCATTTGTGGAATGTTACTAATACCATGAGGAATGCT---------------------------------------------------------------------ACTAATACCACTAGTAGTAAGGAGGGAGAAATGAGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATGATAATGAT------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAAGTATCTTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAGTGT---AAAGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACAATGTGAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTATAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---ACATTTTATACAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCATATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGGAAGACACTTTAAAAAAGATAGTCACAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAAGTTT------AATAATAGTACTTGG------------------------------AATTTTAATAGTACTTGG------------AATAATACTGAAAGGACA---AATAACACA---------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCTAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGGAATAATGAG---------AACAAGACC---------------------------ACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCGGTG---GGAGCAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGATATTTGGCAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAGATTAAC------AATTACACAGATTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGACAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTATTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGTCCCGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGGCAGATCCGGACGTTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCAGCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAGTTCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTTATAGAGCCTTTCTCCACATCCCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.BORI0637.UAB.EU576296
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGCAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTACTG---AAAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCATTTGTGGAATGTTACTAATACCATGAGGAATGCT---------------------------------------------------------------------ACTAATACCACTAGTAGTAAGGAGGGAGAAATGAGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATGATAATGAT------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAAGTATCTTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAGTGT---AAAGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACAATGTGAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTATAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---ACATTTTATACAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCATATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGGAAGACACTTTAAAAAAGATAGTCACAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAAGTTT------AATAATAGTACTTGG------------------------------AATTTTAATAGTACTTGG------------AATAATACTGAAAGGACA---AATAACACA---------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCTAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGGAATAATGAG---------AACAAGACC---------------------------ACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCGGTG---GGAGCAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGATATTTGGCAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAGATTAAC------AATTACACAGATTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGACAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTATTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGTCCCGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGGCAGATCCGGACGTTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCAGCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAGTTCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTTATAGAGCCTTTCTCCACATCCCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.BORI0637.UAB.EU576275
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGCAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTACTG---AAAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCATTTGTGGAATGTTACTAATACCATGAGGAATGCT---------------------------------------------------------------------ACTAATACCACTAGTAGTAAGGAGGGAGAAATGAGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACT-TTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATGATAATGAT------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAAGTATCTTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAGTGT---AAAGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACAATGTGAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTATAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---ACATTTTATACAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCATATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGGAAGACACTTTAAAAAAGATAGTCACAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAAGTTT------AATAATAGTACTTGG------------------------------AATTTTAATAGTACTTGG------------AATAATACTGAAAGGACA---AATAACACA---------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCTAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGGAATAATGAG---------AACAAGACC---------------------------ACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCGGTG---GGAGCAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGATATTTGGCAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAGATTAAC------AATTACACAGATTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGACAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTATTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGTCCCGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGGCAGATCCGGACGTTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCAGCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAGTTCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTTATAGAGCCTTTCTCCACATCCCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.BORI0637.UAB.EU576290
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGCAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTACTG---AAAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCATTTGTGGAATGTTACTAATACCATGAGGAATGCT---------------------------------------------------------------------ACTAATACCACTAGTAGTAAGGAGGGAGAAATGAGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATGATAATGAT------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAAGTATCTTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAGTGT---AAAGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACAATGTGAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCCACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTATAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---ACATTTTATACAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCATATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGGAAGACACTTTAAAAAAGATAGTCACAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAAGTTT------AATAATAGTACTTGG------------------------------AATTTTAATAGTACTTGG------------AATAATACTGAAAGGACA---AATAACACA---------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCTAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGGAATAATGAG---------AACAAGACC---------------------------ACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCGGTG---GGAGCAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGATATTTGGCAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAGATTAAC------AATTACACAGATTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGACAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTATTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGTCCCGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGGCAGATCCGGACGTTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCAGCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAGTTCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTTATAGAGCCTTTCTCCACATCCCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.BORI0637.UAB.EU576274
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGCAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTACTG---AAAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCATTTGTGGAATGTTACTAATACCATGAGGAATGCT---------------------------------------------------------------------ACTAATACCACTAGTAGTAAGGAGGGAGAAATGAGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATGATAATGAT------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAAGTATCTTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAGTGT---AAAGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACAATGTGAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTATAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---ACATTTTATACAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCATATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGGAAGACACTTTAAAAAAGATAGTCACAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAAGTTT------AATAATAGTACTTGG------------------------------AATTTTAATAGTACTTGG------------AATAATACTGAAAGGACA---AATAACACA---------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCTAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGGAATAATGAG---------AACAAGACC---------------------------ACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCGGTG---GGAGCAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGG--------------------ATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAGATTAAC------AATTACACAGATTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGACAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTATTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGTCCCGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACAGATCCGGACGTTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCAGCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAGTTCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTTATAGAGCCTTTCTCCACATCCCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC05.Trinidad.EU578360
ATGAGAGTGATGGAGACAAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCTTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAGATATGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGACACGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTATTGACATGAATGGTACTAGTGCTAATGTCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AGTATAGAAAAAGTAGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGAAGTAAGAGAT------AAGATGCAAAAAACATATGCAACTTTTTATAGCCTTGATGTAGTACCAATAGATAAAGAT------------------------------AATATTAGC---------------------------TATAGGCTGGCAAGTTGTAATACCTCAGTCATTAGGCAAGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAGCTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTACCCTT------AATAAAACAGCTTGGAATAACACTCTAAAACAGGTAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCGCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACCACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAATGATACG---------------------AATGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGAGAGATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAATACT------------AGCACGAAT------------------------GACACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATAGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAGTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGATAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTACAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAACCCTCATATACACCTTACTTGAAGGTGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGTCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGGTTGTGGAGACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AGTCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCACAGCAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTCTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------CTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGATTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC05.Trinidad.EU578357
ATGAGAGTGATGGAGACAAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAGATGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGACACGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATGCAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTATTGATATGAATGGTACTAGTACTAATGTCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AGTATAGAAAAAATAGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGAAGTAAGAGAT------AAGATGCAAAAAACATATGCAACTTTTTATAGCCTTGATGTAGTACCAATAGATAAAGAT------------------------------AATATTAGC---------------------------TATAGGCTGGCAAGTTGTAATACCTCAGTCATTAGGCAAGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAGCTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTACCCTT------AATAAAACAGCTTGGAATAACACTCTAAAACAGGTAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCGCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACCACTGTTTAATAGTACCTGGAATATT---------AATGATACTTGGAATGATACG---------------------AATGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGAGAGATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAGT------------AGCACGAAT------------------------GACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAGTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGATAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTATAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGAATAGAGAAATTAAC------AATTACACAACCCTCATATACACCTTACTTGAAGGTGCACAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGTCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAATAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAAGAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCACAGCAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------CTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGGCAGGGATTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC05.Trinidad.EU578358
ATGAGAGTGATGGAGACAAGGAGGAATTGGCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCTTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAGATATGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGACGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTATTGATATGAATGGTACTAGTGCTAATGTCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AGTATAGAAAAAGTAGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCAACTTTTTATAGCCTTGATGTAGTACCAATAGATAAAGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGGTTGGCAAGTTGTAATACCTCAGTCATTAGACAAGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAAGAACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAAAACAGCTTGGAATAACACTTTAAAAAGGGTAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCGCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGAATGATACA---------------------AATGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCTCACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCGATGTATGCCCCTCCTATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATACT------------AGCACGATT------------------------GACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGATAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTACAGTGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAACCCTCATATACACCTTACTTGAAGGTGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGTCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTATAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAACAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATTGAAGTAGTGCGAAGA------------------CTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGATTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC05.Trinidad.EU578354
ATGAGAGTGATGGAGACAAGGAGGAATTGGCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCTTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAGATATGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGACGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTATTGATATGAATGGTACTAGTACTAATGTCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AGTATAGAAAGAGTAGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGATGCAAAAAACATATGCAACTTTTTATAGCCTTGATGTAGTACCAATAGATAAAGAT------------------------------AATATTAGC---------------------------TATAGGCTGGCAAGTTGTAATACCTCAGTCATTAGGCAAGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAGCTCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTACCCTT------AATAAAACAGCTTGGAATAACACTCTAAAACAGGTAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCGCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACCACTGTTTAATAGTACCTGGAATATT---------AATGATACTTGGAATGATACG---------------------AATGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAATACT------------AGCACGAAT------------------------GACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAACCCTCATATACACCTTACTTGAAGGTGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGTCTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAATAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCACAGCAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------CTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGATTAGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC05.Trinidad.EU578355
ATGAGAGTGATGGAGACAAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAGATGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCAGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTATTGATATGAATGGTACTAGTACTAATGTCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AGTATAGAAAAAGTAGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGAAGTAAGAGAT------AAGATGCAAAAAACATATGCAACTTTTTATAGCCTTGATGTAGTACCAATAGATAAAGAT------------------------------AATATTAGC---------------------------TATAGGCTGGCAAGTTGTAATACCTCAGTCATTAGGCAAGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAGGAA---GAGGTAGTGATTAGATCTGAAAATTTTACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAAAACAGCTTGGAATAACACTTTAAAAAGGGTAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCGCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGAATGATACA---------------------AATGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCTCACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATACT------------AGCACGATT------------------------GACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGG---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGGCTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTAAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGATAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTACAGTGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAACCCTCATATACACCTTACTTGAAGGTGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGTCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAATAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCACAGCAGCAGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------CTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGATTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC05.Trinidad.EU578359
ATGAGAGTGATGGAGACAAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCTTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAGATATGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGACGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTATTGATATGAATGGTACTAGTACTAATGTCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AGTATAGAAAAAGTAGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGTTCTTTTAATATCACC---ACAGAAGTAAGAGAT------AAGATGCAAAAAACATATGCAACTTTTTATAGCCTTGATGTAGTACCAATAGATAAAGAT------------------------------AATATTAGC---------------------------TATAGGCTGGCAAGTTGTAATACCTCAGTCATTAGGCAAGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAGCTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTACCCTT------AATAAAACAGCTTGGAATAACACTCTAAAACAGGTAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCGCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACCACTGTTTAATAGTACCTGGAATATT---------AATGATACTTGGAATGATGCG---------------------AATGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAATACT------------AGCACGAAT------------------------AACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAGAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGATAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTACAGTGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAACCCTCATATACACCTTACTTGAAGGTGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGTCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAATAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGCAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------CTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGATTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC05.Trinidad.EU578363
ATGAGAGTGATGGAGACAAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GATGATATGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGACGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAGATTGTATTGATATGAATGGTACTAGTGCTAATGTCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AGTATAGAAAAAGTAGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCAACTTTTTATAGCCTTGATGTAGTACCAATAGATAAGGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGGTTGGCAAGTTGTAATACCTCAGTCATTAGGCAAGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAGCTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AATAAAACAGATTGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTATAAAGTTAAGA---GAACAATTTGGA------------AATAAAACA---ATAGTATTTAATCAA---------TCTGCAGGAGGGGATCTAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATATTTGGAATGATACG---------------------AATGGTACTACAGAGTTA------------AATAACACT------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAATACT------------AGCACGAAT------------------------GACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAGTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTACAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAACCCTCATATACACCTTACTTGAAGGTGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGTCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGCAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCGAAGA------------------CTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGATTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC05.Trinidad.EU578362
ATGAGAGTGATGGAGACAAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCTTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAGATGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGACGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTATTGATATAAATGGTACTAGTACTAATGTCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AGTATAGAAAAAGTAGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGAAGTAAGAGAT------AAGATGCAAAAAACATATGCAACTTTTTATAGCCTTGATGTAGTACCAATAGATAAAGAT------------------------------AATATTAGC---------------------------TATAGGCTGGCAAGTTGTAATACCTCAGTCATTAGGCAAGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAGCTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAAAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTACCCTT------AATAAAACAGCTTGGAATAACACTCTAAAACAGGTAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCGCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACCACTGTTTAATAGTACCTGGAATATT---------AATGATACTTGGAATGATACG---------------------AATGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGAGAGATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATACT------------AGCACGAAT------------------------GACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTATAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAACCCTCATATACACCTTACTTGAAGGTGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACACAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGTCTGATAGGTGTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAATAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGCAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------CTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGATTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC05.Trinidad.EU578361
ATGAGAGTGATGGAGACAAGGAGGAATTGGCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCTTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAGATATGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGACGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTATTGATATGAATGGTACTAGTACTAATGTCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AGTATAGAAAGAGTAGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGAAGTAAGAGAT------AAGATGCAAAAAACATATGCAACTTTTTATAGCCTTGATGTAGTACCAATAGATAAAGAT------------------------------AATATTAGC---------------------------TATAGGCTGGCAAGTTGTAATACCTCAGTCATTAGACAAGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAGCTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTACCCTT------AATAAAACAGCTTGGAATAACACTCTAAAACAGGTAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCGCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACCACTGTTTAATAGTACCTGGAATATT---------AATGATACTTGGAATGATACG---------------------AATGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGT------------AGCATGAAT------------------------GACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTTCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGATAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTACAGTGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAACCCTCATATACACCTTACTTGAAGGTGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGTCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAATAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGCAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCGCAGA------------------CTTGTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGATTGGAACGGGCTTTGTTATAA

C.SC05.Trinidad.EU578364
ATGAGAGTGATGGAGACAAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCTTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAGATGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCAGTGTGGAAAGACGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTATTGATATGAATGGTACTAGTACTAATGTCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AGTATAGAAAAAGTAGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGAAGTAAGAGAT------AAGATGCAAAAAACATATGCAACTTTTTATAGCCTTGATGTAGTACCAATAGATAAAGAT------------------------------AATATTAGC---------------------------TATAGGCTGGCAAGTTGTAATACCTCAGTCATTAGGCAAGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAGCTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTACCCTT------AATAAAACAGCTTGGAATAACACTCTAAAACAGGTAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCGCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACCACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAATGATACG---------------------AATGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGAGAGATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAATACT------------AGCACGAAT------------------------GACACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATAGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAGTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGATAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTACAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAACCCTCATATACACCTTACTTGAAGGTGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGTCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGGTTGTGGAGACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AGTCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCACAGCAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------CTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGATTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC05.Trinidad.EU578356
ATGAGAGTGATGGAGACAAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCTTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAGGATATGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTGCTGATGTGAATGGTACTAGAGATAATGCCACTAGT------------------------------------------------------------------------------------------------------ATAGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGCAATAAGGGAT------AAGGTGCAGAAAGCATATGCAACTTTTTATAGCCTTGATGTAGTACCAATAGATAATAAT------------------------------AGCAGTAGC---------------------------TATAGGTTGGCAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTAAATAGCTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAAAAATAATAGGAAATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AATAAAACAGATTGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTATAAAGTTAAGA---GAACAATTTGGA------------AATAAAACA---ATAGTATTTAATCAA---------TCTGCAGGAGGGGATCTAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAATGATACG---------------------AATGGTACTACAGAGTTA------------AATGACACT------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAATACT------------AGCACGAAT------------------------GACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAGTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTACAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAACCCTCATATACACCTTACTTGAAGGTGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGTCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTCCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCACAGCTATCGCAGCAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------CTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGATTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.SC05.Trinidad.EU576758
ATGAGAGTGAAGGAGACAAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGTGAATGGTACTAGTGCTAATGTCACTAGT------------------------------------------------------------------------------------------------------ATAGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAACAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGCATATGCAACTTTTTATAGCCTTGATGTAGTACCAATAGATAATGATCAAGAT------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGGTTGACAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAATACAGATTGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCGCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGAATGGTACG---------------------AATGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AACACGAGT------------------------GACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCATTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAACCCTCATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGTCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCTCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGCAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAAGTAGTGCGAAGA------------------CTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGATTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.SC05.Trinidad.EU576767
ATGAGAGTGAAGGAGACAAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGTGAATGGTACTAGTGCTAATGTCACTAGT------------------------------------------------------------------------------------------------------ATAGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAACAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGCATATGCAACTTTTTATAGCCTTGATGTAGTACCAATAGATAATGATCAAGAT------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGGTTGACAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAATACAGATTGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCGCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGAATGGTACG---------------------AATGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AACACGAGT------------------------GACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCATTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAACCCTCATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGTCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCTCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGCAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAAGTAGTGCGAAGA------------------CTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGATTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.SC05.Trinidad.EU576780
ATGAGAGTGAAGGAGACAAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGTGAATGGTACTAGTGCTAATGTCACTAGT------------------------------------------------------------------------------------------------------ATAGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAACAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGCATATGCAACTTTTTATAGCCTTGATGTAGTACCAATAGATAATGATCAAGAT------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGGTTGACAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAATACAGATTGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCGCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGAATGGTACG---------------------AATGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AACACGAGT------------------------GACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCATTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAACCCTCATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGTCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCTCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGCAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAAGTAGTGCGAAGA------------------CTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGATTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.SC05.Trinidad.EU576782
ATGAGAGTGAAGGAGACAAGGAGGAACTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGTGAATGGTACTAGTGCTAATGTCACTAGT------------------------------------------------------------------------------------------------------ATAGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAACAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGCATATGCAACTTTTTATAGCCTTGATGTAGTACCAATAGATAATGATCAAGAT------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGGTTGACAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAATACAGATTGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCGCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGAATGGTACG---------------------AATGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AACACGAGT------------------------GACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCATTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAACCCTCATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGTCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCTCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGCAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAAGTAGTGCGAAGA------------------CTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGATTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.SC05.Trinidad.EU576761
ATGAGAGTGAAGGAGACAAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGTGAATGGTACTAGTGCTAATGTCACTAGT------------------------------------------------------------------------------------------------------ATAGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAACAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGCATATGCAACTTTTTATAGCCTTGATGTAGTACCAATAGATAATGATCAAGAT------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGGTTGACAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAATACAGATTGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCGCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGAATGGTACG---------------------AATGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AACACGAGT------------------------GACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCATTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAACCCTCATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGTCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCTCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGCAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAAGTAGTGCGAAGA------------------CTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGATTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.SC05.Trinidad.EU576770
ATGAGAGTGAAGGAGACAAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGTGAATGGTACTAGTGCTAATGTCACTAGT------------------------------------------------------------------------------------------------------ATAGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAACAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGCATATGCAACTTTTTATAGCCTTGATGTAGTACCAATAGATAATGATCAAGAT------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGGTTGACAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAATACAGATTGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCGCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGAATGGTACG---------------------AATGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AACACGAGT------------------------GACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAAAAAAAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCATTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAACCCTCATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGTCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCTCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGCAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAAGTAGTGCGAAGA------------------CTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGATTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.SC05.Trinidad.EU576769
ATGAGAGTGAAGGAGACAAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGTGAATGGTACTAGTGCTAATGTCACTAGT------------------------------------------------------------------------------------------------------ATAGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAACAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGCATATGCAACTTTTTATAGCCTTGATGTAGTACCAATAGATAATGATCAAGAT------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGGTTGACAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAATACAGATTGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCGCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGAATGGTACG---------------------AATGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AACACGAGT------------------------GACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCATTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAACCCTCATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGTCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCTCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGCAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAAGTAGTGCGAAGA------------------CTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGATTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.SC05.Trinidad.EU576783
ATGAGAGTGAAGGAGACAAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGTGAATGGTACTAGTGCTAATGTCACTAGT------------------------------------------------------------------------------------------------------ATAGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAACAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGCATATGCAACTTTTTATAGCCTTGATGTAGTACCAATAGATAATGATCAAGAT------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGGTTGACAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAATACAGATTGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCGCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGAATGGTACG---------------------AATGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AACACGAGT------------------------GACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCATTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAACCCTCATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGTCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCTCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGCAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAAGTAGTGCGAAGA------------------CTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGATTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.SC05.Trinidad.EU576771
ATGAGAGTGAAGGAGACAAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGTGAATGGTACTAGTGCTAATGTCACTAGT------------------------------------------------------------------------------------------------------ATAGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAACAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGCATATGCAACTTTTTATAGCCTTGATGTAGTACCAATAGATAATGATCAAGAT------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGGTTGACAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAATACAGATTGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCGCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGAATGGTACG---------------------AATGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AACACGAGT------------------------GACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCATTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAACCCTCATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGTCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCTCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGCAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAAGTAGTGCGAAGA------------------CTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGATTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.SC05.Trinidad.EU576778
ATGAGAGTGAAGGAGACAAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGTGAATGGTACTAGTGCTAATGTCACTAGT------------------------------------------------------------------------------------------------------ATAGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAACAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGCATATGCAACTTTTTATAGCCTTGATGTAGTACCAATAGATAATGATCAAGAT------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGGTTGACAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAATACAGATTGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCGCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGAATGGTACG---------------------AATGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCA-AGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AACACGAGT------------------------GACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCATTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAACCCTCATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGTCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCTCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGCAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAAGTAGTGCGAAGA------------------CTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGATTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.SC05.Trinidad.EU576773
ATGAGAGTGAAGGAGACAAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGTGAATGGTACTAGTGCTAATGTCACTAGT------------------------------------------------------------------------------------------------------ATAGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAACAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGCATATGCAACTTTTTATAGCCTTGATGTAGTACCAATAGATAATGATCAAGAT------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGGTTGACAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAATACAGATTGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCGCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGCACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGAATGGTACG---------------------AATGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AACACGAGT------------------------GACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCATTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAACCCTCATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGTCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCTCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGCAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAAGTAGTGCGAAGA------------------CTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGATTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.SC05.Trinidad.EU576785
ATGAGAGTGAAGGAGACAAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGTGAATGGTACTAGTGCTAATGTCACTAGT------------------------------------------------------------------------------------------------------ATAGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAACAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGCATATGCAACTTTTTATAGCCTTGATGTAGTACCAATAGATAATGATCAAGAT------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGGTTGACAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAATACAGATTGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCGCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGAATGGTACG---------------------AATGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AACACGAGT------------------------GACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCATTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAACCCTCATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGTCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCTCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGCAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAAGTAGTGCGAAGA------------------CTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGATTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.SC05.Trinidad.EU576764
ATGAGAGTGAAGGAGACAAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGTGAATGGTACTAGTGCTAATGTCACTAGT------------------------------------------------------------------------------------------------------ATAGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAACAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGCATATGCAACTTTTTATAGCCTTGATGTAGTACCAATAGATAATGATCAAGAT------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGGTTGACAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAATACAGATTGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCGCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGAATGGTACG---------------------AATGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AACACGAGT------------------------GACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCATTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAACCCTCATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGTCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCTCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGCAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAAGTAGTGCGAAGA------------------CTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGATTGGAAAGGGCTTTGTTATAA
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ATGAGAGTGAAGGAGACAAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGTGAATGGTACTAGTGCTAATGTCACTAGT------------------------------------------------------------------------------------------------------ATAGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAACAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGCATATGCAACTTTTTATAGCCTTGATGTAGTACCAATAGATAATGATCAAGAT------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGGTTGACAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAATACAGATTGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCGCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGAATGGTACG---------------------AATGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AACACGAGT------------------------GACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCATTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAACCCTCATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGTCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCTCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGCAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAAGTAGTGCGAAGA------------------CTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGATTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.SC05.Trinidad.EU576768
ATGAGAGTGAAGGAGACAAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGTGAATGGTACTAGTGCTAATGTCACTAGT------------------------------------------------------------------------------------------------------ATAGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAACAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGCATATGCAACTTTTTATAGCCTTGATGTAGTACCAATAGATAATGATCAAGAT------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGGTTGACAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAATACAGATTGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCGCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGAATGGTACG---------------------AATGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AACACGAGT------------------------GACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCATTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAACCCTCATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGTCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCTCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGCAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAAGTAGTGCGAAGA------------------CTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGATTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.SC05.Trinidad.EU576781
ATGAGAGTGAAGGAGACAAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGTGAATGGTACTAGTGCTAATGTCACTAGT------------------------------------------------------------------------------------------------------ATAGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAACAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGCATATGCAACTTTTTATAGCCTTGATGTAGTACCAATAGATAATGATCAAGAT------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGGTTGACAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAATACAGATTGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCGCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGAATGGTACG---------------------AATGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AACACGAGT------------------------GACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCATTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAACCCTCATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGTCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTGTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCTCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGCAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAAGTAGTGCGAAGA------------------CTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGATTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.SC05.Trinidad.EU576774
ATGAGAGTGAAGGAGACAAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGTGAATGGTACTAGTGCTAATGTCACTAGT------------------------------------------------------------------------------------------------------ATAGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAACAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGCATATGCAACTTTTTATAGCCTTGATGTAGTACCAATAGATAATGATCAAGAT------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGGTTGACAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAATACAGATTGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCGCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGAATGGTACG---------------------AATGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AACACGAGT------------------------GACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCATTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAACCCTCATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGTCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCTCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGCAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAAGTAGTGCGAAGA------------------CTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGATTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.SC05.Trinidad.EU576777
ATGAGAGTGAAGGAGACAAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGTGAATGGTACTAGTGCTAATGTCACTAGT------------------------------------------------------------------------------------------------------ATAGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAACAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGCATATGCAACTTTTTATAGCCTTGATGTAGTACCAATAGATAATGATCAAGAT------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGGTTGACAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAATACAGATTGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCGCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGAATGGTACG---------------------AATGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AACACGAGT------------------------GACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCATTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAACCCTCATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGTCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCTCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGCAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAAGTAGTGCGAAGA------------------CTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGATTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.SC05.Trinidad.EU576765
ATGAGAGTGAAGGAGACAAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGTGAATGGTACTAGTGCTAATGTCACTAGT------------------------------------------------------------------------------------------------------ATAGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAACAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGCATATGCAACTTTTTATAGCCTTGATGTAGTACCAATAGATAATGATCAAGAT------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGGTTGACAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAATACAGATTGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCGCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGAATGGTACG---------------------AATGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AACACGAGT------------------------GACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCATTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAACCCTCATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGTCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCTCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGCAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAAGTAGTGCGAAGA------------------CTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGATTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.SC05.Trinidad.EU576776
ATGAGAGTGAAGGAGACAAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGTGAATGGTACTAGTGCTAATGTCACTAGT------------------------------------------------------------------------------------------------------ATAGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAACAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGCATATGCAACTTTTTATAGCCTTGATGTAGTACCAATAGATAATGATCAAGAT------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGGTTGACAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAATACAGATTGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCGCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGAATGGTACG---------------------AATGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AACACGAGT------------------------GACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCATTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAACCCTCATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAGCACATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGTCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCTCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGCAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAAGTAGTGCGAAGA------------------CTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGATTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.SC05.Trinidad.EU576784
ATGAGAGTGAAGGAGACAAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGTGAATGGTACTAGTGCTAATGTCACTAGT------------------------------------------------------------------------------------------------------ATAGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAACAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGCATATGCAACTTTTTATAGCCTTGATGTAGTACCAATAGATAATGATCAAGAT------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGGTTGACAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAATACAGATTGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCGCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGAATGGTACG---------------------AATGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AACACGAGT------------------------GACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCATTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAACCCTCATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGTCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCTCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGCAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAAGTAGTGCGAAGA------------------CTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGATTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.SC05.Trinidad.EU576766
ATGAGAGTGAAGGAGACAAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGTGAATGGTACTAGTGCTAATGTCACTAGT------------------------------------------------------------------------------------------------------ATAGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAACAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGCATATGCAACTTTTTATAGCCTTGATGTAGTACCAATAGATAATGATCAAGAT------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGGTTGACAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATATATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAATACAGATTGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCGCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGAATGGTACG---------------------AATGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AACACGAGT------------------------GACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCATTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTATTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAACCCTCATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGTCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCTCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGCAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAAGTAGTGCGAAGA------------------CTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGATTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.SC05.Trinidad.EU576759
ATGAGAGTGAAGGAGACAAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGTGAATGGTACTAGTGCTAATGTCACTAGT------------------------------------------------------------------------------------------------------ATAGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAACAATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGCATATGCAACTTTTTATAGCCTTGATGTAGTACCAATAGATAATGATCAAGAT------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGGTTGACAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAATACAGATTGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCGCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGAATGGTACG---------------------AATGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AACACGAGT------------------------GACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCATTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAACCCTCATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGTCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCTCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGCAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAAGTAGTGCGAAGA------------------CTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGATTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.SC11.Trinidad.EU576806
ATGACAGTGATGGAGATCAGGAGGAATTAC------TTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TATAGTGCTGCAGAACAA---GAACAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGACACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGATCCCAACCCACAAGAAGTAATGCTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCAGTGATACCTGGAGAAATGATACTAATGCCACTGCC---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGTTGGGAAAAGGGAGAGAAAGGAGAGATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---GCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAATAATAATGGTAGTGAA------------------AATAGTAGC------------------TATGGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATTATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGGGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCGGCATGGAATAACACTTTAGAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACCACTGTTTAATAGTAGCTGGTATGTT---------AATGGTACTAAC------------------------------ACTACAGGGTCAGATGGAGAA---------------------------------------------AATATCACACTCCTATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTACATGCTCATCAAAGATCACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAACATG------------AACGGGACC---------------------AACGACACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGA---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATATCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACAGCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAGAAGAATGAAAAAGATTTATTAGAACTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCTC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGGCAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTAGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTTAATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGGAGTAGTACAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC11.Trinidad.EU576798
ATGACAGTGATGGAGATCAGGAGGAATTAC------TTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TATAGTGCTGCAGAACAA---GAACAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGACACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGATCCCAACCCACAAGAAGTAATGCTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCAGTGATACCTGGAGAAATGATACTAATGCCACTGCC---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGTTGGGAAAAGGGAGAGAAAGGAGAGATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---GCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAATAATAATGGTAGTGAA------------------AATAGTAGC------------------TATGGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATTATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGGGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCGGCATGGAATAACACTTTAGAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACCACTGTTTAATAGTAGCTGGTATGTT---------AATGGTACTAAC------------------------------ACTACAGGGTCAGATGGAGAA---------------------------------------------AATATCACACTCCTATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTACATGCTCATCAAAGATCACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAACATG------------AACGGGACC---------------------AACGACACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGA---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATATCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACAGCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAGAAGAATGAAAAAGATTTATTAGAACTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCTC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGGCAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTAGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTTAATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGGAGTAGTACAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC11.Trinidad.EU576801
ATGACAGTGATGGAGATCAGGAGGAATTAC------TTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TATAGTGCTGCAGAACAA---GAACAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGACACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGATCCCAACCCACAAGAAGTAATGCTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCAGTGATACCTGGAGAAATGATACTAATGCCACTGCC---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGTTGGGAAAAGGGAGAGAAAGGAGAGATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---GCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAATAATAATGGTAGTGAA------------------AATAGTAGC------------------TATGGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATTATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGGGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCGGCATGGAATAACACTTTAGAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACCACTGTTTAATAGTAGCTGGTATGTT---------AATGGTACTAAC------------------------------ACTACAGGGTCAGATGGAGAA---------------------------------------------AATATCACACTCCTATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTACATGCTCATCAAAGATCACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAACATG------------AACGGGACC---------------------AACGACACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGA---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATATCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACAGCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAGAAGAATGAAAAAGATTTATTAGAACTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCTC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGGCAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTAGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTTAATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGGAGTAGTACAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC11.Trinidad.EU576795
ATGACAGTGATGGAGATCAGGAGGAATTAC------TTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TATAGTGCTGCAGAACAA---GAACAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGACACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGATCCCAACCCACAAGAAGTAATGCTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCAGTGATACCTGGAGAAATGATACTAATGCCACTGCC---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGTTGGGAAAAGGGAGAGAAAGGAGAGATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---GCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAATAATAATGGTAGTGAA------------------AATAGTAGC------------------TATGGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATTATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGGGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCGGCATGGAATAACACTTTAGAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACCACTGTTTAATAGTAGCTGGTATGTT---------AATGGTACTAAC------------------------------ACTACAGGGTCAGATGGAGAA---------------------------------------------AATATCACACTCCTATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTACATGCTCATCAAAGATCACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAACATG------------AACGGGACC---------------------AACGACACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGA---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATATCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACAGCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAGAAGAATGAAAAAGATTTATTAGAACTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCTC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGGCAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTAGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTTAATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGGAGTAGTACAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC11.Trinidad.EU576792
ATGACAGTGATGGAGATCAGGAGGAATTAC------TTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TATAGTGCTGCAGAACAA---GAACAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGACACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGATCCCAACCCACAAGAAGTAATGCTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCAGTGATACCTGGAGAAATGATACTAATGCCACTGCC---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGTTGGGAAAAGGGAGAGAAAGGAGAGATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---GCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAATAATAATGGTAGTGAA------------------AATAGTAGC------------------TATGGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATTATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGGGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCGGCATGGAATAACACTTTAGAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACCACTGTTTAATAGTAGCTGGTATGTT---------AATGGTACTAAC------------------------------ACTACAGGGTCAGATGGAGAA---------------------------------------------AATATCACACTCCTATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTACATGCTCATCAAAGATCACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAACATG------------AACGGGACC---------------------AACGACACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGA---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATATCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACAGCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAGAAGAATGAAAAAGATTTATTAGAACTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCTC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGGCAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTAGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTTAATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGGAGTAGTACAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC11.Trinidad.EU576789
ATGACAGTGATGGAGATCAGGAGGAATTAC------TTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TATAGTGCTGCAGAACAA---GAACAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGACACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGATCCCAACCCACAAGAAGTAATGCTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCAGTGATACCTGGAGAAATGATACTAATGCCACTGCC---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGTTGGGAAAAGGGAGAGAAAGGAGAGATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---GCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAATAATAATGGTAGTGAA------------------AATAGTAGC------------------TATGGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATTATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGGGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCGGCATGGAATAACACTTTAGAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACCACTGTTTAATAGTAGCTGGTATGTT---------AATGGTACTAAC------------------------------ACTACAGGGTCAGATGGAGAA---------------------------------------------AATATCACACTCCTATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTACATGCTCATCAAAGATCACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAACATG------------AACGGGACC---------------------AACGACACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGA---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATATCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACAGCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAGAAGAATGAAAAAGATTTATTAGAACTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCTC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGGCAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTAGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTTAATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGGAGTAGTACAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC11.Trinidad.EU576793
ATGACAGTGATGGAGATCAGGAGGAATTAC------TTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TATAGTGCTGCAGAACAA---GAACAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGACACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGATCCCAACCCACAAGAAGTAATGCTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCAGTGATACCTGGAGAAATGATACTAATGCCACTGCC---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGTTGGGAAAAGGGAGAGAAAGGAGAGATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---GCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAATAATAATGGTAGTGAA------------------AATAGTAGC------------------TATGGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATTATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGGGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCGGCATGGAATAACACTTTAGAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACCACTGTTTAATAGTAGCTGGTATGTT---------AATGGTACTAAC------------------------------ACTACAGGGTCAGATGGAGAA---------------------------------------------AATATCACACTCCTATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTACATGCTCATCAAAGATCACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAACATG------------AACGGGACC---------------------AACGACACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGA---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATATCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACAGCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAGAAGAATGAAAAAGATTTATTAGAACTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCTC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGGCAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTAGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTTAATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGGAGTAGTACAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC11.Trinidad.EU576803
ATGACAGTGATGGAGATCAGGAGGAATTAC------TTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TATAGTGCTGCAGAACAA---GAACAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGACACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGATCCCAACCCACAAGAAGTAATGCTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCAGTGATACCTGGAGAAATGATACTAATGCCACTGCC---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGTTGGGAAAAGGGAGAGAAAGGAGAGATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---GCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAATAATAATGGTAGTGAA------------------AATAGTAGC------------------TATGGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATTATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGGGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCGGCATGGAATAACACTTTAGAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACCACTGTTTAATAGTAGCTGGTATGTT---------AATGGTACTAAC------------------------------ACTACAGGGTCAGATGGAGAA---------------------------------------------AATATCACACTCCTATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTACATGCTCATCAAAGATCACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAACATG------------AACGGGACC---------------------AACGACACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGA---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATATCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACAGCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAGAAGAATGAAAAAGATTTATTAGAACTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCTC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGGCAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTAGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTTAATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGGAGTAGTACAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC11.Trinidad.EU576799
ATGACAGTGATGGAGATCAGGAGGAATTAC------TTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TATAGTGCTGCAGAACAA---GAACAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGACACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGATCCCAACCCACAAGAAGTAATGCTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCAGTGATACCTGGAGAAATGATACTAATGCCACTGCC---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGTTGGGAAAAGGGAGAGAAAGGAGAGATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---GCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAATAATAATGGTAGTGAA------------------AATAGTAGC------------------TATGGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATTATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGGGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCGGCATGGAATAACACTTTAGAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACCACTGTTTAATAGTAGCTGGTATGTT---------AATGGTACTAAC------------------------------ACTACAGGGTCAGATGGAGAA---------------------------------------------AATATCACACTCCTATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTACATGCTCATCAAAGATCACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAACATG------------AACGGGACC---------------------AACGACACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGA---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATATCTAAGAGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACAGCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAGAAGAATGAAAAAGATTTATTAGAACTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCTC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGGCAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTAGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTTAATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGGAGTAGTACAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC11.Trinidad.EU576804
ATGACAGTGATGGAGATCAGGAGGAATTAC------TTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TATAGTGCTGCAGAACAA---GAACAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGACACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGATCCCAACCCACAAGAAGTAATGCTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCAGTGATACCTGGAGAAATGATACTAATGCCACTGCC---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGTTGGGAAAAGGGAGAGAAAGGAGAGATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---GCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAATAATAATGGTAGTGAA------------------AATAGTAGC------------------TATGGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATTATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGGGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCGGCATGGAATAACACTTTAGAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACCACTGTTTAATAGTAGCTGGTATGTT---------AATGGTACTAAC------------------------------ACTACAGGGTCAGATGGAGAA---------------------------------------------AATATCACACTCCTATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTACATGCTCATCAAAGATCACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAACATG------------AACGGGACC---------------------AACGACACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGA---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATATCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACAGCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAGAAGAATGAAAAAGATTTATTAGAACTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCTC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGGCAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTAGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTTAATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGGAGTAGTACAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC11.Trinidad.EU576794
ATGACAGTGATGGAGATCAGGAGGAATTAC------TTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TATAGTGCTGCAGAACAA---GAACAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGACACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGATCCCAACCCACAAGAAGTAATGCTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCAGTGATACCTGGAGAAATGATACTAATGCCACTGCC---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGTTGGGAAAAGGGAGAGAAAGGAGAGATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---GCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAATAATAATGGTAGTGAA------------------AATAGTAGC------------------TATGGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATTATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGGGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCGGCATGGAATAACACTTTAGAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACCACTGTTTAATAGTAGCTGGTATGTT---------AATGGTACTAAC------------------------------ACTACAGGGTCAGATGGAGAA---------------------------------------------AATATCACACTCCTATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTACATGCTCATCAAAGATCACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAACATG------------AACGGGACC---------------------AACGACACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGA---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATATCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACAGCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAGAAGAATGAAAAAGATTTATTAGAACTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCTC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGGCAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTAGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTTAATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGGAGTAGTACAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC11.Trinidad.EU576796
ATGACAGTGATGGAGATCAGGAGGAATTAC------TTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TATAGTGCTGCAGAACAA---GAACAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGACACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGATCCCAACCCACAAGAAGTAATGCTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCAGTGATACCTGGAGAAATGATACTAATGCCACTGCC---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGTTGGGAAAAGGGAGAGAAAGGAGAGATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---GCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAATAATAATGGTAGTGAA------------------AATAGTAGC------------------TATGGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATTATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGGGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCGGCATGGAATAACACTTTAGAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACCACTGTTTAATAGTAGCTGGTATGTT---------AATGGTACTAAC------------------------------ACTACAGGGTCAGATGGAGAA---------------------------------------------AATATCACACTCCTATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTACATGCTCATCAAAGATCACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAACATG------------AACGGGACC---------------------AACGACACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGA---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATATCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACAGCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAGAAGAATGAAAAAGATTTATTAGAACTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCTC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGGCAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTAGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTTAATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGGAGTAGTACAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC11.Trinidad.EU576807
ATGACAGTGATGGAGATCAGGAGGAATTAC------TTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TATAGTGCTGCAGAACAA---GAACAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGACACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGATCCCAACCCACAAGAAGTAATGCTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCAGTGATACCTGGAGAAATGATACTAATGCCACTGCC---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGTTGGGAAAAGGGAGAGAAAGGAGAGATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---GCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAATAATAATGGTAGTGAA------------------AATAGTAGC------------------TATGGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATTATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGGGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCGGCATGGAATAACACTTTAGAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACCACTGTTTAATAGTAGCTGGTATGTT---------AATGGTACTAAC------------------------------ACTACAGGGTCAGATGGAGAA---------------------------------------------AATATCACACTCCTATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTACATGCTCATCAAAGATCACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAACATG------------AACGGGACC---------------------AACGACACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGA----AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGA---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATATCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACAGCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAGAAGAATGAAAAAGATTTATTAGAACTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCTC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGGCAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTAGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTTAATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGGAGTAGTACAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC11.Trinidad.EU576805
ATGACAGTGATGGAGATCAGGAGGAATTAC------TTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TATAGTGCTGCAGAACAA---GAACAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGACACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGATCCCAACCCACAAGAAGTAATGCTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCAGTGATACCTGGAGAAATGATACTAATGCCACTGCC---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGTTGGGAAAAGGGAGAGAAAGGAGAGATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---GCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAATAATAATGGTAGTGAA------------------AATAGTAGC------------------TATGGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATTATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGGGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCGGCATGGAATAACACTTTAGAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACCACTGTTTAATAGTAGCTGGTATGTT---------AATGGTACTAAC------------------------------ACTACAGGGTCAGATGGAGAA---------------------------------------------AATATCACACTCCTATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTACATGCTCATCAAAGATCACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAACATG------------AACGGGACC---------------------AACGACACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGA---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATATCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACAGCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAGAAGAATGAAAAAGATTTATTAGAACTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCTC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGGCAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTAGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTTAATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGGAGTAGTACAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC11.Trinidad.EU576797
ATGACAGTGATGGAGATCAGGAGGAATTAC------TTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TATAGTGCTGCAGAACAA---GAACAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGACACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGATCCCAACCCACAAGAAGTAATGCTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCAGTGATACCTGGAGAAATGATACTAATGCCACTGCC---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGTTGGGAAAAGGGAGAGAAAGGAGAGATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---GCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAATAATAATGGTAGTGAA------------------AATAGTAGC------------------TATGGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATTATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGGGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCGGCATGGAATAACACTTTAGAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACCACTGTTTAATAGTAGCTGGTATGTT---------AATGGTACTAAC------------------------------ACTACAGGGTCAGATGGAGAA---------------------------------------------AATATCACACTCCTATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTACATGCTCATCAAAGATCACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAACATG------------AACGGGACC---------------------AACGACACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGA---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATATCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACAGCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAGAAGAATGAAAAAGATTTATTAGAACTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCTC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGGCAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTAGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTTAATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGGAGTAGTACAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC11.Trinidad.EU576802
ATGACAGTGATGGAGATCAGGAGGAATTAC------TTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TATAGTGCTGCAGAACAA---GAACAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGACACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGATCCCAACCCACAAGAAGTAATGCTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCAGTGATACCTGGAGAAATGATACTAATGCCACTGCC---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGTTGGGAAAAGGGAGAGAAAGGAGAGATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---GCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAATAATAATGGTAGTGAA------------------AATAGTAGC------------------TATGGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATTATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGGGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCGGCATGGAATAACACTTTAGAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACCACTGTTTAATAGTAGCTGGTATGTT---------AATGGTACTAAC------------------------------ACTACAGGGTCAGATGGAGAA---------------------------------------------AATATCACACTCCTATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTACATGCTCATCAAAGATCACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAACATG------------AACGGGACC---------------------AACGACACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTGGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGA---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATATCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACAGCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAGAAGAATGAAAAAGATTTATTAGAACTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCTC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGGCAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTAGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTTAATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGGAGTAGTACAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC11.Trinidad.EU576790
ATGACAGTGATGGAGATCAGGAGGAATTAC------TTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TATAGTGCTGCAGAACAA---GAACAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGACACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGATCCCAACCCACAAGAAGTAATGCTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCAGTGATACCTGGAGAAATGATACTAATGCCACTGCC---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGTTGGGAAAAGGGAGAGAAAGGAGAGATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---GCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAATAATAATGGTAGTGAA------------------AATAGTAGC------------------TATGGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATTATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGGGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCGGCATGGAATAACACTTTAGAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACCACTGTTTAATAGTAGCTGGTATGTT---------AATGGTACTAAC------------------------------ACTACAGGGTCAGATGGAGAA---------------------------------------------AATATCACACTCCTATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTACATGCTCATCAAAGATCACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAACATG------------AACGGGACC---------------------AACGACACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGA---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATATCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACAGCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAGAAGAATGAAAAAGATTTATTAGAACTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCTC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGGCAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTAGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTTAATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGGAGTAGTACAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC11.Trinidad.EU576791
ATGACAGTGATGGAGATCAGGAGGAATTAC------TTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TATAGTGCTGCAGAACAA---GAACAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGACACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGATCCCAACCCACAAGAAGTAATGCTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCAGTGATACCTGGAGAAATGATACTAATGCCACTGCC---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGTTGGGAAAAGGGAGAGAAAGGAGAGATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---GCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAATAATAATGGTAGTGAA------------------AATAGTAGC------------------TATGGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATTATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGGGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCGGCATGGAATAACACTTTAGAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACCACTGTTTAATAGTAGCTGGTATGTT---------AATGGTACTAAC------------------------------ACTACAGGGTCAGATGGAGAA---------------------------------------------AATATCACACTCCTATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTACATGCTCATCAAAGATCACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAACATG------------AACGGGACC---------------------AACGACACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGA---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATATCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACAGCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAGAAGAATGAAAAAGATTTATTAGAACTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCTC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGGCAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTAGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTTAATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGGAGTAGTACAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC11.Trinidad.EU576788
ATGACAGTGATGGAGATCAGGAGGAATTAC------TTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TATAGTGCTGCAGAACAA---GAACAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGACACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGATCCCAACCCACAAGAAGTAATGCTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCAGTGATACCTGGAGAAATGATACTAATGCCACTGCC---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGTTGGGAAAAGGGAGAGAAAGGAGAGATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---GCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAATAATAATGGTAGTGAA------------------AATAGTAGC------------------TATGGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATTATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGGGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCGGCATGGAATAACACTTTAGAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACCACTGTTTAATAGTAGCTGGTATGTT---------AATGGTACTAAC------------------------------ACTACAGGGTCAGATGGAGAA---------------------------------------------AATATCACACTCCTATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTACATGCTCATCAAAGATCACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAACATG------------AACGGGACC---------------------AACGACACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGA---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATATCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACAGCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAGAAGAATGAAAAAGATTTATTAGAACTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCTC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGGCAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTAGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTTAATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGGAGTAGTACAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC22.Trinidad.EU576885
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------CAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATTATGTGAAAAATGATACTAGTAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAGATGCAGAGGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGAGAATAATAGTAATATAAATAGTGGGAATAATAGTAATAGTAATTTTAGT------AGCTATAGTAATTTTAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATATTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTAGA------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACATTGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------AATGGTACTAGG------------------------------AATGATACTAGGGAGTCA------------AATGACACT---------------------------ATCATCACACTACCATGCAGAATCAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGAGAGCGAC---------------------------GCTGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---TCCAAGGCAAAGAGAAAAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATTTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGCATTGGATGAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGCCATATCAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTACATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTATAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAAAAGTAGTACGAAGA------------------GCCTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC22.Trinidad.EU576869
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------CAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATTATGTGAAAAATGATACTAGTAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAGATGCAGAGGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGAGAATAATAGTAATATAAATAGTGGGAATAATAGTAATAGTAATTTTAGT------AGCTATAGTAATTTTAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATATTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTAGA------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACATTGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------AATGGTACTAGG------------------------------AATGATACTAGGGAGTCA------------AATGACACT---------------------------ATCATCACACTACCATGCAGAATCAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGAGAGCGAC---------------------------GCTGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---TCCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATTTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGCATTGGATGAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGCCATATCAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTACATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTATAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAAAAGTAGTACGAAGA------------------GCCTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC22.Trinidad.EU576873
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------CAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGTCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATTATGTGAAAAATGATACTAGTAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAGATGCAGAGGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGAGAATAATAGTAATATAAATAGTGGGAATAATAGTAATAGTAATTTTAGT------AGCTATAGTAATTTTAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATATTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTAGA------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACATTGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------AATGGTACTAGG------------------------------AATGATACTAGGGAGTCA------------AATGACACT---------------------------ATCATCACACTACCATGCAGAATCAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGAGAGCGAC---------------------------GCTGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---TCCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATTTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGCATTGGATGAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGCCATATCAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTACATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTATAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAAAAGTAGTACGAAGA------------------GCCTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC22.Trinidad.EU576868
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------CAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATTATGTGAAAAATGATACTAGTAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAGATGCAGAGGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGAGAATAATAGTAATATAAATAGTGGGAATAATAGTAATAGTAATTTTAGT------AGCTATAGTAATTTTAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATATTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTAGA------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACATTGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------AATGGTACTAGG------------------------------AATGATACTAGGGAGTCA------------AATGACACT---------------------------ATCATCACACTACCATGCAGAATCAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGAGAGCGAC---------------------------GCTGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---TCCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATTTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGCATTGGATGAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGCCATATCAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTACATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTATAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAAAAGTAGTACGAAGA------------------GCCTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC22.Trinidad.EU576860
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------CAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATTATGTGAAAAATGATACTAGTAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAGATGCAGAGGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGAGAATAATAGTAATATAAATAGTGGGAATAATAGTAATAGTAATTTTAGT------AGCTATAGTAATTTTAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATATTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTAGA------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACATTGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------AATGGTACTAGG------------------------------AATGATACTAGGGAGTCA------------AATGACACT---------------------------ATCATCACACTACCATGCAGAATCAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGAGAGCGAC---------------------------GCTGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---TCCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATTTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGCATTGGATGAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGCCATATCAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTACATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTATAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAAAAGTAGTACGAAGA------------------GCCTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC22.Trinidad.EU576880
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------CAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATTATGTGAAAAATGATACTAGTAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAGATGCAGAGGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGAGAATAATAGTAATATAAATAGTGGGAATAATAGTAATAGTAATTTTAGT------AGCTATAGTAATTTTAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATATTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTAGA------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACATTGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------AATGGTACTAGG------------------------------AATGATACTAGGGAGTCA------------AATGACACT---------------------------ATCATCACACTACCATGCAGAATCAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGAGAGCGAC---------------------------GCTGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---TCCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATTTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGCATTGGATGAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGCCATATCAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTACATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTATAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAAAAGTAGTACGAAGA------------------GCCTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC22.Trinidad.EU576878
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------CAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATTATGTGAAAAATGATACTAGTAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAGATGCAGAGGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGAGAATAATAGTAATATAAATAGTGGGAATAATAGTAATAGTAATTTTAGT------AGCTATAGTAATTTTAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATATTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTAGA------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACATTGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------AATGGTACTAGG------------------------------AATGATACTAGGGAGTCA------------AATGACACT---------------------------ATCATCACACTACCATGCAGAATCAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGAGAGCGAC---------------------------GCTGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---TCCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATTTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGCATTGGATGAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGCCATATCAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTACATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTATAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAAAAGTAGTACGAAGA------------------GCCTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC22.Trinidad.EU576867
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------CAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATTATGTGAAAAATGATACTAGTAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAGATGCAGAGGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGAGAATAATAGTAATATAAATAGTGGGAATAATAGTAATAGTAATTTTAGT------AGCTATAGTAATTTTAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATATTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTAGA------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACATTGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------AATGGTACTAGG------------------------------AATGATACTAGGGAGTCA------------AATGACACT---------------------------ATCATCACACTACCATGCAGAATCAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGAGAGCGAC---------------------------GCTGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---TCCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATTTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGCATTGGATGAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGCCATATCAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTACATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTATAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAAAAGTAGTACGAAGA------------------GCCTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC22.Trinidad.EU576872
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------CAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATTATGTGAAAAATGATACTAGTAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAGATGCAGAGGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGAGAATAATAGTAATATAAATAGTGGGAATAATAGTAATAGTAATTTTAGT------AGCTATAGTAATTTTAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATATTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTAGA------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACATTGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------AATGGTACTAGG------------------------------AATGATACTAGGGAGTCA------------AATGACACT---------------------------ATCATCACACTACCATGCAGAATCAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGAGAGCGAC---------------------------GCTGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---TCCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGA----AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATTTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGCATTGGATGAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGCCATATCAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTACATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTATAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAAAAGTAGTACGAAGA------------------GCCTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC22.Trinidad.EU576886
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------CAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATTATGTGAAAAATGATACTAGTAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAGATGCAGAGGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGAGAATAATAGTAATATAAATAGTGGGAATAATAGTAATAGTAATTTTAGT------AGCTATAGTAATTTTAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATATTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTAGA------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACATTGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------AATGGTACTAGG------------------------------AATGATACTAGGGAGTCA------------AATGACACT---------------------------ATCATCACACTACCATGCAGAATCAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGAGAGCGAC---------------------------GCTGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---TCCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATTTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGCATTGGATGAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGCCATATCAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTACATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTATAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAAAAGTAGTACGAAGA------------------GCCTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC22.Trinidad.EU576858
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------CAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATTATGTGAAAAATGATACTAGTAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAGATGCAGAGGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGAGAATAATAGTAATATAAATAGTGGGAATAATAGTAATAGTAATTTTAGT------AGCTATAGTAATTTTAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATATTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAAAAGAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTAGA------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACATTGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------AATGGTACTAGG------------------------------AATGATACTAGGGAGTCA------------AATGACACT---------------------------ATCATCACACTACCATGCAGAATCAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGAGAGCGAC---------------------------GCTGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---TCCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATTTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGCATTGGATGAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGCCATATCAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTACATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTATAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCCTGCTTGACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAAAAGTAGTACGAAGA------------------GCCTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC22.Trinidad.EU576870
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------CAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATTATGTGAAAAATGATACTAGTAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAGATGCAGAGGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGAGAATAATAGTAATATAAATAGTGGGAATAATAGTAATAGTAATTTTAGT------AGCTATAGTAATTTTAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATATTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTAGA------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACATTGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------AATGGTACTAGG------------------------------AATGATACTAGGGAGTCA------------AATGACACT---------------------------ATCATCACACTACCATGCAGAATCAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGAGAGCGAC---------------------------GCTGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---TCCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATTTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGCATTGGATGAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGCCATATCAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTACATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTATAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGGCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAAAAGTAGTACGAAGA------------------GCCTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC22.Trinidad.EU576865
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------CAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATTATGTGAAAAATGATACTAGTAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAGATGCAGAGGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGAGAATAATAGTAATATAAATAGTGGGAATAATAGTAATAGTAATTTTAGT------AGCTATAGTAATTTTAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATATTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTAGA------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACATTGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------AATGGTACTAGG------------------------------AATGATACTAGGGAGTCA------------AATGACACT---------------------------ATCATCACACTACCATGCAGAATCAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGAGAGCGAC---------------------------GCTGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---TCCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATTTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGCATTGGATGAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGCCATATCAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTACATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTATAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAAAAGTAGTACGAAGA------------------GCCTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC22.Trinidad.EU576864
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------CAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATTATGTGAAAAATGATACTAGTAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAGATGCAGAGGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGAGAATAATAGTAATATAAATAGTGGGAATAATAGTAATAGTAATTTTAGT------AGCTATAGTAATTTTAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATATTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTAGA------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACATTGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------AATGGTACTAGG------------------------------AATGATACTAGGGAGTCA------------AATGACACT---------------------------ATCATCACACTACCATGCAGAATCAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGAGAGCGAC---------------------------GCTGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---TCCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATTTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGCATTGGATGAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGCCATATCAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTACATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTATAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAAAAGTAGTACGAAGA------------------GCCTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC22.Trinidad.EU576876
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------CAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATTATGTGAAAAATGATACTAGTAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAGATGCAGAGGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGAGAATAATAGTAATATAAATAGTGGGAATAATAGTAATAGTAATTTTAGT------AGCTATAGTAATTTTAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATATTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTAGA------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACATTGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------AATGGTACTAGG------------------------------AATGATACTAGGGAGTCA------------AATGACACT---------------------------ATCATCACACTACCATGCAGAATCAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGAGAGCGAC---------------------------GCTGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---TCCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATTTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGCATTGGATGAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGCCATATCAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTACATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTATAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAAAAGTAGTACGAAGA------------------GCCTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC22.Trinidad.EU576852
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------CAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACGCATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATTATGTGAAAAATGATACTAGTAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAGATGCAGAGGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGAGAATAATAGTAATATAAATAGTGGGAATAATAGTAATAGTAATTTTAGT------AGCTATAGTAATTTTAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATATTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTAGA------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACATTGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------AATGGTACTAGG------------------------------AATGATACTAGGGAGTCA------------AATGACACT---------------------------ATCATCACACTACCATGCAGAATCAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGAGAGCGAC---------------------------GCTGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---TCCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATTTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGCATTGGATGAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGCCATATCAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTACATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTATAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAAAAGTAGTACGAAGA------------------GCCTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC22.Trinidad.EU576854
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------CAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATTATGTGAAAAATGATACTAGTAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAGATGCAGAGGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGAGAATAATAGTAATATAAATAGTGGGAATAATAGTAATAGTAATTTTAGT------AGCTATAGTAATTTTAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATATTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTAGA------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACATTGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------AATGGTACTAGG------------------------------AATGATACTAGGGAGTCA------------AATGACACT---------------------------ATCATCACACTACCATGCAGAATCAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGAGAGCGAC---------------------------GCTGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---TCCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATTTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGCATTGGATGAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGCCATATCAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTACATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTATAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAAAAGTAGTACGAAGA------------------GCCTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC22.Trinidad.EU576882
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------CAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATTATGTGAAAAATGATACTAGTAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAGATGCAGAGGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGAGAATAATAGTAATATAAATAGTGGGAATAATAGTAATAGTAATTTTAGT------AGCTATAGTAATTTTAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATATTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTAGA------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACATTGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------AATGGTACTAGG------------------------------AATGATACTAGGGAGTCA------------AATGACACT---------------------------ATCATCACACTACCATGCAGAATCAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGAGAGCGAC---------------------------GCTGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---TCCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATTTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGCATTGGATGAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGCCATATCAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTACATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTATAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAAAAGTAGTACGAAGA------------------GCCTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC22.Trinidad.EU576857
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------CAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATTATGTGAAAAATGATACTAGTAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAGATGCAGAGGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGAGAATAATAGTAATATAAATAGTGGGAATAATAGTAATAGTAATTTTAGT------AGCTATAGTAATTTTAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATATTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTAGA------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACATTGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------AATGGTACTAGG------------------------------AATGATACTAGGGAGTCA------------AATGACACT---------------------------ATCATCACACTACCATGCAGAATCAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGAGAGCGAC---------------------------GCTGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---TCCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATTTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGCATTGGATGAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGCCATATCAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTACATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTATAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAAAAGTAGTACGAAGA------------------GCCTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC22.Trinidad.EU576879
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------CAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATTATGTGAAAAATGATACTAGTAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAGATGCAGAGGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGAGAATAATAGTAATATAAATAGTGGGAATAATAGTAATAGTAATTTTAGT------AGCTATAGTAATTTTAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATATTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTAGA------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACATTGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------AATGGTACTAGG------------------------------AATGATACTAGGGAGTCA------------AATGACACT---------------------------ATCATCACACTACCATGCAGAATCAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGAGAGCGAC---------------------------GCTGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---TCCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATTTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGCATTGGATGAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGCCATATCAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTACATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTATAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAAAAGTAGTACGAAGA------------------GCCTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC22.Trinidad.EU576874
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------CAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATTATGTGAAAAATGATACTAGTAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAGAAAGGAGAAATAAAAAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAGATGCAGAGGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGAGAATAATAGTAATATAAATAGTGGGAATAATAGTAATAGTAATTTTAGT------AGCTATAGTAATTTTAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATATTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTAGA------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACATTGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------AATGGTACTAGG------------------------------AATGATACTAGGGAGTCA------------AATGACACT---------------------------ATCATCACACTACCATGCAGAATCAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGAGAGCGAC---------------------------GCTGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---TCCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATTTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGCATTGGATGAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGCCATATCAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCGGTTCGATTAGTACATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTATAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAAAAGTAGTACGAAGA------------------GCCTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC22.Trinidad.EU576853
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------CAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATTATGTGAAAATTGATACTAGTAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAGATGCAGAGGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGAGAATAATAGTAATATAAATAGTGGGAATAATAGTAATAGTAATTTTAGT------AGCTATAGTAATTTTAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATATTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTAGA------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACATTGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------AATGGTACTAGG------------------------------AATGATACTAGGGAGTCA------------AATGACACT---------------------------ATCATCACACTACCATGCAGAATCAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGAGAGCGAC---------------------------GCTGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---TCCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATTTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGCATTGGATGAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGCCATATCAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCGGTTCGATTAGTACATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTATAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAAAAGTAGTACGAAGA------------------GCCTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC22.Trinidad.EU576851
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------CAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATTATGTGAAAAATGATACTAGTAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAGATGCAGAGGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGAGAATAATAGTAATATAAATAGTGGGAATAATAGTAATAGTAATTTTAGT------AGCTATAGTAATTTTAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATATTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTAGA------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACATTGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------AATGGTACTAGG------------------------------AATGATACTAGGGAGTCA------------AATGACACT---------------------------ATCATCACACTACCATGCAGAATCAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGAGAGCGAC---------------------------GCTGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---TCCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATTTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGCATTGGATGAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGCCATATCAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTACATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTATAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAAAAGTAGTACGAAGA------------------GCCTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC22.Trinidad.EU576863
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------CAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATTATGTGAAAAATGATACTAGTAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAGATGCAGAGGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGAGAATAATAGTAATATAAATAGTGGGAATAATAGTAATAGTAATTTTAGT------AGCTATAGTAATTTTAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATATTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTAGA------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACATTGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------AATGGTACTAGG------------------------------AATGATACTAGGGAGTCA------------AATGACACT---------------------------ATCATCACACTACCATGCAGAATCAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGAGAGCGAC---------------------------GCTGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---TCCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATTTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGCATTGGATGAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGCCATATCAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTACATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTATAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAAAAGTAGTACGAAGA------------------GCCTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC22.Trinidad.EU576888
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------CAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATTATGTGAAAAATGATACTAGTAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAGATGCAGAGGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGAGAATAATAGTAATATAAATAGTGGGAATAATAGTAATAGTAATTTTAGT------AGCTATAGTAATTTTAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATATTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTAGA------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACATTGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------AATGGTACTAGG------------------------------AATGATACTAGGGAGTCA------------AATGACACT---------------------------ATCATCACACTACCATGCAGAATCAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGAGAGCGAC---------------------------GCTGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---TCCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATTTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGAGGAGATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGCATTGGATGAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGCCATATCAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTACATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTATAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAAAAGTAGTACGAAGA------------------GCCTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC22.Trinidad.EU576875
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------CAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATTATGTGAAAAATGATACTAGTAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAGATGCAGAGGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGAGAATAATAGTAATATAAATAGTGGGAATAATAGTAATAGTAATTTTAGT------AGCTATAGTAATTTTAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAGGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATATTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAAAAGAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTAGA------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACATTGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------AATGGTACTAGG------------------------------AATGATACTAGGGAGTCA------------AATGACACT---------------------------ATCATCACACTACCATGCAGAATCAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGAGAGCGAC---------------------------GCTGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---TCCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATTTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGCATTGGATGAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGCCATATCAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTACATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTATAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAAAAGTAGTACGAAGA------------------GCCTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC22.Trinidad.EU576883
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------CAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATTATGTGAAAAATGATACTAGTAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAGATGCAGAGGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGAGAATAATAGTAATATAAATAGTGGGAATAATAGTAATAGTAATTTTAGT------AGCTATAGTAATTTTAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATATTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTAGA------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACATTGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------AATGGTACTAGG------------------------------AATGATACTAGGGAGTCA------------AATGACACT---------------------------ATCATCACACTACCATGCAGAATCAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGAGAGCGAC---------------------------GCTGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---TCCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATTTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGCATTGGATGAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGCCATATCAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTACATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTATAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAAAAGTAGTACGAAGA------------------GCCTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC22.Trinidad.EU576855
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------CAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATTATGTGAAAAATGATACTAGTAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAGATGCAGAGGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGAGAATAATAGTAATATAAATAGTGGGAATAATAGTAATAGTAATTTTAGT------AGCTATAGTAATTTTAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATATTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTAGA------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACATTGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------AATGGTACTAGG------------------------------AATGATACTAGGGAGTCA------------AATGACACT---------------------------ATCATCACACTACCATGCAGAATCAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGAGAGCGAC---------------------------GCTGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---TCCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATTTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGCATTGGATGAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGCCATATCAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTACATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTATAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAAAAGTAGTACGAAGA------------------GCCTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC22.Trinidad.EU576856
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------CAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATTATGTGAAAAATGATACTAGTAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAGATGCAGAGGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGAGAATAATAGTAATATAAATAGTGGGAATAATAGTAATAGTAATTTTAGT------AGCTATAGTAATTTTAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATATTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTAGA------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACATTGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------AATGGTACTAGG------------------------------AATGATACTAGGGAGTCA------------AATGACACT---------------------------ATCATCACACTACCATGCAGAATCAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATAACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGAGAGCGAC---------------------------GCTGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---TCCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATTTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGCATTGGATGAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGCCATATCAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCGGTTCGATTAGTACATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTATAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAAAAGTAGTACGAAGA------------------GCCTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC22.Trinidad.EU576877
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------CAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATTATGTGAAAAATGATACTAGTAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAGATGCAGAGGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGAGAATAATAGTAATATAAATAGTGGGAATAATAGTAATAGTAATTTTAGT------AGCTATAGTAATTTTAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATATTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTAGA------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACATTGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------AATGGTACTAGG------------------------------AATGATACTAGGGAGTCA------------AATGACACT---------------------------ATCATCACACTACCATGCAGAATCAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGAGAGCGAC---------------------------GCTGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---TCCAAGGCAAAGAGAAAAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATTTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGCATTGGATGAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGCCATATCAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTACATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTATAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAAAAGTAGTACGAAGA------------------GCCTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC22.Trinidad.EU576881
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------CAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATTATGTGAAAAATGATACTAGTAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAGATGCAGAGGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGAGAATAATAGTAATATAAATAGTGGGAATAATAGTAATAGTAATTTTAGT------AGCTATAGTAATTTTAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATATTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTAGA------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACATTGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------AATGGTACTAGG------------------------------AATGATACTAGGGAGTCA------------AATGACACT---------------------------ATCATCACACTACCATGCAGAATCAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGAGAGCGAC---------------------------GCTGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---TCCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATTTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGCATTGGATGAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGCCATATCAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTACATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTATAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAAAAGTAGTACGAAGA------------------GCCTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC22.Trinidad.EU576887
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------CAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATTATGTGAAAAATGATACTAGTAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAGATGCAGAGGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGAGAATAATAGTAATATAAATAGTGGGAATAATAGTAATAGTAATTTTAGT------AGCTATAGTAATTTTAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATATTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTAGA------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACATTGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------AATGGTACTAGG------------------------------AATGATACTAGGGAGTCA------------AATGACACT---------------------------ATCATCACACTACCATGCAGAATCAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGAGAGCGAC---------------------------GCTGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---TCCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATTTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGCATTGGATGAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGCCATATCAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCGATTCGATTAGTACATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTATAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAAAAGTAGTACGAAGA------------------GCCTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC22.Trinidad.EU576859
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------CAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATTATGTGAAAAATGATACTAGTAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAGATGCAGAGGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGAGAATAATAGTAATATAAATAGTGGGAATAATAGTAATAGTAATTTTAGT------AGCTATAGTAATTTTAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATATTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTAGA------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACATTGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------AATGGTACTAGG------------------------------AATGATACTAGGGAGTCA------------AATGACACT---------------------------ATCATCACACTACCATGCAGAATCAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGAGAGCGAC---------------------------GCTGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---TCCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATTTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGCATTGGATGAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGCCATATCAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTACATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTATAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAAAAGTAGTACGAAGA------------------GCCTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC22.Trinidad.EU576871
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------CAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATTATGTGAAAAATGATACTAGTAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAGATGCAGAGGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGAGAATAATAGTAATATAAATAGTGGGAATAATAGTAATAGTAATTTTAGT------AGCTATAGTAATTTTAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATATTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTAGA------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACATTGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------AATGGTACTAGG------------------------------AATGATACTAGGGAGTCA------------AATGACACT---------------------------ATCATCACACTACCATGCAGAATCAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGAGAGCGAC---------------------------GCTGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---TCCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATTTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGCATTGGATGAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGCCATATCAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTACATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTATAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAAAAGTAGTACGAAGA------------------GCCTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC22.Trinidad.EU576866
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------CAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATTATGTGAAAAATGATACTAGTAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAGATGCAGAGGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGAGAATAATAGTAATATAAATAGTGGGAATAATAGTAATAGTAATTTTAGT------AGCTATAGTAATTTTAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATATTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTAGA------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACATTGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------AATGGTACTAGG------------------------------AATGATACTAGGGAGTCA------------AATGACACT---------------------------ATCATCACACTACCATGCAGAATCAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGAGAGCGAC---------------------------GCTGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---TCCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATTTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGCATTGGATGAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGCCATATCAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTACATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTATAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAAAAGTAGTACGAAGA------------------GCCTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC22.Trinidad.EU576862
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------CAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATTATGTGAAAAATGATACTAGTAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAGATGCAGAGGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGAGAATAATAGTAATATAAATAGTGGGAATAATAGTAATAGTAATTTTAGT------AGCTATAGTAATTTTAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATATTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTAGA------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACATTGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------AATGGTACTAGG------------------------------AATGATACTAGGGAGTCA------------AATGACACT---------------------------ATCATCACACTACCATGCAGAATCAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGAGAGCGAC---------------------------GCTGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---TCCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATTTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGCATTGGATGAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGCCATATCAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTACATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTATAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAAAAGTAGTACGAAGA------------------GCCTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC22.Trinidad.EU576884
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------CAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATTATGTGAAAAATGATACTAGTAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAGATGCAGAGGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGAGAATAATAGTAATATAAATAGTGGGAATAATAGTAATAGTAATTTTAGT------AGCTATAGTAATTTTAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATATTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTAGA------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACATTGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------AATGGTACTAGG------------------------------AATGATACTAGGGAGTCA------------AATGACACT---------------------------ATCATCACACTACCATGCAGAATCAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGCAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGAGAGCGAC---------------------------GCTGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---TCCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATTTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGCATTGGATGAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGCCATATCAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCGGTTCGATTAGTACATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTATAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAAAAGTAGTACGAAGA------------------GCCTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC22.Trinidad.EU576861
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------CAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATTATGTGAAAAATGATACTAGTAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAGATGCAGAGGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGAGAATAATAGTAATATAAATAGTGGGAATAATAGTAATAGTAATTTTAGT------AGCTATAGTAATTTTAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATATTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTAGA------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACATTGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------AATGGTACTAGG------------------------------AATGATACTAGGGAGTCA------------AATGACACT---------------------------ATCATCACACTACCATGCAGAATCAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGAGAGCGAC---------------------------GCTGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---TCCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATTTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGCATTGGATGAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGCCATATCAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAAAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTACATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTATAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAAAAGTAGTACGAAGA------------------GCCTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC33.Trinidad.EU576941
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGGCAGGGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGGGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAACTGCACTGATGAAGTGAAGACTAGTTATGCTAATAAGACTTCT---------------------------------------------------------AATGAGACTTATAAGACTTCTAATGAGACTTTTGGAGAA------------------ATAAAAAACTGCTCTTTCAGTGTCCCC---ACAGGCATAAAAGAT------AAGGTGCAGAATGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATAATAAT---------------------------AATAGTAGCAAGAATAATAACGGTAGCTATAGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGGATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAAGAAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAAAAGCATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCTACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTGTACAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG---------ACTAATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTATTTAATAGTACTTGGGAGTTT---------CATGGTAATTGGACAAGG------------------------TCAAATTTCACAGAATCA------------AATAGCACAACT---------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACGGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCGTG---------------AACGGGACCCGC------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAGATTAAC------AATTACACAAACTTAATATACTCCTTACTTGAAGACTCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACATGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTATTGCTGTAGTTTCCATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTACAGACCCAC---TTCCCAGCACCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCACTGCGATTAGTGCATGGATCCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTGAGGAGCCTGTGCATCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATTGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAATACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC33.Trinidad.EU576948
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGGCAGGGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGGGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAACTGCACTGATGAAGTGAAGACTAGTTATGCTAATAAGACTTCT---------------------------------------------------------AATGAGACTTATAAGACTTCTAATGAGACTTTTGGAGAA------------------ATAAAAAACTGCTCTTTCAGTGTCCCC---ACAGGCATAAAAGAT------AAGGTGCAGAATGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATAATAAT---------------------------AATAGTAGCAAGAATAATAACGGTAGCTATAGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGGATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAAGAAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAAAAGCATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCTACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTGTACAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG---------ACTAATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTATTTAATAGTACTTGGGAGTTT---------CATGGTAATTGGACAAGG------------------------TCAAATTTCACAGAATCA------------AATAGCACAACT---------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACGGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCGTG---------------AACGGGACCCGC------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAGATTAAC------AATTACACAAACTTAATATACTCCTTACTTGAAGACTCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACATGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTATTGCTGTAGTTTCCATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTACAGACCCAC---TTCCCAGCACCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCACTGCGATTAGTGCATGGATCCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTGAGGAGCCTGTGCATCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATTGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAATACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC33.Trinidad.EU576943
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGGCAGGGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGGGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAACTGCACTGATGAAGTGAAGACTAGTTATGCTAATAAGACTTCT---------------------------------------------------------AATGAGACTTATAAGACTTCTAATGAGACTTTTGGAGAA------------------ATAAAAAACTGCTCTTTCAGTGTCCCC---ACAGGCATAAAAGAT------AAGGTGCAGAATGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATAATAAT---------------------------AATAGTAGCAAGAATAATAACGGTAGCTATAGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGGATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAAGAAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAAAAGCATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCTACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTGTACAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG---------ACTAATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTATTTAATAGTACTTGGGAGTTT---------CATGGTAATTGGACAAGG------------------------TCAAATTTCACAGAATCA------------AATAGCACAACT---------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACGGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCGTG---------------AACGGGACCCGC------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAGATTAAC------AATTACACAAACTTAATATACTCCTTACTTGAAGACTCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACATGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTATTGCTGTAGTTTCCATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTACAGACCCAC---TTCCCAGCACCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCACTGCGATTAGTGCATGGATCCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTGAGGAGCCTGTGCATCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATTGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAATACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC33.Trinidad.EU576950
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGGCAGGGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGGGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAACTGCACTGATGAAGTGAAGACTAGTTATGCTAATAAGACTTCT---------------------------------------------------------AATGAGACTTATAAGACTTCTAATGAGACTTTTGGAGAA------------------ATAAAAAACTGCTCTTTCAGTGTCCCC---ACAGGCATAAAAGAT------AAGGTGCAGAATGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATAATAAT---------------------------AATAGTAGCAAGAATAATAACGGTAGCTATAGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGGATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAAGAAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAAAAGCATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCTACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTGTACAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG---------ACTAATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTATTTAATAGTACTTGGGAGTTT---------CATGGTAATTGGACAAGG------------------------TCAAATTTCACAGAATCA------------AATAGCACAACT---------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACGGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCGTG---------------AACGGGACCCGC------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAGATTAAC------AATTACACAAACTTAATATACTCCTTACTTGAAGACTCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACATGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTATTGCTGTAGTTTCCATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTACAGACCCAC---TTCCCAGCACCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCACTGCGATTAGTGCATGGATCCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTGAGGAGCCTGTGCATCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATTGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAATACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC33.Trinidad.EU576930
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGGCAGGGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGGGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAACTGCACTGATGAAGTGAAGACTAGTTATGCTAATAAGACTTCT---------------------------------------------------------AATGAGACTTATAAGACTTCTAATGAGACTTTTGGAGAA------------------ATAAAAAACTGCTCTTTCAGTGTCCCC---ACAGGCATAAAAGAT------AAGGTGCAGAATGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATAATAAT---------------------------AATAGTAGCAAGAATAATAACGGTAGCTATAGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGGATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAAGAAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAAAAGCATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCTACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTGTACAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG---------ACTAATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTATTTAATAGTACTTGGGAGTTT---------CATGGTAATTGGACAAGG------------------------TCAAATTTCACAGAATCA------------AATAGCACAACT---------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACGGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCGTG---------------AACGGGACCCGC------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAGATTAAC------AATTACACAAACTTAATATACTCCTTACTTGAAGACTCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACATGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTATTGCTGTAGTTTCCATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTACAGACCCAC---TTCCCAGCACCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCACTGCGATTAGTGCATGGATCCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTGAGGAGCCTGTGCATCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATTGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAATACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC33.Trinidad.EU576946
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGGCAGGGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGGGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAACTGCACTGATGAAGTGAAGACTAGTTATGCTAATAAGACTTCT---------------------------------------------------------AATGAGACTTATAAGACTTCTAATGAGACTTTTGGAGAA------------------ATAAAAAACTGCTCTTTCAGTGTCCCC---ACAGGCATAAAAGAT------AAGGTGCAGAATGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATAATAAT---------------------------AATAGTAGCAAGAATAATAACGGTAGCTATAGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGGATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAAGAAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAAAAGCATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCTACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTGTACAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG---------ACTAATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTATTTAATAGTACTTGGGAGTTT---------CATGGTAATTGGACAAGG------------------------TCAAATTTCACAGAATCA------------AATAGCACAACT---------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACGGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCGTG---------------AACGGGACCCGC------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAGATTAAC------AATTACACAAACTTAATATACTCCTTACTTGAAGACTCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACATGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTATTGCTGTAGTTTCCATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTACAGACCCAC---TTCCCAGCACCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCACTGCGATTAGTGCATGGATCCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTGAGGAGCCTGTGCATCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATTGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAATACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC33.Trinidad.EU576931
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGGCAGGGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGGGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAACTGCACTGATGAAGTGAAGACTAGTTATGCTAATAAGACTTCT---------------------------------------------------------AATGAGACTTATAAGACTTCTAATGAGACTTTTGGAGAA------------------ATAAAAAACTGCTCTTTCAGTGTCCCC---ACAGGCATAAAAGAT------AAGGTGCAGAATGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATAATAAT---------------------------AATAGTAGCAAGAATAATAACGGTAGCTATAGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGGATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAAGAAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAAAAGCATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCTACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTGTACAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG---------ACTAATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTATTTAATAGTACTTGGGAGTTT---------CATGGTAATTGGACAAGG------------------------TCAAATTTCACAGAATCA------------AATAGCACAACT---------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACGGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCGTG---------------AACGGGACCCGC------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAGATTAAC------AATTACACAAACTTAATATACTCCTTACTTGAAGACTCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACATGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTATTGCTGTAGTTTCCATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTACAGACCCAC---TTCCCAGCACCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCACTGCGATTAGTGCATGGATCCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTGAGGAGCCTGTGCATCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATTGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAATACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC33.Trinidad.EU576935
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGGCAGGGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGGGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAACTGCACTGATGAAGTGAAGACTAGTTATGCTAATAAGACTTCT---------------------------------------------------------AATGAGACTTATAAGACTTCTAATGAGACTTTTGGAGAA------------------ATAAAAAACTGCTCTTTCAGTGTCCCC---ACAGGCATAAAAGAT------AAGGTGCAGAATGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATAATAAT---------------------------AATAGTAGCAAGAATAATAACGGTAGCTATAGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGGATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAAGAAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAAAAGCATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCTACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTGTACAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG---------ACTAATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTATTTAATAGTACTTGGGAGTTT---------CATGGTAATTGGACAAGG------------------------TCAAATTTCACAGAATCA------------AATAGCACAACT---------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACGGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCGTG---------------AACGGGACCCGC------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAGATTAAC------AATTACACAAACTTAATATACTCCTTACTTGAAGACTCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACATGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTATTGCTGTAGTTTCCATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTACAGACCCAC---TTCCCAGCACCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCACTGCGATTAGTGCATGGATCCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTGAGGAGCCTGTGCATCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATTGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAATACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC33.Trinidad.EU576934
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGGCAGGGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGGGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAACTGCACTGATGAAGTGAAGACTAGTTATGCTAATAAGACTTCT---------------------------------------------------------AATGAGACTTATAAGACTTCTAATGAGACTTTTGGAGAA------------------ATAAAAAACTGCTCTTTCAGTGTCCCC---ACAGGCATAAAAGAT------AAGGTGCAGAATGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATAATAAT---------------------------AATAGTAGCAAGAATAATAACGGTAGCTATAGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGGATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAAGAAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAAAAGCATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCTACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTGTACAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG---------ACTAATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTATTTAATAGTACTTGGGAGTTT---------CATGGTAATTGGACAAGG------------------------TCAAATTTCACAGAATCA------------AATAGCACAACT---------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACGGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCGTG---------------AACGGGACCCGC------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAGATTAAC------AATTACACAAACTTAATATACTCCTTACTTGAAGACTCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACATGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTATTGCTGTAGTTTCCATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTACAGACCCAC---TTCCCAGCACCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCACTGCGATTAGTGCATGGATCCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTGAGGAGCCTGTGCATCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATTGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAATACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC33.Trinidad.EU576925
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGGCAGGGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGGGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAACTGCACTGATGAAGTGAAGACTAGTTATGCTAATAAGACTTCT---------------------------------------------------------AATGAGACTTATAAGACTTCTAATGAGACTTTTGGAGAA------------------ATAAAAAACTGCTCTTTCAGTGTCCCC---ACAGGCATAAAAGAT------AAGGTGCAGAATGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATAATAAT---------------------------AATAGTAGCAAGAATAATAACGGTAGCTATAGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGGATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAAGAAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAAAAGCATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCTACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTGTACAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG---------ACTAATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTATTTAATAGTACTTGGGAGTTT---------CATGGTAATTGGACAAGG------------------------TCAAATTTCACAGAATCA------------AATAGCACAACT---------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACGGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCGTG---------------AACGGGACCCGC------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAGATTAAC------AATTACACAAACTTAATATACTCCTTACTTGAAGACTCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACATGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTATTGCTGTAGTTTCCATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTACAGACCCAC---TTCCCAGCACCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCACTGCGATTAGTGCATGGATCCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTGAGGAGCCTGTGCATCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATTGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAATACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC33.Trinidad.EU576942
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGGCAGGGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGGGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAACTGCACTGATGAAGTGAAGACTAGTTATGCTAATAAGACTTCT---------------------------------------------------------AATGAGACTTATAAGACTTCTAATGAGACTTTTGGAGAA------------------ATAAAAAACTGCTCTTTCAGTGTCCCC---ACAGGCATAAAAGAT------AAGGTGCAGAATGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATAATAAT---------------------------AATAGTAGCAAGAATAATAACGGTAGCTATAGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGGATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAAGAAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAAAAGCATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCTACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTGTACAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG---------ACTAATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTATTTAATAGTACTTGGGAGTTT---------CATGGTAATTGGACAAGG------------------------TCAAATTTCACAGAATCA------------AATAGCACAACT---------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACGGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCGTG---------------AACGGGACCCGC------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAGATTAAC------AATTACACAAACTTAATATACTCCTTACTTGAAGACTCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACATGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTATTGCTGTAGTTTCCATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTACAGACCCAC---TTCCCAGCACCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCACTGCGATTAGTGCATGGATCCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTGAGGAGCCTGTGCATCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATTGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAATACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC33.Trinidad.EU576951
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGGCAGGGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGGGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAACTGCACTGATGAAGTGAAGACTAGTTATGCTAATAAGACTTCT---------------------------------------------------------AATGAGACTTATAAGACTTCTAATGAGACTTTTGGAGAA------------------ATAAAAAACTGCTCTTTCAGTGTCCCC---ACAGGCATAAAAGAT------AAGGTGCAGAATGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATAATAAT---------------------------AATAGTAGCAAGAATAATAACGGTAGCTATAGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGGATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAAGAAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAAAAGCATACATATAGAA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCTACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTGTACAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG---------ACTAATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTATTTAATAGTACTTGGGAGTTT---------CATGGTAATTGGACAAGG------------------------TCAAATTTCACAGAATCA------------AATAGCACAACT---------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACGGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCGTG---------------AACGGGACCCGC------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAGATTAAC------AATTACACAAACTTAATATACTCCTTACTTGAAGACTCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACATGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTATTGCTGTAGTTTCCATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTACAGACCCAC---TTCCCAGCACCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCACTGCGATTAGTGCATGGATCCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTGAGGAGCCTGTGCATCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATTGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAATACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC33.Trinidad.EU576932
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGGCAGGGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGGGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAACTGCACTGATGAAGTGAAGACTAGTTATGCTAATAAGACTTCT---------------------------------------------------------AATGAGACTTATAAGACTTCTAATGAGACTTTTGGAGAA------------------ATAAAAAACTGCTCTTTCAGTGTCCCC---ACAGGCATAAAAGAT------AAGGTGCAGAATGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATAATAAT---------------------------AATAGTAGCAAGAATAATAACGGTAGCTATAGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGGATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAAGAAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAAAAGCATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCTACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTGTACAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG---------ACTAATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTATTTAATAGTACTTGGGAGTTT---------CATGGTAATTGGACAAGG------------------------TCAAATTTCACAGAATCA------------AATAGCACAACT---------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACGGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCGTG---------------AACGGGACCCGC------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAGATTAAC------AATTACACAAACTTAATATACTCCTTACTTGAAGACTCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACATGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTATTGCTGTAGTTTCCATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTACAGACCCAC---TTCCCAGCACCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCACTGCGATTAGTGCATGGATCCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTGAGGAGCCTGTGCATCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTAG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATTGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAATACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC33.Trinidad.EU576945
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGGCAGGGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGGGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAACTGCACTGATGAAGTGAAGACTAGTTATGCTAATAAGACTTCT---------------------------------------------------------AATGAGACTTATAAGACTTCTAATGAGACTTTTGGAGAA------------------ATAAAAAACTGCTCTTTCAGTGTCCCC---ACAGGCATAAAAGAT------AAGGTGCAGAATGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATAATAAT---------------------------AATAGTAGCAAGAATAATAACGGTAGCTATAGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGGATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAAGAAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAAAAGCATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCTACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTGTACAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG---------ACTAATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTATTTAATAGTACTTGGGAGTTT---------CATGGTAATTGGACAAGG------------------------TCAAATTTCACAGAATCA------------AATAGCACAACT---------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACGGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCGTG---------------AACGGGACCCGC------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAGATTAAC------AATTACACAAACTTAATATACTCCTTACTTGAAGACTCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACATGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTATTGCTGTAGTTTCCATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTACAGACCCAC---TTCCCAGCACCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGACAGAGACGGAGACAGATCACTGCGATTAGTGCATGGATCCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTGAGGAGCCTGTGCATCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATTGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAATACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC33.Trinidad.EU576939
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGGCAGGGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGGGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAACTGCACTGATGAAGTGAAGACTAGTTATGCTAATAAGACTTCT---------------------------------------------------------AATGAGACTTATAAGACTTCTAATGAGACTTTTGGAGAA------------------ATAAAAAACTGCTCTTTCAGTGTCCCC---ACAGGCATAAAAGAT------AAGGTGCAGAATGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATAATAAT---------------------------AATAGTAGCAAGAATAATAACGGTAGCTATAGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGGATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAAGAAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAAAAGCATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCTACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGTAACCTT------AGTAGTGTACAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG---------ACTAATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTATTTAATAGTACTTGGGAGTTT---------CATGGTAATTGGACAAGG------------------------TCAAATTTCACAGAATCA------------AATAGCACAACT---------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACGGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCGTG---------------AACGGGACCCGC------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAGATTAAC------AATTACACAAACTTAATATACTCCTTACTTGAAGACTCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACATGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTATTGCTGTAGTTTCCATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTACAGACCCAC---TTCCCAGCACCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCACTGCGATTAGTGCATGGATCCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTGAGGAGCCTGTGCATCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATTGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAATACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC33.Trinidad.EU576940
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGGCAGGGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGGGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAACTGCACTGATGAAGTGAAGACTAGTTATGCTAATAAGACTTCT---------------------------------------------------------AATGAGACTTATAAGACTTCTAATGAGACTTTTGGAGAA------------------ATAAAAAACTGCTCTTTCAGTGTCCCC---ACAGGCATAAAAGAT------AAGGTGCAGAATGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATAATAAT---------------------------AATAGTAGCAAGAATAATAACGGTAGCTATAGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGGATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAAGAAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAAAAGCATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCTACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTGTACAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG---------ACTAATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTATTTAATAGTACTTGGGAGCTT---------CATGGTAATTGGACAAGG------------------------TCAAATTTCACAGAATCA------------AATAGCACAACT---------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACGGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCGTG---------------AACGGGACCCGC------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAGATTAAC------AATTACACAAACTTAATATACTCCTTACTTGAAGACTCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACATGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTATTGCTGTAGTTTCCATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTACAGACCCAC---TTCCCAGCACCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCACTGCGATTAGTGCATGGATCCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTGAGGAGCCTGTGCATCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATTGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAATACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC33.Trinidad.EU576928
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGGCAGGGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGGGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAACTGCACTGATGAAGTGAAGACTAGTTATGCTAATAAGACTTCT---------------------------------------------------------AATGAGACTTATAAGACTTCTAATGAGACTTTTGGAGAA------------------ATAAAAAACTGCTCTTTCAGTGTCCCC---ACAGGCATAAAAGAT------AAGGTGCAGAATGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATAATAAT---------------------------AATAGTAGCAAGAATAATAACGGTAGCTATAGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAAGAAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAAAAGCATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCTACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTGTACAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG---------ACTAATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTATTTAATAGTACTTGGGAGTTT---------CATGGTAATTGGACAAGG------------------------TCAAATTTCACAGAATCA------------AATAGCACAACT---------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACGGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCGTG---------------AACGGGACCCGC------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGACAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAGATTAAC------AATTACACAAACTTAATATACTCCTTACTTGAAGACTCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACATGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTATTGCTGTAGTTTCCATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTACAGACCCAC---TTCCCAGCACCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCACTGCGATTAGTGCATGGATCCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTGAGGAGCCTGTGCATCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATTGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAATACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC33.Trinidad.EU576949
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGGCAGGGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGGGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAACTGCACTGATGAAGTGAAGACTAGTTATGCTAATAAGACTTCT---------------------------------------------------------AATGAGACTTATAAGACTTCTAATGAGACTTTTGGAGAA------------------ATAAAAAACTGCTCTTTCAGTGTCCCC---ACAGGCATAAAAGAT------AAGGTGCAGAATGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATAATAAT---------------------------AATAGTAGCAAGAATAATAACGGTAGCTATAGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGGATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAAGAAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAAAAGCATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCTACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTGTACAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG---------ACTAATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTATTTAATAGTACTTGGGAGTTT---------CATGGTAATTGGACAAGG------------------------TCAAATTTCACAGAATCA------------AATAGCACAACT---------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACGGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCGTG---------------AACGGGACCCGC------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GAAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAGATTAAC------AATTACACAAACTTAATATACTCTTTACTTGAAGACTCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACATGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTATTGCTGTAGTTTCCATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTACAGACCCAC---TTCCCAGCACCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCACTGCGATTAGTGCATGGATCCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTGAGGAGCCTGTGCATCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATTGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAATACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC33.Trinidad.EU576938
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGGCAGGGCTGG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGGGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAACTGCACTGATGAAGTGAAGACTAGTTATGCTAATAAGACTTCT---------------------------------------------------------AATGAGACTTATAAGACTTCTAATGAGACTTTTGGAGAA------------------ATAAAAAACTGCTCTTTCAGTGTCCCC---ACAGGCATAAAAGAT------AAGGTGCAGAATGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATAATAAT---------------------------AATAGTAGCAAGAATAATAACGGTAGCTATAGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGGATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAAGAAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAAAAGCATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCTACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTGTACAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG---------ACTAATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTATTTAATAGTACTTGGGAGTTT---------CATGGTAATTGGACAAGG------------------------TCAAATTTCACAGAATCA------------AATAGCACAACT---------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACGGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCGTG---------------AACGGGACCCGC------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAGATTAAC------AATTACACAAACTTAATATACTCCTTACTTGAAGACTCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACATGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAGAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTATTGCTGTAGTTTCCATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTACAGACCCAC---TTCCCAGCACCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCACTGCGATTAGTGCATGGATCCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTGAGGAGCCTGTGCATCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATTGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAATACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC33.Trinidad.EU576927
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGGCAGGGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGGGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCGCTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAACTGCATTGATGTGAAGAATAATTGTACTGAAGGGAAGAATAAT------------------------------------------------------------------------TGTACTAATGGGACTTTTGGGGAACCGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAATGTATATGCATATTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGACAATAAT---------------------------AATAGTAGTAATAATAATAATGGTAACTATAGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAAAAGCATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATACTACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTGTACAATGGAATACCGCTTTAAAACAGATAGTTACAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG---------ACTAATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTATTTAATAGTACTTGGGGGTTT---------AATGATACTTGGACAAGG------------------------TCAAATTTCACAGAATCA------------AATACCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCGAGACC------------AACAGGACCAGC------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTGGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAGATTAAC------AATTACACAAACTTAATATACACCTTACTTGAAGACTCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACATGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTATTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTACAGACCCAC---TTCCCAGCACCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCACTGCGATTAGTGCATGGATCCTTCGCACTCATCTGGGACGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATTGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCCACGTACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC33.Trinidad.EU576936
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGGCAGGGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGGGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCGCTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAACTGCATTGATGTGAAGAATAATTGTACTGAAGGGAAGAATAAT------------------------------------------------------------------------TGTACTAATGGGACTTTTGGGGAACCGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAATGTATATGCATATTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGACAATAAT---------------------------AATAGTAGTAATAATAATAATGGTAACTATAGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAAAAGCATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATACTACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTGTACAATGGAATACCGCTTTAAAACAGATAGTTACAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG---------ACTAATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTATTTAATAGTACTTGGGGGTTT---------AATGATACTTGGACAAGG------------------------TCAAATTTCACAGAATCA------------AATACCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCGAGACC------------AACAGGACCAGC------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTGGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAGATTAAC------AATTACACAAACTTAATATACACCTTACTTGAAGACTCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACATGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTATTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTACAGACCCAC---TTCCCAGCACCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCACTGCGATTAGTGCATGGATCCTTCGCACTCATCTGGGACGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATTGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCCACGTACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC33.Trinidad.EU576926
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGGCAGGGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGGGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCGCTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAACTGCATTGATGTGAAGAATAATTGTACTGAAGGGAAGAATAAT------------------------------------------------------------------------TGTACTAATGGGACTTTTGGGGAACCGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAATGTATATGCATATTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGACAATAAT---------------------------AATAGTAGTAATAATAATAATGGTAACTATAGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAAAAGCATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATACTACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTGTACAATGGAATACCGCTTTAAAACAGATAGTTACAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG---------ACTAATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTATTTAATAGTACTTGGGGGTTT---------AATGATACTTGGACAAGG------------------------TCAAATTTCACAGAATCA------------AATACCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCGAGACC------------AACAGGACCAGC------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTGGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAGATTAAC------AATTACACAAACTTAATATACACCTTACTTGAAGACTCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACATGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTATTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTACAGACCCAC---TTCCCAGCACCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCACTGCGATTAGTGCATGGATCCTTCGCACTCATCTGGGACGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATTGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCCACGTACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC33.Trinidad.EU576929
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGGCAGGGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGGGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCGCTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAACTGCATTGATGTGAAGAATAATTGTACTGAAGGGAAGAATAAT------------------------------------------------------------------------TGTACTAATGGGACTTTTGGGGAACCGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAATGTATATGCATATTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGACAATAAT---------------------------AATAGTAGTAATAATAATAATGGTAACTATAGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAAAAGCATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATACTACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTGTACAATGGAATACCGCTTTAAAACAGATAGTTACAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG---------ACTAATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTATTTAATAGTACTTGGGGGTTT---------AATGATACTTGGACAAGG------------------------TCAAATTTCACAGAATCA------------AATACCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCGAGACC------------AACAGGACCAGC------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTGGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAGATTAAC------AATTACACAAACTTAATATACACCTTACTTGAAGACTCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACATGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTATTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTACAGACCCAC---TTCCCAGCACCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCACTGCGATTAGTGCATGGATCCTTCGCACTCATCTGGGACGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATTGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCCACGTACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC33.Trinidad.EU576947
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGGCAGGGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGGGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCGCTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAACTGCATTGATGTGAAGAATAATTGTACTGAAGGGAAGAATAAT------------------------------------------------------------------------TGTACTAATGGGACTTTTGGGGAACCGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAATGTATATGCATATTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGACAATAAT---------------------------AATAGTAGTAATAATAATAATGGTAACTATAGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAAAAGCATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATACTACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTGTACAATGGAATACCGCTTTAAAACAGATAGTTACAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG---------ACTAATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTATTTAATAGTACTTGGGGGTTT---------AATGATACTTGGACAAGG------------------------TCAAATTTCACAGAATCA------------AATACCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCGAGACC------------AACAGGACCAGC------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTGGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAGATTAAC------AATTACACAAACTTAATATACACCTTACTTGAAGACTCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACATGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTATTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTACAGACCCAC---TTCCCAGCACCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCACTGCGATTAGTGCATGGATCCTTCGCACTCATCTGGGACGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATTGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCCACGTACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC33.Trinidad.EU576944
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGGCAGGGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGGGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCGCTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAACTGCATTGATGTGAAGAATAATTGTACTGAAGGGAAGAATAAT------------------------------------------------------------------------TGTACTAATGGGACTTTTGGGGAACCGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAATGTATATGCATATTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGACAATAAT---------------------------AATAGTAGTAATAATAATAATGGTAACTATAGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAAAAGCATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATACTACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTGTACAATGGAATACCGCTTTAAAACAGATAGTTACAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG---------ACTAATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTATTTAATAGTACTTGGGGGTTT---------AATGATACTTGGACAAGG------------------------TCAAATTTCACAGAATCA------------AATACCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCGAGACC------------AACAGGACCAGC------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTGGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAGATTAAC------AATTACACAAACTTAATATACACCTTACTTGAAGACTCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACATGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTATTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTACAGACCCAC---TTCCCAGCACCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCACTGCGATTAGTGCATGGATCCTTCGCACTCATCTGGGACGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATTGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCCACGTACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC33.Trinidad.EU576933
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGGCAGGGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGGGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCGCTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGATAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGACCTGCATTGATGTGAAGAATAATTGTACTGAAGGGAAGAATAAT------------------------------------------------------------------------TGTACTAATGGGACTTTTGGGGAACCGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAATGTATATGCATATTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGACAATAAT---------------------------AATAGTAGTAATAATAATAATGGTAACTATAGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAATAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAAAAGCATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATACTACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTGTACAATGGAATACCGCTTTAAAACAGATAGTTACAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG---------ACTAATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTATTTAATAGTACTTGGGGGTTT---------AATGATACTTGGACAAGG------------------------TCAAATTTCACAGAATCA------------AATACCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCGAGACC------------AACAGGACCAGC------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTGGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAGATTAAC------AATTACACAAACTTAATATACACCTTACTTGAAGACTCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATAAACATGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTATTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTACAGACCCAC---TTCCCAGCACCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCACTGCGATTAGTGCATGGATCCTTCGCACTCATCTGGGACGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATTGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCCACGTACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC45.Trinidad.EU576996
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAAGTGGCAGCGCTGG---------TGGACATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATCTGT------AGCTGTAGTACTACA---------GAAAAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATAATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCCTGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCATTGATTATGTGAAGAATGATACTAATACCAACAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------AACAATAGTACTAATACCAACAATAGTAGTGTGATGGAGACAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AAGGTACGGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAACACCAATAGATGATAATAATGAT------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAATACATCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCCTGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTAGAGCAGATTGGGATAACACTTTAACTCACATAGTTAGCAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAA---------TCCTCTGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACTACAGGG---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTGTGAACAGGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGGTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATCACACGAGC---------------------GAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCCATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGGCTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATCGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAGTTAAC------AATTACACAAGCCTCATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTTACCATTACCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACACATCCGTGCGATTAGTGAATGGATCCTTAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAGTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATACGGGTGG---AACCTTCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATTCCACAGCCATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC45.Trinidad.EU577004
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAAGTGGCAGCGCTGG---------TGGACATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATCTGT------AGCTGTAGTACTACA---------GAAAAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATAATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCCTGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCATTGATTATGTGAAGAATGATACTAATACCAACAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------AACAATAGTACTAATACCAACAATAGTAGTGTGATGGAGACAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AAGGTACGGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAACACCAATAGATGATAATAATGAT------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAATACATCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCCTGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTAGAGCAGATTGGGATAACACTTTAACTCACATAGTTAGCAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAA---------TCCTCTGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACTACAGGG---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTGTGAACAGGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGGTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATCACACGAGC---------------------GAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCCATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGGCTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATCGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAGTTAAC------AATTACACAAGCCTCATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTTACCATTACCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACACATCCGTGCGATTAGTGAATGGATCCTTAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAGTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATACGGGTGG---AACCTTCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATTCCACAGCCATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC45.Trinidad.EU576999
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAAGTGGCAGCGCTGG---------TGGACATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATCTGT------AGCTGTAGTACTACA---------GAAAAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATAATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCCTGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCATTGATTATGTGAAGAATGATACTAATACCAACAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------AACAATAGTACTAATACCAACAATAGTAGTGTGATGGAGACAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AAGGTACGGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAACACCAATAGATGATAATAATGAT------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAATACATCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCCTGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTAGAGCAGATTGGGATAACACTTTAACTCACATAGTTAGCAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAA---------TCCTCTGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACTACAGGG---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTGTGAACAGGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGGTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATCACACGAGC---------------------GAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCCATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGGCTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATCGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAGTTAAC------AATTACACAAGCCTCATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTTACCATTACCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACACATCCGTGCGATTAGTGAATGGATCCTTAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAGTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATACGGGTGG---AACCTTCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATTCCACAGCCATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC45.Trinidad.EU577005
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAAGTGGCAGCGCTGG---------TGGACATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATCTGT------AGCTGTAGTACTACA---------GAAAAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATAATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCCTGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCATTGATTATGTGAAGAATGATACTAATACCAACAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------AACAATAGTACTAATACCAACAATAGTAGTGTGATGGAGACAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AAGGTACGGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAACACCAATAGATGATAATAATGAT------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAATACATCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCCTGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTAGAGCAGATTGGGATAACACTTTAACTCACATAGTTAGCAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAA---------TCCTCTGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACTACAGGG---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTGTGAACAGGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGGTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATCACACGAGC---------------------GAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCCATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGGCTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATCGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAGTTAAC------AATTACACAAGCCTCATATACACCTTACTCGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTTACCATTACCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACACATCCGTGCGATTAGTGAATGGATCCTTAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAGTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATACGGGTGG---AACCTTCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATTCCACAGCCATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC45.Trinidad.EU576985
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAAGTGGCAGCGCTGG---------TGGACATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATCTGT------AGCTGTAGTACTACA---------GAAAAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATAATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCCTGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCATTGATTATGTGAAGAATGATACTAATACCAACAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------AACAATAGTACTAATACCAACAATAGTAGTGTGATGGAGACAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AAGGTACGGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAACACCAATAGATGATAATAATGAT------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAATACATCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCCTGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTAGAGCAGATTGGGATAACACTTTAACTCACATAGTTAGCAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAA---------TCCTCTGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACTACAGGG---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTGTGAACAGGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGGTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATCACACGAGC---------------------GAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCCATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGGCTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATCGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAGTTAAC------AATTACACAAGCCTCATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTTACCATTACCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACACATCCGTGCGATTAGTGAATGGATCCTTAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAACTACCACCGCTTGAGAGACTTAGTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATACGGGTGG---AACCTTCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATTCCACAGCCATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC45.Trinidad.EU577003
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAAGTGGCAGCGCTGG---------TGGACATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATCTGT------AGCTGTAGTACTACA---------GAAAAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATAATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCCTGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCATTGATTATGTGAAGAATGATACTAATACCAACAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------AACAATAGTACTAATACCAACAATAGTAGTGTGATGGAGACAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AAGGTACGGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAACACCAATAGATGATAATAATGAT------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAATACATCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCCTGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTAGAGCAGATTGGGATAACACTTTAACTCACATAGTTAGCAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAA---------TCCTCTGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACTACAGGG---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTGTGAACAGGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGGTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATCACACGAGC---------------------GAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCCATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGGCTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATCGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAGTTAAC------AATTACACAAGCCTCATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTTACCATTACCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACACATCCGTGCGATTAGTGAATGGATCCTTAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAGTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATACGGGTGG---AACCTTCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATTCCACAGCCATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC45.Trinidad.EU576990
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAAGTGGCAGCGCTGG---------TGGACATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATCTGT------AGCTGTAGTACTACA---------GAAAAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATAATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCCTGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCATTGATTATGTGAAGAATGATACTAATACCAACAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------AACAATAGTACTAATACCAACAATAGTAGTGTGATGGAGACAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AAGGTACGGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAACACCAATAGATGATAATAACGAT------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAATACATCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCCTGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTAGAGCAGATTGGGATAACACTTTAACTCACATAGTTAGCAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAA---------TCCTCTGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACTACAGGG---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTGTGAACAGGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGGTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATCACACGAGC---------------------GAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCCATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGGCTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATCGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAGTTAAC------AATTACACAAGCCTCATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTTACCATTACCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACACATCCGTGCGATTAGTGAATGGATCCTTAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAGTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATACGGGTGG---AACCTTCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATTCCACAGCCATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC45.Trinidad.EU576980
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAAGTGGCAGCGCTGG---------TGGACATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATCTGT------AGCTGTAGTACTACA---------GAAAAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATAATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCCTGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCATTGATTATGTGAAGAATGATACTAATACCAACAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------AACAATAGTACTAATACCAACAATAGTAGTGTGATGGAGACAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AAGGTACGGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAACACCAATAGATGATAATAATGAT------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAATACATCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCCTGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTAGAGCAGATTGGGATAACACTTTAACTCACATAGTTAGCAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAA---------TCCTCTGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACTACAGGG---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTGTGAACAGGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGGTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATCACACGAGC---------------------GAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCCATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGGCTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATCGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAGTTAAC------AATTACACAAGCCTCATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTTACCATTACCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACACATCCGTGCGATTAGTGAATGGATCCTTAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAGTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATACGGGTGG---AACCTTCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATTCCACAGCCATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC45.Trinidad.EU576979
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAAGTGGCAGCGCTGG---------TGGACATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATCTGT------AGCTGTAGTACTACA---------GAAAAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATAATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCCTGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCATTGATTATGTGAAGAATGATACTAATACCAACAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------AACAATAGTACTAATACCAACAATAGTAGTGTGATGGAGACAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AAGGTACGGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAACACCAATAGATGATAATAATGAT------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAATACATCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCCTGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTAGAGCAGATTGGGATAACACTTTAACTCACATAGTTAGCAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAA---------TCCTCTGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACTACAGGG---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTGTGAACAGGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGGTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATCACACGAGC---------------------GAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCCATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGGCTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATCGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAGTTAAC------AATTACACAAGCCTCATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTTACCATTACCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACACATCCGTGCGATTAGTGAATGGATCCTTAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAGTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATACGGGTGG---AACCTTCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATTCCACAGCCATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC45.Trinidad.EU576993
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAAGTGGCAGCGCTGG---------TGGACATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATCTGT------AGCTGTAGTACTACA---------GAAAAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATAATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCCTGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCATTGATTATGTGAAGAATGATACTAATACCAACAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------AACAATAGTACTAATACCAACAATAGTAGTGTGATGGAGACAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AAGGTACGGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAACACCAATAGATGATAATAATGAT------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAATACATCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCCTGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAACAGTACAACTGAATAAATCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTAGAGCAGATTGGGATAACACTTTAACTCACATAGTTAGCAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAA---------TCCTCTGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACTACAGGG---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTGTGAACAGGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGGTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATCACACGAGC---------------------GAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCCATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGGCTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATCGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAGTTAAC------AATTACACAAGCCTCATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTTACCATTACCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACACATCCGTGCGATTAGTGAATGGATCCTTAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAGTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATACGGGTGG---AACCTTCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATTCCACAGCCATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC45.Trinidad.EU576981
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAAGTGGCAGCGCTGG---------TGGACATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATCTGT------AGCTGTAGTACTACA---------GAAAAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATAATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCCTGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCATTGATTATGTGAAGAATAGTACTAATACCAAC---------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAGTGTGATGGAGACAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AAGGTACGGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAACACCAATAGATGATAATAATGAT------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAATACATCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCCTGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTAGAGCAGATTGGGATAACACTTTAACTCACATAGTTAGCAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAA---------TCCTCTGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACTACAGGG---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTGTGAACAGGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGGTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATCACACGAGC---------------------GAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCCATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGGCTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATCGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAGTTAAC------AATTACACAAGCCTCATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTTACCATTACCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACACATCCGTGCGATTAGTGAATGGATCCTTAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAGTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATACGGGTGG---AACCTTCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATTCCACAGCCATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC45.Trinidad.EU576997
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAAGTGGCAGCGCTGG---------TGGACATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATCTGT------AGCTGTAGTACTACA---------GAAAAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATAATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCCTGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCATTGATTATGTGAAGAATGATACTAATACCAACAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------AACAATAGTACTAATACCAACAATAGTAGTGTGATGGAGACAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AAGGTACGGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAACACCAATAGATGATAATAATGAT------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAATACATCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACAGTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCCTGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTAGAGCAGATTGGGATAACACTTTAACTCACATAGTTAGCAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAA---------TCCTCTGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACTACAGGG---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTGTGAACAGGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGGTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATCACACGAGC---------------------GAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCCATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGGCTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATCGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAGTTAAC------AATTACACAAGCCTCATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTTACCATTACCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACACATCCGTGCGATTAGTGAATGGATCCTTAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAGTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATACGGGTGG---AACCTTCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATTCCACAGCCATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC45.Trinidad.EU576986
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAAGTGGCAGCGCTGG---------TGGACATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATCTGT------AGCTGTAGTACTACA---------GAAAAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATAATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCCTGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCATTGATTATGTGAAGAATGATACTAATACCAACAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------AACAATAGTACTAATACCAACAATAGTAGTGTGATGGAGACAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AAGGTACGGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAACACCAATAGATGATAATAATGAT------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAATACATCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCCTGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTAGAGCAGATTGGGATAACACTTTAACTCACATAGTTAGCAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAA---------TCCTCTGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACTACAGGG---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTGTGAACAGGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGGTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATCACACGAGC---------------------GAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCCATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGGCTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATCGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAGTTAAC------AATTACACAAGCCTCATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTTACCATTACCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACACATCCGTGCGATTAGTGAATGGATCCTTAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAGTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATACGGGTGG---AACCTTCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATTCCACAGCCATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC45.Trinidad.EU576982
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAAGTGGCAGCGCTGG---------TGGACATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATCTGT------AGCTGTAGTACTACA---------GAAAAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATAATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCCTGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCATTGATTATGTGAAGAATGATACTAATACCAACAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------AACAATAGTACTAATACCAACAATAGTAGTGTGATGGAGACAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AAGGTACGGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAACACCAATAGATGATAATAATGAT------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAATACATCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCCTGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTAGAGCAGATTGGGATAACACTTTAACTCACATAGTTAGCAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAA---------TCCTCTGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACTACAGGG---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTGTGAACAGGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGGTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATCACACGAGC---------------------GAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCCATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGGCTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATCGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAGTTAAC------AATTACACAAGCCTCATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTTACCATTACCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACACATCCGTGCGATTAGTGAATGGATCCTTAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAGTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATACGGGTGG---AACCTTCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATTCCACAGCCATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC45.Trinidad.EU576989
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAAGTGGCAGCGCTGG---------TGGACATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATCTGT------AGCTGTAGTACTACA---------GAAAAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATAATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCCTGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCATTGATTATGTGAAGAATGATACTAATACCAACAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------AACAATAGTACTAATACCAACAATAGTAGTGTGATGGAGACAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AAGGTACGGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAACACCAATAGATGATAATAATGAT------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAATACATCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCCTGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTAGAGCAGATTGGGATAACACTTTAACTCACATAGTTAGCAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAA---------TCCTCTGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACTACAGGG---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTGTGAACAGGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGGTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATCACACGAGC---------------------GAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCCATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGGCTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATCGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAGTTAAC------AATTACACAAGCCTCATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTTACCATTACCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACACATCCGTGCGATTAGTGAATGGATCCTTAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAGTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATACGGGTGG---AACCTTCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATTCCACAGCCATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC45.Trinidad.EU577002
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAAGTGGCAGCGCTGG---------TGGACATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATCTGT------AGCTGTAGTACTACA---------GAAAAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATAATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCCTGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCATTGATTATGTGAAGAATGATACTAATACCAACAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------AACAATAGTACTAATACCAACAATAGTAGTGTGATGGAGACAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AAGCTACGGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAACACCAATAGATGATAATAATGAT------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAATACATCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCCTGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTAGAGCAGATTGGGATAACACTTTAACTCACATAGTTAGCAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAA---------TCCTCTGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACTACAGGG---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTGTGAACAGGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGGTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATCACACGAGC---------------------GAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCCATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGGCTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATCGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAGTTAAC------AATTACACAAGCCTCATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTTACCATTACCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACACATCCGTGCGATTAGTGAATGGATCCTTAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAGTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATACGGGTGG---AACCTTCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATTCCACAGCCATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC45.Trinidad.EU576992
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAAGTGGCAGCGCTGG---------TGGACATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATCTGT------AGCTGTAGTACTACA---------GAAAAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATAATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCCTGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCATTGATTATGTGAAGAATGATACTAATACCAACAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------AACAATAGTACTAATACCAACAATAGTAGTGTGATGGAGACAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AAGGTACGGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAACACCAATAGATGATAATAATGAT------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAATACATCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCCTGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTAGAGCAGATTGGGATAACACTTTAACTCACATAGTTAGCAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAA---------TCCTCTGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACTACAGGG---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTGTGAACAGGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGGTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATCACACGAGC---------------------GAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCCATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGGCTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATCGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAGTTAAC------AATTACACAAGCCTCATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTTACCATTACCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACACATCCGTGCGATTAGTGAATGGATCCTTAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAGTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATACGGGTGG---AACCTTCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATTCCACAGCCATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC45.Trinidad.EU576977
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAAGTGGCAGCGCTGG---------TGGACATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATCTGT------AGCTGTAGTACTACA---------GAAAAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATAATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCCTGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCATTGATTATGTGAAGAATGATACTAATACCAACAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------AACAATAGTACTAATACCAACAATAGTAGTGTGATGGAGACAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AAGGTACGGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAACACCAATAGATGATAATAATGAT------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAATACATCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCCTGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTAGAGCAGATTGGGATAACACTTTAACTCACATAGTTAGCAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAA---------TCCTCTGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACTACAGGG---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTGTGAACAGGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGGTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATCACACGAGC---------------------GAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCCATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGGCTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATCGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAGTTAAC------AATTACACAAGCCTCATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTTACCATTACCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACACATCCGTGCGATTAGTGAATGGATCCTTAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAGTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATACGGGTGG---AACCTTCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATTCCACAGCCATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC45.Trinidad.EU576978
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAAGTGGCAGCGCTGG---------TGGACATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATCTGT------AGCTGTAGTACTACA---------GAAAAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATAATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCCTGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCATTGATTATGTGAAGAATGATACTAATACCAACAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------AACAATAGTACTAATACCAACAATAGTAGTGTGATGGAGACAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AAGGTACGGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAACACCAATAGATGATAATAATGAT------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAATACATCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCCTGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGTAATCAATTGTGCAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTAGAGCAGATTGGGATAACACTTTAACTCACATAGTTAGCAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAA---------TCCTCTGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACTACAGGG---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTGTGAACAGGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGGTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATCACACGAGC---------------------GAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCCATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGGCTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATCGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAGTTAAC------AATTACACAAGCCTCATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTTACCATTACCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACACATCCGTGCGATTAGTGAATGGATCCTTAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAGTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATACGGGTGG---AACCTTCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATTCCACAGCCATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC45.Trinidad.EU577001
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAAGTGGCAGCGCTGG---------TGGACATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATCTGT------AGCTGTAGTACTACA---------GAAAAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATAATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCCTGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCATTGATTATGTGAAGAATGATACTAATACCAACAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------AACAATAGTACTAATACCAACAATAGTAGTGTGATGGAGACAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AAGGTACGGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAACACCAATAGATGATAATAATGAT------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAATACATCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCCTGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTAGAGCAGATTGGGATAACACTTTAACTCACATAGTTAGCAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAA---------TCCTCTGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACTACAGGG---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTGTGAACAGGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGGTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATCACACGAGC---------------------GAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCCATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGGCTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATCGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAGTTAAC------AATTACACAAGCCTCATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTTACCATTACCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACACATCCGTGCGATTAGTGAATGGATCCTTAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAGTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATACGGGTGG---AACCTTCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATTCCACAGCCATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAAAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC45.Trinidad.EU576987
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAAGTGGCAGCGCTGG---------TGGACATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATCTGT------AGCTGTAGTACTACA---------GAAAAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATAATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCCTGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCATTGATTATGTGAAGAATGATACTAATACCAACAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------AACAATAGTACTAATACCAACAATAGTAGTGTGATGGAGACAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AAGGTACGGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAACACCAATAGATGATAATAATGAT------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAATACATCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCCTGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTAGAGCAGATTGGGATAACACTTTAACTCACATAGTTAGCAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAA---------TCCTCTGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACTACAGGG---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTGTGAACAGGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGGTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATCACACGAGC---------------------GAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCCATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGGCTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATCGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAGTTAAC------AATTACACAAGCCTCATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTTACCATTACCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACACATCCGTGCGATTAGTGAATGGATCCTTAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAGTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATACGGGTGG---AACCTTCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATTCCACAGCCATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC45.Trinidad.EU576991
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAAGTGGCAGCGCTGG---------TGGACATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATCTGT------AGCTGTAGTACTACA---------GAAAAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATAATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCCTGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCATTGATTATGTGAAGAATGATACTAATACCAACAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------AACAATAGTACTAATACCAACAATAGTAGTGTGATGGAGACAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AAGGTACGGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAACACCAATAGATGATAATAATGAT------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAATACATCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCCTGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTAGAGCAGATTGGGATAACACTTTAACTCACATAGTTAGCAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAA---------TCCTCTGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACTACAGGG---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTGTGAACAGGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGGTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATCACACGAGC---------------------GAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCCATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGGCTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATCGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAGTTAAC------AATTACACAAGCCTCATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTTACCATTACCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACACATCCGTGCGATTAGTGAATGGATCCTTAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAGTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATACGGGTGG---AACCTTCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATTCCACAGCCATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC45.Trinidad.EU576984
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAAGTGGCAGCGCTGG---------TGGACATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATCTGT------AGCTGTAGTACTACA---------GAAAAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATAATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCCTGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCATTGATTATGTGAAGAATGATACTAATACCAACAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------AACAATAGTACTAATACCAACAATAGTAGTGTGATGGAGACAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AAGGTACGGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAACACCAATAGATGATAATAATGAT------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAATACATCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCCTGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATTTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTAGAGCAGATTGGGATAACACTTTAACTCACATAGTTAGCAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAA---------TCCTCTGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACTACAGGG---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTGTGAACAGGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGGTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATCACACGAGC---------------------GAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCCATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGGCTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATCGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAGTTAAC------AATTACACAAGCCTCATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTTACCATTACCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACACATCCGTGCGATTAGTGAATGGATCCTTAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAGTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATACGGGTGG---AACCTTCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATTCCACAGCCATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC45.Trinidad.EU576998
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAAGTGGCAGCGCTGG---------TGGACATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATCTGT------AGCTGTAGTACTACA---------GAAAAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATAATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTGTGGGATCAAAGCCTGAAGCCCTGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCATTGATTATGTGAAGAATGATACTAATACCAACAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------AACAATAGTACTAATACCAACAATAGTAGTGTGATGGAGACAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AAGGTACGGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAACACCAATAGATGATAATAATGAT------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAATACATCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCCTGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACGTTGTAATCTT------AGTAGAGCAGATTGGGATAACACTTTAACTCACATAGTTAGCAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAA---------TCCTCTGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACTACAGGG---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTGTGAACAGGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGGTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATCACACGAGC---------------------GAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCCATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGGCTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATCGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAGTTAAC------AATTACACAAGCCTCATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTTACCATTACCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACACATCCGTGCGATTAGTGAATGGATCCTTAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAGTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATACGGGTGG---AACCTTCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATTCCACAGCCATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC45.Trinidad.EU576983
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAAGTGGCAGCGCTGG---------TGGACATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATCTGT------AGCTGTAGTACTACA---------GAAAAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATAATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCCTGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCATTGATTATGTGAAGAATGATACTAATACCAACAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------AACAATAGTACTAATACCAACAATAGTAGTGTGATGGAGACAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AAGGTACGGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAACACCAATAGATGATAATAATGAT------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAATACATCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCCTGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTAGAGCAGATTGGGATAACACTTTAACTCACATAGTTAGCAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAA---------TCCTCTGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACTACAGGG---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTGTGAACAGGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGGTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATCACACGAGC---------------------GAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCCATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGGCTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATCGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAGTTAAC------AATTACACAAGCCTCATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTTACCATTACCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACACATCCGTGCGATTAGTGAATGGATCCTTAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAGTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATACGGGTGG---AACCTTCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATTCCACAGCCATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC45.Trinidad.EU576988
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAAGTGGCAGCGCTGG---------TGGACATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATCTGT------AGCTGTAGTACTACA---------GAAAAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATAATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCCTGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCATTGATTATGTGAAGAATGATACTAATACCAACAATAGT---------------------------------------------------------------------------ACTAATACCAACAATAGTAGTGTGATGGAGACAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AAGGTACGGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAACACCAATAGATGATAATAATGAT------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAATACATCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCCTGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTAGAGCAGATTGGGATAACACTTTAACTCACATAGTTAGCAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAA---------TCCTCTGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACTACAGGG---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTGTGAACAGGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGGTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATCACACGAGC---------------------GAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCCATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGGCTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATCGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAGTTAAC------AATTACACAAGCCTCATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTTACCATTACCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACACATCCGTGCGATTAGTGAATGGATCCTTAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAGTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGAC-CAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATACGGGTGG---AACCTTCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATTCCACAGCCATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC45.Trinidad.EU576994
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAAGTGGCAGCGCTGG---------TGGACATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATCTGT------AGCTGTAGTACTACA---------GAAAAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATAATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCCTGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCATTGATTATGTGAAGAATGATACTAATACCAACAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------AACAATAGTACTAATACCAACAATAGTAGTGTGATGGAGACAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AAGGTACGGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAACACCAATAGATGATAATAATGAT------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAATACATCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCCTGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTAGAGCAGATTGGGATAACACTTTAACTCACATAGTTAGCAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAA---------TCCTCTGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACTACAGGG---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTGTGAACAGGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGGTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATCACACGAGC---------------------GAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCCATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGGCTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATCGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAGTTAAC------AATTACACAAGCCTCATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTTACCATTACCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACACATCCGTGCGATTAGTGAATGGATCCTTAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAGTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATACGGGTGG---AACCTTCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATTCCACAGCCATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGAAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC45.Trinidad.EU576995
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAAGTGGCAGCGCTGG---------TGGACATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATCTGT------AGCTGTAGTACTACA---------GAAAAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATAATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCCTGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCATTGATTATGTGAAGAATGATACTAATACCAACAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------AACAATAGTACTAATACCAACAATAGTAGTGTGATGGAGACAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AAGGTACGGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAACACCAATAGATGATAATAATGAT------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAATACATCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCCTGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTAGAGCAGATTGGGATAACACTTTAACTCACATAGTTAGCAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAA---------TCCTCTGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACTACAGGG---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTGTGAACAGGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGGTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATCACACGAGC---------------------GAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCCATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGGCTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATCGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAGTTAAC------AATTACACAAGCCTCATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTTACCATTACCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACACATCCGTGCGATTAGTGAATGGATCCTTAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAGTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATACGGGTGG---AACCTTCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATTCCACAGCCATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SC45.Trinidad.EU577000
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAAGAAGTGGCAGCGCTGG---------TGGACATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATCTGT------AGCTGTAGTACTACA---------GAAAAAGGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATAATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCCTGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCATTGATTATGTGAAGAATGATACTAATACCAACAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------AACAATAGTACTAATACCAACAATAGTAGTGTGATGGAGACAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AAGGTACGGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAACACCAATAGATGATAATAATGAT------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAATACATCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCCTGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTAGAGCAGATTGGGATAACACTTTAACCCACATAGTTAGCAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAA---------TCCTCTGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACTACAGGG---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTGTGAACAGGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGGTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATCACACGAGC---------------------GAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCCATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGGCTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATCGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAGTTAAC------AATTACACAAGCCTCATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTTACCATTACCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACACATCCGTGCGATTAGTGAATGGATCCTTAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAGTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATACGGGTGG---AACCTTCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATTCCACAGCCATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.SUMA0874.UAB.EU577048
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTAC------TTT---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAC---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTACAACCATGTGTAAGATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATGTCAAGAATGTTACTAATGCCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGTACTAATGCCACTAGTAGCGAGGGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAACATGAGAGAT------AAGAAGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAATGAT------------------------------AATGCTAAT---------------------AACAGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCTACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCACGAACAATGCTAACATCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAAGCAAATGGAATGACACTTTACAACAAATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATATT---------AATAATACTGGG------------------------------AATGGTGCTAAAGGGTCA------------GATAACACTGAC------------------------ACTATCAAACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCCTCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGGGGTAATAAC------------AATGATACCAAC------------------AATGATACC---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCCTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATCTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGTTTAATATACACCTTACTTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGTTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGAAGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

2.SUMA0874.UAB.EU577049
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTAC------TTT---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAC---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTACAACCATGTGTAAGATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATGTCAAGAATGTTACTAATGCCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGTACTAATGCCACTAGTAGCGAGGGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAACATGAGAGAT------AAGAAGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAATGAT------------------------------AATGCTAAT---------------------AACAGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCTACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCACGAACAATGCTAACATCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAAGCAAATGGAATGACACTTTACAACAAATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATATT---------AATAATACTGGG------------------------------AATGGTGCTAAAGGGTCA------------GATAACACTGAC------------------------ACTATCAAACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCCTCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGGGGTAATAAC------------AATGATACCAAC------------------AATGATACC---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCCTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATCTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGTTTAATATACACCTTACTTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGTTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGAAGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

2.SUMA0874.UAB.EU577050
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTAC------TTT---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAC---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTACAACCATGTGTAAGATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATGTCAAGAATGTTACTAATGCCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGTACTAATGCCACTAGTAGCGAGGGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAACATGAGAGAT------AAGAAGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAATGAT------------------------------AATGCTAAT---------------------AACAGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCTACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCACGAACAATGCTAACATCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAAGCAAATGGAATGACACTTTACAACAAATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATATT---------AATAATACTGGG------------------------------AATGGTGCTAAAGGGTCA------------GATAACACTGAC------------------------ACTATCAAACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCCTCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGGGGTAATAAC------------AATGATACCAAC------------------AATGATACC---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCCTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATCTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGTTTAATATACACCTTACTTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCATTCCAGACCCGC---CTCCCAGTTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGAAGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

2.SUMA0874.UAB.EU577051
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTAC------TTT---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAC---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTACAACCATGTGTAAGATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATGTCAAGAATGTTACTAATGCCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGTACTAATGCCACTAGTAGCGAGGGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAACATGAGAGAT------AAGAAGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAATGAT------------------------------AATGCTAAT---------------------AACAGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCTACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCACGAACAATGCTAACATCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAAGCAAATGGAATGACACTTTACAACAAATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATATT---------AATAATACTGGG------------------------------AATGGTGCTAAAGGGTCA------------GATGACACTGAC------------------------ACTATCAAACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCCTCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGGGGTAATAAC------------AATGATACCAAC------------------AATGATACC---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCCTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATCTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGTTTAATATACACCTTACTTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGTTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGAAGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

2.SUMA0874.UAB.EU577052
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTAC------TTT---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAC---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTACAACCATGTGTAAGATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATGTCAAGAATGTTACTAATGCCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGTACTAATGCCACTAGTAGCGAGGGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAACATGAGAGAT------AAGAAGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAATGAT------------------------------AATGCTAAT---------------------AACAGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCTACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCACGAACAATGCTAACATCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAAGCAAATGGAATGACACTTTACAACAAATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATATT---------AATAATACTGGG------------------------------AATGGTGCTAAAGGGTCA------------GATAACACTGAC------------------------ACTATCAAACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCCTCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGGGGTAATAAC------------AATGATACCAAC------------------AATGATACC---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCCTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATCTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGTTTAATATACACCTTACTTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGTTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGAAGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

2.SUMA0874.UAB.EU577053
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTAC------TTT---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAC---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTACAACCATGTGTAAGATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATGTCAAGAATGTTACTAATGCCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGTACTAATGCCACTAGTAGCGAGGGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAACATGAGAGAT------AAGAAGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAATGAT------------------------------AATGCTAAT---------------------AACAGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCTACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCACGAACAATGCTAACATCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAAGCAAATGGAATGACACTTTACAACAAATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATATT---------AATAATACTGGG------------------------------AATGGTGCTAAAGGGTCA------------GATAACACTGAC------------------------ACTATCAAACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCCTCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGGGGTAATAAC------------AATGATACCAAC------------------AATGATACC---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCCTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATCTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGTTTAATATACACCTTACTTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGTTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGAAGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

2.SUMA0874.UAB.EU577054
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTAC------TTT---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAC---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTACAACCATGTGTAAGATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATGTCAAGAATGTTACTAATGCCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGTACTAATGCCACTAGTAGCGAGGGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAACATGAGAGAT------AAGAAGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAATGAT------------------------------AATGCTAAT---------------------AACAGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCTACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCACGAACAATGCTAACATCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAAGCAAATGGAATGACACTTTACAACAAATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATATT---------AATAATACTGGG------------------------------AATGGTGCTAAAGGGTCA------------GATAACACTGAC------------------------ACTATCAAACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCCTCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGGGGTAATAAC------------AATGATACCAAC------------------AATGATACC---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCCTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATCTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGTTTAATATACACCTTACTTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGTTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGAAGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

2.SUMA0874.UAB.EU577055
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTAC------TTT---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAC---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTACAACCATGTGTAAGATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATGTCAAGAATGTTACTAATGCCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGTACTAATGCCACTAGTAGCGAGGGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAACATGAGAGAT------AAGAAGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAATGAT------------------------------AATGCTAAT---------------------AACAGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCTACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCACGAACAATGCTAACATCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAAGCAAATGGAATGACACTTTACAACAAATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATATT---------AATAATACTGGG------------------------------AATGGTGCTAAAGGGTCA------------GATAACACTGAC------------------------ACTATCAAACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCCTCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGGGGTAATAAC------------AATGATACCAAC------------------AATGATACC---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCCTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATCTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGTTTAATATACACCTTACTTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGTTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGAAGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

2.SUMA0874.UAB.EU577039
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTAC------TTT---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAC---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTACAACCATGTGTAAGATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATGTCAAGAATGTTACTAATGCCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGTACTAATGCCACTAGTAGCGAGGGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAACATGAGAGAT------AAGAAGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAATGAT------------------------------AATGCTAAT---------------------AACAGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCTACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCACGAACAATGCTAACATCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAAGCAAATGGAATGACACTTTACAACAAATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATATT---------AATAATACTGGG------------------------------AATGGTGCTAAAGGGTCA------------GATAACACTGAC------------------------ACTATCAAACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCCTCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGGGGTAATAAC------------AATGATACCAAC------------------AATGATACC---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCCTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATCTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGTTTAATATACACCTTACTTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGTTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGAAGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

2.SUMA0874.UAB.EU577040
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTAC------TTT---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAC---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTACAACCATGTGTAAGATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATGTCAAGAATGTTACTAATGCCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGTACTAATGCCACTAGTAGCGAGGGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAACATGAGAGAT------AAGAAGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAATGAT------------------------------AATGCTAAT---------------------AACAGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCTACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCACGAACAATGCTAACATCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAAGCAAATGGAATGACACTTTACAACAAATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATATT---------AATAATACTGGG------------------------------AATGGTGCTAAAGGGTCA------------GATAACACTGAC------------------------ACTATCAAACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCCTCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGGGGTAATAAC------------AATGATACCAAC------------------AATGATACC---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCCTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATCTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGTTTAATATACACCTTACTTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGTTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGAAGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

2.SUMA0874.UAB.EU577041
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTAC------TTT---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAC---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTACAACCATGTGTAAGATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATGTCAAGAATGTTACTAATGCCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGTACTAATGCCACTAGTAGCGAGGGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAACATGAGAGAT------AAGAAGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAATGAT------------------------------AATGCTAAT---------------------AACAGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCTACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCACGAACAATGCTAACATCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAAGCAAATGGAATGACACTTTACAACAAATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATATT---------AATAATACTGGG------------------------------AATGGTGCTAAAGGGTCA------------GATAACACTGAC------------------------ACTATCAAACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCCTCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGGGGTAATAAC------------AATGATACCAAC------------------AATGATACC---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCCTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATCTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGTTTAATATACACCTTACTTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGTTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGAAGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

2.SUMA0874.UAB.EU577042
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTAC------TTT---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAC---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTACAACCATGTGTAAGATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATGTCAAGAATGTTACTAATGCCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGTACTAATGCCACTAGTAGCGAGGGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAACATGAGAGAT------AAGAAGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAATGAT------------------------------AATGCTAAT---------------------AACAGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCTACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCACGAACAATGCTAACATCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAAGCAAATGGAATGACACTTTACAACAAATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATATT---------AATAATACTGGG------------------------------AATGGTGCTAAAGGGTCA------------GATAACACTGAC------------------------ACTATCAAACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCCTCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGGGGTAATAAC------------AATGATACCAAC------------------AATGATACC---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCCTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATCTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGTTTAATATACACCTTACTTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGTTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGAAGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

2.SUMA0874.UAB.EU577043
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTAC------TTT---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAC---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTACAACCATGTGTAAGATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATGTCAAGAATGTTACTAATGCCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGTACTAATGCCACTAGTAGCGAGGGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAACATGAGAGAT------AAGAAGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAATGAT------------------------------AATGCTAAT---------------------AACAGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGGTGT---AATGATATGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCTACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCACGAACAATGCTAACATCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAAGCAAATGGAATGACACTTTACAACAAATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATATT---------AATAATACTGGG------------------------------AATGGTGCTAAAGGGTCA------------GATAACACTGAC------------------------ACTATCAAACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCCTCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGGGGTAATAAC------------AATGATACCAAC------------------AATGATACC---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCCTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATCTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGTTTAATATACACCTTACTTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGTTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGAAGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

2.SUMA0874.UAB.EU577044
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTAC------TTT---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAC---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTACAACCATGTGTAAGATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATGTCAAGAATGTTACTAATGCCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGTACTAATGCCACTAGTAGCGAGGGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAACATGAGAGAT------AAGAAGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAATGAT------------------------------AATGCTAAT---------------------AACAGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCTACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCACGAACAATGCTAACATCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAAGCAAATGGAATGACACTTTACAACAAATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATATT---------AATAATACTGGG------------------------------AATGGTGCTAAAGGGTCA------------GATAACACTGAC------------------------ACTATCAAACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCCTCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGGGGTAATAAC------------AATGATACCAAC------------------AATGATACC---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCCTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATCTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGTTTAATATACACCTTACTTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGTTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGAAGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

2.SUMA0874.UAB.EU577045
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTAC------TTT---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAC---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTACAACCATGTGTAAGATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATGTCAAGAATGTTACTAATGCCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGTACTAATGCCACTAGTAGCGAGGGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAACATGAGAGAT------AAGAAGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAATGAT------------------------------AATGCTAAT---------------------AACAGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCTACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCACGAACAATGCTAACATCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAAGCAAATGGAATGACACTTTACAACAAATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATATT---------AATAATACTGGG------------------------------AATGGTGCTAAAGGGTCA------------GATAACACTGAC------------------------ACTATCAAACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCCTCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGGGGTAATAAC------------AATGATACCAAC------------------AATGATACC---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCCTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATCTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGTTTAATATACACCTTACTTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGTTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGAAGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

2.SUMA0874.UAB.EU577046
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTAC------TTT---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAC---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTACAACCATGTGTAAGATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATGTCAAGAATGTTACTAATGCCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGTACTAATGCCACTAGTAGCGAGGGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAACATGAGAGAT------AAGAAGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAATGAT------------------------------AATGCTAAT---------------------AACAGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCTACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCACGAACAATGCTAACATCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAAGCAAATGGAATGACACTTTACAACAAATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTA-TGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATATT---------AATAATACTGGG------------------------------AATGGTGCTAAAGGGTCA------------GATAACACTGAC------------------------ACTATCAAACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCCTCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGGGGTAATAAC------------AATGATACCAAC------------------AATGATACC---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCCTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATCTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGTTTAATATACACCTTACTTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGTTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGAAGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

2.SUMA0874.UAB.EU577047
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTAC------TTT---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAC---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTACAACCATGTGTAAGATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATGTCAAGAATGTTACTAATGCCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGTACTAATGCCACTAGTAGCGAGGGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAACATGAGAGAT------AAGAAGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAATGAT------------------------------AATGCTAAT---------------------AACAGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCTACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCACGAACAATGCTAACATCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAAGCAAATGGAATGACACTTTACAACAAATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATATT---------AATAATACTGGG------------------------------AATGGTGCTAAAGGGTCA------------GATAACACTGAC------------------------ACTATCAAACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCCTCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGGGGTAATAAC------------AATGATACCAAC------------------AATGATACC---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCCTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATCTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGTTTAATATACACCTTACTTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGTTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGAAGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

2.SUMA0874.UAB.EU577056
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTAC------TTT---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAC---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTACAACCATGTGTAAGATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATGTCAAGAATGTTACTAATGCCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGTACTAATGCCACTAGTAGCGAGGGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAACATGAGAGAT------AAGAAGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAATGAT------------------------------AATGCTAAT---------------------AACAGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCTACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCACGAACAATGCTAACATCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAAGCAAATGGAATGACACTTTACAACAAATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATATT---------AATAATACTGGG------------------------------AATGGTGCTAAAGGGTCA------------GATAACACTGAC------------------------ACTATCAAACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCCTCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGGGGTAATAAC------------AATGATACCAAC------------------AATGATACC---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCCTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATCTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGTTTAATATACACCTTACTTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGTTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGAAGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA
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2.SUMA0874.UAB.EU577067
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTAC------TTT---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAC---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTACAACCATGTGTAAGATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATGTCAAGAATGTTACTAATGCCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGTACTAATGCCACTAGTAGCGAGGGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAACATGAGAGAT------AAGAAGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAATGAT------------------------------AATGCTAAT---------------------AACAGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCTACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCACGAACAATGCTAACATCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAAGCAAATGGAATGACACTTTACAACAAATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATATT---------AATAATACTGGG------------------------------AATGGTGCTAAAGGGTCA------------GATAACACTGAC------------------------ACTATCAAACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCCTCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGGGGTAATAAC------------AATGATACCAAC------------------AATGATACC---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCCTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATCTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGTTTAATATACACCTTACTTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGTTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGAAGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

2.SUMA0874.UAB.EU577071
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTAC------TTT---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAC---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTACAACCATGTGTAAGATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATGTCAAGAATGTTACTAATGCCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGTACTAATGCCACTAGTAGCGAGGGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAACATGAGAGAT------AAGAAGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAATGAT------------------------------AATGCTAAT---------------------AACAGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCTACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCACGAACAATGCTAACATCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAAGCAAATGGAATGACACTTTACAACAAATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATATT---------AATAATACTGGG------------------------------AATGGTGCTAAAGGGTCA------------GATAACACTGAC------------------------ACTATCAAACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCCTCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGGGGTAATAAC------------AATGATACCAAC------------------AATGATACC---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCCTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATCTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGTTTAATATACACCTTACTTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGTTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGAAGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

2.SUMA0874.UAB.EU577068
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTAC------TTT---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAC---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTACAACCATGTGTAAGATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATGTCAAGAATGTTACTAATGCCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGTACTAATGCCACTAGTAGCGAGGGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAACATGAGAGAT------AAGAAGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAATGAT------------------------------AATGCTAAT---------------------AACAGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCTACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCACGAACAATGCTAACATCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAAGCAAATGGAATGACACTTTACAACAAATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATATT---------AATAATACTGGG------------------------------AATGGTGCTAAAGGGTCA------------GATAACACTGAC------------------------ACTATCAAACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCCTCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGGGGTAATAAC------------AATGATACCAAC------------------AATGATACC---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCCTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATCTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGTTTAATATACACCTTACTTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGTTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGAAGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

2.SUMA0874.UAB.EU577057
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTAC------TTT---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAC---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTACAACCATGTGTAAGATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATGTCAAGAATGTTACTAATGCCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGTACTAATGCCACTAGTAGCGAGGGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAACATGAGAGAT------AAGAAGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAATGAT------------------------------AATGCTAAT---------------------AACAGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCTACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCACGAACAATGCTAACATCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAAGCAAATGGAATGACACTTTACAACAAATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATATT---------AATAATACTGGG------------------------------AATGGTGCTAAAGGGTCA------------GATAACACTGAC------------------------ACTATCAAACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCCTCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGGGGTAATAAC------------AATGATACCAAC------------------AATGATACC---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCCTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATCTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGTTTAATATACACCTTACTTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGTTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGAAGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

2.SUMA0874.UAB.EU577059
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTAC------TTT---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAC---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTACAACCATGTGTAAGATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATGTCAAGAATGTTACTAATGCCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGTACTAATGCCACTAGTAGCGAGGGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAACATGAGAGAT------AAGAAGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAATGAT------------------------------AATGCTAAT---------------------AACAGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCTACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCACGAACAATGCTAACATCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAAGCAAATGGAATGACACTTTACAACAAATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATATT---------AATAATACTGGG------------------------------AATGGTGCTAAAGGGTCA------------GATAACACTGAC------------------------ACTATCAAACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCCTCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGGGGTAATAAC------------AATGATACCAAC------------------AATGATACC---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCCTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATCTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGTTTAATATACACCTTACTTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGTTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGAAGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

2.SUMA0874.UAB.EU577061
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTAC------TTT---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAC---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTACAACCATGTGTAAGATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATGTCAAGAATGTTACTAATGCCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGTACTAATGCCACTAGTAGCGAGGGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAACATGAGAGAT------AAGAAGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAATGAT------------------------------AATGCTAAT---------------------AACAGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCTACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCACGAACAATGCTAACATCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAAGCAAATGGAATGACACTTTACAACAAATAGTTAAAAAATTAAGA---GA-CAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATATT---------AATAATACTGGG------------------------------AATGGTGCTAAAGGGTCA------------GATAACACTGAC------------------------ACTATCAAACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCCTCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGGGGTAATAAC------------AATGATACCAAC------------------AATGATACC---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCCTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATCTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGTTTAATATACACCTTACTTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGTTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGAAGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

2.SUMA0874.UAB.EU577066
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTAC------TTT---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAC---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTACAACCATGTGTAAGATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATGTCAAGAATGTTACTAATGCCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGTACTAATGCCACTAGTAGCGAGGGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAACATGAGAGAT------AAGAAGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAATGAT------------------------------AATGCTAAT---------------------AACAGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCTACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCACGAACAATGCTAACATCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAAGCAAATGGAATGACACTTTACAACAAATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATATT---------AATAATACTGGG------------------------------AATGGTGCTAAAGGGTCA------------GATAACACTGAC------------------------ACTATCAAACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCCTCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGGGGTAATAAC------------AATGATACCAAC------------------AATGATACC---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCCTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATCTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGTTTAATATACACCTTACTTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGTTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGAAGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

2.SUMA0874.UAB.EU577058
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTAC------TTT---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAC---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTACAACCATGTGTAAGATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATGTCAAGAATGTTACTAATGCCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGTACTAATGCCACTAGTAGCGAGGGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAACATGAGAGAT------AAGAAGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAATGAT------------------------------AATGCTAAT---------------------AACAGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCTACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCACGAACAATGCTAACATCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAAGCAAATGGAATGACACTTTACAACAAATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATATT---------AATAATACTGGG------------------------------AATGGTGCTAAAGGGTCA------------GATAACACTGAC------------------------ACTATCAAACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCCTCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGGGGTAATAAC------------AATGATACCAAC------------------AATGATACC---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCCTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATCTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGTTTAATATACACCTTACTTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGTTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGAAGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

2.SUMA0874.UAB.EU577069
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTAC------TTT---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAC---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTACAACCATGTGTAAGATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATGTCAAGAATGTTACTAATGCCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGTACTAATGCCACTAGTAGCGAGGGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAACATGAGAGAT------AAGAAGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAATGAT------------------------------AATGCTAAT---------------------AACAGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCTACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCACGAACAATGCTAACATCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAAGCAAATGGAATGACACTTTACAACAAATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATATT---------AATAATACTGGG------------------------------AATGGTGCTAAAGGGTCA------------GATAACACTGAC------------------------ACTATCAAACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCCTCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGGGGTAATAAC------------AATGATACCAAC------------------AATGATACC---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCCTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATCTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGTTTAATATACACCTTACTTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGTTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGAAGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

2.SUMA0874.UAB.EU577073
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTAC------TTT---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAC---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTACAACCATGTGTAAGATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATGTCAAGAATGTTACTAATGCCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGTACTAATGCCACTAGTAGCGAGGGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAACATGAGAGAT------AAGAAGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAATGAT------------------------------AATGCTAAT---------------------AACAGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCTACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCACGAACAATGCTAACATCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAAGCAAATGGAATGACACTTTACAACAAATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATATT---------AATAATACTGGG------------------------------AATGGTGCTAAAGGGTCA------------GATAACACTGAC------------------------ACTATCAAACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCCTCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGGGGTAATAAC------------AATGATACCAAC------------------AATGATACC---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCCTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATCTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGTTTAATATACACCTTACTTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGTTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGAAGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

2.SUMA0874.UAB.EU577072
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTAC------TTT---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAC---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTACAACCATGTGTAAGATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATGTCAAGAATGTTACTAATGCCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGTACTAATGCCACTAGTAGCGAGGGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAACATGAGAGAT------AAGAAGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAATGAT------------------------------AATGCTAAT---------------------AACAGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCTACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCACGAACAATGCTAACATCATAATAGTACAGCTGAATAACTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAAGCAAATGGAATGACACTTTACAACAAATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATATT---------AATAATACTGGG------------------------------AATGGTGCTAAAGGGTCA------------GATAACACTGAC------------------------ACTATCAAACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCCTCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGGGGTAATAAC------------AATGATACCAAC------------------AATGATACC---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCCTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATCTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGTTTAATATACACCTTACTTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGTTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGAAGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

2.TRJO4551.UAB.EU577107
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATG------------GGCATGATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCTTATGAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAATTAGTATTG---GAAAATGTAACAGAATATTTTGACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGATTGGACGAATGGCACTGATTGGAATACCACTAATAGTAATAATACC------------------------------------------------------------------ACTATTAGTAAAGAGGAAACGATAGAGGGAGGAGAAATGAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAACGGGAGAT------AAG---AAAAAAGAACGTGCATTTTTTTATAAGCTTGATGTAGCACCAATAGATAATAGT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACTTCAGTCATTACCCAGGCATGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGATCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAATCATAATAGTACAACTAAATGAATCTGTACCAATTAATTGTACAAGACCCCACAACAATACAAGGAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCCTGGTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAACTGAAAAATTAAAA---GAACAATTT---------------AATAAAACAATAATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTACAATGCACAGTTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCAAAACTGTTTAATGGAACCTGG---------------AATAGTACT---------------------------------AAAAGAGCA---------------------AATAACACGGAAGGG---------------------ATTATCATACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAATAGGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGACAAATTAAATGCTCATCAAATATTACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAAACCACC---------AACAACACCACA------------------------------GAATTCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAAGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGA----AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAAAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATACAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGGTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAGATCCAACAAGAAAAGAATGAACTAGACTTATTGAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGGGGCTTGGTAGGTTTGAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCGTTCCAGACCCAC---CTCCCAAACTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGGCAGATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGGCTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------GGTCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCTACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCAGAAAGGGCTTTGCAATAA

2.TRJO4551.UAB.EU577111
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATG------------GGCATGATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCTTATGAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAATTAGTATTG---GAAAATGTAACAGAATATTTTGACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGATTGGACGAATGGCACTGATTGGAATACCACTAATAGTAATAATACC------------------------------------------------------------------ACTATTAGTAAAGAGGAAACGATAGAGGGAGGAGAAATGAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAACGGGAGAT------AAG---AAAAAAGAACGTGCATTTTTTTATAAGCTTGATGTAGCACCAATAGATAATAGT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACTTCAGTCATTACCCAGGCATGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGATCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAATCATAATAGTACAACTAAATGAATCTGTACCAATTAATTGTACAAGACCCCACAACAATACAAGGAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCCTGGTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAACTGAAAAATTAAAA---GAACAATTT---------------AATAAAACAATAATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTACAATGCACAGTTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCAAAACTGTTTAATGGAACCTGG---------------AATAGTACT---------------------------------AAAAGAGCA---------------------AATAACACGGAAGGG---------------------ATTATCATACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAATAGGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGACAAATTAAATGCTCATCAAATATTACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAAACCACC---------AACAACACCACA------------------------------GAATTCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAAGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGGGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAAAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATACAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGGTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAGATCCAACAAGAAAAGAATGAACTAGACTTATTGAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGGGGCTTGGTAGGTTTGAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCGTTCCAGACCCAC---CTCCCAAACTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGGCAGATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGGCTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------GGTCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCTACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCAGAAAGGGCTTTGCAATAA

2.TRJO4551.UAB.EU577109
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATG------------GGCATGATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCTTATGAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAATTAGTATTG---GAAAATGTAACAGAATATTTTGACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGATTGGACGAATGGCACTGATTGGAATACCACTAATAGTAATAATACC------------------------------------------------------------------ACTATTAGTAAAGAGGAAACGATAGAGGGAGGAGAAATGAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAACGGGAGAT------AAG---AAAAAAGAACGTGCATTTTTTTATAAGCTTGATGTAGCACCAATAGATAATAGT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACTTCAGTCATTACCCAGGCATGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGATCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAATCATAATAGTACAACTAAATGAATCTGTACCAATTAATTGTACAAGACCCCACAACAATACAAGGAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCCTGGTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAACTGAAAAATTAAAA---GAACAATTT---------------AATAAAACAATAATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTACAATGCACAGTTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCAAAACTGTTTAATGGAACCTGG---------------AATAGTACT---------------------------------AAAAGAGCA---------------------AATAACACGGAAGGG---------------------ATTATCATACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAATAGGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGACAAATTAAATGCTCATCAAATATTACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAAACCACC---------AACAACACCACA------------------------------GAATTCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAAGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAAAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATACAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGGTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAGATCCAACAAGAAAAGAATGAACTAGACTTATTGAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGGGGCTTGGTAGGTTTGAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCGTTCCAGACCCAC---CTCCCAAACTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGGCAGATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGGCTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------GGTCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCTACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCAGAAAGGGCTTTGCAATAA

2.TRJO4551.UAB.EU577114
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATG------------GGCATGATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCTTATGAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAATTAGTATTG---GAAAATGTAACAGAATATTTTGACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGATTGGACGAATGGCACTGATTGGAATACCACTAATAGTAATAATACC------------------------------------------------------------------ACTATTAGTAAAGAGGAAACGATAGAGGGAGGAGAAATGAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAACGGGAGAT------AAG---AAAAAAGAACGTGCATTTTTTTATAAGCTTGATGTAGCACCAATAGATAATAGT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACTTCAGTCATTACCCAGGCATGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGATCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAATCATAATAGTACAACTAAATGAATCTGTACCAATTAATTGTACAAGACCCCACAACAATACAAGGAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCCTGGTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAACTGAAAAATTAAAA---GAACAATTT---------------AATAAAACAATAATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTACAATGCACAGTTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCAAAACTGTTTAATGGAACCTGG---------------AATAGTACT---------------------------------AAAAGAGCA---------------------AATAACACGGAAGGG---------------------ATTATCATACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAATAGGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGACAAATTAAATGCTCATCAAATATTACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAAACCACC---------AACAACACCACA------------------------------GAATTCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAAGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAAAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATACAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGGTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAGATCCAACAAGAAAAGAATGAACTAGACTTATTGAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGGGGCTTGGTAGGTTTGAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCGTTCCAGACCCAC---CTCCCAAACTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGGCAGATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGGCTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------GGTCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCTACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCAGAAAGGGCTTTGCAATAA

2.TRJO4551.UAB.EU577108
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATG------------GGCATGATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCTTATGAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAATTAGTATTG---GAAAATGTAACAGAATATTTTGACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGATTGGACGAATGGCACTGATTGGAATACCACTAATAGTAATAATACC------------------------------------------------------------------ACTATTAGTAAAGAGGAAACGATAGAGGGAGGAGAAATGAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAACGGGAGAT------AAG---AAAAAAGAACGTGCATTTTTTTATAAGCTTGATGTAGCACCAATAGATAATAGT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACTTCAGTCATTACCCAGGCATGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGATCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAATCATAATAGTACAACTAAATGAATCTGTACCAATTAATTGTACAAGACCCCACAACAATACAAGGAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCCTGGTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAACTGAAAAATTAAAA---GAACAATTT---------------AATAAAACAATAATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTACAATGCACAGTTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCAAAACTGTTTAATGGAACCTGG---------------AATAGTACT---------------------------------AAAAGAGCA---------------------AATAACACGGAAGGG---------------------ATTATCATACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAATAGGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGACAAATTAAATGCTCATCAAATATTACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAAACCACC---------AACAACACCACA------------------------------GAATTCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAAGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAAAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATACAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGGTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAGATCCAACAAGAAAAGAATGAACTAGACTTATTGAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGGGGCTTGGTAGGTTTGAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCGTTCCAGACCCAC---CTCCCAAACTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGGCAGATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGGCTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTAGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------GGTCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCTACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCAGAAAGGGCTTTGCAATAA

2.TRJO4551.UAB.EU577116
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATG------------GGCATGATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCTTATGAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAATTAGTATTG---GAAAATGTAACAGAATATTTTGACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGATTGGACGAATGGCACTGATTGGAATACCACTAATAGTAATAATACC------------------------------------------------------------------ACTATTAGTAAAGAGGAAACGATAGAGGGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAACGGGAGAT------AAG---AAAAAAGAACGTGCATTTTTTTATAAGCTTGATGTAGCACCAATAGATAATAGT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACTTCAGTCATTACCCAGGCATGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGATCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAATCATAATAGTACAACTAAATGAATCTGTACCAATTAATTGTACAAGACCCCACAACAATACAAGGAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCCTGGTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAACTGAAAAATTAAAA---GAACAATTT---------------AATAAAACAATAATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCGGGAGGGGACCCAGAAGTTACAATGCACAGTTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCAAAACTGTTTAATGGAACCTGG---------------AATAGTACT---------------------------------AAAAGAGCA---------------------AATAACACGGAAGGG---------------------ATTATCATACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAATAGGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGACAAATTAAATGCTCATCAAATATTACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAAACCACC---------AACAACACCACA------------------------------GAATTCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAAGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAAAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATACAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGGTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAGATCCAACAAGAAAAGAATGAACTAGACTTATTGAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGGGGCTTGGTAGGTTTGAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCGTTCCAGACCCAC---CTCCCAAACTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGGCAGATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGGCTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------GGTCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCTACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCAGAAAGGGCTTTGCAATAA

2.TRJO4551.UAB.EU577112
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATG------------GGCATGATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCTTATGAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAATTAGTATTG---GAAAATGTAACAGAATATTTTGACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGATTGGACGAATGGCACTGATTGGAATACCACTAATAGTAATAATACC------------------------------------------------------------------ACTATTAGTAAAGAGGAAACGATAGAGGGAGGAGAAATGAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAACGGGAGAT------AAG---AAAAAAGAACGTGCATTTTTTTATAAGCTTGATGTAGCACCAATAGATAATAGT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACTTCAGTCATTACCCAGGCATGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGATCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAATCATAATAGTACAACTAAATGAATCTGTACCAATTAATTGTACAAGACCCCACAACAATACAAGGAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCCTGGTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAACTGAAAAATTAAAA---GAACAATTT---------------AATAAAACAATAATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTACAATGCACAGTTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCAAAACTGTTTAATGGAACCTGG---------------AATAGTACT---------------------------------AAAAGAGCA---------------------AATAACACGGAAGGG---------------------ATTATCATACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAATAGGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGACAAATTAAATGCTCATCAAATATTACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAAACCACC---------AACAACACCACA------------------------------GAATTCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAAGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAAAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATACAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGGTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAGATCCAACAAGAAAAGAATGAACTAGACTTATTGAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGGGGCTTGGTAGGTTTGAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCGTTCCAGACCCAC---CTCCCAAACTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGGCAGATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGGCTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------GGTCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCTACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCAGAAAGGGCTTTGCAATAA

2.TRJO4551.UAB.EU577104
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATG------------GGCATGATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCTTATGAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAATTAGTATTG---GAAAATGTAACAGAATATTTTGACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGATTGGACGAATGGCACTGATTGGAATACCACTAATAGTAATAATACC------------------------------------------------------------------ACTATTAGTAAAGAGGAAACGATAGAGGGAGGAGAAATGAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAACGGGAGAT------AAG---AAAAAAGAACGTGCATTTTTTTATAAGCTTGATGTAGCACCAATAGATAATAGT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACTTCAGTCATTACCCAGGCATGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGATCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAATCATAATAGTACAACTAAATGAATCTGTACCAATTAATTGTACAAGACCCCACAACAATACAAGGAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCCTGGTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAACTGAAAAATTAAAA---GAACAATTT---------------AATAAAACAATAATAGGCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTACAATGCACAGTTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCAAAACTGTTTAATGGAACCTGG---------------AATAGTACT---------------------------------AAAAGAGCA---------------------AATAACACGGAAGGG---------------------ATTATCATACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAATAGGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGACAAATTAAATGCTCATCAAATATTACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAAACCACC---------AACAACACCACA------------------------------GAATTCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAAGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAAAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAGAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATACAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGGTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAGATCCAACAAGAAAAGAATGAACTAGACTTATTGAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGGGGCTTGGTAGGTTTGAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCGTTACAGACCCAC---CTCCCAAACTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGGCAGATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGGCTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------GGTCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCTACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCAGAAAGGGCTTTGCAATAA

2.TRJO4551.UAB.EU577118
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATG------------GGCATGATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCTTATGAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAATTAGTATTG---GAAAATGTAACAGAATATTTTGACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGATTGGACGAATGGCACTGATTGGAATACCACTAATAGTAATAATACC------------------------------------------------------------------ACTATTAGTAAAGAGGAAACGATAGAGGGAGGAGAAATGAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAACGGGAGAT------AAG---AAAAAAGAACGTGCATTTTTTTATAAGCTTGATGTAGCACCAATAGATAATAGT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACTTCAGTCATTACCCAGGCATGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGATCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAATCATAATAGTACAACTAAATGAATCTGTACCAATTAATTGTACAAGACCCCACAACAATACAAGGAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCCTGGTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAACTGAAAAATTAAAA---GAACAATTT---------------AATAAAACAATAATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTACAATGCACAGTTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCAAAACTGTTTAATGGAACCTGG---------------AATAGTACT---------------------------------AAAAGAGCA---------------------AATAACACGGAAGGG---------------------ATTATCATACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAATAGGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGACAAATTAAATGCTCATCAAATATTACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAAACCACC---------AACAACACCACA------------------------------GAATTCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAAGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAAAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAAAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATACAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGGTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAGATCCAACAAGAAAAGAATGAACTAGACTTATTGAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGGGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCGTTCCAGACCCAC---CTCCCAAACTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGGCAGATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGGCTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------GGTCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCTACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCAGAAAGGGCTTTGCAATAA

2.TRJO4551.UAB.EU577106
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATG------------GGCATGATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCTTATGAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAATTAGTATTG---GAAAATGTAACAGAATATTTTGACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGATTGGACGAATGGCACTGATTGGAATACCACTAATAGTAATAATACC------------------------------------------------------------------ACTATTAGTAAAGAGGAAACGATAGAGGGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAACGGGAGAT------AAG---AAAAAAGAACGTGCATTTTTTTATAAGCTTGATGTAGCACCAATAGATAATAGT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACTTCAGTCATTACCCAGGCATGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGATCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAATCATAATAGTACAACTAAATGAATCTGTACCAATTAATTGTACAAGACCCCACAACAATACAAGGAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCCTGGTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAACTGAAAAATTAAAA---GAACAATTT---------------AATAAAACAATAATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTACAATGCACAGTTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCAAAACTGTTTAATGGAACCTGG---------------AATAGTACT---------------------------------AAAAGAGCA---------------------AATAACACGGAAGGG---------------------ATTATCATACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAATAGGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGACAAATTAAATGCTCATCAAATATTACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAAACCACC---------AACAACACCACA------------------------------GAATTCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAAGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAAAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATACAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGGTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAGATCCAACAAGAAAAGAATGAACTAGACTTATTGAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGGGGCTTGGTAGGTTTGAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCGTTCCAGACCCAC---CTCCCAAACTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGGCAGATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGGCTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------GGTCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCTACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCAGAAAGGGCTTTGCAATAA

2.TRJO4551.UAB.EU577110
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATG------------GGCATGATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCTTATGAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAATTAGTATTG---GAAAATGTAACAGAATATTTTGACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGATTGGACGAATGGCACTGATTGGAATACCACTAATAGTAATAATACC------------------------------------------------------------------ACTATTAGTAAAGAGGAAACGATAGAGGGAGGAGAAATGAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAACGGGAGAT------AAG---AAAAAAGAACGTGCATTTTTTTATAAGCTTGATGTAGCACCAATAGATAATAGT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACTTCAGTCATTACCCAGGCATGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGATCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAATCATAATAGTACAACTAAATGAATCTGTACCAATTAATTGTACAAGACCCCACAACAATACAAGGAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCCTGGTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAACTGAAAAATTAAAA---GAACAATTT---------------AATAAAACAATAATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTACAATGCACAGTTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCAAAACTGTTTAATGGAACCTGG---------------AATAGTACT---------------------------------AAAAGAGCA---------------------AATAACACGGAAGGG---------------------ATTATCATACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAATAGGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGACAAATTAAATGCTCATCAAATATTACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAAACCACC---------AACAACACCACA------------------------------GAATTCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAAGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAAAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATACAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGGTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAGATCCAACAAGAAAAGAATGAACTAGACTTATTGAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGGGGCTTGGTAGGTTTGAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCGTTCCAGACCCAC---CTCCCAAACTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGGCAGATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGGCTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------GGTCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCTACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCAGAAAGGGCTTTGCAATAA

2.TRJO4551.UAB.EU577113
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATG------------GGCATGATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAATTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCTTATGAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAATTAGTATTG---GAAAATGTAACAGAATATTTTGACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGATTGGACGAATGGCACTGATTGGAATACCACTAATAGTAATAATACC------------------------------------------------------------------ACTATTAGTAAAGAGGAAACGATAGAGGGAGGAGAAATGAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAACGGGAGAT------AAG---AAAAAAGAACGTGCATTTTTTTATAAGCTTGATGTAGCACCAATAGATAATAGT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACTTCAGTCATTACCCAGGCATGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGATCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAATCATAATAGTACAACTAAATGAATCTGTACCAATTAATTGTACAAGACCCCACAACAATACAAGGAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCCTGGTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAACTGAAAAATTAAAA---GAACAATTT---------------AATAAAACAATAATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTACAATGCACAGTTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCAAAACTGTTTAATGGAACCTGG---------------AATAGTACT---------------------------------AAAAAAGCA---------------------AATAACACGGAAGGG---------------------ATTATCATACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAATAGGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGACAAATTAAATGCTCATCAAATATTACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAAACCACC---------AACAACACCACA------------------------------GAATTCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAAGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAAAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATACAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGGTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAGATCCAACAAGAAAAGAATGAACTAGACTTATTGAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGGGGCTTGGTAGGTTTGAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCGTTCCAGACCCAC---CTCCCAAACTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGGCAGATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGGCTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------GGTCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCTACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCAGAAAGGGCTTTGCAATAA

2.TRJO4551.UAB.EU577103
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATG------------GGCATGATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCTTATGAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAATTAGTATTG---GAAAATGTAACAGAATATTTTGACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGATTGGACGAATGGCACTGATTGGAATACCACTAATAGTAATAATACC------------------------------------------------------------------ACTATTAGTAAAGAGGAAACGATAGAGGGAGGAGAAATGAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAACGGGAGAT------AAG---AAAAAAGAACGTGCATTTTTTTATAAGCTTGATGTAGCACCAATAGATAATAGT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACTTCAGTCATTACCCAGGCATGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGATCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAATCATAATAGTACAACTAAATGAATCTGTACCAATTAATTGTACAAGACCCCACAACAATACAAGGAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCCTGGTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAACTGAAAAATTAAAA---GAACAATTT---------------AATAAAACAATAATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTACAATGCACAGTTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCAAAACTGTTTAATGGAACCTGG---------------AATAGTACT---------------------------------AAAAGAGCA---------------------AATAACACGGAAGGG---------------------ATTATCATACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAATAGGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCATCCCATCGAAGGACAAATTAAATGCTCATCAAATATTACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAAACCACC---------AACAACACCACA------------------------------GAATTCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAAGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAAAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATACAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGGTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAGATCCAACAAGAAAAGAATGAACTAGACTTATTGAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGGGGCTTGGTAGGTTTGAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCGTTCCAGACCCAC---CTCCCAAACTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGGCAGATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGGCTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------GGTCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCTACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCAGAAAGGGCTTTGCAATAA

2.TRJO4551.UAB.EU577102
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATG------------GGCATGATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCTTATGAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAATTAGTATTG---GAAAATGTAACAGAATATTTTGACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGATTGGACGAATGGCACTGATTGGAATACCACTAATAGTAATAATACC------------------------------------------------------------------ACTATTAGTAAAGAGGAAACGATAGAGGGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAACGGGAGAT------AAG---AAAAAAGAACGTGCATTTTTTTATAAGCTTGATGTAGCACCAATAGATAATAGT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACTTCAGTCATTACCCAGGCATGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGATCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAATCATAATAGTACAACTAAATGAATCTGTACCAATTAATTGTACAAGACCCCACAACAATACAAGGAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCCTGGTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAACTGAAAAATTAAAA---GAACAATTT---------------AATAAAACAATAATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTACAATGCACAGTTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCAAAACTGTTTAATGGAACCTGG---------------AATAGTACT---------------------------------AAAAGAGCA---------------------AATAACACGGAAGGG---------------------ATTATCATACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAATAGGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGACAAATTAAATGCTCATCAAATATTACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAAACCACC---------AACAACACCACA------------------------------GAATTCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAAGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAAAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATACAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGGTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAGATCCAACAAGAAAAGAATGAACTAGACTTATTGAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGGGGCTTGGTAGGTTTGAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCGTTCCAGACCCAC---CTCCCAAACTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGGCAGATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGGCTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------GGTCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCTACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCAGAAAGGGCTTTGCAATAA

2.TRJO4551.UAB.EU577117
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATG------------GGCATGATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCTTATGAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAATTAGTATTG---GAAAATGTAACAGAATATTTTGACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGATTGGACGAATGGCACTGATTGGAATACCACTAATAGTAATAATACC------------------------------------------------------------------ACTATTAGTAAAGAGGAAACGATAGAGGGAGGAGAAATGAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAACGGGAGAT------AAG---AAAAAAGAACGTGCATTTTTTTATAAGCTTGATGTAGCACCAATAGATAATAGT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACTTCAGTCATTACCCAGGCATGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGATCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAATCATAATAGTACAACTAAATGAATCTGTACCAATTAATTGTACAAGACCCCACAACAATACAAGGAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCCTGGTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAACTGAAAAATTAAAA---GAACAATTT---------------AATAAAACAATAATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTACAATGCACAGTTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCAAAACTGTTTAATGGAACCTGG---------------AATAGTACT---------------------------------AAAAGAGCA---------------------AATAACACGGAAGGG---------------------ATTATCATACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAATAGGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGACAAATTAAATGCTCATCAAATATTACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAAACCACC---------AACAACACCACA------------------------------GAATTCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAAGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAAAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATACAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGGTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAGATCCAACAAGAAAAGAATGAACTAGACTTATTGAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGGGGCTTGGTAGGTTTGAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCGTTCCAGACCCAC---CTCCCAAACTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGGCAGATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGGCTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------GGTCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCTACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCAGAAAGGGCTTTGCAATAA

2.TRJO4551.UAB.EU577105
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATG------------GGCATGATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCTTATGAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAATTAGTATTG---GAAAATGTAACAGAATATTTTGACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGATTGGACGAATGGCACTGATTGGAATACCACTAATAGTAATAATACC------------------------------------------------------------------ACTATTAGTAAAGAGGAAACGATAGAGGGAGGAGAAATGAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAACGGGAGAT------AAG---AAAAAAGAACGTGCATTTTTTTATAAGCTTGATGTAGCACCAATAGATAATAGT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACTTCAGTCATTACCCAGGCATGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGATCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAATCATAATAGTACAACTAAATGAATCTGTACCAATTAATTGTACAAGACCCCACAACAATACAAGGAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCCTGGTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAACTGAAAAATTAAAA---GAACAATTT---------------AATAAAACAATAATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTACAATGCACAGTTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCAAAACTGTTTAATGGAACCTGG---------------AATAGTACT---------------------------------AAAAGAGCA---------------------AATAACACGGAAGGG---------------------ATTATCATACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAATAGGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGACAAATTAAATGCTCATCAAATATTACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAAACCACC---------AACAACACCACA------------------------------GAATTCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAAGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAAAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATACAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGGTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAGATCCAACAAGAAAAGAATGAACTAGACTTATTGAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGGGGCTTGGTAGGTTTGAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCGTTCCAGACCCAC---CTCCCAAACTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGGCAGATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGGCTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------GGTCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCTACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCAGAAAGGGCTTTGCAATAA

2.TT29P.Trinidad.EU577187
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGCACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATAATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTACTTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTGCTTGGAATATT---------AATGGTACTTGG------------------------------AGTGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAACCGGAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGCTTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT29P.Trinidad.EU577204
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGCACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATAATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTACTTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTGCTTGGAATATT---------AATGGTACTTGG------------------------------AGTGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAACCGGAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGCTTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT29P.Trinidad.EU577201
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGCACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATAATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTACTTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTGCTTGGAATATT---------AATGGTACTTGG------------------------------AGTGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAACCGGAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGCTTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT29P.Trinidad.EU577198
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGCACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATAATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTACTTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTGCTTGGAATATT---------AATGGTACTTGG------------------------------AGTGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAACCGGAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGCTTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT29P.Trinidad.EU577193
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGCACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATAATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTACTTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTGCTTGGAATATT---------AATGGTACTTGG------------------------------AGTGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAACCGGAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGCTTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT29P.Trinidad.EU577189
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGCACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATAATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTACTTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTGCTTGGAATATT---------AATGGTACTTGG------------------------------AGTGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAACCGGAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGCTTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT29P.Trinidad.EU577195
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGCACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATAATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTACTTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTGCTTGGAATATT---------AATGGTACTTGG------------------------------AGTGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAACCGGAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGCTTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT29P.Trinidad.EU577196
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGCACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATAATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTACTTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTGCTTGGAATATT---------AATGGTACTTGG------------------------------AGTGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAACCGGAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGCTTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT29P.Trinidad.EU577200
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGCACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATAATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTACTTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTGCTTGGAATATT---------AATGGTACTTGG------------------------------AGTGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAACCGGAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGCTTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT29P.Trinidad.EU577186
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGCACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATAATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTACTTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTGCTTGGAATATT---------AATGGTACTTGG------------------------------AGTGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAACCGGAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGCTTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT29P.Trinidad.EU577190
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGCACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATAATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTACTTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTGCTTGGAATATT---------AATGGTACTTGG------------------------------AGTGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAACCGGAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGCTTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT29P.Trinidad.EU577192
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGCACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATAATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTACTTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTGCTTGGAATATT---------AATGGTACTTGG------------------------------AGTGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAACCGGAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGCTTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT29P.Trinidad.EU577199
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGCACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATAATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTACTTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTGCTTGGAATATT---------AATGGTACTTGG------------------------------AGTGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAACCGGAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGCTTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT29P.Trinidad.EU577185
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGCACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATAATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTACTTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTGCTTGGAATATC---------AATGGTACTTGG------------------------------AGTGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAACCGGAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGCTTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT29P.Trinidad.EU577188
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGCACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATAATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTACTTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTGCTTGGAATATT---------AATGGTACTTGG------------------------------AGTGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAACCGGAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGCTTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT29P.Trinidad.EU577203
ATGAGAGTGGAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGCACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATAATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTACTTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTGCTTGGAATATT---------AATGGTACTTGG------------------------------AGTGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAACCGGAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGCTTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT29P.Trinidad.EU577191
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGCACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATAATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTACTTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACTTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTGCTTGGAATATT---------AATGGTACTTGG------------------------------AGTGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAACCGGAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGCTTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT29P.Trinidad.EU577194
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGCACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATAATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTACTTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTGCTTGGAATATT---------AATGGTACTTGG------------------------------AGTGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAACCGGAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGCTTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT29P.Trinidad.EU577202
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGCACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATAATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTACTTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTGCTTGGAATATT---------AATGGTACTTGG------------------------------AGTGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAAA--AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAACCGGAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGCTTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT29P.Trinidad.EU577197
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGCACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATAATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTACTTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTGCTTGGAATATT---------AATGGTACTTGG------------------------------AGTGGTACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAACCGGAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGCTTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

C.TT31P.Trinidad.EU578620
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAACTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAAGCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAAGGGTATT---------------------ACAGAGTCAAATGAC------------------ACTACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGT------------------------CCG---------------------AATGACACCACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAT------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCATTCGATTAGTGCATGGATTCTTACCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

C.TT31P.Trinidad.EU578621
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAACTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAAGCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAAGGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC------------------ACTACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGT------------------------CCG---------------------AATGACACCACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCATGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAT------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCATTCGATTAGTGCATGGATTCTTACCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

C.TT31P.Trinidad.EU578613
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAGGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAAGCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATAGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGT------------------------CCG---------------------AATGACACCACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGGACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCATTCGATTAGTGCATGGATTCTTACCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

C.TT31P.Trinidad.EU578617
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAACTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAAGCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAAGGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC------------------ACTACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGT------------------------CCG---------------------AATGACACCACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCATTCGATTAGTGCATGGATTCTTACCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

C.TT31P.Trinidad.EU578618
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGACATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATACA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAACTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAAACTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGATACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGT---------------------AACTCG---------------------AGTGGCACCACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGA---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

C.TT31P.Trinidad.EU578622
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCCAAAACCATAATAGTACACCTGAAAGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAACTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAAGCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGATACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGT------------------------CCG---------------------AATGACACCACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCATTCGATTAGTGCATGGATTCTTACCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTTTTCTCCACATACCTATAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

C.TT31P.Trinidad.EU578612
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATACA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAACTGGAATAATACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAACCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATAGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGGC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------------------------------------AATAGCACCACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAAATGCGCAGTACCAGCAAGAACAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCATTCGATTAGTGCATGGATTCTTACCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

C.TT31P.Trinidad.EU578619
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATACA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAAGCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGATACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGT---------------------AGCTCG---------------------AATGGCACCAACGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAAATGCGCAGTACCAGCAAGAACAGAATGAACACGAATTATTAGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCATTCGATTAGTGCATGGATTCTTACCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGAAAAGAGCTTTGTTATAA

C.TT31P.Trinidad.EU578614
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAAGTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGACATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCGCAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATACA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAACTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAAGTTTTCAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTAGTACT---------------------------TGGAGTATTAATGGTACTTGGAATGGTACT---ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACTCG---------------------AGTGGCACCAACGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAGGAAATTAAC------AACTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAAATGCGCAGTACCAGCAAGAAAGGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCATTCGATTAGTGCATGGATTCTTACCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

C.TT31P.Trinidad.EU578625
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGGCTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATACA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACACACTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACTCG---------------------AGTGGCACCAACGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAAGTACATATACACCTTACTTGAAGGTGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCAGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCATTCGATTAGTGCATGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

C.TT31P.Trinidad.EU578623
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATACA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAACTGGAATAATACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAACCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATAGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGGC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------------------------------------AATAGCACCACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAAATGCGCAGTACCAGCAAGAACAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCATTCGATTAGTGCATGGATTCTTACCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAACTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

C.TT31P.Trinidad.EU578624
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATACA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAACTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAAGCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAATTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGATACT---------------------ACAGAGTCAAGTGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGT---------------------AACTCG---------------------AGTGGCACCACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCATTCGATTAGTGCATGGATTCTTACCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

C.TT31P.Trinidad.EU578615
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACAGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTGCATCTGAATAACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATACA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAAGCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAAGGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACTCG---------------------AGTGGCACCAACGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGGTGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCATTCGATTAGTGCATGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTAAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

C.TT31P.Trinidad.EU578616
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCTACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATAACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATAACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATACA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAAGCTTTCGTCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACTCG---------------------AGTGGCACCAACGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATCTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAAATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCGGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577227
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577247
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAATAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577208
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATATTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577215
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577225
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGAT------------------------------------ACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAAAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577264
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGAAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577217
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577209
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577242
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577237
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGCGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577245
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACGAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577216
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCCTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577235
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577212
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577232
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577214
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577251
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577257
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577259
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---ATATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577240
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577213
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577266
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAAAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATACA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577211
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577268
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577222
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577244
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577262
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577221
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAAAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577258
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGC------------------ACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577243
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577260
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATAGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577269
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577256
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577220
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577267
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTT-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ACGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACGATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577249
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGATAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577248
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577226
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577241
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577261
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577223
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577250
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATACAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577224
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGGTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTATAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGGGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577239
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577205
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCCTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577246
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577270
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACG-TCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577231
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577236
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATTACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577255
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACGCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577271
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577218
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGATGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577234
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577206
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577263
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577265
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577238
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577233
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577229
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577219
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAACAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTT-CTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577254
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577210
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577252
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577253
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577228
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577207
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAAAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATCAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT31P.Trinidad.EU577230
ATGAGAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAATAATAGTAATGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTTAATATCACTGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAGCATGATAATAGTAGCAGT------------AATAATAGT------------------AGCAGGAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAAG---GTATTTTATGCA---GGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGCTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTCATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGCAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACT---------------------ACAGAGTCAAATGAC---------------------ACTATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AATAACCCG---------------------AATGGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGTACCAGCAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAACGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACTATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTGTAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

2.TT35P.Trinidad.EU577339
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAACTGGCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATGCTC------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAACAATCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACGTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACTGATGATTTAAGAAATGATACTAAGAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGTTGGATGGGGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCATTGCTTTATAAACTTGATGTAATACCACTAGATAATAAGACTTATATGGATAATATTACTGCTAAA---AACTATAGT------------------------ACCTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GACGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAAAATGAGAAAATTATAATAGTGCAGCTGAATGAATCGGTAGCAATTAACTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATGGTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAACAATGGAAAGACACTTTAACAAAGGTAGCCATAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGCACTGTTTACTGGTACTTGG---------------AATGGTACTACT---------------------------TGGAATGGTACTACTTGG------AATGGTACTGAGCCTGATACTGAAGAGTCAAATAACACCACC---ACCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGGCTGCTATTAACATGGGATGGTGGT------------------AATAACACGGAC------------------CAGAACATGACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAGC------AATTACACAGACTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGTGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCAGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTACATGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCAGTAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTAAGAGGC------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.TT35P.Trinidad.EU577324
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAACTGGCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATGCTC------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAACAATCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACGTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACTGATGATTTAAGAAATGATACTAAGAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGTTGGATGGGGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCATTGCTTTATAAACTTGATGTAATACCACTAGATAATAAGACTTATATGGATAATATTACTGCTAAA---AACTATAGT------------------------ACCTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GACGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAAAATGAGAAAATTATAATAGTGCAGCTGAATGAATCGGTAGCAATTAACTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATGGTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAACAATGGAAAGACACTTTAACAAAGGTAGCCATAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGCACTGTTTACTGGTACTTGG---------------AATGGTACTACT---------------------------TGGAATGGTACTACTTGG------AATGGTACTGAGCCTGATACTGAAGAGTCAAATAACACCACC---ACCATCATACTCCCATGCAGAATAA-ACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGGCTGCTATTAACATGGGATGGTGGT------------------AATAACACGGAC------------------CAGAACATGACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAGC------AATTACACAGACTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGTGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCAGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTACATGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCAGTAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTAAGAGGC------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.TT35P.Trinidad.EU577330
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAACTGGCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATGCTC------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAACAATCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACGTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACTGATGATTTAAGAAATGATACTAAGAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGTTGGATGGGGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCATTGCTTTATAAACTTGATGTAATACCACTAGATAATAAGACTTATATGGATAATATTACTGCTAAA---AACTATAGT------------------------ACCTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GACGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAAAATGAGAAAATTATAATAGTGCAGCTGAATGAATCGGTAGCAATTAACTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATGGTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAACAATGGAAAGACACTTTAACAAAGGTAGCCATAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGCACTGTTTACTGGTACTTGG---------------AATGGTACTACT---------------------------TGGAATGGTACTACTTGG------AATGGTACTGAGCCTGATACTGAAGAGTCAAATAACACCACC---ACCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGGCTGCTATTAACATGGGATGGTGGT------------------AATAACACGGAC------------------CAGAACATGACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAGC------AATTACACAGACTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGTGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCAGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTACATGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCAGTAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTAAGAGGC------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.TT35P.Trinidad.EU577343
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAAATGGCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATGCTC------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAACAATCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACGTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACTGATGATTTAAGAAATGATACTAAGAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGTTGGATGGGGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCATTGCTTTATAAACTTGATGTAATACCACTAGATAATAAGACTTATATGGATAATATTACTGCTAAA---AACTATAGT------------------------ACCTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GACGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAAAATGAGAAAATTATAATAGTGCAGCTGAATGAATCGGTAGCAATTAACTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATGGTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAACAATGGAAAGACACTTTAACAAAGGTAGCCATAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGCACTGTTTACTGGTACTTGG---------------AATGGTACTACT---------------------------TGGAATGGTACTACTTGG------AATGGTACTGAGCCTGATACTGAAGAGTCAAATAACACCACC---ACCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGGCTGCTATTAACATGGGATGGTGGT------------------AATAACACGGAC------------------CAGAACATGACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAGC------AATTACACAGACTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGTGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCAGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTACATGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCAGTAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTAAGAGGC------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.TT35P.Trinidad.EU577334
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAACTGGCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATGCTC------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAACAATCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACGTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACTGATGATTTAAGAAATGATACTAAGAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGTTGGATGGGGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCATTGCTTTATAAACTTGATGTAATACCACTAGATAATAAGACTTATATGGATAATATTACTGCTAAA---AACTATAGT------------------------ACCTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GACGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAAAATGAGAAAATTATAATAGTGCAGCTGAATGAATCGGTAGCAATTAACTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATGGTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAACAATGGAAAGACACTTTAACAAAGGTAGCCATAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGCACTGTTTACTGGTACTTGG---------------AATGGTACTACT---------------------------TGGAATGGTACTACTTGG------AATGGTACTGAGCCTGATACTGAAGAGTCAAATAACACCACC---ACCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGGCTGCTATTAACATGGGATGGTGGT------------------AATAACACGGAC------------------CAGAACATGACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCGCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAGC------AATTACACAGACTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGTGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCAGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTACATGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCAGTAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTAAGAGGC------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.TT35P.Trinidad.EU577318
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAACTGGCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATGCTC------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAACAATCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACGTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACTGATGATTTAAGAAATGATACTAAGAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGTTGGATGGGGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCATTGCTTTATAAACTTGATGTAATACCACTAGATAATAAGACTTATATGGATAATATTACTGCTAAA---AACTATAGT------------------------ACCTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GACGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAAAATGAGAAAATTATAATAGTGCAGCTGAATGAATCGGTAGCAATTAACTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATGGTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAACAATGGAAAGACACTTTAACAAAGGTAGCCATAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGCACTGTTTACTGGTACTTGG---------------AATGGTACTACT---------------------------TGGAATGGTACTACTTGG------AATGGTACTGAGCCTGATACTGAAGAGTCAAATAACACCACC---ACCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGGCTGCTATTAACATGGGATGGTGGT------------------AATAACACGGAC------------------CAGAACATGACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAGC------AATTACACAGACTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGTGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCAGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTACATGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCAGTAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTAAGAGGC------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCGTTGCTATAA

2.TT35P.Trinidad.EU577337
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAACTGGCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATGCTC------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAACAATCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACGTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACTGATGATTTAAGAAATGATACTAAGAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGTTGGATGGGGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCATTGCTTTATAAACTTGATGTAATACCACTAGATAATAAGACTTATATGGATAATATTACTGCTAAA---AACTATAGT------------------------ACCTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GACGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAAAATGAGAAAATTATAATAGTGCAGCTGAATGAATCGGTAGCAATTAACTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATGGTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAACAATGGAAAGACACTTTAACAAAGGTAGCCATAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGCACTGTTTACTGGTACTTGG---------------AATGGTACTACT---------------------------TGGAATGGTACTACTTGG------AATGGTACTGAGCCTGATACTGAAGAGTCAAATAACACCACC---ACCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGGCTGCTATTAACATGGGATGGTGGT------------------AATAACACGGAC------------------CAGAACATGACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAGC------AATTACACAGACTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGTGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCAGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTACATGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCAGTAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTAAGAGGC------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.TT35P.Trinidad.EU577333
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAACTGGCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATGCTC------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAACAATCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACGTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACTGATGATTTAAGAAATGATACTAAGAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGTTGGATGGGGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCATTGCTTTATAAACTTGATGTAATACCACTAGATAATAAGACTTATATGGATAATATTACTGCTAAA---AACTATAGT------------------------ACCTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GACGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAAAATGAGAAAATTATAATAGTGCAGCTGAATGAATCGGTAGCAATTAACTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATGGTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAACAATGGAAAGACACTTTAACAAAGGTAGCCATAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGCACTGTTTACTGGTACTTGG---------------AATGGTACTACT---------------------------TGGAATGGTACTACTTGG------AATGGTACTGAGCCTGATACTGAAGAGTCAAATAACACCACC---ACCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGGCTGCTATTAACATGGGATGGTGGT------------------AATAACACGGAC------------------CAGAACATGACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAGC------AATTACACAGACTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGTGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCAGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTACATGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCAGTAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTAAGAGGC------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.TT35P.Trinidad.EU577323
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAACTGGCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATGCTC------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAACAATCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACGTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACTGATGATTTAAGAAATGATACTAAGAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGTTGGATGGGGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCATTGCTTTATAAACTTGATGTAATACCACTAGATAATAAGACTTATATGGATAATATTACTGCTAAA---AACTATAGT------------------------ACCTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GACGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAAAATGAGAAAATTATAATAGTGCAGCTGAATGAATCGGTAGCAATTAACTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATGGTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAACAATGGAAAGACACTTTAACAAAGGTAGCCATAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGCACTGTTTACTGGTACTTGG---------------AATGGTACTACT---------------------------TGGAATGGTACTACTTGG------AATGGTACTGAGCCTGATACTGAAGAGTCAAATAACACCACC---ACCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGGCTGCTATTAACATGGGATGGTGGT------------------AATAACACGGAC------------------CAGAACATGACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAGC------AATTACACAGACTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGTGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCAGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTACATGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCAGTAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTAAGAGGC------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCGTTGCTATAA

2.TT35P.Trinidad.EU577309
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAACTGGCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATGCTC------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAACAATCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACGTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACTGATGATTTAAGAAATGATACTAAGAACACT---------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGTTGGATGGGGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAAAATATGCATTGCTTTATAAACTTGATGTAATACCACTAGATAATAAGACTTATATGGATAATATTACTGCTAAA---AACTATAGT------------------------ACCTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GACGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAAAATGAGAAAATTATAATAGTGCAGCTGAATGAATCGGTAGCAATTAACTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATGGTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAACAATGGAAAGACACTTTAACAAAGGTAGCCATAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGCACTGTTTACTGGTACTTGG---------------AATGGTACTACT---------------------------TGGAATGGTACTACTTGG------AATGGTACTGAGCCTGATACTGAAGAGTCAAATAACACCACC---ACCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGGCTGCTATTAACATGGGATGGTGGT------------------AATAACACGGAC------------------CAGAACATGACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGAAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCCTGGAACACTAGTTAGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTAGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAGC------AATTACACAGACTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTAGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGTGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCAGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTACATGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTAG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCAGTAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAAGATTATAGAAATAGTAAGAGGC------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAAAAAGGACTTTGCTATAA

2.TT35P.Trinidad.EU577315
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAACTGGCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATGCTC------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAACAATCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACGTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACTGATGATTTAAGAAATGATACTAAGAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGTTGGATGGGGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCATTGCTTTATAAACTTGATGTAATACCACTAGATAATAAGACTTATATGGATAATATTACTGCTAAA---AACTATAGT------------------------ACCTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GACGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAAAATGAGAAAATTATAATAGTGCAGCTGAATGAATCGGTAGCAATTAACTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATGGTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAACAATGGAAAGACACTTTAACAAAGGTAGCCATAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGCACTGTTTACTGGTACTTGG---------------AATGGTACTACT---------------------------TGGAATGGTACTACTTGG------AATGGTACTGAGCCTGATACTGAAGAGTCAAATAACACCACC---ACCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGGCTGCTATTAACATGGGATGGTGGT------------------AATAACACGGAC------------------CAGAACATGACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAGC------AATTACACAGACTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGTGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCAGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTACATGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCAGTAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTAAGAGGC------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.TT35P.Trinidad.EU577341
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAACTGGCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATGCTC------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAACAATCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACGTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACTGATGATTTAAGAAATGATACTAAGAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGTTGGATGGGGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCATTGCTTTATAAACTTGATGTAATACCACTAGATAATAAGACTTATATGGATAATATTACTGCTAAA---AACTATAGT------------------------ACCTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GACGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAAAATGAGAAAATTATAATAGTGCAGCTGAATGAATCGGTAGCAATTAACTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATGGTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAACAATGGAAAGACACTTTAACAAAGGTAGCCATAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGCACTGTTTACTGGTACTTGG---------------AATGGTACTACT---------------------------TGGAATGGTACTACTTGG------AATGGTACTGAGCCTGATACTGAAGAGTCAAATAACACCACC---ACCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGGCTGCTATTAACATGGGATGGTGGT------------------AATAACACGGAC------------------CAGAACATGACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAGC------AATTACACAGACTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGTGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCAGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTACATGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCAGTAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTAAGAGGC------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.TT35P.Trinidad.EU577322
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAACTGGCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATGCTC------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAACAATCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACGTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACTGATGATTTAAGAAATGATACTAAGAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGTTGGATGGGGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCATTGCTTTATAAACTTGATGTAATACCACTAGATAATAAGACTTATATGGATAATATTACTGCTAAA---AACTATAGT------------------------ACCTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GACGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAAAATGAGAAAATTATAATAGTGCAGCTGAATGAATCGGTAGCAATTAACTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATGGTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAACAATGGAAAGACACTTTAACAAAGGTAGCCATAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGCACTGTTTACTGGTACTTGG---------------AATGGTACTACT---------------------------TGGAATGGTACTACTTGG------AATGGTACTGAGCCTGATACTGAAGAGTCAAATAACACCACC---ACCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGGCTGCTATTAACATGGGATGGTGGT------------------AATAACACGGAC------------------CAGAACATGACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAGC------AATTACACAGACTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGTGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCAGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTACATGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCAGTAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTAAGAGGC------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCGTTGCTATAA

2.TT35P.Trinidad.EU577320
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAACTGGCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATGCTC------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAACAATCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACGTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACTGATGATTTAAGAAATGATACTAAGAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGTTGGATGGGGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCATTGCTTTATAAACTTGATGTAATACCACTAGATAATAAGACTTATATGGATAATATTACTGCTAAA---AACTATAGT------------------------ACCTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GACGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAAAATGAGAAAATTATAATAGTGCAGCTGAATGAATCGGTAGCAATTAACTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATGGTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAACAATGGAAAGACACTTTAACAAAGGTAGCCATAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGCACTGTTTACTGGTACTTGG---------------AATGGTACTACT---------------------------TGGAATGGTACTACTTGG------AATGGTACTGAGCCTGATACTGAAGAGTCAAATAACACCACC---ACCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGGCTGCTATTAACATGGGATGGTGGT------------------AATAACACGGAC------------------CAGAACATGACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAGC------AATTACACAGACTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGTGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCAGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTACATGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCAGTAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTAAGAGGC------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.TT35P.Trinidad.EU577321
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAACTGGCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATGCTC------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAACAATCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACGTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACTGATGATTTAAGAAATGATACTAAGAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGTTGGATGGGGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCATTGCTTTATAAACTTGATGTAATACCACTAGATAATAAGACTTATATGGATAATATTACTGCTAAA---AACTATAGT------------------------ACCTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GACGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAAAATGAGAAAATTATAATAGTGCAGCTGAATGAATCGGTAGCAATTAACTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATGGTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAACAATGGAAAGACACTTTAACAAAGGTAGCCATAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGCACTGTTTACTGGTACTTGG---------------AATGGTACTACT---------------------------TGGAATGGTACTACTTGG------AATGGTACTGAGCCTGATACTGAAGAGTCAAATAACACCACC---ACCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGGCTGCTATTAACATGGGATGGTGGT------------------AATAACACGGAC------------------CAGAACATGACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAGC------AATTACACAGACTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGTGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCAGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTACATGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCAGTAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTAAGAGGC------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.TT35P.Trinidad.EU577310
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAACTGGCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATGCTC------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAACAATCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACGTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACTGATGATTTAAGAAATGATACTAAGAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGTTGGATGGGGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCATTGCTTTATAAACTTGATGTAATACCACTAGATAATAAGACTTATATGGATAATATTACTGCTAAA---AACTATAGT------------------------ACCTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GACGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAAAATGAGAAAATTATAATAGTGCAGCTGAATGAATCGGTAGCAATTAACTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATGGTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAACAATGGAAAGACACTTTAACAAAGGTAGCCATAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGCACTGTTTACTGGTACTTGG---------------AATGGTACTACT---------------------------TGGAATGGTACTACTTGG------AATGGTACTGAGCCTGATACTGAAGAGTCAAATAACACCACC---ACCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGGCTGCTATTAACATGGGATGGTGGT------------------AATAACACGGAC------------------CAGAACATGACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAGC------AATTACACAGACTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGTGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCAGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTACATGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCAGTAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTAAGAGGC------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.TT35P.Trinidad.EU577305
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAACTGGCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATGCTC------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAACAATCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACGTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACTGATGATTTAAGAAATGATACTAAGAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGTTGGATGGGGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCATTGCTTTATAAACTTGATGTAATACCACTAGATAATAAGACTTATATGGATAATATTACTGCTAAA---AACTATAGT------------------------ACCTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GACGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAAAATGAGAAAATTATAATAGTGCAGCTGAATGAATCGGTAGCAATTAACTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATGGTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAACAATGGAAAGACACTTTAACAAAGGTAGCCATAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGCACTGTTTACTGGTACTTGG---------------AATGGTACTACT---------------------------TGGAATGGTACTACTTGG------AATGGTACTGAGCCTGATACTGAAGAGTCAAATAACACCACC---ACCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAATATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGGCTGCTATTAACATGGGATGGTGGT------------------AATAACACGGAC------------------CAGAACATGACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAGC------AATTACACAGACTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGTGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCAGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTACATGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCAGTAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTAAGAGGC------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.TT35P.Trinidad.EU577342
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAACTGGCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATGCTC------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAACAATCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACGTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACTGATGATTTAAGAAATGATACTAAGAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGTTGGATGGGGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCATTGCTTTATAAACTTGATGTAATACCACTAGATAATAAGACTTATATGGATAATATTACTGCTAAA---AACTATAGT------------------------ACCTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GACGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAAAATGAGAAAATTATAATAGTGCAGCTGAATGAATCGGTAGCAATTAACTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATGGTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAACAATGGAAAGACACTTTAACAAAGGTAGCCATAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGCACTGTTTACTGGTACTTGG---------------AATGGTACTACT---------------------------TGGAATGGTACTACTTGG------AATGGTACTGAGCCTGATACTGAAGAGTCAAATAACACCACC---ACCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGGCTGCTATTAACATGGGATGGTGGT------------------AATAACACGGAC------------------CAGAACATGACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAGC------AATTACACAGACTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGTGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCAGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTACATGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCAGTAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTAAGAGGC------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.TT35P.Trinidad.EU577335
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAACTGGCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATGCTC------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAACAATCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACGTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACTGATGATTTAAGAAATGATACTAAGAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGTTGGATGGGGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCATTGCTTTATAAACTTGATGTAATACCACTAGATAATAAGACTTATATGGATAATATTACTGCTAAA---AACTATAGT------------------------ACCTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GACGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAAAATGAGAAAATTATAATAGTGCAGCTGAATGAATCGGTAGCAATTAACTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATGGTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAACAATGGAAAGACACTTTAACAAAGGTAGCCATAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGCACTGTTTACTGGTACTTGG---------------AATGGTACTACT---------------------------TGGAATGGTACTACTTGG------AATGGTACTGAGCCTGATACTGAAGAGTCAAATAACACCACC---ACCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGGCTGCTATTAACATGGGATGGTGGT------------------AATAACACGGAC------------------CAGAACATGACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAGC------AATTACACAGACTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGTGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCAGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTACATGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCAGTAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTAAGAGGC------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.TT35P.Trinidad.EU577319
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAACTGGCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATGCTC------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAACAATCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACGTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACTGATGATTTAAGAAATGATACTAAGAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGTTGGATGGGGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCATTGCTTTATAAACTTGATGTAATACCACTAGATAATAAGACTTATATGGATAATATTACTGCTAAA---AACTATAGT------------------------ACCTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GACGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAAAATGAGAAAATTATAATAGTGCAGCTGAATGAATCGGTAGCAATTAACTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATGGTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAACAATGGAAAGACACTTTAACAAAGGTAGCCATAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGCACTGTTTACTGGTACTTGG---------------AATGGTACTACT---------------------------TGGAATGGTACTACTTGG------AATGGTACTGAGCCTGATACTGAAGAGTCAAATAACACCACC---ACCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGGCTGCTATTAACATGGGATGGTGGT------------------AATAACACGGAC------------------CAGAACATGACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAGC------AATTACACAGACTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGTGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCAGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTACATGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCAGTAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTAAGAGGC------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.TT35P.Trinidad.EU577312
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAACTGGCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATGCTC------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAACAATCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACGTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACTGATGATTTAAGAAATGATACTAAGAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGTTGGATGGGGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCATTGCTTTATAAACTTGATGTAATACCACTAGATAATAAGACTTATATGGATAATATTACTGCTAAA---AACTATAGT------------------------ACCTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GACGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAAAATGAGAAAATTATAATAGTGCAGCTGAATGAATCGGTAGCAATTAACTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATGGTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAACAATGGAAAGACACTTTAACAAAGGTAGCCATAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGCACTGTTTACTGGTACTTGG---------------AATGGTACTACT---------------------------TGGAATGGTACTACTTGG------AATGGTACTGAGCCTGATACTGAAGAGTCAAATAACACCACC---ACCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGGCTGCTATTAACATGGGATGGTGGT------------------AATAACACGGAC------------------CAGAACATGACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAGC------AATTACACAGACTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGTGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCAGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTACATGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCAGTAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTAAGAGGC------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCGTTGCTATAA

2.TT35P.Trinidad.EU577332
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAACTGGCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATGCTC------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAACAATCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACGTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACTGATGATTTAAGAAATGATACTAAGAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGTTGGATGGGGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCATTGCTTTATAAACTTGATGTAATACCACTAGATAATAAGACTTATATGGATAATATTACTGCTAAA---AACTATAGT------------------------ACCTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GACGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAAAATGAGAAAATTATAATAGTGCAGCTGAATGAATCGGTAGCAATTAACTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATGGTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAACAATGGAAAGACACTTTAACAAAGGTAGCCATAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGCACTGTTTACTGGTACTTGG---------------AATGGTACTACT---------------------------TGGAATGGTACTACTTGG------AATGGTACTGAGCCTGATACTGAAGAGTCAAATAACACCACC---ACCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGGCTGCTATTAACATGGGATGGTGGT------------------AATAACACGGAC------------------CAGAACATGACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAGC------AATTACACAGACTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGTGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCAGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTACATGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCAGTAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTAAGAGGC------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.TT35P.Trinidad.EU577338
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAACTGGCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATGCTC------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAACAATCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACGTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACTGATGATTTAAGAAATGATACTAAGAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGTTGGATGGGGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCATTGCTTTATAAACTTGATGTAATACCACTAGATAATAAGACTTATATGGATAATATTACTGCTAAA---AACTATAGT------------------------ACCTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GACGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAAAATGAGAAAATTATAATAGTGCAGCTGAATGAATCGGTAGCAATTAACTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATGGTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAACAATGGAAAGACACTTTAACAAAGGTAGCCATAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGCACTGTTTACTGGTACTTGG---------------AATGGTACTACT---------------------------TGGAATGGTACTACTTGG------AATGGTACTGAGCCTGATACTGAAGAGTCAAATAACACCACC---ACCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGGCTGCTATTAACATGGGATGGTGGT------------------AATAACACGGAC------------------CAGAACATGACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAGC------AATTACACAGACTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGTGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCAGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTACATGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCAGTAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTAAGAGGC------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.TT35P.Trinidad.EU577302
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAACTGGCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATGCTC------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAACAATCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACGTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACTGATGATTTAAGAAATGATACTAAGAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGTTGGATGGGGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCATTGCTTTATAAACTTGATGTAATACCACTAGATAATAAGACTTATATGGATAATATTACTGCTAAA---AACTATAGT------------------------ACCTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GACGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAAAATGAGAAAATTATAATAGTGCAGCTGAATGAATCGGTAGCAATTAACTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATGGTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAACAATGGAAAGACACTTTAACAAAGGTAGCCATAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGCACTGTTTACTGGTACTTGG---------------AATGGTACTACT---------------------------TGGAATGGTACTACTTGG------AATGGTACTGAGCCTGATACTGAAGAGTCAAATAACACCACC---ACCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGGCTGCTATTAACATGGGATGGTGGT------------------AATAACACGGAC------------------CAGAACATGACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAGC------AATTACACAGACTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGTGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCAGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTACATGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCAGTAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTAAGAGGC------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.TT35P.Trinidad.EU577317
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAACTGGCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATGCTC------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAACAATCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACGTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACTGATGATTTAAGAAATGATACTAAGAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGTTGGATGGGGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCATTGCTTTATAAACTTGATGTAATACCACTAGATAATAAGACTTATATGGATAATATTACTGCTAAA---AACTATAGT------------------------ACCTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GACGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAAAATGAGAAAATTATAATAGTGCAGCTGAATGAATCGGTAGCAATTAACTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATGGTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAACAATGGAAAGACACTTTAACAAAGGTAGCCATAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGCACTGTTTACTGGTACTTGG---------------AATGGTACTACT---------------------------TGGAATGGTACTACTTGG------AATGGTACTGAGCCTGATACTGAAGAGTCAAATAACACCACC---ACCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGGCTGCTATTAACATGGGATGGTGGT------------------AATAACACGGAC------------------CAGAACATGACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAGC------AATTACACAGACTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGTGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCAGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTACATGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCAGTAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTAAGAGGC------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.TT35P.Trinidad.EU577331
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAACTGGCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATGCTC------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAACAATCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACGTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACTGATGATTTAAGAAATGATACTAAGAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGTTGGATGGGGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCATTGCTTTATAAACTTGATGTAATACCACTAGATAATAAGACTTATATGGATAATATTACTGCTAAA---AACTATAGT------------------------ACCTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GACGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAAAATGAGAAAATTATAATAGTGCAGCTGAATGAATCGGTAGCAATTAACTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATGGTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAACAATGGAAAGACACTTTAACAAAGGTAGCCATAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGCACTGTTTACTGGTACTTGG---------------AATGGTACTACT---------------------------TGGAATGGTACTACTTGG------AATGGTACTGAGCCTGATACTGAAGAGTCAAATAACACCACC---ACCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGGCTGCTATTAACATGGGATGGTGGT------------------AATAACACGGAC------------------CAGAACATGACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAGC------AATTACACAGACTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGTGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCAGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTACATGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCAGTAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTAAGAGGC------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.TT35P.Trinidad.EU577316
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAACTGGCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATGCTC------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAACAATCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACGTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACTGATGATTTAAGAAATGATACTAAGAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGTTGGATGGGGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCATTGCTTTATAAACTTGATGTAATACCACTAGATAATAAGACTTATATGGATAATATTACTGCTAAA---AACTATAGT------------------------ACCTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GACGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAAAATGAGAAAATTATAATAGTGCAGCTGAATGAATCGGTAGCAATTAACTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATGGTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAACAATGGAAAGACACTTTAACAAAGGTAGCCATAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGCACTGTTTACTGGTACTTGG---------------AATGGTACTACT---------------------------TGGAATGGTACTACTTGG------AATGGTACTGAGCCTGATACTGAAGAGTCAAATAACACCACC---ACCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGGCTGCTATTAACATGGGATGGTGGT------------------AATAACACGGAC------------------CAGAACATGACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAGC------AATTACACAGACTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGTGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCAGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTACATGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCAGTAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTAAGAGGC------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.TT35P.Trinidad.EU577301
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAACTGGCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATGCTC------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAACAATCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACGTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACTGATGATTTAAGAAATGATACTAAGAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGTTGGATGGGGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCATTGCTTTATAAACTTGATGTAATACCACTAGATAATAAGACTTATATGGATAATATTACTGCTAAA---AACTATAGT------------------------ACCTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GACGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAAAATGAGAAAATTATAATAGTGCAGCTGAATGAATCGGTAGCAATTAACTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATGGTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAACAATGGAAAGACACTTTAACAAAGGTAGCCATAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGCACTGTTTACTGGTACTTGG---------------AATGGTACTACT---------------------------TGGAATGGTACTACTTGG------AATGGTACTGAGCCTGATACTGAAGAGTCAAATAACACCACC---ACCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAACTTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGGCTGCTATTAACATGGGATGGTGGT------------------AATAACACGGAC------------------CAGAACATGACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAGC------AATTACACAGACTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGTGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCAGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTACATGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCAGTAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTAAGAGGC------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.TT35P.Trinidad.EU577328
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAACTGGCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATGCTC------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAACAATCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACGTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACTGATGATTTAAGAAATGATACTAAGAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGTTGGATGGGGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCATTGCTTTATAAACTTGATGTAATACCACTAGATAATAAGACTTATATGGATAATATTACTGCTAAA---AACTATAGT------------------------ACCTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GACGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAAAATGAGAAAATTATAATAGTGCAGCTGAATGAATCGGTAGCAATTAACTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATGGTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAACAATGGAAAGACACTTTAACAAAGGTAGCCATAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACC-AGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGCACTGTTTACTGGTACTTGG---------------AATGGTACTACT---------------------------TGGAATGGTACTACTTGG------AATGGTACTGAGCCTGATACTGAAGAGTCAAATAACACCACC---ACCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGGCTGCTATTAACATGGGATGGTGGT------------------AATAACACGGAC------------------CAGAACATGACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGGATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAGC------AATTACACAGACTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGTGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCAGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTACATGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCAGTAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTAAGAGGC------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.TT35P.Trinidad.EU577325
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAACTGGCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATGCTC------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAACAATCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACGTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACTGATGATTTAAGAAATGATACTAAGAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGTTGGATGGGGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCATTGCTTTATAAACTTGATGTAATACCACTAGATAATAAGACTTATATGGATAATATTACTGCTAAA---AACTATAGT------------------------ACCTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GACGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAAAATGAGAAAATTATAATAGTGCAGCTGAATGAATCGGTAGCAATTAACTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATGGTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAACAATGGAAAGACACTTTAACAAAGGTAGCCATAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGCACTGTTTACTGGTACTTGG---------------AATGGTACTACT---------------------------TGGAATGGTACTACTTGG------AATGGTACTGAGCCTGATACTGAAGAGTCAAATAACACCACC---ACCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGGCTGCTATTAACATGGGATGGTGGT------------------AATAACACGGAC------------------CAGAACATGACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAGC------AATTACACAGACTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGTGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCAGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTACATGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCAGTAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTAAGAGGC------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.TT35P.Trinidad.EU577306
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAACTGGCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATGCTC------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAACAATCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACGTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACTGATGATTTAAGAAATGATACTAAGAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGTTGGATGGGGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCATTGCTTTATAAACTTGATGTAATACCACTAGATAATAAGACTTATATGGATAATATTACTGCTAAA---AACTATAGT------------------------ACCTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GACGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAAAATGAGAAAATTATAATAGTGCAGCTGAATGAATCGGTAGCAATTAACTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATGGTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAACAATGGAAAGACACTTTAACAAAGGTAGCCATAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGCACTGTTTACTGGTACTTGG---------------AATGGTACTACT---------------------------TGGAATGGTACTACTTGG------AATGGTACTGAGCCTGATACTGAAGAGTCAAATAACACCACC---ACCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGGCTGCTATTAACATGGGATGGTGGT------------------AATAACACGGAC------------------CAGAACATGACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAGC------AATTACACAGACTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGTGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCAGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTACATGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCAGTAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTAAGAGGC------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.TT35P.Trinidad.EU577313
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAACTGGCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATGCTC------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAACAATCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACGTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACTGATGATTTAAGAAATGATACTAAGAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGTTGGATGGGGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCATTGCTTTATAAACTTGATGTAATACCACTAGATAATAAGACTTATATGGATAATATTACTGCTAAA---AACTATAGT------------------------ACCTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GACGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAAAATGAGAAAATTATAATAGTGCAGCTGAATGAATCGGTAGCAATTAACTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATGGTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAACAATGGAAAGACACTTTAACAAAGGTAGCCATAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGCACTGTTTACTGGTACTTGG---------------AATGGTACTACT---------------------------TGGAATGGTACTACTTGG------AATGGTACTGAGCCTGATACTGAAGAGTCAAATAACACCACC---ACCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGGCTGCTATTAACATGGGATGGTGGT------------------AATAACACGGAC------------------CAGAACATGACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAGC------AATTACACAGACTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGTGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCAGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTACATGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCAGTAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTAAGAGGC------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.TT35P.Trinidad.EU577308
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAACTGGCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATGCTC------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAACAATCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACGTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACTGATGATTTAAGAAATGATACTAAGAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGTTGGATGGGGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCATTGCTTTATAAACTTGATGTAATACCACTAGATAATAAGACTTATATGGATAATATTACTGCTAAA---AACTATAGT------------------------ACCTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GACGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAAAATGAGAAAATTATAATAGTGCAGCTGAATGAATCGGTAGCAATTAACTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATGGTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAACAATGGAAAGACACTTTAACAAAGGTAGCCATAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGCACTGTTTACTGGTACTTGG---------------AATGGTACTACT---------------------------TGGAATGGTACTACTTGG------AATGGTACTGAGCCTGATACTGAAGAGTCAAATAACACCACC---ACCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGGCTGCTATTAACATGGGATGGTGGT------------------AATAACACGGAC------------------CAGAACATGACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAGC------AATTACACAGACTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGTGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCAATACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTACATGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCAGTAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTAAGAGGC------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.TT35P.Trinidad.EU577327
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAACTGGCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATGCTC------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAACAATCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACGTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACTGATGATTTAAGAAATGATACTAAGAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGTTGGATGGGGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCATTGCTTTATAAACTTGATGTAATACCACTAGATAATAAGACTTATATGGATAATATTACTGCTAAA---AACTATAGT------------------------ACCTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GACGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAAAATGAGAAAATTATAATAGTGCAGCTGAATGAATCGGTAGCAATTAACTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATGGTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAACAATGGAAAGACACTTTAACAAAGGTAGCCATAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGCACTGTTTACTGGTACTTGG---------------AATGGTACTACT---------------------------TGGAATGGTACTACTTGG------AATGGTACTGAGCCTGATACTGAAGAGTCAAATAACACCACC---ACCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGGCTGCTATTAACATGGGATGGTGGT------------------AATAACACGGAC------------------CAGAACATGACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAGC------AATTACACAGACTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGTGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCAGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTACATGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCAGTAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTAAGAGGC------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.TT35P.Trinidad.EU577340
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAACTGGCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATGCTC------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAACAATCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACGTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACTGATGATTTAAGAAATGATACTAAGAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGTTGGATGGGGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCATTGCTTTATAAACTTGATGTAATACCACTAGATAATAAGACTTATATGGATAATATTACTGCTAAA---AACTATAGT------------------------ACCTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GACGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAAAATGAGAAAATTATAATAGTGCAGCTGAATGAATCGGTAGCAATTAACTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATGGTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAACAATGGAAAGACACTTTAACAAAGGTAGCCATAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGCACTGTTTACTGGTACTTGG---------------AATGGTACTACT---------------------------TGGAATGGTACTACTTGG------AATGGTACTGAGCCTGATACTGAAGAGTCAAATAACACCACC---ACCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGGCTGCTATTAACATGGGATGGTGGT------------------AATAACACGGAC------------------CAGAACATGACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAGC------AATTACACAGACTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGTGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCAGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTACATGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCAGTAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTAAGAGGC------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.TT35P.Trinidad.EU577307
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAACTGGCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATGCTC------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAACAATCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACGTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACTGATGATTTAAGAAATGATACTAAGAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGTTGGATGGGGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCATTGCTTTATAAACTTGATGTAATACCACTAGATAATAAGACTTATATGGATAATATTACTGCTAAA---AACTATAGT------------------------ACCTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GACGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAAAATGAGAAAATTATAATAGTGCAGCTGAATGAATCGGTAGCAATTAACTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATGGTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAACAATGGAAAGACACTTTAACAAAGGTAGCCATAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGCACTGTTTACTGGTACTTGG---------------AATGGTACTACT---------------------------TGGAATGGTACTACTTGG------AATGGTACTGAGCCTGATACTGAAGAGTCAAATAACACCACC---ACCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGGCTGCTATTAACATGGGATGGTGGT------------------AATAACACGGAC------------------CAGAACATGACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAGC------AATTACACAGACTACATATATACCTTACTTGAAGAATTGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGTGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCAGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTACATGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCAGTAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTAAGAGGC------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.TT35P.Trinidad.EU577326
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAACTGGCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATGCTC------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAACAATCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACGTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACTGATGATTTAAGAAATGATACTAAGAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGTTGGATGGGGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCATTGCTTTATAAACTTGATGTAATACCACTAGATAATAAGACTTATATGGATAATATTACTGCTAAA---AACTATAGT------------------------ACCTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GACGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAAAATGAGAAAATTATAATAGTGCAGCTGAATGAATCGGTAGCAATTAACTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATGGTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAACAATGGAAAGACACTTTAACAAAGGTAGCCATAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGCACTGTTTACTGGTACTTGG---------------AATGGTACTACT---------------------------TGGAATGGTACTACTTGG------AATGGTACTGAGCCTGATACTGAAGAGTCAAATAACACCACC---ACCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGGCTGCTATTAACATGGGATGGTGGT------------------AATAACACGGAC------------------CAGAACATGACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAGC------AATTACACAGACTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGTGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCAGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTACATGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCAGTAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTAAGAGGC------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.TT35P.Trinidad.EU577314
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAACTGGCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATGCTC------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAACAATCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACGTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACTGATGATTTAAGAAATGATACTAAGAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGTTGGATGGGGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCATTGCTTTATAAACTTGATGTAATACCACTAGATAATAAGACTTATATGGATAATATTACTGCTAAA---AACTATAGT------------------------ACCTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GACGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAAAATGAGAAAATTATAATAGTGCAGCTGAATGAATCGGTAGCAATTAACTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATGGTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAACAATGGAAAGACACTTTAACAAAGGTAGCCATAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGCACTGTTTACTGGTACTTGG---------------AATGGTACTACT---------------------------TGGAATGGTACTACTTGG------AATGGTACTGAGCCTGATACTGAAGAGTCAAATAACACCACC---ACCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGGCTGCTATTAACATGGGATGGTGGT------------------AATAACACGGAC------------------CAGAACATGACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAGC------AATTACACAGACTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGTGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCAGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTACATGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCAGTAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTAAGAGGC------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.TT35P.Trinidad.EU577336
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAACTGGCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATGCTC------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAACAATCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACGTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACTGATGATTTAAGAAATGATACTAAGAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGTTGGATGGGGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCATTGCTTTATAAACTTGATGTAATACCACTAGATAATAAGACTTATATGGATAATATTACTGCTAAA---AACTATAGT------------------------ACCTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GACGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAAAATGAGAAAATTATAATAGTGCAGCTGAATGAATCGGTAGCAATTAACTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATGGTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAACAATGGAAAGACACTTTAACAAAGGTAGCCATAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGCACTGTTTACTGGTACTTGG---------------AATGGTACTACT---------------------------TGGAATGGTACTACTTGG------AATGGTACTGAGCCTGATACTGAAGAGTCAAATAACACCACC---ACCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGGCTGCTATTAACATGGGATGGTGGT------------------AATAACACGGAC------------------CAGAACATGACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAGC------AATTACACAGACTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGTGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCAGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTACATGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCAGTAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTAAGAGGC------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.TT35P.Trinidad.EU577303
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAACTGGCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATGCTC------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAACAATCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACGTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACTGATGATTTAAGAAATGATACTAAGAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGTTGGATGGGGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCATTGCTTTATAAACTTGATGTAATACCACTAGATAATAAGACTTATATGGATAATATTACTGCTAAA---AACTATAGT------------------------ACCTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GACGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAAAATGAGAAAATTATAATAGTGCAGCTGAATGAATCGGTAGCAATTAACTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATGGTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAACAATGGAAAGACACTTTAACAAAGGTAGCCATAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGCACTGTTTACTGGTACTTGG---------------AATGGTACTACT---------------------------TGGAATGGTACTACTTGG------AATGGTACTGAGCCTGATACTGAAGAGTCAAATAACACCACC---ACCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGGCTGCTATTAACATGGGATGGTGGT------------------AATAACACGGAC------------------CAGAACATGACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAGC------AATTACACAGACTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGTGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCAGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTACATGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCAGTAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTAAGAGGC------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCGTTGCTATAA

2.TT35P.Trinidad.EU577329
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAACTGGCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATGCTC------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAACAATCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACGTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACTGATGATTTAAGAAATGATACTAAGAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGTTGGATGGGGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCATTGCTTTATAAACTTGATGTAATACCACTAGATAATAAGACTTATATGGATAATATTACTGCTAAA---AACTATAGT------------------------ACCTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GACGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAAAATGAGAAAATTATAATAGTGCAGCTGAATGAATCGGTAGCAATTAACTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATGGTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAACAATGGAAAGACACTTTAACAAAGGTAGCCATAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGCACTGTTTACTGGTACTTGG---------------AATGGTACTACT---------------------------TGGAATGGTACTACTTGG------AATGGTACTGAGCCTGATACTGAAGAGTCAAATAACACCACC---ACCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGGCTGCTATTAACATGGGATGGTGGT------------------AATAACACGGAC------------------CAGAACATGACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAGC------AATTACACAGACTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGTGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCAGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTACATGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCAGTAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTAAGAGGC------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.TT35P.Trinidad.EU577304
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAACTGGCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC---ACCATGCTC------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAACAATCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACGTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACTGATGATTTAAGAAATGATACTAAGAGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGTTGGATGGGGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCATTGCTTTATAAACTTGATGTAATACCACTAGATAATAAGACTTATATGGATAATATTACTGCTAAA---AACTATAGT------------------------ACCTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GACGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAAAATGAGAAAATTATAATAGTGCAGCTGAATGAATCGGTAGCAATTAACTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATGGTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAACAATGGAAAGACACTTTAACAAAGGTAGCCATAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGCACTGTTTACTGGTACTTGG---------------AATGGTACTACT---------------------------TGGAATGGTACTACTTGG------AATGGTACTGAGCCTGATACTGAAGAGTCAAATAACACCACC---ACCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAGGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGGCTGCTATTAACATGGGATGGTGGT------------------AATAACACGGAC------------------CAGAACATGACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAGC------AATTACACAGACTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGTGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCAGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTACATGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAATCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCAGTAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTAAGAGGC------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577352
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGCAGTGAAGAG------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577353
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAAGAG------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGACTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577354
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAAGAG------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577355
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAAGAG------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577356
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAAGAG------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577357
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAAGAG------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAAGAGCAGT---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577344
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAAGAG------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577345
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAAGAG------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577346
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAAGAG------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577347
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCATCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAAGAG------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577348
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAAGAG------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577349
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTATAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAAGAG------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577350
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGATGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAAGAG------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577367
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAAGAG------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577370
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAAGAG------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577377
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAAGAG------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAGGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577378
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAAGAG------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577379
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGTA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAAGAG------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577369
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAAGAG------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577368
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAAGAG------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577366
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAAGAG------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577364
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAAGAG------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577384
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAAGAG------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577383
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAAGAG------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577382
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAAGAG------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577381
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAGAAATTAATTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAAGAG------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577386
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCATCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAAGAG------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577387
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAAGAG------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577385
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATAATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAAGAG------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGAATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGAGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577365
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA-------------------------TAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAAGAG------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577380
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGA-GTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAAGAG------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577363
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAAGAG------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577362
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAAGAG------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577360
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAAGAG------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577361
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAGCCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAAGAG------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577374
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACCTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAAGAG------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577373
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAAAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAAGAG------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577376
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAAGAA------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGA---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577358
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAAGAG------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577359
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAAGAG------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577372
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAAGAG------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577375
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCATCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAAGAG------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGACTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WEAU0575.UAB.EU577371
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATGTGACTAATTTGAAGAATGAGACTAATACCAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGTAGTGGAGGGGAAAAGATGGAGGAGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACTCATAAGAAAT------AAGAGAAAGACTGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATGCCAATAGATCATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACGTTGATAAATTGTAACTCCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAGGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGTATCCATAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAAGATAACTTTAGGA------------CCAGGGAGA---GTACTTTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAGTTGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAATAAAACAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGTACTTGG------------------------------AAGAATACTGAAGGGGCAGATAAC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCGAAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAAGAG------AACCAGACC---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAATGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCAGGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATCTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGATCGACTTACTCTTGATTGCAAAGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ACTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.WITO4160.UAB.EU577391
ATGAAAGTGATGGGGACCAAGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATG------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGCACTAATGTGACTATCAGTAGTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------GGTAGTACCGCTAATGTTACTATGAGAGAAGAAATGAAAAATTGCTCTTTTAATACTACC---ACAGTCATAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAGAAGGAAAGAATACC------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTAGAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTATTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAATAATCAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGGTAAAAACATAATAGTACAGCTGAAGGAACCTGTAAAAATCAATTGTACAAGACCCGGCAACAATACAAGGAGAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATA------AGCACAGAACAATGGAATAACACTTTAACACAAATAGTTGACAAGTTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAGTTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTAAT---------AATGGTACTAGTACT------------------------TGGAATAGTACTGCAGAC---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAGTTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTGATTGTTCATCAAATATTACAGGGTTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAACAGT---------AGCCAGAAC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACGCTGGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCTGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACTTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAAT---------------------------AATAAATCTTATGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTCATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAACTAGAATTATTGGAACTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAATAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTGTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAAACCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCAGAAGAAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGCACGATTAGTGAACGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTATGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGAAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAACGTCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GCTGTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTACTATAA

2.WITO4160.UAB.EU577392
ATGAAAGTGATGGGGACCAAGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATG------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGCACTAATGTGACTATCAGTAGTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------GGTAGTACCGCTAATGTTACTATGAGAGAAGAAATGAAAAATTGCTCTTTTAATACTACC---ACAGTCATAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAGAAGGAAAGAATACC------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTAGAAATATCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTATTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAATAATCAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGGTAAAAACATAATAGTACAGCTGAAGGAACCTGTAAAAATCAATTGTACAAGACCCGGCAACAATACAAGGAGAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATA------AGCACAGAACAATGGAATAACACTTTAACACAAATAGTTGACAAGTTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAGTTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTAAT---------AATGGTACTAGTACT------------------------TGGAATAGTACTGCAGAC---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAGTTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTGATTGTTCATCAAATATTACAGGGTTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAACAGT---------AGCCAGAAC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACGCTGGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCTGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACTTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTCATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAACTAGAATTATTGGAACTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAATAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTGTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAAACCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCAGAAGAAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGCACGATTAGTGAACGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGAAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAACGTCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GCTGTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTACTATAA

2.WITO4160.UAB.EU577393
ATGAAAGTGATGGGGACCAAGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATG------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGCACTAATGTGACTATCAGTAGTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------GGTAGTACCGCTAATGTTACTATGAGAGAAGAAATGAAAAATTGCTCTTTTAATACTACC---ACAGTCATAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAGAAGGAAAGAATACC------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTAGAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTATTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAATAATCAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGGTAAAAACATAATAGTACAGCTGAAGGAACCTGTAAAAATCAATTGTACAAGACCCGGCAACAATATAAGGAGAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATA------AGCACAGAACAATGGAATAACACTTTAACACAAATAGTTGACAAGTTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAGTTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTAAT---------AATGGTACTAGTACT------------------------TGGAATAGTACTGCAGAC---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAGTTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTGATTGTTCATCAAATATTACAGGGTTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAACAGT---------AGCCAGAAC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTAGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACGCTGGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCTGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACTTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTCATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAACTAGAATTATTGGAACTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAATAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTGTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAAAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAAACCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCAGAAGAAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGCACGATTAGTGAACGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGAAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAACGTCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GCTGTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTACTATAA

2.WITO4160.UAB.EU577398
ATGAAAGTGATGGGGACCAAGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATG------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGCACTAATGTGACTATCAGTAGTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------GGTAGTACCGCTAATGTTACTATGAGAGAAGAAATGAAAAATTGCTCTTTTAATACTACC---ACAGTCATAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAGAAGGAAAGAATACC------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTAGAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTATTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAATAATCAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGGTAAAAACATAATAGTACAGCTGAAGGAACCTGTAAAAATCAATTGTACAAGACCCGGCAACAATACAAGGAGAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATA------AGCACAGAACAATGGAATAACACTTTAACACAAATAGTTGACAAGTTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAGTTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTAAT---------AATGGTACTAGTACT------------------------TGGAATAGTACTGCAGAC---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAGTTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTGATTGTTCATCAAATATTACAGGGTTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAACAGT---------AGCCAGAAC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACGCTGGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCTGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACTTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTCATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAACTAGAATTATTGGAACTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAATAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTGTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAAACCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCAGAAGAAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGCACGATTAGTGAACGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGAAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAACGTCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GCTGTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTACTATAA

2.WITO4160.UAB.EU577397
ATGAAAGTGATGGGGACCAAGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATG------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAAACACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGCACTAATGTGACTATCAGTAGTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------GGTAGTACCGCTAATGTTACTATGAGAGAAGAAATGAAAAATTGCTCTTTTAATACTACC---ACAGTCATAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAGAAGGAAAGAATACC------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTAGAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTATTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAATAATCAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGGTAAAAACATAATAGTACAGCTGAGGGAACCTGTAAAAATCAATTGTACAAGACCCGGCAACAATACAAGGAGAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATA------AGCACAGAACAATGGAATAACACTTTAACACAAATAGTTGACAAGTTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAGTTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTAAT---------AATGGTACTAGTACT------------------------TGGAATAGTACTGCAGAC---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAGTTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTGATTGTTCATCAAATATTACAGGGTTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAACAGT---------AGCCAGAAC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACGCTGGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCTGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACTTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTCATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAACTAGAATTATTGGAACTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAATAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTGTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAAACCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCAGAAGAAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGCACGATTAGTGAACGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGAAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAACGTCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GCTGTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTACTATAA

2.WITO4160.UAB.EU577403
ATGAAAGTGATGGGGACCAAGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATG------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGCACTAATGTGACTATCAGTAGTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------GGTAGTACCGCTAATGTTACTATGAGAGAAGAAATGAAAAATTGCTCTTTTAATACTACC---ACAGTCATAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAGAAGGAAAGAATACC------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTAGAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTATTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAATAATCAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGGTAAAAACATAATAGTACAGCTGAAGGAACCTGTAAAAATCAATTGTACAAGACCCGGCAACAATACAAGGAGAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATA------AGCACAGAACAATGGAATAACACTTTAACACAAATAGTTGACAAGTTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAGTTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTAAT---------AATGGTACTAGTACT------------------------TGGAATAGTACTGCAGAC---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAGTTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTGATTGTTCATCAAATATTACAGGGTTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAACAGT---------AGCCAGAAC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACGCTGGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCTGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACTTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTCATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAACTAGAATTATTGGAACTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAATAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTGTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAAACCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCAGAAGAAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGCACGATTAGTGAACGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGAAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAACGTCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GCTGTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTACTATAA

2.WITO4160.UAB.EU577394
ATGAAAGTGATGGGGACCAAGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATG------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGCACTAATGTGACTATCAGTAGTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------GGTAGTACCGCTAATGTTACTATGAGAGAAGAAATGAAAAATTGCTCTTTTAATACTACC---ACAGTCATAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAGAAGGAAAGAATACC------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTAGAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTATTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAATAATCAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGGTAAAAACATAATAGTACAGCTGAAGGAACCTGTAAAAATCAATTGTACAAGACCCGGCAACTATACAAGGAGAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATA------AGCACAGAACAATGGAATAACACTTTAACACAAATAGTTGACAAGTTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAGTTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTAAT---------AATGGTACTAGTACT------------------------TGGAATAGTACTGCAGAC---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAGTTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTGATTGTTCATCAAATATTACAGGGTTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAACAGT---------AGCCAGAAC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACGCTGGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCTGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACTTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTCATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAACTAGAATTATTGGAACTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAATAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTGTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAAACCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCAGAAGAAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGCACGATTAGTGAACGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGAAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAACGTCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GCTGTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTACTATAA

2.WITO4160.UAB.EU577389
ATGAAAGTGATGGGGACCAAGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATG------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGCACTAATGTGACTATCAGTAGTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------GGTAGTACCGCTAATGTTACTATGAGAGAAGAAATGAAAAATTGCTCTTTTAATACTACC---ACAGTCATAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAGAAGGAAAGAATACC------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTAGAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTATTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAATAATCAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGGTAAAAACATAATAGTACAGCTGAAGGAACCTGTAAAAATCAATTGTACAAGACCCGGCAACAATACAAGGAGAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATA------AGCACAGAACAATGGAATAACACTTTAACACAAATAGTTGACAAGTTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAGTTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTAAT---------AATGGTACTAGTACT------------------------TGGAATAGTACTGCAGAC---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAGTTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTGATTGTTCATCAAATATTACAGGGTTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAACAGT---------AGCCAGAAC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACGCTGGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCTGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACTTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTCATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAACTAGAATTATTGGAACTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAATAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTGTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAAACCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCAGAAGAAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGCACGATTAGTGAACGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGAAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAACGTCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GCTGTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTACTATAA

2.WITO4160.UAB.EU577388
ATGAAAGTGATGGGGACCAAGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATG------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGCACTAATGTGACTATCAGTAGTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------GGTAGTACCGCTAATGTTACTATGAGAGAAGAAATGAAAAATTGCTCTTTTAATACTACC---ACAGTCATAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAGAAGGAAAGAATACC------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTAGAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTATTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAATAATCAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGGTAAAAACATAATAGTACAGCTGAAGGAACCTGTAAAAATCAATTGTACAAGACCCGGCAACAATACAAGGAGAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATA------AGCACAGAACAATGGAATAACACTTTAACACAAATAGTTGACAAGTTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAGTTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTAAT---------AATGGTACTAGTACT------------------------TGGAATAGTACTGCAGAC---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAGTTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTGATTGTTCATCAAATATTACAGGGTTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAACAGT---------AGCCAGAAC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACGCTGGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCTGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACTTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTCATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAACTAGAATTATTGGAACTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAATAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTGTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAAACCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCAGAAGAAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGCACGATTAGTGAACGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGAAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAACGTCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GCTGTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTACTATAA

2.WITO4160.UAB.EU577395
ATGAAAGTGATGGGGACCAAGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATG------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGCACTAATGTGACTATCAGTAGTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------GGTAGTACCGCTAATGTTACTATGAGAGAAGAAATGAAAAATTGCTCTTTTAATACTACC---ACAGTCATAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAGAAGGAAAGAATACC------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTAGAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTATTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAATAATCAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGGTAAAAACATAATAGTACAGCTGAAGGAACCTGTAAAAATCAATTGTACAAGACCCGGCAACAATACAAGGAGAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATA------AGCACAGAACAATGGAATAACACTTTAACACAAATAGTTGACAAGTTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAGTTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTAAT---------AATGGTACTAGTACT------------------------TGGAATAGTACTGCAGAC---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAGTTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTGATTGTTCATCAAATATTACAGGGTTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAACAGT---------AGCCAGAAC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACGCTGGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCTGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACTTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTCATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAACTAGAATTATTGGAACTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAATAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTGTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAAACCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCAGAAGAAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGCACGATTAGTGAACGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGAAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAACGTCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GCTGTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTACTATAA

2.WITO4160.UAB.EU577399
ATGAAAGTGATGGGGACCAAGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATG------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGCACTAATGTGACTATCAGTAGTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------GGTAGTACCGCTAATGTTACTATGAGAGAAGAAATGAAAAATTGCTCTTTTAATACTACC---ACAGTCATAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAGAAGGAAAGAATACC------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTAGAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTATTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAATAATCAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGGTAAAAACATAATAGTACAGCTGAAGGAACCTGTAAAAATCAATTGTACAAGACCCGGCAACAATACAAGGAGAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATA------AGCACAGAACAATGGAATAACACTTTAACACAAATAGTTGACAAGTTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAGTTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTAAT---------AATGGTACTAGTACT------------------------TGGAATAGTACTGCAGAC---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAGTTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTGATTGTTCATCAAATATTACAGGGTTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAACAGT---------AGCCAGAAC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACGCTGGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCTGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACTTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTCATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAACTAGAATTATTGGAACTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAATAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTGTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAAACCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCAGAAGAAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGCACGATTAGTGAACGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGAAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAACGTCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GCTGTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTACTATAA

2.WITO4160.UAB.EU577396
ATGAAAGTGATGGGGACCAAGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATG------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGCACTAATGTGACTATCAGTAGTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------GGTAGTACCGCTAATGTTACTATGAGAGAAGAAATGAAAAATTGCTCTTTTAATACTACC---ACAGTCATAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAGAAGGAAAGAATACC------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTAGAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTATTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAATAATCAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGGTAAAAACATAATAGTACAGCTGAAGGAACCTGTAAAAATCAATTGTACAAGACCCGGCAACAATACAAGGAGAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATA------AGCACAGAACAATGGGATAACACTTTAACACAAATAGTTGACAAGTTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAGTTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTAAT---------AATGGTACTAGTACT------------------------TGGAATAGTACTGCAGAC---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAGTTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTGATTGTTCATCAAATATTACAGGGTTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAACAGT---------AGCCAGAAC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACGCTGGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCTGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACTTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTCATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAACTAGAATTATTGGAACTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAATAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTGTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAAACCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCAGAAGAAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGCACGATTAGTGAACGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGAAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAACGTCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GCTGTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTACTATAA

2.WITO4160.UAB.EU577400
ATGAAAGTGATGGGGACCAAGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATG------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGCACTAATGTGACTATCAGTAGTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------GGTAGTACCGCTAATGTTACTATGAGAGAAGAAATGAAAAATTGCTCTTTTAATACTACC---ACAGTCATAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAGAAGGAAAGAATACC------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTAGAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTATTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAATAATCAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGGTAAAAACATAATAGTACAGCTGAAGGAACCTGTAAAAATCAATTGTACAAGACCCGGCAACAATACAAGGAGAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATA------AGCACAGAACAATGGAATAACACTTTAACACAAATAGTTGACAAGTTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAGTTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTAAT---------AATGGTACTAGTACT------------------------TGGAATAGTACTGCAGAC---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAGTTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTGATTGTTCATCAAATATTACAGGGTTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAACAGT---------AGCCAGAAC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACGCTGGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCTGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACTTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTCATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAACTAGAATTATTGGAACTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAATAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTGTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAAACCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCAGAAGAAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGCACGATTAGTGAACGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGAAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAACGTCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GCTGTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTACTATAA

2.WITO4160.UAB.EU577401
ATGAAAGTGATGGGGACCAAGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATG------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGCACTAATGTGACTATCAGTAGTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------GGTAGTACCGCTAATGTTACTATGAGAGAAGAAATGAAAAATTGCTCTTTTAATACTACC---ACAGTCATAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAGAAGGAAAGAATACC------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTAGAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTATTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAATAATCAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGGTAAAAACATAATAGTACAGCTGAAGGAACCTGTAAAAATCAATTGTACAAGACCCGGCAACAATACAAGGAGAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATA------AGCACAGAACAATGGAATAACACTTTAACACAAATAGTTGACAAGTTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAGTTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTAAT---------AATGGTACTAGTACT------------------------TGGAATAGTACTGCAGAC---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAGTTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTGATTGTTCATCAAATATTACAGGGTTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAACAGT---------AGCCAGAAC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACGCTGGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCTGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACTTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTCATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAACTAGAATTATTGGAACTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAATAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTGTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAAACCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCAGAAGAAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGCACGATTAGTGAACGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGAAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAACGTCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GCTGTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTACTATAA

2.WITO4160.UAB.EU577402
ATGAAAGTGATGGGGACCAAGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATG------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGCACTAATGTGACTATCAGTAGTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------GGTAGTACCGCTAATGTTACTATGAGAGAAGAAATGAAAAATTGCTCTTTTAATACTACC---ACAGTCATAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAGAAGGAAAGAATACC------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTAGAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTATTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAATAATCAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGGTAAAAACATAATAGTACAGCTGAAGGAACCTGTAAAAATCAATTGTACAAGACCCGGCAACAATACAAGGAGAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATA------AGCACAGAACAATGGAATAACACTTTAACACAAATAGTTGACAAGTTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAGTTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTAAT---------AATGGTACTAGTACT------------------------TGGAATAGTACTGCAGAC---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAGTTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTGATTGTTCATCAAATATTACAGGGTTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAACAGT---------AGCCAGAAC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACGCTGGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCTGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACTTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTCATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAACTACAATTATTGGAACTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAATAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTGTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAAACCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCAGAAGAAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGCACGATTAGTGAACGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGAAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAACGTCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GCTGTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTACTATAA

2.WITO4160.UAB.EU577390
ATGAAAGTGATGGGGACCAAGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATG------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGCACTAATGTGACTATCAGTAGTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------GGTAGTACCGCTAATGTTACTATGAGAGAAGAAATGAAAAATTGCTCTTTTAATACTACC---ACAGTCATAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAGAAGGAAAGAATACC------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTAGAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTATTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAATAATCAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGGTAAAAACATAATAGTACAGCTGAAGGAACCTGTAAAAATCAATTGTACAAGACCCGGCAACAATACAAGGAGAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATA------AGCACAGAACAATGGAATAACACTTTAACACAAATAGTTGACAAGTTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAGTTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTAAT---------AATGGTACTAGTACT------------------------TGGAATAGTACTGCAGAC---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAGTTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTGATTGTTCATCAAATATTACAGGGTTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAACAGT---------AGCCAGAAC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACGCTGGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCTGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACTTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATGATTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTCATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAAAATGAACTAGAATTATTGGAACTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAATAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTGTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAAACCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCAGAAGAAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGCACGATTAGTGAACGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGAAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAACGTCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GCTGTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTACTATAA

2.Z05.UNC.EU577452
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAAATGTGGGTAACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAGTAATG---GAAAATGTGACAGAAAAGTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGTACTGATGCTGATGTTAATGCCACTAGCACTAATACCACTAGCAATAAT------------------------------------------------------GCCACTAGGAGTACCATTAATAATAGCTGGAAAATAGAGGAAAAAGGAGAGATAAAAAACTGTTCTTTCAATATCACC---ACAAGTATAAGAGAT------AAAATGCAGAAAACGTATGCACTTTTTTATAAACTTGATATAGTATCAATAGAT------------------------------------AATAGTAGT---------------------ACTAGGTATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCATTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAATTACTGTTGAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATTCTAAAATCATAATAGTACAGTTGAATGAAACAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAACAAGATGGAATATCACTCTACAACGGATAGCTAGAAAACTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATACAACAATAATAGCCTTTAATAAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAATTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGAGACTATTGAAGGG---------------------TTAAATGACACTACAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTTTTAGC------------AACAATACCCAG---------------GAAAAGAACAAGACCGAGATCTTCAGACCTGGGGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGCAAGTTGAACCA---TTAGGACTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGT---TTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTTTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AGCAAAAATCTAAGTGATATTTGGGAT---AAAATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAG------AATTACACAAATGTAATATACACCTTACTTGAAGATTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGAATCTTAGCGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTGCGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAACA------------------ATTCTTAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.Z05.UNC.EU577454
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAAATGTGGGTAACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAGTAATG---GAAAATGTGACAGAAAAGTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGTACTGATGCTGATGTTAATGCCACTAGCACTAATACCACTAGCAATAAT------------------------------------------------------GCCACTAGGAGTACCATTAATAATAGCTGGAAAATAGAGGAAAAAGGAGAGATAAAAAACTGTTCTTTCAATATCACC---ACAAGTATAAGAGAT------AAAATGCAGAAAACGTATGCACTTTTTTATAAACTTGATATAGTATCAATAGAT------------------------------------AATAGTAGT---------------------ACTAGGTATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCATTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAATTACTGTTGAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATTCTAAAATCATAATAGTACAGTTGAATGAAACAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAACAAGATGGAATATCACTCTACAACGGATAGCTAGAAAACTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATACAACAATAATAGCCTTTAATAAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAATTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGAGACTATTGAAGGG---------------------TTAAATGACACTACAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTTTTAGC------------AACAATACCCAG---------------GAGAAGAACAAGACCGAGATCTTCAGACCTGGGGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGCAAGTTGAACCA---TTAGGACTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGT---TTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTTTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AGCAAAAATCTAAGTGATATTTGGGAT---AAAATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAG------AATTACACAAATGTAATATACACCTTACTTGAAGATTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGAATCTTAGCGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTGCGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAACA------------------ATTCTTAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.Z05.UNC.EU577460
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAAATGTGGGTAACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAGTAATG---GAAAATGTGACAGAAAAGTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGTACTGATGCTGATGTTAATGCCACTAGCACTAATACCACTAGCAATAAT------------------------------------------------------GCCACTAGGAGTACCATTAATAATAGCTGGAAAATAGAGGAAAAAGGAGAGATAAAAAACTGTTCTTTCAATATCACC---ACAAGTATAAGAGAT------AAAATGCAGAAAACGTATGCACTTTTTTATAAACTTGATATAGTATCAATAGAT------------------------------------AATAGTAGT---------------------ACTAGGTATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCATTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAATTACTGTTGAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATTCTAAAATCATAATAGTACAGTTGAATGAAACAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAACAAGATGGAATATCACTCTACAACGGATAGCTAGAAAACTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATACAACAATAATAGCCTTTAATAAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAATTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGAGACTATTGAAGGG---------------------TTAAATGACACTACAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTTTTAGC------------AACAATACCCAG---------------GAAAAGAACAAGACCGAGATCTTCAGACCTGGGGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGCAAGTTGAACCA---TTAGGACTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGT---TTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTTTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AGCAAAAATCTAAGTGATATTTGGGAT---AAAATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAG------AATTACACAAATGTAATATACACCTTACTTGAAGATTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGAATCTTAGCGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTGCGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAACA------------------ATTCTTAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.Z05.UNC.EU577449
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAAATGTGGGTAACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAGTAATG---GAAAATGTGACAGAAAAGTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGTACTGATGCTGATGTTAATGCCACTAGCACTAATACCACTAGCAATAAT------------------------------------------------------GCCACTAGGAGTACCATTAATAATAGCTGGAAAATAGAGGAAAAAGGAGAGATAAAAAACTGTTCTTTCAATATCACC---ACAAGTATAAGAGAT------AAAATGCAGAAAACGTATGCACTTTTTTATAAACTTGATATAGTATCAATAGAT------------------------------------AATAGTAGT---------------------ACTAGGTATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCATTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAATTACTGTTGAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATTCTAAAATCATAATAGTACAGTTGAATGAAACAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAACAAGATGGAATATCACTCTACAACGGATAGCTAGAAAACTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATACAACAATAATAGCCTTTAATAAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAATTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGAGACTATTGAAGGG---------------------TTAAATGACACTACAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTTTTAGC------------AACAATACCCAG---------------GAAAAGAACAAGACCGAGATCTTCAGACCTGGGGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGCAAGTTGAACCA---TTAGGACTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGT---TTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTTTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AGCAAAAATCTAAGTGATATTTGGGAT---AAAATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAG------AATTACACAAATGTAATATACACCTTACTTGAAGATTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGAATCTTAGCGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTGCGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGCGGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAACA------------------ATTCTTAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.Z05.UNC.EU577459
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAAATGTGGGTAACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAGTAATG---GAAAATGTGACAGAAAAGTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGTACTGATGCTGATGTTAATGCCACTAGCACTAATACCACTAGCAATAAT------------------------------------------------------GCCACTAGGAGTACCATTAATAATAGCTGGAAAATAGAGGAAAAAGGAGAGATAAAAAACTGTTCTTTCAATATCACC---ACAAGTATAAGAGAT------AAAATGCAGAAAACGTATGCACTTTTTTATAAACTTGATATAGTATCAATAGAT------------------------------------AATAGTAGT---------------------ACTAGGTATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCATTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAATTACTGTTGAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATTCTAAAATCATAATAGTACAGTTGAATGAAACAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAACAAGATGGAATATCACTCTACAACGGATAGCTAGAAAACTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATACAACAATAATAGCCTTTAATAAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAATTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGAGACTATTGAAGGG---------------------TTAAATGACACTACAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTTTTAGC------------AACAATACCCAG---------------GAAAAGAACAAGACCGAGATCTTCAGACCTGGGGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGCAAGTTGAACCA---TTAGGACTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGT---TTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTTTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AGCAAAAATCTAAGTGATATTTGGGAT---AAAATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAG------AATTACACAAATGTAATATACACCTTACTTGAAGATTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGAATCTTAGCGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTGCGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAACA------------------ATTCTTAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.Z05.UNC.EU577457
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAAATGTGGGTAACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAGTAATG---GAAAATGTGACAGAAAAGTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGTACTGATGCTGATGTTAATGCCACTAGCACTAATACCACTAGCAATAAT------------------------------------------------------GCCACTAGGAGTACCATTAATAATAGCTGGAAAATAGAGGAAAAAGGAGAGATAAAAAACTGTTCTTTCAATATCACC---ACAAGTATAAGAGAT------AAAATGCAGAAAACGTATGCACTTTTTTATAAACTTGATATAGTATCAATAGAT------------------------------------AATAGTAGT---------------------ACTAGGTATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCATTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAATTACTGTTGAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATTCTAAAATCATAATAGTACAGTTGAATGAAACAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAACAAGATGGAATATCACTCTACAACGGATAGCTAGAAAACTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATACAACAATAATAGCCTTTAATAAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAATTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGAGACTATTGAAGGG---------------------TTAAATGACACTACAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTTTTAGC------------AACAATACCCAG---------------GAAAAGAACAAGACCGAGATCTTCAGACCTGGGGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGCAAGTTGAACCA---TTAGGACTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGT---TTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTTTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AGCAAAAATCTAAGTGATATTTGGGAT---AAAATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAG------AATTACACAAATGTAATATACACCTTACTTGAAGATTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGAATCTTAGCGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTGCGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAACA------------------ATTCTTAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.Z05.UNC.EU577453
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAAATGTGGGTAACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAGTAATG---GAAAATGTGACAGAAAAGTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGTACTGATGCTGATGTTAATGCCACTAGCACTAATACCACTAGCAATAAT------------------------------------------------------GCCACTAGGAGTACCATTAATAATAGCTGGAAAATAGAGGAAAAAGGAGAGATAAAAAACTGTTCTTTCAATATCACC---ACAAGTATAAGAGAT------AAAATGCAGAAAACGTATGCACTTTTTTATAAACTTGATATAGTATCAATAGAT------------------------------------AATAGTAGT---------------------ACTAGGTATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCATTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAATTACTGTTGAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATTCTAAAATCATAATAGTACAGTTGAATGAAACAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAACAAGATGGAATATCACTCTACAACGGATAGCTAGAAAACTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATACAACAATAATAGCCTTTAATAAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAATTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGAGACTATTGAAGGG---------------------TTAAATGACACTACAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTTTTAGC------------AACAATACCCAG---------------GAAAAGAACAAGACCGAGATCTTCAGACCTGGGGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGCAAGTTGAACCA---TTAGGACTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGT---TTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTTTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AGCAAAAATCTAAGTGATATTTGGGAT---AAAATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAG------AATTACACAAATGTAATATACACCTTACTTGAAGATTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAAAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGAATCTTAGCGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTGCGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAACA------------------ATTCTTAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.Z05.UNC.EU577448
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAAATGTGGGTAACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAGTAATG---GAAAATGTGACAGAAAAGTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGTACTGATGCTGATGTTAATGCCACTAGCACTAATACCACTAGCAATAAT------------------------------------------------------GCCACTAGGAGTACCATTAATAATAGCTGGAAAATAGAGGAAAAAGGAGAGATAAAAAACTGTTCTTTCAATATCACC---ACAAGTATAAGAGAT------AAAATGCAGAAAACGTATGCACTTTTTTATAAACTTGATATAGTATCAATAGAT------------------------------------AATAGTAGT---------------------ACTAGGTATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCATTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAATTACTGTTGAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATTCTAAAATCATAATAGTACAGTTGAATGAAACAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAACAAGATGGAATATCACTCTACAACGGATAGCTAGAAAACTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATACAACAATAATAGCCTTTAATAAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAATTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGAGACTATTGAAGGG---------------------TTAAATGACACTACAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTTTTAGC------------AACAATACCCAG---------------GAAAAGAACAAGACCGAGATCTTCAGACCTGGGGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGCAAGTTGAACCA---TTAGGACTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGT---TTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTTTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AGCAAAAATCTAAGTGATATTTGGGAT---AAAATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAG------AATTACACAAATGTAATATACACCTTACTTGAAGATTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGAATCTTAGCGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTTTTCAACTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTGCGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAACA------------------ATTCTTAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.Z05.UNC.EU577455
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAAATGTGGGTAACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAGTAATG---GAAAATGTGACAGAAAAGTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGTACTGATGCTGATGTTAATGCCACTAGCACTAATACCACTAGCAATAAT------------------------------------------------------GCCACTAGGAGTACCATTAATAATAGCTGGAAAATAGAGGAAAAAGGAGAGATAAAAAACTGTTCTTTCAATATCACC---ACAAGTATAAGAGAT------AAAATGCAGAAAACGTATGCACCTTTTTATAAACTTGATATAGTATCAATAGAT------------------------------------AATAGTAGT---------------------ACTAGGTATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCATTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAATTACTGTTGAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATTCTAAAATCATAATAGTACAGTTGAATGAAACAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAACAAGATGGAATATCACTCTACAACGGATAGCTAGAAAACTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATACAACAATAATAGCCTTTAATAAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAATTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGAGACTATTGAAGGG---------------------TTAAATGACACTACAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATATATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTTTTAGC------------AACAATACCCAG---------------GAAAAGAACAAGACCGAGATCTTCAGACCTGGGGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGCAAGTTGAACCA---TTAGGACTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGT---TTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTTTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AGCAAAAATCTAAGTGATATTTGGGAT---AAAATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAG------AATTACACAAATGTAATATACACCTTACTTGAAGATTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGAATCTTAGCGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTGCGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAACA------------------ATTCTTAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.Z05.UNC.EU577447
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAAATGTGGGTAACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAGTAATG---GAAAATGTGACAGAAAAGTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGTACTGATGCTGATGTTAATGCCACTAGCACTAATACCACTAGCAATAAT------------------------------------------------------GCCACTAGGAGTACCATTAATAATAGCTGGAAAATAGAGGAAAAAGGAGAGATAAAAAACTGTTCTTTCAATATCACC---ACAAGTATAAGAGAT------AAAATGCAGAAAACGTATGCACTTTTTTATAAACTTGATATAGTATCAATAGAT------------------------------------AATAGTAGT---------------------ACTAGGTATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCATTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAATTACTGTTGAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATTCTAAAATCATAATAGTACAGTTGAATGAAACAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAACAAGATGGAATATCACTCTACAACGGATAGCTAGAAAACTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATACAACAATAATAGCCTTTAATAAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAATTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGAGACTATTGAAGGG---------------------TTAAATGACACTACAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTTTTAGC------------AACAATACCCAG---------------GAAAAGAACAAGACCGAGATCTTCAGACCTGGGGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGCAAGTTGAACCA---TTAGGACTGGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGT---TTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTTTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AGCAAAAATCTAAGTGATATTTGGGAT---AAAATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAG------AATTACACAAATGTAATATACACCTTACTTGAAGATTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGAATCTTAGCGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTGCGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAACA------------------ATTCTTAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.Z05.UNC.EU577451
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAAATGTGGGTAACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAGTAATG---GAAAATGTGACAGAAAAGTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGTACTGATGCTGATGTTAATGCCACTAGCACTAATACCACTAGCAATAAT------------------------------------------------------GCCACTAGGAGTACCATTAATAATAGCTGGAAAATAGAGGAAAAAGGAGAGATAAAAAACTGTTCTTTCAATATCACC---ACAAGTATAAGAGAT------AAAATGCAGAAAACGTATGCACTTTTTTATAAACTTGATATAGTATCAATAGAT------------------------------------AATAGTAGT---------------------ACTAGGTATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCATTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAATTACTGTTGAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATTCTAAAATCATAATAGTACAGTTGAATGAAACAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAACAAGATGGAATATCACTCTACAACGGATAGCTAGAAAGCTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATACAACAATAATAGCCTTTAATAAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAATTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGAGACTATTGAAGGG---------------------TTAAATGACACTACAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTTTTAGC------------AACAATACCCAG---------------GAAAAGAACAAGACCGAGATCTTCAGACCTGGGGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGCAAGTTGAACCA---TTAGGACTGGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGT---TTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTTTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AGCAAAAATCTAAGTGATATTTGGGAT---AAAATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAG------AATTACACAAATGTAATATACACCTTACTTGAAGATTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGAATCTTAGCGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTGCGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAACA------------------ATTCTTAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.Z05.UNC.EU577458
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAAATGTGGGTAACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAGTAATG---GAAAATGTGACAGAAAAGTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGTACTGATGCTGATGTTAATGCCACTAGCACTAATACCACTAGCAATAAT------------------------------------------------------GCCACTAGGAGTACCATTAATAATAGCTGGAAAATAGAGGAAAAAGGAGAGATAAAAAACTGTTCTTTCAATATCACC---ACAAGTATAAGAGAT------AAAATGCAGAAAACGTATGCACTTTTTTATAAACTTGATATAGTATCAATAGAT------------------------------------AATAGTAGT---------------------ACTAGGTATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCATTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAATTACTGTTGAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATTCTAAAATCATAATAGTACAGTTGAATGAAACAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAACAAGATGGAATATCACTCTACAACGGATAGCTAGAAAACTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATACAACAATAATAGCCTTTAATAAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAATTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGAGACTATTGAAGGG---------------------TTAAATGACACTACAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTTTTAGC------------AACAATACCCAG---------------GAAAAGAACAAGACCGAGATCTTCAGACCTGGGGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGCAAGTTGAACCA---TTAGGACTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGT---TTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTTTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AGCAAAAATCTAAGTGATATTTGGGAT---AAAATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAG------AATTACACAAATGTAATATACACCTTACTTGAAGATTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGAATCTTAGCGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTGCGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAACA------------------ATTCTTAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.Z05.UNC.EU577456
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAAATGTGGGTAACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAGTAATG---GAAAATGTGACAGAAAAGTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGTACTGATGCTGATGTTAATGCCACTAGCACTAATACCACTAGCAATAAT------------------------------------------------------GCCACTAGGAGTACCATTAATAATAGCTGGAAAATAGAGGAAAAAGGAGAGATAAAAAACTGTTCTTTCAATATCACC---ACAAGTATAAGAGAT------AAAATGCAGAAAACGTATGCACTTTTTTATAAACTTGATATAGTATCAATAGAT------------------------------------AATAGTAGT---------------------ACTAGGTATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCATTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAATTACTGTTGAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATTCTAAAATCATAATAGTACAGTTGAATGAAACAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAACAAGATGGAATATCACTCTACAACGGATAGCTAGAAAACTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATACAACAATAATAGCCTTTAATAAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAATTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGAGACTATTGAAGGG---------------------TTAAATGACACTACAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTTTTAGC------------AACAATACCCAG---------------GAAAAGAACAAGACCGAGATCTTCAGACCTGGGGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGCAAGTTGAACCA---TTAGGACTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGT---TTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTTTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AGCAAAAATCTAAGTGATATTTGGGAT---AAAATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAG------AATTACACAAATGTAATATACACCTTACTTGAAGATTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGAATCTTAGCGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTGCGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAACA------------------ATTCTTAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.Z05.UNC.EU577461
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAAATGTGGGTAACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAGTAATG---GAAAATGTGACAGAAAAGTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGTACTGATGCTGATGTTAATGCCACTAGCACTAATACCACTAGCAATAAT------------------------------------------------------GCCACTAGGAGTACCATTAATAATAGCTGGAAAATAGAGGAAAAAGGAGAGATAAAAAACTGTTCTTTCAATATCACC---ACAAGTATAAGAGAT------AAAATGCAGAAAACGTATGCACTTTTTTATAAACTTGATATAGTATCAATAGAT------------------------------------AATAGTAGT---------------------ACTAGGTATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCATTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAATTACTGTTGAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATTCTAAAATCATAATAGTACAGTTGAATGAAACAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAACAAGATGGAATATCACTCTACAACGGATAGCTAGAAAACTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATACAACAATAATAGCCTTTAATAAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGTACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAATTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGAGACTATTGAAGGG---------------------TTAAATGACACTACAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTTTTAGC------------AACAATACCCAG---------------GAAAAGAACAAGACCGAGATCTTCAGACCTGGGGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGCAAGTTGAACCA---TTAGGACTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGT---TTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTTTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AGCAAAAATCTAAGTGATATTTGGGAT---AAAATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAG------AATTACACAAATGTAATATACACCTTACTTGAAGATTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGAATCTTAGCGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTGCGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAACA------------------ATTCTTAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.Z05.UNC.EU577450
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAAATGTGGGTAACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAGTAATG---GAAAATGTGACAGAAAAGTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGTACTGATGCTGATGTTAATGCCACTAGCACTAATACCACTAGCAATAAT------------------------------------------------------GCCACTAGGAGTACCATTAATAATAGCTGGAAAATAGAGGAAAAAGGAGAGATAAAAAACTGTTCTTTCAATATCACC---ACAAGTATAAGAGAT------AAAATGCAGAAAACGTATGCACTTTTTTATAAACTTGATATAGTATCAATAGAT------------------------------------AATAGTAGT---------------------ACTAGGTATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCATTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAATTACTGTTGAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATTCTAAAATCATAATAGTACAGTTGAATGAAACAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAACAAGATGGAATATCACTCTACAACGGATAGCTAGAAAACTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATACAACAATAATAGCCTTTAATAAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAATTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGAGACTATTGAAGGG---------------------TTAAATGACACTACAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTTTTAGC------------AACAATACCCAG---------------GAAAAGAACAAGACCGAGATCTTCAGACCTGGGGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGCAAGTTGAACCA---TTAGGACTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGT---TTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTTTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AGCAAAAATCTAAGTGATATTTGGGAT---AAAATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAG------AATTACACAAATGTAATATACACCTTACTTGAAGATTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGAATCTTAGCGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGGGGATTGCGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAACA------------------ATTCTTAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

2.Z31.UNC.EU577687
ATGAAAGTGAGGGGGATCAAGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAATGCA------------CAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGAAAGAGGTACATAAC---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGCAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTCTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTCAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTTGAAAAATGCTACTAGTACCAATGATACT------------------------------------------------------------------------------------AGTCTCAATAATAGGACTATGGAAGAAGGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAGGAAAT------AAGGTGAAAAAAGAGCATGCACTTTTCTATAAACTTGATGTAGTTCCAATAGGTGATAATACAAAT------------------------AATACAAGC---------------------------TATGCTTTGAGAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGAGAAGAATTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAGCTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGC---GAGATAGTAATTAGGTCTGAAAATATCACGGACAATGCTAAAACTATAATAGCACATCTGAATGTATCTGTAATAATTAATTGTACAAGATATAATAACAACACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTATGCGACAGGGGATATAATAGGAGATATAAGACAATCACATTGTAACGTT------AGTAAAAAAGATTGGGAGAACACTTTAAAAGGGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GAAAAATTTGGG---------GATAACACAACA---ATAGCCTTTAATAAA---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCGAGT---------AATGGTACTGAGCCGTTG------------------------AATGATACTGAA------------------------------------------------------AATATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGATGGCAGGAAGTGGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACTAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGACTGCTCTTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACAGCAGCAAG---------------------------AACGAGACTTTCAGACCAGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGGATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTAAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAAAAAATTTGGGGG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGACTAATATATAACTTAATTGAAGAATCACAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATCAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGGACAATTAGTGAATGGCTTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCGCCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAATTTGCTTAATACTACAGCTATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------TTTTGTAGGGGTATCCTTAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAGGGGCTTTGCTTTGA

2.Z31.UNC.EU577681
ATGAAAGTGAGGGGGATCAAGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAATGCA------------CAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGAAAGAGGTACATAAC---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGCAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTCTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTCAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTTGAAAAATGCTACTAGTACCAATGATACT------------------------------------------------------------------------------------AGTCTCAATAATAGGACTATGGAAGAAGGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAGGAAAT------AAGGTGAAAAAAGAGCATGCACTTTTCTATAAACTTGATGTAGTTCCAATAGGTGATAATACAAAT------------------------AATACAAGC---------------------------TATGCTTTGAGAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGAGAAGAATTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAGCTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGC---GAGATAGTAATTAGGTCTGAAAATATCACGGACAATGTTAAAACTATAATAGCACATCTGAATGTATCTGTAATAATTAATTGTACAAGATATAATAACAACACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTATGCGACAGGGGATATAATAGGAGATATAAGACAATCACATTGTAACGTT------AGTAAAAAAGATTGGGAGAACACTTTAAAAGGGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GAAAAATTTGGG---------GATAACACAACA---ATAGCCTTTAATAAA---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCGAGT---------AATGGTACTGAGCCGTTG------------------------AATGATACTGAA------------------------------------------------------AATATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGATGGCAGGAAGTGGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACTAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGACTGCTCTTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACAGCAGCAAG---------------------------AACGAGACTTTCAGACCAGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGGATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTAAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAAAAAATTTGGGGG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGACTAATATATAACTTAATTGAAGAATCACAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATCAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGGACAATTAGTGAATGGCTTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCGCCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAATTTGCTTAATACTACAGCTATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------TTTTGTAGGGGTATCCTTAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAGGGGCTTTGCTTTGA

2.Z31.UNC.EU577677
ATGAAAGTGAGGGGGATCAAGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAATGCA------------CAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGAAAGAGGCACATAAT---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGCAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTCTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTCAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTTGAAAAATGCTACTAGTACCAATGATACT------------------------------------------------------------------------------------AGTCTCAATAATAGGACTATGGAAGAAGGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAGGAAAT------AAGGTGAAAAAAGAGCATGCACTTTTCTATAAACTTGATGTAGTTCCAATAGGTGATAATACAAAT------------------------AATACAAGC---------------------------TATGCTTTGAGAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGAGAAGAATTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAGCTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGC---GAGATAGTAATCAGGTCTGAAAATATCACGGACAATGCTAAAACTATAATAGCACATCTAAATGTATCTGTAATAATTAATTGTACAAGATATAATAACAACACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTATGCGACAGGGGATATAATAGGAGATATAAGACAATCACATTGTAACGTT------AGTAAAAAAGATTGGGAGAACACTTTAAAAGGGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GAAAAATTTGGG---------GATAACACAACA---ATAGCCTTTAATAAA---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCGAGT---------AATGGTACTGAGCCGTTG------------------------AATGATACTGAA------------------------------------------------------AATATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGATGGCAGGAAGTGGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACTAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGACTGCTCTTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACAGCAGCAAG---------------------------AACGAGACTTTCAGACCAGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGGATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTAAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAAAAAATTTGGGGG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGACTAATATATAACTTAATTGAAGAATCACAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATCAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGGACAATTAGTGAATGGCTTCTTAGCAGTCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCGCCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCTTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAATTTGCTTAATACTACAGCTATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------TTTTGTAGGGGTATCCTTAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAGGGGCTTTGCTTTGA

2.Z31.UNC.EU577676
ATGAAAGTGAGGGGGATCAAGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAATGCA------------CAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGAAAGAGGTACATAAT---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGCAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTCTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTCAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTTGAAAAATGCTACTAGTACCAATGATACT------------------------------------------------------------------------------------AGTCTCAATAATAGGACTATGGAAGAAGGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAGGAAAT------AAGGTGAAAAAAGAGCATGCACTTTTCTATAAACTTGATGTAGTTCCAATAGGTGATAATACAAAT------------------------AATACAAGC---------------------------TATGCTTTGAGAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGAGAAGAATTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAGCTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGC---GAGATAGTAATTAGGTCTGAAAATATCACGGACAATGCTAAAACTATAATAGCACATCTGAATGTATCTGTAATAATTAATTGTACAAGATATAATAACAACACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTATGCGACAGGGGATATAATAGGAGATATAAGACAATCACATTGTAACGTT------AGTAAAAAAGCTTGGGAGAACACTTTAAAAGGGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GAAAAATTTGGG---------GATAACACAACA---ATAGCCTTTAATAAA---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCGAGT---------AATGGTACTGAGCCGTTG------------------------AATGATACTGAA------------------------------------------------------AATATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGATGGCAGGAAGTGGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACTAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGACTGCTCTTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACAGCAGCAAG---------------------------AACGAGACTTTCAGACCAGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGGATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTAAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAAAAAATTTGGGGG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGACTAATATATAACTTAATTGAAGAATCACAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATCAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGGACAATTAGTGAATGGCTTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGGTCCTCTTCAGCTACCGCCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATACTACAGCTATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------TTTTGTAGGGGTATCCTTAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAGGGGCTTTGCTTTGA

2.Z31.UNC.EU577686
ATGAAAGTGAGGGGGATCAAGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAATGCA------------CAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGAAAGAGGTACATAAC---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGCAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTCTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTCAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTTGAAAAATGCTACTAGTACCAATGATACT------------------------------------------------------------------------------------AGTCTCAATAATAGGACTATGGAAGAAGGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAGGAAAT------AAGGTGAAAAAAGAGCATGCACTTTTCTATAAACTTGATGTAGTTCCAATAGGTGATAATACAAAT------------------------AATACAAGC---------------------------TATGCTTTGAGAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGAGAAGAATTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAGCTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGC---GAGATAGTAATTAGGTCTGAAAATATCAAGGACAATGCTAAAACTATAATAGCACATCTGAATGTATCTGTAATAATTAATTGTACAAGATATAATAACAACACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTATGCGACAGGGGATATAATAGGAGATATAAGACAATCACATTGTAACGTT------AGTAAAAAAGATTGGGAGAACACTTTAAAAGGGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GAAAAATTTGGG---------GATAACACAACA---ATAGCCTTTAATAAA---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCGAGT---------AATGGTACTGAGCCGTTG------------------------AATGATACTGAA------------------------------------------------------AATATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGATGGCAGGAAGTGGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACTAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGACTGCTCTTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACAGCAGCAAG---------------------------AACGAGACTTTCAGACCAGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGGATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTAAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAAAAAATTTGGGGG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGACTAATATATAACTTAATTGAAGAATCACAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATCAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGGACAATTAGTGAATGGCTTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCGCCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAATTTGCTTAATACTACAGCTATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------TTTTGTAGGGGTATCCTTAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAGGGGCTTTGCTTTGA

2.Z31.UNC.EU577680
ATGAAAGTGAGGGGGATCAAGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAATGCA------------CAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGAAAGAGGTACATAAT---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGCAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTCTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTCAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTTGAAAAATGCTACTAGTACCAATGATACT------------------------------------------------------------------------------------AGTCTCAATAATAGGACTATGGAAGAAGGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAGGAAAT------AAGGTGAAGAAAGAGCATGCACTTTTCTATAAACTTGATGTAGTTCCAATAGGTGATAATACAAAT------------------------AATACAAGC---------------------------TATGCTTTGAGAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGAGAAGAATTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAGCTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGC---GAGATAGTAATTAGGTCTGAAAATATCACGGACAATGCTAAAACTATAATAGCACATCTGAATGTATCTGTAATAATTAATTGTACAAGATATAATAACAACACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTATGCGACAGGGGATATAATAGGAGATATAAGACAATCACATTGTAACGTT------AGTAAAAAAGCTTGGGAGAACACTTTAAAAGGGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GAAAAATTTGGG---------GATAACACAACA---ATAGCCTTTAATAAA---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCGAGT---------AATGGTACTGAGCCGTTG------------------------AATGATACTGAA------------------------------------------------------AATATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGATGGCAGGAAGTGGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACTAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGACTGCTCTTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACAGCAGCAAG---------------------------AACGAGACTTTCAGACCAGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGGATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTAAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAAAAAATTTGGGGG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGACTAATATATAACTTAATTGAAGAATCACAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATCAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGGACAATTAGTGAATGGCTTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCGCCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATACTACAGCTATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------TTTTGTAGGGGTATCCTTAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAGGGGCTTTGCTTTGA

2.Z31.UNC.EU577685
ATGAAAGTGAGGGGGATCAAGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAATGCA------------CAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGAAAGAGGTACATAAC---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGCAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTCTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTCAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTTGAAAAATGCTACTAGTACCAATGATACT------------------------------------------------------------------------------------AGTCTCAATAATAGGACTATGGAAGAAGGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAGGAAAT------AAGGTGAAAAAAGAGCATGCACTTTTCTATAAACTTGATGTAGTTCCAATAGGTGATAATACAAAT------------------------AATACAAGC---------------------------TATGCTTTGAGAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGAGAAGAATTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAGCTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGC---GAGATAGTAATTAGGTCTGAAAATATCACGGACAATGCTAAAACTATAATAGCACATCTGAATGTATCTGTAATAATTAATTGTACAAGATATAATAACAACACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTATGCGACAGGGGATATAATAGGAGATATAAGACAATCACATTGTAACGTT------AGTAAAAAAGATTGGGAGAACACTTTAAAAGGGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GAAAAATTTGGG---------GATAACACAACA---ATAGCCTTTAATAAA---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCGAGT---------AATGGTACTGAGCCGTTG------------------------AATGATACTGAA------------------------------------------------------AATATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGATGGCAGGAAGTGGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACTAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGACTGCTCTTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACAGCAGCAAG---------------------------AACGAGACTTTCAGACCAGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAAA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGGATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTAAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAAAAAATTTGGGGG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGACTAATATATAACTTAATTGAAGAATCACAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATCAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGGACAATTAGTGAATGGCTTCTTAGCAGTCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCGCCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAATTTGCTTAATACTACAGCTATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------TTTTGTAGGGGTATCCTTAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAGGGGCTTTGCTTTGA

2.Z31.UNC.EU577678
ATGAAAGTGAGGGGGATCAAGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAATGCA------------CAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGAAAGAGGTACATAAT---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGCAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTCTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTCAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTTGAAAAATGCTACTAGTACCAATGATACT------------------------------------------------------------------------------------AGTCTCAATAATAGGACTATGGAAGAAGGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAGGAAAT------AAGGTGAAAAAAGAGCATGCACTTTTCTATAAACTTGATGTAGTTCCAATAGGTGATAATACAAAT------------------------AATACAAGC---------------------------TATGCTTTGAGAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGAGAAGAATTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAGCTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGC---GAGATAGTAATTAGGTCTGAAAATATCACGGACAATGCTAAAACTATAATAGCACATCTGAATGTATCTGTAATAATTAATTGTACAAGATATAATAACAACACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTATGCGACAGGGGATATAATAGGAGATATAAGACAATCACATTGTAACGTT------AGTAAAAAAGCTTGGGAGAACACTTTAAAAGGGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GAAAAATTTGGG---------GATAACACAACA---ATAGCCTTTAATAAA---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCGAGT---------AATGGTACTGAGCCGTTG------------------------AATGATACTGAA------------------------------------------------------AATATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGATGGCAGGAAGTGGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACTAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGACTGCTCTTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACAGCAGCAAG---------------------------AACGAGACTTTCAGACCAGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGGATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTAAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAAAAAATTTGGGGG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGACTAATATATAACTTAATTGAAGAATCACAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATCAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGGACAATTAGTGAATGGCTTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGGTCCTCTTCAGCTACCGCCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATACTACAGCTATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------TTTTGTAGGGGTATCCTTAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAGGGGCTTTGCTTTGA

2.Z31.UNC.EU577682
ATGAAAGTGAGGGGGATCAAGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAATGCA------------CAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGAAAGAGGTACATAAT---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGCAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTCTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTCAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTTGAAAAATGCTACTAGTACCAATGATACT------------------------------------------------------------------------------------AGTCTCAATAATAGGACTATGGAAGAAGGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAGGAAAT------AAGGTGAAAAAAGAGCATGCACTTTTCTATAAACTTGATGTAGTTCCAATAGGTGATAATACAAAT------------------------AATACAAGC---------------------------TATGCTTTGAGAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGAGAAGAATTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAGCTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGC---GAGATAGTAATTAGGTCTGAAAATATCACGGACAATGCTAAAACTATAATAGCACATCTGAATGTATCTGTAATAATTAATTGTACAAGATATAATAACAACACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGAGCA---GCATTTTATGCGACAGGGGATATAATAGGAGATATAAGACAATCACATTGTAACGTT------AGTAAAAAAGCTTGGGAGAACACTTTAAAAGGGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GAAAAATTTGGG---------GATAACACAACA---ATAGCCTTTAATAAA---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCGAGT---------AATGGTACTGAGCCGTTG------------------------AATGATACTGAA------------------------------------------------------AATATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGATGGCAGGAAGTGGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACTAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGACTGCTCTTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACAGCAGCAAG---------------------------AACGAGACTTTCAGACCAGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGGATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTAAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAAAAAATTTGGGGG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGACTAATATATAACTTAATTGAAGAATCACAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATCAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGGACAATTAGTGAATGGCTTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCGCCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATACTACAGCTATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------TTTTGTAGGGGTATCCTTAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAGGGGCTTTGCTTTGA

2.Z31.UNC.EU577688
ATGAAAGTGAGGGGGATCAAGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAATGCA------------CAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGAAAGAGGTACATAAC---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGCAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTCTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTCAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTTGAAAAATGCTACTAGTACCAATGATACT------------------------------------------------------------------------------------AGTCTCAATAATAGGACTATGGAAGAAGGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAGGAAAT------AAGGTGAAAAAAGAGCATGCACTTTTCTATAAACTTGATGTAGTTCCAATAGGTGATAATACAAAT------------------------AATACAAGC---------------------------TATGCTTTGAGAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGAGAAGAATTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAGCTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGC---GAGATAGTAATTAGGTCTGAAAATATCACGAACAATGCTAAAACTATAATAGCACATCTGAATGTATCTGTAATAATTAATTGTACAAGATATAATAACAACACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTATGCGACAGGGGATATAATAGGAGATATAAGACAATCACATTGTAACATT------AGTAAAAAAGATTGGGAGAACACTTTAAAAGGGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GAAAAATTTGGG---------GATAACACAACA---ATAGCCTTTAATAAA---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCGAGT---------AATGGTACTGAGCCGTTG------------------------AATGATACTGAA------------------------------------------------------AATATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGATGGCAGGAAGTGGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACTAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGACTGCTCTTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACAGCAGCAAG---------------------------AACGAGACTTTCAGACCAGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGGATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTAAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAAAAAATTTGGGGG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGACTAATATATAACTTAATTGAAGAATCACAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATCAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGGACAATTAGTGAATGGCTTCTTAGCAGTCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGATCCTCTTCAGCTACCGCCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGAATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAATTTGCTTAATACTACAGCTATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------TTTTGTAGGGGTATCCTTAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAGGGGCTTTGCTTTGA

2.Z31.UNC.EU577691
ATGAAAGTGAGGGGGATCAAGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAATGCA------------CAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGAAAGAGGTACATAAC---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGCAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTCTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTCAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTTGAAAAATGCTACTAGTACCAATGATACT------------------------------------------------------------------------------------AGTCTCAATAATAGGACTATGGAAGAAGGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAGGAAAT------AAGGTGAAAAAAGAGCATGCACTTTTCTATAAACTTGATGTAGTTCCAATAGGTGATAATACAAAT------------------------AATACAAGC---------------------------TATGCTTTGAGAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGAGAAGAATTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAGCTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGC---GAGATAGTAATTAGGTCTGAAAATATCACGGACAATGCTAAAACTATAATAGCACATCTGAATGTATCTGTAATAATTAATTGTACAAGATATAATAACAACACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTATGCGACAGGGGATATAATAGGAGATATAAGACAATCACATTGTAACGTT------AGTAAAAAAGATTGGGAGAACACTTTAAAAGGGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GAAAAATTTGGG---------GATAACACAACA---ATAGCCTTTAATAAA---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCGAGT---------AATGGTACTGAGCCGTTG------------------------AATGATACTGAA------------------------------------------------------AATATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGATGGCAGGAAGTGGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACTAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGACTGCTCTTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACAGCAGCAAG---------------------------AACGAGACTTTCAGACCAGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGGATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGTGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTAAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAAAAAATTTGGGGG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGACTAATATATAACTTAATTGAAGAATCACAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATCAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGGACAATTAGTGAATGGCTTCTTAGCAATCATCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCGCCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATACTACAGCTATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------TTTTGTAGGGGTATCCTTAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAGGGGCTTTGCTTTGA

2.Z31.UNC.EU577684
ATGAAAGTGAGGGGGATCAAGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAATGCA------------CAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGAAAGAGGTACATAAT---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGCAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTCTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTCAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTTGAAAAATGCTACTAGTACCAATGATACT------------------------------------------------------------------------------------AGTCTCAATAATAGGACTATGGAAGAAGGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAGGAAAT------AAGGTGAAAAAAGAGCATGCACTTTTCTATAAACTTGATGTAGTTCCAATAGGTGATAATACAAAT------------------------AATACAAGC---------------------------TATGCTTTGAGAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGAGAAGAATTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAGCTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGC---GAGATAGTAATTAGGTCTGAAAATATCACGGACAATGCTAAAACTATAATAGCACATCTGAATGTATCTGTAATAATTAATTGTACAAGATATAATAACAACACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTATGCGACAGGGGATATAATAGGAGATATAAGACAATCACATTGTAACGTT------AGTAAAAAGGCTTGGGAGAACACTTTAAAAGGGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GAAAAATTTGGG---------GATAACACAACA---ATAGCCTTTAATAAA---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCGAGT---------AATGGTACTGAGCCGTTG------------------------AATGATACTGAA------------------------------------------------------AATATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGATGGCAGGAAGTGGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACTAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGACTGCTCTTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACAGCAGCAAG---------------------------AACGAGACTTTCAGACCAGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGGATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTAAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAAAAAATTTGGGGG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGACTAATATATAACTTAATTGAAGAATCACAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATCAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGGACAATTAGTGAATGGCTTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCTTCTTCAGCTACCGCCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATACTACAGCTATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------TTTTGTAGGGGTATCCTTAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAGGGGCTTTGCTTTGA

2.Z31.UNC.EU577689
ATGAAAGTGAGGGGGATCAAGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAATGCA------------CAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGAAAGAGGTACATAAT---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGCAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTCTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTCAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTTGAAAAATGCTACTAGTACCAATGATACT------------------------------------------------------------------------------------AGTCTCAATAATAGGACTATGGAAGAAGGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAGGAAAT------AAGGTGAAAAAAGAGCATGCACTTTTCTATAAACTTGATGTAGTTCCAATAGGTGATAATCCAAAT------------------------AATACAAGC---------------------------TATGCTTTGAGAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGAGAAGAATTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAGCTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGC---GAGATAGTAATTAGGTCTGAAAATATCACGGACAATGCTAAAACTATAATAGCACATCTGAATGTATCTGTAATAATTAATTGTACAAGATATAATAACAACACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTATGCGACAGGGGATATAATAGGAGATATAAGACAATCACATTGTAACGTT------AGTAAAAAAGCTTGGGAGAACACTTTAAAAGGGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GAAAAATTTGGG---------GATAACACAACA---ATAGCCTTTAATAAA---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCGAGT---------AATGGTACTGAGCCGTTG------------------------AATGATACTGAA------------------------------------------------------AATATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGATGGCAGGAAGTGGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACTAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGACTGCTCTTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACAGCAGCAAG---------------------------AACGAGACGTTCAGACCAGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGGATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTAAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAAAAAATTTGGGGG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGACTAATATATAACTTAATTGAAGAATCACAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATCAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGGACAATTAGTGAATGGCTTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCGCCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATACTACAGCTATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------TTTTGTAGGGGTATCCTTAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAGGGGCTTTGCTTTGA

2.Z31.UNC.EU577679
ATGAAAGTGAGGGGGATCAAGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAATGCA------------CAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGAAAGAGGTACATAAT---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGCAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTCTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTCAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTTGAAAAATGCTACTAGTACCAATGATACT------------------------------------------------------------------------------------AGTCTCAATAATAGGACTATGGAAGAAGGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAGGAAAT------AAGGTGAAAAAAGAGCATGCACTTTTCTATAAACTTGATGTAGTTCCAATAGGTGATAATACAAAT------------------------AATACAAGC---------------------------TATGCTTTGAGAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGAGAAGAATTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAGCTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGC---GAGATAGTAATTAGGTCTGAAAATATCACGGACAATGCTAAAACTATAATAGCACATCTGAATGTATCTGTAATAATTAATTGTACAAGATATAATAACAACACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTATGCGACAGGGGATATAATAGGAGATATAAGACAATCACATTGTAACGTT------AGTAAAAAAGCTTGGGAGAACACTTTAAAAGGGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GAAAAATTTGGG---------GATAACACAACA---ATAGCCTTTAATAAA---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCGAGT---------AATGGTACTGAGCCGTTG------------------------AATGATACTGAA------------------------------------------------------AATATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGATGGCAGGAAGTGGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACTAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGACTGCTCTTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACAGCAGCAAG---------------------------AACGAGACTTTCAGACCAGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGGATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTAAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAAAAAATTTGGGGG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGACTAATATATAACTTAATTGAAGAATCACAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATCAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGGACAATTAGTGAATGGCTTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGGGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCGCCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATACTACAGCTATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------TTTTGTAGGGGTATCCTTAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAGGGGCTTTGCTTTGA

2.Z31.UNC.EU577683
ATGAAAGTGAGGGGGATCAAGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAATGCA------------CAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGAAAGAGGTACATAAC---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAATATGTGGAAAAGTAACATGGCAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTCTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTCAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTTGAAAAATGCTACTAGTACCAATGATACT------------------------------------------------------------------------------------AGTCTCAATAATAGGACTATGGAAGAAGGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAGGAAAT------AAGGTGAAAAAAGAGCATGCACTTTTCTATAAACTTGATGTAGTTCCAATAGGTGATAATACAAAT------------------------AATACAAGC---------------------------TATGCTTTGAGAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGAGAAGAATTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAGCTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGC---GAGATAGTAATTAGGTCTGAAAATATCACGGACAATGCTAAAACTATAATAGCACATCTGAATGTATCTGTAATAATTAATTGTACAAGATATAATAACAACACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTATGCGACAGGGGATATAATAGGAGATATAAGACAATCACATTGTAACGTT------AGTAAAAAAGCTTGGGAGAACACTTTAAAAGGGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GAAAAATTTGGG---------GATAACACAACA---ATAGCCTTTAATAAA---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCGAGT---------AATGGTACTGAGCCGTTG------------------------AATGATACTGAA------------------------------------------------------AATATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGATGGCAGGAAGTGGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACTAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGACTGCTCTTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACAGCAGCAAG---------------------------AACGAGACTTTCAGACCAGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGGATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTAAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAAAAAATTTGGGGG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGACTAATATATAACTTAATTGAAGAATCACAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATCAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGGACAATTAGTGAATGGCTTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCTTCTTCAGCTACCGCCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATACTACAGCTATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------TTTTGTAGGGGTATCCTTAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAGGGGCTTTGCTTTGA

2.Z31.UNC.EU577675
ATGAAAGTGAGGGGGATCAAGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAATGCA------------CAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGAAAGAGGTACATAAC---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGCAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTCTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTCAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTTGAAAAATGCTACTAGTACCAATGATACT------------------------------------------------------------------------------------AGTCTCAATAATAGGACTATGGAAGAAGGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAGGAAAT------AAGGTGAAAAAAGAGCATGCACTTTTCTATAAACTTGATGTAGTTCCAATAGGTGATAATACAAAT------------------------AATACAAGC---------------------------TATGCTTTGAGAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGAGAAGAATTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAGCTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGC---GAGATAGTAATTAGGTCTGAAAATATCACGGACAATGCTAAAACTATAATAGCACATCTGAATGTATCTGTAATAATTAATTGTACAAGATATAATAACAACACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTATGCGACAGGGGATATAATAGGAGATATAAGACAATCACATTGTAACGTT------AGTAAAAAAGATTGGGAGAACACTTTAAAAGGGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GAAAAATTTGGG---------GATAACACAACA---ATAGCCTTTAATAAA---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCGAGT---------AATGGTACTGAGCCGTTG------------------------AATGATACTGAA------------------------------------------------------AATATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGATGGCAGGAAGTGGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACTAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGACTGCTCTTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACAGCAGCAAG---------------------------AACGAGACTTTCAGACCAGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGGATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTAAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAAAAAATTTGGGGG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGACTAATATATAACTTAATTGAAGAATCACAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATCAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGGACAATTAGTGAATGGCTTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGGTCCTCTTCAGCTACCGCCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATACTACAGCTATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------TTTTGTAGGGGTATCCTTAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAGGGGCTTTGCTTTGA

2.Z31.UNC.EU577690
ATGAAAGTGAGGGGGATCAAGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAATGCA------------CAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGAAAGAGGTACATAAC---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGCAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTCTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTCAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTTGAAAAATGCTACTAGTACCAATGATACT------------------------------------------------------------------------------------AGTCTCAATAATAGGACTATGGAAGAAGGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAGGAAAT------AAGGTGAAAAAAGAGCATGCACTTTTCTATAAACTTGATGTAGTTCCAATAGGTGATAATACAAAT------------------------AATACAAGC---------------------------TATGCTTTGAGAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGAGAAGAATTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAGCTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGC---GAGATAGTAATTAGGTCTGAAAATATCACGGACAATGCTAAAACTATAATAGCACATCTGAATGTATCTGTAATAATTAATTGTACAAGATATAATAACAACACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTATGCGACAGGGGATATAATAGGAGATATAAGACAATCACATTGTAACGTT------AGTAAAAAAGATTGGGAGAACACTTTAAAAGGGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GAAAAATTTGGG---------GATAACACAACA---ATAGCCTTTAATAAA---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCGAGT---------AATGGTACTGAGCCGTTG------------------------AATGATACTGAA------------------------------------------------------AATATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGATGGCAGGAAGTGGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACTAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGACTGCTCTTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACAGCAGCAAG---------------------------AACGAGACTTTCAGACCAGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGGATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGTAAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAAAAAATTTGGGGG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGACTAATATATAACTTAATTGAAGAATCACAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATCAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGGACAATTAGTGAATGGCTTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCGCCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAATTTGCTTAATACTACAGCTATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------TTTTGTAGGGGTATCCTTAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAGGGGCTTTGCTTTGA

2.Z33.UNC.EU577716
ATGAGAGTGAGGGTGATCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATG------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTTTAAATTGCAATGATTCTGATGGTAATAGTACTAGAAGTGCCAATGAT------------------------------------------------------------------------TCTATTACTAGCAGTGCTAATATTAGTAGGGAGGGGAAGGAAATGAAGAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATACT------------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAAGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCAATCCTAAAGTGT---AACGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAGAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAAAAAACCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCAGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCAGGGAAA---GCTTTTTATGCAACAGGAAGAATAATAGGAGATATCAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGAAAAGAGTGGAATGAGACTTTAAGCCTGGTAGCTCACAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTATAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACAGGGGGGAAT---------AATAACACTTGGACTGGT---------------------------ACTACAGGA------------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACACATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGGTAGTAAT---------AACAATACTACT------------------------------GAGACCTTTAGGCCGGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTGGGA---GCTCTC---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGTTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTATGGACGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTATAATATACAATTTAATTGAACTATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAATGGACAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGGTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAACCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACGATTAGCGGATGGATTCTTGACAATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAGCCTGATCATTTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACAAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGTTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTGCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.Z33.UNC.EU577706
ATGAGAGTGAGGGTGATCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATG------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTTTAAATTGCAATGATTCTGATGGTAATATTACTAGAAGTGCCAATGAT------------------------------------------------------------------------TCTATTACTAGCAGTGCTAATATTAGTAGGGAGGGGAAGGAAATGAAGAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATACT------------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAAGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCAATCCTAAAGTGT---AACGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAGAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAAAAAACCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCAGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCAGGGAAA---GCTTTTTATGCAACAGGAAGAATAATAGGAGATATCAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGAAAAGAGTGGAATGAGACTTTAAGCCTGGTAGCTCACAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTATAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACAGGGGGGAAT---------AATAACACTTGGACTGAT---------------------------ACTACAGGA------------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACACATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGGTAGTAAT---------AACAATACTACT------------------------------GAGACCTTTAGGCCGGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTGGGA---GCTCTC---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGTTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTATGGACGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTATAATATACAATTTAATTGAACTATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAATGGACAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGGTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAACCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACGATTAGCGGATGGATTCTTGACAATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAGCCTGATCATTTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACAAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTGCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.Z33.UNC.EU577720
ATGAGAGTGAGGGTGATCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATG------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTTTAAATTGCAATGATTCTGATGGTAATATTACTAGAAGTGCCAATGAT------------------------------------------------------------------------TCTATTACTAGCAGGGCTAATATTAGTAGGGAGGGGAAGGAAATGAAGAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATACT------------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAAGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCAATCCTAAAGTGT---AACGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAGAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAAAAAACCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCAGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCAGGGAAA---GCTTTTTATGCAACAGGAAGAATAATAGGAGATATCAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGAAAAGAGTGGAATGAGACTTTAAGCCTGGTAGCTCACAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTATAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACAGGGGGGAAT---------AATAACACTTGGACTGAT---------------------------ACTACAGGA------------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACACATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGGTAGTAAT---------AACAATACTACT------------------------------GAGACCTTTAGGCCGGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTGGGA---GCTCTC---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGTTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTATGGACGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTATAATATACAATTTAATTGAACTATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAATGGACAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGGTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAACCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACGATTAGCGGATGGATTCTTGACAATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAGCCTGATCGTTTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACAAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTGCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.Z33.UNC.EU577721
ATGAGAGTGAGGGTGATCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATG------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATGCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTTTAAATTGCAATGATTCTGATGGTAATATTACTAGAAGTGCCAATGAT------------------------------------------------------------------------TCTATTACTAGCAGTGCTAATATTAGTAGGGAGGGGAAGGAAATGAAGAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATACT------------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAAGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCAATCCTAAAGTGT---AACGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAGAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAAAAAACCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCAGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCAGGGAAA---GCTTTTTATGCAACAGGAAGAATAATAGGAGATATCAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGAAAAGAGTGGAATGAGACTTTAAGCCTGGTAGCTCACAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTATAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACAGGGGGGAAT---------AATAACACTTGGACTGAT---------------------------ACTACAGGA------------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACACATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGGTAGTAAT---------AACAATACTACT------------------------------GAGACCTTTAGGCCGGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTGGGA---GCTCTC---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGTTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTATGGACGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTATAATATACAATTTAATTGAACTATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAATGGACAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGGTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAACCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACGATTAGCGGATGGATTCTTGACAATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAGCTTGATCATTTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACAAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTGCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.Z33.UNC.EU577709
ATGAGAGTGAGGGTGATCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATG------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTTTAAATTGCAATGATTCTGATGGTAATATTACTAGAAGTGCCAATGAT------------------------------------------------------------------------TCTATTACTAGCAGTGCTAATATTAGTAGGGAGGGGAAGGAAATGAAGAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATACT------------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAAGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCAATCCTAAAGTGT---AACGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAGAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAAAAAACCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCAGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCAGGGAAA---GCTTTTTATGCAACAGGAAGAATAATAGGAGATATCAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGAAAAGAGTGGAATGAGACTTTAAGCCTGGTAGCTCACAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTATAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACAGGGGGGAAT---------AATAACACTTGGACTGAT---------------------------ACTACAGGA------------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACACATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGGTAGTAAT---------AACAATACTACT------------------------------GAAACCTTTAGGCCGGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTGGGA---GCTCTC---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGTTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTATGGACGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTATAATATACAATTTAATTGAACTATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAATGGACAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGGTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAACCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACGATTAGCGGATGGATTCTTGACAATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAGCCTGATCAGTTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACAAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTGCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.Z33.UNC.EU577705
ATGAGAGTGAGGGTGATCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATG------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTTTAAATTGCAATGATTCTGATGGTAATATTACTAGAAGTGCCAATGAT------------------------------------------------------------------------TCTATTACTAGCAGTGCTAATATTAGTAGGGAGGGGAAGGAAATGAAGAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATACT------------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAAGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCAATCCTAAAGTGT---AACGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAGAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAAAAAACCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCAGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCAGGGAAA---GCTTTTTATGCAACAGGAAGAATAATAGGAGATATCAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGAAAAGAGTGGAATGAGACTTTAAGCCTGGTAGCTCACAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTATAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACAGGGGGGAAT---------AATAACACTTGGACTGAT---------------------------ACTACAGGA------------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACACATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGGTAATAAT---------AACAATACTACT------------------------------GAGACCTTTAGGCCGGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTGGGA---GCTCTC---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGTTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTATGGACGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTATAATATACAATTTAATTGAACTATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAATGGACAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGGTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAACCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACGATTAGCGGATGGATTCTTGACAATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAGCCTGATCATTTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACAAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTGCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.Z33.UNC.EU577707
ATGAGAGTGAGGGTGATCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATG------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTTTAAATTGCAATGATTCTGATGGTAATATTACTAGAAGTGCCAATGAT------------------------------------------------------------------------TCTATTACTAGCAGTGCTAATATTAGTAGGGAGGGGAAGGAAATGAAGAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATACT------------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAAGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCAATCCTAAAGTGT---AACGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAGAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAAAAAACCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCAGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCAGGGAAA---GCTTTTTATGCAACAGGAAGAATAATAGGAGATATCAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGAAAAGAGTGGAATGAGACTTTAAGCCTGGTAGCTCACAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTATAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACAGGGGGGAAT---------AATAACACTTGGACTGAT---------------------------ACTACAGGA------------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACACATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGGTAGTAAT---------AACAATACTACT------------------------------GAGACCTTTAGGCCGGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTGGGA---GCTCTC---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGTTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTATGGACGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTATAATATACAATTTAATTGAACTATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAATGGACAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGGTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAACCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACGATTAGCGGATGGATTCTTGACAATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAGCCTGATCATTTTTATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACAAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTGCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.Z33.UNC.EU577719
ATGAGAGTGAGGGTGATCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATG------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTTTAAATTGCAATGATTCTGATGGTAATATTACTAGAAGTGCCAATGAT------------------------------------------------------------------------TCTATTACTAGCAGTGCTAATATTAGTAGGGAGGGGAAGGAAATGAAGAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATACT------------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAAGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCAATCCTAAAGTGT---AACGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAGAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAAAAAACCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCAGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCAGGGAAA---GCTTTTTATGCAACAGGAAGAATAATAGGAGATATCAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGAAAAGAGTGGAATGAGACTTTAAGCCTGGTAGCTCACAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTATAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACAGGGGGGAAT---------AATAACACTTGGACTGAT---------------------------ACTACAGGA------------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACACATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGGTAGTAAT---------AACAATACTACT------------------------------GAGACCTTTAGGCCGGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTGGGA---GCTCTC---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGTTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTATGGACGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTATAATATACAATTTAATTGAACTATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAATGGACAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGGTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAACCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACGATTAGCGGATGGATTCTTGACAATTTTCTGGGTGGACCTGCGGGGCCTGATCATTTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACAAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTGCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.Z33.UNC.EU577712
ATGAGAGTGAGGGTGATCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATG------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTTTAAATTGCAATGATTCTGATGGTAATATTACTAGAAGTGCCAATGAT------------------------------------------------------------------------TCTATTACTAGCAGTGCTAATATTAGTAGGGAGGGGAAGGAAATGAAGAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATACT------------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAAGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCAATCCTAAAGTGT---AACGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAGAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAAAAAACCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCAGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCAGGGAAA---GCTTTTTATGCAACAGGAAGAATAATAGGAGATATCAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGAAAAGAGTGGAATGAGACTTTAAGCCTGGTAGCTCACAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTATAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACAGGGGGGAAT---------AATAACACTTGGACTGAT---------------------------ACTACAGGA------------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACACATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGGTAGTAAT---------AACAATACTACT------------------------------GAGACCTTTAGGCCGGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTGGGA---GCTCTC---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGTTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTATGGACGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTATAATATACAATTTAATTGAACTATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAATGGACAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGGTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAACCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACGATTAGCGGATGGATTCTTGACAATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAGCCTGATCATTTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACAAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTGCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.Z33.UNC.EU577702
ATGAGAGTGAGGGTGATCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATG------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTTTAAATTGCAATGATTCTGATGGTAATATTACTAGAAGTGCCAATGAT------------------------------------------------------------------------TCTATTACTAGCAGTGCTAATATTAGTAGGGAGGGGAAGGAAATGAAGAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATACT------------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAAGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCAATCCTAAAGTGT---AACGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAGAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAAAAAACCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCAGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCAGGGAAA---GCTTTTTATGCAACAGGAAGAATAATAGGAGATATCAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGAAAAGAGTGGAATGAGACTTTAAGCCTGGTAGCTCACAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTATAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACAGGGGGGAAT---------AATAACACTTGGACTGAT---------------------------ACTACAGGA------------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACACATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGGTAGTAAT---------AACAATACTACT------------------------------GAGACCTTTAGGCCGGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTGGGA---GCTCTC---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGTTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTATGGACGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTATAATATACAATTTAATTGAACTATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAATGGACAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGGTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAACCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACGATTAGCGGATGGATTCTTGACAATTTTCTGGGTGGACCTGCGGGGCCTGATCATTTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACAAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTGCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.Z33.UNC.EU577718
ATGAGAGTGAGGGTGATCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATG------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTTTAAATTGCAATGATTCTGATGGTAATATTACTAGAAGTGCCAATGAT------------------------------------------------------------------------TCTATTACTAGCAGTGCTAATATTAGTAGGGAGGGGAAGGAAATGAAGAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATACT------------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAAGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCAATCCTAAAGTGT---AACGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAGAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAAAAAACCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCAGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCAGGGAAA---GCTTTTTATGCAACAGGAAGAATAATAGGAGATATCAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGAAAAGAGTGGAATGAGACTTTAAGCCTGGTAGCTCACAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTATAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACAGGGGGGAAT---------AATAACACTTGGACTGAT---------------------------ACTACAGGA------------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACACATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGGTAGTAAT---------AACAATACTACT------------------------------GAGACCTTTAGGCCGGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTGGGA---GCTCTC---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGTTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTATGGACGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTATAATATACAATTTAATTGAACTATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAATGGACAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGGTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAACCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACGATTAGCGGATGGATTCTTGACAATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAGCCTGATCAGTTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACAAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTGCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.Z33.UNC.EU577722
ATGAGAGTGAGGGTGATCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATG------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTTTAAATTGCAATGATTCTGATGGTAATATTACTAGAAGTGCCAATGAT------------------------------------------------------------------------TCTATTACTAGCAGTGCTAATATTAGTAGGGAGGGGAAGGAAATGAAGAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATACT------------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAAGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCAATCCTAAAGTGT---AACGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAGAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAAAAAACCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCAGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCAGGGAAA---GTTTTTTATGCAACAGGAAGAATAATAGGAGATATCAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGAAAAGAGTGGAATGAGACTTTAAGCCTGGTAGCTCACAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTATAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACAGGGGGGAAT---------AATAACACTTGGACTGAT---------------------------ACTACAGGA------------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACACATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGGTAGTAAT---------AACAATACTACT------------------------------GAGACCTTTAGGCCGGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTGGGA---GCTCTC---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGTTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTATGGACGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTATAATATACAATTTAATTGAACTATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAATGGACAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGGTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAACCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACGATTAGCGGATGGATTCTTGACAATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAGCCTGATCATTCTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACAAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTGCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.Z33.UNC.EU577708
ATGAGAGTGAGGGTGATCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATG------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTTTAAATTGCAATGATTCTGATGGTAATATTACTAGAAGTGCCAATGAT------------------------------------------------------------------------TCTATTACTAGCAGTGCTAATATTAGTAGGGAGGGGAAGGAAATGAAGAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATACT------------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAAGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCAATCCTAAAGTGT---AACGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAGAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAAAAAATCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCAGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCAGGGAAA---GCTTTTTATGCAACAGGAAGAATAATAGGAGATATCAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGAAAAGAGTGGAATGAGACTTTAAGCCTGGTAGCTCACAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTATAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACAGGGGGGAAT---------AATAACACTTGGACTGAT---------------------------ACTACAGGA------------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACACATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGGTAGTAAT---------AACAATACTACT------------------------------GAGACCTTTAGGCCGGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTGGGA---GCTCTC---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGTTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTATGGACGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTATAATATACAATTTAATTGAACTATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAATGGACAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGGTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAACCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACGATTAGCGGATGGATTCTTGACAATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAGCCTGATCATTTTCATCTACCATCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACAAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCGTGCTCAATACCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTGCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.Z33.UNC.EU577713
ATGAGAGTGAGGGTGATCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATG------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTTTAAATTGCAATGATTCTGATGGTAATATTACTAGAAGTGCCAATGAT------------------------------------------------------------------------TCTATTACTAGCAGTGCTAATATTAGTAGGGAGGGGAAGGAAATGAAGAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATACT------------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAAGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCAATCCTAAAGTGT---AACGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAGAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAAAAAACCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCAGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCAGGGAAA---GCTTTTTATGCAACAGGAAGAATAATAGGAGATATCAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGAAAAGAGTGGAATGAGACTTTAAGCCTGGTAGCTCACAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTATAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACAGGGGGGAAT---------AATAACACTTGGACTGAT---------------------------ACTACAGGA------------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACACATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGGTAGTAAT---------AACAATACTACT------------------------------GAAACCTTTAGGCCGGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTGGGA---GCTCTC---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGTTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTATGGACGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTATAATATACAATTTAATTGAACTATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAATGGACAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGGTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAACCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACGATTAGCGGATGGATTCTTGACAATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAGCCTGATCAGTTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACAAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTGCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.Z33.UNC.EU577715
ATGAGAGTGAGGGTGATCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATG------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTTTAAATTGCAATGATTCTGATGGTAATATTACTAGAAGTGCCAATGAT------------------------------------------------------------------------TCTATTACTAGCAGTGCTAATATTAGTAGGGAGGGGAAGGAAATGAAGAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATACT------------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAAGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCAATCCTAAAGTGT---AACGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAGAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAAAAAACCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCAGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCAGGGAAA---GCTTTTTATGCAACAGGAAGAATAATAGGAGATATCAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGAAAAGAGTGGAATGAGACTTTAAGCCTGGTAGCTCACAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTATAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACAGGGGGGAAT---------AATAACACTTGGACTGAT---------------------------ACTACAGGA------------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACACATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGGTAGTAAT---------AACAATACTACT------------------------------GAGACCTTTAGGCCGGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTGGGA---GCTCTC---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGTTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTATGGACGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTATAATATACAATTTAATTGAACTATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAATGGACAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGGTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAACCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACGATTAGCGGATGGATTCTTGACAATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAGCCTGATCAGTTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACAAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTGCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.Z33.UNC.EU577714
ATGAGAGTGAGGGTGATCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATG------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTTTAAATTGCAATGATTCTGATGGTAATATTACTAGAAGTGCCAATGAT------------------------------------------------------------------------TCTATTACTAGCAGTGCTAATATTAGTAGGGAGGGGAAGGAAATGAAGAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATACT------------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAAGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCAATCCTAAAGTGT---AACGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAGAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAAAAAACCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCAGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCAGGGAAA---GCTTTTTATGCAACAGGAAGAATAATAGGAGATATCAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGAAAAGAGTGGAATGAGACTTTAAGCCTGGTAGCTCACAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTATAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACAGGGGGGAAT---------AATAACACTTGGACTGAT---------------------------ACTACAGGA------------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACACATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGGTAGTAAT---------AACAATACTACT------------------------------GAGACCTTTAGGCCGGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTGGGA---GCTCTC---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGTTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTATGGACGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTATAATATACAATTTAATTGAACTATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAATGGACAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGGTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAACCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACGATTAGCGGATGGATTCTTGACAATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAGCCTGATCATTTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACAAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTGCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.Z33.UNC.EU577704
ATGAGAGTGAGGGTGATCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATG------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTTTAAATTGCAATGATTCTGATGGTAATATTACTAGAAGTGCCAATGAT------------------------------------------------------------------------TCTATTACTAGCAGTGCTAATATTAGTAGGGAGGGGAAGGAAATGAAGAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATACT------------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAAGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCAATCCTAAAGTGT---AACGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAGAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAAAAAACCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCAGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCAGGGAAA---GCTTTTTATGCAACAGGAAGAATAATAGGAGATATCAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGAAAAGAGTGGAATGAGACTTTAAGCCTGGTAGCTCACAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTATAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACAGGGGGGAAT---------AATAACACTTGGACTGAT---------------------------ACTACAGGA------------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACACATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGGTAGTAAT---------AACAATACTACT------------------------------GAAACCTTTAGGCCGGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTGGGA---GCTCTC---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGTTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTATGGACGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTATAATATACAATTTAATTGAACTATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAATGGACAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGGTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAACCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACGATTAGCGGATGGATTCTTGACAATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAGCCTGATCAGTTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACAAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTGCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.Z33.UNC.EU577711
ATGAGAGTGAGGGTGATCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATG------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTTTAAATTGCAATGATTCTGATGGTAATATTACTAGAAGTGCCAATGAT------------------------------------------------------------------------TCTATTACTAGCAGTGCTAATATTAGTAGGGAGGGGAAGGAAATGAAGAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATACT------------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAAGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCAATCCTAAAGTGT---AACGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAGAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACGAACAATGCTAAAATCATACTAGTACAGCTGAAAAAACCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCAGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCAGGGAAA---GCTTTTTATGCAACAGGAAGAATAATAGGAGATATCAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGAAAAGAGTGGAATGAGACTTTAAGCCTGGTAGCTCACAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTATAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACAGGGGGGAAT---------AATAACACTTGGACTGAT---------------------------ACTACAGGA------------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACACATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGGTAGTAAT---------AACAATACTACT------------------------------GAGACCTTTAGGCCGGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTGGGA---GCTCTC---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGTTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTATGGACGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTATAATATACAATTTAATTGAACTATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAATGGACAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGGTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAACCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACGATTAGCGGATGGATTCTTGACAATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAGCCTGATCAGTTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACAAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTGCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.Z33.UNC.EU577717
ATGAGAGTGAGGGTGATCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATG------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTTTAAATTGCAATGATTCTGATGGTAATATTACTAGAAGTGCCAATGAT------------------------------------------------------------------------TCTATTACTAGCAGTGCTAATATTAGTAGGGAGGGGAAGGAAATGAAGAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATACT------------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAAGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCAATCCTAAAGTGT---AACGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAGAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAAAAAACCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCAGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCAGGGAAA---GCTTTTTATGCAACAGGAAGAATAATAGGAGATATCAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGAAAAGAGTGGAATGAGACTTTAAGCCTGGTAGCTCACAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTATAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACAGGGGGGAAT---------AATAACACTTGGACTGAT---------------------------ACTACAGGA------------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACACATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGGTAGTAAT---------AACAATACTACT------------------------------GAGACCTTTAGGCCGGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTGGGA---GCTCTC---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGTTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTATGGACGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTATAATATACAATTTAATTGAACTATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAATGGACAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGGTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAACCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACGATTAGCGGATGGATTCTTGACAATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAGCCTGATCATTTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACAAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTGCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.Z33.UNC.EU577710
ATGAGAGTGAGGGTGATCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATG------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTTTAAATTGCAATGATTCTGATGGTAATATTACTAGAAGTGCCAATGAT------------------------------------------------------------------------TCTATTACTAGCAGTGCTAATATTAGTAGGGAGGGGAAGGAAATGAAGAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATACT------------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAAGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCAATCCTAAAGTGT---AACGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAGAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAAAAAACCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCAGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCAGGGAAA---GCTTTTTATGCAACAGGAAGAATAATAGGAGATATCAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGAAAAGAGTGGAATGAGACTTTAAGCCTGGTAGCTCACAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTATAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACAGGGGGGAAT---------AATAACACTTGGACTGAT---------------------------ACTACAGGA------------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACACATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGGTAGTAAT---------AACAATACTACT------------------------------GAGACCTTTAGGCCGGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTGGGA---GCTCTC---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGTTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTATGGACGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTATAATATACAATTTAATTGAACTATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAATGGACAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGGTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAACCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACGATTAGCGGATGGATTCTTGACAATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAGCCTGATCATTTTCGTCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACAAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTGCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

2.Z33.UNC.EU577703
ATGAGAGTGAGGGTGATCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATG------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTTTAAATTGCAATGATTCTGATGGTAATATTACTAGAAGTGCCAATGAT------------------------------------------------------------------------TCTATTACTAGCAGTGCTAATATTAGTAGGGAGGGGAAGGAAATGAAGAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATACT------------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAAGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCAATCCTAAAGTGT---AACGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAGAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAAAAAACCTGTAGTAATCAATTGTACAAGACCAGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCAGGGAAA---GCTTTTTATGCAACAGGAAGAATAATAGGAGATATCAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGAAAAGAGTGGAATGAGACTTTAAGCCTGGTAGCTCACAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTATAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACAGGGGGGAAT---------AATAACACTTGGACTGAT---------------------------ACTACAGGA------------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACACATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGGTAGTAAT---------AACAATACTACT------------------------------GAGACCTTTAGGCCGGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTGGGA---GCTCTC---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGTTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTATGGACGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTATAATATACAATTTAATTGAACTATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAATGGACAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGGTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAACCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACGATTAGCGGATGGATTCTTGACAATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAGCCTGATCATTTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACAAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTGCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576457
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGAAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576458
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTCAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576467
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGACACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576441
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTGGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576469
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576465
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576456
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGGAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576459
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCAC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGACACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576440
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576462
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGACGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576445
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576439
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576450
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGATGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGACACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576454
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGAA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GAA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTAAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576437
ATGAGAGTGACGGGGATCCAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGACTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576464
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTTGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGACACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576444
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576463
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576468
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGACACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAAAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576430
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTAAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACGATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCCATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTAAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576434
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576455
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576425
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACGATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAAA--AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576448
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576451
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAAAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576447
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATC----------------------AAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576433
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAA-----------------------------------------------------------------------------------ACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576429
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGACACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAG

3.700010058.CHAVI001.EU576442
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTAGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576436
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.FJ495937
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGATGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGACACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATTATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGAGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576461
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576427
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576449
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576432
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAAT----------------------------CTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGG--------------------------------------------------------------------AAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576460
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576452
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576435
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576428
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGACACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576453
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCT-------------CAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576446
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGACACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576438
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------GATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576426
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACTCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGTAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576431
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576443
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCACAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGACACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576466
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAAGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.700010058.CHAVI001.EU576470
ATGAGAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCAAAACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACAGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAGTTGAATAATAATAGTACCACTACCACTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGCGAGGGAAAGGAAATGAAGAACTGTTCTTTCAACATCCCC---ACAAGCATGCAGGAT------AAGACGAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATATAGTAAAAATAGATGATAGTAAT---------------------------AATAGTACC---------------AATAATAGTACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTCAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACAATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTACTTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGAACAATGGAATAACACTTTAAAGAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAGTTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGTCC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACTAAGGCA---------------------------AATGGCACTACAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGTTGCTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGAGGA------------------GGTGGGGGACAG---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGCAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGGAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---GTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATG---ATGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAAGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCCTATTCAGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGAAATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAGGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTCTTAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCAGCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAACGGATTAGCGGGTGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGTCGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATAATAGAAGTGTTACAAAGA------------------TTTATTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

3.Z20.UNC.EU577575
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAAATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACATATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGGTATTA---GAAAATGTGACAGAAGAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGAGATGAGGAATAATACTAATAATAATACCACT------------------------------------------------------------------------------AGTAGTAATAATGTTACTGACAGTGAATGGTCAAGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAGAAT------AAGGTGCAGCAAAAATATGCAATGTTTTATAAACTAGATGTAGTGCAAATAAAGGATGATAAT---------------------------AATATTACC------------------------AGTTATAGGTTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AGAGATAATAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACCAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGCCTGGCAGAAGAA---GGGATAGTAATTAGATCTGAGAATCTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAAAGAAGCTGTACAAATTAATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTTCACAACAGGGGACGTAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGCAAAATGGAATGATACTTTAAAACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTATA------------GGTAAAACA---ATAGCCTTTAAGAAC---------TCCTCAGGAGGAGACATAGAAATTGAAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAGTACTAAT---------------------------TGGAATAATACTGAAAAGTCA------------AATAGCACTGAAGTC------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTGCAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGAC---------------AACAGCACA---------------------AACAATACA---GAGATCTTCAGACCTGTAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCATT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCTTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGACTTTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATACACAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAACATTCATATATACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAGGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTATGGTCTTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGCAGGCTTGGTAGGTTTAAGGATAGTTTTTGTTGTACTTTCTGTAGTAAATAGGGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAAAGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ACTGGTAGAGCTATCCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGCTTTTACTATAA

3.Z20.UNC.EU577563
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAAATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACATATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGGTATTA---GAAAATGTGACAGAAGAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGAGATGAGGAATAATACTAATAATAATACCACT------------------------------------------------------------------------------AGTAGTAATAATGTTACTGACAGTGAATGGTCAAGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAGAAT------AAGGTGCAGCAAAAATATGCAATGTTTTATAAACTAGATGTAGTGCAAATAAAGGATGATAAT---------------------------AATATTACC------------------------AGTTATAGGTTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AGAGATAATAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACCAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGCCTGGCAGAAGAA---GGGATAGTAATTAGATCTGAGAATCTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAAAGAAGCTGTACAAATTAATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTTCACAACAGGGGACGTAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGCAAAATGGAATGATACTTTAAAACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTATA------------GGTAAAACA---ATAGCCTTTAAGAAC---------TCCTCAGGAGGAGACATAGAAATTGAAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAGTACTAAT---------------------------TGGAATAATACTGAAAAGTCA------------AATAGCACTGAAGTC------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTGCAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGAC---------------AACAGCACA---------------------AACAATACA---GAGATCTTCAGACCTGTAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCATT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCTTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGACTTTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATACACAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAACATTCATATATACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAGGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTATGGTCTTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGCAGGCTTGGTAGGTTTAAGGATAGTTTTTGTTGTACTTTCTGTAGTAAATAGGGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAAAGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ACTGGTAGAGCTATCCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

3.Z20.UNC.EU577576
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAAATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACATATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGGTATTA---GAAAATGTGACAGAAGAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGAGATGAGGAATAATACTAATAATAATACCACT------------------------------------------------------------------------------AGTAGTAATAATGTTACTGACAGTGAATGGTCAAGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAGAAT------AAGGTGCAGCAAAAATATGCAATGTTTTATAAACTAGATGTAGTGCAAATAAAGGATGATAAT---------------------------AATATTACC------------------------AGTTATAGGTTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AGAGATAATAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACCAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGCCTGGCAGAAGAA---GGGATAGTAATTAGATCTGAGAATCTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAAAGAAGCTGTACAAATTAATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTTCACAACAGGGGACGTAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGCAAAATGGAATGATACTTTAAAACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTATA------------GGTAAAACA---ATAGCCTTTAAGAAC---------TCCTCAGGAGGAGACATAGAAATTGAAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAGTACTAAT---------------------------TGGAATAATACTGAAAAGTCA------------AATAGCACTGAAGTC------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTGCAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGAC---------------AACAGCACA---------------------AACAATACA---GAGATCTTCAGACCTGTAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCATT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCTTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGACTTTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATACACAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAACATTCATATATACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAGGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTATGGTCTTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGCAGGCTTGGTAGGTTTAAGGATAGTTTTTGTTGTACTTTCTGTAGTAAATAGGGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAAAGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ACTGGTAGAGCTATCCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

3.Z20.UNC.EU577573
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAAATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACATATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGGTATTA---GAAAATGTGACAGAAGAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGAGATGAGGAATAATACTAATAATAATACCACT------------------------------------------------------------------------------AGTAGTAATAATGTTACTGACAGTGAATGGTCAAGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAGAAT------AAGGTGCAGCAAAAATATGCAATGTTTTATAAACTAGATGTAGTGCAAATAAAGGATGATAAT---------------------------AATATTACC------------------------AGTTATAGGTTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AGAGATAATAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACCAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGCCTGGCAGAAGAA---GGGATAGTAATTAGATCTGAGAATCTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAAAGAAGCTGTACAAATTAATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTTCACAACAGGGGACGTAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGCAAAATGGAATGATACTTTAAAACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTATA------------GGTAAAACA---ATAGCCTTTAAGAAC---------TCCTCAGGAGGAGACATAGAAATTGAAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAGTACTAAT---------------------------TGGAATAATACTGAAAAGTCA------------AATAGCACTGAAGTC------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTGCAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGAC---------------AACAGCACA---------------------AACAATACA---GAGATCTTCAGACCTGTAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCATT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTACTGTCTGGTATTGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCTTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGACTTTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATACACAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAACATTCATATATACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAGGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTATGGTCTTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGCAGGCTTGGTAGGTTTAAGGATAGTTTTTGTTGTACTTTCTGTAGTAAATAGGGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAAAGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ACTGGTAGAGCTATCCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

3.Z20.UNC.EU577585
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAAATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACATATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGGTATTA---GAAAATGTGACAGAAGAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGAGATGAGGAATAATACTAATAATAATACCACT------------------------------------------------------------------------------AGTAGTAATAATGTTACTGACAGTGAATGGTCAAGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAGAAT------AAGGTGCAGCAAAAATATGCAATGTTTTATAAACTAGATGTAGTGCAAATAAAGGATGATAAT---------------------------AATATTACC------------------------AGTTATAGGTTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AGAGATAATAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACCAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGCCTGGCAGAAGAA---GGGATAGTAATTAGATCTGAGAATCTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAAAGAAGCTGTACAAATTAATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTTCACAACAGGGGACGTAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGCAAAATGGAATGATACTTTAAAACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTATA------------GGTAAAACA---ATAGCCTTTAAGAAC---------TCCTCAGGAGGAGACATAGAAATTGAAATGCACAGTCTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAGTACTAAT---------------------------TGGAATAATACTGAAAAGTCA------------AATAGCACTGAAGTC------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTGCAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGAC---------------AACAGCACA---------------------AACAATACA---GAGATCTTCAGACCTGTAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCATT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCTTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGACTTTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATACACAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAACATTCATATATACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAGGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTATGGTCTTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGCAGGCTTGGTAGGTTTAAGGATAGTTTTTGTTGTACTTTCTGTAGTAAATAGGGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACAGATCCGAAAGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ACTGGTAGAGCTATCCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

3.Z20.UNC.EU577581
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAAATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACATATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGGTATTA---GAAAATGTGACAGAAGAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGAGATGAGGAATAATACTAATAATAATACCACT------------------------------------------------------------------------------AGTAGTAATAATGTTACTGACAGTGAATGGTCAAGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAGAAT------AAGGTGCAGCAAAAATATGCAATGTTTTATAAACTAGATGTAGTGCAAATAAAGGATGATAAT---------------------------AATATTACC------------------------AGTTATAGGTTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATCCTAAAGTGT---AGAGATAATAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACCAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGCCTGGCAGAAGAA---GGGATAGTAATTAGATCTGAGAATCTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAAAGAAGCTGTACAAATTAATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTTCACAACAGGGGACGTAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGCAAAATGGAATGATACTTTAAAACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTATA------------GGTAAAACA---ATAGCCTTTAAGAAC---------TCCTCAGGAGGAGACATAGAAATTGAAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAGTACTAAT---------------------------TGGAATAATACTGAAAAGTCA------------AATAGCACTGAAGTC------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTGCAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGAC---------------AACAGCACA---------------------AACAATACA---GAGATCTTCAGACCTGTAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCATT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCTTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGACTTTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATACACAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAACATTCATATATACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAGGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTATGGTCTTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGCAGGCTTGGTAGGTTTAAGGATAGTTTTTGTTGTACTTTCTGTAGTAAATAGGGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAAAGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ACTGGTAGAGCTATCCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

3.Z20.UNC.EU577582
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAAATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACATATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGGTATTA---GAAAATGTGACAGAAGAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGAGATGAGGAATAATACTAATAATAATACCACT------------------------------------------------------------------------------AGTAGTAATAATGTTACTGACAGTGAATGGTCAAGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAGAAT------AAGGTGCAGCAAAAATATGCAATGTTTTATAAACTAGATGTAGTGCAAATAAAGGATGATAAT---------------------------AATATTACC------------------------AGTTATAGGTTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AGAGATAATAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACCAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGCCTGGCAGAAGAA---GGGATAGTAATTAGATCTGAGAATCTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAAAGAAGCTGTACAAATTAATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTTCACAACAGGGGACGTAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGCAAAATGGAATGATACTTTAAAACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTATA------------GGTAAAACA---ATAGCCTTTAAGAAC---------TCCTCAGGAGGAGACATAGAAATTGAAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAGTACTAAT---------------------------TGGAATAATACTGAAAAGTCA------------AATAGCACTGAAGTC------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTGCAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGAC---------------AACAGCACA---------------------AACAATACA---GAGATCTTCAGACCTGTAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCATT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCTTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGACTTTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATACACAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAACATTCATATATACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAGGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTATGGTCTTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGCAGGCTTGGTAGGTTTAAGGATAGTTTTTGTTGTACTTTCTGTAGTAAATAGGGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAAAGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ACTGGTAGAGCTATCCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

3.Z20.UNC.EU577574
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAAATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACATATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGGTATTA---GAAAATGTGACAGAAGAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGAGATGAGGAATAATACTAATAATAATACCACT------------------------------------------------------------------------------AGTAGTAATAATGTTACTGACAGTGAATGGTCAAGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAGAAT------AAGGTGCAGCAAAAATATGCAATGTTTTATAAACTAGATGTAGTGCAAATAAAGGATGATAAT---------------------------AATATTACC------------------------AGTTATAGGTTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AGAGATAATAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACCAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGCCTGGCAGAAGAA---GGGATAGTAATTAGATCTGAGAATCTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAAAGAAGCTGTACAAATTAATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTTCACAACAGGGGACGTAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGCAAAATGGAATGATACTTTAAAACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTATA------------GGTAAAACA---ATAGCCTTTAAGAAC---------TCCTCAGGAGGAGACATAGAAATTGAAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAGTACTAAT---------------------------TGGAATAATACTGAAAAGTCA------------AATAGCACTGAAGTC------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTGCAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGAC---------------AACAGCACA---------------------AACAATACA---GAGATCTTCAGACCTGTAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCATT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCTTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGACTTTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATACACAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAACATTCATATATACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAGGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTATGGTCTTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGCAGGCTTGGTAGGTTTAAGGATAGTTTTTGTTGTACTTTCTGTAGTAAATAGGGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAAAGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ACTGGTAGAGCTATCCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

3.Z20.UNC.EU577564
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAAATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACATATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGGTATTA---GAAAATGTGACAGAAGAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGAGATGAGGAATAATACTAATAATAATACCACT------------------------------------------------------------------------------AGTAGTAATAATGTTACTGACAGTGAATGGTCAAGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAGAAT------AAGGTGCAGCAAAAATATGCAATGTTTTATAAACTAGATGTAGTGCAAATAAAGGATGATAAT---------------------------AATATTACC------------------------AGTTATAGGTTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AGAGATAATAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACCAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGCCTGGCAGAAGAA---GGGATAGTAATTAGATCTGAGAATCTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAAAGAAGCTGTACAAATTAATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTTCACAACAGGGGACGTAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGCAAAATGGAATGATACTTTAAAACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTATA------------GGTAAAACA---ATAGCCTTTAAGAAC---------TCCTCAGGAGGAGACATAGAAATTGAAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAGTACTAAT---------------------------TGGAATAATACTGAAAAGTCA------------AATAGCACTGAAGTC------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTGCAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGAC---------------AACAGCACA---------------------AACAATACA---GAGATCTTCAGACCTGTAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCATT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCTTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGACTTTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATACACAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAACATTCATATATACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAGGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTATGGTCTTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGCAGGCTTGGTAGGTTTAAGGATAGTTTTTGTTGTACTTTCTGTAGTAAATAGGGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAAAGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ACTGGTAGAGCTATCCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

3.Z20.UNC.EU577580
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAAATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACATATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGGTATTA---GAAAATGTGACAGAAGAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGAGATGAGGAATAATACTAATAATAATACCACT------------------------------------------------------------------------------AGTAGTAATAATGTTACTGACAGTGAATGGTCAAGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAGAAT------AAGGTGCAGCAAAAATATGCAATGTTTTATAAACTAGATGTAGTGCAAATAAAGGATGATAAT---------------------------AATATTACC------------------------AGTTATAGGTTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AGAGATAATAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACCAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGCCTGGCAGAAGAA---GGGATAGTAATTAGATCTGAGAATCTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAAAGAAGCTGTACAAATTAATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTTCACAACAGGGGACGTAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGCAAAATGGAATGATACTTTAAAACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTATA------------GGTAAAACA---ATAGCCTTTAAGAAC---------TCCTCAGGAGGAGACATAGAAATTGAAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAGTACTAAT---------------------------TGGAATAATACTGAAAAGTCA------------AATAGCACTGAAGTC------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTGCAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGAC---------------AACAGCACA---------------------AACAATACA---GAGATCTTCAGACCTGTAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCATT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCTTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGACTTTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATACACAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAACATTCATATATACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAGGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTATGGTCTTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGCAGGCTTGGTAGGTTTAAGGATAGTTTTTGTTGTACTTTCTGTAGTAAATAGGGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAAAGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ACTGGTAGAGCTATCCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

3.Z20.UNC.EU577565
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAAATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACATATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGGTATTA---GAAAATGTGACAGAAGAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGAGATGAGGAATAATACTAATAATAATACCACT------------------------------------------------------------------------------AGTAGTAATAATGTTACTGACAGTGAATGGTCAAGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAGAAT------AAGGTGCAGCAAAAATATGCAATGTTTTATAAACTAGATGTAGTGCAAATAAAGGATGATAAT---------------------------AATATTACC------------------------AGTTATAGGTTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AGAGATAATAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACCAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGCCTGGCAGAAGAA---GGGATAGTAATTAGATCTGAGAATCTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAAAGAAGCTGTACAAATTAATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTTCACAACAGGGGACGTAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGCAAAATGGAATGATACTTTAAAACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTATA------------GGTAAAACA---ATAGCCTTTAAGAAC---------TCCTCAGGAGGAGACATAGAAATTGAAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAGTACTAAT---------------------------TGGAATAATACTGAAAAGTCA------------AATAGCACTGAAGTC------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTGCAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGAC---------------AACAGCACA---------------------AACAATACA---GAGATCTTCAGACCTGTAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCATT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCTTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGACTTTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATACACAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAACATTCATATATACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAGGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTATGGTCTTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGCAGGCTTGGTAGGTTTAAGGATAGTTTTTGTTGTACTTTCTGTAGTAAATAGGGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAAAGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ACTGGTAGAGCTATCCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

3.Z20.UNC.EU577572
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAAATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACATATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGGTATTA---GAAAATGTGACAGAAGAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGAGATGAGGAATAATACTAATAATAATACCACT------------------------------------------------------------------------------AGTAGTAATAATGTTACTGACAGTGAATGGTCAAGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAGAAT------AAGGTGCAGCAAAAATATGCAATGTTTTATAAACTAGATGTAGTGCAAATAAAGGATGATAAT---------------------------AATATTACC------------------------AGTTATAGGTTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AGAGATAATAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACCAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGCCTGGCAGAAGAA---GGGATAGTAATTAGATCTGAGAATCTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAAAGAAGCTGTACAAATTAATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTTCACAACAGGGGACGTAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGCAAAATGGAATGATACTTTAAAACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTATA------------GGTAAAACA---ATAGCCTTTAAGAAC---------TCCTCAGGAGGAGACATAGAAATTGAAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAGTACTAAT---------------------------TGGAATAATACTGAAAAGTCA------------AATAGCACTGAAGTC------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTGCAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGAC---------------AACAGCACA---------------------AACAATACA---GAGATCTTCAGACCTGTAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCATT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCTTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGACTTTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATACACAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAACATTCATATATACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAGGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTATGGTCTTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGCAGGCTTGGTAGGTTTAAGGATAGTTTTTGTTGTACTTTCTGTAGTAAATAGGGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAAAGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ACTGGTAGAGCTATCCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

3.Z20.UNC.EU577579
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAAATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACATATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGGTATTA---GAAAATGTGACAGAAGAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGAGATGAGGAATAATACTAATAATAATACCACT------------------------------------------------------------------------------AGTAGTAATAATGTTACTGACAGTGAATGGTCAAGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAGAAT------AAGGTGCAGCAAAAATATGCAATGTTTTATAAACTAGATGTAGTGCAAATAAAGGATGATAAT---------------------------AATATTACC------------------------AGTTATAGGTTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AGAGATAATAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACCAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGCCTGGCAGAAGAA---GGGATAGTAATTAGATCTGAGAATCTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAAAGAAGCTGTACAAATTAATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTTCACAACAGGGGACGTAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGCAAAATGGAATGATACTTTAAAACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTATA------------GGTAAAACA---ATAGCCTTTAAGAAC---------TCCTCAGGAGGAGACATAGAAATTGAAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAGTACTAAT---------------------------TGGAATAATACTGAAAAGTCA------------AATAGCACTGAAGTC------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTGCAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGAC---------------AACAGCACA---------------------AACAATACA---GAGATCTTCAGACCTGTAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCATT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCTTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGACTTTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATACACAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAACATTCATATATACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAGGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTATGGTCTTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGCAGGCTTGGTAGGTTTAAGGATAGTTTTTGTTGTACTTTCTGTAGTAAATAGGGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAAAGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ACTGGTAGAGCTATCCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

3.Z20.UNC.EU577584
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAAATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACATATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGGTATTA---GAAAATGTGACAGAAGAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGAGATGAGGAATAATACTAATAATAATACCACT------------------------------------------------------------------------------AGTAGTAATAATGTTACTGACAGTGAATGGTCAAGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAGAAT------AAGGTGCAGCAAAAATATGCAATGTTTTATAAACTAGATGTAGTGCAAATAAAGGATGATAAT---------------------------AATATTACC------------------------AGTTATAGGTTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AGAGATAATAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACCAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGCCTGGCAGAAGAA---GGGATAGTAATTAGATCTGAGAATCTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAAAGAAGCTGTACAAATTAATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTTCACAACAGGGGACGTAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGCAAAATGGAATGATACTTTAAAACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTATA------------GGTAAAACA---ATAGCCTTTAAGAAC---------TCCTCAGGAGGAGACATAGAAATTGAAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAGTACTAAT---------------------------TGGAATAATACTGAAAAGTCA------------AATAGCACTGAAGTC------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTGCAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGAC---------------AACAGCACA---------------------AACAATACA---GAGATCTTCAGACCTGTAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCATT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCTTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGACTTTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATACACAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAACATTCATATATACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAGGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTATGGTCTTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGCAGGCTTGGTAGGTTTAAGGATAGTTTTTGTTGTACTTTCTGTAGTAAATAGGGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAAAGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ACTGGTAGAGCTATCCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

3.Z20.UNC.EU577588
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAAATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACATATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGGTATTA---GAAAATGTGACAGAAGAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGAGATGAGGAATAATACTAATAATAATACCACT------------------------------------------------------------------------------AGTAGTAATAATGTTACTGACAGTGAATGGTCAAGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAGAAT------AAGGTGCAGCAAAAATATGCAATGTTTTATAAACTAGATGTAGTGCAAATAAAGGATGATAAT---------------------------AATATTACC------------------------AGTTATAGGTTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AGAGATAATAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACCAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGCCTGGCAGAAGAA---GGGATAGTAATTAGATCTGAGAATCTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAAAGAAGCTGTACAAATTAATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTTCACAACAGGGGACGTAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGCAAAATGGAATGATACTTTAAAACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTATA------------GGTAAAACA---ATAGCCTTTAAGAAC---------TCCTCAGGAGGAGACATAGAAATTGAAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGGTACTAAT---------------------------TGGAATAATACTGAAAAGTCA------------AATAGCACTGAAGTC------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTGCAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGAC---------------AACAGCACA---------------------AACAATACA---GAGATCTTCAGACCTGTAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCATT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCTTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGACTTTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATACACAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAACATTCATATATACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAGGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTATGGTCTTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGCAGGCTTGGTAGGTTTAAGGATAGTTTTTGTTGTACTTTCTGTAGTAAATAGGGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAAAGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ACTGGTAGAGCTATCCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

3.Z20.UNC.EU577569
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAAATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACATATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGGTATTA---GAAAATGTGACAGAAGAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGAGATGAGGAATAATACTAATAATAATACCACT------------------------------------------------------------------------------AGTAGTAATAATGTTACTGACAGTGAATGGTCAAGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAGAAT------AAGGTGCAGCAAAAATATGCAATGTTTTATAAACTAGATGTAGTGCAAATAAAGGATGATAAT---------------------------AATATTACC------------------------AGTTATAGGTTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AGAGATAATAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACCAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGCCTGGCAGAAGAA---GGGATAGTAATTAGATCTGAGAATCTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAAAGAAGCTGTACAAATTAATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTTCACAACAGGGGACGTAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGCAAAATGGAATGATACTTTAAAACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTATA------------GGTAAAACA---ATAGCCTTTAAGAAC---------TCCTCAGGAGGAGACATAGAAATTGAAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAGTACTAAT---------------------------TGGAATAATACTGAAAAGTCA------------AATAGCACTGAAGTC------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTGCAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGAC---------------AACAGCACA---------------------AACAATACA---GAGATCTTCAGACCTGTAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCATT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCTTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGACTTTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATACACAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAACATTCATATATACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAGGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTATGGTCTTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGCAGGCTTGGTAGGTTTAAGGATAGTTTTTGTTGTACTTTCTGTAGTAAATAGGGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAAAGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGGTCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ACTGGTAGAGCTATCCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

3.Z20.UNC.EU577586
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAAATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACATATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGGTATTA---GAAAATGTGACAGAAGAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGAGATGAGGAATAATACTAATAATAATACCACT------------------------------------------------------------------------------AGTAGTAATAATGTTACTGACAGTGAATGGTCAAGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAGAAT------AAGGTGCAGCAAAAATATGCAATGTTTTATAAACTAGATGTAGTGCAAATAAAGGATGATAAT---------------------------AATATTACC------------------------AGTTATAGGTTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AGAGATAATAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACCAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGCCTGGCAGAAGAA---GGGATAGTAATTAGATCTGAGAATCTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAAAGAAGCTGTACAAATTAATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTTCACAACAGGGGACGTAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGCAAAATGGAATGATACTTTAAAACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTATA------------GGTAAAACA---ATAGCCTTTAAGAAC---------TCCTCAGGAGGAGACATAGAAATTGAAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAGTACTAAT---------------------------TGGAATAATACTGAAAAGTCA------------AATAGCACTGAAGTC------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTGCAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGAC---------------AACAGCACA---------------------AACAATACA---GAGATCTTCAGACCTGTAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCATT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCTTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGACTTTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATACACAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAACATTCATATATACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAGGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTATGGTCTTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGCAGGCTTGGTAGGTTTAAGGATAGTTTTTGTTGTACTTTCTGTAGTAAATAGGGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAAAGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ACTGGTAGAGCTATCCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

3.Z20.UNC.EU577587
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAAATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACATATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGGTATTA---GAAAATGTGACAGAAGAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGAGATGAGGAATAATACTAATAATAATACCACT------------------------------------------------------------------------------AGTAGTAATAATGTTACTGACAGTGAATGGTCAAGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAGAAT------AAGGTGCAGCAAAAATATGCAATGTTTTATAAACTAGATGTAGTGCAAATAAAGGATGATAAT---------------------------AATATTACC------------------------AGTTATAGGTTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AGAGATAATAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACCAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGCCTGGCAGAAGAA---GGGATAGTAATTAGATCTGAGAATCTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAAAGAAGCTGTACAAATTAATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTTCACAACAGGGGACGTAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGCAAAATGGAATGATACTTTAAAACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTATA------------GGTAAAACA---ATAGCCTTTAAGAAC---------TCCTCAGGAGGAGACATAGAAATTGAAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAGTACTAAT---------------------------TGGAATAATACTGAAAAGTCA------------AATAGCACTGAAGTC------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTGCAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGAC---------------AACAGCACA---------------------AACAATACA---GAGATCTTCAGACCTGTAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCATT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCTTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGACTTTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATACACAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAACATTCATATATACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAGGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTATGGTCTTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGCAGGCTTGGTAGGTTTAAGGATAGTTTTTGTTGTACTTTCTGTAGTAAATAGGGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAAAGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ACTGGTAGAGCTATCCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

3.Z20.UNC.EU577583
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAAATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACATATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGGTATTA---GAAAATGTGACAGAAGAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGAGATGAGGAATAATACTAATAATAATACCACT------------------------------------------------------------------------------AGTAGTAATAATGTTACTGACAGTGAATGGTCAAGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAGAAT------AAGGTGCAGCAAAAATATGCAATGTTTTATAAACTAGATGTAGTGCAAATAAAGGATGATAAT---------------------------AATATTACC------------------------AGTTATAGGTTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AGAGATAATAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACCAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGCCTGGCAGAAGAA---GGGATAGTAATTAGATCTGAGAATCTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAAAGAAGCTGTACAAATTAATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTTCACAACAGGGGACGTAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGCAAAATGGAATGATACTTTAAAACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTATA------------GGTAAAACA---ATAGCCTTTAAGAAC---------TCCTCAGGAGGAGACATAGAAATTGAAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAGTACTAAT---------------------------TGGAATAATACTGAAAAGTCA------------AATAGCACTGAAGTC------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTGCAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGAC---------------AACAGCACA---------------------AACAATACA---GAGATCTTCAGACCTGTAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCATT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCTTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGACTTTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATACACAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAACATTCATATATACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAGGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTATGGTCTTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGCAGGCTTGGTAGGTTTAAGGATAGTTTTTGTTGTACTTTCTGTAGTAAATAGGGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAAAGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ACTGGTAGAGCTATCCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

3.Z20.UNC.EU577570
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAAATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACATATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGGTATTA---GAAAATGTGACAGAAGAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGAGATGAGGAATAATACTAATAATAATACCACT------------------------------------------------------------------------------AGTAGTAATAATGTTACTGACAGTGAATGGTCAAGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAGAAT------AAGGTGCAGCAAAAATATGCAATGTTTTATAAACTAGATGTAGTGCAAATAAAGGATGATAAT---------------------------AATATTACC------------------------AGTTATAGGTTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AGAGATAATAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACCAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGCCTGGCAGAAGAA---GGGATAGTAATTAGATCTGAGAATCTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAAAGAAGCTGTACAAATTAATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTTCACAACAGGGGACGTAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGCAAAATGGAATGATACTTTAAAACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTATA------------GGTAAAACA---ATAGCCTTTAAGAAC---------TCCTCAGGAGGAGACATAGAAATTGAAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAGTACTAAT---------------------------TGGAATAATACTGAAAAGTCA------------AATAGCACTGAAGTC------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTGCAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGAC---------------AACAGCACA---------------------AACAATACA---GAGATCTTCAGACCTGTAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCATT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCTTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGACTTTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATACACAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAACATTCATATATACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAGGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTATGGTCTTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGCAGGCTTGGTAGGTTTAAGGATAGTTTTTGTTGTACTTTCTGTAGTAAATAGGGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAAAGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ACTGGTAGAGCTATCCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

3.Z20.UNC.EU577577
ATGATAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAAATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACATATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGGTATTA---GAAAATGTGACAGAAGAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGAGATGAGGAATAATACTAATAATAATACCACT------------------------------------------------------------------------------AGTAGTAATAATGTTACTGACAGTGAATGGTCAAGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAGAAT------AAGGTGCAGCAAAAATATGCAATGTTTTATAAACTAGATGTAGTGCAAATAAAGGATGATAAT---------------------------AATATTACC------------------------AGTTATAGGTTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AGAGATAATAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACCAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGCCTGGCAGAAGAA---GGGATAGTAATTAGATCTGAGAATCTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAAAGAAGCTGTACAAATTAATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTTCACAACAGGGGACGTAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGCAAAATGGAATGATACTTTAAAACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTATA------------GGTAAAACA---ATAGCCTTTAAGAAC---------TCCTCAGGAGGAGACATAGAAATTGAAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAGTACTAAT---------------------------TGGAATAATACTGAAAAGTCA------------AATAGCACTGAAGTC------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTGCAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGAC---------------AACAGCACA---------------------AACAATACA---GAGATCTTCAGACCTGTAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCATT---GGG---------TTCTTGGGA---GCATCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCTTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGACTTTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATACACAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAACATTCATATATACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAGGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTATGGTCTTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGCAGGCTTGGTAGGTTTAAGGATAGTTTTTGTTGTACTTTCTGTAGTAAATAGGGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAAAGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ACTGGTAGAGCTATCCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

3.Z20.UNC.EU577567
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAAATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACATATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGGTATTA---GAAAATGTGACAGAAGAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGAGATGAGGAATAATACTAATAATAATACCACT------------------------------------------------------------------------------AGTAGTAATAATGTTACTGACAGTGAATGGTCAAGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAGAAT------AAGGTGCAGCAAAAATATGCAATGTTTTATAAACTAGATGTAGTGCAAATAAAGGATGATAAT---------------------------AATATTACC------------------------AGTTATAGGTTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AGAGATAATAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACCAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGCCTGGCAGAAGAA---GGGATAGTAATTAGATCTGAGAATCTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAAAGAAGCTGTACAAATTAATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTTCACAACAGGGGACGTAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGCAAAATGGAATGATACTTTAAAACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTATA------------GGTAAAACA---ATAGCCTTTAAGAAC---------TCCTCAGGAGGAGACATAGAAATTGAAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAGTACTAAT---------------------------TGGAATAATACTGAAAAGTCA------------AATAGCACTGAAGTC------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTGCAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGAC---------------AACAGCACA---------------------AACAATACA---GAGATCTTCAGACCTGTAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCATT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCTTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGACTTTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATACACAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAACATTCATATATACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAGGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTATGGTCTTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGCAGGCTTGGTAGGTTTAAGGATAGTTTTTGTTGTACTTTCTGTAGTAAATAGGGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAAAGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ACTGGTAGAGCTATCCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

3.Z20.UNC.EU577568
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAAATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACATATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGGTATTA---GAAAATGTGACAGAAGAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGAGATGAGGAATAATACTAATAATAATACCACT------------------------------------------------------------------------------AGTAGTAATAATGTTACTGACAGTGAATGGTCAAGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAGAAT------AAGGTGCAGCAAAAATATGCAATGTTTTATAAACTAGATGTAGTGCAAATAAAGGATGATAAT---------------------------AATATTACC------------------------AGTTATAGGTTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AGAGATAATAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACCAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGCCTGGCAGAAGAA---GGGATAGTAATTAGATCTGAGAATCTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAAAGAAGCTGTACAAATTAATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTTCACAACAGGGGACGTAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGCAAAATGGAATGATACTTTAAAACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTATA------------GGTAAAACA---ATAGCCTTTAAGAAC---------TCCTCAGGAGGAGACATAGAAATTGAAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAGTACTAAT---------------------------TGGAATAATACTGAAAAGTCA------------AATAGCACTGAAGTC------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTGCAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGAC---------------AACAGCACA---------------------AACAATACA---GAGATCTTCAGACCTGTAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCATT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCTTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGACTTTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATACACAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAACATTCATATATACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAGGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTATGGTCTTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGCAGGCTTGGTAGGTTTAAGGATAGTTTTTGTTGTACTTTCTGTAGTAAATAGGGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAAAGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ACTGGTAGAGCTATCCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

3.Z20.UNC.EU577578
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAAATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACATATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGGTATTA---GAAAATGTGACAGAAGAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGAGATGAGGAATAATACTAATAATAATACCACT------------------------------------------------------------------------------AGTAGTAATAATGTTACTGACAGTGAATGGTCAAGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAGAAT------AAGGTGCAGCAAAAATATGCAATGTTTTATAAACTAGATGTAGTGCAAATAAAGGATGATAAT---------------------------AATATTACC------------------------AGTTATAGGTTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AGAGATAATAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACCAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGCCTGGCAGAAGAA---GGGATAGTAATTAGATCTGAGAATCTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAAAGAAGCTGTACAAATTAATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTTCACAACAGGGGACGTAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGCAAAATGGAATGATACTTTAAAACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTATA------------GGTAAAACA---ATAGCCTTTAAGAAC---------TCCTCAGGAGGAGACATAGAAATTGAAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAGTACTAAT---------------------------TGGAATAATACTGAAAAGTCA------------AATAGCACTGAAGTC------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTGCAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGAC---------------AACAGCACA---------------------AACAATACA---GAGATCTTCAGACCTGTAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCATT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCTTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGACTTTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATACACAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAACATTCATATATACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAGGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTATGGTCTTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGCAGGCTTGGTAGGTTTAAGGATAGTTTTTGTTGTACTTTCTGTAGTAAATAGGGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAAAGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ACTGGTAGAGCTATCCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

3.Z20.UNC.EU577566
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAAATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACATATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGGTATTA---GAAAATGTGACAGAAGAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGAGATGAGGAATAATACTAATAATAATACCACT------------------------------------------------------------------------------AGTAGTAATAATGTTACTGACAGTGAATGGTCAAGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAGAAT------AAGGTGCAGCAAAAATATGCAATGTTTTATAAACTAGATGTAGTGCAAATAAAGGATGATAAT---------------------------AATATTACC------------------------AGTTATAGGTTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AGAGATAATAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACCAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGCCTGGCAGAAGAA---GGGATAGTAATTAGATCTGAGAATCTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAAAGAAGCTGTACAAATTAATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTTCACAACAGGGGACGTAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGCAAAATGGAATGATACTTTAAAACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTATA------------GGTAAAACA---ATAGCCTTTAAGAAC---------TCCTCAGGAGGAGACATAGAAATTGAAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAGTACTAAT---------------------------TGGAATAATACTGAAAAGTCA------------AATAGCACTGAAGTC------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTGCAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGAC---------------AACAGCACA---------------------AACAATACA---GAGATCTTCAGACCTGTAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCATT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCTTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGACTTTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATACACAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAACATTCATATATACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAGGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTATGGTCTTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGCAGGCTTGGTAGGTTTAAGGATAGTTTTTGTTGTACTTTCTGTAGTAAATAGGGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAAAGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ACTGGTAGAGCTATCCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

3.Z20.UNC.EU577571
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAAATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACATATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGGTATTA---GAAAATGTGACAGAAGAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGAGATGAGGAATAATACTAATAATAATACCACT------------------------------------------------------------------------------AGTAGTAATAATGTTACTGACAGTGAATGGTCAAGAGACATGAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAGAAT------AAGGTGCAGCAAAAATATGCAATGTTTTATAAACTAGATGTAGTGCAAATAAAGGATGATAAT---------------------------AATATTACC------------------------AGTTATAGGTTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AGAGATAATAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACCAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGCCTGGCAGAAGAA---GGGATAGTAATTAGATCTGAGAATCTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAAAGAAGCTGTACAAATTAATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTTCACAACAGGGGACGTAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGCAAAATGGAATGATACTTTAAAACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTATA------------GGTAAAACA---ATAGCCTTTAAGAAC---------TCCTCAGGAGGAGACATAGAAATTGAAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAGTACTAAT---------------------------TGGAATAATACTGAAAAGTCA------------AATAGCACTGAAGTC------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTGCAGGACAAATTAACTGTTCATCAAGTATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGAC---------------AACAGCACA---------------------AACAATACA---GAGATCTTCAGACCTGTAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCATT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCTTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGACTTTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATACACAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAACATTCATATATACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAGGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTATGGTCTTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGCAGGCTTGGTAGGTTTAAGGATAGTTTTTGTTGTACTTTCTGTAGTAAATAGGGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAAAGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ACTGGTAGAGCTATCCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

3.Z34.UNC.EU577729
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAG------TGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAGAATAACATGGTAGAGCAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATATGAACAATAGTACTACTAATACCAGT---------------------------------------------------------------------------------------AGGAATAATTGGGAAAAGATGGAACAGGGAGAGGTAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAAGCATGAGAGAT------AAGGTGCAAAAAGAATATGCAACTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGCTAATAATAAT---------------------------AATAATACC------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAGTTTCAATGGAACAGGGCTCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAAATCTAGCAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTAAATGCATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACACATGGGA------------CCAGGGAAA---ACATTTTATGCAGCAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCACAATGGAATAAAACTTTAGAACTGGTAGTTGGAAAATTAAAA---GAACAATTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAGCAGAACTGTTTAATAGTACTTGGGATACT---------ACTAAAGGGTCA------------------------------AATAACACA---------------------AATGACACTGAA------------------------ATTATCACACTTCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGACTACTATTAACAAGGGATGGAGGTAATAAC------------ACTGACAAC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGACTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGATG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGGCAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAATCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATATTAGTTGGGGT---------------------------AATAAAACTCATGATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATAGAA------AATTACACAGACTTAATATACAGCTTGCTTGAGGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGAAATTGGATCATTGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAGCATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTAATATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGGCAGATCAATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAGTATTGCTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGTCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGGTTTGCTATAA

3.Z34.UNC.EU577734
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAG------TGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAGAATAACATGGTAGAGCAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATATGAACAATAGTACTACTAATACCAGT---------------------------------------------------------------------------------------AGGAATAATTGGGAAAAGATGGAACAGGGAGAGGTAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAAGCATGAGAGAT------AAGGTGCAAAAAGAATATGCAACTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGCTAATAATAAT---------------------------AATAATACC------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAGTTTCAATGGAACAGGGCTCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAAATCTAGCAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTAAATGCATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACACATGGGA------------CCAGGGAAA---ACATTTTATGCAGCAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCACAATGGAATAAAACTTTAGAACTGGTAGTTGGAAAATTAAAA---GAACAATTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAGCAGAACTGTTTAATAGTACTTGGGATACT---------ACTACAGGGTCA------------------------------AATAACACA---------------------AATGACACTGAA------------------------ATTATCACACTTCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGACTACTATTAACAAGGGATGGAGGTAATAAC------------ACTGACAAC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGACTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGATG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGGCAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATATTAGTTGGGGT---------------------------AATAAAACTCATGATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATAGAA------AATTACACAGACTTAATATACAGCTTGCTTGAGGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGAAATTGGATCATTGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAGCATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTAATATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGGCAGATCAATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAGTATTGCTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGTCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGGTTTGCTATAA

3.Z34.UNC.EU577740
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAG------TGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAGAATAACATGGTAGAGCAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATATGAACAATAGTACTACTAATACCAGT---------------------------------------------------------------------------------------AGGAATAATTGGGAAAAGATGGAACAGGGAGAGGTAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAAGCATGAGAGAT------AAGGTGCAAAAAGAATATGCAACTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGCTAATAATAAT---------------------------AATAATACC------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAGTTTCAATGGAACAGGGCTCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAAATCTAGCAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTAAATGCATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACACATGGGA------------CCAGGGAAA---ACATTTTATGCAGCAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCACAATGGAATAAAACTTTAGAACTGGTAGTTGGAAAATTAAAA---GAACAATTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAGCAGAACTGTTTAATAGTACTTGGGATACT---------ACTACAGGGTCA------------------------------AATAACACA---------------------AATGACACTGAA------------------------ATTATCACACTTCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGACTACTATTAACAAGGGATGGAGGTAATAAC------------ACTGACAAC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGACTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGATG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGGCAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATATTAGTTGGGGT---------------------------AATAAAACTCATGATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATAGAA------AATTACACAGACTTAATATACAGCTTGCTTGAGGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGAAATTGGATCATTGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAGCATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTAATATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGGCAGATCAATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAGTATTGCTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGTCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGGTTTGCTATAA

3.Z34.UNC.EU577735
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAG------TGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAGAATAACATGGTAGAGCAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATATGAACAATAGTACTACTAATACCAGT---------------------------------------------------------------------------------------AGGAATAATTGGGAAAAGATGGAACAGGGAGAGGTAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAAGCATGAGAGAT------AAGGTGCAAAAAGAATATGCAACTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGCTAATAATAAT---------------------------AATAATACC------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAGTTTCAATGGAACAGGGCTCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAAATCTAGCAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTAAATGCATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACACATGGGA------------CCAGGGAAA---ACATTTTATGCAGCAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCACAATGGAATAAAACTTTAGAACTGGTAGTTGGAAAATTAAAA---GAACAATTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAGCAGAACTGTTTAATAGTACTTGGGATACT---------ACTAAAGGGTCA------------------------------AATAACACA---------------------AATGACACTGAA------------------------ATTATCACACTTCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGACTACTATTAACAAGGGATGGAGGTAATAAC------------ACTGACAAC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGACTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGATG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGGCAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATATTAGTTGGGGT---------------------------AATAAAACTCATGATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATAGAA------AATTACACAGACTTAATATACAGCTTGCTTGAGGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGAAATTGGATCATTGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAGCATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTAATATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGGCAGATCAATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAGTATTGCTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGTCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGGTTTGCTATAA

3.Z34.UNC.EU577724
ATGAGAGTGAAAGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAG------TGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAGAATAACATGGTAGAGCAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATATGAACAATAGTACTACTAATACCAGT---------------------------------------------------------------------------------------AGGAATAATTGGGAAAAGATGGAACAGGGAGAGGTAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAAGCATGAGAGAT------AAGGTGCAAAAAGAATATGCAACTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGCTAATAATAAT---------------------------AATAATACC------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAGTTTCAATGGAACAGGGCTCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAAATCTAGCAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTAAATGCATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACACATGGGA------------CCAGGGAAA---ACATTTTATGCAGCAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCACAATGGAATAAAACTTTAGAACTGGTAGTTGAAAAATTAAAA---GAACAATTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAGCAGAACTGTTTAATAGTACTTGGGATACT---------ACTACAGGGTCA------------------------------AATAACACA---------------------AATGACACTGAA------------------------ATTATCACACTTCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGACTACTATTAACAAGGGATGGAGGTAATAAC------------ACTGACAAC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGACTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGATG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGGCAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATATTAGTTGGGGT---------------------------AATAAAACTCATGATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATAGAA------AATTACACAGACTTAATATACAGCTTGCTTGAGGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGAAATTGGATCATTGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAGCATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTAATATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGGCAGATCAATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAGTATTGCTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGTCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGGTTTGCTATAA

3.Z34.UNC.EU577737
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAG------TGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAGAATAACATGGTAGAGCAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATATGAACAATAGTACTACTAATACCAGT---------------------------------------------------------------------------------------AGGAATAATTGGGAAAAGATGGAACAGGGAGAGGTAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAAGCATGAGAGAT------AAGGTGCAAAAAGAATATGCAACTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGCTAATAATAAT---------------------------AATAATACC------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAGTTTCAATGGAACAGGGCTCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAAATCTAGCAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTAAATGCATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACACATGGGA------------CCAGGGAAA---ACATTTTATGCAGCAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCACAATGGAATAAAACTTTAGAACTGGTAGTTGGAAAATTAAAA---GAACAATTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAGCAGAACTGTTTAATAGTACTTGGGATACT---------ACTACAGGGTCA------------------------------AATAACACA---------------------AATGACACTGAA------------------------ATTATCACACTTCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGACTACTATTAACAAGGGATGGAGGTAATAAC------------ACTGACAAC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGACTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGATG---ACGCTGACAGTACAAGCCAGGCAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATATTAGTTGGGGT---------------------------AATAAAACTCATGATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATAGAA------AATTACACAGACTTAATATACAGCTTGCTTGAGGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGAAATTGGATCATTGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAGCATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTAATATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGGCAGATCAATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAGTATTGCTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGTCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGGTTTGCTATAA

3.Z34.UNC.EU577723
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAG------TGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAGAATAACATGGTAGAGCAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATATGAACAATAGTACTACTAATACCAGT---------------------------------------------------------------------------------------AGGAATAATTGGGAAAAGATGGAACAGGGAGAGGTAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAAGCATGAGAGAT------AAGGTGCAAAAAAAATATGCAACTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGCTAATAATAAT---------------------------AATAATACC------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAGTTTCAATGGAACAGGGCTCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAAACCTAGCAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTAAATGCATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACACATGGGA------------CCAGGGAAA---ACATTTTATGCAGCAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCACAATGGAATAAAACTTTAGAACTGGTAGTTGAAAAATTAAAA---GAACAATTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAGCAGAACTGTTTAATAGTACTTGGGATACT---------ACTAAAGGGTCA------------------------------AATAACACA---------------------AATGACACTGAA------------------------ATTATCACACTTCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGACTACTATTAACAAGGGATGGAGGTAATAAC------------ACTGACAAC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGACTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGATG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGGCAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATATTAGTTGGGGT---------------------------AATAAAACTCATGATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATAGAA------AATTACACAGACTTAATATACAGCTTGCTTGAGGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGAAATTGGATCATTGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAGCATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTAATATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGGCAGATCAATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAGTATTGCTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGTCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGGTTTGCTATAA

3.Z34.UNC.EU577733
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAG------TGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAGAATAACATGGTAGAGCAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATATGAACAATAGTACTACTAATACCAGT---------------------------------------------------------------------------------------AGGAATAATTGGGAAAAGATGGAACAGGGAGAGGTAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAAGCATGAGAGAT------AAGGTGCAAAAAGAATATGCAACTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGCTAATAATAAT---------------------------AATAATACC------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAGTTTCAATGGAACAGGGCTCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAAATCTAGCAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTAAATGCATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACACATGGGA------------CCAGGGAAA---ACATTTTATGCAGCAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCACAATGGAATAAAACTTTAGAACTGGTAGTTGGAAAATTAAAA---GAACAATTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAGCAGAACTGTTTAATAGTACTTGGGATACT---------ACTACAGGGTCA------------------------------AATAACACA---------------------AATGACACTGAA------------------------ATTATCACACTTCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGACTACTATTAACAAGGGATGGAGGTAATAAC------------ACTGACAAC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGACTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGATG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGGCAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATATTAGTTGGGGT---------------------------AATAAAACTCATGATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATAGAA------AATTACACAGACTTAATATACAGCTTGCTTGAGGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGAAATTGGATCATTGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAGCATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTAATATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGGCAGATCAATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAGTATTGCTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGTCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGGTTTGCTATAA

3.Z34.UNC.EU577738
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAG------TGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAGAATAACATGGTAGAGCAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATATGAACAATAGTACTACTAATACCAGT---------------------------------------------------------------------------------------AGGAATAATTGGGAAAAGATGGAACAGGGAGAGGTAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAAGCATGAGAGAT------AAGGTGCAAAAAGAATATGCAACTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGCTAATAATAAT---------------------------AATAATACC------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAGTTTCAATGGAACAGGGCTCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAAATCTAGCAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTAAATGCATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACACATGGGA------------CCAGGGAAA---ACATTTTATGCAGCAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCACAATGGAATAAAACTTTAGAACTGGTAGTTGGAAAATTAAAA---GAACAATTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAGCAGAACTGTTTAATAGTACTTGGGATACT---------ACTACAGGGTCA------------------------------AATAACACA---------------------AATGACACTGAA------------------------ATTATCACACTTCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGACTACTATTAACAAGGGATGGAGGTAATAAC------------ACTGACAAC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGACTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGATG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGGCAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATATTAGTTGGGGT---------------------------AATAAAACTCATGATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATAGAA------AATTACACAGACTTAATATACAGCTTGCTTGAGGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGAAATTGGATCATTGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAGCATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTAATATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGGCAGATCAATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAGTATTGCTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGTCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGGTTTGCTATAA

3.Z34.UNC.EU577730
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAG------TGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAGAATAACATGGTAGAGCAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATATGAACAATAGTACTACTAATACCAGT---------------------------------------------------------------------------------------AGGAATAATTGGGAAAAGATGGAACAGGGAGAGGTAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAAGCATGAGAGAT------AAGGTGCAAAAAGAATATGCAACTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGCTAATAATAAT---------------------------AATAATACC------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAGTTTCAATGGAACAGGGCTCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAAATCTAGCAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTAAATGCATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACACATGGGA------------CCAGGGAAA---ACATTTTATGCAGCAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCACAATGGAATAAAACTTTAGAACTGGTAGTTGGAAAATTAAAA---GAACAATTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAGCAGAACTGTTTAATAGTACTTGGGATACT---------ACTACAGGGTCA------------------------------AATAACACA---------------------AATGACACTGAA------------------------ATTATCACACTTCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGACTACTATTAACAAGGGATGGAGGTAATAAC------------ACTGACAAC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGACTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGATG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGGCAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATATTAGTTGGGGT---------------------------AATAAAACTCATGATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATAGAA------AATTACACAGACTTAATATACAGCTTGCTTGAGGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGAAATTGGATCATTGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAGCATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTAATATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGGCAGATCAATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAGTATTGCTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGTCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGGTTTGCTATAA

3.Z34.UNC.EU577732
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATAATC------------TGTAGTGCTACA---------GAG------TGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAGAATAACATGGTAGAGCAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATATGAACAATAGTACTACTAATACCAGT---------------------------------------------------------------------------------------AGGAATAATTGGGAAAAGATGGAACAGGGAGAGGTAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAAGCATGAGAGAT------AAGGTGCAAAAAGAATATGCAACTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGCTAATAATAAT---------------------------AATAATACC------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAGTTTCAATGGAACAGGGCTCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAAATCTAGCAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTAAATGCATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACACATGGGA------------CCAGGGAAA---ACATTTTATGCAGCAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCACAATGGAATAAAACTTTAGAACTGGTAGTTGAAAAATTAAAA---GAACAATTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAGCAGAACTGTTTAATAGTACTTGGGATACT---------ACTACAGGGTCA------------------------------AATAACACA---------------------AATGACACTGAA------------------------ATTATCACACTTCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGACTACTATTAACAAGGGATGGAGGTAATAAC------------ACTGACAAC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGACTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGATG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGGCAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATATTAGTTGGGGT---------------------------AATAAAACTCATGATGACATTTGGAAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATAGAA------AATTACACAGACTTAATATACAGCTTGCTTGAGGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGAAATTGGATCATTGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAGCATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTAATATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGGCAGATCAATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTAATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAGTATTGCTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGTCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGGTTTGCTATAA

3.Z34.UNC.EU577727
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAG------TGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAGAATAACATGGTAGAGCAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATATGAACAATAGTACTACTAATACCAGT---------------------------------------------------------------------------------------AGGAATAATTGGGAAAAGATGGAACAGGGAGAGGTAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAAGCATGAGAGAT------AAGGTGCAAAAAGAATATGCAACTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGCTAATAATAAT---------------------------AATAATACC------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAGTTTCAATGGAACAGGGCTCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAAATCTAGCAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTAAATGCATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACACATGGGA------------CCAGGGAAA---ACATTTTATGCAGCAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCACAATGGAATAAAACTTTAGAACTGGTAGTTGGAAAATTAAAA---GAACAATTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAGCAGAACTGTTTAATAGTACTTGGGATACT---------ACTACAGGGTCA------------------------------AATAACACA---------------------AATGACACTGAA------------------------ATTATCACACTTCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGACTACTATTAACAAGGGATGGAGGTAATAAC------------ACTGACAAC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGACTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGATG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGGCAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATATTAGTTGGGGT---------------------------AATAAAACTCATGATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATAGAA------AATTACACAGACTTAATATACAGCTTGCTTGAGGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGAAATTGGATCATTGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAGCATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTAATATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGGCAGATCAATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAGTATTGCTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGTCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGGTTTGCTATAA

3.Z34.UNC.EU577726
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAG------TGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAGAATAACATGGTAGAGCAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATATGAACAATAGTACTACTAATACCAGT---------------------------------------------------------------------------------------AGGAATAATTGGGAAAAGATGGAACAGGGAGAGGTAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAAGCATGAGAGAT------AAGGTGCAAAAAGAATATGCAACTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGCTAATAATAAT---------------------------AATAATACC------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAGTTTCAATGGAACAGGGCTCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAAATCTAGCAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTAAATGCATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACACATGGGA------------CCAGGGAAA---ACATTTTATGCAGCAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCACAATGGAATAAAACTTTAGAACTGGTAGTTGGAAAATTAAAA---GAACAATTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAGCAGAACTGTTTAATAGTACTTGGGATACT---------ACTACAGGGTCA------------------------------AATAACACA---------------------AATGACACTGAA------------------------ATTATCACACTTCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGACTACTATTAACAAGGGATGGAGGTAATAAC------------ACTGACAAC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGACTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGATG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGGCAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATATTAGTTGGGGT---------------------------AATAAAACTCATGATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATAGAA------AATTACACAGACTTAATATACAGCTTGCTTGAGGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGAAATTGGATCATTGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAGCATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTAATATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGGCAGATCAATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAGTATTGCTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGTCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGGTTTGCTATAA

3.Z34.UNC.EU577731
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAG------TGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAGAATAACATGGTAGAGCAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATATGAACAATAGTACTACTAATACCAGT---------------------------------------------------------------------------------------AGGAATAATTGGGAAAAGATGGAACAGGGAGAGGTAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAAGCATGAGAGAT------AAGGTGCAAAAAGAATATGCAACTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGCTAATAATAAT---------------------------AATAATACC------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAGTTTCAATGGAACAGGGCTCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAAATCTAGCAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTAAATGCATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACACATGGGA------------CCAGGGAAA---ACATTTTATGCAGCAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCACAATGGAATAAAACTTTAGAACTGGTAGTTGGAAAATTAAAA---GAACAATTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAGCAGAACTGTTTAATAGTACTTGGGATACT---------ACTACAGGGTCA------------------------------AATAACACA---------------------AATGACACTGAA------------------------ATTATCACACTTCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGACTACTATTAACAAGGGATGGAGGTAATAAC------------ACTGACAAC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGACTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGATG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGGCAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATATTAGTTGGGGT---------------------------AATAAAACTCATGATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATAGAA------AATTACACAGACTTAATATACAGCTTGCTTGAGGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGAAATTGGATCATTGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAGCATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTAATATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGGCAGATCAATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAGTATTGCTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGTCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGGTTTGCTATAA

3.Z34.UNC.EU577736
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAG------TGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAGAATAACATGGTAGAGCAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATATGAACAATAGTACTACTAATACCAGT---------------------------------------------------------------------------------------AGGAATAATTGGGAAAAGATGGAACAGGGAGAGGTAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAAGCATGAGAGAT------AAGGTGCAAAAAGAATATGCAACTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGCTAATAATAAT---------------------------AATAATACC------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAGTTTCAATGGAACAGGGCTCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAAATCTAGCAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTAAATGCATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACACATGGGA------------CCAGGGAAA---ACATTTTATGCAGCAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCACAATGGAATAAAACTTTAGAACTGGTAGTTGGAAAATTAAAA---GAACAATTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAGCAGAACTGTTTAATAGTACTTGGGATACT---------ACTACAGGGTCA------------------------------AATAACACA---------------------AATGACACTGAA------------------------ATTATCACACTTCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGACTACTATTAACAAGGGATGGAGGTAATAAC------------ACTGACAAC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGACTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGATG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGGCAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATATTAGTTGGGGT---------------------------AATAAAACTCATGATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATAGAA------AATTACACAGACTTAATATACAGCTTGCTTGAGGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGAAATTGGATCATTGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAGCATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTAATATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGGCAGATCAATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAGTATTGCTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGTCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGGTTTGCTATAA

3.Z34.UNC.EU577725
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAG------TGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAGAATAACATGGTAGAGCAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATATGAACAATAGTACTACTAATACCAGT---------------------------------------------------------------------------------------AGGAATAATTGGGAAAAGATGGAACAGGGAGAGGTAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAAGCATGAGAGAT------AAGGTGCAAAAAGAATATGCAACTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGCTAATAATAAT---------------------------AATAATACC------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAGTTTCAATGGAACAGGGCTCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAAATCTAGCAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTAAATGCATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACACATGGGA------------CCAGGGAAA---ACATTTTATGCAGCAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCACAATGGAATAAAACTTTAGAACTGGTAGTTGGAAAATTAAAA---GAACAATTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAGCAGAACTGTTTAATAGTACTTGGGATACT---------ACTACAGGGTCA------------------------------AATAACACA---------------------AATGACACTGAA------------------------ATTATCACACTTCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGACTACTATTAACAAGGGATGGAGGTAATAAC------------ACTGACAAC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGACTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGATG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGGCAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATATTAGTTGGGGT---------------------------AATAAAACTCATGATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATAGAA------AATTACACAGACTTAATATACAGCTTGCTTGAGGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGAAATTGGATCATTGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAGCATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTAATATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGGCAGATCAATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAGTATTGCTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGTCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGGTTTGCTATAA

3.Z34.UNC.EU577739
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAG------TGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAGAATAACATGGTAGAGCAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATATGAACAATAGTACTACTAATACCAGT---------------------------------------------------------------------------------------AGGAATAATTGGGAAAAGATGGAACAGGGAGAGGTAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAAGCATGAGAGAT------AAGGTGCAAAAAGAATATGCAACTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGCTAATAATAAT---------------------------AATAATACC------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAGTTTCAATGGAACAGGGCTCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAAATCTAGCAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTAAATGCATCTGTACAAATTTATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACACATGGGA------------CCAGGGAAA---ACATTTTATGCAGCAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCACAATGGAATAAAACTTTAGAACTGGTAGTTGGAAAATTAAAA---GAACAATTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAGCAGAACTGTTTAATAGTACTTGGGATACT---------ACTACAGGGTCA------------------------------AATAACACA---------------------AATGACACTGAA------------------------ATTATCACACTTCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGACTACTATTAACAAGGGATGGAGGTAATAAC------------ACTGACAAC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGACTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGATG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGGCAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATATTAGTTGGGGT---------------------------AATAAAACTCATGATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATAGAA------AATTACACAGACTTAATATACAGCTTGCTTGAGGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGAAATTGGATCATTGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAGCATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTAATATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGGCAGATCAATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAGTATTGCTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGTCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGGTTTGCTATAA

3.Z34.UNC.EU577728
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAG------TGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAGAATAACATGGTAGAGCAGATGCAGGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATATGAACAATAGTACTACTAATACCAGT---------------------------------------------------------------------------------------AGGAATAATTGGGAAAAGATGGAACAGGGAGAGGTAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAAGCATGAGAGAT------AAGGTGCAAAAAGAATATGCAACTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGCTAATAATAAT---------------------------AATAATACC------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAGTTTCAATGGAACAGGGCTCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAAATCTAGCAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTAAATGCATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACACATGGGA------------CCAGGGAAA---ACATTTTATGCAGCAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCACAATGGAATAAAACTTTAGAACTGGTAGTTGGAAAATTAAAA---GAACAATTT---------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAGCAGAACTGTTTAATAGTACTTGGGATACT---------ACTACAGGGTCA------------------------------AATAACACA---------------------AATGACACTGAA------------------------ATTATCACACTTCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGACTACTATTAACAAGGGATGGAGGTAATAAC------------ACTGACAAC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGACTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGATG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGGCAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATATTAGTTGGGGT---------------------------AATAAAACTCATGATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATAGAA------AATTACACAGACTTAATATACAGCTTGCTTGAGGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGAAATTGGATCATTGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAGCATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTAATATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGGCAGATCAATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAGTATTGCTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGTCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGGTTTGCTATAA

4.SC20.Trinidad.EU576843
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAATTTGCACTGATGTGTCGAGGAATAGTAGTGGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGGGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGT------------------------AATAGTAGC------------AGTAATAGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGATATAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGGACAAAATGGGATAACACTTTACAACAAATAGTTATAAAATTAAGG---GAACAATTTGGG------------AATAAGAAA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAGTACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAGTAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTACT---------------AATAACACG---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATGGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTACCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACATACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGATGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGTTATAA

4.SC20.Trinidad.EU576835
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAATTTGCACTGATGTGTCGAGGAATAGTAGTGGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGGGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGT------------------------AATAGTAGC------------AGTAATAGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGATATAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGGACAAAATGGGATAACACTTTACAACAAATAGTTATAAAATTAAGG---GAACAATTTGGG------------AATAAGAAA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAGTACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAGTAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTACT---------------AATAACACG---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATGGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTACCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACATACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGTTATAA

4.SC20.Trinidad.EU576816
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAATTTGCACTGATGTGTCGAGGAATAGTAGTGGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGGGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGT------------------------AATAGTAGC------------AGTAATAGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGATATAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGGACAAAATGGGATAACACTTTACAACAAATAGTTATAAAATTAAGG---GAACAATTTGGG------------AATAAGAAA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAGTACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAGTAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTACT---------------AATAACACG---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATGGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTACCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACATACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGTTATAA

4.SC20.Trinidad.EU576830
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAATTTGCACTGATGTGTCGAGGAATAGTAGTGGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGGGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGT------------------------AATAGTAGC------------AGTAATAGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGATATAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGGACAAAATGGGATAACACTTTACAACAAATAGTTATAAAATTAAGG---GAACAATTTGGG------------AATAAGAAA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAGTACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAGTAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTACT---------------AATAACACG---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGGCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATGGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTACCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACATACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGTTATAA

4.SC20.Trinidad.EU576819
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAATTTGCACTGATGTGTCGAGGAATAGTAGTGGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGGGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGT------------------------AATAGTAGC------------AGTAATAGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGATATAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGGACAAAATGGGATAACACTTTACAACAAATAGTTATAAAATTAAGG---GAACAATTTGGG------------AATAAGAAA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAGTACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAGTAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTACT---------------AATAACACG---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCGCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATGGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTACCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACATACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGTTATAA

4.SC20.Trinidad.EU576834
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAATTTGCACTGATGTGTCGAGGAATAGTAGTGGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGGGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGT------------------------AATAGTAGC------------AGTAATAGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGATATAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGGACAAAATGGGATAACACTTTACAACAAATAGTTATAAAATTAAGG---GAACAATTTGGG------------AATAAGAAA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAGTACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAGTAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTACT---------------AATAACACG---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATGGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTACCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACATACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGTTATAA

4.SC20.Trinidad.EU576832
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAATTTGCACTGATGTGTCGAGGAATAGTAGTGGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGGGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGT------------------------AATAGTAGC------------AGTAATAGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGATATAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGGACAAAATGGGATAACACTTTACAACAAATAGTTATAAAATTAAGG---GAACAATTTGGG------------AATAAGAAA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAGTACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAGTAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTACT---------------AATAACACG---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATGGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTACCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACATACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGTTATAA

4.SC20.Trinidad.EU576833
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAATTTGCACTGATGTGTCGAGGAATAGTAGTGGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGGGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGT------------------------AATAGTAGC------------AGTAATAGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGATATAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGGACAAAATGGGATAACACTTTACAACAAATAGTTATAAAATTAAGG---GAACAATTTGGG------------AATAAGAAA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAGTACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAGTAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTACT---------------AATAACACG---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATGGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTACCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACATACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGTTATAA

4.SC20.Trinidad.EU576828
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAATTTGCACTGATGTGTCGAGGAATAGTAGTGGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGGGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGT------------------------AATAGTAGC------------AGTAATAGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGATATAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGGACAAAATGGGATAACACTTTACAACAAATAGTTATAAAATTAAGG---GAACAATTTGGG------------AATAAGAAA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAGTACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAGTAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTACT---------------AATAACACG---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAGGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATGGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTACCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACATACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGTTATAA

4.SC20.Trinidad.EU576822
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAATTTGCACTGATGTGTCGAGGAATAGTAGTGGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGGGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGT------------------------AATAGTAGC------------AGTAATAGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGATATAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGGACAAAATGGGATAACACTTTACAACAAATAGTTATAAAATTAAGG---GAACAATTTGGG------------AATAAGAAA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAGTACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAGTAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTACT---------------AATAACACG---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATGGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTACCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACATACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGTTATAA

4.SC20.Trinidad.EU576809
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAATTTGCACTGATGTGTCGAGGAATAGTAGTGGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGGGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGT------------------------AATAGTAGC------------AGTAATAGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGATATAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGGACAAAATGGGATAACACTTTACAACAAATAGTTATAAAATTAAGG---GAACAATTTGGG------------AATAAGAAA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAGTACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAGTAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTACT---------------AATAACACG---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATGGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTACCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACATACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGTTATAA

4.SC20.Trinidad.EU576814
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAATTTGCACTGATGTGTCGAGGAATAGTAGTGGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGGGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGT------------------------AATAGTAGC------------AGTAATAGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGATATAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGGACAAAATGGGATAACACTTTACAACAAATAGTTATAAAATTAAGG---GAACAATTTGGG------------AATAAGAAA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAGTACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAGTAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTACT---------------AATAACACG---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATGGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTACCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACATACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGTTATAA

4.SC20.Trinidad.EU576849
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAATTTGCACTGATGTGTCGAGGAATAGTAGTGGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGGGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGT------------------------AATAGTAGC------------AGTAATAGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGATATAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGGACAAAATGGGATAACACTTTACAACAAATAGTTATAAAATTAAGG---GAACAATTTGGG------------AATAAGAAA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAGTACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAGTAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTACT---------------AATAACACG---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATGGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTACCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACATACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGTTATAA

4.SC20.Trinidad.EU576813
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAATTTGCACTGATGTGTCGAGGAATAGTAGTGGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGGGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGT------------------------AATAGTAGC------------AGTAATAGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAG-AGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGATATAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGGACAAAATGGGATAACACTTTACAACAAATAGTTATAAAATTAAGG---GAACAATTTGGG------------AATAAGAAA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAGTACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAGTAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTACT---------------AATAACACG---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATGGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTACCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACATACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGTTATAA

4.SC20.Trinidad.EU576808
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAATTTGCACTGATGTGTCGAGGAATAGTAGTGGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGGGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGT------------------------AATAGTAGC------------AGTAATAGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGATATAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGGACAAAATGGGATAACACTTTACAACAAATAGTTATAAAATTAAGG---GAACAATTTGGG------------AATAAGAAA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAGTACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAGTAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTACT---------------AATAACACG---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAGCACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATGGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTACCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACATACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGTTATAA

4.SC20.Trinidad.EU576842
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAATTTGCACTGATGTGTCGAGGAATAGTAGTGGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGGGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGT------------------------AATAGTAGC------------AGTAATAGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGATATAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGGACAAAATGGGATAACACTTTACAACAAATAGTTATAAAATTAAGG---GAACAATTTGGG------------AATAAGAAA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAGTACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAGTAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTACT---------------AATAACACG---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATGGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTACCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACATACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGTTATAA

4.SC20.Trinidad.EU576821
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAATTTGCACTGATGTGTCGAGGAATAGTAGTGGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGGGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGT------------------------AATAGTAGC------------AGTAATAGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGATATAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGGACAAAATGGGATAACACTTTACAACAAATAGTTATAAAATTAAGG---GAACAATTTGGG------------AATAAGAAA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAGTACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAGTAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTACT---------------AATAACACG---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCGCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATGGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTACCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACATACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGTTATAA

4.SC20.Trinidad.EU576829
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAATTTGCACTGATGTGTCGAGGAATAGTAGTGGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGGGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGT------------------------AATAGTAGC------------AGTAATAGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGATATAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGGACAAAATGGGATAACACTTTACAACAAATAGTTATAAAATTAAGG---GAACAATTTGGG------------AATAAGAAA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAGTACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAGTAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTACT---------------AATAACACG---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATGGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTACCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACATACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGTTATAA

4.SC20.Trinidad.EU576838
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAATTTGCACTGATGTGTCGAGGAATAGTAGTGGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGGGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGT------------------------AATAGTAGC------------AGTAATAGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGATATAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGGACAAAATGGGATAACACTTTACAACAAATAGTTATAAAATTAAGG---GAACAATTTGGG------------AATAAGAAA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAGTACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAGTAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTACT---------------AATAACACG---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATGGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTACCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACATACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGTTATAA

4.SC20.Trinidad.EU576823
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAATTTGCACTGATGTGTCGAGGAATAGTAGTGGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGGGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGT------------------------AATAGTAGC------------AGTAATAGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGATATAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGGACAAAATGGGATAACACTTTACAACAAATAGTTATAAAATTAAGG---GAACAATTTGGG------------AATAAGAAA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAAATTTTCTACTGCAGTACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAGTAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTACT---------------AATAACACG---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATGGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTACCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACATACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGTTATAA

4.SC20.Trinidad.EU576850
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAATTTGCACTGATGTGTCGAGGAATAGTAGTGGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGGGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGT------------------------AATAGTAGC------------AGTAATAGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGATATAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGGACAAAATGGGATAACACTTTACAACAAATAGTTATAAAATTAAGG---GAACAATTTGGG------------AATAAGAAA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAGTACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAGTAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTACT---------------AATAACACG---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATGGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTACCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACATACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGTTATAA

4.SC20.Trinidad.EU576840
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAATTTGCACTGATGTGTCGAGGAATAGTAGTGGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGGGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGT------------------------AATAGTAGC------------AGTAATAGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGATATAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGGACAAAATGGGATAACACTTTACAACAAATAGTTATAAAATTAAGG---GAACAATTTGGG------------AATAAGAAA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAGTACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAGTAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTACT---------------AATAACACG---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATGGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTACCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACATACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGTTATAA

4.SC20.Trinidad.EU576826
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAATTTGCACTGATGTGTCGAGGAATAGTAGTGGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGGGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGT------------------------AATAGTAGC------------AGTAATAGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGATATAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAAAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGGACAAAATGGGATAACACTTTACAACAAATAGTTATAAAATTAAGG---GAACAATTTGGG------------AATAAGAAA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAGTACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAGTAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTACT---------------AATAACACG---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATGGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTACCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACATACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGTTATAA

4.SC20.Trinidad.EU576847
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAATTTGCACTGATGTGTCGAGGAATAGTAGTGGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGGGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGT------------------------AATAGTAGC------------AGTAATAGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGGAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGATATAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGGACAAAATGGGATAACACTTTACAACAAATAGTTATAAAATTAAGG---GAACAATTTGGG------------AATAAGAAA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAGTACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAGTAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTACT---------------AATAACACG---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATGGTAAGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTACCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACATACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGTTATAA

4.SC20.Trinidad.EU576825
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAATTTGCACTGATGTGTCGAGGAATAGTAGTGGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGGGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGT------------------------AATAGTAGC------------AGTAATAGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGATATAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGGACAAAATGGGATAACACTTTACAACAAATAGTTATAAAATTAAGG---GAACAATTTGGG------------AATAAGAAA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAGTACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAGTAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTACT---------------AATAACACG---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATGGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTACCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACATACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGTTATAA

4.SC20.Trinidad.EU576839
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAATTTGCACTGATGTGTCGAGGAATAGTAGTGGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGGGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGT------------------------AATAGTAGC------------AGTAATAGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGATATAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGGACAAAATGGGATAACACTTTACAACAAATAGTTATAAAATTAAGG---GAACAATTTGGG------------AATAAGAAA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAGTACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAGTAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTACT---------------AATAACACG---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATGGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTACCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACATACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGTTATAA

4.SC20.Trinidad.EU576820
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAATTTGCACTGATGTGTCGAGGAATAGTAGTGGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGGGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGT------------------------AATAGTAGC------------AGTAATAGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGATATAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGGACAAAATGGGATAACACTTTACAACAAATAGTTATAAAATTAAGG---GAACAATTTGGG------------AATAAGAAA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAGTACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAGTAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTACT---------------AATAACACG---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATGGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTACCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACATACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGTTATAA

4.SC20.Trinidad.EU576827
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAATTTGCACTGATGTGTCGAGGAATAGTAGTGGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGGGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGT------------------------AATAGTAGC------------AGTAATAGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGATATAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGGACAAAATGGGATAACACTTTACAACAAATAGTTATAAAATTAAGG---GAACAATTTGGG------------AATAAGAAA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAGTACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAGTAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTACT---------------AATAACACG---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATGGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTACCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACATACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGTTATAA

4.SC20.Trinidad.EU576824
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAATTTGCACTGATGTGTCGAGGAATAGTAGTGGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGGGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGT------------------------AATAGTAGC------------AGTAATAGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGATATAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGGACAAAATGGGATAACACTTTACAACAAATAGTTATAAAATTAAGG---GAACAATTTGGG------------AATAAGAAA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAGTACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAGTAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTACT---------------AATAACACG---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTG---------GGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATGGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTACCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACATACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGTTATAA

4.SC20.Trinidad.EU576844
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAATTTGCACTGATGTGTCGAGGAATAGTAGTGGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGGGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGT------------------------AATAGTAGC------------AGTAATAGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGATATAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGGACAAAATGGGATAACACTTTACAACAAATAGTTATAAAATTAAGG---GAACAATTTGGG------------AATAAGAAA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAGTACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAGTAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTACT---------------AATAACACG---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATGGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTACCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACATACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGTTATAA

4.SC20.Trinidad.EU576831
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAATTTGCACTGATGTGTCGAGGAATAGTAGTGGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGGGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGT------------------------AATAGTAGC------------AGTAATAGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGATATAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGGACAAAATGGGATAACACTTTACAACAAATAGTTATAAAATTAAGG---GAACAATTTGGG------------AATAAGAAA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAGTACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAGTAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTACT---------------AATAACACG---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATGGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTACCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACATACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGTTATAA

4.SC20.Trinidad.EU576846
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAATTTGCACTGATGTGTCGAGGAATAGTAGTGGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGGGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGT------------------------AATAGTAGC------------AGTAATAGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGATATAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGGACAAAATGGGATAACACTTTACAACAAATAGTTATAAAATTAAGG---GAACAATTTGGG------------AATAAGAAA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAGTACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAGTAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTACT---------------AATAACACG---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATGGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTACCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACATACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGTTATAA

4.SC20.Trinidad.EU576837
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAATTTGCACTGATGTGTCGAGGAATAGTAGTGGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGGGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGT------------------------AATAGTAGC------------AGTAATAGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGATATAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGGACAAAATGGGATAACACTTTACAACAAATAGTTATAAAATTAAGG---GAACAATTTGGG------------AATAAGAAA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAGTACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAGTAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTACT---------------AATAACACG---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATGGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTACCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACATACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGTTATAA

4.SC20.Trinidad.EU576845
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAATTTGCACTGATGTGTCGAGGAATAGTAGTGGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGGGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGT------------------------AATAGTAGC------------AGTAATAGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGATATAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---ATATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGGACAAAATGGGATAACACTTTACAACAAATAGTTATAAAATTAAGG---GAACAATTTGAG------------AATAAGAAA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAGTACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAGTAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTACT---------------AATAACACG---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATGGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTACCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACATACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGTTATAA

4.SC20.Trinidad.EU576836
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAATTTGCACTGATGTGTCGAGGAATAGTAGTGGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGGGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGT------------------------AATAGTAGC------------AGTAATAGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGATATAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGGACAAAATGGGATAACACTTTACAACAAATAGTTATAAAATTAAGG---GAACAATTTGGG------------AATAAGAAA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAGTACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAGTAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTACT---------------AATAACACG---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATGGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTACCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACATACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGTTATAA

4.SC20.Trinidad.EU576810
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAATTTGCACTGATGTGTCGAGGAATAGTAGTGGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGGGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGT------------------------AATAGTAGC------------AGTAATAGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGATATAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGGACAAAATGGGATAACACTTTACAACAAATAGTTATAAAATTAAGG---GAACAATTTGGG------------AATAAGAAA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAGTACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAGTAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTACT---------------AATAACACG---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATGGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTACCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACATACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGTTATAA

4.SC20.Trinidad.EU576811
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAATTTGCACTGATGTGTCGAGGAATAGTAGTGGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGGGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGT------------------------AATAGTAGC------------AGTAATAGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGATATAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGGACAAAATGGGATAACACTTTACAACAAATAGTTATAAAATTAAGG---GAACAATTTGGG------------AATAAGAAA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAGTACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAGTAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTACT---------------AATAACACG---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATGGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTACCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACATACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGTTATAA

4.SC20.Trinidad.EU576812
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAATTTGCACTGATGTGTCGAGGA-TAGTAGTGGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGGGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGT------------------------AATAGTAGC------------AGTAATAGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGATATAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGGACAAAATGGGATAACACTTTACAACAAATAGTTATAAAATTAAGG---GAACAATTTGGG------------AATAAGAAA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAGTACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAGTAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTACT---------------AATAACACG---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATGGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTACCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACATACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGTTATAA

4.SC20.Trinidad.EU576848
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAATTTGCACTGATGTGTCGAGGAATAGTAGTGGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGGGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGT------------------------AATAGTAGC------------AGTAATAGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGATATAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGGACAAAATGGGATAACACTTTACAACAAATAGTTATAAAATTAAGG---GAACAATTTGGG------------AATAAGAAA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAGTACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAGTAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTACT---------------AATAACACG---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATGGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTACCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACATACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGTTATAA

4.SC20.Trinidad.EU576817
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGAGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAATTTGCACTGATGTGTCGAGGAATAGTAGTGGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGGGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGT------------------------AATAGTAGC------------AGTAATAGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGATATAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGGACAAAATGGGATAACACTTTACAACAAATAGTTATAAAATTAAGG---GAACAATTTGGG------------AATAAGAAA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAGTACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATT---------AATGATACTTGGAGTAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTACT---------------AATAACACG---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTAGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATGGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTACCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACATACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGTTATAA

4.SC31.Trinidad.EU576910
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTCGAGTAATAGTACTAGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGTAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCAT---------------------------AATAATAGT------------------AGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGATTCTATAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAATACTGTTTAATAGTACTTGGAATAGT---------AATGATACTTGGAATAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATAGCAGCACT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTTAATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTACTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

4.SC31.Trinidad.EU576921
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTCGAGTAATAGTACTAGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGTAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCAT---------------------------AATAATAGT------------------AGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGATTCTATAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAATACTGTTTAATAGTACTTGGAATAGT---------AATGATACTTGGAATAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAG---------------AATAGCAGCACT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTTAATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTACTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

4.SC31.Trinidad.EU576905
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTCGAGTAATAGTACTAGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGTAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCAT---------------------------AATAATAGT------------------AGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGATTCTATAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAATACTGTTTAATAGTACTTGGAATAGT---------AATGATACTTGGAATAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATAGCAGCACT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTTAATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTACTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

4.SC31.Trinidad.EU576913
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTCGAGTAATAGTACTAGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGTAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCAT---------------------------AATAATAGT------------------AGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGATTCTATAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAATACTGTTTAATAGTACTTGGAATAGT---------AATGATACTTGGAATAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATAGCAGCACT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTTAATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTACTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

4.SC31.Trinidad.EU576906
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTCGAGTAATAGTACTAGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGTAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCAT---------------------------AATAATAGT------------------AGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGATTCTATAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATGACATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAATACTGTTTAATAGTACTTGGAATAGT---------AATGATACTTGGAATAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATAGCAGCACT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTTAATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTACTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACCTACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

4.SC31.Trinidad.EU576890
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTCGAGTAATAGTACTAGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGTAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCAT---------------------------AATAATAGT------------------AGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGATTCTATAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAATACTGTTTAATAGTACTTGGAATAGT---------AATGATACTTGGAATAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATAGCAGCACT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTTAATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTACTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

4.SC31.Trinidad.EU576923
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTCGAGTAATAGTACTAGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGTAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCAT---------------------------AATAATAGT------------------AGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGATTCTATAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAATACTGTTTAATAGTACTTGGAATAGT---------AATGATACTTGGAATAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATAGCAGCACT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTTAATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTACTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

4.SC31.Trinidad.EU576900
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTCGAGTAATAGTACTAGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGTAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCAT---------------------------AATAATAGT------------------AGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGATTCTATAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AACAAGACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAATACTGTTTAATAGTACTTGGAATAGT---------AATGATACTTGGAATAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATAGCAGCACT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTTAATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTACTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

4.SC31.Trinidad.EU576898
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTCGAGTAATAGTACTAGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGTAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCAT---------------------------AATAATAGT------------------AGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGATTCTATAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAATACTGTTTAATAGTACTTGGAATAGT---------AATGATACTTGGAATAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATAGCAGCACT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTTAATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTACTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

4.SC31.Trinidad.EU576892
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTCGAGTAATAGTACTAGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGTAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCAT---------------------------AATAATAGT------------------AGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGATTCTATAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAATACTGTTTAATAGTACTTGGAATAGT---------AATGATACTTGGAATAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATAGCAGCACT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTTAATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTACTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

4.SC31.Trinidad.EU576908
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTCGAGTAATAGTACTAGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGTAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCAT---------------------------AATAATAGT------------------AGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAGGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGATTCTATAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAATACTGTTTAATAGTACTTGGAATAGT---------AATGATACTTGGAATAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATAGCAGCACT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTTAATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTACTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

4.SC31.Trinidad.EU576897
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTCGAGTAATAGTACTAGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGTAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCAT---------------------------AATAATAGT------------------AGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGATTCTATAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAATACTGTTTAATAGTACTTGGAATAGT---------AATGATACTTGGAATAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATAGCAGCACT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGG-TTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTTAATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTACTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

4.SC31.Trinidad.EU576891
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTCGAGTAATAGTACTAGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGTAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCAT---------------------------AATAATAGT------------------AGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGATTCTATAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAATACTGTTTAATAGTACTTGGAATAGT---------AATGATACTTGGAATAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATAGCAGCACT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTTAATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCATTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTACTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

4.SC31.Trinidad.EU576917
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTCGAGTAATAGTACTAGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGTAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCAT---------------------------AATAATAGT------------------AGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGATTCTATAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAATACTGTTTAATAGTACTTGGAATAGT---------AATGATACTTGGAATAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATAGCAGCACT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTTAATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTACTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

4.SC31.Trinidad.EU576907
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTAGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTCGAGTAATAGTACTAGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGTAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCCCTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCAT---------------------------AATAATAGT------------------AGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGATTCTATAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAATACTGTTTAATAGTACTTGGAATAGT---------AATGATACTTGGAATAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATAGCAGCACT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTTAATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAAATGCGCAGAACCAGCAAGAACAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTACTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

4.SC31.Trinidad.EU576889
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTCGAGTAATAGTACTAGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGTAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCAT---------------------------AATAATAGT------------------AGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGATTCTATAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAATACTGTTTAATAGTACTTGGAATAGT---------AATGATACTTGGAATAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATAGCAGCACT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTTAATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTACTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

4.SC31.Trinidad.EU576901
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTCGAGTAATAGTACTAGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGTAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCAT---------------------------AATAATAGT------------------AGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGATTCTATAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAATACTGTTTAATAGTACTTGGAATAGT---------AATGATACTTGGAATAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATAGCAGCACT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTTAATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTACTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

4.SC31.Trinidad.EU576919
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTCGAGTAATAGTACTAGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGTAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCAT---------------------------AATAATAGT------------------AGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGATTCTATAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAATACTGTTTAATAGTACTTGGAATAGT---------AATGATACTTGGAATAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATAGCAGCACT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTTAATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTACTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

4.SC31.Trinidad.EU576895
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTCGAGTAATAGTACTAGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGTAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCAT---------------------------AATAATAGT------------------AGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGATTCTATAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGAGATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAATACTGTTTAATAGTACTTGGAATAGT---------AATGATACTTGGAATAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATAGCAGCACT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTTAATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTACTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

4.SC31.Trinidad.EU576922
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTCGAGTAATAGTACTAGGGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGTAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCAT---------------------------AATAATAGT------------------AGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGATTCTATAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAATACTGTTTAATAGTACTTGGAATAGT---------AATGATACTTGGAATAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATAGCAGCACT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTTAATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTACTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

4.SC31.Trinidad.EU576896
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTCGAGTAATAGTACTAGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGTAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCAT---------------------------AATAATAGT------------------AGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGATTCTATAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAATACTGTTTAATAGTACTTGGAATAGT---------AATGATACTTGGAATAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATAGCAGCACT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTTAATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTACTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

4.SC31.Trinidad.EU576916
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTCGAGTAATAGTACTAGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGTAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCAT---------------------------AATAATAGT------------------AGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGATTCTATAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAATACTGTTTAATAGTACTTGGAATAGT---------AATGATACTTGGAATAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCTA------------------------------------GTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATAGCAGCACT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTTAATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTACTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

4.SC31.Trinidad.EU576924
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTCGAGTAATAGTACTAGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGTAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCAT---------------------------AATAATAGT------------------AGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGATTCTATAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAATACTGTTTAATAGTACTTGGAATAGT---------AATGATACTTGGAATAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATAGCAGCACT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTTAATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTACTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

4.SC31.Trinidad.EU576903
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTCGAGTAATAGTACTAGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGTAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCAT---------------------------AATAATAGT------------------AGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGATTCTATAGTAATTAATTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAATACTGTTTAATAGTACTTGGAATAGT---------AATGATACTTGGAATAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATAGCAGCACT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTTAATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTACTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

4.SC31.Trinidad.EU576918
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTCGAGTAATAGTACTAGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGTAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCAT---------------------------AATAATAGT------------------AGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGATTCTATAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAATACTGTTTAATAGTACTTGGAATAGT---------AATGATACTTGGAATAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATAGCAGCACT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTTAATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTACTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

4.SC31.Trinidad.EU576893
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTCGAGTAATAGTACTAGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGTAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCAT---------------------------AATAATAGT------------------AGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGATTCTATAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAATACTGTTTAATAGTACTTGGAATAGT---------AATGATACTTGGAATAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATAGCAGCACT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTTAATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTACTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

4.SC31.Trinidad.EU576911
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTCGAGTAATAGTACTAGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGTAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCAT---------------------------AATAATAGT------------------AGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGATTCTATAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAATACTGTTTAATAGTACTTGGAATAGT---------AATGATACTTGGAATAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATAGCAGCACT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTTAATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTACTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

4.SC31.Trinidad.EU576920
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTCGAGTAATAGTACTAGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGTAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCAT---------------------------AATAATAGT------------------AGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGATTCTATAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAATACTGTTTAATAGTACTTGGAATAGT---------AATGATACTTGGAATAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTAGTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATAGCAGCACG------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATAGAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTTAATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTACTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

4.SC31.Trinidad.EU576899
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTCGAGTAATAGTACTAGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGTAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCAT---------------------------AATAATAGT------------------AGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGATTCTATAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAATACTGTTTAATAGTACTTGGAATAGT---------AATGATACTTGGAATAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATAGCAGCACT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTTAATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTACTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

4.SC31.Trinidad.EU576912
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTCGAGTAATAGTACTAGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGTAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCAT---------------------------AATAATAGT------------------AGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGATTCTATAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAATACTGTTTAATAGTACTTGGAATAGT---------AATGATACTTGGAATAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATAGCAGCACT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTTAAGGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTACTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

4.SC31.Trinidad.EU576904
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTCGAGTAATAGTACTAGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGTAGTAAAAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCAT---------------------------AATAATAGT------------------AGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGATTCTATAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAATACTGTTTAATAGTACTTGGAATAGT---------AATGATACTTGGAATAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATAGCAGCACT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTTAATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTACTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

4.SC31.Trinidad.EU576902
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTCGAGTAATAGTACTAGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGTAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCAT---------------------------AATAATAGT------------------AGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGATTCTATAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAATACTGTTTAATAGTACTTGGAATAGT---------AATGATACTTGGAATAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATAGCAGCACT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTTAATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTACTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

4.SC31.Trinidad.EU576909
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTCGAGTAATAGTACTAGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGTAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCAT---------------------------AATAATAGT------------------AGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGATTCTATAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAATACTGTTTAATAGTACTTGGAATAGT---------AATGATACTTGGAATAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATAGCAGCACT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTTAATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTACTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

4.SC31.Trinidad.EU576915
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTCGAGTAATAGTACTAGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGTAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCAT---------------------------AATAATAGT------------------AGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGATTCTATAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAATACTGTTTAATAGTACTTGGAATAGT---------AATGATACTTGGAATAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATAGCAGCACT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTTAATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTACTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

4.SC31.Trinidad.EU576914
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTCGAGTAATAGTACTAGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGTAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCAT---------------------------AATAATAGT------------------AGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGATTCTATAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAACACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAATACTGTTTAATAGTACTTGGAATAGT---------AATGATACTTGGAATAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATAGCAGCACT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTTAATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTACTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

4.SC31.Trinidad.EU576894
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTCGAGTAATAGTACTAGTGTTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTAGTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAGTAGTAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCAT---------------------------AATAATAGT------------------AGCAGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGATTCTATAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAGATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCGCAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAATACTGTTTAATAGTACTTGGAATAGT---------AATGATACTTGGAATAATACTACAGAGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATAGCAGCACT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAACGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTTAATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGCGGACTTGGGTTGACATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTAGAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAACGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTACTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

4.SC42.Trinidad.EU576960
ATGAGAGTGAGGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAAACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGATCCACAAGAAGTAGTGTTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATAAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATGGTACTTATGCTAAT------------------------------------------------------------------------------------------------GTCACTGTCACTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAATAATCATGGTAATAGTAGCAGT------------AACTATAGC------------------------AACTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGCCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATGACTCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGTACATTGTAACCTT------AGTAGTGCAAAATGGAATAGCACTTTGAAACAGGTAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGGAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTTCTGTAATACAACACAATTGTTTAACAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGCATGGTACTACAGTGTCA------------AATAAAACT------------------------------------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AACAGCACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTTAATGATATTTGGGAT---AACATGACTTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTCATATACAACTTACTTGAAGATGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAACGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGCAGTGCGAAGA------------------ATTTTTATAGGTGTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

4.SC42.Trinidad.EU576974
ATGAGAGTGAGGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCATTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAAACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGATCCACAAGAAGTAGTGTTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATAAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATGGTACTTATGCTAAT------------------------------------------------------------------------------------------------GTCACTGTCACTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAATAATCATGGTAATAGTAGCAGT------------AACTATAGC------------------------AACTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGCCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATGACTCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGTACATTGTAACCTT------AGTAGTGCAAAATGGAATAGCACTTTGAAACAGGTAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTTCTGTAATACAACACAATTGTTTAACAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGAAGGGTACTACAGTGTCA------------AATAAAACT------------------------------------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AACAGCACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTTAATGATATTTGGGAT---AACATGACTTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGACTACATATACTCCTTACTTGAAAATGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGCAGTGCGAAGA------------------ATTTTTATAGGTGTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

4.SC42.Trinidad.EU576967
ATGAGAGTGAGGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAGAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGATCCACAAGAAGTAGTGTTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATAAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATGGTACTTATGCTAAT------------------------------------------------------------------------------------------------GTCACTGTCACTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAATAATCATGGTAATAGTAGCAGT------------AACTATAGC------------------------AACTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGCCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATGACTCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGTACATTGTAACCTT------AGTAGTGCAAAATGGAATAGCACTTTGAAACAGGTAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTTCTGTAATACAACACAATTGTTTAACAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGCATGGTACTACAGTGTCA------------AATAAAACT------------------------------------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AACAGCACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTTAATGATATTTGGGAT---AACATGACTTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTCATATACTCCTTACTTGAAAATGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAACTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGCAGTGCGAAGA------------------ATTTTTATAGGTGTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

4.SC42.Trinidad.EU576976
ATGAGAGTGAGGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAAACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGATCCACAAGAAGTAGTGTTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATAAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATGGTACTTATGCTAAT------------------------------------------------------------------------------------------------GTCACTGTCACTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAATAATCATGGTAATAGTAGCAGT------------AACTATAGC------------------------AACTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGCCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATGACTCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGTACATTGTAACCTT------AGTAGTGCAAAATGGAATAGCACTTTGAAACAGGTAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTTCTGTAATACAACACAATTGTTTAACAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGCATGGTACTACAGTGTCA------------AATAAAACT------------------------------------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AACAGCACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTTAATGATATTTGGGAT---AACATGACTTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGACTACATATACTCCTTACTTGAAAATGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAACTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGCAGTGCGAAGA------------------ATTTTTATAGGTGTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

4.SC42.Trinidad.EU576969
ATGAGAGTGAGGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAAACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGATCCACAAGAAGTAGTGTTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATAAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATGGTACTTATGCTAAT------------------------------------------------------------------------------------------------GTCACTGTCACTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAATAGTCATGGTAATAGTAGCAGT------------AACTATAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGCCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATGACTCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGTACATTGTAACCTT------AGTAGTGCAAAATGGAATAGCACTTTGAAACAGGTAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTTCTGTAATACAACACAATTGTTTAACAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGCATGGTACTACAGTGTCA------------AATAAAACT------------------------------------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCTTCCTATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AACAGCACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTTAATGATATTTGGGAT---AACATGACTTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGACTACATATACTCCTTACTTGAAAATGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGCAGTGCGAAGA------------------ATTTTTATAGGTGTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

4.SC42.Trinidad.EU576961
ATGAGAGTGAGGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAAACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGATCCACAAGAAGTAGTGTTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATAAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATGGTACTTATGCTAAT------------------------------------------------------------------------------------------------GTCACTGTCACTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAATAATCATGGTAATAGTAGCAGT------------AACTATAGC------------------------AACTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGCCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATGACTCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGTACATTGTAACCTT------AGTAGTGCAAAATGGAATAGCACTTTGAAACAGGTAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTTCTGTAATACAACACAATTGTTTAACAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGCATGGTACTACAGTGTCA------------AATAAAACT------------------------------------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AACATGACCACC---------------GACACC---------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTTAATGATATTTGGGAT---AACATGACTTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGACTACATATACTCCTTACTTGAAAATGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGCAGTGCGAAGA------------------ATTTTTATAGGTGTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

4.SC42.Trinidad.EU576971
ATGAGAGTGAGGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAAACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGATCCACAAGAAGTAGTGTTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATAAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATGGTACTTATGCTAAT------------------------------------------------------------------------------------------------GTCACTGTCACTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAATAATCATGGTAATAGTAGCAGT------------AACTATAGC------------------------AACTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGCCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATGACTCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGTACATTGTAACCTT------AGTAGTGCAAAATGGAATAGCACTTTGAAACAGGTAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTTCTGTAATACAACACAATTGTTTAACAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGCATGGTACTACAGTGTCA------------AATAAAACT------------------------------------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AACATGACCACC---------------GACACC---------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTTAATGATATTTGGGAT---AACATGACTTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGACTACATATACTCCTTACTTGAAAATGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGCAGTGCGAAGA------------------ATTTTTATAGGTGTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

4.SC42.Trinidad.EU576972
ATGAGAGTGAGGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAAACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGATCCACAAGAAGTAGTGTTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATAAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATGGTACTTATGCTAAT------------------------------------------------------------------------------------------------GTCACTGTCACTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAATAATCATGGTAATAGTAGCAGT------------AACTATAGC------------------------AACTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGCCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATGACTCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGTACATTGTAACCTT------AGTAGTGCAAAATGGAATAGCACTTTGAAACAGGTAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTTCTGTAATACAACACAATTGTTTAACAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGCATGGTACTACAGTGTCA------------AATAAAACT------------------------------------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCTTCCTATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AACAGCACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTTAATGATATTTGGGAT---AACATGACTTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTCATATACTCCTTACTTGAAAATGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAACTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTGGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGCAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTGTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

4.SC42.Trinidad.EU576955
ATGAGAGTGAGGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAAACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGATCCACAAGAAGTAGTGTTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATAAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATGGTACTTATGCTAAT------------------------------------------------------------------------------------------------GTCACTGTCACTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAATAATCATGGTAATAGTAGCAGT------------AACTATAGC------------------------AACTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGCCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATGACTCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGTACATTGTAACCTT------AGTAGTGCAACATGGAATAGCACTTTAAAACAGGTAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTTCTGTAATACAACACAATTGTTTAACAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGCATGGTACTACAGTGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AACATGACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTTAATGATATTTGGGAT---AACATGACTTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTCATATACTCCTTACTTGAAAATGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAACTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGCAGTGCGAAGA------------------ATTTTTATAGGTGTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

4.SC42.Trinidad.EU576952
ATGAGAGTGAGGGGGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAAACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGATCCACAAGAAGTAGTGTTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATAAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATGGTACTTATGCTAAT------------------------------------------------------------------------------------------------GTCACTGTCACTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAATAATCATGGTAATAGTAGCAGT------------AACTATAGC------------------------AACTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGCCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATGACTCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGTACATTGTAACCTT------AGTAGTGCAAAATGGAATAGCACTTTGAAACAGGTAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTATAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTTCTGTAATACAACACAATTGTTTAACAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGCATGGTACTACAGTGTCA------------AATAAAACT------------------------------------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AACAGCACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTTAATGATATTTGGGAT---AACATGACTTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGACTACATATACTCCTTACTTGAAAATGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGCAGTGCGAAGA------------------ATTTTTATAGGTGTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

4.SC42.Trinidad.EU576975
ATGAGAGTGAGGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAAACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGATCCACAAGAAGTAGTGTTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATAAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATGGTACTTATGCTAAT------------------------------------------------------------------------------------------------GTCACTGTCACTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAATAATCATGGTAATAGTAGCAGT------------AACTATAGC------------------------AACTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGCCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATGACTCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGTACATTGTAACCTT------AGTAGTGCAAAATGGAATAGCACTTTGAAACAGGTAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTTCTGTAATACAACACAATTGTTTAACAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGCATGGTACTACAGTGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AACATGACCACC---------------GACACC---------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTTAATGATATTTGGGAT---AACATGACTTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTCATATACAACTTACTTGAAGATGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGCAGTGCGAAGA------------------ATTTTTATAGGTGTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

4.SC42.Trinidad.EU576957
ATGAGAGTGAGGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAAACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGATCCACAAGAAGTAGTGTTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATAAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATGGTACTTATGCTAAT------------------------------------------------------------------------------------------------GTCACTGTCACTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAATAATCATGGTAATAGTAGCAGT------------AACTATAGC------------------------AACTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGCCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATGACTCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGTACATTGTAACCTT------AGTAGTGCAAAATGGAATAGCACTTTGAAACAGGTAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTTCTGTAATACAACACAATTGTTTAACAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGCATGGTACTACAGTGTCA------------AATAAAACT------------------------------------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AACATGACCACC---------------GACACC---------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTTAATGATATTTGGGAT---AACATGACTTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTCATATACTCCTTACTTGAAAATGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAACTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGCAGTGCGAAGA------------------ATTTTTATAGGTGTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

4.SC42.Trinidad.EU576959
ATGAGAGTGAGGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAAACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGATCCACAAGAAGTAGTGTTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATAAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATGGTACTTATGCTAAT------------------------------------------------------------------------------------------------GTCACTGTCACTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAATAATCATGGTAATAGTAGCAGT------------AACTATAGC------------------------AACTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGCCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATGACTCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGTACATTGTAACCTT------AGTAGTGCAAAATGGAATAGCACTTTGAAACAGGTAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTTCTGTAATACAACACAATTGTTTAACAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGCATGGTACTACAGTGTCA------------AATAAAACT------------------------------------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCGAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AACAGCACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTTAATGATATTTGGGAT---AACATGACTTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGCTTTCATATACAACTTACTTGAAGATGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTGGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGCAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTGTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

4.SC42.Trinidad.EU576953
ATGAGAGTGAGGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAAACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGATCCACAAGAAGTAGTGTTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATAAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATGGTACTTATGCTAAT------------------------------------------------------------------------------------------------GTCACTGTCACTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAATAATCATGGTAATAGTAGCAGT------------AACTATAGC------------------------AACTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGCCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATGACTCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGTACATTGTAACCTT------AGTAGTGCAAAATGGAATAGCACTTTGAAACAGGTAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTATAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAATTGTTTAACAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGCATGGTACTACAGTGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AACATGACCACC---------------GACACC---------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTTAATGATATTTGGGAT---AACATGACTTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTCATATACTCCTTACTTGAAAATGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGCAGTGCGAAGA------------------ATTTTTATAGGTGTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

4.SC42.Trinidad.EU576964
ATGAGAGTGAGGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAAACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGATCCACAAGAAGTAGTGTTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATAAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATGGTACTTATGCTAAT------------------------------------------------------------------------------------------------GTCACTGTCACTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAATAATCATGGTAATAGTAGCAGT------------AACTATAGC------------------------AACTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGCCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATGACTCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGTACATTGTAACCTT------AGTAGTGCAAAATGGAATAGCACTTTGAAACAGGTAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTTCTGTAATACAACACAATTGTTTAACAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGCATGGTACTACAGTGTCA------------AATAAAACT------------------------------------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AACAGCACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTTAATGATATTTGGGAT---AACATGACTTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTCATATACTCCTTACTTGAAAATGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAACTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAAAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAATAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGCAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

4.SC42.Trinidad.EU576956
ATGAGAGTGAGGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAAACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATAAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAGGAATGGTACTTATGCTAAT------------------------------------------------------------------------------------------------GTCACTGTCACTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAATAAGCATGGTAATAGTAGCAGT------------AACTATAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGCCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATGACTCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGTACATTGTAACCTT------AGTAGTGCAAAATGGAATAGCACTTTGAAACAGGTAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTTCTGTAATACAACACAATTGTTTAACAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGAAGGGTACTACAGTGTCA------------AATAAAACT------------------------------------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AACAGCACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTGTAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTTAATGATATTTGGGAT---AACATGACTTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTCATATACAACTTACTTGAAGATGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACGAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGCAGTGCGAAGA------------------ATTTTTATAGGTGTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

4.SC42.Trinidad.EU576968
ATGAGAGTGAGGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAAACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGATCCACAAGAAGTAGTGTTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATAAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTAAGGAATGTAACTTATGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------TATGCTAATGTCACTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACATCATTAAGAGAT------AAGGTACAGAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAATAGTCATGATAATAGTAGCAGT------------AACTATAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGCCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATGACTCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGTACATTGTAACCTT------AGTAGTGCAAAATGGAATAGCACTTTGAAACAGGTAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTTCTGTAATACAACACAATTGTTTAACAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGCATGGTACTACAGTGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AACAGCACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTTAATGATATTTGGGAT---AACATGACTTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGACTACATATACTCCTTACTTGAAAATGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGCAGTGCGAAGA------------------ATTTTTATAGGTGTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

4.SC42.Trinidad.EU576970
ATGAGAGTGAGGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAGAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATAAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATGGTACTTATGCTAAT------------------------------------------------------------------------------------------------GTCACTGTCACTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAATAATCATGGTAATAGTAGCAGT------------AACTATAGC------------------------AACTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGCCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATGACTCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGTACATTGTAACCTT------AGTAGTGCAACATGGAATAGCACTTTAAAACAGGTAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTTCTGTAATACAACACAATTGTTTAACAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGCATGGTACTACAGTGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AACATGACCACC---------------GACACC---------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTTAATGATATTTGGGAT---AACATGACTTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTCATATACTCCTTACTTGAAAATGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAACTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGCAGTGCGAAGA------------------ATTTTTATAGGTGTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

4.SC42.Trinidad.EU576954
ATGAGAGTGAGGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGCAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAAACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATAAGTCTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTAAGGAATGTAACTTATGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------TATGCTAATGTCACTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACATCATTAAGAGAT------AAGGTACAGAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAATAGTCATGATAATAGTAGCAGT------------AACTATAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGCCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATGACTCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGTACATTGTAACCTT------AGTAGTGCAAAATGGAATAGCACTTTGAAACAGGTAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTTCTGTAATACAACACAATTGTTTAACAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGCATGGTACTACAGTGTCA------------AATAAAACT------------------------------------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AACAGCACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTTAATGATATTTGGGAT---AACATGACTTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGACTACATATACTCCTTACTTGAAAATGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGCAGTGCGAAGA------------------ATTTTTATAGGTGTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

4.SC42.Trinidad.EU576973
ATGAGAGTGAGGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAAACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGATCCACAAGAAGTAGTGTTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATAAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTAAGGAATGTAACTTATGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------TATGCTAATGTCACTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACATCATTAAGAGAT------AAGGTACAGAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAATAGTCATGATAATAGTAGCAGT------------AACTATAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGCCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATGACTCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGTACATTGTAACCTT------AGTAGTGCAAAATGGAATAGCACTTTGAAACAGGTAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTTCTGTAATACAACACAATTGTTTAACAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGCATGGTACTACAGTGTCA------------AATAAAACT------------------------------------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AACAGCACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTTAATGATATTTGGGAT---AACATGACTTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGCTTTCATATACAACTTACTTGAAGATGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAAAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGCAGTGCGAAGA------------------ATTTTTATAGGTGTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

4.SC42.Trinidad.EU576958
ATGAGAGTGAGGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAAACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGATCCACAAGAAGTAGTGTTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATAAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTAAGGAATGTAACTTATGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------TATGCTAATGTCACTGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACATCATTAAGAGAT------AAGGTACAGAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAATAAGCATGGTAATAGTAGCAGT------------AACTATAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGCCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATGACTCTGTAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGTACATTGTAACCTT------AGTAGTGCAAAATGGAATAGCACTTTGAAACAGGTAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTTCTGTAATACAACACAATTGTTTAACAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGAAGGGTACTACAGTGTCA------------AATAAAACT------------------------------------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATACT------------AACACTAGCAGC------------------ACC---------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGAATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGAAAGACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTTAATGATATTTGGGAT---AACATGACTTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGCTTTCATATACAACTTACTTGAAGATGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTGCGAAGA------------------ATTTTTATAGGTGTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

4.SC42.Trinidad.EU576965
ATGAGAGTGAGGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAGAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATAAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAGGAATGGTACTTATGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------GTCACTGAGAAAGGAAAAATAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAACATATGCATTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAATAGTCATGGTAATAGTAGCAGT------------AACTATAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGCCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATGACTCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGTACATTGTAACCTT------AGTAGTGCAACATGGAATAGCACTTTAAAACAGGTAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTTCTGTAATACAACACAATTGTTTAACAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGCATGGTACTACAGTGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AACAGCACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTTAATGATATTTGGGAT---AACATGACTTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGACTACATATACTCCTTACTTGAAAATGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTGGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGCAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTGTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

4.SC42.Trinidad.EU576962
ATGAGAGTGAGGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAGAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATAAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAGGAATGGTACTTATGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------GTCACTGAGAAAGGAAAAATAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAATAGTCATGGTAATAGTAGCAGT------------AACTATAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGCCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATGACTCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGTACATTGTAACCTT------AGTAGTGCAACATGGAATAGCACTTTAAAACAGGTAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTTCTGTAATACAACACAATTGTTTAACAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACCTTGCATGGTACTACAGTGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AACAGCACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTTAATGATATTTGGGAT---AACATGACTTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTCATATACTCCTTACTTGAAAATGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAACTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGCAGTGCGAAGA------------------ATTTTTATAGGTGTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

4.SC42.Trinidad.EU576966
ATGAGAGTGAGGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATAAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAGGAATGGTACTTATGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------GTCACTGAGAAAGGAAAAATAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAATAGTCATGATAATAGTAGCAGT------------AACTATAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGCCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATGACTCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGTACATTGTAACCTT------AGTAGTGCAACATGGAATAGCACTTTAAAACAGGTAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTTCTGTAATACAACACAATTGTTTAACAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGCATGGTACTACAGTGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AACATGACCACC---------------GACACC---------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTTAATGATATTTGGGAT---AACATGACTTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTCATATACTCCTTACTTGAAAATGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGCAGTGCGAAGA------------------ATTTTTATAGGTGTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

4.SC42.Trinidad.EU576963
ATGAGAGTGAGGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAAACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATAAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAGGAATGGTACTTATGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------GTCACTGAGAAAGGAAAAATAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGCAATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAACATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAATAGTCATGGTAATAGTAGCAGT------------AACTATAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGCCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTGAATGACTCTGTAATAATTAAGTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGTACATTGTAACCTT------AGTAGTGCAACATGGAATAGCACTTTAAAACAGGTAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTTCTGTAATACAACACAATTGTTTAACAGTACTTGGAATATT---------AATGGTACTTGGCATGGTACTACAGTGTCA------------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------AACATGACCACC---------------GACACC---------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGAATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTTAATGATATTTGGGAT---AACATGACTTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTCATATACTCCTTACTTGAAAATGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAACTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGCAGTGCGAAGA------------------ATTTTTATAGGTGTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

4.TT27P.Trinidad.EU577156
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGAAGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAGTTAACTCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATAATTTGGATAATTTGAGAAATAATAATAGTAGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGCAGCGGGGAAAGGGAAGAGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGCATGAGAGAT------AAGATGCAGAGAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAGATAGTGGGGATAGTGGG---------------------AATAGTTCT------AGT------AATTTTAGTACCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAACAA---GATGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAAGTATAACTTTCGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGACATAAGACAAGCATATTGTACCCTT------AATGGAGCAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------CATAATAAAACA---ATAGCCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAGTTGTGATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTATTTAATAGTGCTTGGGATGAT---------AATAGTACTTGG------------------------------------AGT---------------------AATACTAGCAGGTCA------AATGAAACT---------ATCACACTTCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTACATCCAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAACGAG---------AACGACACC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAACGAGCGGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATGGAACTTACTTGAAGAATCTCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGAGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACGAAGG------------------GCTTTTAGAGCTATTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.TT27P.Trinidad.EU577130
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGAAGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAGTTAACTCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATAATTTGGATAATTTGAGAAATAATAATAGTAGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGCAGCGGGGAAAGGGAAGAGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGCATGAGAGAT------AAGATGCAGAGAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAGATAGTGGGGATAGTGGG---------------------AATAGTTCT------AGT------AATTTTAGTACCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAACAA---GATGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAAGTATAACTTTCGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGACATAAGACAAGCATATTGTACCCTT------AATGGAGCAAAATGGAATGACACTTTGAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------CATAATAAAACA---ATAGCCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAGTTGTGATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTATTTAATAGTGCTTGGGATGAT---------AATAGTACTTGG------------------------------------AGT---------------------AATACTAGCAGGTCA------AATGAAACT---------ATCACACTTCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTACATCCAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAACGAG---------AACGACACC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAACGAGCGGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATGGAACTTACTTGAAGAATCTCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGAGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACGAAGG------------------GCTTTTAGAGCTATTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.TT27P.Trinidad.EU577134
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGAAGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAGTTAACTCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATAATTTGGATAATTTGAGAAATAATAATAGTAGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGCAGCGGGGAAAGGGAAGAGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGCATGAGAGAT------AAGATGCAGAGAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAGATAGTGGGGATAGTGGG---------------------AATAGTTCT------AGT------AATTTTAGTACCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAACAA---GATGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAAGTATAACTTTCGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGACATAAGACAAGCATATTGTACCCTT------AATGGAGCAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------CATAATAAAACA---ATAGCCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAGTTGTGATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTATTTAATAGTGCTTGGGATGAT---------AATAGTACTTGG------------------------------------AGT---------------------AATACTAGCAGGTCA------AATGAAACT---------ATCACACTTCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTACATCCAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAACGAG---------AACGACACC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAACGAGCGGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATGGAACTTACTTGAAGAATCTCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGAGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACGAAGG------------------GCTTTTAGAGCTATTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.TT27P.Trinidad.EU577121
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGAAGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAGTTAACTCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATAATTTGGATAATTTGAGAAATAATAATAGTAGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGCAGCGGGGAAAGGGAAGAGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGCATGAGAGAT------AAGATGCAGAGAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAGATAGTGGGGATAGTGGG---------------------AATAGTTCT------AGT------AATTTTAGTACCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAACAA---GATGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAAGTATAACTTTCGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGACATAAGACAAGCATATTGTACCCTT------AATGGAGCAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------CATAATAAAACA---ATAGCCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAGTTGTGATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTATTTAATAGTGCTTGGGATGAT---------AATAGTACTTGG------------------------------------AGT---------------------AATACTAGCAGGTCA------AATGAAACT---------ATCACACTTCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTACATCCAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAACGAG---------AACGACACC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAACGAGCGGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATGGAACTTACTTGAAGAATCTCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGAATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGAGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACGAAGG------------------GCTTTTAGAGCTATTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.TT27P.Trinidad.EU577124
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGAAGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAGTTAACTCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATAATTTGGATAATTTGAGAAATAATAATAGTAGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGCAGCGGGGAAAGGGAAGAGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGCATGAGAGAT------AAGATGCAGAGAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAGATAGTGGGGATAGTGGG---------------------AATAGTTCT------AGT------AATTTTAGTACCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAACAA---GATGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAAGTATAACTTTCGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGACATAAGACAAGCATATTGTACCCTT------AATGGAGCAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------CATAATAAAACA---ATAGCCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAGTTGTGATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTATTTAATAGTGCTTGGGATGAT---------AATAGTACTTGG------------------------------------AGT---------------------AATACTAGCAGGTCA------AATGAAACT---------ATCACACTTCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTACATCCAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAACGAG---------AACGACACC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAACGAGCGGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATGGAACTTACTTGAAGAATCTCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGAGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACGAAGG------------------GCTTTTAGAGCTATTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.TT27P.Trinidad.EU577143
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATGTAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAGTTAACTCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATAATTTGAATAATTTGAGAAATGATACTAGTAGCACTAAC------------------------------------------------------------AGTAGCATTAGTGGCACTAACAATAGCAGCTTGATAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGCATGAGAGAT------AAGATGCAGAGAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTGACACCAATAGATAGTGGGAATATAGAT---------------------AATGGGAGT------AATTCTAATAATTATAGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAGCAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAACAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGA-AATTTTACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAAATCTGTAGAAATTCATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAACTTTTGGA------------CCAGGGGCA---TCATTCTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGACATAAGAAAAGCATTTTGTACCCTT------AATAGAACAGAATGGAATGACACTTTAAATCAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGA---------AAGAATAAAACA---ATAGCCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAACAGTACTTGGAATGCT---------ACTGATACTTGGAAA------------------------TGGAATGATAGT---------------------AATACT---TGGTAT------AATTCCAGC------AATATCACACTTCCATGTAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTACATCCAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGATAACGAG---------AACGACACC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAACGAGCGGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAACTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATGGAACTTACTTGAAGAATCTCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATATTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGGGAGGCAGAGACAGATCAATTCGATTTGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGAGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAGGAATAGTGCTATTAGCTTGCTTGACGCTATAGCCATAGCAGTATCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

4.TT27P.Trinidad.EU577153
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGAAGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAGTTAACTCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATAATTTGGATAATTTGAGAAATAATAATAGTAGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGCAGCGGGGAAAGGGAAGAGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGCATGAGAGAT------AAGATGCAGAGAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAGATAGTGGGGATAGTGGG---------------------AATAGTTCT------AGT------AATTTTAGTACCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAACAA---GATGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAAGTATAACTTTCGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGACATAAGACAAGCATATTGTACCCTT------AATGGAGCAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------CATAATAAAACA---ATAGCCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAGTTGTGATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTATTTAATAGTGCTTGGGATGAT---------AATAGTACTTGG------------------------------------AGT---------------------AATACTAGCAGGTCA------AATGAAACT---------ATCACACTTCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTACATCCAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAACGAG---------AACGACACC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAACGAGCGGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATGGAACTTACTTGAAGAATCTCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGAGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACGAAGG------------------GCTTTTAGAGCTATTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.TT27P.Trinidad.EU577125
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGAAGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAGTTAACTCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATAATTTGGATAATTTGAGAAATAATAATAGTAGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGCAGCGGGGAAAGGGAAGAGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGCATGAGAGAT------AAGATGCAGAGAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAGATAGTGGGGATAGTGGG---------------------AATAGTTCT------AGT------AATTTTAGTACCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAACAA---GATGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAAGTATAACTTTCGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGACATAAGACAAGCATATTGTACCCTT------AATGGAGCAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------CATAATAAAACA---ATAGCCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAGTTGTGATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTATTTAATAGTGCTTGGGATGAT---------AATAGTACTTGG------------------------------------AGT---------------------AATACTAGCAGGTCA------AATGAAACT---------ATCACACTTCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTACATCCAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAACGAG---------AACGACACC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAACGAGCGGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATGGAACTTACTTGAAGAATCTCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGAGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACGAAGG------------------GCTTTTAGAGCTATTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.TT27P.Trinidad.EU577131
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGAAGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAGTTAACTCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATAATTTGGATAATTTGAGAAATAATAATAGTAGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGCAGCGGGGAAAGGGAAGAGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGCATGAGAGAT------AAGATGCAGAGAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAGATAGTGGGGATAGTGGG---------------------AATAGTTCT------AGT------AATTTTAGTACCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAACAA---GATGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAAGTATAACTTTCGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGACATAAGACAAGCATATTGTACCCTT------AATGGAGCAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------CATAATAAAACA---ATAGCCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAGTTGTGATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTATTTAATAGTGCTTGGGATGAT---------AATAGTACTTGG------------------------------------AGT---------------------AATACTAGCAGGTCA------AATGAAACT---------ATCACACTTCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTACATCCAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAACGAG---------AACGACACC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAACGAGCGGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATGGAACTTACTTGAAGAATCTCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGAGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACGAAGG------------------GCTTTTAGAGCTATTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.TT27P.Trinidad.EU577132
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGAAGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAGTTAACTCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATAATTTGGATAATTTGAGAAATAATAATAGTAGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGCAGCGGGGAAAGGGAAGAGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGCATGAGAGAT------AAGATGCAGAGAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAGATAGTGGGGATAGTGGG---------------------AATAGTTCT------AGT------AATTTTAGTACCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAACAA---GATGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAAGTATAACTTTCGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGACATAAGACAAGCATATTGTACCCTT------AATGGAGCAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------CATAATAAAACA---ATAGCCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAGTTGTGATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTATTTAATAGTGCTTGGGATGAT---------AATAGTACTTGG------------------------------------AGT---------------------AATACTAGCAGGTCA------AATGAAACT---------ATCACACTTCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTACATCCAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAACGAG---------AACGACACC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAACGAGCGGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATGGAACTTACTTGAAGAATCTCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGAGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACGAAGG------------------GCTTTTAGAGCTATTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.TT27P.Trinidad.EU577149
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGAAGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAGTTAACTCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATAATTTGGATAATTTGAGAAATAATAATAGTAGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGCAGCGGGGAAAGGGAAGAGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGCATGAGAGAT------AAGATGCAGAGAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAGATAGTGGGGATAGTGGG---------------------AATAGTTCT------AGT------AATTTTAGTACCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAACAA---GATGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAAGTATAACTTTCGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGACATAAGACAAGCATATTGTACCCTT------AATGGAGCAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------CATAATAAAACA---ATAGCCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAGTTGTGATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTATTTAATAGTACTTGGGATGAT---------AATAGTACTTGG------------------------------------AGT---------------------AATACTAGCAGGTCA------AATGAAACT---------ATCACACTTCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTACATCCAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAACGAG---------AACGACACC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAACGAGCGGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATGGAACTTACTTGAAGAATCTCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATTCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGAGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACGAAGG------------------GCTTTTAGAGCTATTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.TT27P.Trinidad.EU577148
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATGTAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAGTTAACTCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATAATTTGAATAATTTGAGAAATGATACTAGTAGCACTAAC------------------------------------------------------------AGTAGCATTAGTGGCACTAACAATAGCAGCTTGATAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGCATGAGAGAT------AAGATGCAGAGAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTGACACCAATAGATAGTGGGAATATAGAT---------------------AATGGGAGT------AATTCTAATAATTATAGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAGCAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAACAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAAATCTGTAGAAATTCATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAACTTTTGGA------------CCAGGGGCA---TCATTCTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGACATAAGAAAAGCATTTTGTACCCTT------AATAGAACAGAATGGAATGACACTTTAAATCAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGA---------AAGAATAAAACA---ATAGCCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAACAGTACTTGGAATGCT---------ACTGATACTTGGAAA------------------------TGGAATGATAGT---------------------AATACT---TGGTAT------AATTCCAGC------AATATCACACTTCCATGTAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTACATCCAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGATAACGAG---------AACGACACC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAACGAGCGGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAACTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATGGAACTTACTTGAAGAATCTCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATATTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGGGAGGCAGAGACAGATCAATTCGATTTGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGAGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAGGAATAGTGCTATTAGCTTGCTTGACGCTATAGCCATAGCAGTATCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

4.TT27P.Trinidad.EU577150
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGAAGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAGTTAACTCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATAATTTGGATAATTTGAGAAATAATAATAGTAGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGCAGCGGGGAAAGGGAAGAGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGCATGAGAGAT------AAGATGCAGAGAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAGATAGTGGGGATAGTGGG---------------------AATAGTTCT------AGT------AATTTTAGTACCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAACAA---GATGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAAGTATAACTTTCGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGACATAAGACAAGCATATTGTACCCTT------AATGGAGCAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------CATAATAAAACA---ATAGCCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAGTTGTGATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTATTTAATAGTGCTTGGGATGAT---------AATAGTACTTGG------------------------------------AGT---------------------AATACTAGCAGGTCA------AATGAAACT---------ATCACACTTCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTACATCCAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAACGAG---------AACGACACC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAACGAGCGGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATGGAACTTACTTGAAGAATCTCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGAGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACGAAGG------------------GCTTTTAGAGCTATTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.TT27P.Trinidad.EU577133
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGAAGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAGTTAACTCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATAATTTGGATAATTTGAGAAATAATAATAGTAGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGCAGCGGGGAAAGGGAAGAGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGCATGAGAGAT------AAGATGCAGAGAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAGATAGTGGGGATAGTGGG---------------------AATAGTTCT------AGT------AATTTTAGTACCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAACAA---GATGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAAGTATAACTTTCGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGACATAAGACAAGCATATTGTACCCTT------AATGGAGCAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------CATAATAAAACA---ATAGCCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAGTTGTGATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTATTTAATAGTGCTTGGGATGAT---------AATAGTACTTGG------------------------------------AGT---------------------AATACTAGCAGGTCA------AATGAAACT---------ATCACACTTCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTACATCCAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAACGAG---------AACGACACC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAACGAGCGGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATGGAACTTACTTGAAGAATCTCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGAGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACGAAGG------------------GCTTTTAGAGCTATTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.TT27P.Trinidad.EU577144
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGAAGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAGTTAACTCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATAATTTGGATAATTTGAGAAATAATAATAGTAGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGCAGCGGGGAAAGGGAAGAGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGCATGAGAGAT------AAGATGCAGAGAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAGATAGTGGGGATAGTGGG---------------------AATAGTTCT------AGT------AATTTTAGTACCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAACAA---GATGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAAGTATAACTTTCGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGACATAAGACAAGCATATTGTACCCTT------AATGGAGCAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------CATAATAAAACA---ATAGCCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAGTTGTGATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTATTTAATAGTGCTTGGGATGAT---------AATAGTACTTGG------------------------------------AGT---------------------AATACTAGCAGGTCA------AATGAAACT---------ATCACACTTCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTACATCCAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAACGAG---------AACGACACC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAACGAGCGGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATGGAACTTACTTGAAGAATCTCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGAGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACGAAGG------------------GCTTTTAGAGCTATTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.TT27P.Trinidad.EU577120
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGAAGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAGTTAACTCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATAATTTGGATAATTTGAGAAATAATAATAGTAGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGCAGCGGGGAAAGGGAAGAGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGCATGAGAGAT------AAGATGCAGAGAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAGATAGTGGGGATAGTGGG---------------------AATAGTTCT------AGT------AATTTTAGTACCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAACAA---GATGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAAGTATAACTTTCGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGACATAAGACAAGCATATTGTACCCTT------AATGGAGCAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------CATAATAAAACA---ATAGCCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAGTTGTGATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTATTTAATAGTGCTTGGGATGAT---------AATAGTACTTGG------------------------------------AGT---------------------AATACTAGCAGGTCA------AATGAAACT---------ATCACACTTCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTACATCCAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAACGAG---------AACGACACC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAACGAGCGGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATGGAACTTACTTGAAGAATCTCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGAGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACGAAGG------------------GCTTTTAGAGCTATTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.TT27P.Trinidad.EU577139
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGAAGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAGTTAACTCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATAATTTGGATAATTTGAGAAATAATAATAGTAGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGCAGCGGGGAAAGGGAAGAGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGCATGAGAGAT------AAGATGCAGAGAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAGATAGTGGGGATAGTGGG---------------------AATAGTTCT------AGT------AATTTTAGTACCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAACAA---GATGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAAGTATAACTTTCGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGACATAAGACAAGCATATTGTACCCTT------AATGGAGCAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------CATAATAAAACA---ATAGCCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAGTTGTGATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTATTTAATAGTGCTTGGGATGAT---------AATAGTACTTGG------------------------------------AGT---------------------AATACTAGCAGGTCA------AATGAAACT---------ATCACACTTCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTACATCCAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAACGAG---------AACGACACC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAACGAGCGGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATGGAACTTACTTGAAGAATCTCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGAGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACGAAGG------------------GCTTTTAGAGCTATTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.TT27P.Trinidad.EU577154
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGAAGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAGTTAACTCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATAATTTGGATAATTTGAGAAATAATAATAGTAGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGCAGCGGGGAAAGGGAAGAGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGCATGAGAGAT------AAGATGCAGAGAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAGATAGTGGGGATAGTGGG---------------------AATAGTTCT------AGT------AATTTTAGTACCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAACAA---GATGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAAGTATAACTTTCGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGACATAAGACAAGCATATTGTACCCTT------AATGGAGCAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------CATAATAAAACA---ATAGCCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAGTTGTGATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTATTTAATAGTGCTTGGGATGAT---------AATAGTACTTGG------------------------------------AGT---------------------AATACTAGCAGGTCA------AATGAAACT---------ATCACACTTCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTACATCCAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAACGAG---------AACGACACC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAACGAGCGGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATGGAACTTACTTGAAGAATCTCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGAGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACGAAGG------------------GCTTTTAGAGCTATTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.TT27P.Trinidad.EU577145
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGAAGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAGTTAACTCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATAATTTGGATAATTTGAGAAATAATAATAGTAGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGCAGCGGGGAAAGGGAAGAGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGCATGAGAGAT------AAGATGCAGAGAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAGATAGTGGGGATAGTGGG---------------------AATAGTTCT------AGT------AATTTTAGTACCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAACAA---GATGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAAGTATAACTTTCGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGACATAAGACAAGCATATTGTACCCTT------AATGGAGCAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------CATAATAAAACA---ATAGCCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAGTTGTGATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTATTTAATAGTGCTTGGGATGAT---------AATAGTACTTGG------------------------------------AGT---------------------AATACTAGCAGGTCA------AATGAAACT---------ATCACACTTCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTACATCCAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAACGAG---------AACGACACC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAACGAGCGGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATGGAACTTACTTGAAGAATCTCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGAGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACGAAGG------------------GCTTTTAGAGCTATTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.TT27P.Trinidad.EU577123
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGAAGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAGTTAACTCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATAATTTGGATAATTTGAGAAATAATAATAGTAGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGCAGCGGGGAAAGGGAAGAGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGCATGAGAGAT------AAGATGCAGAGAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAGATAGTGGGGATAGTGGG---------------------AATAGTTCT------AGT------AATTTTAGTACCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAACAA---GATGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAAGTATAACTTTCGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGACATAAGACAAGCATATTGTACCCTT------AATGGAGCAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------CATAATAAAACA---ATAGCCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAGTTGTGATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTATTTAATAGTGCTTGGGATGAT---------AATAGTACTTGG------------------------------------AGT---------------------AATACTAGCAGGTCA------AATGAAACT---------ATCACACTTCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTACATCCAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAACGAG---------AACGACACC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAACGAGCGGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATGGAACTTACTTGAAGAATCTCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGAATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGAGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACGAAGG------------------GCTTTTAGAGCTATTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.TT27P.Trinidad.EU577152
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGAAGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAGTTAACTCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATAATTTGGATAATTTGAGAAATAATAATAGTAGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGCAGCGGGGAAAGGGAAGAGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGCATGAGAGAT------AAGATGCAGAGAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAGATAGTGGGGATAGTGGG---------------------AATAGTTCT------AGT------AATTTTAGTACCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAACAA---GATGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAAGTATAACTTTCGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGACATAAGACAAGCATATTGTACCCTT------AATGGAGCAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------CATAATAAAACA---ATAGCCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAGTTGTGATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTATTTAATAGTGCTTGGGATGAT---------AATAGTACTTGG------------------------------------AGT---------------------AATACTAGCAGGTCA------AATGAAACT---------ATCACACTTCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTACATCCAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAACGAG---------AACGACACC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAACGAGCGGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATGGAACTTACTTGAAGAATCTCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGAGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACGAAGG------------------GCTTTTAGAGCTATTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.TT27P.Trinidad.EU577142
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGAAGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAGTTAACTCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATAATTTGGATAATTTGAGAAATAATAATAGTAGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGCAGCGGGGAAAGGGAAGAGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGCATGAGAGAT------AAGATGCAGAGAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAGATAGTGGGGATAGTGGG---------------------AATAGTTCT------AGT------AATTTTAGTACCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAACAA---GATGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAAGTATAACTTTCGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGACATAAGACAAGCATATTGTACCCTT------AATGGAGCAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------CATAATAAAACA---ATAGCCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAGTTGTGATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTATTTAATAGTGCTTGGGATGAT---------AATAGTACTTGG------------------------------------AGT---------------------AATACTAGCAGGTCA------AATGAAACT---------ATCACACTTCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTACATCCAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAACGAG---------AACGACACC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAACGAGCGGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATGGAACTTACTTGAAGAATCTCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGAGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACGAAGG------------------GCTTTTAGAGCTATTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.TT27P.Trinidad.EU577147
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGAAGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAGTTAACTCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATAATTTGGATAATTTGAGAAATAATAATAGTAGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGCAGCGGGGAAAGGGAAGAGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGCATGAGAGAT------AAGATGCAGAGAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAGATAGTGGGGATAGTGGG---------------------AATAGTTCT------AGT------AATTTTAGTACCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAACAA---GATGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAAGTATAACTTTCGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGACATAAGACAAGCATATTGTACCCTT------AATGGAGCAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------CATAATAAAACA---ATAGCCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAGTTGTGATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTATTTAATAGTGCTTGGGATGAT---------AATAGTACTTGG------------------------------------AGT---------------------AATACTAGCAGGTCA------AATGAAACT---------ATCACACTTCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTACATCCAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAACGAG---------AACGACACC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAACGAGCGGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATGGAACTTACTTGAAGAATCTCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGAGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACGAAGG------------------GCTTTTAGAGCTATTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.TT27P.Trinidad.EU577119
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACAATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAATCATATAGTACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACGCATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAGTTAACTCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATAATTTGGATAATTTGAGAAATAATAATAGTAGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGCATCGGGAAAAGGGAAGAGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGCATGAGAGAT------AAGATGCAGAGAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTGACACCAATAGATAGTGGGAATATAAAT---------------------AGTGGGAAT------AGTTCTAGTAATTTTAGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACTTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAACAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACCAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGCATAACTTTCGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGACATAAGACAAGCATATTGTACCCTT------AATGGAACAAAATGGAATGACACTTTAAACCAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------AAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAGTCCA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTGATAGTACTTGGAGTGCT---------AATGATACTTATTTG---------------------------------AGT---------------------AATACTAGCAGGTCA------AATGAAACT---------ATCACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACCAATTGGATGTTTATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTATGAACGAT---------AGCAACACC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTGGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAACGAGCAGTA------ACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATATAACTTACTTGAAGAATCTCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGCAATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGAGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAACCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACGAAGG------------------GCTTTTAGAGCTATTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.TT27P.Trinidad.EU577122
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGAAGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAGTTAACTCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATAATTTGGATAATTTGAGAAATAATAATAGTAGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGCAGCGGGGAAAGGGAAGAGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGCATGAGAGAT------AAGATGCAGAGAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAGATAGTGGGGATAGTGGG---------------------AATAGTTCT------AGT------AATTTTAGTACCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAACAA---GATGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAAGTATAACTTTCGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGACATAAGACAAGCATATTGTACCCTT------AATGGAGCAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------CATAATAAAACA---ATAGCCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAGTTGTGATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTATTTAATAGTGCTTGGGATGAT---------AATAGTACTTGG------------------------------------AGT---------------------AATACTAGCAGGTCA------AATGAAACT---------ATCACACTTCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTACATCCAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAACGAG---------AACGACACC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAACGAGCGGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATGGAACTTACTTGAAGAATCTCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGAGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACGAAGG------------------GCTTTTAGAGCTATTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.TT27P.Trinidad.EU577138
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGAAGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAGTTAACTCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATAATTTGGATAATTTGAGAAATAATAATAGTAGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGCAGCGGGGAAAGGGAAGAGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGCATGAGAGAT------AAGATGCAGAGAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAGATAGTGGGGATAGTGGG---------------------AATAGTTCT------AGT------AATTTTAGTACCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAACAA---GATGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAAGTATAACTTTCGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGACATAAGACAAGCATATTGTACCCTT------AATGGAGCAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------CATAATAAAACA---ATAGCCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAGTTGTGATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTATTTAATAGTGCTTGGGATGAT---------AATAGTACTTGG------------------------------------AGT---------------------AATACTAGCAGGTCA------AATGAAACT---------ATCACACTTCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTACATCCAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAACGAG---------AACGACACC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAACGAGCGGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATGGAACTTACTTGAAGAATCTCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGAGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACGAAGG------------------GCTTTTAGAGCTATTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.TT27P.Trinidad.EU577151
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGAAGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAGTTAACTCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATAATTTGGATAATTTGAGAAATAATAATAGTAGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGCAGCGGGGAAAGGGAAGAGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGCATGAGAGAT------AAGATGCAGAGAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAGATAGTGGGGATAGTGGG---------------------AATAGTTCT------AGT------AATTTTAGTACCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAACAA---GATGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAAGTATAACTTTCGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGACATAAGACAAGCATATTGTACCCTT------AATGGAGCAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------CATAATAAAACA---ATAGCCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAGTTGTGATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTATTTAATAGTGCTTGGGATGAT---------AATAGTACTTGG------------------------------------AGT---------------------AATACTAGCAGGTCA------AATGAAACT---------ATCACACTTCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTACATCCAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAACGAG---------AACGACACC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAACGAGCGGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATGGAACTTACTTGAAGAATCTCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGAGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACGAAGG------------------GCTTTTAGAGCTATTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.TT27P.Trinidad.EU577126
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGAAGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAGTTAACTCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATAATTTGGATAATTTGAGAAATAATAATAGTAGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGCAGCGGGGAAAGGGAAGAGATAGGAGAAATAAA-AACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGCATGAGAGAT------AAGATGCAGAGAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAGATAGTGGGGATAGTGGG---------------------AATAGTTCT------AGT------AATTTTAGTACCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAACAA---GATGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAAGTATAACTTTCGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGACATAAGACAAGCATATTGTACCCTT------AATGGAGCAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------CATAATAAAACA---ATAGCCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAGTTGTGATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTATTTAATAGTGCTTGGGATGAT---------AATAGTACTTGG------------------------------------AGT---------------------AATACTAGCAGGTCA------AATGAAACT---------ATCACACTTCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTACATCCAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAACGAG---------AACGACACC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAACGAGCGGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATGGAACTTACTTGAAGAATCTCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGAGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACGAAGG------------------GCTTTTAGAGCTATTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.TT27P.Trinidad.EU577155
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGAAGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAGTTAACTCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATAATTTGGATAATTTGAGAAATAATAATAGTAGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGCAGCGGGGAAAGGGAAGAGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGCATGAGAGAT------AAGATGCAGAGAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAGATAGTGGGGATAGTGGG---------------------AATAGTTCT------AGT------AATTTTAGTACCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAACAA---GATGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAAGTATAACTTTCGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGACATAAGACAAGCATATTGTACCCTT------AATGGAGCAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------CATAATAAAACA---ATAGCCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAGTTGTGATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTATTTAATAGTGCTTGGGATGAT---------AATAGTACTTGG------------------------------------AGT---------------------AATACTAGCAGGTCA------AATGAAACT---------ATCACACTTCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTACATCCAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAACGAG---------AACGACACC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAACGAGCGGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATGGAACTTACTTGAAGAATCTCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGAGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACGAAGG------------------GCTTTTAGAGCTATTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.TT27P.Trinidad.EU577140
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGAAGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAGTTAACTCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATAATTTGGATAATTTGAGAAATAATAATAGTAGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGCAGCGGGGAAAGGGAAGAGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGCATGAGAGAT------AAGATGCAGAGAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAGATAGTGGGGATAGTGGG---------------------AATAGTTCT------AGT------AATTTTAGTACCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAACAA---GATGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAAGTATAACTTTCGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGACATAAGACAAGCATATTGTACCCTT------AATGGAGCAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------CATAATAAAACA---ATAGCCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAGTTGTGATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTATTTAATAGTGCTTGGGATGAT---------AATAGTACTTGG------------------------------------AGT---------------------AATACTAGCAGGTCA------AATGAAACT---------ATCACACTTCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTACATCCAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAACGAG---------AACGACACC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAACGAGCGGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATGGAACTTACTTGAAGAATCTCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGAGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACGAAGG------------------GCTTTTAGAGCTATTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.TT27P.Trinidad.EU577128
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGAAGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAGTTAACTCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATAATTTGGATAATTTGAGAAATAATAATAGTAGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGCAGCGGGGAAAGGGAAGAGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGCATGAGAGAT------AAGATGCAGAGAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAGATAGTGGGGATAGTGGG---------------------AATAGTTCT------AGT------AATTTTAGTACCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAACAA---GATGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAAGTATAACTTTCGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGACATAAGACAAGCATATTGTACCCTT------AATGGAGCAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------CATAATAAAACA---ATAGCCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAGTTGTGATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTATTTAATAGTGCTTGGGATGAT---------AATAGTACTTGG------------------------------------AGT---------------------AATACTAGCAGGTCA------AATGAAACT---------ATCACACTTCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTACATCCAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAACGAG---------AACGACACC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAACGAGCGGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACTGGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATGGAACTTACTTGAAGAATCTCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGAGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACGAAGG------------------GCTTTTAGAGCTATTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.TT27P.Trinidad.EU577146
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGAAGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAGTTAACTCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATAATTTGGATAATTTGAGAAATAATAATAGTAGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGCAGCGGGGAAAGGGAAGAGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGCATGAGAGAT------AAGATGCAGAGAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAGATAGTGGGGATAGTGGG---------------------AATAGTTCT------AGT------AATTTTAGTACCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAACAA---GATGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAAGTATAACTTTCGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGACATAAGACAAGCATATTGTACCCTT------AATGGAGCAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------CATAATAAAACA---ATAGCCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAGTTGTGATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTATTTAATAGTGCTTGGGATGAT---------AATAGTACTTGG------------------------------------AGT---------------------AATACTAGCAGGTCA------AATGAAACT---------ATCACACTTCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTACATCCAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAACGAG---------AACGACACC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAACGAGCGGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATGGAACTTACTTGAAGAATCTCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGAAGAG--AGACAGAGAAGGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGAGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACGAAGG------------------GCTTTTAGAGCTATTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.TT27P.Trinidad.EU577137
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGAAGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAGTTAACTCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATAATTTGGATAATTTGAGAAATAATAATAGTAGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGCAGCGGGGAAAGGGAAGAGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGCATGAGAGAT------AAGATGCAGAGAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAGATAGTGGGGATAGTGGG---------------------AATAGTTCT------AGT------AATTTTAGTACCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAACAA---GATGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAAGTATAACTTTCGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGACATAAGACAAGCATATTGTACCCTT------AATGGAGCAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------CATAATAAAACA---ATAGCCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAGTTGTGATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTATTTAATAGTGCTTGGGATGAT---------AATAGTACTTGG------------------------------------AGT---------------------AATACTAGCAGGTCA------AATGAAACT---------ATCACACTTCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTACATCCAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAACGAG---------AACGACACC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAACGAGCGGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AGTAGATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATGGAACTTACTTGAAGAATCTCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGAGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACGAAGG------------------GCTTTTAGAGCTATTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.TT27P.Trinidad.EU577141
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGAAGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAGTTAACTCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATAATTTGGATAATTTGAGAAATAATAATAGTAGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGCAGCGGGGAAAGGGAAGAGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGCATGAGAGAT------AAGATGCAGAGAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAGATAGTGGGGATAGTGGG---------------------AATAGTTCT------AGT------AATTTTAGTACCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAACAA---GATGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAAGTATAACTTTCGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGACATAAGACAAGCATATTGTACCCTT------AATGGAGCAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------CATAATAAAACA---ATAGCCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAGTTGTGATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTATTTAATAGTGCTTGGGATGAT---------AATAGTACTTGG------------------------------------AGT---------------------AATACTAGCAGGTCA------AATGAAACT---------ATCACACTTCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTACATCCAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAACGAG---------AACGACACC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAACGAGCGGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATGGAACTTACTTGAAGAATCTCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGAGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACGAAGG------------------GCTTTTAGAGCTATTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.TT27P.Trinidad.EU577127
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGAAGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAGTTAACTCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATAATTTGGATAATTTGAGAAATAATAATAGTAGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGCAGCGGGGAAAGGGAAGAGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGCATGAGAGAT------AAGATGCAGAGAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAGATAGTGGGGATAGTGGG---------------------AATAGTTCT------AGT------AATTTTAGTACCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAACAA---GATGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAAGTATAACTTTCGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGACATAAGACAAGCATATTGTACCCTT------AATGGAGCAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------CATAATAAAACA---ATAGCCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAGTTGTGATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTATTTAATAGTGCTTGGGATGAT---------AATAGTACTTGG------------------------------------AGT---------------------AATACTAGCAGGTCA------AATGAAACT---------ATCACACTTCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTACATCCAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAACGAG---------AACGACACC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAACGAGCGGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATGGAACTTACTTGAAGAATCTCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGGGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGAGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACGAAGG------------------GCTTTTAGAGCTATTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.TT27P.Trinidad.EU577129
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGAAGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAGTTAACTCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATAATTTGGATAATTTGAGAAATAATAATAGTAGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGCAGCGGGGAAAGGGAAGAGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGCATGAGAGAT------AAGATGCAGAGAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAGATAGTGGGGATAGTGGG---------------------AATAGTTCT------AGT------AATTTTAGTACCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAACAA---GATGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAAGTATAACTTTCGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGACATAAGACAAGCATATTGTACCCTT------AATGGAGCAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------CATAATAAAACA---ATAGCCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAGTTGTGATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTATTTAATAGTGCTTGGGATGAT---------AATAGTACTTGG------------------------------------AGT---------------------AATACTAGCAGGTCA------AATGAAACT---------ATCACACTTCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTACATCCAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAACGAG---------AACGACACC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAACGAGCGGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATGGAACTTACTTGAAGAATCTCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGAGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACGAAGG------------------GCTTTTAGAGCTATTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.TT27P.Trinidad.EU577135
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACAATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAATCATATAGTACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACGCATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAGTTAACTCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATAATTTGGATAATTTGAGAAATAATAATAGTAGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGCATCGGGAAAAGGGAAGAGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGCATGAGAGAT------AAGATGCAGAGAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTGACACCAATAGATAGTGGAAATATAAAT---------------------AGTGGGAAT------AGTTCTAGTAATTTTAGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAACAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACCAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGCATAACTTTCGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGACATAAGACAAGCATATTGTACCCTT------AATGGAACAAAATGGAATGACACTTTAAACCAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------AAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAGTCCA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTGATAGTACTTGGAGTGCT---------AATGATACTTATTTG---------------------------------AGT---------------------AATACTAGCAGGTCA------AATGAAACT---------ATCACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACCAATTGGATGTTTATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTATGAACGAT---------AGCAACACC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTGGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAACGAGCAGTA------ACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATATAACTTACTTGAAGAATCTCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGCAATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGAGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAACCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACGAAGG------------------GCTTTTAGAGCTATTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.TT27P.Trinidad.EU577136
ATGAGAGCGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGAAGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTACAGTTAACTCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATAATTTGGATAATTTGAGAAATAATAATAGTAGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGCAGCGGGGAAAGGGAAGAGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGCATGAGAGAT------AAGATGCAGAGAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAGATAGTGGGGATAGTGGG---------------------AATAGTTCT------AGT------AATTTTAGTACCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAACAA---GATGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAAGTATAACTTTCGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGACATAAGACAAGCATATTGTACCCTT------AATGGAGCAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------CATAATAAAACA---ATAGCCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAGTTGTGATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTATTTAATAGTGCTTGGGATGAT---------AATAGTACTTGG------------------------------------AGT---------------------AATACTAGCAGGTCA------AATGAAACT---------ATCACACTTCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTACATCCAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAACGAG---------AACGACACC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAACGAGCGGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATGGAACTTACTTGAAGAATCTCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGAGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACGAAGG------------------GCTTTTAGAGCTATTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.Z32.UNC.EU577696
ATGAAAGTGAAGGGGACCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGGTGGGGC------------------------ATAATGCTCCTTGGGATGTTAATGATT------------TGTAGTGCTACA---------GACCAGTTGTGGGTCACAGTCTACTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAATCATATAATCCAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGAACAAAGCTTAAAGCCCTGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGCACTAATGCTACTGCTACTAATATCACTAGTAATACTACTAGT------------------------------------------------------------------GTAAATAGTAGCACTCCTAATATCACCAATGAGTGGCCAGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATTACT---ACAGACCTAAGAGAT------AAGATGCGGAGAGAATATGCACTCTTTTATAGACTTGATGTAGAACAAATAGATGCC---------------------------------AATAATAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATCGTAGTTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAATCATAATAGTACAGCTGAATAAATCTGTAGAAATTAGTTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGCATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTCTATACAACAGGACAAATAGTAGGAAACATAAGAAAGGCATATTGTAATGTT------AGTACAGGAAAATGGGAGGAAGCTTTAAAACAGATAGTTACAAAATTAGGA---GAGCAATTTAAA------------AACATAACAACATTAAAATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGTGAATTTTTCTACTGTGATTCAGCACCACTGTTTAATAGTAGTTGGATACGG---------AATACAAGTACTTGGACACGG---------------------AATGATAGCGCT---------------TGGAATAAAACTGAAGGGACA---AATAGCACTGAT---CCAATCACACTCACATGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCTCCTCCCATCAGTGGACAAATTAAATGTTTATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGAGATGGTGGTAATAACAAA---------AATACAAGTGAC------------------AACGAGACTAGCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTGAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGCTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATCAGATCTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCCTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTACTAGAATTAGATAGCTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCTC---CTCCCAGTCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATAAGATTGGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACCTGAGGAGCCTGTGCCGCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTCTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGAAATATTGG---------------------------------------------------AAACAGGAACTACAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATACCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGAGCTGTCCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.Z32.UNC.EU577700
ATGAAAGTGAAGGGGACCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATAATGCTCCTTGGGATGTTAATGATT------------TGTAGTGCTACA---------GACCAGTTGTGGGTCACAGTCTACTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAATCATATAATCCAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGAACAAAGCTTAAAGCCCTGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGCACTAATGCTACTGCTACTAATATCACTAGTAATACTACTAGT------------------------------------------------------------------GTAAATAGTAGCACTCCTAATATCACCAATGAGTGGCCAGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATTACT---ACAGACCTAAGAGAT------AAGATGCGGAGAGAATATGCACTCTTTTATAGACTTGATGTAGAACAAATAGATGCC---------------------------------AATAATAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATCGTAGTTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAATCATAATAGTACAGCTGAATAAATCTGTAGAAATTAGTTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGCATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTCTATACAACAGGACAAATAGTAGGAAACATAAGAAAGGCATATTGTAATGTT------AGTACAGGAAAATGGGAGGAAGCTTTAAAACAGATAGTTACAAAATTAGGA---GAGCAATTTAAA------------AACATAACAACATTAAAATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGTGAATTTTTCTACTGTGATTCAGCACCACTGTTTAATAGTAGTTGGATACGG---------AATACAAGTACTTGGACACGG---------------------AATGATAGCGCT---------------TGGAATAAAACTGAAGGGACA---AATAGCACTGAT---CCAATCACACTCACATGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCTCCTCCCATCAGTGGACAAATTAAATGTTTATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGAGATGGTGGTAATAACAAA---------AATACAAGTGAC------------------AACGAGACTAGCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTGAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGCTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATCAGATCTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCCTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTACTAGAATTAGATAGCTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCTC---CTCCCAGTCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATAAGATTGGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACCTGAGGAGCCTGTGCCGCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTCTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAACCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGAAATATTGG---------------------------------------------------AAACAGGAACTACAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATACCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGAGCTGTCCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.Z32.UNC.EU577698
ATGAAAGTGAAGGGGACCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATAATGCTCCTTGGGATGTTAATGATT------------TGTAGTGCTACA---------GACCAGTTGTGGGTCACAGTCTACTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAATCATATAATCCAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGAACAAAGCTTAAAGCCCTGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGCACTAATGCTACTGCTACTAATATCACTAGTAATACTACTAGT------------------------------------------------------------------GTAAATAGTAGCACTCCTAATATCACCAATGAGTGGCCAGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATTACT---ACAGACCTAAGAGAT------AAGATGCGGAGAGAATATGCACTCTTTTATAGACTTGATGTAGAACAAATAGATGCC---------------------------------AATAATAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATCGTAGTTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAATCATAATAGTACAGCTGAATAAATCTGTAGAAATTAGTTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGCATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTCTATACAACAGGACAAATAGTAGGAAACATAAGAAAGGCATATTGTAATGTT------AGTACAGGAAAATGGGAGGAAGCTTTAAAACAGATAGTTACAAAATTAGGA---GAGCAATTTAAA------------AACATAACAACATTAAAATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGTGAATTTTTCTACTGTGATTCAGCACCACTGTTTAATAGTAGTTGGATACGG---------AATACAAGTACTTGGACACGG---------------------AATGATAGCGCT---------------TGGAATAAAACTGAAGGGACA---AATAGCACTGAT---CCAATCACACTCACATGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCTCCTCCCATCAGTGGACAAATTAAATGTTTATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGAGATGGTGGTAATAACAAA---------AATACAAGTGAC------------------AACGAGACTAGCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTGAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGCTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATCAGATCTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCCTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTACTAGAATTAGATAGCTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCTC---CTCCCAGTCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATAAGATTGGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACCTGAGGAGCCTGTGCCGCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTTTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGAACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGAAATATTGG---------------------------------------------------AAACAGGAACTACAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATACCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGAGCTGTCCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.Z32.UNC.EU577692
ATGAAAGTGAAGGGGACCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATAATGCTCCTTGGGATGTTAATGATT------------TGTAGTGCTACA---------GACCAGTTGTGGGTCACAGTCTACTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAATCATATAATCCAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGAACAAAGCTTAAAGCCCTGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGCACTAATGCTACTGCTACTAATATCACTAGTAATACTACTAGT------------------------------------------------------------------GTAAATAGTAGCACTCCTAATATCACCAATGAGTGGCCAGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATTACT---ACAGACCTAAGAGAT------AAGATGCGGAGAGAATATGCACTCTTTTATAGACTTGATGTAGAACAAATAGATGCC---------------------------------AATAATAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATCGTAGTTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAATCATAATAGTACAGCTGAATAAATCTGTAGAAATTAGTTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGCATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTCTATACAACAGGACAAATAGTAGGAAACATAAGAAAGGCATATTGTAATGTT------AGTACAGGAAAATGGGAGGAAGCTTTAAAACAGATAGTTACAAAATTAGGA---GAGCAATTTAAA------------AACATAACAACATTAAAATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGTGAATTTTTCTACTGTGATTCAGCACCACTGTTTAATAGTAGTTGGATACGG---------AATACAAGTACTTGGACACGG---------------------AATGATAGCGCT---------------TGGAATAAAACTGAAGGGACA---AATAGCACTGAT---CCAATCACACTCACATGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCTCCTCCCATCAGTGGACAAATTAAATGTTTATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGAGATGGTGGTAATAACAAA---------AATACAAGTGAC------------------AACGAGACTAGCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTGAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGCTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATCAGATCTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCCTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTACTAGAATTAGATAGCTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCTC---CTCCCAGTCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATAAGATTGGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACCTGAGGAGCCTGTGCCGCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTCTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGAAATATTGG---------------------------------------------------AAACAGGAACTACAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATACCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGAGCTGTCCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.Z32.UNC.EU577695
ATGAAAGTGAAGGGGACCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATAATGCTCCTTGGGATGTTAATGATT------------TGTAGTGCTACA---------GACCAGTTGTGGGTCACAGTCTACTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAATCATATAATCCAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGAACAAAGCTTAAAGCCCTGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGCACTAATGCTACTGCTACTAATATCACTAGTAATACTACTAGT------------------------------------------------------------------GTAAATAGTAGCACTCCTAATATCACCAATGAGTGGCCAGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATTACT---ACAGACCTAAGAGAT------AAGATGCGGAGAGAATATGCACTCTTTTATAGACTTGATGTAGAACAAATAGATGCC---------------------------------AATAATAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATCGTAGTTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAATCATAATAGTACAGCTGAATAAATCTGTAGAAATTAGTTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGCATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTCTATACAACAGGACAAATAGTAGGAAACATAAGAAAGGCATATTGTAATGTT------AGTACAGGAAAATGGGAGGAAGCTTTAAAACAGATAGTTACAAAATTAGGA---GAGCAATTTAAA------------AACATAACAACATTAAAATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGTGAATTTTTCTACTGTGATTCAGCACCACTGTTTAATAGTAGTTGGATACGG---------AATACAAGTACTTGGACACGG---------------------AATGATAGCGCT---------------TGGAATAAAACTGAAGGGACA---AATAGCACTGAT---CCAATCACACTCACATGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCTCCTCCCATCAGTGGACAAATTAAATGTTTATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGAGATGGTGGTAATAACAAA---------AATACAAGTGAC------------------AACGAGACTAGCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTGAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGCTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATCAGATCTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCCTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTACTAGAATTAGATAGCTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCTC---CTCCCAGTCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATAAGATTGGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACCTGAGGAGCCTGTGCCGCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTCTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGAAATATTGG---------------------------------------------------AAACAGGAACTACAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATACCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGAGCTGTCCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.Z32.UNC.EU577693
ATGAAAGTGAAGGGGACCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATAATGCTCCTTGGGATGTTAATGATT------------TGTAGTGCTACA---------GACCAGTTGTGGGTCACAGTCTACTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAATCATATAATCCAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGAACAAAGCTTAAAGCCCTGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGCACTAATGCTACTGCTACTAATATCACTAGTAATACTACTAGT------------------------------------------------------------------GTAAATAGTAGCACTCCTAATATCACCAATGAGTGGCCAGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATTACT---ACAGACCTAAGAGAT------AAGATGCGGAGAGAATATGCACTCTTTTATAGACTTGATGTAGAACAAATAGATGCC---------------------------------AATAATAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATCGTAGTTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAATCATAATAGTACAGCTGAATAAATCTGTAGAAATTAGTTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGCATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTCTATACAACAGGACAAATAGTAGGAAACATAAGAAAGGCATATTGTAATGTT------AGTACAGGAAAATGGGAGGAAGCTTTAAAACAGATAGTTACAAAATTAGGA---GAGCAATTTAAA------------AACATAACAACATTAAAATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGTGAATTTTTCTACTGTGATTCAGCACCACTGTTTAATAGTAGTTGGATACGG---------AATACAAGTACTTGGACACGG---------------------AATGATAGCGCT---------------TGGAATAAAACTGAAGGGACA---AATAGCACTGAT---CCAATCACACTCACATGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCTCCTCCCATCAGTGGACAAATTAAATGTTTATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGAGATGGTGGTAATAACAAA---------AATACAAGTGAC------------------AACGAGACTAGCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTGAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGCTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATCAGATCTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCCTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTACTAGAATTAGATAGCTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCTC---CTCCCAGTCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATAAGATTGGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACCTGAGGAGCCTGTGCCGCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTCTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGAAATATTGG---------------------------------------------------AAACAGGAACTACAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATACCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGAGCTGTCCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.Z32.UNC.EU577699
ATGAAAGTGAAGGGGACCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATAATGCTCCTTGGGATGTTAATGATT------------TGTAGTGCTACA---------GACCAGTTGTGGGTCACAGTCTACTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAATCATATAATCCAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGAACAAAGCTTAAAGCCCTGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGCACTAATGCTACTGCTACTAATATCACTAGTAATACTACTAGT------------------------------------------------------------------GTAAATAGTAGCACTCCTAATATCACCAATGAGTGGCCAGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATTACT---ACAGACCTAAGAGAT------AAGATGCGGAGAGAATATGCACTCTTTTATAGACTTGATGTAGAACAAATAGATGCC---------------------------------AATAATAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATCGTAGTTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAATCATAATAGTACAGCTGAATAAATCTGTAGAAATTAGTTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGCATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTCTATACAACAGGACAAATAGTAGGAAACATAAGAAAGGCATATTGTAATGTT------AGTACAGGAAAATGGGAGGAAGCTTTAAAACAGATAGTTACAAAATTAGGA---GAGCAATTTAAA------------AACATAACAACATTAAAATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGTGAATTTTTCTACTGTGATTCAGCACCACTGTTTAATAGTAGTTGGATACGG---------AATACAAGTACTTGGACACGG---------------------AATGATAGCGCT---------------TGGAATAAAACTGAAGGGACA---AATAGCACTGAT---CCAATCACACTCACATGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCTCCTCCCATCAGTGGACAAATTAAATGTTTATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGAGATGGTGGTAATAACAAA---------AATACAAGTGAC------------------AACGAGACTAGCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTGAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGCTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATCAGATCTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCCTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTACTAGAATTAGATAGCTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCTC---CTCCCAGTCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATAAGATTGGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACCTGAGGAGCCTGTGCCGCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTCTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGAAATATTGG---------------------------------------------------AAACAGGAACTACAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATACCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGAGCTGTCCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.Z32.UNC.EU577697
ATGAAAGTGAAGGGGACCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATAATGCTCCTTGGGATGTTAATGATT------------TGTAGTGCTACA---------GACCAGTTGTGGGTCACAGTCTACTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAATCATATAATCCAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGAACAAAGCTTAAAGCCCTGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGCACTAATGCTACTGCTACTAATATCACTAGTAATACTACTAGT------------------------------------------------------------------GTAAATAGTAGCACTCCTAATATCACCAATGAGTGGCCAGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATTACT---ACAGACCTAAGAGAT------AAGATGCGGAGAGAATATGCACTCTTTTATAGACTTGATGTAGAACAAATAGATGCC---------------------------------AATAATAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATCGTAGTTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAATCATAATAGTACAGCTGAATAAATCTGTAGAAATTAGTTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGCATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTCTATACAACAGGACAAATAGTAGGAAACATAAGAAAGGCATATTGTAATGTT------AGTACAGGAAAATGGGAGGAAGCTTTAAAACAGATAGTTACAAAATTAGGA---GAGCAATTTAAA------------AACATAACAACATTAAAATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGTGAATTTTTCTACTGTGATTCAGCACCACTGTTTAATAGTAGTTGGATACGG---------AATACAAGTACTTGGACACGG---------------------AATGATAGCGCT---------------TGGAATAAAACTGAAGGGACA---AATAGCACTGAT---CCAATCACACTCACATGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCTCCTCCCATCAGTGGACAAATTAAATGTTTATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGAGATGGTGGTAATAACAAA---------AATACAAGTGAC------------------AACGAGACTAGCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTGAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGCTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATCAGATCTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCCTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTACTAGAATTAGATAGCTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCTC---CTCCCAGTCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATAAGATTGGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACCTGAGGAGCCTGTGCCGCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTCTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGAAATATTGG---------------------------------------------------AAACAGGAACTACAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATACCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGAGCTGTCCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.Z32.UNC.EU577694
ATGAAAGTGAAGGGGACCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATAATGCTCCTTGGGATGTTAATGATT------------TGTAGTGCTACA---------GACCAGTTGTGGGTCACAGTCTACTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAATCATATAATCCAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGAACAAAGCTTAAAGCCCTGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGCACTAATGCTACTGCTACTAATATCACTAGTAATACTACTAGT------------------------------------------------------------------GTAAATAGTAGCACTCCTAATATCACCAATGAGTGGCCAGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATTACT---ACAGACCTAAGAGAT------AAGATGCGGAGAGAATATGCACTCTTTTATAGACTTGATGTAGAACAAATAGATGCC---------------------------------AATAATAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATCGTAGTTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAATCATAATAGTACAGCTGAATAAATCTGTAGAAATTAGTTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGCATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTCTATACAACAGGACAAATAGTAGGAAACATAAGAAAGGCATATTGTAATGTT------AGTACAGGAAAATGGGAGGAAGCTTTAAAACAGATAGTTACAAAATTAGGA---GAGCAATTTAAA------------AACATAACAACATTAAAATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGTGAATTTTTCTACTGTGATTCAGCACCACTGTTTAATAGTAGTTGGATACGG---------AATACAAGTACTTGGACACGG---------------------AATGATAGCGCT---------------TGGAATAAAACTGAAGGGACA---AATAGCACTGAT---CCAATCACACTCACATGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCTCCTCCCATCAGTGGACAAATTAAATGTTTATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGAGATGGTGGTAATAACAAA---------AATACAAGTGAC------------------AACGAGACTAGCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTGAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGCTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATCAGATCTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCCTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTACTAGAATTAGATAGCTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCTC---CTCCCAGTCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATAAGATTGGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACCTGAGGAGCCTGTGCCGCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTCTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGAAATATTGG---------------------------------------------------AAACAGGAACTACAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATACCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGAGCTGTCCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.Z32.UNC.EU577701
ATGAAAGTGAAGGGGACCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATAATGCTCCTTGGGATGTTAATGATT------------TGTAGTGCTACA---------GACCAGTTGTGGGTCACAGTCTACTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAATCATATAATCCAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGAACAAAGCTTAAAGCCCTGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGCACTAATGCTACTGCTACTAATATCACTAGTAATACTACTAGT------------------------------------------------------------------GTAAATAGTAGCACTCCTAATATCACCAATGAGTGGCCAGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATTACT---ACAGACCTAAGAGAT------AAGATGCGGAGAGAATATGCACTCTTTTATAGACTTGATGTAGAACAAATAGATGCC---------------------------------AATAATAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATCGTAGTTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAATCATAATAGTACAGCTGAATAAATCTGTAGAAATTAGTTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGCATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTCTATACAACAGGACAAATAGTAGGAAACATAAGAAAGGCATATTGTAATGTT------AGTACAGGAAAATGGGAGGAAGCTTTAAAACAGATAGTTACAAAATTAGGA---GAGCAGTTTAAA------------AACATAACAACATTAAAATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGTGAATTTTTCTACTGTGATTCAGCACCACTGTTTAATAGTAGTTGGATACGG---------AATACAAGTACTTGGACACGG---------------------AATGATAGCGCT---------------TGGAATAAAACTGAAGGGACA---AATAGCACTGAT---CCAATCACACTCACATGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCTCCTCCCATCAGTGGACAAATTAAATGTTTATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGAGATGGTGGTAATAACAAA---------AATACAAGTGAC------------------AACGAGACTAGCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTGAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG------ACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGCTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATCAGATCTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCCTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTACTAGAATTAGATAGCTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCTC---CTCCCAGTCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATAAGATTGGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACCTGAGGAGCCTGTGCCGCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTCTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGAAATATTGG---------------------------------------------------AAACAGGAACTACAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATACCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGAGCTGTCCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

4.Z35.UNC.EU577755
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTTACAATCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCTACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACACCTCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATTATGAGGGGAATGGGAACTATACT------------------------------------------------------------------------------------------------ACAGTCCAGAATAATACGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCAGC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAGCCTTGATATAGTACCAATAGATAATGATGAT---------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAGGTTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA------GTAATAATTAGATCAGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGTTAAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAGGTATACACATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATTCTTTGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCAAATTGTACCATT------AGTAAATCACAATGGAATAAAACCTTAGGGCAGGTAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATTAC---------AATGGTACCTGGAATAATACTGAAGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAATAATTAGATGTTCATCAAATATAACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTACTCCTACT------------AATAGCACAGAA---------------AGCAATGACACA---GAAATCTTCAGACCGGGAGGAGGAAATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---ATAGGACTAGCACCC---ACAAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAGGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTCTGGATACTATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGTCTAATATACAACTTACTTGAAGTCTCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGGCAGATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGCAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAGCACCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAACGACAGAAATACATCCATTCGCTTAGTGGACGGATTCTTAGCGATTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGCCCTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAATAGGAGTACAGAGA------------------TTTTGTAGGGGTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTATTATAA

4.Z35.UNC.EU577747
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTTACAATCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCTACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACACCTCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATTATGAGGGGAATGGGAACTATACT------------------------------------------------------------------------------------------------ACAGTCCAGAATAATACGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCAGC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAGCCTTGATATAGTACCAATAGATAATGATGAT---------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAGGTTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA------GTAATAATTAGATCAGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGTTAAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAGGTATACACATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATTCTTTGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCAAATTGTACCATT------AGTAAATCACAATGGAATAAAACCTTAGGGCAGGTAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATTAC---------AATGGTACCTGGAATAATACTGAAGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAATAATTAGATGTTCATCAAATATAACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTACTCCTACT------------AATAGCACAGAA---------------AGCAATGACACA---GAAATCTTCAGACCGGGAGGAGGAAATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---ATAGGACTAGCACCC---ACAAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAGGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTCTGGATACTATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGTCTAATATACAACTTACTTGAAGTCTCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGCAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAGCACCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAACGACAGAAATACATCCATTCGCTTAGTGGACGGATTCTTAGCGATTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGCCCTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAATAGGAGTACAGAGA------------------TTTTGTAGGGGTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTATTATAA

4.Z35.UNC.EU577751
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTTACAATCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCTACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACACCTCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATTATGAGGGGAATGGGAACTATACT------------------------------------------------------------------------------------------------ACAGTCCAGAATAATACGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCAGC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAGCCTTGATATAGTACCAATAGATAATGATGAT---------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAGGTTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA------GTAATAATTAGATCAGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGTTAAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAGGTATACACATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATTCTTTGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCAAATTGTACCATT------AGTAAATCACAATGGAATAAAACCTTAGGGCAGGTAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATTAC---------AATGGTACCTGGAATAATACTGAAGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAATAATTAGATGTTCATCAAATATAACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTACTCCTACT------------AATAGCACAGAA---------------AGCAATGACACA---GAAATCTTCAGACCGGGAGGAGGAAATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---ATAGGACTAGCACCC---ACAAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAGGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTCTGGATACTATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGTCTAATATACAACTTACTTGAAGTCTCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGGCAGATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGCAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAGCACCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAACGACAGAAATACATCCATTCGCTTAGTGGACGGATTCTTAGCGATTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGCCCTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAATAGGAGTACAGAGA------------------TTTTGTAGGGGTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTATTATAA

4.Z35.UNC.EU577757
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTTACAATCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGGAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACACCTCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATTATGAGGGGAATGGG---------------------------------------------------------------------------------------------------------ACAGTCCAGAATAATACGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCAGC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAGCCTTGATATAGTACCAATAGATAATGATGAT---------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA------GTAATAATTAGATCAGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGTTAAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAGGTATACACATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATTCTTTGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCAAATTGTACCATT------AGTAAATCACAATGGAATAAAACCTTAGGGCAGGTAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATTAC---------AATGGTACCTGGAATAATACTGAAGAGTCA------------AATGATACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAATAATTAGATGTTCATCAAATATAACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTACTCCTACT------------AATAGCACAGAA---------------AGCAATGACACA---GAAATATTCAGACCGGTAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---ATAGGACTAGCACCC---ACAAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCGATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAGGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATACTATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACACAGATAATATACAACTTACTTGAAGTCTCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGCAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAGCAACGAGGGGA------CACGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAACGACAGAAATACCTCCATTCGCTTAGTGGACGGATTCTTAGCGATTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGCCCTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACCGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAATAGGAGTACAAAGA------------------TTTTGTAGGGGTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

4.Z35.UNC.EU577760
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTTACAATCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCTACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACACCTCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATTATGAGGGGAATGGGAACTATACT------------------------------------------------------------------------------------------------ACAGTCCAGAATAATACGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCAGC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAGCCTTGATATAGTACCAATAGATAATGATGAT---------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAGGTTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA------GTAATAATTAGATCAGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGTTAAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAGGTATACACATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATTCTTTGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCAAATTGTACCATT------AGTAAATCACAATGGAATAAAACCTTAGGGCAGGTAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATTAC---------AATGGTACCTGGAATAATACTGAAGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAATAATTAGATGTTCATCAAATATAACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTACTCCTACT------------AATAGCACAGAA---------------AGCAATGACACA---GAAATCTTCAGACCGGGAGGAGGAAATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---ATAGGACTAGCACCC---ACAAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAGGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTCTGGATACTATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGTCTAATATACAACTTACTTGAAGTCTCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGGCAGATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGCAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAGCACCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAACGACAGAAATACATCCATTCGCTTAGTGGACGGATTCTTAGCGATTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGCCCTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAATAGGAGTACAGAGA------------------TTTTGTAGGGGTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTATTATAA

4.Z35.UNC.EU577759
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTTACAATCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCTACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACACCTCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATTATGAGGGGAATGGGAACTATACT------------------------------------------------------------------------------------------------ACAGTCCAGAATAATACGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCAGC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAGCCTTGATATAGTACCAATAGATAATGATGAT---------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAGGTTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA------GTAATAATTAGATCAGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGTTAAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAGGTATACACATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATTCTTTGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCAAATTGTACCATT------AGTAAATCACAATGGAATAAAACCTTAGGGCAGGTAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATTAC---------AATGGTACCTGGAATAATACTGAAGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAATAATTAGATGTTCATCAAATATAACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTACTCCTACT------------AATAGCACAGAA---------------AGCAATGACACA---GAAATCTTCAGACCGGGAGGAGGAAATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---ATAGGACTAGCACCC---ACAAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAGGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTCTGGATACTATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGTCTAATATACAACTTACTTGAAGTCTCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGGCAGATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGCAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAGCACCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAACGACAGAAATACATCCATTCGCTTAGTGGACGGATTCTTAGCGATTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGCCCTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAATAGGAGTACAGAGA------------------TTTTGTAGGGGTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTATTATAA

4.Z35.UNC.EU577748
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTTACAATCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACACCTCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATTATGAGGGGAATGGGAACTATACT------------------------------------------------------------------------------------------------ACAGTCCAGAATAATACGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCAGC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAGCCTTGATATAGTACCAATAGATAATGATGAT---------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA------GTAATAATTAGATCAGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGTTAAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAGGTATACACATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATTCTTTGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCAAATTGTACCATT------AGTAAATCACAATGGAATAAAACCTTAGGGCAGGTAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATTAC---------AATGGTACCTGGAATAATACTGAAGAGTCA------------AATGATACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAATAATTAGATGTTCATCAAATATAACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTACTCCTACT------------AATAGCACAGAA---------------AGCAATGACACA---GAAATATTCAGACCGGTAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---ATAGGACTAGCACCC---ACAAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCGATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAGGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTCTGGATACTATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGTCTAATATACAACTTACTTGAAGTCTCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGGCAGATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGCAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAGCAACGAGGGGA------CACGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAACGACAGAAATACATCCATTCGCTTAGTGGACGGATTCTTAGCGATTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGCCCTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAATAGGAGTACAGAGA------------------TTTTGTAGGGGTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTATTATAA

4.Z35.UNC.EU577749
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTTACAATCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCTACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACACCTCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATTATGAGGGGAATGGGAACTATACT------------------------------------------------------------------------------------------------ACAGTCCAGAATAATACGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCAGC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAGCCTTGATATAGTACCAATAGATAATGATGAT---------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAGGTTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA------GTAATAATTAGATCAGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGTTAAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAGGTATACACATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATTCTTTGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCAAATTGTACCATT------AGTAAATCACAATGGAATAAAACCTTAGGGCAGGTAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATTAC---------AATGGTACCTGGAATAATACTGAAGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAATAATTAGATGTTCATCAAATATAACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTACTCCTACT------------AATAGCACAGAA---------------AGCAATGACACA---GAAATCTTCAGACCGGGAGGAGGAAATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---ATAGGACTAGCACCC---ACAAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAGGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTCTGGATACTATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGTCTAATATACAACTTACTTGAAGTCTCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGGCAGATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGCAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAGCACCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAACGACAGAAATACATCCATTCGCTTAGTGGACGGATTCTTAGCGATTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGCCCTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAATAGGAGTACAGAGA------------------TTTTGTAGGGGTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTATTATAA

4.Z35.UNC.EU577742
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTTACAATCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCTACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACACCTCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATTATGAGGGGAATGGGAACTATACT------------------------------------------------------------------------------------------------ACAGTCCAGAATAATACGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCAGC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAGCCTTGATATAGTACCAATAGATAATGATGAT---------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAGGTTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA------GTAATAATTAGATCAGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGTTAAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAGGTATACACATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATTCTTTGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCAAATTGTACCATT------AGTAAATCACAATGGAATAAAACCTTAGGGCAGGTAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATTAC---------AATGGTACCTGGAATAATACTGAAGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAATAATTAGATGTTCATCAAATATAACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTACTCCTACT------------AATAGCACAGAA---------------AGCAATGACACA---GAAATCTTCAGACCGGGAGGAGGAAATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---ATAGGACTAGCACCC---ACAAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAGGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTCTGGATACTATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGTCTAATATACAACTTACTTGAAGTCTCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGGCAGATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGCAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAGCACCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAACGACAGAAATACATCCATTCGCTTAGTGGACGGATTCTTAGCGATTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGCCCTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAATAGGAGTACAGAGA------------------TTTTGTAGGGGTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTATTATAA

4.Z35.UNC.EU577743
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTTACAATCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCTACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACACCTCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATTATGAGGGGAATGGGAACTATACT------------------------------------------------------------------------------------------------ACAGTCCAGAATAATACGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCAGC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAGCCTTGATATAGTACCAATAGATAATGATGAT---------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAGGTTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA------GTAATAATTAGATCAGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGTTAAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAGGTATACACATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATTCTTTGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCAAATTGTACCATT------AGTAAATCACAATGGAATAAAACCTTAGGGCAGGTAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATTAC---------AATGGTACCTGGAATAATACTGAAGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAATAATTAGATGTTCATCAAATATAACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTACTCCTACT------------AATAGCACAGAA---------------AGCAATGACACA---GAAATCTTCAGACCGGGAGGAGGAAATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---ATAGGACTAGCACCC---ACAAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAGGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTCTGGATACTATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGTCTAATATACAACTTACTTGAAGTCTCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGGCAGATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGCAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAGCACCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAACGACAGAAATACATCCATTCGCTTAGTGGACGGATTCTTAGCGATTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGCCCTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAATAGGAGTACAGAGA------------------TTTTGTAGGGGTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTATTATAA

4.Z35.UNC.EU577741
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTTACAATCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCTACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACACCTCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATTATGAGGGGAATGGGAACTATACT------------------------------------------------------------------------------------------------ACAGTCCAGAATAATACGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCAGC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAGCCTTGATATAGTACCAATAGATAATGATGAT---------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAGGTTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACCCATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA------GTAATAATTAGATCAGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAGCCATAATAGTGCAGTTAAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAGGTATACACATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATTCTTTGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCAAATTGTACCATT------AGTAAATCACAATGGAATAAAACCTTAGGGCAGGTAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATTAC---------AATGGTACCTGGAATAATACTGAAGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAATAATTAGATGTTCATCAAATATAACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTACTCCTACT------------AATAGCACAGAA---------------AGCAATGACACA---GAAATCTTCAGACCGGGAGGAGGAAATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---ATAGGACTAGCACCC---ACAAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAGGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTCTGGATACTATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGTCTAATATACAACTTACTTGAAGTCTCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGGCAGATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGCAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAGCACCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAACGACAGAAATACATCCATTCGCTTAGTGGACGGATTCTTAGCGATTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGCCCTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAATAGGAGTACAGAGA------------------TTTTGTAGGGGTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTATTATAA

4.Z35.UNC.EU577750
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTTACAATCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACACCTCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATTATGAGGGGAATGGG---------------------------------------------------------------------------------------------------------ACAGTCCAGAATAATACGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCAGC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAGCCTTGATATAGTACCAATAGATAATGATGAT---------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA------GTAATAATTAGATCAGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGTTAAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAGGTATACACATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATTCTTTGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCAAATTGTACCATT------AGTAAATCACAATGGAATAAAACCTTAGGGCAGGTAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATTAC---------AATGGTACCTGGAATAATACTGAAGAGTCA------------AATGATACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAATAATTAGATGTTCATCAAATATAACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTACTCCTACT------------AATAGCACAGAA---------------AGCAATGACACA---GAAATATTCAGACCGGTAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---ATAGGACTAGCACCC---ACAAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCGATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAGGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATACTATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACACAGATAATATACAACTTACTTGAAGTCTCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGCAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAGCAACGAGGGGA------CACGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAACGACAGAAATACCTCCATTCGCTTAGTGGACGGATTCTTAGCGATTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGCCCTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACCGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAATAGGAGTACAAAGA------------------TTTTGTAGGGGTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTGTTATAA

4.Z35.UNC.EU577756
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTTACAATCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCTACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACACCTCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATTATGAGGGGAATGGGAACTATACT------------------------------------------------------------------------------------------------ACAGTCCAGAATAATACGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCAGC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAGCCTTGATATAGTACCAATAGATAATGATGAT---------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAGGTTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA------GTAATAATTAGATCAGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGTTAAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAGGTATACACATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATTCTTTGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCAAATTGTACCATT------AGTAAATCACAATGGAATAAAACCTTAGGGCAGGTAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATTAC---------AATGGTACCTGGAATAATACTGAAGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAATAATTAGATGTTCATCAAATATAACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTACTCCTACT------------AATAGCACAGAA---------------AGCAATGACACA---GAAATCTTCAGACCGGGAGGAGGAAATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---ATAGGACTAGCACCC---ACAAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAGGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTCTGGATACTATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGTCTAATATACAACTTACTTGAAGTCTCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGGCAGATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGCAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAGCACCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAACGACAGAAATACATCCATTCGCTTAGTGGACGGATTCTTAGCGATTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGCCCTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAATAGGAGTACAGAGA------------------TTTTGTAGGGGTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTATTATAA

4.Z35.UNC.EU577758
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTTACAATCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCTACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACACCTCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATTATGAGGGGAATGGGAACTATACT------------------------------------------------------------------------------------------------ACAGTCCAGAATAATACGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCAGC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAGCCTTGATATAGTACCAATAGATAATGATGAT---------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAGGTTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA------GTAATAATTAGATCAGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGTTAAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAGGTATACACATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATTCTTTGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCAAATTGTACCATT------AGTAAATCACAATGGAATAAAACCTTAGGGCAGGTAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATTAC---------AATGGTACCTGGAATAATACTGAAGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAATAATTAGATGTTCATCAAATATAACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTACTCCTACT------------AATAGCACAGAA---------------AGCAATGACACA---GAAATCTTCAGACCGGGAGGAGGAAATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---ATAGGACTAGCACCC---ACAAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAGGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTCTGGATACTATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGTCTAATATACAACTTACTTGAAGTCTCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGGCAGATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGCAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAGCACCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAACGACAGAAATACATCCATTCGCTTAGTGGACGGATTCTTAGCGATTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGCCCTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAATAGGAGTACAGAGA------------------TTTTGTAGGGGTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTATTATAA

4.Z35.UNC.EU577753
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGTTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTTACAATCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCTACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACACCTCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATTATGAGGGGAATGGGAACTATACT------------------------------------------------------------------------------------------------ACAGTCCAGAATAATACGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCAGC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAGCCTTGATATAGTACCAATAGATAATGATGAT---------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAGGTTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA------GTAATAATTAGATCAGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGTTAAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAGGTATACACATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATTCTTTGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCAAATTGTACCATT------AGTAAATCACAATGGAATAAAACCTTAGGGCAGGTAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATTAC---------AATGGTACCTGGAATAATACTGAAGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAATAATTAGATGTTCATCAAATATAACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTACTCCTACT------------AATAGCACAGAA---------------AGCAATGACACA---GAAATCTTCAGACCGGGAGGAGGAAATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---ATAGGACTAGCACCC---ACAAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAGGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTCTGGATACTATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGTCTAATATACAACTTACTTGAAGTCTCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGGCAGATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGCAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAGCACCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAACGACAGAAATACATCCAGTCGCTTAGTGGACGGATTCTTAGCGATTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGCCCTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAATAGGAGTACAGAGA------------------TTTTGTAGGGGTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTATTATAA

4.Z35.UNC.EU577744
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTTACAATCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCTACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACACCTCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATTATGAGGGGAATGGGAACTATACT------------------------------------------------------------------------------------------------ACAGTCCAGAATAATACGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCAGC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAGCCTTGATATAGTACCAATAGATAATGATGAT---------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAGGTTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA------GTAATAATTAGATCAGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGTTAAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAGGTATACACATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATTCTTTGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCAAATTGTACCATT------AGTAAATCACAATGGAATAAAACCTTAGGGCAGGTAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATTAC---------AATGGTACCTGGAATAATACTGAAGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAATAATTAGATGTTCATCAAATATAACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTACTCCTACT------------AATAGCACAGAA---------------AGCAATGACACA---GAAATCTTCAGACCGGGAGGAGGAAATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---ATAGGACTAGCACCC---ACAAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAGGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTCTGGATACTATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGTCTAATATACAACTTACTTGAAGTCTCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGGCAGATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGCAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAGCACCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAACGACAGAAATACATCCATTCGCTTAGTGGACGGATTCTTAGCGATTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGCCCTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAATAGGAGTACAGAGA------------------TTTTGTAGGGGTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTATTATAA

4.Z35.UNC.EU577745
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTTACAATCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCTACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACACCTCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATTATGAGGGGAATGGGAACTATACT------------------------------------------------------------------------------------------------ACAGTCCAGAATAATACGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCAGC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAGCCTTGATATAGTACCAATAGATAATGATGAT---------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAGGTTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA------GTAATAATTAGATCAGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGTTAAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAGGTATACACATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATTCTTTGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCAAATTGTACCATT------AGTAAATCACAATGGAATAAAACCTTAGGGCAGGTAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATTAC---------AATGGTACCTGGAATAATACTGAAGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAATAATTAGATGTTCATCAAATATAACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTACTCCTACT------------AATAGCACAGAA---------------AGCAATGACACA---GAAATCTTCAGACCGGGAGGAGGAAATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---ATAGGACTAGCACCC---ACAAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAGGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTCTGGATACTATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGTCTAATATACAACTTACTTGAAGTCTCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGGCAGATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGCAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAGCACCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAACGACAGAAATACATCCATTCGCTTAGTGGACGGATTCTTAGCGATTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGCCCTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAATAGGAGTACAGAGA------------------TTTTGTAGGGGTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTATTATAA

4.Z35.UNC.EU577752
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTTACAATCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCTACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACACCTCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATTATGAGGGGAATGGGAACTATACT------------------------------------------------------------------------------------------------ACAGTCCAGAATAATACGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCAGC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAGCCTTGATATAGTACCAATAGATAATGATGAT---------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAGGTTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA------GTAATAATTAGATCAGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGTTAAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAGGTATACACATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATTCTTTGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCAAATTGTACCATT------AGTAAATCACAATGGAATAAAACCTTAGGGCAGGTAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATTAC---------AATGGTACCTGGAATAATACTGAAGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAATAATTAGATGTTCATCAAATATAACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTACTCCTACT------------AATAGCACAGAA---------------AGCAATGACACA---GAAATCTTCAGACCGGGAGGAGGAAATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---ATAGGACTAGCACCC---ACAAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAGGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTCTGGATACTATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGTCTAATATACAACTTACTTGAAGTCTCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGGCAGATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGCAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAGCACCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAACGACAGAAATACATCCATTCGCTTAGTGGACGGATTCTTAGCGATTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGCCCTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAATAGGAGTACAGAGA------------------TTTTGTAGGGGTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTATTATAA

4.Z35.UNC.EU577761
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTTACAATCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCTACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACACCTCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATTATGAGGGGAATGGGAACTATACT------------------------------------------------------------------------------------------------ACAGTCCAGAATAATACGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCAGC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAGCCTTGATATAGTACCAATAGATAATGATGAT---------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAGGTTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA------GTAATAATTAGATCAGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGTTAAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAGGTATACACATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATTCTTTGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCAAATTGTACCATT------AGTAAATCACAATGGAATAAAACCTTAGGGCAGGTAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATTAC---------AATGGTACCTGGAATAATACTGAAGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAATAATTAGATGTTCATCAAATATAACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTACTCCTACT------------AATAGCACAGAA---------------AGCAATGACACA---GAAATCTTCAGACCGGGAGGAGGAAATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---ATAGGACTAGCACCC---ACAAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAGGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTCTGGATACTATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAAGTCTAATATACAACTTACTTGAAGTCTCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGGCAGATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGCAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAGCACCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAACGACAGAAATACATCCATTCGCTTAGTGGACGGATTCTTAGCGATTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGCCCTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATGGGATTATAATAGGAGTACAGAGA------------------TTTTGTAGGGGTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTATTATAA

4.Z35.UNC.EU577746
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTTACAATCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCTACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACACCTCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATTATGAGGGGAATGGGAACTATACT------------------------------------------------------------------------------------------------ACAGTCCAGAATAATACGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCAGC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAGCCTTGATATAGTACCAATAGATAATGATGAT---------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAGGTTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA------GTAATAATTAGATCAGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGTTAAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAGGTATACACATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATTCTTTGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCAAATTGTACCATT------AGTAAATCACAATGGAATAAAACCTTAGGGCAGGTAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATTAC---------AATGGTACCTGGAATAATACTGAAGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAATAATTAGATGTTCATCAAATATAACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTACTCCTACT------------AATAGCACAGAA---------------AGCAATGACACA---GAAATCTTCAGACCGGGAGGAGGAAATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---ATAGGACTAGCACCC---ACAAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAGGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTCTGGATACTATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGTCTAATATACAACTTACTTGAAGTCTCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGGCAGATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGCAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAGCACCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAACGACAGAAATACATCCATTCGCTTAGTGGACGGATTCTTAGCGATTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGCCCTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAATAGGAGTACAGAGA------------------TTTTGTAGGGGTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTATTATAA

4.Z35.UNC.EU577754
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTTACAATCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCTACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACACCTCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATTATGAGGGGAATGGGAACTATACT------------------------------------------------------------------------------------------------ACAGTCCAGAATAATACGATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCAGC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAGCCTTGATATAGTACCAATAGATAATGATGAT---------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAGGTTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA------GTAATAATTAGATCAGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGTTAAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAGGTATACACATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATTCTTTGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCAAATTGTACCATT------AGTAAATCACAATGGAATAAAACCTTAGGGCAGGTAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATTAC---------AATGGTACCTGGAATAATACTGAAGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAATAATTAGATGTTCATCAAATATAACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTACTCCTACT------------AATAGCACAGAA---------------AGCAATGACACA---GAAATCTTCAGACCGGGAGGAGGAAATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---ATAGGACTAGCACCC---ACAAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAGGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTCTGGATACTATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGTCTAATATACAACTTACTTGAAGTCTCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGGCAGATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGCAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAGCACCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAACGACAGAAATACATCCATTCGCTTAGTGGACGGATTCTTAGCGATTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGCCCTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAATAGGAGTACAGAGA------------------TTTTGTAGGGGTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTATTATAA

5.700010019.CHAVI001.EU576391
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------AACAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAGATTG---GAAAATGTGACAGAGAATTTCAACATGTGGACAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACGCTAAATTGCACTGACTACAATAATACTAAAATTAACTCAAATAATACT------------------------------------------------------------------------AAGACCAATAATACTCATGGGAAATTGATGGACAAAGGAGAAATACAGAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGACATAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGTATATGCACTGTTTTATAAAATGGATATAGTACCAATAAGTAGTAATAATAATACTAATTATACCAATAAT------AATTATACC---------AGCTCTAATTATACCAGCTATAGATTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAGTGGACCATGTGCAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAGTTAGATCTGCCAATTTCTCAGACAATGCTAAATCCATAATAGTACAGCTGAAAGAATCTGTTACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGCAACATT------AGTGGAACACAATGGAATAAAACTTTATACCAAATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAAAAATTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCAGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAACAGTACTTGGCATAGT---------AACAGTACTTGG------------------------------AATGATACTGGAAAGTCAGAA---------AATAATACAAAA------------------------ATCATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGGGATGGAGGTCATGGAGGT---------AATAACACT---------------------AACGAGACCCCCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCCCGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTAGTGGGA---TTCGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATGTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACCCAGGAAGAAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTACAGAATCGCATATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGCACTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTGCCACTTATCTGGGTGGATCTGAGGAGCCTGCTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATCCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------GGCCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGGTTATAGAAGGATTGCAAAGA------------------GCTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010019.CHAVI001.EU576369
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------AACAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAGATTG---GAAAATGTGACAGAGAATTTCAACATGTGGACAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACGCTAAATTGCACTGACTACAATAATACTAAAATTAACTCAAATAATACT------------------------------------------------------------------------AAGACCAATAATACTCATGGGAAATTGATGGACAAAGGAGAAATACAGAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGACATAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGTATATGCACTGTTTTATAAAATGGATATAGTACCAATAAGTAGTAATAATAATACTAATTATACCAATAAT------AATTATACC---------AGCTCTAATTATACCAGCTATAGATTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAGTGGACCATGTGCAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAGTTAGATCTGCCAATTTCTCAGACAATGCTAAATCCATAATAGTACAGCTGAAAGAATCTGTTACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGCAACATT------AGTGGAACACAATGGAATAAAACTTTATACCAAATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAAAAATTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCAGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAACAGTACTTGGCATAGT---------AACAGTACTTGG------------------------------AATGATACTGGAAAGTCAGAA---------AATAATACAAAA------------------------ATCATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGGGATGGAGGTCATGGAGGT---------AATAACACT---------------------AACGAGACCCCCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCCCGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTAGTGGGA---TTCGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATGTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACCCAGGAAGAAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTACAGAATCGCATATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGCACTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTGCCACTTATCTGGGTGGATCTGAGGAGCCTGCTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATCCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------GGCCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGGTTATAGAAGGATTGCAAAGA------------------GCTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010019.CHAVI001.EU576395
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------AACAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAGATTG---GAAAATGTGACAGAGAATTTCAACATGTGGACAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACGCTAAATTGCACTGACTACAATAATACTAAAATTAACTCAAATAATACT------------------------------------------------------------------------AAGACCAATAATACTCATGGGAAATTGATGGACAAAGGAGAAATACAGAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGACATAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGTATATGCACTGTTTTATAAAATGGATATAGTACCAATAAGTAGTAATAATAATACTAATTATACCAATAAT------AATTATACC---------AGCTCTAATTATACCAGCTATAGATTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAGTGGACCATGTGCAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAGTTAGATCTGCCAATTTCTCAGACAATGCTAAATCCATAATAGTACAGCTGAAAGAATCTGTTACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGCAACATT------AGTGGAACACAATGGAATAAAACTTTATACCAAATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAAAAATTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCAGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAACAGTACTTGGCATAGT---------AACAGTACTTGG------------------------------AATGATACTGGAAAGTCAGAA---------AATAATACAAAA------------------------ATCATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGGGATGGAGGTCATGGAGGT---------AATAACACT---------------------AACGAGACCCCCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCCCGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTAGTGGGA---TTCGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATGTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACCCAGGAAGAAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTACAGAATCGCATATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGCACTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTGCCACTTATCTGGGTGGATCTGAGGAGCCTGCTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATCCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------GGCCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGGTTATAGAAGGATTGCAAAGA------------------GCTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010019.CHAVI001.EU576366
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------AACAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAGATTG---GAAAATGTGACAGAGAATTTCAACATGTGGACAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACGCTAAATTGCACTGACTACAATAATACTAAAATTAACTCAAATAATACT------------------------------------------------------------------------AAGACCAATAATACTCATGGGAAATTGATGGACAAAGGAGAAATACAGAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGACATAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGTATATGCACTGTTTTATAAAATGGATATAGTACCAATAAGTAGTAATAATAATACTAATTATACCAATAAT------AATTATACC---------AGCTCTAATTATACCAGCTATAGATTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAGTGGACCATGTGCAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAGTTAGATCTGCCAATTTCTCAGACAATGCTAAATCCATAATAGTACAGCTGAAAGAATCTGTTACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGCAACATT------AGTGGAACACAATGGAATAAAACTTTATACCAAATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAAAAATTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCAGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAACAGTACTTGGCATAGT---------AACAGTACTTGG------------------------------AATGATACTGGAAAGTCAGAA---------AATAATACAAAA------------------------ATCATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGGGATGGAGGTCATGGAGGT---------AATAACACT---------------------AACGAGACCCCCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCCCGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTAGTGGGA---TTCGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATGTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACCCAGGAAGAAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTACAGAATCGCATATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGCACTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTGCCACTTATCTGGGTGGATCTGAGGAGCCTGCTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATCCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------GGCCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGGTTATAGAAGGATTGCAAAGA------------------GCTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010019.CHAVI001.EU576368
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------AACAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAGATTG---GAAAATGTGACAGAGAATTTCAACATGTGGACAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACGCTAAATTGCACTGACTACAATAATACTAAAATTAACTCAAATAATACT------------------------------------------------------------------------AAGACCAATAATACTCATGGGAAATTGATGGACAAAGGAGAAATACAGAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGACATAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGTATATGCACTGTTTTATAAAATGGATATAGTACCAATAAGTAGTAATAATAATACTAATTATACCAATAAT------AATTATACC---------AGCTCTAATTATACCAGCTATAGATTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAGTGGACCATGTGCAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAGTTAGATCTGCCAATTTCTCAGACAATGCTAAATCCATAATAGTACAGCTGAAAGAATCTGTTACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGCAACATT------AGTGGAACACAATGGAATAAAACTTTATACCAAATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAAAAATTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCAGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAACAGTACTTGGCATAGT---------AACAGTACTTGG------------------------------AATGATACTGGAAAGTCAGAA---------AATAATACAAAA------------------------ATCATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGGGATGGAGGTCATGGAGGT---------AATAACACT---------------------AACGAGACCCCCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCCCGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTAGTGGGA---TTCGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATGTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACCCAGGAAGAAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTACAGAATCGCATATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGCACTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTGCCACTTATCTGGGTGGATCTGAGGAGCCTGCTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATCCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------GGCCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGGTTATAGAAGGATTGCAAAGA------------------GCTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010019.CHAVI001.EU576378
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------AACAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAGATTG---GAAAATGTGACAGAGAATTTCAACATGTGGACAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACGCTAAATTGCACTGACTACAATAATACTAAAATTAACTCAAATAATACT------------------------------------------------------------------------AAGACCAATAATACTCATGGGAAATTGATGGACAAAGGAGAAATACAGAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGACATAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGTATATGCACTGTTTTATAAAATGGATATAGTACCAATAAGTAGTAATAATAATACTAATTATACCAATAAT------AATTATACC---------AGCTCTAATTATACCAGCTATAGATTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAGTGGACCATGTGCAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAGTTAGATCTGCCAATTTCTCAGACAATGCTAAATCCATAATAGTACAGCTGAAAGAATCTGTTACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGCAACATT------AGTGGAACACAATGGAATAAAACTTTATACCAAATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAAAAATTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCAGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAACAGTACTTGGCATAGT---------AACAGTACTTGG------------------------------AATGATACTGGAAAGTCAGAA---------AATAATACAAAA------------------------ATCATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGGGATGGAGGTCATGGAGGT---------AATAACACT---------------------AACGAGACCCCCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCCCGGCAAAAAGAAGGGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTAGTGGGA---TTCGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATGTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACCCAGGAAGAAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTACAGAATCGCATATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGCACTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTGCCACTTATCTGGGTGGATCTGAGGAGCCTGCTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATCCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------GGCCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGGTTATAGAAGGATTGCAAAGA------------------GCTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010019.CHAVI001.EU576382
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------AACAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAGATTG---GAAAATGTGACAGAGAATTTCAACATGTGGACAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACGCTAAATTGCACTGACTACAATAATACTAAAATTAACTCAAATAATACT------------------------------------------------------------------------AAGACCAATAATACTCATGGGAAATTGATGGACAAAGGAGAAATACAGAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGACATAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGTATATGCACTGTTTTATAAAATGGATATAGTACCAATAAGTAGTAATAATAATACTAATTATACCAATAAT------AATTATACC---------AGCTCTAATTATACCAGCTATAGATTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAGTGGACCATGTGCAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAGTTAGATCTGCCAATTTCTCAGACAATGCTAAATCCATAATAGTACAGCTGAAAGAATCTGTTACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGCAACATT------AGTGGAACACAATGGAATAAAACTTTATACCAAATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAAAAATTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCAGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAACAGTACTTGGCATAGT---------AACAGTACTTGG------------------------------AATGATACTGGAAAGTCAGAA---------AATAATACAAAA------------------------ATCATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATACCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGGGATGGAGGTCATGGAGGT---------AATAACACT---------------------AACGAGACCCCCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCCCGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTAGTGGGA---TTCGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATGTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACCCAGGAAGAAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTACAGAATCGCATATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGCACTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTGCCACTTATCTGGGTGGATCTGAGGAGCCTGCTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATCCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------GGCCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGGTTATAGAAGGATTGCAAAGA------------------GCTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010019.CHAVI001.EU576379
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------AACAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAGATTG---GAAAATGTGACAGAGAATTTCAACATGTGGACAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACGCTAAATTGCACTGACTACAATAATACTAAAATTAACTCAAATAATACT------------------------------------------------------------------------AAGACCAATAATACTCATGGGAAATTGATGGACAAAGGAGAAATACAGAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGACATAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGTATATGCACTGTTTTATAAAATGGATATAGTACCAATAAGTAGTAATAATAATACTAATTATACCAATAAT------AATTATACC---------AGCTCTAATTATACCAGCTATAGATTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAGTGGACCATGTGCAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAGTTAGATCTGCCAATTTCTCAGACAATGCTAAATCCATAATAGTACAGCTGAAAGAATCTGTTACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGCAACATT------AGTGGAACACAATGGAATAAAACTTTATACCAAATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAAAAATTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCAGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAACAGTACTTGGCATAGT---------AACAGTACTTGG------------------------------AATGATACTGGAAAGTCAGAA---------AATAATACAAAA------------------------ATCATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGGGATGGAGGTCATGGAGGT---------AATAACACT---------------------AACGAGACCCCCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCCCGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTAGTGGGA---TTCGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATGTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACCCAGGAAGAAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTACAGAATCGCATATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGCACTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTGCCACTTATCTGGGTGGATCTGAGGAGCCTGCTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATCCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------GGCCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGGTTATAGAAGGATTGCAAAGA------------------GCTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010019.CHAVI001.EU576386
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------AACAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAGATTG---GAAAATGTGACAGAGAATTTCAACATGTGGACAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACGCTAAATTGCACTGACTACAATAATACTAAAATTAACTCAAATAATACT------------------------------------------------------------------------AAGACCAATAATACTCATGGGAAATTGATGGACAAAGGAGAAATACAGAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGACATAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGTATATGCACTGTTTTATAAAATGGATATAGTACCAATAAGTAGTAATAATAATACTAATTATACCAATAAT------AATTATACC---------AGCTCTAATTATACCAGCTATAGATTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAGTGGACCATGTGCAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAGTTAGATCTGCCAATTTCTCAGACAATGCTAAATCCATAATAGTACAGCTGAAAGAATCTGTTACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGCAACATT------AGTGGAACACAATGGAATAAAACTTTATACCAAATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAAAAATTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCAGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAACAGTACTTGGCATAGT---------AATAGTACTTGG------------------------------AATGATACTGGAGAGTTAGAA---------AATAACACAAAC------------------------ATCATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGGGATGGAGGTCATGGAGGT---------AATAACACT---------------------AACGAGACCACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCA---ACCCCGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTAGTGGGA---TTCGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATGTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACCCAGGAAGAAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTACAGAATCGCATATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGCACTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAATAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTGTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTGCCACTTATCTGGGTGGATCTGAGGAGCCTGCTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATCCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------GGCCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGGTTATAGAAGGATTGCAAAGA------------------GCTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010019.CHAVI001.EU576364
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------AACAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAGATTG---GAAAATGTGACAGAGAATTTCAACATGTGGACAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACGCTAGATTGCACTGACTACAATAATACTAAAATTAACTCAAATAATACT------------------------------------------------------------------------AAGACCAATAATACTCATGGGAAATTGATGGACAAAGGAGAAATACAGAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGACATAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGTATATGCACTGTTTTATAAAATGGATATAGTACCAATAAGTAGTAATAATAATACTAATTATACCAATAAT------AATTATACC---------AGCTCTAATTATACCAGCTATAGATTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAGTGGACCATGTGCAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAGTTAGATCTGCCAATTTCTCAGACAATGCTAAATCCATAATAGTACAGCTGAAAGAATCTGTTACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGTAACATT------AGTGGAACACAATGGAATAAAACTTTATACCAAATAGCTAAAAAATTAAGA---GGACATTTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCAGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAACTGTACTTGGCATAGT---------AACAGTACTTGG------------------------------AATGATACTGGA------------------AATAATACAAAC------------------------ATCATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGGGATGGAGGTCATGGAGGT---------AATAACACT---------------------AACGAGACCACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCCCGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTAGTGGGA---TTCGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATGTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACCCAGGAAGAAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTACAGAATCGCATATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGCACTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTGCCACTTATCTGGGTGGATCTGAGGAGCCTGCTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATCCTAGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------GGCCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGGTTATAGAAGGATTGCAAAGA------------------GCTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010019.CHAVI001.EU576377
ATGAGAGTGACGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------AACAATTTGTGGGTCACAATCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACTACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAACCCACAAGAATTAAGATTG---GTAAATGTGACAGAAAATTTCAACATGTGGACAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACGTTAAATTGCACTGACTACAATAATACTAAAATTAACTCAAATAATACT------------------------------------------------------------------------AAGACCAATAATACTCATGGGAAATTGATGGACAAAGGAGAAATACAGAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGACATAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGTATATGCACTGTTTTATAAAATGGATATAGTACCAATAAGTAGTAATAATAATACTAATGATACCAGCTCT------AATGATACC---------AGCTCTAATTATACCAGCTATAGATTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGC---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAGTGGACCATGTGCAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAGTTAGATCTGCCAATTTCTCAGACAATGCTAAATCCATAATAGTACAGCTGAAAGAATCTGTTACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGCAACATT------AGTGGAACACAATGGAATAAAACTTTATACCAAATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAAAAATTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCAGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAACAGTACTTGGCATAGT---------AACAGTACTTGG------------------------------AATGATACTGGAAAGTCAGAA---------AATAATACAAAA------------------------ATCATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGGGATGGAGGTCATGGAGGT---------AATAACACT---------------------AACGAGACCACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCCCGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTAGTGGGA---TTCGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATGTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACCCAGGAAGAAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTACAGAATCGCATATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGCACTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAATAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTGCCACTTATCTGGGTGGATCTGAGGAGCCTGGTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATCCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------GGCCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGGTTATAGAAGGATTGCAAAGA------------------GCTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010019.CHAVI001.EU576376
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------AACAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAGATTG---GAAAATGTGACAGAGAATTTCAACATGTGGACAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACGCTAAATTGCACTGACTACAATAATACTAAAATTAACTCAAATAATACT------------------------------------------------------------------------AAGACCAATAATACTCATGGGAAATTGATGGACAAAGGAGAAATACAGAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGACATAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGTATATGCACTGTTTTATAAAATGGATATAGTACCAATAAGTAGTAATAATAATACTAATTATACCAATAAT------AATTATACC---------AGCTCTAATTATACCAGCTATAGATTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAGTGGACCATGTGCAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAGTTAGATCTGCCAATTTCTCAGACAATGCTAAATCCATAATAGTACAGCTGAAAGAATCTGTAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAGTAATAGGAGATATAAGACAGGCATATTGTAACATT------AGTGGAACACAATGGAATAAAACTTTATACCAAATAGCTAAAAAATTAAGA---GGACATTTTGGG------------AATAAAACA---ATAATTTTTAATCAA---------TCAGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAACAGTACTTGGCATAGT---------AACAGTACTTGG------------------------------AATGATACTGGAAAGTCAGAA---------AATAATACAAAA------------------------ATCATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGGGATGGAGGTCATGGAGGT---------AATAACACT---------------------AACGAGACCCCCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCCCGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTAGTGGGA---TTCGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATGTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACCCAGGAAGAAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTACAGAATCGCATATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGCACTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGGCAGACAGAGGCAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTGCCACTTATCTGGGTGGATCTGAGGAGCCTGCTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATCCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------GGCCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGGTTATAGAAGGATTGCAAAGA------------------GCTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010019.CHAVI001.EU576392
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------AACAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAGATTG---GAAAATGTGACAGAGAATTTCAACATGTGGACAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACGCTAAATTGCACTGACTACAATAATACTAAAATTAACTCAAATAATACT------------------------------------------------------------------------AAGACCAATAATACTCATGGGAAATTGATGGACAAAGGAGAAATACAGAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGACATAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGTATATGCATTGTTTTATAAAATTGATATAGTACCAATAAGTAGTAATAATAATACTAATTATACCAGCTCT------AATGATGCC---------AGCTCTAATTATACCAGCTATAGATTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAGTGGACCATGTGCAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAGTTAGATCTGCCAATTTCTCAGACAATGCTAAATCCATAATAGTACAGCTGAAAGAATCTGTTACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGCAACATT------AGTGGAAAACAATGGAATAAAACTTTAAACCAAATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAAAAATTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCAGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAACAGTACTTGG---------------------ACTTGG------------------------------AATGATACTGGAGAGTTAGAA---------AATAACACAAAC------------------------ATCATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGGGATGGAGGTCATGGAGGT---------AATGACAAT---------------------AACCAGACCACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCCCGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTAGTGGGA---TTCGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATGTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACCCAGGAAGAAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTACAGAATCGCATATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGCACTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAATAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTGCCACTTATCTGGGTGGATCTGAGGAGCCTGGTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATCCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------GGCCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGGTTATAGAAGGATTGCAAAGA------------------GCTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010019.CHAVI001.EU576384
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------AACAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGGGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAGATTG---GAAAATGTGACAGAGAATTTCAACATGTGGACAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACGTTAAATTGCACTGACTACAATAATACTAAAATTAACTCAAATAATACT------------------------------------------------------------------------AAGACCAATAATACTCATGGGAAATTGATGGACAAAGGAGAAATACAGAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGACATAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGTATATGCACTGTTTTATAAAATGGATATAGTACCAATAAGTAGTAATAATAATACTAATGATACCAGCTCT------AATGATACC---------AGCTCTAATTATACCAGCTATAGATTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAGTGGACCATGTGCAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAGTTAGATCTGCCAATTTCTCAGACAATGCTAAATCCATAATAGTACAGCTGAAAGAATCTGTAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAGTAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGTAACATT------AGTGGAACACAATGGAATAAAACTTTATACCAAATAGCTAAAAAATTAAGA---GGACATTTTGGG------------AATAAAACA---ATAATTTTTAATCAA---------TCAGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAACAGTACTTGGCATAGT---------AATAGTACTTGG------------------------------AATGATACTGGAGAGTTAGAA---------AATAACACAAAC------------------------ATCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGGGATGGAGGTCATGGAGGT---------AATAACACT---------------------AACGAGACCACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCCCGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTAGTGGGA---TTCGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATGTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACCCAGGAAGAAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTACAGAATCGCATATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGCACTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAATAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTGCCACTTATCTGGGTGGATCTGAGGAGCCTGCTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATCCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------GGCCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGGTTATAGAAGGATTGCAAAGA------------------GCTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010019.CHAVI001.EU576394
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------AACAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGGGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAGATTG---GAAAATGTGACAGAGAATTTCAACATGTGGACAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACGTTAAATTGCACTGACTACAATAATACTAAAATTAACTCAAATAATACT------------------------------------------------------------------------AAGACCAATAATACTCATGGGAAATTGATGGACAAAGGAGAAATACAGAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGACATAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGTATATGCACTGTTTTATAAAATGGATATAGTACCAATAAGTAGTAATAATAATACTAATGATACCAGCTCT------AATGATACC---------AGCTCTAATTATACCAGCTATAGATTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAGTGGACCATGTGCAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAGTTAGATCTGCCAATTTCTCAGACAATGCTAAATCCATAATAGTACAGCTGAAAGAATCTGTAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAGTAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGTAACATT------AGTGGAACACAATGGAATAAAACTTTATACCAAATAGCTAAAAAATTAAGA---GGACATTTTGGG------------AATAAAACA---ATAATTTTTAATCAA---------TCAGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAACAGTACTTGGCATAGT---------AATAGTACTTGG------------------------------AATGATACTGGAGAGTTAGAA---------AATAACACAAAC------------------------ATCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGGGATGGAGGTCATGGAGGT---------AATAACACT---------------------AACGAGACCACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCCCGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTAGTGGGA---TTCGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATGTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACCCAGGAAGAAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTACAGAATCGCATATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGCACTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAATAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTGCCACTTATCTGGGTGGATCTGAGGAGCCTGCTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATCCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------GGCCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGGTTATAGAAGGATTGCAAAGA------------------GCTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010019.CHAVI001.EU576367
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------AACAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGGGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAGATTG---GAAAATGTGACAGAGAATTTCAACATGTGGACAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACGTTAAATTGCACTGACTACAATAATACTAAAATTAACTCAAATAATACT------------------------------------------------------------------------AAGACCAATAATACTCATGGGAAATTGATGGACAAAGGAGAAATACAGAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGACATAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGTATATGCACTGTTTTATAAAATGGATATAGTACCAATAAGTAGTAATAATAATACTAATGATACCAGCTCT------AATGATACC---------AGCTCTAATTATACCAGCTATAGATTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAGTGGACCATGTGCAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAGTTAGATCTGCCAATTTCTCAGACAATGCTAAATCCATAATAGTACAGCTGAAAGAATCTGTAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAGTAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGTAACATT------AGTGGAACACAATGGAATAAAACTTTATACCAAATAGCTAAAAAATTAAGA---GGACATTTTGGG------------AATAAAACA---ATAATTTTTAATCAA---------TCAGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAACAGTACTTGGCATAGT---------AATAGTACTTGG------------------------------AATGATACTGGAGAGTTAGAA---------AATAACACAAAC------------------------ATCATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGGGATGGAGGTCATGGAGGT---------AATAACACT---------------------AACGAGACCACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCCCGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTAGTGGGA---TTCGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATGTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACCCAGGAAGAAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTACAGAATCGCATATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGCACTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAATAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTGCCACTTATCTGGGTGGATCTGAGGAGCCTGCTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATCCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------GGCCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGGTTATAGAAGGATTGCAAAGA------------------GCTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010019.CHAVI001.EU576380
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------AACAATTTGTGGGTCACAATCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACTACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAGATTG---GAAAATGTGACAGAGAATTTCAACATGTGGACAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGTGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACGCTAAATTGCACTGACTACAATAATACTGAAACTAACTCAACTAATACT------------------------------------------------------------------------AAGACCAATAATACTCATGAGAAATTGATGGGCAAAGGAGAAATACAGAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACAGACATAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGTATATGCATTGTTTTATAAAATTGATATAGTACCAATAAGTAGTAATAATAATACTAATTATACCAATACT------------------------------AATTATACCAGCTATAGATTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAGTGGACCATGTGCAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAGTTAGATCTGCCAATTTCTCAGACAATGCTAAATCCATAATAGTACAGCTGAAAGAATCTGTTACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGCAACATT------AGTGGAACACAATGGAATAAAACTTTATACCAAATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAAAAATTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCAGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAACAGTACTTGGCATAGT---------AACAGTACTTGG------------------------------AATGATACTGGAAAGTCAGAA---------AATAATACAAAA------------------------ATCATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGGGATGGAGGTCATAGAGGT---------AATAACACT---------------------AACGAGACCACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCCCGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTAGTGGGA---TTCGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATGTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACCCAGGAAGAAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTACAGAATCGCATATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAGGAATTATTGGCACTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAATAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTGCCACTTATCTGGGTGGATCTGAGGAGCCTGCTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATCCTAGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------GGCCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGGTTATAGAAGGATTGCAAAGA------------------GCTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010019.CHAVI001.EU576385
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------AACAATTTGTGGGTCACAATCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACTACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACAAGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAGATTG---GAAAATGTGACAGAGAATTTCAACATGTGGACAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTAACTACAATAATAATAGCACTAACTCAAATCATACT------------------------------------------------------------------------AGAAGCAATAATACTCATGAGAAAATGATGGACAAAGGAGAAATACAGAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACAGACATAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGTATATGCATTGTTTTATAAAATTGATATAGTACCAATAAGTAGTAATAATAATACTAATTATACCAATACT------------------------------AATTATACCAGCTATAGATTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAGTGGACCATGTGCAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAGTTAGATCTGCCAATTTCTCAGACAATGCTAAATCCATAATAGTACAGCTGAAAGAATCTGTTACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGCAACATT------AGTGGAACACAATGGAATAAAACTTTATACCAAATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAAAAATTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCAGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAACAGTACTTGGCATAGT---------AACAGTACTTGG------------------------------AATGATACTGGAAAGTCAGAA---------AATAATACAAAA------------------------ATCATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGGGATGGAGGTCATAGAGGT---------AATAACACT---------------------AACGAGACCACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCCCGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTAGTGGGA---TTCGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATGTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACCCAGGAAGAAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTACAGAATCGCATATACAACAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGCACTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAATAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTGCCACTTATCTGGGTGGATCTGAGGAGCCTGGTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATCCTAGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------GGCCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGGTTATAGAAGGATTGCAAAGA------------------GCTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010019.CHAVI001.EU576375
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------AACAATTTGTGGGTCACAATCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACTACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAGATTG---GAAAATGTGACAGAGAATTTCAACATGTGGACAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTAACTACAATAATAATAGCACTAACTCAAATCATACT------------------------------------------------------------------------AGAAGCAATAATACTCATGAGAAAATGATGGACAAAGGAGAAATACAGAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACAGACATAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGTATATGCATTGTTTTATAAAATTGATATAGTACCAATAAGTAGTAATAATAATACTAATTATACCAATACT------------------------------AATTATACCAGCTATAGATTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAGTGGACCATGTGCAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAGTTAGATCTGCCAATTTCTCAGACAATGCTAAATCCATAATAGTACAGCTGAAAGAATCTGTTACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGCAACATT------AGTGGAACACAATGGAATAAAACTTTATACCAAATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAAAAATTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCAGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAACAGTACTTGGCATAGT---------AACAGTACTTGG------------------------------AATGATACTGGAAAGTCAGAA---------AATAATACAAAA------------------------ATCATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGGGATGGAGGTCATAGAGGT---------AATAACACT---------------------AACGAGACCACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCCCGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTAGTGGGA---TTCGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATGTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACCCAGGAAGAAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTACAGAATCGCATATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAGGAATTATTGGCACTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAATAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTGCCACTTATCTGGGTGGATCTGAGGAGCCTGCTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATCCTAGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------GGCCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGGTTATAGAAGGATTGCAAAGA------------------GCTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010019.CHAVI001.EU576388
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------AACAATTTGTGGGTCACAATCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACTACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAGATTG---GAAAATGTGACAGAGAATTTCAACATGTGGACAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTAACTACAATAATAATAGCACTAACTCAAATCATACT------------------------------------------------------------------------AGAAGCAATAATACTCATGAGAAAATGATGGACAAAGGAGAAATACAGAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACAGACATAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGTATATGCATTGTTTTATAAAATTGATATAGTACCAATAAGTAGTAATAATAATACTAATTATACCAATACT------------------------------AATTATACCAGCTATAGATTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAGTGGACCATGTGCAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAGTTAGATCTGCCAATTTCTCAGACAATGCTAAATCCATAATAGTACAGCTGAAAGAATCTGTTACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGCAACATT------AGTGGAACACAATGGAATAAAACTTTATACCAAATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAAAAATTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCAGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAACAGTACTTGGCATAGT---------AACAGTACTTGG------------------------------AATGATACTGGAAAGTCAGAA---------AATAATACAAAA------------------------ATCATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGGGATGGAGGTCATAGAGGT---------AATAACACT---------------------AACGAGACCACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCCCGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTAGTGGGA---TTCGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATGTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACCCAGGAAGAAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTACAGAATCGCATATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAGGAATTATTGGCACTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAATAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTGCCACTTATCTGGGTGGATCTGAGGAGCCTGCTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATCCTAGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------GGCCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGGTTATAGAAGGATTGCAAAGA------------------GCTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010019.CHAVI001.EU576370
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------AACAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAGATTG---GTAAATGTGACAGAAAATTTCAACATGTGGACAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTGAATTGCACTAACTACAATAATACTAGCACTAACTCGAATACTACT------------------------------------------------------------------------AGAAGCAATAATACTCATGAGAAATTGATGGACAAAGGAGAAATACAGAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACAGACATAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGTATATGCATTGTTTTATAAAATTGATATAGTACCAATAAGTAGTAATAATAATACTAATTATACCAGCTCT------AATGATGCC---------AGCTCTAATTATACCAGCTATAGATTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAGTGGACCATGTGCAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAGTTAGATCTGCCAATTTCTCAGACAATGCTAAATCCATAATAGTACAGCTGAAAGAATCTGTTACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGCAACATT------AGTGGAACACAATGGAATAAAACTTTATACCAAATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAAAAATTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCAGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAACAGTACTTGGCATAGT---------AACAGTACTTGG------------------------------AATGATACTGGAAAATCAGAA---------AATAATACAAAA------------------------ATCATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGGGATGGAGGTCATGGAGGT---------AATGACAAT---------------------AACCAGACCACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCCCGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTAGTGGGA---TTCGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATGTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACCCAGGAAGAAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTACAGAATCGCATATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGCACTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTGCCACTTATCTGGGTGGATCTGAGGAGCCTGCTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATCCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------GGCCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGGTTATAGAAGGATTGCAAAGA------------------GCTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010019.CHAVI001.EU576371
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------AACAATTTGTGGGTCACAATCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACTACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAGATTG---GAAAATGTGACAGAGAATTTCAACATGTGGACAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTAACTACAATAATAATAGCACTAACTCAAATCATACT------------------------------------------------------------------------AGAAGCAATAATACTCATGAGAAAATGATGGACAAAGGAGAAATACAGAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACAGACATAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGTATATGCATTGTTTTATAAAATTGATATAGTACCAATAAGTAGTAATAATAATACTAATTATACCAATACT------------------------------AATTATACCAGCTATAGATTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAGTGGACCATGTGCAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAGTTAGATCTGCCAATTTCTCAGACAATGCTAAATCCATAATAGTACAGCTGAAAGAATCTGTTACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGCAACATT------AGTGGAACACAATGGAATAAAACTTTATACCAAATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAAAAATTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCAGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAACAGTACTTGGCATAGT---------AACAGTACTTGG------------------------------AATGATACTGGAAAGTCAGAA---------AATAATACAAAA------------------------ATCATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGGGATGGAGGTCATAGAGGT---------AATAACACT---------------------AACGAGACCACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCCCGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTAGTGGGA---TTCGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATGTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACCCAGGAAGAAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTACAGAATCGCATATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAGGAATTATTGGCACTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAATAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTGCCACTTATCTGGGTGGATCTGAGGAGCCTGCTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATCCTAGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------GGCCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGGTTATAGAAGGATTGCAAAGA------------------GCTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAAGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010019.CHAVI001.EU576373
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------AACAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAGATTG---GAAAATGTGACAGAGAATTTCAACATGTGGACAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACGCTAAATTGCACTGACTACAATAGTACTAAAACTAACTCAAATAATACT------------------------------------------------------------------------AAGACCAATAATACTCATGGGAAATTGATGGACAAAGGAGAAATACAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACATAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGTATTTGCACTTTTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAAGTAGTAATAATAATACTAATTATACCAATACT------------------------------AATTATACCAGCTATAGATTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAGTGGACCATGTGCAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAGTTAGATCTGCCAATTTCTCAGACAATGCTAAATCCATAATAGTACAGCTGAAAGAATCTGTTACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAGTAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGTAACATT------AGTGGAACACAATGGAATAAAACTTTATACCAAATAGCTAAAAAATTAAGA---GGACATTTTGGG------------AATAAAACA---ATAAATTTTAATCAA---------TCAGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAACAGTACTTGGCATAGT---------AACAGTACTTGG------------------------------AATGATACTGGAAAGTCAGAA---------AATGATACAAAC------------------------ATCATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGGGATGGAGGTCATGGAGGT---------AATAACACT---------------------AACGAGACCACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCCCGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTAGTGGGA---TTCGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATGTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACCCAGGAAGAAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTACAGAATCGCATATCCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCACTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTGCCACTTATCTGGGTGGATCTGAGGAGCCTGCTCCTTTTCATCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATCCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------GGCCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGGTTATAGAAGGATTGCAAAGA------------------GCTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010019.CHAVI001.EU576372
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------AACAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAGATTG---GTAAATGTGACAGAAAATTTCAACATGTGGACAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTGAATTGCACTAACTACAATAATACTAGCACTAACTCGAATACTACT------------------------------------------------------------------------AGAAGCAATAATACTCATGAGAAATTGATGGACAAAGGAGAAATACAGAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACAGACATAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGTATATGCATTGTTTTATAAAATTGATATAGTACCAATAAGTAGTAATAATAATACTAATTATACCAGCTCT------AATGATGCC---------AGCTCTAATTATACCAGCTATAGATTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAGTGGACCATGTGCAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAGTTAGATCTGCCAATTTCTCAGACAATGCTAAATCCATAATAGTACAGCTGAAAGAATCTGTTACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGCAACATT------AGTGGAACACAATGGAATAAAACTTTATACCAAATAGTTAAAAAATTAAGA---GAAAAAATTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCAGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAACAGTACTTGGCATAGT---------AACAGTACTTGG------------------------------AATGATACTGGAAAATCAGAA---------AATAATACAAAA------------------------ATCATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGGGATGGAGGTCATGGAGGT---------AATGACAAT---------------------AACCAGACCACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCCCGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTAGTGGGA---TTCGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATGTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACCCAGGAAGAAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTACAGAATCGCATATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGCACTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAATAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTGCCACTTATCTGGGTGGATCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATCCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------GGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGGTTATAAAAGGATTGCAAAGA------------------GCTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010019.CHAVI001.EU576390
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------AACAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTGTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAGATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTCAACATGTGGACAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCAATCTGTGTCACTTTAAATTGCACCGACTATAATAATACTAACACTAACTCGAATACTACT------------------------------------------------------------------------AGAAGCAATAGTACTCATGAGAAATTGATGGTCAAAGGAGAAATACAGAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGACATAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGTATATGCACTGTTTTATAAAATGGATATAGTACCAATAAGTAGTAATAATAATACTAATGATACCAGCTCT------AATGATACC---------AGCTCTAATTATACCAGCTATAGATTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAGTGGACCATGTGCAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACCCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAGTTAGATCTGCCAATTTCTCAGACAATGCTAAATCCATAATAGTACAGCTGAAAGAATCTGTTACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGCAACATT------AGTGGAACACAATGGAATAAAACTTTATACCAAATAGTTGAAAAATTAAAA---GAAAAAATTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCAGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAACAGTACTTGGCATAGT---------AACAGTACTTGG------------------------------AATGATACTGGAAAGTCAGAA---------AATAATACAAAA------------------------ATCATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTGTCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGGGATGGAGGTCATGGAGGT---------GATGACAAT---------------------AACCAGACCACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCCCGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTAGTGGGA---TTCGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATGTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACCCAGGAAGAAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAATGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTACAGAATCGCATATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGCACTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAATAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGGAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTGCCACTTATCTGGGTGGATCTGAGGAGCCTGCTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATCCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------GGCCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGGTTATAGAAGGATTGCAAAGA------------------GCTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010019.CHAVI001.EU576365
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------AACAATTTGTGGGTCACAATCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACTACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAACCCACAAGAATTAAGATTG---GTAAATGTGACAGAAAATTTCAACATGTGGACAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTAACTACAATAATAATAGCACTAACTCAAATCATACT------------------------------------------------------------------------AGAAGCAATAATACTCATGAGAAAATGATGGACAAAGGAGAAATACAGAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACAGACATAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGTATATGCACTGTTTTATAAAATGGATATAGTACCAATAAGTAGTAATAATAATACTAATGATACCAGCTCT------AATGATACC---------AGCTCTAATTATACCAGCTATAGATTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAGTGGACCATGTGCAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAGTTAGATCTGCCAATTTCTCAGACAATGCTAAATCCATAATAGTACAGCTGAAAGAATCTGTTACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAGGACAAGCATATTGCAACATT------AGTGGAACACAATGGAATAAAACTTTAAACCAAATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAAAAATTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCAGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAACAGTACTTGGCATAGT---------AACAGTACTTGG------------------------------AATGATACTGGAAAGTCAGAA---------AATAATACAAAA------------------------ATCATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGGGATGGAGGTCATGGAGGT---------AATAACACT---------------------AACGAGACCACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCCCGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTAGTGGGA---TTCGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATGTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACCCAGGAAGAAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTACAGAATCGCATATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGCACTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAATAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTGCCACTTATCTGGGTGGATCTGAGGAGCCTGGTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATCCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------GGCCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTACTCAATGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAAGGAACAGATAGAGTTATAGAAGGATTGCAAAGA------------------GCTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAAGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010019.CHAVI001.EU576363
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------AACAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAGATTG---GTAAATGTGACAGAAAATTTCAACATGTGGACAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCAATCTGTGTCACTTTAAATTGCACCGACTATAATAATACTGAAACTAACTCGAATACTACT------------------------------------------------------------------------AGAAGCAATAGTACTCATGAGAAATTGATGGGCAAAGGAGAAATACAGAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACAGACATAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGTATATGCATTGTTTTATAGAATTGATATAGTACCAATAAGTAGTAATAATAATACTAATTATACCAGCTCT------GATGATACC---------AGCTCTAATTATACCAGCTATAGATTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAGTGGACCATGTGCAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAGTTAGATCTGCCAATTTCTCAGACAATGCTAAATCCATAATAGTACAGCTGAAAGAATCTGTTACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGCAACATT------AGTGGAACACAATGGCATAAAACTTTAAACCAAATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAAAAATTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCAGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAACAGTACTTGGCATAGT---------AATAGTACTTGG------------------------------AATGATACTGGAGAGTTAGAA---------AATAACACAAAC------------------------ATCATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGGGATGGAGGTCATGGAGAT---------AATAACACT---------------------AACGAGACCACCGAGACCTTCAGGCCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCCCGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTAGTGGGA---TTCGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATGTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACCCAGGAAGAAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTACAGAATCGCATATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGCACTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAATAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTGTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTGCCACTTATCTGGGTGGATCTGAGGAGCCTGCTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATCCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------GGCCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGGTTATAGAAGGATTGCAAAGA------------------GCTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010019.CHAVI001.EU576393
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------AACAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAGATTG---GTAAATGTGACAGAAAATTTCAACATGTGGACAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCAATCTGTGTCACTTTAAATTGCACCGACTATAATAATACTGAAACTAACTCGAATACTACT------------------------------------------------------------------------AGAAGCAATAGTACTCATGAGAAATTGATGGGCAAAGGAGAAATACAGAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACAGACATAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGTATATGCATTGTTTTATAGAATTGATATAGTACCAATAAGTAGTAATAATAATACTAATTATACCAGCTCT------GATGATACC---------AGCTCTAATTATACCAGCTATAGATTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAGTGGACCATGTGCAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAGTTAGATCTGCCAATTTCTCAGACAATGCTAAATCCATAATAGTACAGCTGAAAGAATCTGTTACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGCAACATT------AGTGGAACACAATGGCATAAAACTTTAAACCAAATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAAAAATTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCAGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAACAGTACTTGGCATAGT---------AATAGTACTTGG------------------------------AATGATACTGGAGAGTTAGAA---------AATAACACAAAC------------------------ATCATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGGGATGGAGGTCATGGAGAT---------AATAACACT---------------------AACGAGACCACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCCCGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTAGTGGGA---TTCGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATGTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACCCAGGAAGAAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTACAGAATCGCATATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGCACTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAATAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTGTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTGCCACTTATCTGGGTGGATCTGAGGAGCCTGCTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATCCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------GGCCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGGTTATAGAAGGATTGCAAAGA------------------GCTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAGTAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010019.CHAVI001.EU576383
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------AACAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTGTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAGATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTCAACATGTGGACAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCAATCTGTGTCACTTTAAATTGCACCGACTATAATAATACTAACACTAACTCGAATACTACT------------------------------------------------------------------------AGAAGCAATAGTACTCATGAGAAATTGATGGTCAAAGGAGAAATACAGAACTGCTCTTTCAATATTGCC---ACAGACATAGGAGAT------AAGAGGCAGAAAGCATATGCACTGTTTTATAAAATTGATATAGTACCAATAAGTAGTAATAATAATACTAATTATACCAGCTCTAATGATAATAGGACC---------AGCTCTAATTATACCAGCTATAGATTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAGTGGACCATGTGCAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAGTTAGATCTGCCAATTTCTCAGACAATGCTAAATCCATAATAGTACAGCTGAAAGAATCTGTTACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGCAACATT------AGTGGAACACAATGGAATAAAACTTTATACCAAATAGTTGAAAAATTAAGA---GAAAAAATTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCAGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAACAGTACTTGGCATAGT---------AACAGTACTTGG------------------------------AATGATACTGGAAAGTCAGAA---------AATAATACAAAA------------------------ATCATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGGGATGGAGGTCATGGAGGT---------AATGACAAT---------------------AACCAGACCACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCCCGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTAGTGGGA---TTCGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATGTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACCCAGGAAGAAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTACAGAATCGCACATCCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGCACTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAATAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTGCCACTTATCTGGGTGGATCTGAGGAGCCTGCTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATCCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------GGCCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGGTTATAGAAGGATTGCAAAGA------------------GCTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010019.CHAVI001.EU576387
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------AACAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTGTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAGATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTCAACATGTGGACAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCAATCTGTGTCACTTTAAATTGCACCGACTATAATAATACTAACACTAACTCGAATACTACT------------------------------------------------------------------------AGAAGCAATAGTACTCATGAGAAATTGATGGTCAAAGGAGAAATACAGAACTGCTCTTTCAATATTGCC---ACAGACATAAGAGAT------AAGAGGCAGAAAGCATATGCACTGTTTTATAAAATTGATATAGTACCAATAAGTAGTAATAATAATACTAATTATACCAGCTCTAATGATAATAGGACC---------AGCTCTAATTATACCAGCTATAGATTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAGTGGACCATGTGCAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCACCTCCACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAGTTAGATCTGCCAATTTCTCAGACAATGCTAAATCCATAATAGTACAGCTGAAAGAATCTGTTACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGCAACATT------AGTGGAACACAATGGAATAAAACTTTATACCAAATAGTTAAAAAATTAAGA---GAAAAAATTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCAGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAACAGTACTTGGCATAGT---------AACAGTACTTGG------------------------------AATGATACTGGAAAGTCAGAA---------AATAATACAAAA------------------------ATCATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGGGATGGAGGTCATGGAGGT---------AATAACACT---------------------AACGAGACCCCCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCCCGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTAGTGGGA---TTCGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATGTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACCCAGGAAGAAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTACAGAATCGCACATCCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGCACTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAATAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTGCCACTTATCTGGGTGGATCTGAGGAGCCTGCTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATCCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------GGCCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGGTTATAGAAGGATTGCAAAGA------------------GCTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010019.CHAVI001.EU576389
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------AACAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAGATTG---GAAAATGTGACAGAGAATTTCAACATGTGGACAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCAATCTGTGTCACTTTAAATTGCACCGACTATAATAATACT------AACTCGAATACTACT------------------------------------------------------------------------AGAAGCAATAGTACTCATGAGAAATTGATGGTCAAAGGAGAAATACAGAACTGCTCTTTCAATGTTGCC---ACAGACATAGGAGAT------AAGATGCAGAAAGCATATGCACTGTTTTATAAAATTGATATAGTACCAATAAGTAGTAATAATAATACTAATTATACCAGCTCTAATGATAATAGGACC---------AGCTCTAATTATACCAGCTATAGATTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAGTGGACCATGTGCAAAGGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAGTTAGATCTGCCAATTTCTCAGACAATGCTAAATCCATAATAGTACAGCTGAAAGAATCTGTTACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGCAACATT------AGTGGAACACAATGGAATAAAACTTTATACCAAATAGCTAAAAAATTAAGA---GGACATTTTGGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCAGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAACAGTACTTGGCATAGT---------AACAGTACTTGG------------------------------AATGATACTGGAAAGTCAGAA---------AATCATACAAAC------------------------ATCATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGGGATGGAGGTCATGGAGGT---------AATAACACT---------------------AACGAGACCCCCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCCCGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTAGTGGGA---TTCGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATGTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGTA--------------------------AAAAAAACCCAGGAAGAAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTACAGAATCGCATATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGCACTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTGCCACTTATCTGGGTGGATCTGAGGAGCCTGCTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATCCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------GGCCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGGTTATAGAAGGATTGCAAAGA------------------GCTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010019.CHAVI001.EU576381
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------AACAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAGATTG---GTAAATGTGACAGAAAATTTCAACATGTGGACAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAACTTAACCCCAATCTGTGTCACTTTAAATTGCACCGACTATAATAATACT------AACTCGAATACTACT------------------------------------------------------------------------AGAAGCAATAGTACTCATGAGAAATTGATGGTCAAAGGAGAAATACAGAACTGCTCTTTCAATGTTGCC---ACAGACATAGGAGAT------AAGATGCAGAAAGCATATGCACTGTTTTATAAAATTGATATAGTACCAATAAGTAGTAATAATAATACTAATTATACCAGCTCTAATGATAATAGGACC---------AGCTCTAATTATACCAGCTATAGATTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAGTGGACCATGTGCAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAGTTAGATCTGCCAATTTCTCAGACAATGCTAAATCCATAATAGTACAGCTGAAAAAATCTGTTACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGCAACATT------AGTGGAACACAATGGAATAAAACTTTATACCAAATAGCTAAAAAATTAAGA---GGACATTTTGGG------------AATAAAACA---ATAAATTTTAATCAA---------TCAGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAACAGTACTTGGCATAGT---------AACAGTACTTGG------------------------------AATGATACTGGA------------------AATGATACAAAC------------------------ATCATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGGGATGGAGGTCATGGAGGT---------AATAACACT---------------------AACGAGACCACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCCCGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTAGTGGGA---TTCGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATGTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACCCAGGAAGAAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTACAGAATCGCATATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGCACTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAATAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTGCCACTTATCTGGGTGGATCTGAGGAGCCTGCTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATCCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------GGCCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGGTTATAGAAGGATTGCAAAGA------------------GCTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010019.CHAVI001.EU576374
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------AACAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAGATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTCAACATGTGGACAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCAATCTGTGTCACTTTAAATTGCACCGACTATAATAATACTAACACTAACTCGAATACTACT------------------------------------------------------------------------AGAAGCAATAGTACTCATGAGAAATTGATGGTCAAAGGAGAAATACAGAACTGCTCTTTCAATGTTGCC---ACAGACATAGGAGAT------AAGATGCAGAAAGCATATGCACTGTTTTATAAAATTGATATAGTACCAATAAGTAGTAATAATAATACTAATTATACCAGCTCTAATGATAATAGGACC---------AGCTCTAATTATACTAGCTATAGATTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAGTGGACCATGTGCAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAGTTAGATCTGCCAATTTCTCAGACAATGCTAAATCCATAATAGTACAGCTGAAAGAATCTGTTACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGCAACATT------AGTGGAACACAATGGAATAAAACTTTATACCAAATAGCTAAAAAATTAAGA---GGACATTTTGGG------------AATAAAACA---ATAAATTTTAATCAA---------TCAGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAACAGTACTTGGCATAGT---------AACAGTACTTGG------------------------------AATGATACTGGA------------------AATGATACAAAC------------------------ATCATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGGGATGGAGGTCATGGAGGT---------AATAACACT---------------------AACGAGACCACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCCCGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTAGTGGGA---TTCGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATGTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACCCAGGAAGAAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTACAGAATCGCACATCCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGCACTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAATAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGGAAGATTAGTGGATGGATTCTTGCCACTTATCTGGGTGGATCTGAGGAGCCTGCTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATCCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------GGCCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGGTTATAGAAGGATTGCAAAGA------------------GCTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010040.CHAVI001.EU576402
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACTACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGGAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAACCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTTAGGGAATGTTACTAATACCACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAACGGGGAAATGATGGAGAAGGGAGAAGTAAAAAACTGTTCTTTCAAGATCACC---ACAGACATAAAAGAT------AGAACGCGGAAGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATA---------------------------------------AATGATACC------------------------AGATATAGGTTAGTAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAATTCATTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGTCAATTTCAGTGACAATGCTAAAACAATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGAAATTACTTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCCATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTATGCAAGAGGAGACATAACAGGAGACATAAGAAAAGCATATTGTGAAATT------AATGGAACAGAATGGCATAGCACTTTAAAACTGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATAT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGTACAGTTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCTTGG---------AATGATACTAAAGGGTCA------------------------CATGACACT---------------------AATGGCACA------------------------------CTCATACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGAAAAATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTTACGAGAGC---------AATGAGACTGAT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGG---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTGGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCATTT---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAACAGATTTGGGAT---AACATGACATGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTACATATACCAATTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGATCCATTAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGAGCGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010040.CHAVI001.EU576398
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACTACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGGAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAACCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTTAGGGAATGTTACTAATACCACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAACGGGGAAATGATGGAGAAGGGAGAAGTAAAAAACTGTTCTTTCAAGATCACC---ACAGACATAAAAGAT------AGAACGCGGAAGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATA---------------------------------------AATGATACC------------------------AGATATAGGTTAGTAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAATTCATTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGTCAATTTCAGTGACAATGCTAAAACAATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGAAATTACTTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGGAAAAGTATACCCATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTATGCAAGAGGAGACATAACAGGAGACATAAGAAAAGCATATTGTGAAATT------AATGGAACAGAATGGCATAGCACTTTAAAACTGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATAT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGTACAGTTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCTTGG---------AATGATACTAAAGGGTCA------------------------CATGACACT---------------------AATGGCACA------------------------------CTCATACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGAAAAATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTTACGAGAGC---------AATGAGACTGAT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGG---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTGGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCATTT---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAACAGATTTGGGAT---AACATGACATGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTACATATACCAATTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGATCCATTAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGAGCGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010040.CHAVI001.EU576404
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACTACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGGAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAACCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTTAGGGAATGTTACTAATACCACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAACGGGGAAATGATGGAGAAGGGAGAAGTAAAAAACTGTTCTTTCAAGATCACC---ACAGACATAAAAGAT------AGAACGCGGAAGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATA---------------------------------------AATGATACC------------------------AGATATAGGTTAGTAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAATTCATTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGTCAATTTCAGTGACAATGCTAAAACAATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGAAATTACTTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCCATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTATGCAAGAGGAGACATAACAGGAGACATAAGAAAAGCATATTGTGAAATT------AATGGAACAGAATGGCATAGCACTTTAAAACTGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATAT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGTACAGTTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCTTGG---------AATGATACTAAAGGGTCA------------------------CATGACACT---------------------AATGGCACA------------------------------CTCATACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGAAAAATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTTACGAGAGC---------AATGAGACTGAT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGG---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTGGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCATTT---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAACAGATTTGGGAT---AACATGACATGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTACATATACCAATTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGATCCATTAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGAGCGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGATAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010040.CHAVI001.EU576415
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACTACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGGAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAACCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTTAGGGAATGTTACTAATACCACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAACGGGGAAATGATGGAGAAGGGAGAAGTAAAAAACTGTTCTTTCAAGATCACC---ACAGACATAAAAGAT------AGAACGCGGAAGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATA---------------------------------------AATGATACC------------------------AGATATAGGTTAGTAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAATTCATTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGTCAATTTCAGTGACAATGCTAAAACAATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGAAATTACTTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCCATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTATGCAAGAGGAGACATAACAGGAGACATAAGAAAAGCATATTGTGAAATT------AATGGAACAGAATGGCATAGCACTTTAAAACTGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATAT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGTACAGTTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCTTGG---------AATGATACTAAAGGGTCA------------------------CATGACACT---------------------AATGGCACA------------------------------CTCATACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGAAAAATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTTACGAGAGC---------AATGAGACTGAT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGG---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTGGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCATTT---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAACAGATTTGGGAT---AACATGACATGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTACATATACCAATTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGATCCATTAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGAGCGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010040.CHAVI001.EU576424
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACTACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGGAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAACCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTTAGGGAATGTTACTAATACCACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAACGGGGAAATGATGGAGAAGGGAGAAGTAAAAAACTGTTCTTTCAAGATCACC---ACAGACATAAAAGAT------AGAACGCGGAAGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATA---------------------------------------AATGATACC------------------------AGATATAGGTTAGTAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAATTCATTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGTCAATTTCAGTGACAATGCTAAAACAATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGAAATTACTTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCCATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTATGCAAGAGGAGACATAACAGGAGACATAAGAAAAGCATATTGTGAAATT------AATGGAACAGAATGGCATAGCACTTTAAAACTGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATAT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGTACAGTTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCTTGG---------AATGATACTAAAGGGTCA------------------------CATGACACT---------------------AATGGCACA------------------------------CTCATACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGAAAAATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTTACGAGAGC---------AATGAGACTGAT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGG---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTGGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCATTT---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAACAGATTTGGGTT---AACATGACATGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTACATATACCAATTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATACTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGATCCATTAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGAGCGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010040.CHAVI001.EU576405
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACTACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGGAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAACCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTTAGGGAATGTTACTAATACCACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAACGGGGAAATGATGGAGAAGGGAGAAGTAAAAAACTGTTCTTTCAAGATCACC---ACAGACATAAAAGAT------AGAACGCGGAAGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATA---------------------------------------AATGATACC------------------------AGATATAGGTTAGTAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAATTCATTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGTCAATTTCAGTGACAATGCTAAAACAATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGAAATTACTTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCCATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTATGCAAGAGGAGACATAACAGGAGACATAAGAAAAGCATATTGTGAAATT------AATGGAACAGAATGGCATAGCACTTTAAAACTGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATAT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGTACAGTTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCTTGG---------AATGATACTAAAGGGTCA------------------------CATGACACT---------------------AATGGCACA------------------------------CTCATACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGAAAAATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTTACGAGAGC---------AATGAGACTGAT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGG---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTGGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCATTT---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAACAGATTTGGGAT---AACATGACATGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTACATATACCAATTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGATCCATTAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGAGCGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010040.CHAVI001.EU576403
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACTACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGGAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAACCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTTAGGGAATGTTACTAATACCACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAACGGGGAAATGATGGAGAAGGGAGAAGTAAAAAACTGTTCTTTCAAGATCACC---ACAGACATAAAAGAT------AGAACGCGGAAGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATA---------------------------------------AATGATACC------------------------AGATATAGGTTAGTAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAATTCATTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGTCAATTTCAGTGACAATGCTAAAACAATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGAAATTACTTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCCATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTATGCAAGAGGAGACATAACAGGAGACATAAGAAAAGCATATTGTGAAATT------AATGGAACAGAATGGCATAGCACTTTAAAACTGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATAT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGTACAGTTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCTTGG---------AATGATACTAAAGGGTCA------------------------CATGACACT---------------------AATGGCACA------------------------------CTCATACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGAAAAATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTTACGAGAGC---------AATGAGACTGAT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGG---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTGGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCATTT---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAACAGATTTGGGAT---AACATGACATGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTACATATACCAATTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGATCCATTAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGAGCGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010040.CHAVI001.EU576408
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACTACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGGAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAACCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTTAGGGAATGTTACTAATACCACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAACGGGGAAATGATGGAGAAGGGAGAAGTAAAAAACTGTTCTTTCAAGGTCACC---ACAGACATAAAAGAT------AGAACGCGGAAGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATA---------------------------------------AATGATACC------------------------AGATATAGGTTAGTAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAATTCATTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGTCAATTTCAGTGACAATGCTAAAACAATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGAAATTACTTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCCATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTATGCAAGAGGAGACATAACAGGAGACATAAGAAAAGCATATTGTGAAATT------AATGGAACAGAATGGCATAGCACTTTAAAACTGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATAT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGTACAGTTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCTTGG---------AATGATACTAAAGGGTCA------------------------CATGACACT---------------------AATGGCACA------------------------------CTCATACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGAAAAATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTTACGAGAGC---------AATGAGACTGAT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGG---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTGGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCATTT---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAACAGATTTGGGAT---AACATGACATGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTACATATACCAATTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGATCCATTAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGAGCGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010040.CHAVI001.EU576420
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACTACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGGAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAACCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTTAGGGAATGTTACTAATACCACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAACGGGGAAATGATGGAGAAGGGAGAAGTAAAAAACTGTTCTTTCAAGATCACC---ACAGACATAAAAGAT------AGAACGCGGAAGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATA---------------------------------------AATGATACC------------------------AGATATAGGTTAGTAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAATTCATTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGTCAATTTCAGTGACAATGCTAAAACAATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGAAATTACTTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCCATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTATGCAAGAGGAGACATAACAGGAGACATAAGAAAAGCATATTGTGAAATT------AATGGAACAGAATGGCATAGCACTTTAAAACTGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATAT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGTACAGTTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCTTGG---------AATGATACTAAAGGGTCA------------------------CATGACACT---------------------AATGGCACA------------------------------CTCATACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGAAAAATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTTACGAGAGC---------AATGAGACTGAT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGG---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTGGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCATTT---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAACAGATTTGGGAT---AACATGACATGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTACATATACCAATTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGATCCATTAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGAGCGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010040.CHAVI001.EU576411
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACTACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGGAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAACCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTTAGGGAATGTTACTAATACCACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAACGGGGAAATGATGGAGAAGGGAGAAGTAAAAAACTGTTCTTTCAAGATCACC---ACAGACATAAAAGAT------AGAACGCGGAAGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATA---------------------------------------AATGATACC------------------------AGATATAGGTTAGTAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAATTCATTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGTCAATTTCAGTGACAATGCTAAAACAATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGAAATTACTTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCCATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTATGCAAGAGGAGACATAACAGGAGACATAAGAAAAGCATATTGTGAAATT------AATGGAACAGAATGGCATAGCACTTTAAAACTGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATAT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGTACAGTTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCTTGG---------AATGATACTAAAGGGTCA------------------------CATGACACT---------------------AATGGCACA------------------------------CTCATACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGAAAAATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTTACGAGAGC---------AATGAGACTGAT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGG---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTGGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCATTT---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAACAGATTTGGGAT---AACATGACATGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTACATATACCAATTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGATCCATTAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGAGCGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010040.CHAVI001.EU576418
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACTACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGGAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAACCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTTAGGGAATGTTACTAATACCACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAACGGGGAAATGATGGAGAAGGGAGAAGTAAAAAACTGTTCTTTCAAGATCACC---ACAGACATAAAAGAT------AGAACGCGGAAGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATA---------------------------------------AATGATACC------------------------AGATATAGGTTAGTAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAATTCATTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGTCAATTTCAGTGACAATGCTAAAACAATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGAAATTACTTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCCATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTATGCAAGAGGAGACATAACAGGAGACATAAGAAAAGCATATTGTGAAATT------AATGGAACAGAATGGCATAGCACTTTAAAACTGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATAT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGTACAGTTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCTTGG---------AATGATACTAAAGGGTCA------------------------CATGACACT---------------------AATGGCACA------------------------------CTCATACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGAAAAATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTTACGAGAGC---------AATGAGACTGAT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGG---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTGGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCATTT---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAACAGATTTGGGAT---AACATGACATGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTACATATACCAATTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGATCCATTAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGAGCGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010040.CHAVI001.EU576401
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACTACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGGAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAACCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTTAGGGAATGTTACTAATACCACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAACGGGGAAATGATGGAGAAGGGAGAAGTAAAAAACTGTTCTTTCAAGGTCACC---ACAGACATAAAAGAT------AGAACGCGGAAGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATA---------------------------------------AATGATACC------------------------AGATATAGGTTAGTAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAATTCATTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGTCAATTTCAGTGACAATGCTAAAACAATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGAAATTACTTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCCATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTATGCAAGAGGAGACATAACAGGAGACATAAGAAAAGCATATTGTGAAATT------AATGGAACAGAATGGCATAGCACTTTAAAACTGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATAT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGTACAGTTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCTTGG---------AATGATACTAAAGGGTCA------------------------CATGACACT---------------------AATGGCACA------------------------------CTCATACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGAAAAATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTTACGAGAGC---------AATGAGACTGAT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGG---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTGGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCATTT---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAACAGATTTGGGAT---AACATGACATGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTACATATACCAATTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGATCCATTAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGAGCGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010040.CHAVI001.EU576413
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACTACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGGAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAACCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTTAGGGAATGTTACTAATACCACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAACGGGGAAATGATGGAGAAGGGAGAAGTAAAAAACTGTTCTTTCAAGATCACC---ACAGACATAAAAGAT------AGAACGCGGAAGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATA---------------------------------------AATGATACC------------------------AGATATAGGTTAGTAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAATTCATTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGTCAATTTCAGTGACAATGCTAAAACAATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGAAATTACTTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCCATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTATGCAAGAGGAGACATAACAGGAGACATAAGAAAAGCATATTGTGAAATT------AATGGAACAGAATGGCATAGCACTTTAAAACTGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATAT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGTACAGTTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCTTGG---------AATGATACTAAAGGGTCA------------------------CATGACACT---------------------AATGGCACA------------------------------CTCATACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGAAAAATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTTACGAGAGC---------AATGAGACTGAT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGG---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTGGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCATTT---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAACAGATTTGGGAT---AACATGACATGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTACATATACCAATTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGATCCATTAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGAGCGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010040.CHAVI001.EU576409
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACTACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGGAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAACCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTTAGGGAATGTTACTAATACCACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAACGGGGAAATGATGGAGAAGGGAGAAGTAAAAAACTGTTCTTTCAAGATCACC---ACAGACATAAAAGAT------AGAACGCGGAAGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATA---------------------------------------AATGATACC------------------------AGATATAGGTTAGTAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAATTCATTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGTCAATTTCAGTGACAATGCTAAAACAATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGAAATTACTTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCCATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTATGCAAGAGGAGACATAACAGGAGACATAAGAAAAGCATATTGTGAAATT------AATGGAACAGAATGGCATAGCACTTTAAAACTGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATAT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGTACAGTTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCTTGG---------AATGATACTAAAGGGTCA------------------------CATGACACT---------------------AATGGCACA------------------------------CTCATACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGAAAAATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTTACGAGAGC---------AATGAGACTGAT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGG---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTGGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCATTT---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAACAGATTTGGGAT---AACATGACATGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTACATATACCAATTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGATCCATTAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGAGCGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010040.CHAVI001.EU576423
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACTACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGGAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAACCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTTAGGGAATGTTACTAATACCACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAACGGGGAAATGATGGAGAAGGGAGAAGTAAAAAACTGTTCTTTCAAGATCACC---ACAGACATAAAAGAT------AGAACGCGGAAGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATA---------------------------------------AATGATACC------------------------AGATATAGGTTAGTAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAATTCATTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGTCAATTTCAGTGACAATGCTAAAACAATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGAAATTACTTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCCATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTATGCAAGAGGAGACATAACAGGAGACATAAGAAAAGCATATTGTGAAATT------AATGGAACAGAATGGCATAGCACTTTAAAACTGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATAT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGTACAGTTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCTTGG---------AATGATACTAAAGGGTCA------------------------CATGACACT---------------------AATGGCACA------------------------------CTCATACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGAAAAATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTTACGAGAGC---------AATGAGACTGAT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGG---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTGGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCATTT---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAACAGATTTGGGAT---AACATGACATGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTACATATACCAATTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGATCCATTAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGAGCGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010040.CHAVI001.EU576397
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACTACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGATAGAAAATTTTAATATGTGGGAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAACCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTTAGGGAATGTTACTAATACCACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAACGGGGAAATGATGGAGAAGGGAGAAGTAAAAAACTGTTCTTTCAAGATCACC---ACAGACATAAAAGAT------AGAACGCGGAAGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATA---------------------------------------AATGATACC------------------------AGATATAGGTTAGTAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAATTCATTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGTCAATTTCAGTGACAATGCTAAAACAATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGAAATTACTTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCCATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTATGCAAGAGGAGACATAACAGGAGACATAAGAAAAGCATATTGTGAAATT------AATGGAACAGAATGGCATAGCACTTTAAAACTGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATAT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGTACAGTTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCTTGG---------AATGATACTAAAGGGTCA------------------------CATGACACT---------------------AATGGCACA------------------------------CTCATACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGAAAAATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTTACGAGAGC---------AATGAGACTGAT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGG---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTGGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCATTT---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAACAGATTTGGGAT---AACATGACATGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTACATATACCAATTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCTGATCCATTAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGAGCGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010040.CHAVI001.EU576410
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACTACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGCGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGGAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAACCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTTAGGGAATGTTACTAATACCACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAACGGGGAAATGATGGAGAAGGGAGAAGTAAAAAACTGTTCTTTCAAGATCACC---ACAGACATAAAAGAT------AGAACGCGGAAGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATA---------------------------------------AATGATACC------------------------AGATATAGGTTAGTAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAATTCATTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGTCAATTTCAGTGACAATGCTAAAACAATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGAAATTACTTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCCATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTATGCAAGAGGAGACATAACAGGAGACATAAGAAAAGCATATTGTGAAATT------AATGGAACAGAATGGCATAGCACTTTAAAACTGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATAT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGTACAGTTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCTTGG---------AATGATACTAAAGGGTCA------------------------CATGACACT---------------------AATGGCACA------------------------------CTCATACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGAAAAATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTTACGAGAGC---------AATGAGACTGAT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGG---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTGGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCATTT---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAACAGATTTGGGAT---AACATGACATGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTACATATACCAATTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGATCCATTAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGAGCGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010040.CHAVI001.EU576419
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACTACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGGAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAACCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTTAGGGAATGTTACTAATACCACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAACGGGGAAATGATGGAGAAGGGAGAAGTAAAAAACTGTTCTTTCAAGGTCACC---ACAGACATAAAAGAT------AGAACGCGGAAGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATA---------------------------------------AATGATACC------------------------AGATATAGGTTAGTAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAATTCATTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGTCAATTTCAGTGACAATGCTAAAACAATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGAAATTACTTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCCATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTATGCAAGAGGAGACATAACAGGAGACATAAGAAAAGCATATTGTGAAATT------AATGGAACAGAATGGCATAGCACTTTAAAACTGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATAT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGTACAGTTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCTTGG---------AATGATACTAAAGGGTCA------------------------CATGACACT---------------------AATGGCACA------------------------------CTCATACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGAAAAATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTTACGAGAGC---------AATGAGACTGAT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGG---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTGGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCATTT---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAACAGATTTGGGAT---AACATGACATGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTACATATACCAATTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGATCCATTAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGAGCGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010040.CHAVI001.EU576422
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACTACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGGAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAACCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTTAGGGAATGTTACTAATACCACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAACGGGGAAATGATGGAGAAGGGAGAAGTAAAAAACTGTTCTTTCAAGGTCACC---ACAGACATAAAAGAT------AGAACGCGGAAGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATA---------------------------------------AATGATACC------------------------AGATATAGGTTAGTAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAATTCATTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGTCAATTTCAGTGACAATGCTAAAACAATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGAAATTACTTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCCATGGGG------------CCAGGGAAA---GCATTTTATGCAAGAGGAGACATAACAGGAGACATAAGAAAAGCATATTGTGAAATT------AATGGAACAGAATGGCATAGCACTTTAAAACTGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATAT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGTACAGTTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCTTGG---------AATGATACTAAAGGGTCA------------------------CATGACACT---------------------AATGGCACA------------------------------CTCATACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGAAAAATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTTACGAGAGC---------AATGAGACTGAT------------------------------GAGATCTTTAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGG---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTGGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCATTT---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAACAGATTTGGGAT---AACATGACATGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTACATATACCAATTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGATCCATTAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGAGCGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010040.CHAVI001.EU576407
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACTACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGGAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAACCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTTAGGGAATGTTACTAATACCACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAACGGGGAAATGATGGAGAAGGGAGAAGTAAAAAACTGTTCTTTCAAGATCACC---ACAGACATAAAAGAT------AGAACGCGGAAGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATA---------------------------------------AATGATACC------------------------AGATATAGGTTAGTAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAATTCATTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGTCAATTTCAGTGACAATGCTAAAACAATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGAAATTACTTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCCATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTATGCAAGAGGAGACATAACAGGAGACATAAGAAAAGCATATTGTGAAATT------AATGGAACAGAATGGCATAGCACTTTAAAACTGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATAT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGTACAGTTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCTTGG---------AATGATACTAAAGGGTCA------------------------CATGACACT---------------------AATGGCACA------------------------------CTCATACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGAAAAATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTTACGAGAGC---------AATGAGACTGAT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGG---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTGGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCATTT---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAACAGATTTGGGAT---AACATGACATGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTACATATACCAATTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGATCCATTAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGAGCGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010040.CHAVI001.EU576400
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACTACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGGAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAACCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTTAGGGAATGTTACTAATACCACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAACGGGGAAATGATGGAGAAGGGAGAAGTAAAAAACTGTTCTTTCAAGGTCACC---ACAGACATAAAAGAT------AGAACGCGGAAGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATA---------------------------------------AATGATACC------------------------AGATATAGGTTAGTAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAATTCATTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAGTTAGATCAGTCAATTTCAGTGACAATGCTAAAACAATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGAAATTACTTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCCATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTATGCAAGAGGAGACATAACAGGAGACATAAGAAAAGCATATTGTGAAATT------AATGGAACAGAATGGCATAGCACTTTAAAACTGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATAT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGTACAGTTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCTTGG---------AATGATACTAAAGGGTCA------------------------CATGACACT---------------------AATGGCACA------------------------------CTCATACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGAAAAATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTTACGAGAGC---------AATGAGACTGAT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGG---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTGGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCATTT---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAACAGATTTGGGAT---AACATGACATGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTACATATACCAATTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGATCCATTAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGAGCGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010040.CHAVI001.EU576421
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACTACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGGAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAACCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTTAGGGAATGTTACTAATACCACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAACGGGGAAATGATGGAGAAGGGAGAAGTAAAAAACTGTTCTTTCAAGATCACC---ACAGACATAAAAGAT------AGAACGCGGAAGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATA---------------------------------------AATGATACC------------------------AGATATAGGTTAGTAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAATTCATTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGTCAATTTCAGTGACAATGCTAAAACAATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGAAATTACTTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCCATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTATGCAAGAGGAGACATAACAGGAGACATAAGAAAAGCATATTGTGAAATT------AATGGAACAGAATGGCATAGCACTTTAAAACTGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATAT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGTACAGTTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCTTGG---------AATGATACTAAAGGGTCA------------------------CATGACACT---------------------AATGGCACA------------------------------CTCATACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGAAAAATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTTACGAGAGC---------AATGAGACTGAT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGG---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTGGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCATTT---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAACAGATTTGGGAT---AACATGACATGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTACATATACCATTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGATCCATTAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGAGCGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010040.CHAVI001.EU576396
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACTACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGGAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAACCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTTAGGGAATGTTACTAATACCACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAACGGGGAAATGATGGAGAAGGGAGAAGTAAAAAACTGTTCTTTCAAGGTCACC---ACAGACATAAAAGAT------AGAACGCGGAAGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATA---------------------------------------AATGATACC------------------------AGATATAGGTTAGTAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAATTCATTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGTCAATTTCAGTGACAATGCTAAAACAATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGAAATTACTTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCCATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTATGCAAGAGGAGACATAACAGGAGACATAAGAAAAGCATATTGTGAAATT------AATGGAACAGAATGGCATAGCACTTTAAAACTGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATAT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGTACAGTTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCTTGG---------AATGATACTAAAGGGTCA------------------------CATGACACT---------------------AATGGCACA------------------------------CTCATACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGAAAAATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTTACGAGAGC---------AATGAGACTGAT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGG---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTGGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCATTT---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAACAGATTTGGGAT---AACATGACATGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTACATATACCAATTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGATCCATTAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGAGCGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010040.CHAVI001.FJ495818
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACTACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGGAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAACCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTTAGGGAATGTTACTAATACCACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAACGGGGAAATGATGGAGAAGGGAGAAGTAAAAAACTGTTCTTTCAAGATCACC---ACAGACATAAAAGAT------AGAACGCGGAAGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATA---------------------------------------AATGATACC------------------------AGATATAGGTTAGTAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAATTCATTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGTCAATTTCAGTGACAATGCTAAAACAATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGAAATTACTTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCCATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTATGCAAGAGGAGACATAACAGGAGACATAAGAAAAGCATATTGTGAAATT------AATGGAACAGAATGGCATAGCACTTTAAAACTGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATAT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGTACAGTTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCTTGG---------AATGATACTAAAGGGTCA------------------------CATGACACT---------------------AATGGCACA------------------------------CTCATACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGAAAAATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTTACGAGAGC---------AATGAGACTGAT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGG---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTGGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCATTT---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAACAGATTTGGGAT---AACATGACATGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTACATATACCAATTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGATCCATTAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGAGCGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010040.CHAVI001.EU576412
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACTACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGGAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAACCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTTAGGGAATGTTACTAATACCACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAACGGGGAAATGATGGAGAAGGGAGAAGTAAAAAACTGTTCTTTCAAGATCACC---ACAGACATAAAAGAT------AGAACGCGGAAGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATA---------------------------------------AATGATACC------------------------AGATATAGGTTAGTAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAATTCATTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGTCAATTTCAGTGACAATGCTAAAACAATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGAAATTACTTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCCATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTATGCAAGAGGAGACATAACAGGAGACATAAGAAAAGCATATTGTGAAATT------AATGGAACAGAATGGCATAGCACTTTAAAACTGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATAT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGTACAGTTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCTTGG---------AATGATACTAAAGGGTCA------------------------CATGACACT---------------------AATGGCACA------------------------------CTCATACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGAAAAATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTTACGAGAGC---------AATGAGACTGAT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGG---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTGGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCATTT---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAACAGATTTGGGAT---AACATGACATGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTACATATACCAATTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGATCCATTAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGAGCGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010040.CHAVI001.EU576417
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACTACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGGAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAACCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTTAGGGAATGTTACTAATACCACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAACGGGGAAATGATGGAGAAGGGAGAAGTAAAAAACTGTTCTTTCAAGATCACC---ACAGACATAAAAGAT------AGAACGCGGAAGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATA---------------------------------------AATGATACC------------------------AGATATAGGTTAGTAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAATTCATTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGTCAATTTCAGTGACAATGCTAAAACAATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGAAATTACTTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCCATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTATGCAAGAGGAGACATAACAGGAGACATAAGAAAAGCATATTGTGAAATT------AATGGAACAGAATGGCATAGCACTTTAAAACTGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATAT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGTACAGTTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCTTGG---------AATGATACTAAAGGGTCA------------------------CATGACACT---------------------AATGGCACA------------------------------CTCATACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGAAAAATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTTACGAGAGC---------AATGAGACTGAT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGG---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTGGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCATTT---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAACAGATTTGGGAT---AACATGACATGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTACATATACCAATTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGATCCATTAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGAGCGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010040.CHAVI001.EU576416
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACTACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGGAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAACCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTTAGGGAATGTTACTAATACCACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAACGGGGAAATGATGGAGAAGGGAGAAGTAAAAAACTGTTCTTTCAAGGTCACC---ACAGACATAAAAGAT------AGAACGCGGAAGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATA---------------------------------------AATGATACC------------------------AGATATAGGTTAGTAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAATTCATTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGTCAATTTCAGTGACAATGCTAAAACAATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGAAATTACTTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCCATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTATGCAAGAGGAGACATAACAGGAGACATAAGAAAAGCATATTGTGAAATT------AATGGAACAGAATGGCATAGAACTTTAAAACTGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATAT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGTACAGTTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCTTGG---------AATGATACTAAAGGGTCA------------------------CATGACACT---------------------AATGGCACA------------------------------CTCATACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGAAAAATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTTACGAGAGC---------AATGAGACTGAT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGG---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTGGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCATTT---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAACAGATTTGGGAT---AACATGACATGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTACATATACCAATTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGATCCATTAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGAGCGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010040.CHAVI001.EU576406
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACTACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGGAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAACCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTTAGGGAATGTTACTAATACCACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAACGGGGAAATGATGGAGAAGGGAGAAGTAAAAAACTGTTCTTTCAAGATCACC---ACAGACATAAAAGAT------AGAACGCGGAAGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATA---------------------------------------AATGATACC------------------------AGATATAGGTTAGTAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAATTCATTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGTCAATTTCAGTGACAATGCTAAAACAATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGAAATTACTTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCCATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTATGCAAGAGGAGACATAACAGGAGACATAAGAAAAGCATATTGTGAAATT------AATGGAACAGAATGGCATAGCACTTTAAAACTGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATAT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGTACAGTTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCTTGG---------AATGATACTAAAGGGTCA------------------------CATGACACT---------------------AATGGCACA------------------------------CTCATACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGAAAAATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTTACGAGAGC---------AATGAGACTGAT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGG---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTGGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCATTT---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAACAGATTTGGGAT---AACATGACATGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTACATATACCAATTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGATCCATTAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGAGCGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010040.CHAVI001.EU576399
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACTACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGGAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAACCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTTAGGGAATGTTACTAATACCACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAACGGGGAAATGATGGAGAAGGGAGAAGTAAAAAACTGTTCTTTCAAGGTCACC---ACAGACATAAAAGAT------AGAACGCGGAAGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATA---------------------------------------AATGATACC------------------------AGATATAGGTTAGTAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAATTCATTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGTCAATTTCAGTGACAATGCTAAAACAATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGAAATTACTTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCCATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTATGCAAGAGGAGACATAACAGGAGACATAAGAAAAGCATATTGTGAAATT------AATGGAACAGAATGGCATAGCACTTTAAAACTGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATAT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGTACAGTTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCTTGG---------AATGATACTAAAGGGTCA------------------------CATGACACT---------------------AATGGCACA------------------------------CTCATACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGAAAAATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTTACGAGAGC---------AATGAGACTGAT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGG---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTGGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCATTT---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAACAGATTTGGGAT---AACATGACATGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTACATATACCAATTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGATCCATTAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGAGCGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010040.CHAVI001.EU576414
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACTACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGGAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAACCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTTAGGGAATGTTACTAATACCACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAACGGGGAAATGATGGAGAAGGGAGAAGTAAAAAACTGTTCTTTCAAGATCACC---ACAGACATAAAAGAT------AGAACGCGGAAGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATA---------------------------------------AATGATACC------------------------AGATATAGGTTAGTAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAATTCATTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGTCAATTTCAGTGACAATGCTAAAACAATAATAGTACAACTGAATAAATCTGTAGAAATTACTTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCCATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTATGCAAGAGGAGACATAACAGGAGACATAAGAAAAGCATATTGTGAAATT------AATGGAACAGAATGGCATAGCACTTTAAAACTGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATAT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGTACAGTTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCTTGG---------AATGATACTAAAGGGTCA------------------------CATGACACT---------------------AATGGCACA------------------------------CTCATACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGAAAAATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTTACGAGAGC---------AATGAGACTGAT------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGG---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTGGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCATTT---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAACAGATTTGGGAT---AACATGACATGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTACATATACCAATTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGATCCATTAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGAGCGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576480
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576486
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576520
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576482
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576508
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGAAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576504
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAGGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576476
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576501
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCA-AAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576483
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576505
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATAATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAGAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576473
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576499
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GACAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATCAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576491
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576475
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576472
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576488
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGGATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576492
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGATCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576513
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAAGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576477
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGTCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576519
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576490
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGGATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576474
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAAAGCA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576503
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTAAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576479
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576516
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.FJ496001
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576493
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTAGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576521
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAAAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCTCCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576506
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.FJ496000
ATGAGAGCGAGGGTGGTCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576485
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGGATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCGGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576478
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576511
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCACTAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576496
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GACAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATCAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576507
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AGTACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAAAGCA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576515
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAAAATA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576484
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGATTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTACG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576502
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576512
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGC----------TCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576497
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACAGCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576510
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACAGCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAAGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576471
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576487
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576517
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576509
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAACGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576518
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576495
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGGCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576489
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAAAGCA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATCGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576494
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576498
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576514
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATAGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576500
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAATAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAAAGCA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.700010077.CHAVI001.EU576481
ATGAGAGCGAGGGTGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCAATCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGTATATGATACAGAGACACATAAT---GTTTGGGCCACCCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGACCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTCTAATGGTGATAGTAGCATTGCTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAGCAGTGAGGCGGTG---AAA---GAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGTTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACAAAAACT---------------------------AATACTTCT------------------------AAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAAGGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACACAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAACACATCTGTAGTAATCAAATGTATGAGACCCGGCAATAATACAAGCAAAAGTATACATATGGGA------------GCATTGAGA---GCTTTTCATGCAACATCAAGAATAATAGGAGACACAAGGCGAGCACATTGTAATGTT------AGTGGAGAAGATTGGAATAAGACTTTAAGCCATGTAGTTGACAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCGATTCAACAGCGCTGTTTAATAGTACATGGAGGAGA---------AATAACACTTGG------------------------------ACTGGTACTACAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGATACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATGATAGT------------------------GAAACC---GAGATCTTCAGGCCTGGAGGAGGGAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATA---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGAGTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAACGAGATTTGGAAC---AACATGACATGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTACTTGAACGATCGCAAAGCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGAACACTTAGTGGGTGGATTCTTGACGATTTTCTGGGTGGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGAATTACAAAGG------------------GCTTGGAGAGCTGTTCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.701010016.CHAVI001.EU576344
ATGGAAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTATCAGCATTGG---------TGGATATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGGGCAGCAGAAACA---GGACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATTCAACAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAGTTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAGATTGCTCTCATAATGTCACTAATAAAAATGCTACTACCAATAGTAGT---------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTGGAGGGAGGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGAAAAACGAATATGCACTATTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGGGAGT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAAGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---GGAGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGCCAATCTCTCAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAAAGATTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAAGTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGCATGGAATGAAACGCTAGGACAGATAGCTATAAAATTAAGA---GAAAAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCTGGAGGGGATCCAGAAATTATAATGCACAGTTTTAATTGTAACGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGG------------AATAGTACTTGGGGGTATGAA---------------------ATGACAAAT---------------------GACACTGCAAAAGACAAC---------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATTACAGGGTTGGTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGTGGTAGT------------GGTACAAATAAC------------------ACCACA---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCA------GCA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACATCACCTGTTGCAACTCACAGTTTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTAGC------AATTATACAAGCATAATATACACCTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCCAAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACAGATCCGTTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTCGATTCTAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTTCTCAAATATCTGTGG---AATCTCCTGAAGTATTGG---------------------------------------------------ACACAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGTTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.701010016.CHAVI001.EU576355
ATGAAAGTGAAGAAGACCAAGAGGAATTATCAGCATTGG---------TGGATATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGGGCAGCAGAAACA---GGACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATTCAACAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAGTTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAGATTGCTCTCATAATGTCACTAATAAAAATGCTACTACCAATAGTAGT---------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTGGAGGGAGGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGAAAAACGAATATGCACTATTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGGGAGT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAAGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---GGAGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGCCAATCTCTCAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAAAGATTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAAGTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGCATGGAATGAAACGCTAGGACAGATAGCTATAAAATTAAGA---GAAAAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCTGGAGGGGATCCAGAAATTATAATGCACAGTTTTAATTGTAACGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGG------------AATAGTACTTGGGGGTATGAA---------------------ATGACAAAT---------------------GACACTGCAAAAGACAAC---------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATTACAGGGTTGGTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGTGGTAGT------------GGTACAAATAAC------------------ACCACA---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCA------GCA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACATCACCTGTTGCAACTCACAGTTTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTAGC------AATTATACAAGCATAATATACACCTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCCAAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACAGATCCGTTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTCGATTCTAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTTCTCAAATATCTGTGG---AATCTCCTGAAGTATTGG---------------------------------------------------ACACAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGTTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.701010016.CHAVI001.EU576349
ATGGAAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTATCAGCATTGG---------TGGATATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGGGCAGCAGAAACA---GGACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATTCAACAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAGTTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAGATTGCTCTCATAATGTCACTAATAAAAATGCTACTACCAATAGTAGT---------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTGGAGGGAGGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGAAAAACGAATATGCACTATTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGGGAGT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAAGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---GGAGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGCCAATCTCTCAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAAAGATTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAAGTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGCATGGAATGAAACGCTAGGACAGATAGCTATAAAATTAAGA---GAAAAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCTGGAGGGGATCCAGAAATTATAATGCACAGTTTTAATTGTAACGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGG------------AATAGTACTTGGGGGTATGAA---------------------ATGACAAAT---------------------GACACTGCAAAAGACAAC---------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATTACAGGGTTGGTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGTGGTAGT------------GGTACAAATAAC------------------ACCACA---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCA------GCA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACATCACCTGTTGCAACTCACAGTTTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTAGC------AATTATACAAGCATAATATACACCTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCCAAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACAGATCCGTTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTCGATTCTAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTTCTCAAATATCTGTGG---AATCTCCTGAAGTATTGG---------------------------------------------------ACACAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGTTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.701010016.CHAVI001.EU576343
ATGAAAGTGAAGGAGACCAAGGGGAATTATCAGCATTGG---------TGGATATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGGGCAGCAGAAACA---GGACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATTCAACAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAGTTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAGATTGCTCTCATAATGTCACTAATAAAAATGCTACTACCAATAGTAGT---------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTGGAGGGAGGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGAAAAACGAATATGCACTATTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGGGAGT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAAGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---GGAGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGCCAATCTCTCAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAAAGATTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAAGTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGCATGGAATGAAACGCTAGGACAGATAGCTATAAAATTAAGA---GAAAAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCTGGAGGGGATCCAGAAATTATAATGCACAGTTTTAATTGTAACGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGG------------AATAGTACTTGGGGGTATGAA---------------------ATGACAAAT---------------------GACACTGCAAAAGACAAC---------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATTACAGGGTTGGTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGTGGTAGT------------GGTACAAATAAC------------------ACCACA---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCA------GCA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACATCACCTGTTGCAACTCACAGTTTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTAGC------AATTATACAAGCATAATATACACCTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCCAAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACAGATCCGTTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTCGATTCTAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTTCTCAAATATCTGTGG---AATCTCCTGAAGTATTGG---------------------------------------------------ACACAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGTTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.701010016.CHAVI001.EU576353
ATGAAAGTGAAGAAGACCAAGAGGAATTATCAGCATTGG---------TGGATATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGGGCAGCAGAAACA---GGACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATTCAACAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAGTTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAGATTGCTCTCATAATGTCACTAATAAAAATGCTACTACCAATAGTAGT---------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTGGAGGGAGGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGAAAAACGAATATGCACTATTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGGGAGT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAAGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---GGAGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGCCAATCTCTCAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAAAGATTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAAGTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGCATGGAATGAAACGCTAGGACAGATAGCTATAAAATTAAGA---GAAAAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCTGGAGGGGATCCAGAAATTATAATGCACAGTTTTAATTGTAACGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGG------------AATAGTACTTGGGGGTATGAA---------------------ATGACAAAT---------------------GACACTGCAAAAGACAAC---------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATTACAGGGTTGGTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGTGGTAGT------------GGTACAAATAAC------------------ACCACA---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCA------GCA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACATCACCTGTTGCAACTCACAGTTTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTAGC------AATTATACAAGCATAATATACACCTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCCAAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACAGATCCGTTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTCGATTCTAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTTCTCAAATATCTGTGG---AATCTCCTGAAGTATTGG---------------------------------------------------ACACAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGTTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.701010016.CHAVI001.EU576351
ATGGAAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTATCAGCATTGG---------TGGATATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGGGCAGCAGAAACA---GGACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATTCAACAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAGTTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAGATTGCTCTCATAATGTCACTAATAAAAATGCTACTACCAATAGTAGT---------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTGGAGGGAGGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGAAAAACGAATATGCACTATTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGGGAGT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAAGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---GGAGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGCCAATCTCTCAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAAAGATTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAAGTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGCATGGAATGAAACGCTAGGACAGATAGCTATAAAATTAAGA---GAAAAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCTGGAGGGGATCCAGAAATTATAATGCACAGTTTTAATTGTAACGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGG------------AATAGTACTTGGGGGTATGAA---------------------ATGACAAAT---------------------GACACTGCAAAAGACAAC---------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATTACAGGGTTGGTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGTGGTAGT------------GGTACAAATAAC------------------ACCACA---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCA------GCA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACATCACCTGTTGCAACTCACAGTTTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTAGC------AATTATACAAGCATAATATACACCTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCCAAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACAGATCCGTTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTCGATTCTAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTTCTCAAATATCTGTGG---AATCTCCTGAAGTATTGG---------------------------------------------------ACACAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGTTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.701010016.CHAVI001.EU576347
ATGGAAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTATCAGCATTGG---------TGGATATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGGGCAGCAGAAACA---GGACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATTCAACAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAGTTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAGATTGCTCTCATAATGTCACTAATAAAAATGCTACTACCAATAGTAGT---------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTGGAGGGAGGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGAAAAACGAATATGCACTATTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGGGAGT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAAGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---GGAGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGCCAATCTCTCAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAAAGATTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAAGTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGCATGGAATGAAACGCTAGGACAGATAGCTATAAAATTAAGA---GAAAAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCTGGAGGGGATCCAGAAATTATAATGCACAGTTTTAATTGTAACGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGG------------AATAGTACTTGGGGGTATGAA---------------------ATGACAAAT---------------------GACACTGCAAAAGACAAC---------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATTACAGGGTTGGTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGTGGTAGT------------GGTACAAATAAC------------------ACCACA---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCA------GCA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACATCACCTGTTGCAACTCACAGTTTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTAGC------AATTATACAAGCATAATATACACCTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCCAAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACAGATCCGTTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACCTGCGAAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTCGATTCTAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTTCTCAAATATCTGTGG---AATCTCCTGAAGTATTGG---------------------------------------------------ACACAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGTTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.701010016.CHAVI001.EU576350
ATGGAAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTATCAGCATTGG---------TGGATATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGGGCAGCAGAAACA---GGACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATTCAACAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAGTTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAGATTGCTCTCATAATGTCACTAATAAAAATGCTACTACCAATAGTAGT---------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTGGAGGGAGGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGAAAAACGAATATGCACTATTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGGGAGT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAAGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---GGAGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGCCAATCTCTCAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAAAGATTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAAGTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGCATGGAATGAAACGCTAGGACAGATAGCTATAAAATTAAGA---GAAAAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCTGGAGGGGATCCAGAAATTATAATGCACAGTTTTAATTGTAACGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGG------------AATAGTACTTGGGGGTATGAA---------------------ATGACAAAT---------------------GACACTGCAAAAGACAAC---------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATTACAGGGTTGGTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGTGATAGT------------GGTACAAATAAC------------------ACCACA---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCA------GCA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACATCACCTGTTGCAACTCACAGTTTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTAGC------AATTATACAAGCATAATATACACCTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCCAAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACAGATCCGTTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTCGATTCTAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTTCTCAAATATCTGTGG---AATCTCCTGAAGTATTGG---------------------------------------------------ACACAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGTTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.701010016.CHAVI001.EU576358
ATGAAAGTGAAGAAGACCAAGAGGAATTATCAGCATTGG---------TGGATATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGGGCAGCAGAAACA---GGACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATTCAACAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAGTTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAGATTGCTCTCATAATGTCACTAATAAAAATGCTACTACCAATAGTAGT---------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTGGAGGGAGGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGAAAAACGAATATGCACTATTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGGGAGT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAAGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---GGAGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGCCAATCTCTCAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAAAGATGCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAAGTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGCATGGAATGAAACGCTAGGACAGATAGCTATAAAATTAAGA---GAAAAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCTGGAGGGGATCCAGAAATTATAATGCACAGTTTTAATTGTAACGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGG------------AATAGTACTTGGGGGTATGAA---------------------ATGACAAAT---------------------GACACTGCAAAAGACAAC---------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATTACAGGGTTGGTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGTGGTAGT------------GGTACAAATAAC------------------ACCACA---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCA------GCA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACATCACCTGTTGCAACTCACAGTTTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGAAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTAGC------AATTATACAAGCATAATATACACCTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCCAAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACAGATCCGTTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTCGATTCTAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTTCTCAAATATCTGTGG---AATCTCCTGAAGTATTGG---------------------------------------------------ACACAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGTTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.701010016.CHAVI001.EU576354
ATGAAAGTGAAGAAGACCAAGAGGAATTATCAGCATTGG---------TGGATATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGGGCAGCAGAAACA---GGACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATTCAACAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGAATATAGTTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAGATTGCTCTCATAATGTCACTAATAAAAATGCTACTACCAATAGTAGT---------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTGGAGGGAGGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGAAAAACGAATATGCACTATTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGGGAGT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAAGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---GGAGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGCCAATCTCTCAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAAAGATGCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAAGTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGCATGGAATGAAACGCTAGGACAGATAGCTATAAAATTAAGA---GAAAAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCTGGAGGGGATCCAGAAATTATAATGCACAGTTTTAATTGTAACGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGG------------AATAGTACTTGGGGGTATGAA---------------------ATGACAAAT---------------------GACACTGCAAAAGACAAC---------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATTACAGGGTTGGTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGTGGTAGT------------GGTACAAATAAC------------------ACCACA---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCA------GCA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACATCACCTGTTGCAACTCACAGTTTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTAGC------AATTATACAAGCATAATATACACCTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCCAAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACAGATCCGTTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTCGATTCTAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTTCTCAAATATCTGTGG---AATCTCCTGAAGTATTGG---------------------------------------------------ACACAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGTTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.701010016.CHAVI001.EU576352
ATGAAAGTGAAGAAGACCAAGAGGAATTATCAGCATTGG---------TGGATATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGGGCAGCAGAAACA---GGACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATTCAACAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGAATTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAGTTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAGATTGCTCTCATAATGTCACTAATAAAAATGCTACTACCAATAGTAGT---------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTGGAGGGAGGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGAAAAACGAATATGCACTATTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGGGAGT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAAGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---GGAGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGCCAATCTCTCAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAAAGATTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAAGTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGCATGGAATGAAACGCTAGGACAGATAGCTATAAAATTAAGA---GAAAAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCTGGAGGGGATCCAGAAATTATAATGCACAGTTTTAATTGTAACGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGG------------AATAGTACTTGGGGGTATGAA---------------------AAGACAAAT---------------------GACACTGCAAAAGACAAC---------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATTACAGGGTTGGTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGTGGTAGT------------GGTACAAATAAC------------------ACCACA---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCA------GCA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACATCACCTGTTGCAACTCACAGTTTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTAGC------AATTATACAAGCATAATATACACCTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGAAATTGGACAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCCAAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACAGATCCGTTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTCGATTCTAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTTCTCAAATATCTGTGG---AATCTCCTGAAGTATTGG---------------------------------------------------ACACAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGTTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.701010016.CHAVI001.EU576361
ATGAAAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTATCAGCATTGG---------TGGATATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGGGCAGCAGAAACA---GGACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATTCAACAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAGTTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAGATTGCTCTCATAATGTCACTAATAAAAATGCTACTACCAATAGTAGT---------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTGGAGGGAGGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGAAAAACGAATATGCACTATTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGGGAGT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAAGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---GGAGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGCCAATCTCTCAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAAAGATTCTGTAGAAATTAATTGTATAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAAGTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGCATGGAATGAAACGCTAAGACAGATAGCTATAAAATTAAGA---GAAAAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCTGGAGGGGATCCAGAAATTATAATGCACAGTTTTAATTGTAACGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGG------------AATAGTACTTGGGGGTATGAA---------------------ATGACAAAT---------------------GACACTGCAAAAGACAAC---------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATTACAGGGTTGGTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGTGGTAGT------------GGTACAAATAAC------------------ACCACA---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCA------GCA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACATCAACTGTTGCAACTCACAGTTTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTAGC------AATTATACAAGCATAATATACACCTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCCAAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACAGATCCGTTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTCGATTCTAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTTCTCAAATATCTGTGG---AATCTCCTAAAGTATTGG---------------------------------------------------ACACAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGTTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.701010016.CHAVI001.EU576359
ATGAAAGTGAAGGAGACCAGGAGGGATTATCAGCATTGG---------TGGATATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGGGCAGCAGAAACA---GGACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATTCAACAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAGTTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAGATTGCTCTCATAATGTCACTAGTAAAAATGCTACTAATACCAATAGTAGT------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTGGAGGGAGGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGAAAAACGAATATGCACTATTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGGGAGT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAAGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---GGAGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGCCAATCTCTCAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAAAGATTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAAGTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGCATGGAATGAAACGCTAGGACAGATAGCTATAAAATTAAGA---GAAAAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCTGGAGGGGATCCAGAAATTATAATGCACAGTTTTAATTGTAACGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGG------------AATAGTACTTGGGGGTATGAA---------------------ATGACAAAT---------------------GACACTGCAAAAGACAAC---------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATTACAGGGTTGGTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGTGGTAGT------------GGTACAAATAAC------------------ACCACA---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCA------GCA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACATCACCTGTTGCAACTCACAGTTTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTAGC------AATTATACAAGCATAATATACACCTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAATTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCAAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACAGATCCGTTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTCGATTCTAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTTCTCAAATATCTGTGG---AATCTCCTAAAGTATTGG---------------------------------------------------ACACAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGTTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.701010016.CHAVI001.EU576356
ATGAAAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTATCAGCATTGG---------TGGATATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGGGCAGCAGAAACA---GGACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATTCAACAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAGTTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAGATTGCTCTCATAATGTCACTAGTAAAAATGCTACTAATACCAATAGTAGT------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTGGAGGGAGGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGAAAAACGAATATGCACTATTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGGGAGT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAAGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---GGAGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGCCAATCTCTCAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAAAGATTCTGTAGAAATTAATTGTATAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAAGTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGCATGGAATGAAACGCTAAGACAGATAGCTATAAAATTAAGA---GAAAAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCTGGAGGGGATCCAGAAATTATAATGCACAGTTTTAATTGTAACGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGG------------AATAGTACTTGGGGGTATAAA---------------------ATGACAAAT---------------------GACACTGCAAAAGACAAC---------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATTACAGGGTTGGTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGTGGTAGT------------GGTACAAATAAC------------------ACCACA---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCA------GCA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACATCAACTGTTGCAACTCACAGTTTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTAGC------AATTATACAAGCATAATATACACCTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCAAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACAGATCCGTTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTCGATTCTAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTTCTCAAATATCTGTGG---AATCTCCTAAAGTATTGG---------------------------------------------------ACACAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGTTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.701010016.CHAVI001.EU576360
ATGAAAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTATCAGCATTGG---------TGGATATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGGGCAGCAGAAACA---GGACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATTCAACAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAGTTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAGATTGCTCTCATAATGTCACTAGTAAAAATGCTACTAATACCAATAGTAGT------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTGGAGGGAGGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGAAAAACGAATATGCACTATTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGGGAGT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAAGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---GGAGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGCCAATCTCTCAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAAAGATTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAAGTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGCATGGAATGAAACGCTAGGACAGATAGCTATAAAATTAAGA---GAAAAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCTGGAGGGGATCCAGAAATTATAATGCACAGTTTTAATTGTAACGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGG------------AATAGTACTTGGGGGTATAAA---------------------ATGACAAAT---------------------GACACTGCAAAAGACAAC---------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATTACAGGGTTGGTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGTGGTAGT------------GGTACAAATAAC------------------ACCACA---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCA------GCA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACACCAACTGTTGCAACTCACAGTTTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTAGC------AATTATACAAGCATAATATACACCTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCAAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACAGATCCGTTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTCGATTCTAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTTCTCAAATATCTGTGG---AATCTCCTAAAGTATTGG---------------------------------------------------ACACAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGTTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.701010016.CHAVI001.EU576348
ATGAAAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTATCAGCATTGG---------TGGATATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGGGCAGCAGAAACA---GGACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATTCAACAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAGTTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAGATTGCTCTCATAATGTCACTAGTAAAAATGCTACTAATACCAATAGTAGT------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTGGAGGGAGGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGAAAAACGAATATGCACTATTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGGGAGT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAAGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---GGAGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGCCAATCTCTCAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAAAGATTCTGTAGAAATTAATTGTATAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAAGTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGCATGGAATGAAACGCTAAGACAGATAGCTATAAAATTAAGA---GAAAAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCTGGAGGGGATCCAGAAATTATAATGCACAGTTTTAATTGTAACGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGG------------AATAGTACTTGGGGGTATAAA---------------------ATGACAAAT---------------------GACACTGCAAAAGACAAC---------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATTACAGGGTTGGTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGTGGTAGT------------GGTACAAATAAC------------------ACCACA---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCA------GCA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACATCAACTGTTGCAACTCACAGTTTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTAGC------AATTATACAAGCATAATATACACCTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCAAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACAGATCCGTTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTCGATTCTAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTTCTCAAATATCTGTGG---AATCTCCTAAAGTATTGG---------------------------------------------------ACACAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGTTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.701010016.CHAVI001.EU576357
ATGGAAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTATCAGCATTGG---------TGGATATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGGGCAGCAGAAACA---GGACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATTCAACAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAGTTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAGATTGCTCTCATAATGTCACTAGTAAAAATGCTACTAATACCAATAGTAGT------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTGGAGGGAGGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGAAAAACGAATATGCACTATTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGGGAGT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAAGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---GGAGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGCCAATCTCTCAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAAAGATTCTGTAGAAATTAATTGTATAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAAGTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGCATGGAATGAAACGCTAAGACAGATAGCTATAAAATTAAGA---GAAAAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCTGGAGGGGATCCAGAAATTATAATGCACAGTTTTAATTGTAACGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGG------------AATAGTACTTGGGGGTATAAA---------------------ATGACAAAT---------------------GACACTGCAAAAGACAAC---------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATTACAGGGTTGGTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGTGGTAGT------------GGTACAAATAAC------------------ACCACA---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCA------GCA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACATCAACTGTTGCAACTCACAGTTTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTAGC------AATTATACAAGCATAATATACACCTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCAAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACAGATCCGTTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTCGATTCTAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTTCTCAAATATCTGTGG---AATCTCCTAAAGTATTGG---------------------------------------------------ACACAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGTTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.701010016.CHAVI001.EU576345
ATGAAAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTATCAGCATTGG---------TGGATATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGGGCAGCAGAAACA---GGACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATTCAACAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAGTTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAGATTGCTCTCATAATGTCACTAGTAAAAATGCTACTAATACCAATAGTAGT------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTGGAGGGAGGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGAAAAACGAATATGCACTATTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGGGAGT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAAGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---GGAGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGCCAATCTCTCAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAAAGATTCTGTAGAAATTAATTGTATAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAAGTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGCATGGAATGAAACGCTAAGACAGATAGCTATAAAATTAAGA---GAAAAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCTGGAGGGGATCCAGAAATTATAATGCACAGTTTTAATTGTAACGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGG------------AATAGTACTTGGGGGTATAAA---------------------ATGACAAAT---------------------GACACTGCAAAAGACAAC---------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATTACAGGGTTGGTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGTGGTAGT------------GGTACAAATAAC------------------ACCACA---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCA------GCA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACATCAACTGTTGCAACTCACAGTTTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTAGC------AATTATACAAGCATAATATACACCTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCAAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACAGATCCGTTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTCGATTCTAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTTCTCAAATATCTGTGG---AATCTCCTAAAGTATTGG---------------------------------------------------ACACAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGTTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.701010016.CHAVI001.EU576362
ATGAAAGTGAAGGAGACCAAGAGGAATTATCAGCATTGG---------TGGATATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGGGCAGCAGAAACA---GGACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATTCAACAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAGTTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAGATTGCTCTCATAATGTCACTAGTAAAAATGCTACTAATACCAATAGTAGT------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTGGAGGGAGGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGAAAAACGAATATGCACTATTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGGGAGT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAAGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---GGAGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGCCAATCTCTCAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAAAGATTCTGTAGAAATTAATTGTATAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAAGTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGCATGGAATGAAACGCTAAGACAGATAGCTATAAAATTAAGA---GAAAAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCTGGAGGGGATCCAGAAATTATAATGCACAGTTTTAATTGTAACGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGG------------AATAGTACTTGGGGGTATAAA---------------------ATGACAAAT---------------------GACACTGCAAAAGACAAC---------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATTACAGGGTTGGTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGTGGTAGT------------GGTACAAATAAC------------------ACCACA---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCA------GCA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACATCAACTGTTGCAACTCACAGTTTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTAGC------AATTATACAAGCATAATATACACCTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCAAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACAGATCCGTTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTCGATTCTAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTTCTCAAATATCTGTGG---AATCTCCTAAAGTATTGG---------------------------------------------------ACACAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGTTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.701010016.CHAVI001.EU576346
ATGAAAGTGAAGAAGACCAAGAGGAATTATCAGCATTGG---------TGGATATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGGGCAGCAGAAACA---GGACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATTCAACAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAGTTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAGATTGCTCTCATAATGTCACTAGTAAAAATGCTACTAATACCAATAGTAGT------------------------------------------------------------------------------------------AGGGTGGAGGGAGGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGAAAAACGAATATGCACTATTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGGGAGT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAAGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---GGAGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGCCAATCTCTCAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAAAGATTCTGTAGAAATTAATTGTATAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAAGTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAAAAGCATGGAATGAAACGCTAAGACAGATAGCTATAAAATTAAGA---GAAAAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCTGGAGGGGATCCAGAAATTATAATGCACAGTTTTAATTGTAACGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGG------------AATAGTACTTGGGGGTATAAA---------------------ATGACAAAT---------------------GACACTGCAAAAGACAAC---------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATTACAGGGTTGGTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGTGGTAGT------------GGTACAAATAAC------------------ACCACA---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCA------GCA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACATCAACTGTTGCAACTCACAGTTTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTAGC------AATTATACAAGCATAATATACACCTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCAAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACAGATCCGTTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTCGATTCTAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTTCTCAAATATCTGTGG---AATCTCCTAAAGTATTGG---------------------------------------------------ACACAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGTTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.CAAN5342.UAB.EU576307
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTGTGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCGCTCTGTGTCACTTTAAACTGCAGTGATGTGAATACCACTAGTGTTAATACCACTGCT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCATGGAGGGGGGAGAAATCAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGAGTGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAGTACCAATAGTTAAGGAA------------------------------AATAATACC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAATGTGT---AATAATAAGACATTCGATGGAAAAGGGCCATGTAATAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTATAGAAATTACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAGAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAGGATAATAGGAGATATAAGGAAGGCACACTGTAACATT------AGTGGAGAAAAATGGCATAACGCTTTAGAACAGATAGTTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTGAG------------AATGCAACAACAATAAGATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCAAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAACTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGTGGCCT---------AATGGTACTACGACT------GAATGGTCA------------AATGAAACGTCA------------------AATGGGACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGCGGACCAATTAGCTGTTCATCGAATATTACAGGGCTGCTATTAGTAAGAGATGGTGGTAATGAC------------AATGAGACT---------------------AACGGGACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCTCTGAAATGGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGACAAAAATGAAAAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAAAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAAATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAAAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATCATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.CAAN5342.UAB.EU576333
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTGTGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCGCTCTGTGTCACTTTAAACTGCAGTGATGTGAATACCACTAGTGTTAATACCACTGCT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCATGGAGGGGGGAGAAATCAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGAGTGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAGTACCAATAGTTAAGGAA------------------------------AATAATACC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAATGTGT---AATAATAAGACATTCGATGGAAAAGGGCCATGTAATAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTATAGAAATTACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAGAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAGGATAATAGGAGATATAAGGAAGGCACACTGTAACATT------AGTGGAGAAAAATGGCATAACGCTTTAGAACAGATAGTTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTGAG------------AATGCAACAACAATAAGATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCAAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAACTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGTGGCCT---------AATGGTACTACGACT------GAATGGTCA------------AATGAAACGTCA------------------AATGGGACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGCGGACCAATTAGCTGTTCATCGAATATTACAGGGCTGCTATTAGTAAGAGATGGTGGTAATGAC------------AATGAGACT---------------------AACGGGACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCTCTGAAATGGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGACAAAAATGAAAAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAAAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAAATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAAAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATCATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.CAAN5342.UAB.EU576342
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTGTGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCGCTCTGTGTCACTTTAAACTGCAGTGATGTGAATACCACTAGTGTTAATACCACTGCT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCATGGAGGGGGGAGAAATCAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGAGTGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAGTACCAATAGTTAAGGAA------------------------------AATAATACC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAATGTGT---AATAATAAGACATTCGATGGAAAAGGGCCATGTAATAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTATAGAAATTACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAGAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAGGATAATAGGAGATATAAGGAAGGCACACTGTAACATT------AGTGGAGAAAAATGGCATAACGCTTTAGAACAGATAGTTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTGAG------------AATGCAACAACAATAAGATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCAAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAACTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGTGGCCT---------AATGGTACTACGACT------GAATGGTCA------------AATGAAACGTCA------------------AATGGGACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGCGGACCAATTAGCTGTTCATCGAATATTACAGGGCTGCTATTAGTAAGAGATGGTGGTAATGAC------------AATGAGACT---------------------AACGGGACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCTCTGAAATGGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGACAAAAATGAAAAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAAAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAAATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAAAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATCATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.CAAN5342.UAB.EU576334
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTGTGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCGCTCTGTGTCACTTTAAACTGCAGTGATGTGAATACCACTAGTGTTAATACCACTGCT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCATGGAGGGGGGAGAAATCAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGAGTGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAGTACCAATAGTTAAGGAA------------------------------AATAATACC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAATGTGT---AATAATAAGACATTCGATGGAAAAGGGCCATGTAATAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTATAGAAATTACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAGAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAGGATAATAGGAGATATAAGGAAGGCACACTGTAACATT------AGTGGAGAAAAATGGCATAACGCTTTAGAACAGATAGTTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTGAG------------AATGCAACAACAATAAGATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCAAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAACTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGTGGCCT---------AATGGTACTACGACT------GAATGGTCA------------AATGAAACGTCA------------------AATGGGACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGCGGACCAATTAGCTGTTCATCGAATATTACAGGGCTGCTATTAGTAAGAGATGGTGGTAATGAC------------AATGAGACT---------------------AACGGGACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCTCTGAAATGGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGACAAAAATGAAAAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAAAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAAATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAAAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATCATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.CAAN5342.UAB.EU576339
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTGTGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCGCTCTGTGTCACTTTAAACTGCAGTGATGTGAATACCACTAGTGTTAATACCACTGCT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCATGGAGGGGGGAGAAATCAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGAGTGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAGTACCAATAGTTAAGGAA------------------------------AATAATACC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAATGTGT---AATAATAAGACATTCGATGGAAAAGGGCCATGTAATAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTATAGAAATTACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAGAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAGGATAATAGGAGATATAAGGAAGGCACACTGTAACATT------AGTGGAGAAAAATGGCATAACGCTTTAGAACAGATAGTTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTGAG------------AATGCAACAACAATAAGATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCAAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAACTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGTGGCCT---------AATGGTACTACGACT------GAATGGTCA------------AATGAAACGTCA------------------AATGGGACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGCGGACCAATTAGCTGTTCATCGAATATTACAGGGCTGCTATTAGTAAGAGATGGTGGTAATGAC------------AATGAGACT---------------------AACGGGACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCTCTGAAATGGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGACAAAAATGAAAAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAAAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAAATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAAAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATCATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.CAAN5342.UAB.EU576303
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTGTGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCGCTCTGTGTCACTTTAAACTGCAGTGATGTGAATACCACTAGTGTTAATACCACTGCT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCATGGAGGGGGGAGAAATCAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGAGTGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAGTACCAATAGTTAAGGAA------------------------------AATAATACC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAATGTGT---AATAATAAGACATTCGATGGAAAAGGGCCATGTAATAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTATAGAAATTACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAGAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAGGATAATAGGAGATATAAGGAAGGCACACTGTAACATT------AGTGGAGAAAAATGGCATAACGCTTTAGAACAGATAGTTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTGAG------------AATGCAACAACAATAAGATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCAAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAACTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGTGGCCT---------AATGGTACTACGACT------GAATGGTCA------------AATGAAACGTCA------------------AATGGGACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGCGGACCAATTAGCTGTTCATCGAATATTACAGGGCTGCTATTAGTAAGAGATGGTGGTAATGAC------------AATGAGACT---------------------AACGGGACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCTCTGAAATGGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGACAAAAATGAAAAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAAAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAAATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAAAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATCATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.CAAN5342.UAB.EU576316
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTGTGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCGCTCTGTGTCACTTTAAACTGCAGTGATGTGAATACCACTAGTGTTAATACCACTGCT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCATGGAGGGGGGAGAAATCAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGAGTGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAGTACCAATAGTTAAGGAA------------------------------AATAATACC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAATGTGT---AATAATAAGACATTCGATGGAAAAGGGCCATGTAATAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTATAGAAATTACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAGAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAGGATAATAGGAGATATAAGGAAGGCACACTGTAACATT------AGTGGAGAAAAATGGCATAACGCTTTAGAACAGATAGTTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTGAG------------AATGCAACAACAATAAGATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCAAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAACTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGTGGCCT---------AATGGTACTACGACT------GAATGGTCA------------AATGAAACGTCA------------------AATGGGACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGCGGACCAATTAGCTGTTCATCGAATATTACAGGGCTGCTATTAGTAAGAGATGGTGGTAATGAC------------AATGAGACT---------------------AACGGGACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCTCTGAAATGGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGACAAAAATGAAAAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAAAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAAATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAAAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATCATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.CAAN5342.UAB.EU576320
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATA--ATCAGTTTGTGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCGCTCTGTGTCACTTTAAACTGCAGTGATGTGAATACCACTAGTGTTAATACCACTGCT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCATGGAGGGGGGAGAAATCAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGAGTGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAGTACCAATAGTTAAGGAA------------------------------AATAATACC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAATGTGT---AATAATAAGACATTCGATGGAAAAGGGCCATGTAATAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTATAGAAATTACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAGAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAGGATAATAGGAGATATAAGGAAGGCACACTGTAACATT------AGTGGAGAAAAATGGCATAACGCTTTAGAACAGATAGTTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTGAG------------AATGCAACAACAATAAGATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCAAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAACTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGTGGCCT---------AATGGTACTACGACT------GAATGGTCA------------AATGAAACGTCA------------------AATGGGACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGCGGACCAATTAGCTGTTCATCGAATATTACAGGGCTGCTATTAGTAAGAGATGGTGGTAATGAC------------AATGAGACT---------------------AACGGGACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCTCTGAAATGGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGACAAAAATGAAAAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAAAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAAATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAAAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATCATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.CAAN5342.UAB.EU576308
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTGTGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCGCTCTGTGTCACTTTAAACTGCAGTGATGTGAATACCACTAGTGTTAATACCACTGCT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCATGGAGGGGGGAGAAATCAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGAGTGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAGTACCAATAGTTAAGGAA------------------------------AATAATACC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAATGTGT---AATAATAAGACATTCGATGGAAAAGGGCCATGTAATAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTATAGAAATTACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAGAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAGGATAATAGGAGATATAAGGAAGGCACACTGTAACATT------AGTGGAGAAAAATGGCATAACGCTTTAGAACAGATAGTTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTGAG------------AATGCAACAACAATAAGATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCAAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAACTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGTGGCCT---------AATGGTACTACGACT------GAATGGTCA------------AATGAAACGTCA------------------AATGGGACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGCGGACCAATTAGCTGTTCATCGAATATTACAGGGCTGCTATTAGTAAGAGATGGTGGTAATGAC------------AATGAGACT---------------------AACGGGACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCTCTGAAATGGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGACAAAAATGAAAAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAAAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAAATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAAAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATCATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.CAAN5342.UAB.EU576327
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTGTGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCGCTCTGTGTCACTTTAAACTGCAGTGATGTGAATACCACTAGTGTTAATACCACTGCT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCATGGAGGGGGGAGAAATCAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGAGTGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAGTACCAATAGTTAAGGAA------------------------------AATAATACC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAATGTGT---AATAATAAGACATTCGATGGAAAAGGGCCATGTAATAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTATAGAAATTACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAGAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAGGATAATAGGAGATATAAGGAAGGCACACTGTAACATT------AGTGGAGAAAAATGGCATAACGCTTTAGAACAGATAGTTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTGAG------------AATGCAACAACAATAAGATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCAAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAACTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGTGGCCT---------AATGGTACTACGACT------GAATGGTCA------------AATGAAACGTCA------------------AATGGGACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGCGGACCAATTAGCTGTTCATCGAATATTACAGGGCTGCTATTAGTAAGAGATGGTGGTAATGAC------------AATGAGACT---------------------AACGGGACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCTCTGAAATGGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGACAAAAATGAAAAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAAAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAAATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAAAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATCATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.CAAN5342.UAB.EU576324
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTGTGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCGCTCTGTGTCACTTTAAACTGCAGTGATGTGAATACCACTAGTGTTAATACCACTGCT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCATGGAGGGGGGAGAAATCAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGAGTGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAGTACCAATAGTTAAGGAA------------------------------AATAATACC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAATGTGT---AATAATAAGACATTCGATGGAAAAGGGCCATGTAATAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTATAGAAATTACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAGAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAGGATAATAGGAGATATAAGGAAGGCACACTGTAACATT------AGTGGAGAAAAATGGCATAACGCTTTAGAACAGATAGTTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTGAG------------AATGCAACAACAATAAGATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCAAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAACTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGTGGCCT---------AATGGTACTACGACT------GAATGGTCA------------AATGAAACGTCA------------------AATGGGACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGCGGACCAATTAGCTGTTCATCGAATATTACAGGGCTGCTATTAGTAAGAGATGGTGGTAATGAC------------AATGAGACT---------------------AACGGGACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCTCTGAAATGGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGACAAAAATGAAAAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAAAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAAATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAAAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATCATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.CAAN5342.UAB.EU576313
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTGTGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCGCTCTGTGTCACTTTAAACTGCAGTGATGTGAATACCACTAGTGTTAATACCACTGCT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCATGGAGGGGGGAGAAATCAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGAGTGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAGTACCAATAGTTAAGGAA------------------------------AATAATACC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAATGTGT---AATAATAAGACATTCGATGGAAAAGGGCCATGTAATAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTATAGAAATTACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAGAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAGGATAATAGGAGATATAAGGAAGGCACACTGTAACATT------AGTGGAGAAAAATGGCATAACGCTTTAGAACAGATAGTTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTGAG------------AATGCAACAACAATAAGATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCAAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAACTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGTGGCCT---------AATGGTACTACGACT------GAATGGTCA------------AATGAAACGTCA------------------AATGGGACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGCGGACCAATTAGCTGTTCATCGAATATTACAGGGCTGCTATTAGTAAGAGATGGTGGTAATGAC------------AATGAGACT---------------------AACGGGACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCTCTGAAATGGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGACAAAAATGAAAAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAAAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAAATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAAAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATCATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.CAAN5342.UAB.EU576328
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTGTGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCGCTCTGTGTCACTTTAAACTGCAGTGATGTGAATACCACTAGTGTTAATACCACTGCT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCATGGAGGGGGGAGAAATCAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGAGTGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAGTACCAATAGTTAAGGAA------------------------------AATAATACC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAATGTGT---AATAATAAGACATTCGATGGAAAAGGGCCATGTAATAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTATAGAAATTACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAGAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAGGATAATAGGAGATATAAGGAAGGCACACTGTAACATT------AGTGGAGAAAAATGGCATAACGCTTTAGAACAGATAGTTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTGAG------------AATGCAACAACAATAAGATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCAAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAACTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGTGGCCT---------AATGGTACTACGACT------GAATGGTCA------------AATGAAACGTCA------------------AATGGGACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGCGGACCAATTAGCTGTTCATCGAATATTACAGGGCTGCTATTAGTAAGAGATGGTGGTAATGAC------------AATGAGACT---------------------AACGGGACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGA----AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCTCTGAAATGGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGACAAAAATGAAAAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAAAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAAATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAAAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATCATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.CAAN5342.UAB.EU576314
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTGTGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCGCTCTGTGTCACTTTAAACTGCAGTGATGTGAATACCACTAGTGTTAATACCACTGCT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCATGGAGGGGGGAGAAATCAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGAGTGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAGTACCAATAGTTAAGGAA------------------------------AATAATACC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAATGTGT---AATAATAAGACATTCGATGGAAAAGGGCCATGTAATAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTATAGAAATTACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAGAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAGGATAATAGGAGATATAAGGAAGGCACACTGTAACATT------AGTGGAGAAAAATGGCATAACGCTTTAGAACAGATAGTTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTGAG------------AATGCAACAACAATAAGATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCAAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAACTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGTGGCCT---------AATGGTACTACGACT------GAATGGTCA------------AATGAAACGTCA------------------AATGGGACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGCGGACCAATTAGCTGTTCATCGAATATTACAGGGCTGCTATTAGTAAGAGATGGTGGTAATGAC------------AATGAGACT---------------------AACGGGACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCTCTGAAATGGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGACAAAAATGAAAAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAAAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAAATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAAAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATCATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.CAAN5342.UAB.EU576310
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTGTGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCGCTCTGTGTCACTTTAAACTGCAGTGATGTGAATACCACTAGTGTTAATACCACTGCT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCATGGAGGGGGGAGAAATCAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGAGTGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAGTACCAATAGTTAAGGAA------------------------------AATAATACC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAATGTGT---AATAATAAGACATTCGATGGAAAAGGGCCATGTAATAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTATAGAAATTACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAGAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAGGATAATAGGAGATATAAGGAAGGCACACTGTAACATT------AGTGGAGAAAAATGGCATAACGCTTTAGAACAGATAGTTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTGAG------------AATGCAACAACAATAAGATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCAAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAACTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGTGGCCT---------AATGGTACTACGACT------GAATGGTCA------------AATGAAACGTCA------------------AATGGGACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGCGGACCAATTAGCTGTTCATCGAATATTACAGGGCTGCTATTAGTAAGAGATGGTGGTAATGAC------------AATGAGACT---------------------AACGGGACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCTCTGAAATGGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGACAAAAATGAAAAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAAAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAAATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAAAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATCATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.CAAN5342.UAB.EU576336
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTGTGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCGCTCTGTGTCACTTTAAACTGCAGTGATGTGAATACCACTAGTGTTAATACCACTGCT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCATGGAGGGGGGAGAAATCAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGAGTGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAGTACCAATAGTTAAGGAA------------------------------AATAATACC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAATGTGT---AATAATAAGACATTCGATGGAAAAGGGCCATGTAATAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTATAGAAATTACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAGAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAGGATAATAGGAGATATAAGGAAGGCACACTGTAACATT------AGTGGAGAAAAATGGCATAACGCTTTAGAACAGATAGTTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTGAG------------AATGCAACAACAATAAGATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCAAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAACTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGTGGCCT---------AATGGTACTACGACT------GAATGGTCA------------AATGAAACGTCA------------------AATGGGACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGCGGACCAATTAGCTGTTCATCGAATATTACAGGGCTGCTATTAGTAAGAGATGGTGGTAATGAC------------AATGAGACT---------------------AACGGGACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCTCTGAAATGGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGACAAAAATGAAAAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAAAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAAATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAAAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATCATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.CAAN5342.UAB.EU576306
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTGTGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCGCTCTGTGTCACTTTAAACTGCAGTGATGTGAATACCACTAGTGTTAATACCACTGCT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCATGGAGGGGGGAGAAATCAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGAGTGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAGTACCAATAGTTAAGGAA------------------------------AATAATACC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAATGTGT---AATAATAAGACATTCGATGGAAAAGGGCCATGTAATAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGTAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTATAGAAATTACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAGAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAGGATAATAGGAGATATAAGGAAGGCACACTGTAACATT------AGTGGAGAAAAATGGCATAACGCTTTAGAACAGATAGTTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTGAG------------AATGCAACAACAATAAGATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCAAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAACTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGTGGCCT---------AATGGTACTACGACT------GAATGGTCA------------AATGAAACGTCA------------------AATGGGACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGCGGACCAATTAGCTGTTCATCGAATATTACAGGGCTGCTATTAGTAAGAGATGGTGGTAATGAC------------AATGAGACT---------------------AACGGGACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCTCTGAAATGGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGACAAAAATGAAAAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAAAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAAATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAAAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATCATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.CAAN5342.UAB.EU576340
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTGTGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCGCTCTGTGTCACTTTAAACTGCAGTGATGTGAATACCACTAGTGTTAATACCACTGCT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCATGGAGGGGGGAGAAATCAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGAGTGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAGTACCAATAGTTAAGGAA------------------------------AATAATACC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAATGTGT---AATAATAAGACATTCGATGGAAAAGGGCCATGTAATAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTATAGAAATTACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAGAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAGGATAATAGGAGATATAAGGAAGGCACACTGTAACATT------AGTGGAGAAAAATGGCATAACGCTTTAGAACAGATAGTTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTGAG------------AATGCAACAACAATAAGATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCAAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAACTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGTGGCCT---------AATGGTACTACGACT------GAATGGTCA------------AATGAAACGTCA------------------AATGGGACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGCGGACCAATTAGCTGTTCATCGAATATTACAGGGCTGCTATTAGTAAGAGATGGTGGTAATGAC------------AATGAGACT---------------------AACGGGACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCTCTGAAATGGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGACAAAAATGAAAAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAAAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAAATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAAAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATCATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.CAAN5342.UAB.EU576318
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTGTGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCGCTCTGTGTCACTTTAAACTGCAGTGATGTGAATACCACTAGTGTTAATACCACTGCT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCATGGAGGGGGGAGAAATCAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGAGTGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAGTACCAATAGTTAAGGAA------------------------------AATAATACC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAATGTGT---AATAATAAGACATTCGATGGAAAAGGGCCATGTAATAACGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTATAGAAATTACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAGAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAGGATAATAGGAGATATAAGGAAGGCACACTGTAACATT------AGTGGAGAAAAATGGCATAACGCTTTAGAACAGATAGTTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTGAG------------AATGCAACAACAATAAGATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCAAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAACTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGTGGCCT---------AATGGTACTACGACT------GAATGGTCA------------AATGAAACGTCA------------------AATGGGACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGCGGACCAATTAGCTGTTCATCGAATATTACAGGGCTGCTATTAGTAAGAGATGGTGGTAATGAC------------AATGAGACT---------------------AACGGGACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCTCTGAAATGGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGACAAAAATGAAAAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAAAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAAATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAAAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATCATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.CAAN5342.UAB.EU576325
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTGTGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCGCTCTGTGTCACTTTAAACTGCAGTGATGTGAATACCACTAGTGTTAATACCACTGCT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCATGGAGGGGGGAGAAATCAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGAGTGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAGTACCAATAGTTAAGGAA------------------------------AATAATACC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAATGTGT---AATAATAAGACATTCGATGGAAAAGGGCCATGTAATAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTATAGAAATTACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAGAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAGGATAATAGGAGATATAAGGAAGGCACACTGTAACATT------AGTGGAGAAAAATGGCATAACGCTTTAGAACAGATAGTTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTGAG------------AATGCAACAACAATAAGATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCAAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAACTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGTGGCCT---------AATGGTACTACGACT------GAATGGTCA------------AATGAAACGTCA------------------AATGGGACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGCGGACCAATTAGCTGTTCATCGAATATTACAGGGCTGCTATTAGTAAGAGATGGTGGTAATGAC------------AATGAGACT---------------------AACGGGACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAA-TTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCTCTGAAATGGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGACAAAAATGAAAAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAAAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAAATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAAAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATCATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.CAAN5342.UAB.EU576317
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTGTGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCGCTCTGTGTCACTTTAAACTGCAGTGATGTGAATACCACTAGTGTTAATACCACTGCT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCATGGAGGGGGGAGAAATCAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGAGTGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAGTACCAATAGTTAAGGAA------------------------------AATAATACC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAATGTGT---AATAATAAGACATTCGATGGAAAAGGGCCATGTAATAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTATAGAAATTACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAGAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAGGATAATAGGAGATATAAGGAAGGCACACTGTAACATT------AGTGGAGAAAAATGGCATAACGCTTTAGAACAGATAGTTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTGAG------------AATGCAACAACAATAAGATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCAAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAACTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGTGGCCT---------AATGGTACTACGACT------GAATGGTCA------------AATGAAACGTCA------------------CATGGGACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGCGGACCAATTAGCTGTTCATCGAATATTACAGGGCTGCTATTAGTAAGAGATGGTGGTAATGAC------------AATGAGACT---------------------AACGGGACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCTCTGAAATGGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGACAAAAATGAAAAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGGAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAAAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAAATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAAAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATCATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.CAAN5342.UAB.EU576332
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTGTGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCGCTCTGTGTCACTTTAAACTGCAGTGATGTGAATACCACTAGTGTTAATACCACTGCT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCATGGAGGGGGGAGAAATCAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGAGTGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAGTACCAATAGTTAAGGAA------------------------------AATAATACC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAATGTGT---AATAATAAGACATTCGATGGAAAAGGGCCATGTAATAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTATAGAAATTACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAGAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAGGATAATAGGAGATATAAGGAAGGCACACTGTAACATT------AGTGGAGAAAAATGGCATAACGCTTTAGAACAGATAGTTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTGAG------------AATGCAACAACAATAAGATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCAAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAACTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGTGGCCT---------AATGGTACTACGACT------GAATGGTCA------------AATGAAACGTCA------------------AATGGGACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGCGGGCCAATTAGCTGTTCATCGAATATTACAGGGCTGCTATTAGTAAGAGATGGTGGTAATGAC------------AATGAGACT---------------------AACGGGACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCTCTGAAATGGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGACAAAAATGAAAAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAAAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAAATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAAAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATCATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGGATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.CAAN5342.UAB.EU576321
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTGTGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCGCTCTGTGTCACTTTAAACTGCAGTGATGTGAATACCACTAGTGTTAATACCACTGCT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCATGGAGGGGGGAGAAATCAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGAGTGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAGTACCAATAGTTAAGGAA------------------------------AATAATACC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAATGTGT---AATAATAAGACATTCGATGGAAAAGGGCCATGTAATAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTATAGAAATTACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAGAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAGGATAATAGGAGATATAAGGAAGGCACACTGTAACATT------AGTGGAGAAAAATGGCATAACGCTTTAGAACAGATAGTTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTGAG------------AATGCAACAACAATAAGATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCAAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAACTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGTGGCCT---------AATGGTACTACGACT------GAATGGTCA------------AATGAAACGTCA------------------AATGGGACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGCGGACCAATTAGCTGTTCATCGAATATTACAGGGCTGCTATTAGTAAGAGATGGTGGTAATGAC------------AATGAGACT---------------------AACGGGACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCTCTGAAATGGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGACAAAAATGAAAAAGAGTTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAAAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAAATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAAAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATCATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.CAAN5342.UAB.EU576330
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTGTGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCGCTCTGTGTCACTTTAAACTGCAGTGATGTGAATACCACTAGTGTTAATACCACTGCT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCATGGAGGGGGGAGAAATCAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGAGTGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAGTACCAATAGTTAAAGAA------------------------------AATAATACC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAATGTGT---AATAATAAGACATTCGATGGAAAAGGGCCATGTAATAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTATAGAAATTACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAGAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATTTTATGCAACAGGAAGGATAATAGGAGATATAAGGAAGGCACACTGTAACATT------AGTGGAGAAAAATGGCATAACGCTTTAGAACAGATAGTTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTGAG------------AATGCAACAACAATAAGATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCAAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAACTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGTGGCCT---------AATGGTACTACGACT------GAATGGTCA------------AATGAAACGTCA------------------AATGGGACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGCGGACCAATTAGCTGTTCATCGAATATTACAGGGCTGCTATTAGTAAGAGATGGTGGTAATGAC------------AATGAGACT---------------------AACGGGACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATTTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCTCTGAAATGGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGACAAAAATGAAAAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTATTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAAAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAAATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATCATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.CAAN5342.UAB.EU576338
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTGTGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCGCTCTGTGTCACTTTAAACTGCAGTGATGTGAATACCACTAGTGTTAATACCACTGCT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCATGGAGGGGGGAGAAATCAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGAGTGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAGTACCAATAGTTAAGGAA------------------------------AATAATACC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAATGTGT---AATAATAAGACATTCGATGGAAAAGGGCCATGTAATAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCTGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTATAGAAATTATTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAGGATAATAGGAGATATAAGAAAGGCACACTGTAACATT------AGTGAAGAAAAATGGCATAACGCTCTAGAACAGATAGTTAGAAAATTAGGA---GAAAAATTTGAG------------AATGCAACAACAATAAGATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCAAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAACTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGTGGCCT---------AATGGTACTACGACT------GAATGGTCA------------AATGAAACGTCA------------------AATGGGACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGCGGACCAATTAGCTGTTCATCGAATATTACAGGGCTGCTATTAGTAAGAGATGGTGGTAATGAC------------AATGAGACT---------------------AACGGGACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTAGTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATTTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCGATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCTCTGAAATGGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGACAAAAATGAAAAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAAAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAAATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGGCAGGAACTGAAAAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATCATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.CAAN5342.UAB.EU576319
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTGTGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCGCTCTGTGTCACTTTAAACTGCAGTGATGTGAATACCACTAGTGTTAATACCACTGCT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCATGGAGGGGGGAGAAATCAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGAGTGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAGTACCAATAGTTAAGGAA------------------------------AATAATACC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAATGTGT---AATAATAAGACATTCGATGGAAAAGGGCCATGTAATAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCTGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTATAGAAATTATTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAGGATAATAGGAGATATAAGAAAGGCACACTGTAACATT------AGTGAAGAAAAATGGCATAACGCTCTAGAACAGATAGTTAGAAAATTAGGA---GAAAAATTTGAG------------AATGCAACAACAATAAGATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCAAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAACTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGTGGCCT---------AATGGTACTAGTACTACGACTGAATGGTCA------------AATGAAACGTCA------------------AATGGGACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGCGGACCAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAGTAAGAGATGGTGGTAATAAA------------AATGAGACT---------------------AACGGGACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTTTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCTCTGAAATGGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGACAAAAATGAAAAAGAGTTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAAAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAAATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATCATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.CAAN5342.UAB.EU576322
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTGTGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCGCTCTGTGTCACTTTAAACTGCAGTGATGTGAATACCACTAGTGTTAATACCACTGCT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCATGGAGGGGGGAGAAATCAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGAGTGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAGTACCAATAGTTAAGGAA------------------------------AATAATACC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAATGTGT---AATAATAAGACATTCGATGGAAAAGGGCCATGTAATAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTATAGAAATTACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAGAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAGGATAATAGGAGATATAAGGAAGGCACACTGTAACATT------AGTGGAGAAAAATGGCATAACGCTTTAGAACAGATAGTTAAAAAATTAGGA---GAAAAATTTGAG------------AATGCAACAACAATAAGATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCAAGAAATTGTAACGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTT-ACTGTAACTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGTGGCCT---------AATGGTACTAGTACTACGACTGAATGGTCA------------AATGAAACGTCA------------------AATGGGACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGCGGACCAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAGTAAGAGATGGTGGTAATAAA------------AATGAGACT---------------------AACGGGACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATTTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCTCTGAAATGGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGACAAAAATGAAAAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTATTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAAAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAAATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAAAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATCATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.CAAN5342.UAB.EU576341
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTGTGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCGCTCTGTGTCACTTTAAACTGCAGTGATGTGAATACCACTAGTGTTAATACCACTGCT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCATGGAGGGGGGAGAAATCAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGAGTGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAGTACCAATAGTTAAGGAA------------------------------AATAATACC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAATGTGT---AATAATAAGACATTCGATGGAAAAGGGCCATGTAATAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCTGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTATAGAAATTATTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAGGATAATAGGAGATATAAGAAAGGCACACTGTAACATT------AGCGAAGAAAAATGGCATAACGCTCTAGAACAGATAGTTAGAAAATTAGGA---GAAAAATTTGAG------------AATGCAACAACAATAAGATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCAAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAACTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGTGGCCT---------AATGGTACTAGTACTACGACTGAATGGTCA------------AATGAAACGTCA------------------AATGGGACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGCGGACCAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAGTAAGAGATGGTGGTAATAAA------------AATGAGACT---------------------AACGGGACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTA---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATTTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCTCTGAAATGGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGACAAAAATGAAAAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAAAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAAATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAAAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATCATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.CAAN5342.UAB.EU576329
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTGTGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCGCTCTGTGTCACTTTAAACTGCAGTGATGTGAATACCACTAGTGTTAATACCACTGCT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCATGGAGGGGGGAGAAATCAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGAGTGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAGTACCAATA---------------------------------------AATGAAACT------------------------ACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAATGTGT---AATAATAAGACATTCGATGGAAAAGGGCCATGTAATAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCTGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTATAGAAATTATTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAGGATAATAGGAGATATAAGAAAGGCACACTGTAACATT------AGTGAAGAAAAATGGCATAACGCTCTAGAACAGATAGTTAGAAAATTAGGA---GAAAAATTTGAG------------AATGCAACAACAATAAGATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCAAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAACTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGTGGCCT---------AATGGTACTAGTACTACGACTGAATGGTCA------------AATGAAACGTCA------------------AATGGGACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGCGGACCAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAGTAAGAGATGGTGGTAATAAA------------AATGAGACT---------------------AACGGGACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATTTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCTCTGAAATGGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGACAAAAATGAAAAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAAAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAAATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAAAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATCATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.CAAN5342.UAB.EU576312
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTGTTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTGTGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCGCTCTGTGTCACTTTAAACTGCAGTGATGTGAATACCACTAGTGTTAATACCACTGCT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCATGGAGGGGGGAGAAATCAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGAGTGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAGTACCAATAGTTAAGGAA------------------------------AATAATACC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAATGTGT---AATAATAAGACATTCGATGGAAAAGGGCCATGTAATAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTATAGAAATTATTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAGGATAATAGGAGATATAAGAAAGGCACACTGTAACATT------AGTGAAGAAAAATGGCATAACGCTCTAGAACAGATAGTTAGAAAATTAGGA---GAAAAATTTGAG------------AATGCAACAACAATAAGATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCAAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAACTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGTGGCCT---------AATGGTACTAGTACTACGACTGAATGGTCA------------AATGAAACGTCA------------------AATGGGACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGCGGACCAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAGTAAGAGATGGTGGTAATAAA------------AATGAGACT---------------------AACGGGACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATTTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCTCTGAAATGGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGACAAAAATGAAAAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTATTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAAAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAAATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATCATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.CAAN5342.UAB.EU576331
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTGTGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAACTGCAGTGATGTGAATACCACTAGTGCGAATGCTACT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGTACTATGGAGGGGGGAGAAATCAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGAGTGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAGTACCAATA---------------------------------------AATGAAACT------------------------ACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAATGTGT---AATAATAAGACATTCGATGGAAAAGGGCCATGTAATAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCTGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTATAGAAATTATTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAGGATAATAGGAGATATAAGAAAGGCACACTGTAACATT------AGCGAAGAAAAATGGCATAACGCTCTAGAACAGATAGTTAGAAAATTAGGA---GAAAAATTTGAG------------AATGCAACAACAATAAGATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCAAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAACTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGTGGCCT---------AATGGTACTAGTACTACGACTGAATGGTCA------------AATGAAACGTCA------------------AATGGGACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGCGGACCAATTAGCTGTTCATCGAATATTACAGGGCTGCTATTAGTAAGAGATGGTGGTAATGAC------------AATGAGACT---------------------AACGGGACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCTCTGAAATGGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGACAAAAATGAAAAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAAAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAAATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAAAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATCATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.CAAN5342.UAB.EU576311
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTGTGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCGCTCTGTGTCACTTTAAACTGCAGTGATGTGAATACCACTAGTGTTAATACCACTGCT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCATGGAGGGGGGAGAAATCAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGAGTGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAGTACCAATAGTTAAGGAA------------------------------AATAATACC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAATGTGT---AATAATAAGACATTCGATGGAAAAGGGCCATGTAATAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCTGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTATAGAAATTACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAGGATAATAGGAGATATAAGAAAGGCACACTGTAACATT------AGTGAAGAAAAATGGCATAACGCTCTAGAACAGATAGTTAGAAAATTAGGA---GAAAAATTTGAG------------AATGCAACAACAATAAGATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCAAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAACTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGTGGCCT---------AATGGTACTAGTACTACGACTGAATGGTCA------------AATGAAACGTCA------------------AATGGGACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGCGGACCAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAGTAAGAGATGGTGGTAATAAA------------AATGAGACT---------------------AACGGGACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATTTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCTCTGAAATGGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGACAAAAATGAAAAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTATTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCACCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAAAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAAATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATCATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.CAAN5342.UAB.EU576309
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTGTGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAACTGCAGTGATGTGAATACCACTAGTGCGAATGCTACT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGTACTATGGAGGGGGGAGAAATCAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGAGTGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAGTACCAATA---------------------------------------AATGAAACT------------------------ACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAATGTGT---AATAATAAGACATTCGATGGAAAAGGGCCATGTAATAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCTGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTATAGAAATTATTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAGGATAATAGGAGATATAAGAAAGGCACACTGTAACATT------AGTGAAGAAAAATGGCATAACGCTCTAGAACAGATAGTTAGAAAATTAGGA---GAAAAATTTGAG------------AATGCAACAACAATAAGATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCAAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAACTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGTGGCCT---------AATGGTACTAGTACTACGACTGAATGGTCA------------AATGAAACGTCA------------------AATGGGACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGCGGACCAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAGTAAGAGATGGTGGTAATAAA------------AATGAGACT---------------------AACGGGACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATTTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCTCTGAAATGGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGACAAAAATGAAAAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTATTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAAAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAAATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATCATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.CAAN5342.UAB.EU576335
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTGTGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAACTGCAGTGATGTGAATACCACTAGTGCGAATGCTACT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGTACTATGGAGGGGGGAGAAATCAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGAGTGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAGTACCAATA---------------------------------------AATGAAACT------------------------ACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAATGTGT---AATAATAAGACATTCGATGGAAAAGGGCCATGTAATAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCTGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTATAGAAATTATTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAGGATAATAGGAGATATAAGAAAGGCACACTGTAACATT------AGTGAAGAAAAATGGCATAACGCTCTAGAACAGATAGTTAGAAAATTAGGA---GAAAAATTTGAG------------AATGCAACAACAATAAGATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCAAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAACTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGTGGCCT---------AATGGTACTAGTACTACGACTGAATGGTCA------------AATGAAACGTCA------------------AATGGGACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGCGGACCAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAGTAAGAGATGGTGGTAATAAA------------AATGAGACT---------------------AACGGGACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATTTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCTCTGAAATGGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGACAAAAATGAAAAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTATTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAAAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAAATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATCATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.CAAN5342.UAB.EU576315
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTGTGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAACTGCAGTGATGTGAATACCACTAGTGCGAATGCTACT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGTACTATGGAGGGGGGAGAAATCAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGAGTGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAGTACCAATA---------------------------------------AATGAAACT------------------------ACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAATGTGT---AATAATAAGACATTCGATGGAAAAGGGCCATGTAATAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCTGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTATAGAAATTATTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAGGATAATAGGAGATATAAGAAAGGCACACTGTAACATT------AGTGAAGAAAAATGGCATAACGCTCTAGAACAGATAGTTAGAAAATTAGGA---GAAAAATTTGAG------------AATGCAACAACAATAAGATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCAAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAACTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGTGGCCT---------AATGGTACTAGTACTACGACTGAATGGTCA------------AATGAAACGTCA------------------AATGGGACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGCGGACCAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAGTAAGAGATGGTGGTAATAAA------------AATGAGACT---------------------AACGGGACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATTTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCTCTGAAATGGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGACAAAAATGAAAAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTATTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAAAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAAATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATCATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.CAAN5342.UAB.EU576326
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTGTGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAACTGCAGTGATGTGAATACCACTAGTGCGAATGCTACT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGTACTATGGAGGGGGGAGAAATCAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGAGTGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAGTACCAATA---------------------------------------AATGAAACT------------------------ACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAATGTGT---AATAATAAGACATTCGATGGAAAAGGGCCATGTAATAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCTGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTATAGAAATTATTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAGGATAATAGGAGATATAAGAAAGGCACACTGTAACATT------AGTGAAGAAAAATGGCATAACGCTCTAGAACAGATAGTTAGAAAATTAGGA---GAAAAATTTGAG------------AATGCAACAACAATAAGATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCAAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAACTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGTGGCCT---------AATGGTACTAGTACTACGACTGAATGGTCA------------AATGAAACGTCA------------------AATGGGACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGCGGACCAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAGTAAGAGATGGTGGTAATAAA------------AATGAGACT---------------------AACGGGACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATTTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGCAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCTCTGAAATGGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGACAAAAATGAAAAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTATTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAAAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAAATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATCATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.CAAN5342.UAB.EU576304
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTGTGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAACTGCAGTGATGTGAATACCACTAGTGCGAATGCTACT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGTACTATGGAGAGGGGAGAAATCAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGAGTGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAGTACCAATA---------------------------------------AATGAAACT------------------------ACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAATGTGT---AATAATAAGACATTCGATGGAAAAGGGCCATGTAATAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCTGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTATAGAAATTATTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAGGATAATAGGAGATATAAGAAAGGCACACTGTAACATT------AGTGAAGAAAAATGGCATAACGCTCTAGAACAGATAGTTAGAAAATTAGGA---GAAAAATTTGAG------------AATGCAACAACAATAAGATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCAAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAACTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGTGGCCT---------AATGGTACTAGTACTACGACTGAATGGTCA------------AATGAAACGTCA------------------AATGGGACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGCGGACCAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAGTAAGAGATGGTGGTAATAAA------------AATGAGACT---------------------AACGGGACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATTTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCTCTGAAATGGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGACAAAAATGAAAAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTATTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAAAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAAATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATCATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.CAAN5342.UAB.EU576337
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTGTGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAACTGCAGTGATGTGAATACCACTAGTGCGAATGCTACT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGTACTATGGAGGGGGGAGAAATCAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGAGTGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAGTACCAATA---------------------------------------AATGAAACT------------------------ACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAATGTGT---AATAATAAGACATTCGATGGAAAAGGGCCATGTAATAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCTGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTATAGAAATTATTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAGGATAATAGGAGATATAAGAAAGGCACACTGTAACATT------AGTGAAGAAAAATGGCATAACGCTCTAGAACAGATAGTTAGAAAATTAGGA---GAAAAATTTGAG------------AATGCAACAACAATAAGATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCAAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAACTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGTGGCCT---------AATGGTACTAGTACTACGACTGAATGGTCA------------AATGAAACGTCA------------------AATGGGACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGCGGACCAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAGTAAGAGATGGTGGTAATAAA------------AATGAGACT---------------------AACGGGACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATTTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCTCTGAAATGGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGACAAAAATGAAAAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTATTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAAAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAAATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATCGTAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.CAAN5342.UAB.EU576323
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTGTGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAACTGCAGTGATGTGAATACCACTAGTGCGAATGCTACT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGTACTATGGAGGGGGGAGAAATCAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGAGTGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAGTACCAATA---------------------------------------AATGAAACT------------------------ACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAATGTGT---AATAATAAGACATTCGATGGAAAAGGGCCATGTAATAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCTGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTATAGAAATTATTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAGGATAATAGGAGATATAAGAAAGGCACACTGTAACATT------AGTGAAGAAAAATGGCATAACGCTCTAGAACAGATAGTTAGAAAATTAGGA---GAAAAATTTGAG------------AATGCAACAACAATAAGATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCAAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAACTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGTGGCCT---------AATGGTACTAGTACTACGACTGAATGGTCA------------AATGAAACGTCA------------------AATGGGACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCTTCCTATCAGCGGACCAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAGTAAGAGATGGTGGTAATAAA------------AATGAGACT---------------------AACGGGACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATTTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCTCTGAAATGGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGACAAAAATGAAAAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTATTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAAAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAAATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATCATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.CAAN5342.UAB.EU576305
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTGTGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAACTGCAGTGATGTGAATACCACTAGTGCGAATGCTACT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGTACTATGGAGGGGGGAGAAATCAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGAGTGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAGTACCAATA---------------------------------------AATGAAACT------------------------ACCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAATGTGT---AATAATAAGACATTCGATGGAAAAGGGCCATGTAATAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAATATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCTGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTATAGAAATTATTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAGGATAAGAGGAGATATAAGAAAGGCACACTGTAACATT------AGCGAAGAAAAATGGCATAACGCTCTAGAACAGATAGTTAGAAAATTAGGA---GAAAAATTTGAG------------AATGCAACAACAATAAGATTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCAAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAACTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGTGGCCT---------AATGGTACTAGTACTACGACTGAATGGTCA------------AATGAAACGTCA------------------AATGGGACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGCGGACCAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAGTAAGAGATGGTGGTAATAAA------------AATGAGACT---------------------AACGGGACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATTTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AACAAATCTCTGAAATGGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGACAAAAATGAAAAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTATTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAAAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAAATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACGGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATCATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.MEMI4948.UAB.EU576553
ATGAAAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAAACGCAACCACAACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATGATCCAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACGGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTCACTTTACACTGCACTAATGTGACTACTAATGAGACTACTACTAATGTGACT---------------------------------------------------------------------------AGCACTGGTAGTAATGATACAATGAGGGGGGAAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACAATTGATATAGTACAAATGGGGGAG---------------------------------AATAGCACT------------------------TCCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGGTTTGCAATTATAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAGTGGAAAAGGAGCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTTTGCAACAGGAGACGTAATAGGACCAATAAGAAAGGCATATTGCAACATT------AGTAGAGCAGATTGGAATAAAACTTTAATCCGGGTAGTTACAAAATTACAA---GAACAATATAAG------------AATAAAACA---ATAACCTTTAAGCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGGGCCT---------AATAGAACTTTG------------------------------AATGAGACTGGTGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------ATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACTTGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGTGGACAAATTAGTTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTGATGATAAC---------AATAACACCATC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTAATGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGATCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAGACTCTGAATAACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACACAAACAATATACACTTTACTTGAAGCATCACAAATCCAACAAGACAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTTTAGTGAATAGAATTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGCTGGATTCTTAGCACTTTTCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AATCTTCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATACCATAGCAATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GTTTGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCAATAG

5.MEMI4948.UAB.EU576538
ATGAAAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAAACGCAACCACAACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATGATCCAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACGGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTCACTTTACACTGCACTAATGTGACTACTAATGAGACTACTACTAATGTGACT---------------------------------------------------------------------------AGCACTGGTAGTAATGATACAATGAGGGGGGAAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACAATTGATATAGTACAAATGGGGGAG---------------------------------AATAGCACT------------------------TCCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGGTTTGCAATTATAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAGTGGAAAAGGAGCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTTTGCAACAGGAGACGTAATAGGACCGATAAGAAAGGCATATTGCAACATT------AGTAGAGCAGATTGGAATAAAACTTTAATCCGGGTAGTTACAAAATTACAA---GAACAATATAAG------------AATAAAACA---ATAACCTTTAAGCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGGGCCT---------AATAGAACTTTG------------------------------AATGAGACTGGTGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------ATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACTTGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGTGGACAAATTAGTTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTGATGATAAC---------AATAACACCATC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTAATGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGATCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATATCAGTTGGAGT---------------------------AATAAGACTCTGAATAACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACACAAACAATATACACTTTACTTGAAGCATCACAAATACAACAAGACAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTTTAGTGAATAGAATTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGCTGGATTCTTAGCACTTTTCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AATCTTCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATACCATAGCAATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGGACAAAGA------------------GTTTGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCAATAG

5.MEMI4948.UAB.EU576547
ATGAAAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTATCAGAACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAAACGCAACCACAACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATGATCCAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACGGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTCACTTTACACTGCACTAATGTGACTACTAATGAGACTACTACTAATGTGACT---------------------------------------------------------------------------AGCACTGGTAGTAATGATACAATGAGGGGGGAAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACAATTGATATAGTACAAATGGGGGAG---------------------------------AATAGCACT------------------------TCCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGGTTTGCAATTATAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAGTGGAAAAGGAGCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTTTGCAACAGGAGACGTAATAGGACCGATAAGAAAGGCATATTGCAACATT------AGTAGAGCAGATTGGAATAAAACTTTAATCCGGGTAGTTACAAAATTACAA---GAACAATATAAG------------AATAAAACA---ATAACCTTTAAGCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGGGCCT---------AATAGAACTTTG------------------------------AATGAGACTGGTGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------ATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACTTGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGTGGACAAATTAGTTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTGATGATAAC---------AATAACACCATC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTAATGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGATCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAGACTCTGAATAACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACACAAACAATATACACTTTACTTGAAGCATCACAAATCCAACAAGACAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTTTAGTGAATAGAATTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGCTGGATTCTTAGCACTTTTCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AATCTTCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATACCATAGCAATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------GTTTGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCAATAG

5.MEMI4948.UAB.EU576524
ATGAAAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAAACGCAACCACAACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATGATCCAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACGGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTCACTTTGCACTGCACTAATGTGACTACTAATGAGACTACTACTAATGTGACT---------------------------------------------------------------------------AGCACCGGTAGTAATGATACAATGAGGGGGGAAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACAATTGATATAGTACAAATGGGGGAG---------------------------------AATAGCACT------------------------TCCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCAATTATAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAGTGGAAAAGGAGCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTTTGCAACAGGAGACGTAATAGGACCGATAAGAAAGGCATATTGCAACATT------AGTAGAGCAGATTGGAATAAAACTTTAATCCGGGTAGTTACAAAATTACAA---GAACAATATAAG------------AATAAAACA---ATAACCTTTAAGCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGGGCCT---------AATAGAACTTTG------------------------------AATGAGACTGGTGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------ATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACTTGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGTGGACAAATTAGTTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTAAGGATAAC---------AATAACACCATC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTAATGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGATCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAGACTCTGAATAACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACACAAACAATATACACTTTACTTGAAGCATCACAAATCCAACAAGACAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTTTAGTGAATAGAATTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGCTGGATTCTTAGCACTTTTCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AATCTTCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATACCATAGCAATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAAAAGTAGTACAAAGA------------------GTTTGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCAATAG

5.MEMI4948.UAB.EU576532
ATGAAAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAAACGCAACCACAACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATGATCCAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACGGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTCACTTTACACTGCACTAATGTGACTACTAATGAGACTACTACTAATGTGACT---------------------------------------------------------------------------AGCACTGGTAGTAATGATACAATGAGGGGGGAAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACAATTGATATAGTACAAATGGGGGAG---------------------------------AATAGCACT------------------------TCCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGGTTTGCAATTATAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAGTGGAAAAGGAGCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTTTGCAACAGGAGACGTAATAGGACCGATAAGAAAGGCATATTGCAACATT------AGTAGAGCAGATTGGAATAAAACTTTAATCCGGGTAGTTACAAAATTACAA---GAACAATATAAG------------AATAAAACA---ATAACCTTTAAGCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGGGCCT---------AATAGAACTTTG------------------------------AATGAGACTGGTGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------ATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACTTGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGTGGACAAATTAGTTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTGATGATAAC---------AATAACACCATC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTAATGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGATCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAGACTCTGAATAACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACACAAACAATATACACTTTACTTGAAGCATCACAAATCCAACAAGACAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGGTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTTTAGTGAATAGAATTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGCTGGATTCTTAGCACTTTTCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AATCTTCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATACCATAGCAATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------GTTTGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCAATAG

5.MEMI4948.UAB.EU576539
ATGAAAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAAACGCAACCACAACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATGATCCAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACGGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTCACTTTACACTGCACTAATGTGACTACTAATGAGACTACTACTAATGTGACT---------------------------------------------------------------------------AGCACTGGTAGTAATGATACAATGAGGGGGGAAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACAATTGATATAGTACAAATGGGGGAG---------------------------------AATAGCACT------------------------TCCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCAGCTGGGTTTGCAATTATAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAGTGGAAAAGGAGCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTTTGCAACAGGAGACGTAATAGGACCGATAAGAAAGGCATATTGCAACATT------AGTAGAGCAGATTGGAATAAAACTTTAATCCGGGTAGTTACAAAATTACAA---GAACAATATAAG------------AATAAAACA---ATAACCTTTAAGCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGGGCCT---------AATAGAACTTTG------------------------------AATGAGACTGGTGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------ATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACTTGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGTGGACAAATTAGTTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTGATGATAAC---------AATAACACCATC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTAATGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGATCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAGACTCTGAATAACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACACAAACAATATACACTTTACTTGAAGCATCACAAATCCAACAAGACAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTTTAGTGAATAGAATTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGCTGGATTCTTAGCACTTTTCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AATCTTCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATACCATAGCAATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------GTTTGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCAATAG

5.MEMI4948.UAB.EU576537
ATGAAAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAAACGCAACCACAACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATGATCCAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACGGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTCACTTTACACTGCACTAATGTGACTACTAATGAGACTACTACTAATGTGACT---------------------------------------------------------------------------AGCACTGGTAGTAATGATACAATGAGGGGGGAAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACAATTGATATAGTACAAATGGGGGAG---------------------------------AATAGCACT------------------------TCCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGGTTTGCAATTATAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAGTGGAAAAGGAGCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTTTGCAACAGGAGACGTAATAGGACCGATAAGAAAGGCATATTGCAACATT------AGTAGAGCAGATTGGAATAAAACTTTAATCCGGGTAGTTACAAAATTACAA---GAACAATATAAG------------AATAAAACA---ATAACCTTTAAGCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCATACTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGGGCCT---------AATAGAACTTTG------------------------------AATGAGACTGGTGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------ATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACTTGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGTGGACAAATTAGTTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTGATGATAAC---------AATAACACCATC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTAATGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGATCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAGACTCTGAATAACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACACAAACAATATACACTTTACTTGAAGCATCACAAATCCAACAAGACAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTTTAGTGAATAGAATTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGCTGGATTCTTAGCACTTTTCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AATCTTCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATACCATAGCAATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------GTTTGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCAATAG

5.MEMI4948.UAB.EU576540
ATGAAAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAAACGCAACCACAACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATGATCCAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACGGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTCACTTTACACTGCACTAATGTGACTACTAATGAGACTACTACTAATGTGACT---------------------------------------------------------------------------AGCACTGGTAGTAATGATACAATGAGGGGGGAAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACAATTGATATAGTACAAATGGGGGAG---------------------------------AATAGCACT------------------------TCCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGGTTTGCAATTATAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAGTGGAAAAAGAGCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTTTGCAACAGGAGACGTAATAGGACCGATAAGAAAGGCATATTGCAACATT------AGTAGAGCAAATTGGAATAAAACTTTAATCCGGGTAGTTACAAAATTACAA---GAACAATATAAG------------AATAAAACA---ATAACCTTTAAGCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGGGCCT---------AATAGAACTTTG------------------------------AATGAGACTGGTGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------ATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACTTGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGTGGACAAATTAGTTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTGATGATAAC---------AATAACACCATC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTAATGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGATCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAGACTCTGAATAACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACACAAACAATATACACTTTACTTGAAGCATCACAAATCCAACAAGACAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTTTAGTGAATAGAATTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGCTGGATTCTTAGCACTTTTCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AATCTTCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATACCATAGCAATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------GTTTGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCAATAG

5.MEMI4948.UAB.EU576535
ATGAAAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAAACGCAACCACAACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATGATCCAGAAGTATATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACGGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTCACTTTACACTGCACTAATGTGACTACTAATGAGACTACTACTAATGTGACT---------------------------------------------------------------------------AGCACTGGTAGTAATGATACAATGAGGGGGGAAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACAATTGATATAGTACAAATGGGGGAG---------------------------------AATAGCACT------------------------TCCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGGTTTGCAATTATAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAGTGGAAAAGGAGCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTTTGCAACAGGAGACGTAATAGGACCGATAAGAAAGGCATATTGCAACATT------AGTAGAGCAGATTGGAATAAAACTTTAATCCGGGTAGTTACAAAATTACAA---GAACAATATAAG------------AATAAAACA---ATAACCTTTAAGCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGGGCCT---------AATAGAACTTTG------------------------------AATGAGACTGGTGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------ATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACTTGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGTGGACAAATTAGTTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTGATGATAAC---------AATAACACCATC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTAATGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGATCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAGACTCTGAATAACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACACAAACAATATACACTTTACTTGAAGCATCACAAATCCAACAAGACAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTTTAGTGAATAGAATTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGCTGGATTCTTAGCACTTTTCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AATCTTCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATACCATAGCAATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GTTTGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCAATAG

5.MEMI4948.UAB.EU576541
ATGAAAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAAACGCAACCACAACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATGATCCAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACGGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTCACTTTACACTGCACTAATGTGACTACTAATGAGACTACTACTAATGTGACT---------------------------------------------------------------------------AGCACTGGTAGTAATGATACAATGAGGGGGGAAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACAATTGATATAGTACAAATGGGGGAG---------------------------------AATAGCACT------------------------TCCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGGTTTGCAATTATAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAGTGGAAAAGGAGCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTTTGCAACAGGAGACGTAATAGGACCGATAAGAAAGGCATATTGCAACATT------AGTAGAGCAGATTGGAATAAAACTTTAATCCGGGTAGTTACAAAATTACAA---GAACAATATAAG------------AATAAAACA---ATAACCTTTAAGCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGGGCCT---------AATAGAACTTTG------------------------------AATGAGACTGGGGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------ATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACTTGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGTGGACAAATTAGTTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTGATGATAAC---------AATAACACCATC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTAATGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGATCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAGACTCTGAATAACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACACAAACAATATACACTTTACTTGAAGCATCACAAATCCAACAAGACAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGGTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTTTAGTGAATAGAATTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGCTGGATTCTTAGCACTTTTCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AATCTTCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATACCATAGCAATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------GTTTGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCAATAG

5.MEMI4948.UAB.EU576529
ATGAAAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAAACGCAACCACAACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATGATCCAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACGGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTCACTTTACACTGCACTAATGTGACTACTAATGAGACTACTACTAATGTGACT---------------------------------------------------------------------------AGCACTGGTAGTAATGATACAATGAGGGGGGAAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACAATTGATATAGTACAAATGGGGGAG---------------------------------AATAGCACT------------------------TCCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGGTTTGCAATTATAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAGTGGAAAAGGAGCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTTTGCAACAGGAGACGTAATAGGACCGATAAGAAAGGCATATTGCAACATT------AGTAGAGCAGATTGGAATAAAACTTTAATCCGGGTAGTTACAAAATTACAA---GAACAATATAAG------------AATAAAACA---ATAACCTTTAAGCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGGGCCT---------AATAGAACTTTG------------------------------AATGAGACTGGTGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------ATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACTTGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGTGGACAAATTAGTTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTGATGATAAC---------AATAACACCATC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTAATGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGATCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAGACTCTGAATAACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACACAAACAATATACACTTTACTTGAAGCATCACAAATCCAACAAGACAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTTTAGTGAATAGAATTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGCTGGATTCTTAGCACTTTTCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AATCTTCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATACCATAGCAATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------GTTTGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCAATAG

5.MEMI4948.UAB.EU576546
ATGAAAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAAACGCAACCACAACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATGATCCAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACGGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTCACTTTGCACTGCACTAATGTGACTACTAATGAGACTACTACTAATGTGACT---------------------------------------------------------------------------AGCACTGGTAGTAATGATACAATGAGGGGGGAAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACAATTGATATAGTACAAATGGGGGAG---------------------------------AATAGCACT------------------------TCCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGGTTTGCAATTATAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAGTGGAAAAGGAGCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTTTGCAACAGGAGACGTAATAGGACCGATAAGAAAGGCATATTGCAACATT------AGTAGAGCAGATTGGAATAAAACTTTAATCCGGGTAGTTACAAAATTACAA---GAACAATATAAG------------AATAAAACA---ATAACCTTTAAGCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGGGCCT---------AATAGAACTTTG------------------------------AATGAGACTGGTGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------ATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACTTGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGTGGACAAATTAGTTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTAAGGATAAC---------AATAACACCATC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTAATGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGATCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAGACTCTGAATAACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACACAAACAATATACACTTTACTTGAAGCATCACAAATCCAACAAGACAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTTTAGTGAATAGAATTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGCTGGATTCTTAGCACTTTTCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AATCTTCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATACCATAGCAATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAAAAGTAGTACAAAGA------------------GTTTGTAGAGCTATT--------------AAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCAATAG

5.MEMI4948.UAB.EU576548
ATGAAAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAAACGCAACCACAACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATGATCCAGAAGTATATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACGGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTCACTTTACACTGCACTAATGTGACTACTAATGAGACTACTACTAATGTGACT---------------------------------------------------------------------------AGCACTGGTAGTAATGATACAATGAGGGGGGAAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACAATTGATATAGTACAAATGGGGGAG---------------------------------AATAGCACT------------------------TCCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGGTTTGCAATTATAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAGTGGAAAAGGAGCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTTTGCAACAGGAGACGTAATAGGACCGATAAGAAAGGCATATTGCAACATT------AGTAGAGCAGATTGGAATAAAACTTTAATCCGGGTAGTTACAAAATTACAA---GAACAATATAAG------------AATAAAACA---ATAACCTTTAAGCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGGGCCT---------AATAGAACTTTG------------------------------AATGAGACTGGTGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------ATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACTTGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGTGGACAAATTAGTTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTGATGATAAC---------AATAACACCATC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTAATGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGATCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAGACTCTGAATAACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACACAAACAATATACACTTTACTTGAAGCATCACAAATCCAACAAGACAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTTTAGTGAATAGAATTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGCTGGATTCTTAGCACTTTTCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AATCTTCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATACCATAGCAATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GTTTGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCAATAG

5.MEMI4948.UAB.EU576530
ATGAAAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAAACGCAACCACAACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATGATCCAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACGGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTCACTTTACACTGCACTAATGTGACTACTAATGAGACTACTACTAATGTGACT---------------------------------------------------------------------------AGCACTGGTAGTAATGATACAATGAGGGGGGAAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACAATTGATATAGTACAAATGGGGGAG---------------------------------AATAGCACT------------------------TCCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGGTTTGCAATTATAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAGTGGAAAAGGAGCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTTTGCAACAGGAGACGTAATAGGACCGATAAGAAAGGCATATTGCAACATT------AGTAGAGCAGATTGGAATAAAACTTTAATCCGGGTAGTTACAAAATTACAA---GAACAATATAAG------------AATAAAACA---ATAACCTTTAAGCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGGGCCT---------AATAGAACTTTG------------------------------AATGAGACTGGTGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------ATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACTTGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGTGGACAAATTAGTTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTGATAATAAC---------AATAACACCATC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTAATGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGATCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCGGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAGACTCTGAATAACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACACAAACAATATACACTTTACTTGAAGCATCACAAATCCAACAAGACAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTTTAGTGAATAGAATTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGCTGGATTCTTAGCACTTTTCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AATCTTCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATACCATAGCAATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------GTTTGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCAATAG

5.MEMI4948.UAB.EU576543
ATGAAAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAAACGCAACCACAACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATGATCCAGAAGTATATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACGGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAAAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTCACTTTACACTGCACTAATGTGACTACTAATGAGACTACTACTAATGTGACT---------------------------------------------------------------------------AGCACTGGTAGTAATGATACAATGAGGGGGGAAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACAATTGATATAGTACAAATGGGGGAG---------------------------------AATAGCACT------------------------TCCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGGTTTGCAATTATAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAGTGGAAAAGGAGCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTTTGCAACAGGAGACGTAATAGGACCGATAAGAAAGGCATATTGCAACATT------AGTAGAGCAGATTGGAATAAAACTTTAATCCGGGTAGTTACAAAATTACAA---GAACAATATAAG------------AATAAAACA---ATAACCTTTAAGCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGGGCCT---------AATAGAACTTTG------------------------------AATGAGACTGGTGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------ATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACTTGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGTGGACAAATTAGTTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTAATGATAAA---------AATAACACCATC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTAATGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGATCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAGACTCTGAATAACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACACAAACAATATACACTTTACTTGAAGCATCACAAATCCAACAAGACAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTTTAGTGAATAGAATTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGCTGGATTCTTAGCACTTTTCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AATCTTCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATACCATAGCAATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------GTTTGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCAATAG

5.MEMI4948.UAB.EU576523
ATGAAAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAAACGCAACCACAACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATGATCCAGAAGTATATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACGGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTCACTTTACACTGCACTAATGTGACTACTAATGAGACTACTACTAATGTGACT---------------------------------------------------------------------------AGCACTGGTAGTAATGATACAATGAGGGGGGAAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACAATTGATATAGTACAAATGGGGGAG---------------------------------AATAGCACT------------------------TCCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGGTTTGCAATTATAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAGTGGAAAAGGAGCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTTTGCAACAGGAGACGTAATAGGACCGATAAGAAAGGCATATTGCAACATT------AGTAGAGCAGATTGGAATAAAACTTTAATCCGGGTAGTTACAAAATTACAA---GAACAATATAAG------------AATAAAACA---ATAACCTTTAAGCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTAGAGGAGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGGGCCT---------AATAGAACTTTG------------------------------AATGAGACTGGTGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------ATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACTTGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGTGGACAAATTAGTTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTGATGATAAC---------AATAACACCATC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTAATGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGATCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAGACTCTGAATAACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACACAAACAATATACACTTTACTTGAAGCATCACAAATCCAACAAGACAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTTTAGTGAATAGAATTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGCTGGATTCTTAGCACTTTTCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AATCTTCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATACCATAGCAATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------GTTTGTAAAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCAATAG

5.MEMI4948.UAB.EU576533
ATGAAAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAAACGCAACCACAACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATGATCCAGAAGTATATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACGGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTCACTTTACACTGCACTAATGTGACTACTAATGAGACTACTACTAATGTGACT---------------------------------------------------------------------------AGCACTGGTAGTAATGATACAATGAGGGGGGAAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACAATTGATATAGTACAAATGGGGGAG---------------------------------AATAGCACT------------------------TCCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGGTTTGCAATTATAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAGTGGAAAAGGAGCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTTTGCAACAGGAGACGTAATAGGACCGATAAGAAAGGCATATTGCAACATT------AGTAGAGCAGATTGGAATAAAACTTTAATCCGGGTAGTTACAAAATTACAA---GAACAATATAAG------------AATAAAACA---ATAACCTTTAAGCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGGGCCT---------AATAGAACTTTG------------------------------AATGAGACTGGTGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------ATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACTTATGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGTGGACAAATTAGTTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTACTGATAAC---------AATAACACCATC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTAATGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGATCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAGACTCTGAATAACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACACAAACAATATACACTTTACTTGAAGCATCACAAATCCAACAAGACAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTTTAGTGAATAGAATTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGCTGGATTCTTAGCACTTTTCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AATCTTCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATACCATAGCAATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GGTTGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCAATAG

5.MEMI4948.UAB.EU576549
ATGAAAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAAACGCAACCACAACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATGATCCAGGAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACGGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTCACTTTACACTGCACTAATGTGACTACTAATGAGACTACTACTAATGTGACT---------------------------------------------------------------------------AGCACTGGTAGTAATGATACAATGAGGGGGGAAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACAATTGATATAGTACAAATGGGGGAG---------------------------------AATAGCACT------------------------TCCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGGTTTGCAATTATAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAGTGGAAAAGGAGCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTTTGCAACAGGAGACGTAATAGGACCGATAAGAAAGGCATATTGCAACATT------AGTAGAGCAGATTGGAATAAAACTTTAATCCGGGTAGTTACAAAATTACAA---GAACAATATAAG------------AATAAAACA---ATAACCTTTAAGCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGGGCCT---------AATAGAACTTTG------------------------------AATGAGACTGGTGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------ATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACTTGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGTGGACAAATTAGTTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTGATGATAAC---------AATAACACCATC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTAATGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGATCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAGACTCTGAATAACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACACAAACAATATACACTTTACTTGAAGCATCACAAATCCAACAAGACAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTTTAGTGAATAGAATTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGCTGGATTCTTAGCACTTTTCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AATCTTCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATACCATAGCAATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------GTTTGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCAATAG

5.MEMI4948.UAB.EU576525
ATGAAAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAAACGCAACCACAACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATGATCCAGAAGTATATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACGGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTCACTTTACACTGCACTAATGTGACTACTAATGAGACTACTACTAATGTGACT---------------------------------------------------------------------------AGCACTGGTAGTAATGATACAATGAGGGGGGAAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACAATTGATATAGTACAAATGGGGGAG---------------------------------AATAGCACT------------------------TCCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGGTTTGCAATTATAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAGTGGAAAAGGAGCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTTTGCAACAGGAGACGTAATAGGACCGATAAGAAAGGCATATTGCAACATT------AGTAGAGCAGATTGGAATAAAACTTTAATCCGGGTAGTTACAAAATTACAA---GAACAATATAAG------------AATAAAACA---ATAACCTTTAAGCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGGGCCT---------AATAGAACTTTG------------------------------AATGAGACTGGTGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------ATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACTTGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGTGGACAAATTAGTTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTGATGATAAC---------AATAACACCATC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTAATGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGATCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAGACTCTGAATAACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACACAAACAATATACACTTTACTTGAAGCATCACAAATCCAACAAGACAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTTTAGTGAATAGAATTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGCTGGATTCTTAGCACTTTTCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AATCTTCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATACCATAGCAATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------GTTTGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCAATAG

5.MEMI4948.UAB.EU576551
ATGAAAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAAACGCAACCACAACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAACACATGATCCAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACGGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTCACTTTACACTGCACTAATGTGACTACTAATGAGACTACTACTAATGTGACT---------------------------------------------------------------------------AGCACTGGTAGTAATGATACAATGAGGGGGGAAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACAATTGATATAGTACAAATGGGGGAG---------------------------------AATAGCACT------------------------TCCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGGTTTGCAATTATAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAGTGGAAAAGGAGCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTTTGCAACAGGAGACGTAATAGGACCGATAAGAAAGGCATATTGCAACATT------AGTAGAGCAGATTGGAATAAAACTTTAATCCGGGTAGTTACAAAATTACAA---GAACAATATAAG------------AATAAAACA---ATAACCTTTAAGCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGGGCCT---------GATAGAACTTTG------------------------------AATGAGACTGGTGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------ATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACTTGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGTGGACAAATTAGTTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTAATGATAAC---------AATAACACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTAATGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGATCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAGACTCTGAATAACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACACAAACAATATACACTTTACTTGAAGCATCACAAATCCAACAAGACAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTTTAGTGAATAGAATTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGCTGGATTCTTAGCACTTTTCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AATCTTCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATACCATAGCAATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------GTTTGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCAATAG

5.MEMI4948.UAB.EU576531
ATGAAAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAAACGCAACCACAACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATGATCCAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACGGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTCACTTTACACTGCACTAATGTGACTACTAATGAGACTACTACTAATGTGACT---------------------------------------------------------------------------AGCACTGGTAGTAATGATACAATGAGGGGGGAAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACAATTGATATAGTACAAATGGGGGAG---------------------------------AATAGCACT------------------------TCCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGGTTTGCAATTATAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAGTGGAAAAGGAGCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTTTGCAACAGGAGACGTAATAGGACCGATAAGAAAGGCATATTGCAACATT------AGTAGAGCAGATTGGAATAAAACTTTAATCCGGGTAGTTACAAAATTACAA---GAACAATATAAG------------AATAAAACA---ATAACCTTTAAGCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGGGCCT---------AATAGAACTTTG------------------------------AATGAGACTGGTGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------ATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACTTGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGTGGACAAATTAGTTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTGATGATAAC---------AATAACACCATC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTAATGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGATCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAGACTCTGAATAACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACACAAACAATATACACTTTACTTGAAGCATCACAAATCCAACAAGACAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTTTAGTGAATAGAATTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGCTGGATTCTTAGCACTTTTCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AATCTTCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATACCATAGCAATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------GTTTGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCAATAG

5.MEMI4948.UAB.EU576522
ATGAAAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAAACGCAACCACAACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATGATCCAGAAGTATATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACGGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTCACTTTACACTGCACTAATGTGACTACTAATGAGACTACTACTAATGTGACT---------------------------------------------------------------------------AGCACTGGTAGTAATGATACAATGAGGGGGGAAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACAATTGATATAGTACAAATGGGGGAG---------------------------------AATAGCACT------------------------TCCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGGTTTGCAATTATAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAGTGGAAAAGGAGCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTTTGCAACAGGAGACGTAATAGGACCGATAAGAAAGGCATATTGCAACATT------AGTAGAGCAGATTGGAATAAAACTTTAATCCGGGTAGTTACAAAATTACAA---GAACAATATAAG------------AATAAAACA---ATAACCTTTAAGCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGGGCCT---------AATAGAACTTTG------------------------------AATGAGACTGGTGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------ATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACTTGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGTGGACAAATTAGTTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTGATGATAAC---------AATAACACCATC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTAATGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGATCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAGACTCTGAATAACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACACAAACAATATACACTTTACTTGAAGCATCACAAATCCAACAAGACAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTTTAGTGAATAGAATTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGCTGGATTCTTAGCACTTTTCTGGGACGACCTGTGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AATCTTCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATACCATAGCAATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAATA------------------GTTTGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCAATAG

5.MEMI4948.UAB.EU576528
ATGAAAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAAACGCAACCACAACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATGATCCAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACGGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTCACTTTACACTGCACTAATGTGACTACTAATGAGACTACTACTAATGTGACT---------------------------------------------------------------------------AGCACTGGTAGTAATGATACAATGAGGGGGGAAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACAATTGATATAGTACAAATGGGGGAG---------------------------------AATAGCACT------------------------TCCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGGTTTGCAATTATAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAGTGGAAAAGGAGCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTTTGCAACAGGAGACGTAATAGGACCGATAAGAAAGGCATATTGCAACATT------AGTAGAGCAGATTGGAATAAAACTTTAATCCGGGTAGTTACAAAATTACAA---GAACAATATAAG------------AATAAAACA---ATAACCTTTAAGCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGGGCCT---------AATAGAACTTTG------------------------------AATGAGACTGGTGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------ATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACTTGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGTGGACAAATTAGTTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTAATGGTAAC---------AATAACACCATC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTAATGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGATCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAGACTCTGAATAACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACACAAACAATATACACTTTACTTGAAGCATCACAAATCCAACAAGACAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTTTAGTGAATAGAATTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGCTGGATTCTTAGCACTTTTCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AATCTTCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATACCATAGCAATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAGGA------------------GTTTGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCAATAG

5.MEMI4948.UAB.EU576536
ATGAAAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAAACGCAACCACAACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATAATCCAGAAGTATATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACGGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTCACTTTACACTGCACTAATGTGACTACTAATGAGACTACTACTAATGTGACT---------------------------------------------------------------------------AGCACTGGTAGTAATGATACAATGAGGGGGGAAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACAATTGATATAGTACAAATGGGGGAG---------------------------------AATAGCACT------------------------TCCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGGTTTGCAATTATAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAGTGGAAAAGGAGCATGTAAAAATATCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTTTGCAACAGGAGACGTAATAGGACCGATAAGAAAGGCATATTGCAACATT------AGTAGAGCAGATTGGAATAAAACTTTAATCCGGGTAGTTACAAAATTACAA---GAACAATATAAG------------AATAAAACA---ATAACCTTTAAGCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGGGCCT---------AATAGAACTTTG------------------------------AATGAGACTGGTGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------ATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACTTGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGTGGACAAATTAGTTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTGATGATAAC---------AATAACACCATC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTAATGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGATCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAGACTCTGAATAACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACACAAACAATATACACTTTACTTGAAGCATCACAAATCCAACAAGACAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTTTAGTGAATAGAATTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGCTGGATTCTTAGCACTTTTCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AATCTTCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATACCATAGCAATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------GTTTGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCAATAG

5.MEMI4948.UAB.EU576550
ATGAAAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAAACGCAACCACAACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATGATCCAGAAGTATATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACGGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAAAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTCACTTTACACTGCACTAATGTGACTACTAATGAGACTACTACTAATGTGACT---------------------------------------------------------------------------AGCACTGGTAGTAATGATACAATGAGGGGGGAAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACAATTGATATAGTACAAATGGGGGAG---------------------------------AATAGCACT------------------------TCCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGGTTTGCAATTATAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAGTGGAAAAGGAGCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTTTGCAACAGGAGACGTAATAGGACCGATAAGAAAGGCATATTGCAACATT------AGTAGAGCAGATTGGAATAAAACTTTAATCCGGGTAGTTACAAAATTACAA---GAACAATATAAG------------AATAAAACA---ATAACCTTTAAGCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCATACTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGGGCCT---------AATAGAACTTTG------------------------------AATGAGACTGGTGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------ATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACTTGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGTGGACAAATTAGTTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTAATGATAAA---------AATAACACCATC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTAATGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGATCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAGACTCTGAATAACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACACAAACAATATACACTTTACTTGAAGCATCACAAATCCAACAAGACAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTTTAGTGAATAGAATTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGCTGGATTCTTAGCACTTTTCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AATCTTCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATACCATAGCAATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAAAAGTAGTACAAAGA------------------GTTCGTAGAGCTGTTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCAATAG

5.MEMI4948.UAB.EU576545
ATGAAAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAAACGCAACCACAACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATGATCCAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACGGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTCACTTTACACTGCACTAATGTGACTACTAATGAGACTACTACTAATGTGACT---------------------------------------------------------------------------AGCACTGGTAGTAATGATACAATGAGGGGGGAAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACAATTGATATAGTACAAATGGGGGAG---------------------------------AATAGCACT------------------------TCCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGGTTTGCAATTATAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAGTGGAAAAGGAGCATGTAAAAATGTCAGCACAGTGCAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTTTGCAACAGGAGACGTAATAGGACCGATAAGAAAGGCATATTGCAACATT------AGTAGAGCAGATTGGAATAAAACTTTAATCCGGGTAGTTACAAAATTACAA---GAACAATATAAG------------AATAAAACA---ATAACCTTTAAGCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGGGCCT---------AATAGAACTTTG------------------------------AATGAGACTGGTGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------ATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACTTGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGTGGACAAATTAGTTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTGATGATAAC---------AATAACACCATC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTAATGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGATCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAGACTCTGAATAACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACACAAACAATATACACTTTACTTGAAGCATCACAAATCCAACAAGACAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTTTAGTGAATAGAATTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGCTGGATTCTTAGCACTTTTCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AATCTTCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATACCATAGCAATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------GTTTGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCAATAG

5.MEMI4948.UAB.EU576534
ATGAAAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAAACGCAACCACAACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATGATCCAGGAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACGGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTCACTTTACACTGCACTAATGTGACTACTAATGAGACTACTACTAATGTGACT---------------------------------------------------------------------------AGCACTGGTAGTAATGATACAATGAGGGGGGAAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACAATTGATATAGTACAAATGGGGGAG---------------------------------AATAGCACT------------------------TCCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGGTTTGCAATTATAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAGTGGAAAAGGAGCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTTTGCAACAGGAGACGTAATAGGACCGATAAGAAAGGCATATTGCAACATT------AGTAGAGCAGATTGGAATAAAACTTTAATCCGGGTAGTTACAAAATTACAA---GAACAATATAAG------------AATAAAACA---ATAACCTTTAAGCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGGGCCT---------AATAGAACTTTG------------------------------AATGAGACTGGTGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------ATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACTTGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGTGGACAAATTAGTTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTGATGATAAC---------AATAACACCATC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTAATGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGATCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAGACTCTGAATAACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACACAAACAATATACACTTTACTTGAAGCATCACAAATCCAACAAGACAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTTTAGTGAATAGAATTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGCTGGATTCTTAGCACTTTTCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AATCTTCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATACCATAGCAATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAAAAGTAGTACAAAGA------------------GTTTGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCAATAG

5.MEMI4948.UAB.EU576544
ATGAAAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAAACGCAACCACAACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATGATCCAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACGGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTCACTTTACACTGCACTAATGTGACTACTAATGAGACTACTACTAATGTGACT---------------------------------------------------------------------------AGCACTGGTAGTAATGATACAATGAGGGGGGAAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACAATTGATATAGTACAAATGGGGGAG---------------------------------AATAGCACT------------------------TCCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGGTTTGCAATTATAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAGTGGAAAAGGAGCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTTTGCAACAGGAGACGTAATAGGACCGATAAGAAAGGCATATTGCAACATT------AGTAGAGCAGATTGGAATAAAACTTTAATCCGGGTAGTTACAAAATTACAA---GAACAATATAAG------------AATAAAACA---ATAACCTTTAAGCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCATACTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGGGCCT---------AATAGAACTTTG------------------------------AATGAGACTGGTGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------ATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACTTGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGTGGACAAATTAGTTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTGATGATAAC---------AATAACACCATC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTAATGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGATCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAGACTCTGAATAACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACACAAACAATATACACTTTACTTGAAGCATCACAAATCCAACAAGACAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTTTAGTGAATAGAATTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGCTGGATTCTTAGCACTTTTCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AATCTTCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATACCATAGCAATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------GTTTGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCAATAG

5.MEMI4948.UAB.EU576526
ATGAAAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAAACGCAACCACAACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATGATCCAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACGGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTCACTTTACACTGCACTAATGTGACTACTAATGAGACTACTACTAATGTGACT---------------------------------------------------------------------------AGCACTGGTAGTAATGATACAATGAGGGGGGAAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACAATTGATATAGTACAAATGGGGGAG---------------------------------AATAGCACT------------------------TCCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGGTTTGCAATTATAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAGTGGAAAAGGAGCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTTTGCAACAGGAGACGTAATAGGACCGATAAGAAAGGCATATTGCAACATT------AGTAGAGCAGATTGGAATAAAACTTTAATCCGGGTAGTTACAAAATTACAA---GAACAATATAAG------------AATAAAACA---ATAACCTTTAAGCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGGGCCT---------AATAGAACTTTG------------------------------AATGAGACTGGTGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------ATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACTTGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGTGGACAAATTAGTTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTGATGATAAC---------AATAACACCATC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTAATGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGATCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAGACTCTGAATAACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACACAAACAATATACACTTTACTTGAAGCATCACAAATCCAACAAGACAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTTTAGTGAATAGAATTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGCTGGATTCTTAGCACTTTTCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AATCTTCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATACCATAGCAATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------GTTTGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCAATAG

5.MEMI4948.UAB.EU576527
ATGAAAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAAACGCAACCACAACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATGATCCAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACGGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTCACTTTACACTGCACTAATGTGACTACTAATGAGACTACTACTAATGTGACT---------------------------------------------------------------------------AGCACTGGTAGTAATGATACAATGAGGGGGGAAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACAATTGATATAGTACAAATGGGGGAG---------------------------------AATAGCACT------------------------TCCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGGTTTGCAATTATAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAGTGGAAAAGGAGCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTTTGCAACAGGAGACGTAATAGGACCGATAAGAAAGGCATATTGCAACATT------AGTAGAGCAGATTGGAATAAAACTTTAATCCGGGTAGTTACAAAATTACAA---GAACAATATAAG------------AATAAAACA---ATAACCTTTAAGCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGGGCCT---------AATAGAACTTTG------------------------------AATGAGACTGGTGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------ATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACTTGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGTGGACAAATTAGTTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTGATGATAAC---------AATAACACCATC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTAATGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGATCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAGACTCTGAATAACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACACAAACAATATACACTTTACTTGAAGCATCACAAATCCAACAAGACAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTTTAGTGAATAGAATTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGCTGGATTCTTAGCACTTTTCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AATCTTCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATACCATAGCAATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------GTTTGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCAATAG

5.MEMI4948.UAB.EU576552
ATGAAAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAAACGCAACCACAACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATGATCCAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACGGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTCACTTTACACTGCACTAATGTGACTACTAATGAGACTACTACTAATGTGACT---------------------------------------------------------------------------AGCACTGGTAGTAATGATACAATGAGGGGGGAAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACAATTGATATAGTACAAATGGGGGAG---------------------------------AATAGCACT------------------------TCCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGGTTTGCAATTATAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAGTGGAAAAGGAGCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTTTGCAACAGGAGACGTAATAGGACCGATAAGAAAGGCATATTGCAACATT------AGTAGAGCAGATTGGAATAAAACTTTAATCCGGGTAGTTACAAAATTACAA---GAACAATATAAG------------AATAAAACA---ATAACCTTTAAGCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGGGCCT---------AATAGAACTTTG------------------------------AATGAGACTGGTGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------ATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACTTGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGTGGACAAATTAGTTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTGATGATAAC---------AATAACACCATC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTAATGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGATCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAGACTCTGAATAACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACACAAACAATATACACTTTACTTGAAGCATCACAAATCCAACAAGACAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTTTAGTGAATAGAATTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGCTGGATTCTTAGCACTTTTCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AATCTTCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATACCATAGCAATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------GTTTGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCAATAG

5.MEMI4948.UAB.EU576542
ATGAAAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAAACGCAACCACAACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATGATCCAGAAGTATATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACGGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTCACTTTACACTGCACTAATGTGACTACTAATGAGACTACTACTAATGTGACT---------------------------------------------------------------------------AGCACTGGTAGTAATGATACAATGAGGGGGGAAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACAATTGATATAGTACAAATGGGGGAG---------------------------------AATAGCACT------------------------TCCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGGTTTGCAATTATAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAGTGGAAAAGGAGCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTAAACGAAACTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTTTGCAACAGGAGACGTAATAGGACCGATAAGAAAGGCATATTGCAACATT------AGTAGAGCAGATTGGAATAAAACTTTAATCCGGGTAGTTACAAAATTACAA---GAACAATATAAG------------AATAAAACA---ATAACCTTTAAGCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGGGCCT---------AATAGAACTTTG------------------------------AATGAGACTGGTGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------ATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACTTGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGTGGACAAATTAGTTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTGATGATAAC---------AATAACACCATC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTAATGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGATCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAGACTCTGAATAACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACACAAACAATATACACTTTACTTGAAGCATCACAAATCCAACAAGACAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTTTAGTGAATAGAATTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGCTGGATTCTTAGCACTTTTCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATCTGTGG---AATCTTCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATACCATAGCAATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------GTTTGTAGAGCTATTCACAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCAATAG

5.REJO4541.UAB.EU576720
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTGTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACCAAGAGATACATAAT---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAGTAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTACTGATTTGAATGTTACCAATAGCAATAGCACTGATCAT---------------------------------------------------------------------------------AGCACTAATAGTAGCTTGGAAACGAAGGGAGAAATAAAAAACTGCTCGTTCAATATCACC---ACAACTCCAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCAATTTTTTATAAACAGGATGTAGTACCAATAAAAAATGAT------------------------------AATATTAGT---------------------------TATAGGCTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGGGGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAATATCAACTCAACTACTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAC---AAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAATCATAATAGTACATCTGAATGAAACTGTAAAGATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGTACCATT------AATGAATCAGAATGGAATAACACTTTACAAAAGATAGTTGTAACATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTACAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAGCACAACTGTTTAATAGTAGTTGGGATACT---------AATACTAATGGG------------------------------AATGATACTCAAGGGCCAAGTGAA------AATAACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGAAAAGCAATATATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATAGTAGCCTA---------------------AGCAGCCCCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGCGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTTCTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGTTACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGAGGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACCTAATATACACCTTAATTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGGGGGCTTGGTAGGTCTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAATAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGCGACAGATCAGGAAGATCAGTGGATGGATTCTTACCACTTATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGTTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAATCCTCAAATACTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATTGCAGTAGCTGAGAGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGGGCTCTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.REJO4541.UAB.EU576708
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTGTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACCAAGAGATACATAAT---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAGTAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTACTGATTTGAATGTTACCAATAGCAATAGCACTGATCAT---------------------------------------------------------------------------------AGCACTAATAGTAGCTTGGAAACGAAGGGAGAAATAAAAAACTGCTCGTTCAATATCACC---ACAACTCCAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCAATTTTTTATAAACAGGATGTAGTACCAATAAAAAATGAT------------------------------AATATTAGT---------------------------TATAGGCTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGGGGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAATATCAACTCAACTACTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAC---AAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAATCATAATAGTACATCTGAATGAAACTGTAAAGATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGTACCATT------AATGAATCAGAATGGAATAACACTTTACAAAAGATAGTTGTAACATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTACAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAGCACAACTGTTTAATAGTAGTTGGGATACT---------AATACTAATGGG------------------------------AATGATACTCAAGGGCCAAGTGAA------AATAACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGAAAAGCAATATATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATAGTAGCCTA---------------------AGCAGCCCCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGCGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTTCTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGTTACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGAGGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACCTAATATACACCTTAATTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGGGGGCTTGGTAGGTCTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAATAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGCGACAGATCAGGAAGATCAGTGGATGGATTCTTACCACTTATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGTTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAATCCTCAAATACTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATTGCAGTAGCTGAGAGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGGGCTCTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.REJO4541.UAB.EU576718
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTGTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACCAAGAGATACATAAT---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAGTAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTACTGATTTGAATGTTACCAATAGCAATAGCACTGATCAT---------------------------------------------------------------------------------AGCACTAATAGTAGCTTGGAAACGAAGGGAGAAATAAAAAACTGCTCGTTCAATATCACC---ACAACTCCAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCAATTTTTTATAAACAGGATGTAGTACCAATAAAAAATGAT------------------------------AATATTAGT---------------------------TATAGGCTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGGGGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAATATCAACTCAACTACTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAC---AAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAATCATAATAGTACATCTGAATGAAACTGTAAAGATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGTACCATT------AATGAATCAGAATGGAATAACACTTTACAAAAGATAGTTGTAACATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTACAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAGCACAACTGTTTAATAGTAGTTGGGATACT---------AATACTAATGGG------------------------------AATGATACTCAAGGGCCAAGTGAA------AATAACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGAAAAGCAATATATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATAGTAGCCTA---------------------AGCAGCCCCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGCGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTTCTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGTTACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGAGGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACCTAATATACACCTTAATTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGGGGGCTTGGTAGGTCTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAATAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGCGACAGATCAGGAAGATCAGTGGATGGATTCTTACCACTTATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGTTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAATCCTCAAATACTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATTGCAGTAGCTGAGAGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGGGCTCTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.REJO4541.UAB.EU576710
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTGTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACCAAGAGATACATAAT---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAGTAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTACTGATTTGAATGTTACCAATAGCAATAGCACTGATCAT---------------------------------------------------------------------------------AGCACTAATAGTAGCTTGGAAACGAAGGGAGAAATAAAAAACTGCTCGTTCAATATCACC---ACAACTCCAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCAATTTTTTATAAACAGGATGTAGTACCAATAAAAAATGAT------------------------------AATATTAGT---------------------------TATAGGCTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGGGGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAATATCAACTCAACTACTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAC---AAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAATCATAATAGTACATCTGAATGAAACTGTAAAGATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGTACCATT------AATGAATCAGAATGGAATAACACTTTACAAAAGATAGTTGTAACATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTACAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAGCACAACTGTTTAATAGTAGTTGGGATACT---------AATACTAATGGG------------------------------AATGATACTCAAGGGCCAAGTGAA------AATAACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGAAAAGCAATATATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATAGTAGCCTA---------------------AGCAGCCCCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGCGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTTCTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGTTACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGAGGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACCTAATATACACCTTAATTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGGGGGCTTGGTAGGTCTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAATAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGCGACAGATCAGGAAGATCAGTGGATGGATTCTTACCACTTATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGTTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAATCCTCAAATACTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATTGCAGTAGCTGAGAGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGGGCTCTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.REJO4541.UAB.EU576721
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTGTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACCAAGAGATACATAAT---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAGTAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTACTGATTTGAATGTTACCAATAGCAATAGCACTGATCAT---------------------------------------------------------------------------------AGCACTAATAGTAGCTTGGAAACGAAGGGAGAAATAAAAAACTGCTCGTTCAATATCACC---ACAACTCCAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCAATTTTTTATAAACAGGATGTAGTACCAATAAAAAATGAT------------------------------AATATTAGT---------------------------TATAGGCTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGGGGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAATATCAACTCAACTACTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAC---AAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAATCATAATAGTACATCTGAATGAAACTGTAAAGATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGTACCATT------AATGAATCAGAATGGAATAACACTTTACAAAAGATAGTTGTAACATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTACAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAGCACAACTGTTTAATAGTAGTTGGGATACT---------AATACTAATGGG------------------------------AATGATACTCAAGGGCCAAGTGAA------AATAACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGAAAAGCAATATATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATAGTGGT------------------AATAGTAGCCTA---------------------AGCAGCCCCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGCGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTTCTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGTTACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGAGGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACCTAATATACACCTTAATTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGGGGGCTTGGTAGGTCTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAATAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGCGACAGATCAGGAAGATCAGTGGATGGATTCTTACCACTTATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGTTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAATCCTCAAATACTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATTGCAGTAGCTGAGAGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGGGCTCTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.REJO4541.UAB.EU576713
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTGTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACCAAGAGATACATAAT---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAGTAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTACTGATTTGAATGTTACCAATAGCAATAGCACTGATCAT---------------------------------------------------------------------------------AGCACTAATAGTAGCTTGGAAACGAAGGGAGAAATAAAAAACTGCTCGTTCAATATCACC---ACAACTCCAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCAATTTTTTATAAACAGGATGTAGTACCAATAAAAAATGAT------------------------------AATATTAGT---------------------------TATAGGCTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGGGGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAATATCAACTCAACTACTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAC---AAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAATCATAATAGTACATCTGAATGAAACTGTAAAGATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGTACCATT------AATGAATCAGAATGGAATAACACTTTACAAAAGATAGTTGTAACATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTACAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAGCACAACTGTTTAATAGTAGTTGGGATACT---------AATACTAATGGG------------------------------AATGATACTCAAGGGCCAAGTGAA------AATAACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGAAAAGCAATATATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGGGGT------------------AATAGTAGCCTA---------------------AGCAGCCCCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGGTATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGCGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTTCTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGTTACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGAGGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACCTAATATACACCTTAATTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGGGGGCTTGGTAGGTCTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAATAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGCGACAGATCAGGAAGATCAGTGGATGGATTCTTACCACTTATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGTTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAATCCTCAAATACTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATTGCAGTAGCTGAGAGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGGGCTCTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCCTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.REJO4541.UAB.EU576719
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTGTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACCAAGAGATACATAAT---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAGTAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTACTGATTTGAATGTTACCAATAGCAATAGCACTGATCAT---------------------------------------------------------------------------------AGCACTAATAGTAGCTTGGAAACGAAGGGAGAAATAAAAAACTGCTCGTTCAATATCACC---ACAACTCCAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCAATTTTTTATAAACAGGATGTAGTACCAATAAAAAATGAT------------------------------AATATTAGT---------------------------TATAGGCTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGGGGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAATATCAACTCAACTACTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAC---AAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAATCATAATAGTACATCTGAATGAAACTGTAAAGATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGTACCATT------AATGAATCAGAATGGAATAACACTTTACAAAAGATAGTTGTAACATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTACAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAGCACAACTGTTTAATAGTAGTTGGGATACT---------AATACTAATGGG------------------------------AATGATACTCAAGGGCCAAGTGAA------AATAACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGAAAAGCAATATATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATAGTAGCCTA---------------------AGCAGCCCCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGCGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTTCTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGTTACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGAGGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACCTAATATACACCTTAATTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGGGGGCTTGGTAGGTCTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAATAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGCGACAGATCAGGAAGATCAGTGGATGGATTCTTACCACTTATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGTTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAATCCTCAAATACTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATTGCAGTAGCTGAGAGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGGGCTCTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.REJO4541.UAB.EU576725
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTGTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACCAAGAGATACATAAT---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAGTAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTACTGATTTGAATGTTACCAATAGCAATAGCACTGATCAT---------------------------------------------------------------------------------AGCACTAATAGTAGCTTGGAAACGAAGGGAGAAATAAAAAACTGCTCGTTCAATATCACC---ACAACTCCAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCAATTTTTTATAAACAGGATGTAGTACCAATAAAAAATGAT------------------------------AATATTAGT---------------------------TATAGGCTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGGGGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAATATCAACTCAACTACTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAC---AAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAATCATAATAGTACATCTGAATGAAACTGTAAAGATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGTACCATT------AATGAATCAGAATGGAATAACACTTTACAAAAGATAGTTGTAACATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTACAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAGCACAACTGTTTAATAGTAGTTGGGATACT---------AATACTAATGGG------------------------------AATGATACTCAAGGGCCAAGTGAA------AATAACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGAAAAGCAATATATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATAGTAGCCTA---------------------AGCAGCCCCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGCGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTTCTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGTTACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGAGGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACCTAATATACACCTTAATTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGGGGGCTTGGTAGGTCTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAATAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGCGACAGATCAGGAAGATCAGTGGATGGATTCTTACCACTTATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGTTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAATCCTCAAATACTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATTGCAGTAGCTGAGAGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGGGCTCTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA
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ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTGTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACCAAGAGATACATAAT---ATTTGGGCCACACATGCCCGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAGTAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTACTGATTTGAATGTTACCAATAGCAATAGCACTGATCAT---------------------------------------------------------------------------------AGCACTAATAGTAGCTTGGAAACGAAGGGAGAAATAAAAAACTGCTCGTTCAATATCACC---ACAACTCCAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCAATTTTTTATAAACAGGATGTAGTACCAATAAAAAATGAT------------------------------AATATTAGT---------------------------TATAGGCTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGGGGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAATATCAACTCAACTACTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAC---AAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAATCATAATAGTACATCTGAATGAAACTGTAAAGATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGTACCATT------AATGAATCAGAATGGAATAACACTTTACAAAAGATAGTTGTAACATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTACAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAGCACAACTGTTTAATAGTAGTTGGGATACT---------AATACTAATGGG------------------------------AATGATACTCAAGGGCCAAGTGAA------AATAACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGAAAAGCAATATATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATAGTAGCCTA---------------------AGCAGCCCCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGCGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTTCTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGTTACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGAGGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACCTAATATACACCTTAATTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGGGGGCTTGGTAGGTCTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAATAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGCGGCAGATCAGGAAGATCAGTGGATGGATTCTTACCACTTATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGTTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAATCCTCAAATACTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATTGCAGTAGCTGAGAGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGGGCTCTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA
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ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCCACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTGTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACCAAGAGATACATAAT---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAGTAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTACTGATTTGAATGTTACCAATAGCAATAGCACTGATCAT---------------------------------------------------------------------------------AGCACTAATAGTAGCTTGGAAACGAAGGGAGAAATAAAAAACTGCTCGTTCAATATCACC---ACAACTCCAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCAATTTTTTATAAACAGGATGTAGTACCAATAAAAAATGAT------------------------------AATATTAGT---------------------------TATAGGCTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGGGGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAATATCAACTCAACTACTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAC---AAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAATCATAATAGTACATCTGAATGAAACTGTAAAGATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGTACCATT------AATGAATCAGAATGGAATAACACTTTACAAAAGATAGTTGTAACATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTACAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAGCACAACTGTTTAATAGTAGTTGGGATACT---------AATACTAATGGG------------------------------AATGATACTCAAGGGCCAAGTGAA------AATAACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGAAAAGCAATATATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATAGTAGCCTA---------------------AGCAGCCCCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGCGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTTCTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGTTACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGAGGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACCTAATATACACCTTAATTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGGGGGCTTGGTAGGTCTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAATAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGCGACAGATCAGGAAGATCAGTGGATGGATTCTTACCACTTATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGTTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAATCCTCAAATACTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATTGCAGTAGCTGAGAGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGGGCTCTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA
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ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTGTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACCAAGAGATACATAAT---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAGTAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTACTGATTTGAATGTTACCAATAGCAATAGCACTGATCAT---------------------------------------------------------------------------------AGCACTAATAGTAGCTTGGAAACGAAGGGAGAAATAAAAAACTGCTCGTTCAATATCACC---ACAACTCCAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCAATTTTTTATAAACAGGATGTAGTACCAATAAAAAATGAT------------------------------AATATTAGT---------------------------TATAGGCTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGGGGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAATATCAACTCAACTACTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAC---AAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAATCATAATAGTACATCTGAATGAAACTGTAAAGATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGTACCATT------AATGAATCAGAATGGAATAACACTTTACAAAAGATAGTTGTAACATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTACAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAGCACAACTGTTTAATAGTAGTTGGGATACT---------AATACTAATGGG------------------------------AATGATACTCAAGGGCCAAGTGAA------AATAACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGAAAAGCAATATATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATAGTAGCCTA---------------------AGCAGCCCCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGCGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTTCTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGTTACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGAGGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACCTAATATACACCTTAATTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGGGGGCTTGGTAGGTCTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAATAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGCGACAGATCAGGAAGATCAGTGGATGGATTCTTACCACTTATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGTTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAATCCTCAAATACTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATTGCAGTAGCTGAGAGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGGGCTCTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA
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ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTGTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACCAAGAGATACATAAT---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAGTAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTACTGATTTGAATGTTACCAATAGCAATAGCACTGATCAT---------------------------------------------------------------------------------AGCACTAATAGTAGCTTGGAAACGAAGGGAGAAATAAAAAACTGCTCGTTCAATATCACC---ACAACTCCAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCAATTTTTTATAAACAGGATGTAGTACCAATAAAAAATGAT------------------------------AATATTAGT---------------------------TATAGGCTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGGGGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAATATCAACTCAACTACTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAC---AAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAATCATAATAGTACATCTGAATGAAACTGTAAAGATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGTACCATT------AATGAATCAGAATGGAATAACACTTTACAAAAGATAGTTGTAACATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTACAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAGCACAACTGTTTAATAGTAGTTGGGATACT---------AATACTAATGGG------------------------------AATGATACTCAAGGGCCAAGTGAA------AATAACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGAAAAGCAATATATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATAGTAGCCTA---------------------AGCAGCCCCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGCGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTTCTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGTTACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGAGGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACCTAATATACACCTTAATTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGGGGGCTTGGTAGGTCTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAATAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGCGACAGATCAGGAAGATCAGTGGATGGATTCTTACCACTTATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGTTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAATCCTCAAATACTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATTGCAGTAGCTGAGAGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGGGCTCTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.REJO4541.UAB.EU576712
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTGTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACCAAGAGATACATAAT---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAGTAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTACTGATTTGAATGTTACCAATAGCAATAGCACTGATCAT---------------------------------------------------------------------------------AGCACTAATAGTAGCTTGGAAACGAAGGGAGAAATAAAAAACTGCTCGTTCAATATCACC---ACAACTCCAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCAATTTTTTATAAACAGGATGTAGTACCAATAAAAAATGAT------------------------------AATATTAGT---------------------------TATAGGCTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGGGGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAATATCAACTCAACTACTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAC---AAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAATCATAATAGTACATCTGAATGAAACTGTAAAGATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGTACCATT------AATGAATCAGAATGGAATAACACTTTACAAAAGATAGTTGTAACATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTACAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAGCACAACTGTTTAATAGTAGTTGGGATACT---------AATACTAATGGG------------------------------AATGATACTCAAGGGCCAAGTGAA------AATAACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGAAAAGCAATATATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATAGTAGCCTA---------------------AGCAGCCCCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGCGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTTCTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGTGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGTTACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGAGGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACCTAATATACACCTTAATTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGGGGGCTTGGTAGGTCTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAATAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGCGACAGATCAGGAAGATCAGTGGATGGATTCTTACCACTTATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGTTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAATCCTCAAATACTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATTGCAGTAGCTGAGAGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGGGCTCTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA
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ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTGTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACCAAGAGATACATAAT---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAGTAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTACTGATTTGAATGTTACCAATAGCAATAGCACTGATCAT---------------------------------------------------------------------------------AGCACTAATAGTAGCTTGGAAACGAAGGGAGAAATAAAAAACTGCTCGTTCAATATCACC---ACAACTCCAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCAATTTTTTATAAACAGGATGTAGTACCAATAAAAAATGAT------------------------------AATATTAGT---------------------------TATAGGCTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGGGGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAATATCAACTCAACTACTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAC---AAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAATCATAATAGTACATCTGAATGAAACTGTAAAGATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGTACCATT------AATGAATCAGAATGGAATAACACTTTACAAAAGATAGTTGTAACATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTACAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAGCACAACTGTTTAATAGTAGTTGGGATACT---------AATACTAATGGG------------------------------AATGATACTCAAGGGCCAAGTGAA------AATAACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGAAAAGCAATATATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATAGTAGCCTA---------------------AGCAGCCCCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGCGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTTCTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGTTACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGAGGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACCTAATATACACCTTAATTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGGGGGCTTGGTAGGTCTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAATAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGCGACAGATCAGGAAGATCAGTGGATGGATTCTTACCACTTATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGTTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAATCCTCAAATACTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATTGCAGTAGCTGAGAGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGGGCTCTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.REJO4541.UAB.EU576707
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTGTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACCAAGAGATACATAAT---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAGTAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTACTGATTTGAATGTTACCAATAGCAATAGCACTGATCAT---------------------------------------------------------------------------------AGCACTAATAGTAGCTTGGAAACGAAGGGAGAAATAAAAAACTGCTCGTTCAATATCACC---ACAACTCCAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCAATTTTTTATAAACAGGATGTAGTACCAATAAAAAATGAT------------------------------AATATTAGT---------------------------TATAGGCTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGGGGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAATATCAACTCAACTACTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAC---AAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAATCATAATAGTACATCTGAATGAAACTGTAAAGATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGTACCATT------AATGAATCAGAATGGAATAACACTTTACAAAAGATAGTTGTAACATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTACAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAGCACAACTGTTTAATAGTAGTTGGGATACT---------AATACTAATGGG------------------------------AATGATACTCAAGGGCCAAGTGAA------AATAACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGAAAAGCAATATATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATAGTAGCCTA---------------------AGCAGCCCCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGCGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTTCTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGTTACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGAGGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACCTAATATACACCTTAATTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGGGGGCTTGGTAGGTCTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAATAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGCGACAGATCAGGAAGATCAGTGGATGGATTCTTACCACTTATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGTTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAATCCTCAAATACTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATTGCAGTAGCTGAGAGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGGGCTCTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.REJO4541.UAB.EU576723
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTGTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACCAAGAGATACATAAT---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAGTAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTACTGATTTGAATGTTACCAATAGCAATAGCACTGATCAT---------------------------------------------------------------------------------AGCACTAATAGTAGCTTGGAAACGAAGGGAGAAATAAAAAACTGCTCGTTCAATATCACC---ACAACTCCAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCAATTTTTTATAAACAGGATGTAGTACCAATAAAAAATGAT------------------------------AATATTAGT---------------------------TATAGGCTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGGGGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAATATCAACTCAACTACTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAC---AAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAATCATAATAGTACATCTGAATGAAACTGTAAAGATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAAAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGTACCATT------AATGAATCAGAATGGAATAACACTTTACAAAAGATAGTTGTAACATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTACAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAGCACAACTGTTTAATAGTAGTTGGGATACT---------AATACTAATGGG------------------------------AATGATACTCAAGGGTCAAGTGAA------AATAACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGAAAAGCAATATATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATAGTAGCCTA---------------------AGCAGCCCCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGCGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTTCTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGTTACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGAGGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACCTAATATACACCTTAATTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGGGGGCTTGGTAGGTCTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAATAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGCGACAGATCAGGAAGATCAGTGGATGGATTCTTACCACTTATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGTTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAATCCTCAAATACTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATTGCAGTAGCTGAGAGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGGGCTCTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.REJO4541.UAB.EU576717
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTGTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACCAAGAGATACATAAT---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAGTAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTACTGATTTGAATGTTACCAATAGCAATAGCACTGATCAT---------------------------------------------------------------------------------AGCACTAATAGTAGCTTGGAAACGAAGGGAGAAATAAAAAACTGCTCGTTCAATATCACC---ACAACTCCAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCAATTTTTTATAAACAGGATGTAGTACCAATAAAAAATGAT------------------------------AATATTAGT---------------------------TATAGGCTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGGGGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAATATCAACTCAACTACTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAC---AAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAATCATAATAGTACATCTGAATGAAACTGTAAAGATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGTACCATT------AATGAATCAGAATGGAATAACACTTTACAAAAGATAGTTGTAACATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTACAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAGCACAACTGTTTAATAGTAGTTGGGATACT---------AATACTAATGGG------------------------------AATGATACTCAAGGGCCAAGTGAA------AATAACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGAAAAGCAATATATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATAGTAGCCTA---------------------AGCAGCCCCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGCGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTTCTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGTTACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGAGGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACCTAATATACACCTTAATTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGGGGGCTTGGTAGGTCTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAATAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGCGACAGATCAGGAAGATCAGTGGATGGATTCTTACCACTTATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGTTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAATCCTCAAATACTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATTGCAGTAGCTGAGAGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGGGCTCTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.REJO4541.UAB.EU576716
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCACGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTGTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACCAAGAGATACATAAT---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAGTAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTACTGATTTGAATGTTACCAATAGCAATAGCACTGATCAT---------------------------------------------------------------------------------AGCACTAATAGTAGCTTGGAAACGAAGGGAGAAATAAAAAACTGCTCGTTCAATATCACC---ACAACTCCAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCAATTTTTTATAAACAGGATGTAGTACCAATAAAAAATGAT------------------------------AATATTAGT---------------------------TATAGGCTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGGGGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCCGTAATATCAACTCAACTACTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAC---AAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAATCATAATAGTACATCTGAATGAAACTGTAAAGATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGTACCATT------AATGAATCAGAATGGAATAACACTTTACAAAAGATAGTTGTAACATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTACAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAGCACAACTGTTTAATAGTAGTTGGGATACT---------AATACTAATGGG------------------------------AATGATACTCAAGGGCCAAGTGAA------AATAACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGAAAAGCAATATATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATAGTAGCCTA---------------------AGCAGCCCCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGCGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTTCTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGTTACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGAGGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACCTAATATACACCTTAATTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGGGGGCTTGGTAGGTCTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAATAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGCGACAGATCAGGAAGATCAGTGGATGGATTCTTACCACTTATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGTTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAATCCTCAAATACTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATTGCAGTAGCTGAGAGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGGGCTCTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.REJO4541.UAB.EU576706
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTGTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACCAAGAGATACATAAT---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAGTAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTACTGATTTGAATGTTACCAATAGCAATAGCACTGATCAT---------------------------------------------------------------------------------AGCACTAATAGTAGCTTGGAAACGAAGGGAGAAATAAAAAACTGCTCGTTCAATATCACC---ACAACTCCAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCAATTTTTTATAAACAGGATGTAGTACCAATAAAAAATGAT------------------------------AATATTAGT---------------------------TATAGGCTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGGGGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAATATCAACTCAACTACTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAC---AAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAATCATAATAGTACATCTGAATGAAACTGTAAAGATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGTACCATT------AATGAATCAGAATGGAATAACACTTTACAAAAGATAGTTGTAACATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTACAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAGCACAACTGTTTAATAGTAGTTGGGATACT---------AATACTAATGGG------------------------------AATGATACTCAAGGGCCAAGTGAA------AATAACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGAAAAGCAATATATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATAGTAGCCTA---------------------AGCAGCCCCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGCGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTTCTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGTTACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGAGGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACCTAATATACACCTTAATTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGGGGGCTTGGTAGGTCTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAATAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGCGACAGATCAGGAAGATCAGTGGATGGATTCTTACCACTTATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGTTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAATCCTCAAATACTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATTGCAGTAGCTGAGAGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGGGCTCTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.REJO4541.UAB.EU576724
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTGTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACCAAGAGATACATAAT---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAGTAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTACTGATTTGAATGTTACCAATAGCAATAGCACTGATCAT---------------------------------------------------------------------------------AGCACTAATAGTAGCTTGGAAACGAAGGGAGAAATAAAAAACTGCTCGTTCAATATCACC---ACAACTCCAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCAATTTTTTATAAACAGGATGTAGTACCAATAAAAAATGAT------------------------------AATATTAGT---------------------------TATAGGCTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGGGGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAATATCAACTCAACTACTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAC---AAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAATCATAATAGTACATCTGAATGAAACTGTAAAGATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGTACCATT------AATGAATCAGAATGGAATAACACTTTACAAAAGATAGTTGTAACATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTACAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAGCACAACTGTTTAATAGTAGTTGGGATACT---------AATACTAATGGG------------------------------AATGATACTCAAGGGCCAAGTGAA------AATAACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGAAAAGCAATATATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATAGTAGCCTA---------------------AGCAGCCCCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGCGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTTCTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGTTACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGAGGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACCTAATATACACCTTAATTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGGGGGCTTGGTAGGTCTAAGAATAGTTTTTGCTGTATTTTCTATAATAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGCGACAGATCAGGAAGATCAGTGGATGGATTCTTACCACTTATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGTTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAATCCTCAAATACTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATTGCAGTAGCTGAGAGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGGGCTCTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.REJO4541.UAB.EU576709
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTGTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACCAAGAGAT-CATAAT---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAGTAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTACTGATTTGAATGTTACCAATAGCAATAGCACTGATCAT---------------------------------------------------------------------------------AGCACTAATAGTAGCTTGGAAACGAAGGGAGAAATAAAAAACTGCTCGTTCAATATCACC---ACAACTCCAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCAATTTTTTATAAACAGGATGTAGTACCAATAAAAAATGAT------------------------------AATATTAGT---------------------------TATAGGCTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGGGGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAATATCAACTCAACTACTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAC---AAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAATCATAATAGTACATCTGAATGAAACTGTAAAGATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGTACCATT------AATGAATCAGAATGGAATAACACTTTACAAAAGATAGTTGTAACATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTACAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAGCACAACTGTTTAATAGTAGTTGGGATACT---------AATACTAATGGG------------------------------AATGATACTCAAGGGCCAAGTGAA------AATAACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGAAAAGCAATATATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATAGTAGCCTA---------------------AGCAGCCCCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGCGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTTCTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGTTACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGAGGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACCTAATATACACCTTAATTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGGGGGCTTGGTAGGTCTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAATAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGCGACAGATCAGGAAGATCAGTGGATGGATTCTTACCACTTATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGTTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAATCCTCAAATACTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATTGCAGTAGCTGAGAGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGGGCTCTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.RHPA4259.UAB.EU576732
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGG------------------------ACCATGCTCCTTTGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCAAAAGCATATGATACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATCATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATCTTGTGAATAGTAATATTACT------------------------------------------------------------------------------------------------CGTGTTGACAATACTACGGAAAAG---GAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATAATACTAGCCATAGGGAT------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACACAATAACAATACAAGAAAAAGTATCAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGAAAAATGGCAGAACACTTTAAAACAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTGCTCCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAATGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAATTGTTTACTAGTACTTGG---------------------------AATAGTACT------------------TGGAATAGTACTTGG------------------AATAATACTGAAGGGTCA---AATAGCACT------GTTATCACCCTGCCATGCAGAATAAGACAAATCATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCGATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACGACACC------------------------ACAAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATAGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATACGATTTGGGGA---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTAATCTACAACTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAGAAAAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATGTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGACAGAGACAGATCAGGGAGATCAGCAGATGGATTCTTAGTACTCGTCTGGGTCGATCTGCGGAACCTTTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGTTTGCTTGATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAACTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCATTGCAATAA

5.RHPA4259.UAB.EU576752
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGG------------------------ACCATGCTCCTTTGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCAAAAGCATATGATACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATCATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATCTTGTGAATAGTAATATTACT------------------------------------------------------------------------------------------------CGTGTTGACAATACTACGGAAAAG---GAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATAATACTAGCCATAGGGAT------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACACAATAACAATACAAGAAAAAGTATCAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGAAAAATGGCAGAACACTTTAAAACAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTGCTCCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAATGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAATTGTTTACTAGTACTTGG---------------------------AATAGTACT------------------TGGAATAGTACTTGG------------------AATAATACTGAAGGGTCA---AATAGCACT------GTTATCACCCTGCCATGCAGAATAAGACAAATCATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCGATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACGACACC------------------------ACAAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATACGATTTGGGGA---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTAATCTACAACTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAGAAAAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATGTTCATAATAATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGACAGAGACAGATCAGGGAGATCAGCAGATGGATTCTTAGTACTCGTCTGGGTCGATCTGCGGAACCTTTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGTTTGCTTGATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAACTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCATTGCAATAA

5.RHPA4259.UAB.EU576744
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGG------------------------ACCATGCTCCTTTGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCAAAAGCATATGATACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATCATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATCTTGTGAATAGTAATATTACT------------------------------------------------------------------------------------------------CGTGTTGACAATACTACGGAAAAG---GAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATAATACTAGCCATAGGGAT------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACACAATAACAATACAAGAAAAAGTATCAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGAAAAATGGCAGAACACTTTAAAACAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTGCTCCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAATGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAATTGTTTACTAGTACTTGG---------------------------AATAGTACT------------------TGGAATAGTACTTGG------------------AATAATACTGAAGGGTCA---AATAGCACT------GTTATCACCCTGCCATGCAGAATAAGACAAATCATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCGATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACGACACC------------------------ACAAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATACGATTTGGGGA---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTAATCTACAACTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAGAAAAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATGTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGACAGAGACAGATCAGGGAGATCAGCAGATGGATTCTTAGTACTCGTCTGGGTCGATCTGCGGAACCTTTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGTTTGCTTGATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAACTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCATTGCAATAA

5.RHPA4259.UAB.EU576750
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGG------------------------ACCATGCTCCTTTGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCAAAAGCATATGATACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATCATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATCTTGTGAATAGTAATATTACT------------------------------------------------------------------------------------------------CGTGTTGACAATACTACGGAAAAG---GAAATGACAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATAATACTAGCCATAGGGAT------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACACAATAACAATACAAGAAAAAGTATCAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGAAAAATGGCAGAACACTTTAAAACAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTGCTCCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAATGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAATTGTTTACTAGTACTTGG---------------------------AATAGTACT------------------TGGAATAGTACTTGG------------------AATAATACTGAAGGGTCA---AATAGCACT------GTTATCACCCTGCCATGCAGAATAAGACAAATCATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCGATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACGACACC------------------------ACAAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATACGATTTGGGGA---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTAATCTACAACTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAGAAAAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATGTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGACAGAGACAGATCAGGGAGATCAGCAGATGGATTCTTAGTACTCGTCTGGGTCGATCTGCGGAACCTTTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGTTTGCTTGATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAACTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCATTGCAATAA

5.RHPA4259.UAB.EU576734
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGG------------------------ACCATGCTCCTTTGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCAAAAGCATATGATACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATCATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATCTTGTGAATAGTAATATTACT------------------------------------------------------------------------------------------------CGTGTTGACAATACTACGGAAAAG---GAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATAATACTAGCCATAGGGAT------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACACAATAACAATACAAGAAAAAGTATCAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGAAAAATGGCAGAACACTTTAAAACAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTGCTCCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAATGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAATTGTTTACTAGTACTTGG---------------------------AATAGTACT------------------TGGAATAGTACTTGG------------------AATAATACTGAAGGGTCA---AATAGCACT------GTTATCACCCTGCCATGCAGAATAAGACAAATCATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCGATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACGACACC------------------------ACAAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATACGATTTGGGGA---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTAATCTACAACTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAGAAAAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATGTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGACAGAGACAGATCAGGGAGATCAGCAGATGGATTCTTAGTACTCGTCTGGGTCGATCTGCGGAACCTTTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGTTTGCTTGATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAACTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCATTGCAATAA

5.RHPA4259.UAB.EU576747
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGG------------------------ACCATGCTCCTTTGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCAAAAGCATATGATACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATCATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATCTTGTGAATAGTAATATTACT------------------------------------------------------------------------------------------------CGTGTTGACAATACTACGGAAAAG---GAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATAATACTAGCCATAGGGAT------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACACAATAACAATACAAGAAAAAGTATCAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGAAAAATGGCAGAACACTTTAAAACAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTGCTCCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAATGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAATTGTTTACTAGTACTTGG---------------------------AATAGTACT------------------TGGAATAGTACTTGG------------------AATAATACTGAAGGGTCA---AATAGCACT------GTTATCACCCTGCCATGCAGAATAAGACAAATCATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCGATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACGACACC------------------------ACAAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGGAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATACGATTTGGGGA---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTAATCTACAACTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAGAAAAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATGTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGACAGAGACAGATCAGGGAGATCAGCAGATGGATTCTTAGTACTCGTCTGGGTCGATCTGCGGAACCTTTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGTTTGCTTGATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAACTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCATTGCAATAA

5.RHPA4259.UAB.EU576739
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGG------------------------ACCATGCTCCTTTGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCAAAAGCATATGATACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATCATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATCTTGTGAATAGTAATATTACT------------------------------------------------------------------------------------------------CGTGTTGACAATACTACGGAAAAG---GAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATAATACTAGCCATAGGGAT------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACACAATAACAATACAAGAAAAAGTATCAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGAAAAATGGCAGAACACTTTAAAACAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTGCTCCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAATGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAATTGTTTACTAGTACTTGG---------------------------AATAGTACT------------------TGGAATAGTACTTGG------------------AATAATACTGAAGGGTCA---AATAGCACT------GTTATCACCCTGCCATGCAGAATAAGACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCGATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACGACACC------------------------ACAAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATACGATTTGGGGA---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTAATCTACAACTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAGAAAAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATGTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGACAGAGACAGATCAGGGAGATCAGCAGATGGATTCTTAGTACTCGTCTGGGTCGATCTGCGGAACCTTTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGTTTGCTTGATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAACTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCATTGCAATAA

5.RHPA4259.UAB.EU576753
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGG------------------------ACCATGCTCCTTTGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCAAAAGCATATGATACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATCATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATCTTGTGAATAGTAATATTACT------------------------------------------------------------------------------------------------CGTGTTGACAATACTACGGAAAAG---GAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATAATACTAGCCATAGGGAT------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACACAATAACAATACAAGAAAAAGTATCAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGAAAAATGGCAGAACACTTTAAAACAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTGCTCCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAATGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAATTGTTTACTAGTACTTGG---------------------------AATAGTACT------------------TGGAATAGTACTTGG------------------AATAATACTGAAGGGTCA---AATAGCACT------GTTATCACCCTGCCATGCAGAATAAGACAAATCATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCGATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACGACACC------------------------ACAAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATACGATTTGGGGA---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTAATCTACAACTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAGAAAAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATGTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGACAGAGACAGATCAGGGAGATCAGCAGATGGATTCTTAGTACTCGTCTGGGTCGATCTGCGGAACCTTTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGTTTGCTTGATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAACTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCATTGCAATAA

5.RHPA4259.UAB.EU576748
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGG------------------------ACCATGCTCCTTTGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCAAAAGCATATGATACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATCATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATCTTGTGAATAGTAATATTACT------------------------------------------------------------------------------------------------CGTGTTGACAATACTACGGAAAAG---GAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATAATACTAGCCATAGGGAT------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAGTACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACACAATAACAATACAAGAAAAAGTATCAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGAAAAATGGCAGAACACTTTAAAACAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTGCTCCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAATGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAATTGTTTACTAGTACTTGG---------------------------AATAGTACT------------------TGGAATAGTACTTGG------------------AATAATACTGAAGGGTCA---AATAGCACT------GTTATCACCCTGCCATGCAGAATAAGACAAATCATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCGATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACGACACC------------------------ACAAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATACGATTTGGGGA---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTAATCTACAACTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAGAAAAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAGGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATGTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGACAGAGACAGATCAGGGAGATCAGCAGATGGATTCTTAGTACTCGTCTGGGTCGATCTGCGGAACCTTTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGTTTGCTTGATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAACTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCATTGCAATAA

5.RHPA4259.UAB.EU576735
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGG------------------------ACCATGCTCCTTTGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCAAAAGCATATGATACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATCATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATCTTGTGAATAGTAATATTACT------------------------------------------------------------------------------------------------CGTGTTGACAATACTACGGAAAAG---GAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATAATACTAGCCATAGGGAT------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACACAATAACAATACAAGAAAAAGTATCAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGAAAAATGGCAGAACACTTTAAAACAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTGCTCCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAATGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAATTGTTTACTAGTACTTGG---------------------------AATAGTACT------------------TGGAATAGTACTTGG------------------AATAATACTGAAGGGTCA---AATAGCACT------GTTATCACCCTGCCATGCAGAATAAGACAAATCATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCGATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACGACACC------------------------ACAAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATACGATTTGGGGA---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTAATCTACAACTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAGAAAAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATGTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGACAGAGACAGATCAGGGAGATCAGCAGATGGATTCTTAGTACTCGTCTGGGTCGATCTGCGGAACCTTTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGTTTGCTTGATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAACTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCATTGCAATAA

5.RHPA4259.UAB.EU576755
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGG------------------------ACCATGCTCCTTTGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCAAAAGCATATGATACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATCATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATCTTGTGAATAGTAATATTACT------------------------------------------------------------------------------------------------CGTGTTGACAATACTACGGAAAAG---GAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATAATACTAGCCATAGGGAT------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAGTACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACACAATAACAATACAAGAAAAAGTATCAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGAAAAATGGCAGAACACTTTAAAACAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTGCTCCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAATGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAATTGTTTACTAGTACTTGG---------------------------AATAGTACT------------------TGGAATAGTACTTGG------------------AATAATACTGAAGGGTCA---AATAGCACT------GTTATCACCCTGCCATGCAGAATAAGACAAATCATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCGATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACGACACC------------------------ACAAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATACGATTTGGGGA---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTAATCTACAACTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAGAAAAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATGTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGACAGAGACAGATCAGGGAGATCAGCAGATGGATTCTTAGTACTCGTCTGGGTCGATCTGCGGAACCTTTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGTTTGCTTGATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAACTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCATTGCAATAA

5.RHPA4259.UAB.EU576757
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGG------------------------ACCATGCTCCTTTGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCAAAAGCATATGATACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATCATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATCTTGTGAATAGTAATATTACT------------------------------------------------------------------------------------------------CGTGTTGACAATACTACGGAAAAG---GAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATAATACTAGCCATAGGGAT------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACACAATAACAATACAAGAAAAAGTATCAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGAAAAATGGCAGAACACTTTAAAACAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTGCTCCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAATGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAATTGTTTACTAGTACTTGG---------------------------AATAGTACT------------------TGGAATAGTACTTGG------------------AATAATACTGAAGGGTCA---AATAGCACT------GTTATCACCCTGCCATGCAGAATAAGACAAATCATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCGATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACGACACC------------------------ACAAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATACGATTTGGGGA---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTAATCTACAACTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAGAAAAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATGTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGACAGAGACAGATCAGGGAGATCAGCAGATGGATTCTTAGTACTCGTCTGGGTCGATCTGCGGAACCTTTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGTTTGCTTGATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAACTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCATTGCAATAA

5.RHPA4259.UAB.EU576728
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGG------------------------ACCATGCTCCTTTGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCAAAAGCATATGATACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATCATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATCTTGTGAATAGTAATATTACT------------------------------------------------------------------------------------------------CGTGTTGACAATACTACGGAAAAG---GAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATACTGATAATACTAGCCATAGGGAT------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACACAATAACAATACAAGAAAAAGTATCAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGAAAAATGGCAGAACACTTTAAAACAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTGCTCCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAATGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAATTGTTTACTAGTACTTGG---------------AATAGTACTTGGAATAGTACT------------------TGGAATAGTACTTGG------------------AATAATACTGAAGGGTCA---AATAGCACT------GTTATCACCCTGCCATGCAGAATAAGACAAATCATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCGATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACGACACC------------------------ACAAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATACGATTTGGGGA---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTAATCTACAACTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAGAAAAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATGTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGACAGAGACAGATCAGGGAGATCAGCAGATGGATTCTTAGTACTCGTCTGGGTCGATCTGCGGAACCTTTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGTTTGCTTGATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAACTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCATTGCAATAA

5.RHPA4259.UAB.EU576742
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGG------------------------ACCATGCTCCTTTGGGTATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTATGGGTCACAGTCCATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCAAAAGCATATGATACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATCATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATCTTGTGAATAGTAATATTACT------------------------------------------------------------------------------------------------CGTGTTGACAATACTACGGAAAAG---GAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATAATACTAGCCATAGGGAT------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACACAATAACAATACAAGAAAAAGTATCAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGAAAAATGGCAGAACACTTTAAAACAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTGCTCCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAATGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAATTGTTTACTAGTACTTGG---------------------------AATAGTACT------------------TGGAATAGTACTTGG------------------AATAATACTGAAGGGTCA---AATAGCACT------GTTATCACCCTGCCATGCAGAATAAGACAAATCATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCGATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACGACACC------------------------ACAAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATACGATTTGGGGA---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTAATCTACAACTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAGAAAAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATGTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGACAGAGACAGATCAGGGAGATCAGCAGATGGATTCTTAGTACTCGTCTGGGTCGATCTGCGGAACCTTTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGTTTGCTTGATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAACTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCATTGCAATAA

5.RHPA4259.UAB.EU576737
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGG------------------------ACCATGCTCCTTTGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCAAAAGCATATGATACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATCATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATCTTGTGAATAGTAATATTACT------------------------------------------------------------------------------------------------CGTGTTGACAATACTACGGAAAAG---GAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATAATACTAGCCATAGGGAT------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACACAATAACAATACAAGAAAAAGTATCAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGAAAAATGGCAGAACACTTTAAAACAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTGCTCCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAATGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAATTGTTTACTAGTACTTGG---------------------------AATAGTACT------------------TGGAATAGTACTTGG------------------AATAATACTGAAGGGTCA---AATAGCACT------GTTATCACCCTGCCATGCAGAATAAGACAAATCATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCGATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACGACACC------------------------ACAAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATACGATTTGGGGA---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTAATCTACAACTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAGAAAAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATGTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGACAGAGACAGATCAGGGAGATCAGCAGATGGATTCTTAGTACTCGTCTGGGTCGATCTGCGGAACCTTTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGTTTGCTTGATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAACTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCATTGCAATAA

5.RHPA4259.UAB.EU576727
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGG------------------------ACCATGCTCCTTTGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCAAAAGCATATGATACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATCATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATCTTGTGAATAGTAATATTACT------------------------------------------------------------------------------------------------CGTGTTGACAATACTACGGAAAAG---GAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATAATACTAGCCATAGGGAT------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACACAATAACAATACAAGAAAAAGTATCAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGAAAAATGGCAGAACACTTTAAAACAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTGCTCCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAATGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAATTGTTTACTAGTACTTGG---------------------------AATAGTACT------------------TGGAATAGTACTTGG------------------AATAATACTGAAGGGTCA---AATAGCACT------GTTATCACCCTGCCATGCAGAATAAGACAAATCATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCGATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACGACACC------------------------ACAAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATACGATTTGGGGA---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTAATCTACAACTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAGAAAAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATGTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGACAGAGACAGATCAGGGAGATCAGCAGATGGATTCTTAGTACTCGTCTGGGTCGATCTGCGGAACCTTTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGTTTGCTTGATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAACTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCATTGCAATAA

5.RHPA4259.UAB.EU576749
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGG------------------------ACCATGCTCCTTTGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCAAAAGCATATGATACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATCATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATCTTGTGAATAGTAATATTACT------------------------------------------------------------------------------------------------CGTGTTGACAATACTACGGAAAAG---GAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATAATACTAGCCATAGGGAT------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACACAATAACAATACAAGAAAAAGTATCAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGAAAAATGGCAGAACACTTTAAAACAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTGCTCCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAATGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAATTGTTTACTAGTACTTGG---------------------------AATAGTACT------------------TGGAATAGTACTTGG------------------AATAATACTGAAGGGTCA---AATAGCACT------GTTATCACCCTGCCATGCAGAATAAGACAAATCATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCGATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACGACACC------------------------ACAAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATACGATTTGGGGA---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTAATCTACAACTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAGAAAAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATGTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGACAGAGACAGATCAGGGAGATCAGCAGATGGATTCTTAGTACTCGTCTGGGTCGATCTGCGGAACCTTTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGTTTGCTTGATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAACTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCATTGCAATAA

5.RHPA4259.UAB.EU576736
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGG------------------------ACCATGCTCCTTTGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCAAAAGCATATGATACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATCATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATCTTGTGAATAGTAATATTACT------------------------------------------------------------------------------------------------CGTGTTGACAATACTACGGAAAAG---GAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATAATACTAGCCATAGGGAT------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACACAATAACAATACAAGAAAAAGTATCAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGAAAAATGGCAGAACACTTTAAAACAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTGCTCCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAATGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAATTGTTTACTAGTACTTGG---------------------------AATAGTACT------------------TGGAATAGTACTTGG------------------AATAATACTGAAGGGTCA---AATAGCACT------GTTATCACCCTGCCATGCAGAATAAGACAAATCATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCGATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------CACGACACC------------------------ACAAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATACGATTTGGGGA---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTAATCTACAACTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAGAAAAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATGTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGACACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGACAGAGACAGATCAGGGAGATCAGCAGATGGATTCTTAGTACTCGTCTGGGTCGATCTGCGGAACCTTTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGTTTGCTTGATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAACTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCATTGCAATAA

5.RHPA4259.UAB.EU576738
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGG------------------------ACCATGCTCCTTTGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCAAAAGCATATGATACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATCATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATCTTGTGAATAGTAATATTACT------------------------------------------------------------------------------------------------CGTGTTGACAATACTACGGAAAAG---GAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATAATACTAGCCATAGGGAT------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACACAATAACAATACAAGAAAAAGTATCAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGAAAAATGGCAGAACACTTTAAAACAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTGCTCCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAATGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAATTGTTTACTAGTACTTGG---------------------------AATAGTACT------------------TGGAATAGTACTTGG------------------AATAATACTGAAGGGTCA---AATAGCACT------GTTATCACCCTGCCATGCAGAATAAGACAAATCATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCGATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACGACGCC------------------------ACAAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATACGATTTGGGGA---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTAATCTACAACTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAGAAAAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATGTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGACAGAGACAGATCAGGGAGATCAGCAGATGGATTCTTAGTACTCGTCTGGGTCGATCTGCGGAACCTTTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGTTTGCTTGATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAACTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCATTGCAATAA

5.RHPA4259.UAB.EU576740
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGG------------------------ACCATGCTCCTTTGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCAAAAGCATATGATACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATCATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATCTTATGAATAGTAATATTACT------------------------------------------------------------------------------------------------CGTGTTGACAATACTACGGAAAAG---GAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATAATACTAGCCATAGGGAT------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACACAATAACAATACAAGAAAAAGTATCAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGAAAAATGGCAGAACACTTTAAAACAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTGCTCCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAATGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAATTGTTTACTAGTACTTGG---------------------------AATAGTACT------------------TGGAATAGTACTTGG------------------AATAATACTGAAGGGTCA---AATAGCACT------GTTATCACCCTGCCATGCAGAATAAGACAAATCATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCGATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACGACACC------------------------ACAAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATACGATTTGGGGA---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTAATCTACAACTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAGAAAAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATGTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGACAGAGACAGATCAGGGAGATCAGCAGATGGATTCTTAGTACTCGTCTGGGTCGATCTGCGGAACCTTTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGTTTGCTTGATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAACTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCATTGCAATAA

5.RHPA4259.UAB.EU576743
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGG------------------------ACCATGCTCCTTTGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCAAAAGCATATGATACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATCATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATCTTGTGAATAGTAATATTACT------------------------------------------------------------------------------------------------CGTGTTGACAATACTACGGAAAAG---GAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATAATACTAGCCATAGGGAT------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACACAATAACAATACAAGAAAAAGTATCAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGAAAAATGGCAGAACACTTTAAAACAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTGCTCCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAATGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAATTGTTTACTAGTACTTGG---------------------------AATAGTACT------------------TGGAATAGTACTTGG------------------AATAATACTGAAGGGTCA---AATAGCACT------GTTATCACCCTGCCATGCAGAATAAGACAAATCATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCGATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACGACACC------------------------ACAAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATACGATTTGGGGA---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTAATCTACAACTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAGAAAAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATGTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGACAGAGACAGATCAGGGAGATCAGCAGATGGATTCTTAGTACTCGTCTGGGTCGATCTGCGGAACCTTTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGTTTGCTTGATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAACTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCATTGCAATAA

5.RHPA4259.UAB.EU576733
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGG------------------------ACCATGCTCCTTTGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCAAAAGCATATGATACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATCATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATCTTGTGAATAGTAATATTACT------------------------------------------------------------------------------------------------CGTGTTGACAATACTACGGAAAAG---GAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATAATACTAGCCATAGGGAT------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACACAATAACAATACAAGAAAAAGTATCAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGAAAAATGGCAGAACACTTTAAAACAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTGCTCCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAATGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAATTGTTTACTAGTACTTGG---------------------------AATAGTACT------------------TGGAATAGTACTTGG------------------AATAATACTGAAGGGTCA---AATAGCACT------GTTATCACCCTGCCATGCAGAATAAGACAAATCATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCGATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACGACACC------------------------ACAAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATACGATTTGGGGA---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTAATCTACAACTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAGAAAAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATGTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGACAGAGACAGATCAGGGAGATCAGCAGATGGATTCTTAGTACTCGTCTGGGTCGATCTGCGGAACCTTTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGTTTGCTTGATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAACTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCATTGCAATAA

5.RHPA4259.UAB.EU576731
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGG------------------------ACCATGCTCCTTTGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCAAAAGCATATGATACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATCATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATCTTGTGAATAGTAATATTACT------------------------------------------------------------------------------------------------CGTGTTGACAATACTACGGAAAAG---GAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATAATACTAGCCATAGGGAT------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACACAATAACAATACAAGAAAAAGTATCAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGAAAAATGGCAGAACACTTTAAAACAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTGCTCCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAATGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAATTGTTTACTAGTACTTGG---------------------------AATAGTACT------------------TGGAATAGTACTTGG------------------AATAATACTGAAGGGTCA---AATAGCACT------GTTATCACCCTGCCATGCAGAATAAGACAAATCATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCGATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACGACACC------------------------ACAAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGAAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTAAATTATACAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATACGATTTGGGGA---AACATGACTTGGATGCAGTGGAAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTAATCTACAACTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAGAAAAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATGTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGACAGAGACAGATCAGGGAGATCAGCAGATGGATTCTTAGTACTCGTCTGGGTCAATCTGCGGAACCTTTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGTTTGCTTGATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAACTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTTTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCATTGCAATAA

5.RHPA4259.UAB.EU576754
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGG------------------------ACCATGCTCCTTTGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCAAAAGCATATGATACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATCATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATCTTGTGAATAGTAATATTACT------------------------------------------------------------------------------------------------CGTGTTGACAATACTACGGAAAAG---GAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATAATACTAGCCATAGGGAT------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACACAATAACAATACAAGAAAAAGTATCAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGAAAAATGGCAGAACACTTTAAAACAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTGCTCCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAATGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAATTGTTTACTAGTACTTGG---------------------------AATAGTACT------------------TGGAATAGTACTTGG------------------AATAATACTGAAGGGTCA---AATAGCACT------GTTATCACCCTGCCATGCAGAATAAGACAAATCATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCGATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACGACACC------------------------ACAAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATACGATTTGGGGA---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTAATCTACAACTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAGAAAAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATGTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGACAGAGACAGATCAGGGAGATCAGCAGATGGATTCTTAGTACTCGTCTGGGTCGATCTGCGGAACCTTTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGTTTGCTTGATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAACTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCATTGCAATAA

5.RHPA4259.UAB.EU576756
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGG------------------------ACCATGCTCCTTTGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCAAAAGCATATGATACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATCATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATCTTGTGAATAGTAATATTACT------------------------------------------------------------------------------------------------CGTGTTGACAATACTACGGAAAAG---GAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATAATACTAGCCATAGGGAT------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGATTCTGTACAAATTAATTGTACAAGACACAATAACAATACAAGAAAAAGTATCAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGAAAAATGGCAGAACACTTTAAAACAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTGCTCCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAATGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAATTGTTTACTAGTACTTGG---------------------------AATAGTACT------------------TGGAATAGTACTTGG------------------AATAATACTGAAGGGTCA---AATAGCACT------GTTATCACCCTGCCATGCAGAATAAGACAAATCATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCGATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACGACACC------------------------ACAAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATACGATTTGGGGA---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTAATCTACAACTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAGAAAAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATGTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGACAGAGACAGATCAGGGAGATCAGCAGATGGATTCTTAGTACTCGTCTGGGTCGATCTGCGGAACCTTTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGTTTGCTTGATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAACTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCATTGCAATAA

5.RHPA4259.UAB.EU576730
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGG------------------------ACCATGCTCCTTTGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCAAAAGCATATGATACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATCATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATCTTGTGAATAGTAATATTACT------------------------------------------------------------------------------------------------CGTGTTGACAATACTACGGAAAAG---GAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATAATACTAGCCATAGGGAT------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACACAATAACAATACAAGAAAAAGTATCAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGAAAAATGGCAGAACACTTTAAAACAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTGCTCCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAATGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAATTGTTTACTAGTACTTGG---------------------------AATAGTACT------------------TGGAATAGTACTTGG------------------AATAATACTGAAGGGTCA---AATAGCACT------GTTATCACCCTGCCATGCAGAATAAGACAAATCATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCGATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACGACACC------------------------ACAAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATACGATTTGGGGA---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTAATCTACAACTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAGAAAAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATGTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGACAGAGACAGATCAGGGAGATCAGCAGATGGATTCTTAGTACTCGTCTGGGTCGATCTGCGGAACCTTTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGTTTGCTTGATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAACTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCATTGCAATAA

5.RHPA4259.UAB.EU576751
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGG------------------------ACCATGCTCCTTTGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCAAAAGCATATGATACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATCATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATCTTGTGAATAGTAATATTACT------------------------------------------------------------------------------------------------CGTGTTGACAATACTACGGAAAAG---GAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATAATACTAGCCATAGGGAT------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACACAATAACAATACAAGAAAAAGTATCAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGAAAAATGGCAGAACACTTTAAAACAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTGCTCCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAATGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAATTGTTTACTAGTACTTGG---------------------------AATAGTACT------------------TGGAATAGTACTTGG------------------AATAATACTGAAGGGTCA---AATAGCACT------GTTATCACCCTGCCATGCAGAATAAGACAAATCATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGTGATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACGACACC------------------------ACAAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAGGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATACGATTTGGGGA---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTAATCTACAACTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAGAAAAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATGTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGACAGAGACAGATCAGGGAGATCAGCAGATGGATTCTTAGTACTCGTCTGGGTCGATCTGCGGAACCTTTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGTTTGCTTGATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAACTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCATTGCAATAA

5.RHPA4259.UAB.EU576741
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGG------------------------ACCATGCTCCTTTGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCAAAAGCATATGATACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATCATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATCTTGTGAATAGTAATATTACT------------------------------------------------------------------------------------------------CGTGTTGACAATACTACGGAAAAG---GAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATAATACTAGCCATAGGGAT------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACACAATAACAATACAAGAAAAAGTATCAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGAAAAATGGCAGAACACTTTAAAACAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTGCTCCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAATGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAATTGTTTACTAGTACTTGG---------------------------AATAGTACT------------------TGGAATAGTACTTGG------------------AATAATACTGAAGGGTCA---AATAGCACT------GTTATCACCCTGCCATGCAGAATAAGACAAATCATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACGACACC------------------------ACAAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATACGATTTGGGGA---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTAATCTACAACTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAGAAAAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATGTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCTGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGACAGAGACAGATCAGGGAGATCAGCAGATGGATTCTTAGTACTCGTCTGGGTCGATCTGCGGAACCTTTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGTTTGCTTGATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGATTATAGAACTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCATTGCAATAA

5.RHPA4259.UAB.EU576729
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGG------------------------ACCATGCTCCTTTGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCAAAAGCATATGATACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATCATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATCTTGTGAATAGTAATATTACT------------------------------------------------------------------------------------------------CGTGTTGACAATACTACGGAAAAG---GAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATAATACTAGCCATAGGGAT------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACACAATAACAATACAAGAAAAAGTATCAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGAAAAATGGCAGAACACTTTAAAACAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTGCTCCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAATGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAATTGTTTACTAGTACTTGG---------------------------AATAGTACT------------------TGGAATAGTACTTGG------------------AATAATACTGAAGGGTCA---AATAGCACT------GTTATCACCCTGCCATGCAGAATAAGACAAATCATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCGATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACGACACC------------------------ACAAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATACGATTTGGGGA---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTAATCTACAACTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAGAAAAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATGTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGACAGAGACAGATCAGGGAGATCAGCAGATGGATTCTTAGTACTCGTCTGGGTCGATCTGCGGAACCTTTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGTTTGCTTGATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAACTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCATTGCAATAA

5.RHPA4259.UAB.EU576746
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGG------------------------ACCATGCTCCTTTGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCAAAAGCATATGATACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATCATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATCTTGTGAATAGTAATATTACT------------------------------------------------------------------------------------------------CGTGTTGACAATACTACGGAAAAG---GAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATAATACTAGCCATAGGGAT------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACACAATAACAATACAAGAAAAAGTATCAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGAAAAATGGCAGAACACTTTAAAACAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTGCTCCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAATGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAATTGTTTACTAGTACTTGG---------------------------AATAGTACT------------------TGGAATAGTACTTGG------------------AATAATACTGAAGGGTCA---AATAGCACT------GTTATCACCCTGCCATGCAGAATAAGACAAATCATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCGATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACGACACC------------------------ACAAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATACGATTTGGGGA---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTAATCTACAACTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAGAAAAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATGTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGACAGAGACAGATCAGGGAGATCAGCAGATGGATTCTTAGTACTCGTCTGGGTCGATCTGCGGAACCTTTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGTTTGCTTGATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAACTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCATTGCAATAA

5.RHPA4259.UAB.EU576745
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGG------------------------ACCATGCTCCTTTGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCAAAAGCATATGATACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATCATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATCTTGTGAATAGTAATATTACT------------------------------------------------------------------------------------------------CGTGTTGACAATACTACGGAAAAG---GAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATAATACTAGCCATAGGGAT------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGTTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACACAATAACAATACAAGAAAAAGTATCAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGAAAAATGGCAGAACACTTTAAAACAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTGCTCCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAATGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAATTGTTTACTAGTACTTGG---------------------------AATAGTACT------------------TGGAATAGTACTTGG------------------AATAATACTGAAGGGTCA---AATAGCACT------GTTATCACCCTGCCATGCAGAATAAGACAAATCATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCGATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACGACACC------------------------ACAAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATACAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGATACGATTTGGGGA---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTAATCTACAACTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAGAAAAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACACACTGGCTGTGGTATATAAAAATGTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGACAGAGACAGATCAGGGAGATCAGCAGATGGATTCTTAGTACTCGTCTGGGTCGATCTGCGGAACCTTTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGTTTGCTTGATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAACTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCATTGCAATAA

C.SC51.Trinidad.EU578442
ATGAGAGTGAGGGAGACCAGGAGGAATTGGCCGGACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCATTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTGCAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAAGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTACAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTGACCTTAAATTGCACTGATAATTTGAGAAATGATACAAGTGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGAATCTGGGAAAAAGAACAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGTATAAGAGGT------AAGGTGCAAGAA---TACTCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTAGGAATAATTCTAAT------------------AATAGTACT---------------GAGTATAATAGCTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCGGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAACATATACATCTAGGA------------GCAAGGAAA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACACAATGGAATAACACCTTAAAACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGTGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATGAT------------------------GATACTAGAGAGTCA------------AATGACAAT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGTGAT---------AACAACACT---------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTGAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACAATAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTTAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAGACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC51.Trinidad.EU578435
ATGAGAGTGAGGGAGACCAGGAGGAATTGGCCGGACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCATTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTGCAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAAGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTGGCCTTAAATTGCACTGATAATTTGAGAAATGGCACTAAC---------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCATCTTGGAAGAAGGACAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGCATAAGAGGT------AAGGTGCAAGAA---TACTCACTTTTTTATAAACTTGATATAATACCAATAGATAGTAGGAATAATTCTAAT------------------AATAGTACT---------------GAGTATAATAGCTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGCAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACCTTAAAACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGA------------AACAAAATA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACACCACTGTTTAATAGTACTTGGTATGAA---------AATGGTACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTGAT------------AACAGCACC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTAACTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTACC------AATTACACAGGGCTCATATACAACTTACTTGAAGACGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTATTATAA

C.SC51.Trinidad.EU578440
ATGAGAGCGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGGACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCTTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTGCAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAAGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTGACCTTAAATTGCACTGATAATTTGAGAAATGATACAAGTGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCATCTGGGAAAAAGAACAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGTATAAGAGGT------AAGGTGCAAGAA---TACTCACTTTTTTATAAACTTGATATAATACCAATAGATAGTAGGAATAATTCTAAT------------------AATAGTACT---------------GAGTATAATAGCTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACTATACAAGAAAACATATACATCTAGGA------------GCAAGGAAA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAACAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACTTTACAACAGATAGTTACAAAATTAAGG---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---GTAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACATAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATAAA---------AATGGTACTTGGAGTGGTACTCTAAAGTCAGAT---------AATGACAAT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAG---------AACAGCACC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTTAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGAC------AATTACACAGAATACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC51.Trinidad.EU578428
ATGAGAGCGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCCGGACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCTTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTGCAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAAGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTGGCCTTAAATTGCACTGATAATTTGAGAAATAGCACTAAC---------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCATCTGGGAAAAAGAACAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGCATAAGAGGT------AAGGTGCAAGAA---TACTCACTTTTTTATAAACTTGATATAATACCAATAGAAAGTAGGAATAATTCTAAT------------------AATAGTACT---------------GAGTATAATAGCTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGCAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACACAATGGAATAACACCTTAAAACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAAAA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGTATGAA---------AATGGTACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAT---------AACAGCGCC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGATGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTTAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC51.Trinidad.EU578434
ATGAGAGTGAGGGAGACCAGGAGGAATTGGCCGGACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTGCAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAAGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTGACCTTAAATTGCACTGATAATTTGAGAAATGGTACACGTGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCATCAGGGAAGAAGAACAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGCATAAGAGGT------AAGGTGCAAGAA---TACTCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAGTAGGAATAATTTTAAT------------------AATAGTACT---------------GAGTATAATAGCTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAATCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGCAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACCTTAAAACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGA------------AATAAAATA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACACCACTGTTTAATAGTACTTGGTATGAA---------AATGGTACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAT---------AACAGCACC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTTAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTAATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC51.Trinidad.EU578443
ATGAGAGTGAGGGAGACCAGGAGGGATTGGCCGGACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCCTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTGCAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAAGACATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTGGCCTTAAATTGCACTGATAATTTGAGAAAC------------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCATCTTGGAAGAAAAACAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGCATAAGAGGT------AAGGTGCAAGAA---TACTCACTTTTTTATAAACTTGATATAATACCAATAGATAGTAGGAATAATTCTAAT------------------AATAGTACT---------------GAGTATAATAGCTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGCAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACCTTAAAACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------CCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGCATGAA---------AATGATACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAT---------AACAGCACC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTTAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC51.Trinidad.EU578433
ATGAGAGTGAGGGAGACCAGGAGGAATTGGCCGGACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCATTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTAAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTGCAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTGACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAAGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTGGCCTTAAATTGCACTGATAATTTGAGAAATGATCCACATGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCATCTGGAAAGAAGAACAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGCATAAGAGGT------AAGGTACAAGAA---TACTCACTTTTTTATAAACTTGATATAATACCAATAGATAGTAGGAATAATTCTAAT------------------AATAGTACT---------------GAGTATAATAGCTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGCAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACCTTAAAACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AAGAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACACCACTGTTTAATAGTACTTGGTATGAA---------AATGGTACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTGAT------------AACAGCACC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTCGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTTAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTACC------AATTACACAGAGTTCATATACACCTTACTTGAAGACGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAATAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC51.Trinidad.EU578437
ATGAGAGCGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCCGGACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCTTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTGCAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAAGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTACAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTGACCTTAAATTGCACTGATAATTTGAGAAATGATACAAGTGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCATCTGGGAAAAAGAACAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGTATAAGAGGT------AAGGTGCAAGAA---TACTCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTAGGAATAAGTCTAAT------------------AATAGTACT---------------GAGTATAATAGCTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCGGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGA-------------------------------------TACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACTATACAAGAAAACATATACATCTAGGA------------GCAAGGAAA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACACAATGGAATAACACCTTAAAACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---GTAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACATAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATGTT---------AACAGCACTTGGAATGGTACTAGAGAGTCA------------AATGACAAT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAAT------------AACAGCACC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACGATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTTAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGAC------AATTACACAGAATACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC51.Trinidad.EU578431
ATGAGAGTGAGGGAGACCAGGAGGAATTGGCCGGACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCATTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTGCAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAAGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTACAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTGACCTTAAATTGCACTGATAATTTGAGAAATGATACAAGTGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGAATCTGGGAAAAAGAACAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATATCACC---ACAGGTATAAGAGGT------AAGGTGCAAGAA---TACTCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTAGGAATAATTCTAAG------------------AATAGTACT---------------GAGTATAATAGCTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCGGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACTATACAAGAAAACATATACATCTAGGA------------GCAAGGAAA---GCATTTTAT---ACAGGAGAGATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACACAATGGAATAACACCTTAAAACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATGAT------------------------GATACTAGAGAGTCA------------AATGACAAT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAAT------------AACAGCACC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTTAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTAATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC51.Trinidad.EU578429
ATGAGAGTGAGGGAGACCAGGAGGAATTGGCCGGACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCTTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTGCAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAAGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTGGCCTTAAATTGCACTGATAATTTGAGAAATGGTACACGTGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCATCTTGGAAGAAGGACAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGCATAAGAGGT------AAGGTGCAAGAA---TACTCACTTTTTTATAAACTTGATATAATACCAATAGATAGTAGGAATAAGTCTAAT------------------AATAGTACT---------------GAGTATAATAGCTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGCAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACCTTAAAACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAATA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACACCACTGTTTAATAGTACTTGGTATGAA---------AATGGTACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTAAT---------AACAGCACC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTAACTGATATTTGGGAT---AACCTGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTACC------AATTACACAGAGATCATATACACCTTACTTGAAGACGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTACTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCGTTGTTATAA

C.SC51.Trinidad.EU578426
ATGAGAGTGAGGGAGACCAGGAGGAATTGGCCGGACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCATTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTGCAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAAGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTGGCCTTAAATTGCACTGATAATTTGAGAAATGGCACTAAC---------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCATCTTGGAAAAGGAACAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGCATAAGAGGT------AAGGTGCAAGAA---TACTCACTTTTTTATAAACTTGATATAATACCAATAGATAGTAGGAATAATTCTAAT------------------AATAGTACT---------------GAGTATAATAGCTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGCAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACCTTAAAACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGTATGAA---------AATGGTAACTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAT---------AACAGCACC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTGAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTAACTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTACC------AATTACACAGGGCTCATATACAACTTACTTGAAGACGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCACAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC51.Trinidad.EU578427
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCCGGACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCTTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTGCAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAAGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTGGCCTTAAATTGCACTGATAATTTGAGAAATGGCACTAAC---------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCATCTGGGAAAAAGAACAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGCATAAGAGGT------AAGGTGCAAGAA---TACTCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAGTAGGAATAATTTTAAT------------------AATAGTACT---------------GAGTATAATAGCTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAATCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGCAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAC---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACCTTAAAACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACACCACTGTTTAATAGTACTTGGCATGAA---------AATGATACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAT---------AACAGCACC------------------------ACC------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTGCTGAGGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTAACTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTACC------AATTACACAGAGTTCATATACACCTTACTTGAAGACGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC51.Trinidad.EU578436
ATGAGAGCGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCCGGACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCTTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTGCAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAAGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTGGCCTTAAATTGCACTGATAATTTGAGAAATGGCACTAAC---------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCATCTGGGAAGAAGAACAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGCATAAGAGGT------AAGGTGCAAGAA---TACTCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTAGGAATAATTTTAAT------------------AATAGTACT---------------GAGTATAATAGCTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCGGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATGCATCTAGGA------------GCAGGGAAA---GCATTATAT---ACAGGGGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACACAATGGAATAACACCTTAAAACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGA------------AATAAAACA---GTAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACATAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATGTT---------AACAGCACTGGGAATGATACTAGAGAGTCAAAT------GACAATATCACA------------------------------------------------------------CTCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAT---------AACAGCACC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTAACTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAATTACC------AATTACACAGAGCTCATATACACCTTACTTGAAGACGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTCAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC51.Trinidad.EU578439
ATGAGAGTGAGGGAGACCAGGAGGAATTGGCCGGACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCATTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTGCAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAAGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTGGCCTTAAATTGCACTGATAATTTGAGAAATGGCACTAAC---------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCATCTGGAAAGAAGGACAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGCATAAGAGGT------AAGGTGCAAGAA---TACTCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGTAGGAATAAGTCTAAT------------------AATAGTACT---------------GAGTATAATAGCTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTCGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGCAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACTTTACAACAGATAGTTAGAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACACCACTGTTTAATAGTACTTGGTATGAA---------AATGGTACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTTAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTGAT------------AACAGCACC---------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTTAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGAAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC51.Trinidad.EU578430
ATGAGAGTGAGGGAGACCAGGAGGAATTGGCCGGACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTGCAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAAGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTGGCCTTAAATTGCACTGATAATTTGAGAAATGGTACACATGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGAATCTGGAAAGAAGAACAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGCATAAGAGGT------AAGGTACAAGAA---TACTCACTTTTTTATAAACTTGATATAATACCAATAGATAGTAGGAATAATTCTAAT------------------AATAGTACT---------------GAGTATAATAGCTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGCAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACCTTAAAACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGA------------AACAAAATA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACACCACTGTTTAATAGTACTTGGTATGAA---------AATGGTACTTGGAGTGGTACTCCAACGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTGAT------------AACAGCACC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTAACTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTACC------AATTACACAGGGCTCATATACAACTTACTTGAAGACGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAACGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC51.Trinidad.EU578438
ATGAGAGTGAGGGAGACCAGGAGGAATTGGCCGGACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCATTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTAAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTGCAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAAGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTGGCCTTAAATTGCACTGATAATTTGAGAAATGGTACACATGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAACATCTGGAAAGAAGGACAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGCATAAGAGGT------AAGGTGCAAGAA---TACTCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAGTAGGAATAATTCTAAT------------------AATAGTACT---------------GAGTATAATAGCTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGCAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCCCAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACCTTAAAACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAATA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACACCACTGTTTAATAGTACTTGGTATGAA---------AATGGTACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTGAT------------AACAGCACC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTTAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAGACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC51.Trinidad.EU578441
ATGAGAGTGAGGGAGACCAGGAGGAATTGGCCGGACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCATTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTGCAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAAGACATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTGGCCTTAAATTGCACTGATAATTTGAGAAATGGCACTAAC---------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCATCTGGAAAGAAGAACAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGCATAAGAGGT------AAGGTGCAAGAA---TACTCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAGTAGGAATAATTCTAAT------------------AATAGTACT---------------GAGTATAATAGCTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAATCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGCAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACCTTAAAACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAATA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACACCACTGTTTAATAGTACTTGGTATGAA---------AATGGTACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGTGAT---------AACAGCACC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTAAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTTAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAGACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC51.Trinidad.EU578444
ATGAGAGTGAGGGAGACCAGGAGGAATTGGCCGGACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCATTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTAAA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTGCAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAAGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTGGCCTTAAATTGCACTGATAATTTGAGAAATGACACTAAC---------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCATCTTGGAAAAAGAACAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGCATAAGAGGT------AAGGTACAAGAA---TACTCACTTTTTTATAAACTTGATATAATACCAATAGATAGTAGGAATAATTCTAAT------------------AATAGTACT---------------GAGTATAATAGCTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGCAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGC--------------------------------------------------------TAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACCTTAAAACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGCATGAA---------AATGATACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTGAT------------AACAGCACC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTAACTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAATTACC------AATTACACAGAGATCATATACACCTTACTTGAAGACGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC51.Trinidad.EU578432
ATGAGAGTGAGGGAGACCAGGAGGAATTGGCCGGACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCATTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTAAA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTGCAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAAGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTGACCTTAAATTGCACTGATAATTTGAGAAATGGCACTAAC---------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCATCTGGGAAAAAGAACAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGCATAAGAGGT------AAGGTGCAAGAA---TACTCACTTTTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAGATAGTAGGAATAATTCTAAT------------------AATAGTACT---------------GAGTATAATAGCTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAATCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGCAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACACAATGGAATAACACCTTAAAACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGCATGAA---------AATAATACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTGAT------------AACAGCACC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTAACTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTACC------AATTACACAGAGATCATATACACCTTACTTGAAGACGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

5.SC51.Trinidad.EU577030
ATGAGAGCGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCATTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATAACACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGCTAATGCCACTAGTGAAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAACAGTAAGAGAT------AAAGTGCAGAAAGCATCTGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAATCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACTTTACAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATAAA---------AATGGTACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAAGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAGGGT------------AACAGGAGC---------------------AACACCGACCTCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTAACTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTACC------AATTACACAGAGCTCATATACACCTTACTTGAAGACGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

5.SC51.Trinidad.EU577011
ATGAGAGCGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCATTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATAACACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGCTAATGCCACTAGTGAAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAACAGTAAGAGAT------AAAGTGCAGAAAGCATCTGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAATCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACTTTACAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATAAA---------AATGGTACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAAGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAGGGT------------AACAGGAGC---------------------AACACCGACCTCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTAACTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTACC------AATTACACAGAGCTCATATACACCTTACTTGAAGACGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

5.SC51.Trinidad.EU577023
ATGAGAGCGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCATTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATAACACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGCTAATGCCACTAGTGAAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAACAGTAAGAGAT------AAAGTGCAGAAAGCATCTGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAATCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACTTTACAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATAAA---------AATGGTACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAAGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAGGGT------------AACAGGAGC---------------------AACACCGACCTCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTAACTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTACC------AATTACACAGAGCTCATATACACCTTACTTGAAGACGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

5.SC51.Trinidad.EU577036
ATGAGAGCGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCATTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATAACACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGCTAATGCCACTAGTGAAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAACAGTAAGAGAT------AAAGTGCAGAAAGCATCTGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAATCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACTTTACAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATAAA---------AATGGTACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAAGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAGGGT------------AACAGGAGC---------------------AACACCGACCTCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTAACTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTACC------AATTACACAGAGCTCATATACACCTTACTTGAAGACGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

5.SC51.Trinidad.EU577020
ATGAGAGCGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCATTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATAACACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGCTAATGCCACTAGTGAAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAACAGTAAGAGAT------AAAGTGCAGAAAGCATCTGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAATCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACTTTACAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATAAA---------AATGGTACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAAGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAGGGT------------AACAGGAGC---------------------AACACCGACCTCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTAACTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTACC------AATTACACAGAGCTCATATACACCTTACTTGAAGACGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

5.SC51.Trinidad.EU577009
ATGAGAGCGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCATTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATAACACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGCTAATGCCACTAGTGAAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAACAGTAAGAGAT------AAAGTGCAGAAAGCATCTGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAATCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACTTTACAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATAAA---------AATGGTACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAAGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAGGGT------------AACAGGAGC---------------------AACACCGACCTCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTAACTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTACC------AATTACACAGAGCTCATATACACCTTACTTGAAGACGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

5.SC51.Trinidad.EU577034
ATGAGAGCGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCATTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATAACACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGCTAATGCCACTAGTGAAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAACAGTAAGAGAT------AAAGTGCAGAAAGCATCTGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAATCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACTTTACAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATAAA---------AATGGTACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAAGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAGGGT------------AACAGGAGC---------------------AACACCGACCTCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTAACTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTACC------AATTACACAGAGCTCATATACACCTTACTTGAAGACGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

5.SC51.Trinidad.EU577012
ATGAGAGCGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCATTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATAACACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGCTAATGCCACTAGTGAAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAACAGTAAGAGAT------AAAGTGCAGAAAGCATCTGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAATCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACTTTACAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATAAA---------AATGGTACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAAGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAGGGT------------AACAGGAGC---------------------AACACCGACCTCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTAACTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTACC------AATTACACAGAGCTCATATACACCTTACTTGAAGACGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

5.SC51.Trinidad.EU577024
ATGAGAGCGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCATTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATAACACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGCTAATGCCACTAGTGAAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAACAGTAAGAGAT------AAAGTGCAGAAAGCATCTGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAATCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTAAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACTTTACAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATAAA---------AATGGTACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAAGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAGGGT------------AACAGGAGC---------------------AACACCGACCTCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTAACTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTACC------AATTACACAGAGCTCATATACACCTTACTTGAAGACGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

5.SC51.Trinidad.EU577029
ATGAGAGCGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCATTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATAACACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGCTAATGCCACTAGTGAAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAACAGTAAGAGAT------AAAGTGCAGAAAGCATCTGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAATCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACTTTACAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATAAA---------AATGGTACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAAGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAGGGT------------AACAGGAGC---------------------AACACCGACCTCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTAACTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTACC------AATTACACAGAGCTCATATACACCTTACTTGAAGACGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAATGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

5.SC51.Trinidad.EU577028
ATGAGAGCGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCATTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATAACACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGCTAATGCCACTAGTGAAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAACAGTAAGAGAT------AAAGTGCAGAAAGCATCTGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAATCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACTTTACAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATAAA---------AATGGTACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAAGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAGGGT------------AACAGGAGC---------------------AACACCGACCTCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTAACTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTACC------AATTACACAGAGCTCATATACACCTTACTTGAAGACGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

5.SC51.Trinidad.EU577010
ATGAGAGCGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCATTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATAACACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGCTAATGCCACTAGTGAAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAACAGTAAGAGAT------AAAGTGCAGAAAGCATCTGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAATCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACTTTACAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATAAA---------AATGGTACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAAGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAGGGT------------AACAGGAGC---------------------AACACCGACCTCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTAACTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTACC------AATTACACAGAGCTCATATACACCTTACTTGAAGACGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

5.SC51.Trinidad.EU577035
ATGAGAGCGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCATTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATAACACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGCTAATGCCACTAGTGAAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAACAGTAAGAGAT------AAAGTGCAGAAAGCATCTGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAATCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACTTTACAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATAAA---------AATGGTACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAAGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAGGGT------------AACAGGAGC---------------------AACACCGACCTCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTAACTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTACC------AATTACACAGAGCTCATATACACCTTACTTGAAGACGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

5.SC51.Trinidad.EU577019
ATGAGAGCGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCATTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATAACACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGCTAATGCCACTAGTGAAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAACAGTAAGAGAT------AAAGTGCAGAAAGCATCTGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAATCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACTTTACAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATAAA---------AATGGTACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAAGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAGGGT------------AACAGGAGC---------------------AACACCGACCTCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTAACTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTACC------AATTACACAGAGCTCATATACACCTTACTTGAAGACGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACAAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

5.SC51.Trinidad.EU577017
ATGAGAGCGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCATTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATAACACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGCTAATGCCACTAGTGAAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAACAGTAAGAGAT------AAAGTGCAGAAAGCATCTGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAATCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACTTTACAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATAAA---------AATGGTACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAAGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAGGGT------------AACAGGAGC---------------------AACACCGACCTCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTAACTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTACC------AATTACACAGAGCTCATATACACCTTACTTGAAGACGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

5.SC51.Trinidad.EU577018
ATGAGAGCGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCATTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATAACACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGCTAATGCCACTAGTGAAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAACAGTAAGAGAT------AAAGTGCAGAAAGCATCTGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAATCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACTTTACAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATAAA---------AATGGTACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAAGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAGGGT------------AACAGGAGC---------------------AACACCGACCTCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTAACTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTACC------AATTACACAGAGCTCATATACACCTTACTTGAAGACGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

5.SC51.Trinidad.EU577013
ATGAGAGCGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCATTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATAACACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGCTAATGCCACTAGTGAAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAACAGTAAGAGAT------AAAGTGCAGAAAGCATCTGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAATCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACTTTACAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATAAA---------AATGGTACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAAGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAGGGT------------AACAGGAGC---------------------AACACCGACCTCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTAACTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTACC------AATTACACAGAGCTCATATACACCTTACTTGAAGACGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTACAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

5.SC51.Trinidad.EU577022
ATGAGAGCGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCATTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATAACACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGCTAATGCCACTAGTGAAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAACAGTAAGAGAT------AAAGTGCAGAAAGCATCTGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAATCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACTTTACAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATAAA---------AATGGTACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAAGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAGGGT------------AACAGGAGC---------------------AACACCGACCTCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTAACTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTACC------AATTACACAGAGCTCATATACACCTTACTTGAAGACGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAAAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

5.SC51.Trinidad.EU577007
ATGAGAGCGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCATTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATAACACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGCTAATGCCACTAGTGAAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAACAGTAAGAGAT------AAAGTGCAGAAAGCATCTGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAATCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACTTTACAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATAAA---------AATGGTACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAAGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAGGGT------------AACAGGAGC---------------------AACACCGACCTCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTAACTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTACC------AATTACACAGAGCTCATATACACCTTACTTGAAGACGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

5.SC51.Trinidad.EU577016
ATGAGAGCGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCATTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATAACACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGCTAATGCCACTAGTGAAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAACAGTAAGAGAT------AAAGTGCAGAAAGCATCTGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAATCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACTTTACAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATAAA---------AATGGTACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAAGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAGGGT------------AACAGGAGC---------------------AACACCGACCTCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTAACTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTACC------AATTACACAGAGCTCATATACACCTTACTTGAAGACGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

5.SC51.Trinidad.EU577031
ATGAGAGCGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCATTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATAACACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGCTAATGCCACTAGTGAAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAACAGTAAGAGAT------AAAGTGCAGAAAGCATCTGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAATCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACTTTACAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATAAA---------AATGGTACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAAGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAGGGT------------AACAGGAGC---------------------AACACCGACCTCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTAACTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTACC------AATTACACAGAGCTCATATACACCTTACTTGAAGACGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

5.SC51.Trinidad.EU577021
ATGAGAGCGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCATTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATAACACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGCTAATGCCACTAGTGAAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAACAGTAAGAGAT------AAAGTGCAGAAAGCATCTGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAATCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACTTTACAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATAAA---------AATGGTACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAAGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAGGGT------------AACAGGAGC---------------------AACACCGACCTCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTAACTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTACC------AATTACACAGAGCTCATATACACCTTACTTGAAGACGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

5.SC51.Trinidad.EU577008
ATGAGAGCGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCATTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATAACACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGCTAATGCCACTAGTGAAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAACAGTAAGAGAT------AAAGTGCAGAAAGCATCTGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAATCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACTTTACAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATAAA---------AATGGTACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAAGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAGGGT------------AACAGGAGC---------------------AACACCGACCTCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTAACTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTACC------AATTACACAGAGCTCATATACACCTTACTTGAAGACGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

5.SC51.Trinidad.EU577038
ATGAGAGCGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCATTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GGAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATAACACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGCTAATGCCACTAGTGAAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAACAGTAAGAGAT------AAAGTGCAGAAAGCATCTGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAATCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACTTTACAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATAAA---------AATGGTACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAAGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAGGGT------------AACAGGAGC---------------------AACACCGACCTCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTAACTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTACC------AATTACACAGAGCTCATATACACCTTACTTGAAGACGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

5.SC51.Trinidad.EU577025
ATGAGAGCGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCATTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GGAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATAACACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGCTAATGCCACTAGTGAAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAACAGTAAGAGAT------AAAGTGCAGAAAGCATCTGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAATCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACTTTACAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATAAA---------AATGGTACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAAGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAGGGT------------AACAGGAGC---------------------AACACCGACCTCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTAACTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTACC------AATTACACAGAGCTCATATACACCTTACTTGAAGACGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

5.SC51.Trinidad.EU577037
ATGAGAGCGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCATTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATAACACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGCTAATGCCACTAGTGAAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAACAGTAAGAGAT------AAAGTGCAGAAAGCATCTGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAATCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACTTTACAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTGTTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATAAA---------AATGGTACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAAGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAGGGT------------AACAGGAGC---------------------AACACCGACCTCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTAACTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTACC------AATTACACAGAGCTCATATACACCTTACTTGAAGACGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

5.SC51.Trinidad.EU577026
ATGAGAGCGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCATTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATAACACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGCTAATGCCACTAGTGAAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAACAGTAAGAGAT------AAAGTGCAGAAAGCATCTGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAATCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACTTTACAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATAAA---------AATGGTACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAAGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAGGGT------------AACAGGAGC---------------------AACACCGACCTCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTAACTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTACC------AATTACACAGAGCTCATATACACCTTACTTGAAGACGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTCATAGCTATCGCAATAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

5.SC51.Trinidad.EU577015
ATGAGAGCGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCATTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACGGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATAACACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGCTAATGCCACTAGTGAAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAACAGTAAGAGAT------AAAGTGCAGAAAGCATCTGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAATCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACTTTACAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATAAA---------AATGGTACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAAGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAGGGT------------AACAGGAGC---------------------AACACCGACCTCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTAACTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTACC------AATTACACAGAGCTCATATACACCTTACTTGAAGACGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

5.SC51.Trinidad.EU577027
ATGAGAGCGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCATTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATAACACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGCTAATGCCACTAGTGAAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAACAGTAAGAGAT------AAAGTGCAGAAAGCATCTGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAATCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACTTTACAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATAAA---------AATGGTACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAAGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAGGGT------------AACAGGAGC---------------------AACACCGACCTCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTAACTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTACC------AATTACACAGAGCTCATATACACCTTACTTGAAGACGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

5.SC51.Trinidad.EU577033
ATGAGAGCGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCATTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATAACACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGCTAATGCCACTAGTGAAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAACAGTAAGAGAT------AAAGTGCAGAAAGCATCTGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAATCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACTTTACAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATAAA---------AATGGTACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAAGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAGGGT------------AACAGGAGC---------------------AACACCGACCTCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTAACTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTACC------AATTACACAGAGCTCATATACACCTTACTTGAAGACGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

5.SC51.Trinidad.EU577014
ATGAGAGCGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCATTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATAACACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGCTAATGCCACTAGTGAAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAACAGTAAGAGAT------AAAGTGCAGAAAGCATCTGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAATCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACTTTACAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATAAA---------AATGGTACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAAGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTGGATGCTCATCAAACATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAGGGT------------AACAGGAGC---------------------AACACCGACCTCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTAACTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTACC------AATTACACAGAGCTCATATACACCTTACTTGAAGACGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

5.SC51.Trinidad.EU577032
ATGAGAGCGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCATTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTGAATTGCACGGATGAGTTGAGGAATAACACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGCTAATGCCACTAGTGAAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAACAGTAAGAGAT------AAAGTGCAGAAAGCATCTGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAATCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACTTTACAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATAAA---------AATGGTACTTGGAGTGGTACTCCAAAGTCAGAT---------AATGACACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAAGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGCTCATCAAACATTACAGGATTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAGGGT------------AACAGGAGC---------------------AACACCGACCTCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTAACTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTACC------AATTACACAGAGCTCATATACACCTTACTTGAAGACGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGAAAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTAATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCTAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGTTATAA

5.THRO4156.UAB.EU577077
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAAGAGCTTTCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATA------------TGTAGTGCTACA---------GACAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAGTCACCACTCTGTTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTACTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAACAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATAACAATACTGCTACTAATACCACCAGTAGTGCTACT---------------------------------------------------------------ACTACCGCCAGTAGTGCTAATAAAACAGCAAAGGAGGAAGCAGTAATGAAAAATTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACGTGAGAGAT------AAAGTAAAGAGAGAATATGCCTTGTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAACTAGAAGAGGATGAAACCAGC---------------------------------------------------------TATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAAATAACCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTGGCAGAAGGAGGCGAGGTAATGATTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAGTAAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCAAACAACAATACAAGTAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTTTGCAACAGGAAGAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGCACTGTT------AATGGAACAGAATGGAATACAACTTTAAGACAGATAGTTGAAAAATTCAAA---AAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCCA---------TCCGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAACCTGTTCAATAGTAGTTCAACAGAA------CTTAATAGTACTTGGAGTGGTAAT------------------AGTAATGACACAGGAAAA---------------AATGATACA------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTAACTGTTTATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGGGGTAGTGATGGGGGTAGTAAGAACAGTAGTAAG---------------AATGAGACCGGTACTGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGCGGTACAGAGAGAA---AAAAGAGATCTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGTAAA------------------------AATAAAACTTATGAGTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AACTACACAGGCTTAATATACAATTTAATTGAAAAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGACAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGAACGGATTCTTGGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACTCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AACCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTAAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTATCCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCCTTGAAAGAGCTTTGCTATAA

5.THRO4156.UAB.EU577082
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAAGAGCTTTCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATA------------TGTAGTGCTACA---------GACAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAGTCACCACTCTGTTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTACTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAACAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATAACAATACTGCTACTAATACCACCAGTAGTGCTACT---------------------------------------------------------------ACTACCGCCAGTAGTGCTAATAAAACAGCAAAGGAGGAAGCAGTAATGAAAAATTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACGTGAGAGAT------AAAGTAAAGAGAGAATATGCCTTGTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAACTAGAAGAGGATGAAACCAGC---------------------------------------------------------TATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAAATAACCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTGGCAGAAGGAGGCGAGGTAATGATTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAGTAAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCAAACAACAATACAAGTAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTTTGCAACAGGAAGAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGCACTGTT------AATGGAACAGAATGGAATACAACTTTAAGACAGATAGTTGAAAAATTCAAA---AAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCCA---------TCCGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAACCTGTTCAATAGTAGTTCAACAGAA------CTTAATAGTACTTGGAGTGGTAAT------------------AGTAATGACACAGGAAAA---------------AATGATACA------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTAACTGTTTATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGGGGTAGTGATGGGGGTAGTAAGAACAGTAGTAAG---------------AATGAGACCGGTACTGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGCGGTACAGAGAGAA---AAAAGAGATCTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGTAAA------------------------AATAAAACTTATGAGTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AACTACACAGGCTTAATATACAATTTAATTGAAAAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGACAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGAACGGATTCTTGGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACTCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AACCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTAAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTATCCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCCTTGAAAGAGCTTTGCTATAA

5.THRO4156.UAB.EU577100
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAAGAGCTTTCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATA------------TGTAGTGCTACA---------GACAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAGTCACCACTCTGTTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTACTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAACAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATAACAATACTGCTACTAATACCACCAGTAGTGCTACT---------------------------------------------------------------ACTACCGCCAGTAGTGCTAATAAAACAGCAAAGGAGGAAGCAGTAATGAAAAATTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACGTGAGAGAT------AAAGTAAAGAGAGAATATGCCTTGTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAACTAGAAGAGGATGAAACCAGC---------------------------------------------------------TATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAAATAACCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTGGCAGAAGGAGGCGAGGTAATGATTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAGTAAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCAAACAACAATACAAGTAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTTTGCAACAGGAAGAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGCACTGTT------AATGGAACAGAATGGAATACAACTTTAAGACAGATAGTTGAAAAATTCAAA---AAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCCA---------TCCGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAACCTGTTCAATAGTAGTTCAACAGAA------CTTAATAGTACTTGGAGTGGTAAT------------------AGTAATGACACAGGAAAA---------------AATGATACA------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTAACTGTTTATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGGGGTAGTGATGGGGGTAGTAAGAACAGTAGTAAG---------------AATGAGACCGGTACTGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGCGGTACAGAGAGAA---AAAAGAGATCTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGTAAA------------------------AATAAAACTTATGAGTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AACTACACAGGCTTAATATACAATTTAATTGAAAAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGACAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGAACGGATTCTTGGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACTCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AACCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTAAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTATCCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCCTTGAAAGAGCTTTGCTATAA

5.THRO4156.UAB.EU577081
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAAGAGCTTTCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATA------------TGTAGTGCTACA---------GACAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAGTCACCACTCTGTTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTACTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAACAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATAACAATACTGCTACTAATACCACCAGTAGTGCTACT---------------------------------------------------------------ACTACCGCCAGTAGTGCTAATAAAACAGCAAAGGAGGAAGCAGTAATGAAAAATTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACGTGAGAGAT------AAAGTAAAGAGAGAATATGCCTTGTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAACTAGAAGAGGATGAAACCAGC---------------------------------------------------------TATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAAATAACCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTGGCAGAAGGAGGCGAGGTAATGATTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAGTAAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCAAACAACAATACAAGTAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTTTGCAACAGGAAGAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGCACTGTT------AATGGAACAGAATGGAATACAACTTTAAGACAGATAGTTGAAAAATTCAAA---AAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCCA---------TCCGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAACCTGTTCAATAGTAGTTCAACAGAA------CTTAATAGTACTTGGAGTGGTAAT------------------AGTAATGACACAGGAAAA---------------AATGATACA------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTAACTGTTTATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGGGGTAGTGATGGGGGTAGTAAGAACAGTAGTAAG---------------AATGAGACCGGTACTGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGCGGTACAGAGAGAA---AAAAGAGATCTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGTAAA------------------------AATAAAACTTATGAGTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AACTACACAGGCTTAATATACAATTTAATTGAAAAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGACAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGAACGGATTCTTGGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACTCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AACCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTAAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTATCCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCCTTGAAAGAGCTTTGCTATAA

5.THRO4156.UAB.EU577078
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAAGAGCTTTCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATA------------TGTAGTGCTACA---------GACAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAGTCACCACTCTGTTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTACTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAACAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATAACAATACTGCTACTAATACCACCAGTAGTGCTACT---------------------------------------------------------------ACTACCGCCAGTAGTGCTAATAAAACAGCAAAGGAGGAAGCAGTAATGAAAAATTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACGTGAGAGAT------AAAGTAAAGAGAGAATATGCCTTGTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAACTAGAAGAGGATGAAACCAGC---------------------------------------------------------TATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAAATAACCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTGGCAGAAGGAGGCGAGGTAATGATTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAGTAAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCAAACAACAATACAAGTAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTTTGCAACAGGAAGAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGCACTGTT------AATGGAACAGAATGGAATACAACTTTAAGACAGATAGTTGAAAAATTCAAA---AAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCCA---------TCCGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAACCTGTTCAATAGTAGTTCAACAGAA------CTTAATAGTACTTGGAGTGGTAAT------------------AGTAATGACACAGGAAAA---------------AATGATACA------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTAACTGTTTATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGGGGTAGTGATGGGGGTAGTAAGAACAGTAGTAAG---------------AATGAGACCGGTACTGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGCGGTACAGAGAGAA---AAAAGAGATCTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGTAAA------------------------AATAAAACTTATGAGTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AACTACACAGGCTTAATATACAATTTAATTGAAAAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGACAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGAACGGATTCTTGGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACTCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AACCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTAAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTATCCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCCTTGAAAGAGCTTTGCTATAA

5.THRO4156.UAB.EU577096
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAAGAGCTTTCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATA------------TGTAGTGCTACA---------GACAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAGTCACCACTCTGTTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTACTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAACAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATAACAATACTGCTACTAATACCACCAGTAGTGCTACT---------------------------------------------------------------ACTACCGCCAGTAGTGCTAATAAAACAGCAAAGGAGGAAGCAGTAATGAAAAATTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACGTGAGAGAT------AAAGTAAAGAGAGAATATGCCTTGTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAACTAGAAGAGGATGAAACCAGC---------------------------------------------------------TATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAAATAACCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTGGCAGAAGGAGGCGAGGTAATGATTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAGTAAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCAAACAACAATACAAGTAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTTTGCAACAGGAAGAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGCACTGTT------AATGGAACAGAATGGAATACAACTTTAAGACAGATAGTTGAAAAATTCAAA---AAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCCA---------TCCGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAACCTGTTCAATAGTAGTTCAACAGAA------CTTAATAGTACTTGGAGTGGTAAT------------------AGTAATGACACAGGAAAA---------------AATGATACA------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGGAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTAACTGTTTATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGGGGTAGTGATGGGGGTAGTAAGAACAGTAGTAAG---------------AATGAGACCGGTACTGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGCGGTACAGAGAGAA---AAAAGAGATCTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGTAAA------------------------AATAAAACTTATGAGTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AACTACACAGGCTTAATATACAATTTAATTGAAAAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGACAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGAACGGATTCTTGGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACTCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AACCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTAAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTATCCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCCTTGAAAGAGCTTTGCTATAA

5.THRO4156.UAB.EU577093
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5.THRO4156.UAB.EU577086
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAAGAGCTTTCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATA------------TGTAGTGCTACA---------GACAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAGTCACCACTCTGTTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTACTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAACAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATAACAATACTGCTACTAATACCACCAGTAGTGCTACT---------------------------------------------------------------ACTACCGCCAGTAGTGCTAATAAAACAGCAAAGGAGGAAGCAGTAATGAAAAATTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACGTGAGAGAT------AAAGTAAAGAGAGAATATGCCTTGTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAACTAGAAGAGGATGAAACCAGC---------------------------------------------------------TATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAAATAACCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTGGCAGAAGGAGGCGAGGTAATGATTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAGTAAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCAAACAACAATACAAGTAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTTTGCAACAGGAAGAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGCACTGTT------AATGGAACAGAATGGAATACAACTTTAAGACAGATAGTTGAAAAATTCAAA---AAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCCA---------TCCGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAACCTGTTCAATAGTAGTTCAACAGAA------CTTAATAGTACTTGGAGTGGTAAT------------------AGTAATGACACAGGAAAA---------------AATGATACA------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTAACTGTTTATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGG-GTAGTGATGGGGGTAGTAAGAACAGTAGTAAG---------------AATGAGACCGGTACTGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGCGGTACAGAGAGAA---AAAAGAGATCTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGTAAA------------------------AATAAAACTTATGAGTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AACTACACAGGCTTAATATACAATTTAATTGAAAAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGACAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGAACGGATTCTTGGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACTCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AACCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTAAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTATCCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCCTTGAAAGAGCTTTGCTATAA

5.THRO4156.UAB.EU577084
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAAGAGCTTTCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATA------------TGTAGTGCTACA---------GACAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAGTCACCACTCTGTTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTACTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAACAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATAACAATACTGCTACTAATACCACCAGTAGTGCTACT---------------------------------------------------------------ACTACCGCCAGTAGTGCTAATAAAACAGCAAAGGAGGAAGCAGTAATGAAAAATTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACGTGAGAGAT------AAAGTAAAGAGAGAATATGCCTTGTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAACTAGAAGAGGATGAAACCAGC---------------------------------------------------------TATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAAATAACCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTGGCAGAAGGAGGCGAGGTAATGATTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAGTAAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCAAACAACAATACAAGTAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTTTGCAACAGGAAGAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGCACTGTT------AATGGAACAGAATGGAATACAACTTTAAGACAGATAGTTGAAAAATTCAAA---AAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCCA---------TCCGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAACCTGTTCAATAGTAGTTCAACAGAA------CTTAATAGTACTTGGAGTGGTAAT------------------AGTAATGACACAGGAAAA---------------AATGATACA------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTAACTGTTTATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGGGGTAGTGATGGGGGTAGTAAGAACAGTAGTAAG---------------AATGAGACCGGTACTGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGCGGTACAGAGAGAA---AAAAGAGATCTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGTAAA------------------------AATAAAACTTATGAGTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AACTACACAGGCTTAATATACAATTTAATTGAAAAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGACAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGAACGGATTCTTGGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACTCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AACCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTAAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTATCCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCCTTGAAAGAGCTTTGCTATAA

5.THRO4156.UAB.EU577099
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAAGAGCTTTCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATA------------TGTAGTGCTACA---------GACAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAGTCACCACTCTGTTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTACTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAACAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATAACAATACTGCTACTAATACCACCAGTAGTGCTACT---------------------------------------------------------------ACTACCGCCAGTAGTGCTAATAAAACAGCAAAGGAGGAAGCAGTAATGAAAAATTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACGTGAGAGAT------AAAGTAAAGAGAGAATATGCCTTGTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAACTAGAAGAGGATGAAACCAGC---------------------------------------------------------TATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAAATAACCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTGGCAGAAGGAGGCGAGGTAATGATTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAGTAAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCAAACAACAATACAAGTAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTTTGCAACAGGAAGAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGCACTGTT------AATGGAACAGAATGGAATACAACTTTAAGACAGATAGTTGAAAAATTCAAA---AAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCCA---------TCCGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAACCTGTTCAATAGTAGTTCAACAGAA------CTTAATAGTACTTGGAGTGGTAAT------------------AGTAATGACACAGGAAAA---------------AATGATACA------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTAACTGTTTATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGGGGTAGTGATGGGGGTAGTAAGAACAGTAGTAAG---------------AATGAGACCGGTACTGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGCGGTACAGAGAGAA---AAAAGAGATCTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGTAAA------------------------AATAAAACTTATGAGTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AACTACACAGGCTTAATATACAATTTAATTGAAAAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGACAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGAACGGATTCTTGGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACTCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AACCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTAAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTATCCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCCTTGAAAGAGCTTTGCTATAA

5.THRO4156.UAB.EU577092
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAAGAGCTTTCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATA------------TGTAGTGCTACA---------GACAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAGTCACCACTCTGTTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTACTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAACAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATAACAATACTGCTACTAATACCACCAGTAGTGCTACT---------------------------------------------------------------ACTACCGCCAGTAGTGCTAATAAAACAGCAAAGGAGGAAGCAGTAATGAAAAATTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACGTGAGAGAT------AAAGTAAAGAGAGAATATGCCTTGTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAACTAGAAGAGGATGAAACCAGC---------------------------------------------------------TATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAAATAACCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTGGCAGAAGGAGGCGAGGTAATGATTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAGTAAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCAAACAACAATACAAGTAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTTTGCAACAGGAAGAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGCACTGTT------AATGGAACAGAATGGAATACAACTTTAAGACAGATAGTTGAAAAATTCAAA---AAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCCA---------TCCGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAACCTGTTCAATAGTAGTTCAACAGAA------CTTAATAGTACTTGGAGTGGTAAT------------------AGTAATGACACAGGAAAA---------------AATGATACA------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTAACTGTTTATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGGGGTAGTGATGGGGGTAGTAAGAACAGTAGTAAG---------------AATGAGACCGGTACTGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGCGGTACAGAGAGAA---AAAAGAGATCTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGTAAA------------------------AATAAAACTTATGAGTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AACTACACAGGCTTAATATACAATTTAATTGAAAAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGACAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGAACGGATTCTTGGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACTCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AACCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTAAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTATCCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCCTTGAAAGAGCTTTGCTATAA

5.THRO4156.UAB.EU577095
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAAGAGCTTTCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATA------------TGTAGTGCTACA---------GACAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAGTCACCACTCTGTTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTACTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAACAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATAACAATACTGCTACTAATACCACCAGTAGTGCTACT---------------------------------------------------------------ACTACCGCCAGTAGTGCTAATAAAACAGCAAAGGAGGAAGCAGTAATGAAAAATTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACGTGAGAGAT------AAAGTAAAGAGAGAATATGCCTTGTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAACTAGAAGAGGATGAAACCAGC---------------------------------------------------------TATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAAATAACCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTGGCAGAAGGAGGCGAGGTAATGATTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAGTAAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCAAACAACAATACAAGTAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTTTGCAACAGGAAGAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGCACTGTT------AATGGAACAGAATGGAATACAACTTTAAGACAGATAGTTGAAAAATTCAAA---AAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCCA---------TCCGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAACCTGTTCAATAGTAGTTCAACAGAA------CTTAATAGTACTTGGAGTGGTAAT------------------AGTAATGACACAGGAAAA---------------AATGATACA------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTAACTGTTTATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGGGGTAGTGATGGGGGTAGTAAGAACAGTGGTAAG---------------AATGAGACCGGTACTGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGCGGTACAGAGAGAA---AAAAGAGATCTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGTAAA------------------------AATAAAACTTATGAGTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AACTACACAGGCTTAATATACAATTTAATTGAAAAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGACAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGAACGGATTCTTGGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACTCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AACCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTAAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTATCCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCCTTGAAAGAGCTTTGCTATAA

5.THRO4156.UAB.EU577076
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAAGAGCTTTCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATA------------TGTAGTGCTACA---------GACAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAGTCACCACTCTGTTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTACTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAACAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATAACAATACTGCTACTAATACCACCAGTAGTGCTACT---------------------------------------------------------------ACTACCGCCAGTAGTGCTAATAAAACAGCAAAGGAGGAAGCAGTAATGAAAAATTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACGTGAGAGAT------AAAGTAAAGAGAGAATATGCCTTGTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAACTAGAAGAGGATGAAACCAGC---------------------------------------------------------TATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAAATAACCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGC---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTGGCAGAAGGAGGCGAGGTAATGATTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAGTAAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCAAACAACAATACAAGTAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTTTGCAACAGAAAGAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATACTGCACTGTT------AATGGAACAGAATGGAATACAACTTTAAGACAGATAGTTGAAAAATTCAAA---AAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCCA---------TCCGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAACCTGTTCAATAGTAGTTCAACAGAA------CTTAATAGTACTTGGAGTGGTAAT------------------AGTAATGACACAGGAAAA---------------AATGATACA------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTAACTGTTTATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGGGGTAGTGATGGGGGTAGTAAGAACAGTAGTAAG---------------AATGAGACCGGTACTGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGCGGTACAGAGAGAA---AAAAGAGATCTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGTAAA------------------------AATAAAACTTATGAGTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AACTACACAGGCTTAATATACAATTTAATTGAAAAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGACAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGAACGGATTCTTGGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACTCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AACCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTAAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTATCCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCCTTGAAAGAGCTTTGCTATAA
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ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAAGAGCTTTCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATA------------TGTAGTGCTACA---------GACAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAGTCACCACTCTGTTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTACTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAACAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATAACAATACTGCTACTAATACCACCAGTAGTGCTACT---------------------------------------------------------------ACTACCGCCAGTAGTGCTAATAAAACAGCAAAGGAGGAAGCAGTAATGAAAAATTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACGTGAGAGAT------AAAGTAAAGAGAGAATATGCCTTGTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAACTAGAAGAGGATGAAACCAGC---------------------------------------------------------TATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAAATAACCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTGGCAGAAGGAGGCGAGGTAATGATTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAGTAAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCAAACAACAATACAAGTAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTTTGCAACAGGAAGAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGCACTGTT------AATGGAACAGAATGGAATACAACTTTAAGACAGATAGTTGAAAAATTCAAA---AAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCCA---------TCCGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAACCTGTTCAATAGTAGTTCAACAGAA------CTTAATAGTACTTGGAGTGGTAAT------------------AGTAATGACACAGGAAAA---------------AATGATACA------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTAACTGTTTATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGGGGTAGTGATGGGGGTAGTAAGAACAGTAGTAAG---------------AATGAGACCGGTACTGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGCGGTACAGAGAGAA---AAAAGAGATCTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGTAAA------------------------AATAAAACTTATGAGTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AACTACACAGGCTTAATATACAATTTAATTGAAAAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGACAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGAACGGATTCTTGGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACTCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AACCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTAAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTATCCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCCTTGAAAGAGCTTTGCTATAA
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ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAAGAGCTTTCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATA------------TGTAGTGCTACA---------GACAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAGTCACCACTCTGTTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTACTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAACAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATAACAATACTGCTACTAATACCACCAGTAGTGCTACT---------------------------------------------------------------ACTACCGCCAGTAGTGCTAATAAAACAGCAAAGGAGGAAGCAGTAATGAAAAATTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACGTGAGAGAT------AAAGTAAAGAGAGAATATGCCTTGTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAACTAGAAGAGGATGAAACCAGC---------------------------------------------------------TATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAAATAACCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTGGCAGAAGGAGGCGAGGTAATGATTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAGTAAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCAAACAACAATACAAGTAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTTTGCAACAGGAAGAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGCACTGTT------AATGGAACAGAATGGAATACAACTTTAAGACAGATAGTTGAAAAATTCAAA---AAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCCA---------TCCGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAACCTGTTCAATAGTAGTTCAACAGAA------CTTAATAGTACTTGGAGTGGTAAT------------------AGTAATGACACAGGAAAA---------------AATGATACA------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTAACTGTTTATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGGGGTAGTGATGGGGGTAGTAAGAACAGTAGTAAG---------------AATGAGACCGGTACTGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGCGGTACAGAGAGAA---AAAAGAGATCTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGTAAA------------------------AATAAAACTTATGAGTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AACTACACAGGCTTAATATACAATTTAATTGAAAAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGACAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGAACGGATTCTTGGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACTCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AACCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTAAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTATCCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCCTTGAAAGAGCTTTGCTATAA
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ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAAGAGCTTTCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATA------------TGTAGTGCTACA---------GACAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAGTCACCACTCTGTTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTACTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAACAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATAACAATACTGCTACTAATACCACCAGTAGTGCTACT---------------------------------------------------------------ACTACCGCCAGTAGTGCTAATAAAACAGCAAAGGAGGAAGCAGTAATGAAAAATTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACGTGAGAGAT------AAAGTAAAGAGAGAATATGCCTTGTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAACTAGAAGAGGATGAAACCAGC---------------------------------------------------------TATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAAATAACCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTGGCAGAAGGAGGCGAGGTAATGATTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAGTAAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCAAACAACAATACAAGTAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTTTGCAACAGGAAGAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGCACTGTT------AATGGAACAGAATGGAATACAACTTTAAGACAGATAGTTGAAAAATTCAAA---AAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCCA---------TCCGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAACCTGTTCAATAGTAGTTCAACAGAA------CTTAATAGTACTTGGAGTGGTAAT------------------AGTAATGACACAGGAAAA---------------AATGATACA------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTAACTGTTTATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGGGGTAGTGATGGGGGTAGTAAGAACAGTAGTAAG---------------AATGAGACCGGTACTGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGCGGTACAGAGAGAA---AAAAGAGATCTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGTAAA------------------------AATAAAACTTATGAGTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AACTACACAGGCTTAATATACAATTTAATTGAAAAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGACAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGAACGGATTCTTGGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACTCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AACCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTAAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTATCCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCCTTGAAAGAGCTTTGCTATAA
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ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAAGAGCTTTCAGCGCTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATA------------TGTAGTGCTACA---------GACAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAGTCACCACTCTGTTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTACTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAACAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATAACAATACTGCTACTAATACCACCAGTAGTGCTACT---------------------------------------------------------------ACTACCGCCAGTAGTGCTAATAAAACAGCAAAGGAGGAAGCAGTAATGAAAAATTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACGTGAGAGAT------AAAGTAAAGAGAGAATATGCCTTGTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAACTAGAAGAGGATGAAACCAGC---------------------------------------------------------TATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAAATAACCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTGGCAGAAGGAGGCGAGGTAATGATTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAGTAAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCAAACAACAATACAAGTAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTTTGCAACAGGAAGAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGCACTGTT------AATGGAACAGAATGGAATACAACTTTAAGACAGATAGTTGAAAAATTCAAA---AAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCCA---------TCCGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAACCTGTTCAATAGTAGTTCAACAGAA------CTTAATAGTACTTGGAGTGGTAAT------------------AGTAATGACACAGGAAAA---------------AATGATACA------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTAACTGTTTATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGGGGTAGTGATGGGGGTAGTAAGAACAGTAGTAAG---------------AATGAGACCGGTACTGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGCGGTACAGAGAGAA---AAAAGAGATCTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGTAAA------------------------AATAAAACTTATGAGTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AACTACACAGGCTTAATATACAATTTAATTGAAAAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGACAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGAACGGATTCTTGGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACTCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AACCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTAAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTATCCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCCTTGAAAGAGCTTTGCTATAA
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ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAAGAGCTTTCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATA------------TGTAGTGCTACA---------GACAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAGTCACCACTCTGTTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTACTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAACAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATAACAATACTGCTACTAATACCACCAGTAGTGCTACT---------------------------------------------------------------ACTACCGCCAGTAGTGCTAATAAAACAGCAAAGGAGGAAGCAGTAATGAAAAATTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACGTGAGAGAT------AAAGTAAAGAGAGAATATGCCTTGTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAACTAGAAGAGGATGAAACCAGC---------------------------------------------------------TATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAAATAACCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTGGCAGAAGGAGGCGAGGTAATGATTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAGTAAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCAAACAACAATACAAGTAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTTTGCAACAGGAAGAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGCACTGTT------AATGGAACAGAATGGAATACAACTTTAAGACAGATAGTTGAAAAATTCAAA---AAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCCA---------TCCGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAACCTGTTCAATAGTAGTTCAACAGAA------CTTAATAGTACTTGGAGTGGTAAT------------------AGTAATGACACAGGAAAA---------------AATGATACA------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTAACTGTTTATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGGGGTAGTGATGGGGGTAGTAAGAACAGTAGTAAG---------------AATGAGACCGGTACTGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGCGGTACAGAGAGAA---AAAAGAGATCTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGTAAA------------------------AATAAAACTTATGAGTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AACTACACAGGCTTAATATACAATTTAATTGAAAAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAAGGAAAAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGACAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGAACGGATTCTTGGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTCACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACTCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AACCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTAAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTATCCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCCTTGAAAGAGCTTTGCTATAA
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ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAAGAGCTTTCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATA------------TGTAGTGCTACA---------GACAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAGTCACCACTCTGTTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTACTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAACAACATGGTAGAACAGATGCATGAGAATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATAACAATACTGCTACTAATACCACCAGTAGTGCTACT---------------------------------------------------------------ACTACCGCCAGTAGTGCTAATAAAACAGCAAAGGAGGAAGCAGTAATGAAAAATTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACGTGAGAGAT------AAAGTAAAGAGAGAATATGCCTTGTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAACTAGAAGAGGATGAAACCAGC---------------------------------------------------------TATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAAATAACCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTGGCAGAAGGAGGCGAGGTAATGATTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAGTAAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCAAACAACAATACAAGTAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTTTGCAACAGGAAGAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGCACTGTT------AATGGAACAGAATGGAATACAACTTTAAGACAGATAGTTGAAAAATTCAAA---AAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCCA---------TCCGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAACCTGTTCAATAGTAGTTCAACAGAA------CTTAATAGTACTTGGAGTGGTAAT------------------AGTAATGACACAGGAAAA---------------AATGATACA------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTAACTGTTTATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGGGGTAGTGATGGGGGTAGTAAGAACAGTAGTAAG---------------AATGAGACCGGTACTGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGCGGTACAGAGAGAA---AAAAGAGATCTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGTAAA------------------------AATAAAACTTATGAGTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AACTACACAGGCTTAATATACAATTTAATTGAAAAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGACAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGAACGGATTCTTGGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACTCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AACCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTAAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTATCCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCCTTGAAAGAGCTTTGCTATAA
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ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAAGAGCTTTCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATA------------TGTAGTGCTACA---------GACAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAGTCACCACTCTGTTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTACTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAACAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATAACAATACTGCTACTAATACCACCAGTAGTGCTACT---------------------------------------------------------------ACTACCGCCAGTAGTGCTAATAAAACAGCAAAGGAGGAAGCAGTAATGAAAAATTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACGTGAGAGAT------AAAGTAAAGAGAGAATATGCCTTGTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAACTAGAAGAGGATGAAACCAGC---------------------------------------------------------TATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAAATAACCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTGGCAGAAGGAGGCGAGGTAATGATTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAGTAAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCAAACAACAATACAAGTAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTTTGCAACAGGAAGAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGCACTGTT------AATGGAACAGAATGGAATACAACTTTAAGACAGATAGTTGAAAAATTCAAA---AAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCCA---------TCCGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAACCTGTTCAATAGTAGTTCAACAGAA------CTTAATAGTACTTGGAGTGGTAAT------------------AGTAATGACACAGGAAAA---------------AATGATACA------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTAACTGTTTATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGGGGTAGTGATGGGGGTAGTAAGAACAGTAGTAAG---------------AATGAGACCGGTACTGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGCGGTACAGAGAGAA---AAAAGAGATCTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGTAAA------------------------AATAAAACTTATGAGTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AACTACACAGGCTTAATATACAATTTAATTGAAAAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGACAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGAACGGATTCTTGGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACTCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AACCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTAAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTATCCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCCTTGAAAGAGCTTTGCTATAA

5.THRO4156.UAB.EU577088
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAAGAGCTTTCAGCACTGG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATA------------TGTAGTGCTACA---------GACAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAGTCACCACTCTGTTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGTACTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAACAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATAACAATACTGCTACTAATACCACCAGTAGTGCTACT---------------------------------------------------------------ACTACCGCCAGTAGTGCTAATAAAACAGCAAAGGAGGAAGCAGTAATGAAAAATTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACGTGAGAGAT------AAAGTAAAGAGAGAATATGCCTTGTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAACTAGAAGAGGATGAAACCAGC---------------------------------------------------------TATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAAATAACCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTGGCAGAAGGAGGCGAGGTAATGATTAGGTCTGCCAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAGTAAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCAAACAACAATACAAGTAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTTTGCAACAGGAAGAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGCACTGTT------AATGGAACAGAATGGAATACAACTTTAAGACAGATAGTTGAAAAATTCAAA---AAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCCA---------TCCGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAACCTGTTCAATAGTAGTTCAACAGAA------CTTAATAGTACTTGGAGTGGTAAT------------------AGTAATGACACAGGAAAA---------------AATGATACA------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTAACTGTTTATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGGGGTAGTGATGGGGGTAGTAAGAACAGTAGTAAG---------------AATGAGACCGGTACTGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGCGGTACAGAGAGAA---AAAAGAGATCTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGTAAA------------------------AATAAAACTTATGAGTACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AACTACACAGGCTTAATATACAATTTAATTGAAAAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGACAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGAACGGATTCTTGGCACTTATCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACTCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AACCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTAAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTATCCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCCTTGAAAGAGCTTTGCTATAA

5.TT28P.Trinidad.EU577170
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGTCAACGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGATTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGATTTGAATAATTTGAATACTACTAGTGGCAATACT------------------------------------------------------------------ACTAGTGGCAATAACAGTAGCTGGGAAAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGATAACGAAAGAACATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGGAAATAATACTGAA------------------AATAATACT------------------TATAGTAGCTATACATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACAATGTAAAAATGTCAGCACAGTTCAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAATTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACACATAGGA------------CAAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAAATTGGACTAACACCTTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTCAGG------------AATGCAACAACAATAGACTTTACTCAA---------TCCTCAGGAGGGGATATAGAAATTACAACGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAAT------------AATAGTACTTGGAATGGTATTGACGAGTCAGGT---------GATGATGAC---------------------------------------------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGT---------------AACAGTAGCAAC---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGGATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATAATATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTGAC------AATTACACAAAGTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGATCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTGTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCAATTCGATTAGTGAGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGAGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATCTTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATACTATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCAGTAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

5.TT28P.Trinidad.EU577171
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGTCAACGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGATTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGATTTGAATAATTTGAATACTACTAGTGGCAATACT------------------------------------------------------------------ACTAGTGGCAATAACAGTAGCTGGGAAAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGATAACGAAAGAACATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGGAAATAATACTGAA------------------AATAATACT------------------TATAGTAGCTATACATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACAATGTAAAAATGTCAGCACAGTTCAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAATTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACACATAGGA------------CAAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAAATTGGACTAACACCTTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTCAGG------------AATGCAACAACAATAGACTTTACTCAA---------TCCTCAGGAGGGGATATAGAAATTACAACGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAAT------------AATAGTACTTGGAATGGTATTGACGAGTCAGGT---------GATGATGAC---------------------------------------------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGT---------------AACAGTAGCAAC---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCATAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGGATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATAATATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTGAC------AATTACACAAAGTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGATCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTGTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCAATTCGATTAGTGAGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGAGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATCTTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATACTATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCAGTAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

5.TT28P.Trinidad.EU577180
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGTCAACGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGATTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGATTTGAATAATTTGAATACTACTAGTGGCAATACT------------------------------------------------------------------ACTAGTGGCAATAACAGTAGCTGGGAAAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGATAACGAAAGAACATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGGAAATAATACTGAA------------------AATAATACT------------------TATAGTAGCTATACATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACAATGTAAAAATGTCAGCACAGTTCAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAATTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACACATAGGA------------CAAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAAATTGGACTAACACCTTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTCAGG------------AATGCAACAACAATAGACTTTACTCAA---------TCCTCAGGAGGGGATATAGAAATTACAACGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACA--ACTGTTTAATAGTACTTGGAAT------------AATAGTACTTGGAATGGTATTGACGAGTCAGGT---------GATGATGAC---------------------------------------------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGT---------------AACAGTAGCAAC---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGGATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATAATATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTGAC------AATTACACAAAGTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGATCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTGTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCAATTCGATTAGTGAGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGAGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATCTTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATACTATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCAGTAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

5.TT28P.Trinidad.EU577181
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGTCAACGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGATTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGATTTGAATAATTTGAATACTACTAGTGGCAATACT------------------------------------------------------------------ACTAGTGGCAATAACAGTAGCTGGGAAAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGATAACGAAAGAACATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGGAAATAATACTGAA------------------AATAATACT------------------TATAGTAGCTATACATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACAATGTAAAAATGTCAGCACAGTTCAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAATTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACACATAGGA------------CAAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAAATTGGACTAACACCTTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTCAGG------------AATGCAACAACAATAGACTTTACTCAA---------TCCTCAGGAGGGGATATAGAAATTACAACGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAAT------------AATAGTACTTGGAATGGTATTGACGAGTCAGGT---------GATGATGAC---------------------------------------------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGT---------------AACAGTAGCAAC---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGGATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCCCCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATAATATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTGAC------AATTACACAAAGTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGATCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTGTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCAATTCGATTAGTGAGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGAGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATCTTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATACTATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCAGTAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

5.TT28P.Trinidad.EU577169
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGTCAACGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGATTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGATTTGAATAATTTGAATACTACTAGTGGCAATACT------------------------------------------------------------------ACTAGTGGCAATAACAGTAGCTGGGAAAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGATAACGAAAGAACATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGGAAATAATACTGAA------------------AATAATACT------------------TATAGTAGCTATACATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACAATGTAAAAATGTCAGCACAGTTCAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAATTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACACATAGGA------------CAAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAAATTGGACTAACACCTTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTCAGG------------AATGCAACAACAATAGACTTTACTCAA---------TCCTCAGGAGGGGATATAGAAATTACAACGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAAT------------AATAGTACTTGGAATGGTATTGACGAGTCAGGT---------GATGATGAC---------------------------------------------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGT---------------AACAGTAGCAAC---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGGATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATAATATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTGAC------AATTACACAAAGTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGATCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTGTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCAATTCGATTAGTGAGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGAGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATCTTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATACTATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCAGTAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

5.TT28P.Trinidad.EU577176
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGTCAACGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGATTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGATTTGAATAATTTGAATACTACTAGTGGCAATACT------------------------------------------------------------------ACTAGTGGCAATAACAGTAGCTGGGAAAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGATAACGAAAGAACATGCACT-TTTTATAGACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGGAAATAATACTGAA------------------AATAATACT------------------TATAGTAGCTATACATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACAATGTAAAAATGTCAGCACAGTTCAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAATTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACACATAGGA------------CAAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAAATTGGACTAACACCTTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTCAGG------------AATGCAACAACAATAGACTTTACTCAA---------TCCTCAGGAGGGGATATAGAAATTACAACGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAAT------------AATAGTACTTGGAATGGTATTGACGAGTCAGGT---------GATGATGAC---------------------------------------------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGT---------------AACAGTAGCAAC---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAACGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGGATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATAATATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTGAC------AATTACACAAAGTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGATCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTGTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCAATTCGATTAGTGAGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGAGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATCTTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATACTATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCAGTAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

5.TT28P.Trinidad.EU577184
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGTCAACGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGATTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGATTTGAATAATTTGAATACTACTAGTGGCAATACT------------------------------------------------------------------ACTAGTGGCAATAACAGTAGCTGGGAAAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGATAACGAAAGAACATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGGAAATAATACTGAA------------------AATAATACT------------------TATAGTAGCTATACATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACAATGTAAAAATGTCAGCACAGTTCAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAATTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACACATAGGA------------CAAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAAATTGGACTAACACCTTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTCAGG------------AATGCAACAACAATAGACTTTACTCAA---------TCCTCAGGAGGGGATATAGAAATTACAACGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAAT------------AATAGTACTTGGAATGGTATTGACGAGTCAGGT---------GATGATGAC---------------------------------------------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGT---------------AACAGTAGCAAC---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGGATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATAATATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTGAC------AATTACACAAAGTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGATCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTGTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCAATTCGATTAGTGAGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGAGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATCTTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATACTATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCAGTAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

5.TT28P.Trinidad.EU577163
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGTCAACGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGATTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGATTTGAATAATTTGAATACTACTAGTGGCAATACT------------------------------------------------------------------ACTAGTGGCAATAACAGTAGCTGGGAAAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGATAACGAAAGAACATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGGAAATAATACTGAA------------------AATAATACT------------------TATAGTAGCTATACATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACAATGTAAAAATGTCAGCACAGTTCAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAATTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACACATAGGA------------CAAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAAATTGGACTAACACCTTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTCAGG------------AATGCAACAACAATAGACTTTACTCAA---------TCCTCAGGAGGGGATATAGAAATTACAACGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAAT------------AATAGTACTTGGAATGGTATTGACGAGTCAGGT---------GATGATGAC---------------------------------------------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGT---------------AACAGTAGCAAC---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGGATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATAATATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTGAC------AATTACACAAAGTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGATCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTGTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCAATTCGATTAGTGAGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGAGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATCTTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATACTATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCAGTAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

5.TT28P.Trinidad.EU577162
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGTCAACGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGATTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGATTTGAATAATTTGAATACTACTAGTGGCAATACT------------------------------------------------------------------ACTAGTGGCAATAACAGTAGCTGGGAAAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGATAACGAAAGAACATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGGAAATAATACTGAA------------------AATAATACT------------------TATAGTAGCTATACATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACAATGTAAAAATGTCAGCACAGTTCAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAATTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACACATAGGA------------CAAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAAATTGGACTAACACCTTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTCAGG------------AATGCAACAACAATAGACTTTACTCAA---------TCCTCAGGAGGGGATATAGAAATTACAACGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAAT------------AATAGTACTTGGAATGGTATTGACGAGTCAGGT---------GATGATGAC---------------------------------------------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGT---------------AACAGTAGCAAC---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGGATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATAATATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTGAC------AATTACACAAAGTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGATCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTGTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCAATTCGATTAGTGAGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGAGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATCTTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATACTATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCAGTAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

5.TT28P.Trinidad.EU577168
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGTCAACGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGATTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGATTTGAATAATTTGAATACTACTAGTGGCAATACT------------------------------------------------------------------ACTAGTGGCAATAACAGTAGCTGGGAAAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGATAACGAAAGAACATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGGAAATAATACTGAA------------------AATAATACT------------------TATAGTAGCTATACATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACAATGTAAAAATGTCAGCACAGTTCAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAATTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACACATAGGA------------CAAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAAATTGGACTAACACCTTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTCAGG------------AATGCAACAACAATAGACTTTACTCAA---------TCCTCAGGAGGGGATATAGAAATTACAACGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAAT------------AATAGTACTTGGAATGGTATTGACGAGTCAGGT---------GATGATGAC---------------------------------------------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGT---------------AACAGTAGCAAC---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGGATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATAATATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTGAC------AATTACACAAAGTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGATCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTGTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCAATTCGATTAGTGAGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGAACGATCTACGGAGCCTGAGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATCTTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATACTATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCAGTAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

5.TT28P.Trinidad.EU577161
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGTCAACGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGATTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGATTTGAATAATTTGAATACTACTAGTGGCAATACT------------------------------------------------------------------ACTAGTGGCAATAACAGTAGCTGGGAAAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGATAACGAAAGAACATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGGAAATAATACTGAA------------------AATAATACT------------------TATAGTAGCTATACATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACAATGTAAAAATGTCAGCACAGTTCAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAATTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACACATAGGA------------CAAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAAATTGGACTAACACCTTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTCAGG------------AATGCAACAACAATAGACTTTACTCAA---------TCCTCAGGAGGGGATATAGAAATTACAACGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAAT------------AATAGTACTTGGAATGGTATTGACGAGTCAGGT---------GATGATGAC---------------------------------------------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGT---------------AACAGTAGCAAC---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGGATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATAATATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTGAC------AATTACACAAAGTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGATCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTGTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCAATTCGATTAGTGAGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGAGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATCTTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATACTATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCAGTAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

5.TT28P.Trinidad.EU577183
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGTCAACGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGATTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGATTTGAATAATTTGAATACTACTAGTGGCAATACT------------------------------------------------------------------ACTAGTGGCAATAACAGTAGCTGGGAAAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGATAACGAAAGAACATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGGAAATAATACTGAA------------------AATAATACT------------------TATAGTAGCTATACATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACAATGTAAAAATGTCAGCACAGTTCAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAATTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACACATAGGA------------CAAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAAATTGGACTAACACCTTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTCAGG------------AATGCAACAACAATAGACTTTACTCAA---------TCCTCAGGAGGGGATATAGAAATTACAACGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAAT------------AATAGTACTTGGAATGGTATTGACGAGTCAGGT---------GATGATGAC---------------------------------------------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGT---------------AACAGTAGCAAC---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGGATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATAATATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTGAC------AATTACACAAAGTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGATCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTGTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCAATTCGATTAGTGAGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGAGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATCTTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATACTATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCAGTAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

5.TT28P.Trinidad.EU577164
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGTCAACGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGATTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGATTTGAATAATTTGAATACTACTAGTGGCAATACT------------------------------------------------------------------ACTAGTGGCAATAACAGTAGCTGGGAAAAAGTAGAGAAGGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGATAACGAAAGAACATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGGAAATAATACTGAA------------------AATAATACT------------------TATAGTAGCTATACATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACAATGTAAAAATGTCAGCACAGTTCAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAATTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACACATAGGA------------CAAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAAATTGGACTAACACCTTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTCAGG------------AATGCAACAACAATAGACTTTACTCAA---------TCCTCAGGAGGGGATATAGAAATTACAACGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAAT------------AATAGTACTTGGAATGGTATTGACGAGTCAGGT---------GATGATGAC---------------------------------------------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGT---------------AACAGTAGCAAC---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGGATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATAATATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTGAC------AATTACACAAAGTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGATCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTGTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCAATTCGATTAGTGAGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGAGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATCTTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATACTATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCAGTAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

5.TT28P.Trinidad.EU577178
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGTCAACGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGATTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGATTTGAATAATTTGAATACTACTAGTGGCAATACT------------------------------------------------------------------ACTAGTGGCAATAACAGTAGCTGGGAAAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGATAACGAAAGAACATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGGAAATAATACTGAA------------------AATAATACT------------------TATAGTAGCTATACATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACAATGTAAAAATGTCAGCACAGTTCAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAATTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACACATAGGA------------CAAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAAATTGGACTAACACCTTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTCAGG------------AATGCAACAACAATAGACTTTACTCAA---------TCCTCAGGAGGGGATATAGAAATTACAACGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAAT------------AATAGTACTTGGAATGGTATTGACGAGTCAGGT---------GATGATGAC---------------------------------------------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGT---------------AACAGTAGCAAC---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGGATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATAATATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTGAC------AATTACACAAAGTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGATCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTGTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCAATTCGATTAGTGAGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGAGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATCTTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATACTATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCAGTAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

5.TT28P.Trinidad.EU577173
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGTCAACGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGATTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGATTTGAATAATTTGAATACTACTAGTGGCAATACT------------------------------------------------------------------ACTAGTGGCAATAACAGTAGCTGGGAAAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGATAACGAAAGAACATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGGAAATAATACTGAA------------------AATAATACT------------------TATAGTAGCTATACATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACAATGTAAAAATGTCAGCACAGTTCAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAATTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACACATAGGA------------CAAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAAATTGGACTAACACCTTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTCAGG------------AATGCAACAACAATAGACTTTACTCAA---------TCCTCAGGAGGGGATATAGAAATTACAACGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAAT------------AATAGTACTTGGAATGGTATTGACGAGTCAGGT---------GATGATGAC---------------------------------------------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGT---------------AACAGTAGCAAC---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGGATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATAATATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTGAC------AATTACACAAAGTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGATCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTGTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCAATTCGATTAGTGAGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGAGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATCTTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATACTATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCAGTAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

5.TT28P.Trinidad.EU577157
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGTCAACGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGATTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGATTTGAATAATTTGAATACTACTAGGGGCAATACT------------------------------------------------------------------ACTAGTGGCAATAACAGTAGCTGGGAAAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGATAACGAAAGAACATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGGAAATAATACTGAA------------------AATAATACT------------------TATAGTAGCTATACATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACAATGTAAAAATGTCAGCACAGTTCAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAATTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACACATAGGA------------CAAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAAATTGGACTAACACCTTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTCAGG------------AATGCAACAACAATAGACTTTACTCAA---------TCCTCAGGAGGGGATATAGAAATTACAACGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAAT------------AATAGTACTTGGAATGGTATTGACGAGTCAGGT---------GATGATGAC---------------------------------------------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGT---------------AACAGTAGCAAC---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCATAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGGATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATAATATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTGAC------AATTACACAAAGTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGATCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTGTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCAATTCGATTAGTGAGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGAGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATCTTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATACTATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCAGTAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

5.TT28P.Trinidad.EU577182
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGTCAACGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGATTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGATTTGAATAATTTGAATACTACTAGTGGCAATACT------------------------------------------------------------------ACTAGTGGCAATAACAGTAGCTGGGAAAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGATAACGAAAGAACATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGGAAATAATACTGAA------------------AATAATACT------------------TATAGTAGCTATACATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACAATGTAAAAATGTCAGCACAGTTCAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAATTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACACATAGGA------------CAAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAAATTGGACTAACACCTTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTCAGG------------AATGCAACAACAATAGACTTTACTCAA---------TCCTCAGGAGGGGATATAGAAATTACAACGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAAT------------AATAGTACTTGGAATGGTATTGACGAGTCAGGT---------GATGATGAC---------------------------------------------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGT---------------AACAGTAGCAAC---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGGATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATAATATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTGAC------AATTACACAAAGTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGATCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTGTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCAATTCGATTAGTGAGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGAGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATCTTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATACTATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCAGTAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

5.TT28P.Trinidad.EU577174
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGTCAACGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGATTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGATTTGAATAATTTGAATACTACTAGTGGCAATACT------------------------------------------------------------------ACTAGTGGCAATAACAGTAGCTGGGAAAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGATAACGAAAGAACATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGGAAATAATACTGAA------------------AATAATACT------------------TATAGTAGCTATACATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACAATGTAAAAATGTCAGCACAGTTCAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAATTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACACATAGGA------------CAAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAAATTGGACTAACACCTTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTCAGG------------AATGCAACAACAATAGACTTTACTCAA---------TCCTCAGGAGGGGATATAGAAATTACAACGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAAT------------AATAGTACTTGGAATGGTATTGACGAGTCAGGT---------GATGATGAC---------------------------------------------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGT---------------AACAGTAGCAAC---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGGATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATAATATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTGAC------AATTACACAAAGTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGATCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTGTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCAATTCGATTAGTGAGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGAGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATCTTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATACTATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCAGTAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

5.TT28P.Trinidad.EU577159
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGTCAACGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGATTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGATTTGAATAATTTGAATACTACTAGTGGCAATACT------------------------------------------------------------------ACTAGTGGCAATAACAGTAGCTGGGAAAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGATAACGAAAGAACATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGGAAATAATACTGAA------------------AATAATACT------------------TATAGTAGCTATACATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACAATGTAAAAATGTCAGCACAGTTCAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAATTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACACATAGGA------------CAAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAAATTGGACTAACACCTTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTCAGG------------AATGCAACAACAATAGACTTTACTCAA---------TCCTCAGGAGGGGATATAGAAATTACAACGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAAT------------AATAGTACTTGGAATGGTATTGACGAGTCAGGT---------GATGATGAC---------------------------------------------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGT---------------AACAGTAGCAAC---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGGATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATAATATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTGAC------AATTACACAAAGTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGATCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTGTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCAATTCGATTAGTGAGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGAGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATCTTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATACTATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCAGTAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

5.TT28P.Trinidad.EU577166
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGTCAACGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGATTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGATTTGAATAATTTGAATACTACTAGTGGCAATACT------------------------------------------------------------------ACTAGTGGCAATAACAGTAGCTGGGAAAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGATAACGAAAGAACATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGGAAATAATACTGAA------------------AATAATACT------------------TATAGTAGCTATACATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACAATGTAAAAATGTCAGCACAGTTCAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAATTCTGTAGTAATTAATTGCACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACACATAGGA------------CAAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAAATTGGACTAACACCTTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTCAGG------------AATGCAACAACAATAGACTTTACTCAA---------TCCTCAGGAGGGGATATAGAAATTACAACGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAAT------------AATAGTACTTGGAATGGTATTGACGAGTCAGGT---------GATGATGAC---------------------------------------------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGT---------------AACAGTAGCAAC---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGGATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATAATATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTGAC------AATTACACAAAGTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGATCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTGTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCAATTCGATTAGTGAGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGAGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATCTTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATACTATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCAGTAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

5.TT28P.Trinidad.EU577175
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGTCAACGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGATTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGATTTGAATAATTTGAATACTACTAGTGGCAATACT------------------------------------------------------------------ACTAGTGGCAATAACAGTAGCTGGGAAAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGATAACGAAAGAACATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGGAAATAATACTGAA------------------AATAATACT------------------TATAGTAGCTATACATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACAATGTAAAAATGTCAGCACAGTTCAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAATTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACACATAGGA------------CAAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAAATTGGACTAACACCTTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTCAGG------------AATGCAACAACAATAGACTTTACTCAA---------TCCTCAGGAGGGGATATAGAAATTACAACGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAAT------------AATAGTACTTGGAATGGTATTGACGAGTCAGGT---------GATGATGAC---------------------------------------------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGT---------------AACAGTAGCAAC---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGGATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATAATATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTGAC------AATTACACAAAGTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGATCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTGTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCAATTCGATTAGTGAGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGAGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATCTTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATACTATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCAGTAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

5.TT28P.Trinidad.EU577158
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGTCAACGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGATTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGATTTGAATAATTTGAATACTACTAGTGGCAATACT------------------------------------------------------------------ACTAGTGGCAATAACAGTAGCTGGGAAAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGATAACGAAAGAACATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGGAAATAATACTGAA------------------AATAATACT------------------TATAGTAGCTATACATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACAATGTAAAAATGTCAGCACAGTTCAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAATTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACACATAGGA------------CAAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAAATTGGACTAACACCTTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTCAGG------------AATGCAACAACAATAGACTTTACTCAA---------TCCTCAGGAGGGGATATAGAAATTACAACGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAAT------------AATAGTACTTGGAATGGTATTGACGAGTCAGGT---------GATGATGAC---------------------------------------------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGT---------------AACAGTAGCAAC---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGGCAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGGATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATAATATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTGAC------AATTACACAAAGTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGATCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTGTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCAATTCGATTAGTGAGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGAGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATCTTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATACTATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCAGTAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

5.TT28P.Trinidad.EU577179
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGTCAACGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGATTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGATTTGAATAATTTGAATACTACTAGTGGCAATACT------------------------------------------------------------------ACTAGTGGCAATAACAGTAGCTGGGAAAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGATAACGAAAGAACATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGGAAATAATACTGAA------------------AATAATACT------------------TATAGTAGCTATACATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACAATGTAAAAATGTCAGCACAGTTCAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAATTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACACATAGGA------------CAAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAAATTGGACTAACACCTTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTCAGG------------AATGCAACAACAATAGACTTTACTCAA---------TCCTCAGGAGGGGATATAGAAATTACAACGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAAT------------AATAGTACTTGGAATGGTATTGACGAGTCAGGT---------GATGATGAC---------------------------------------------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGT---------------AACAGTAGCAAC---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGGATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATAATATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTGAC------AATTACACAAAGTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGATCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTGTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCAATTCGATTAGTGAGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGAGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATCTTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATACTATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCAGTAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

5.TT28P.Trinidad.EU577177
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGTCAACGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGATTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGATTTGAATAATTTGAATACTACTAGTGGCAATACT------------------------------------------------------------------ACTAGTGGCAATAACAGTAGCTGGGAAAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGATAACGAAAGAACATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGGAAATAATACTGAA------------------AATAATACT------------------TATAGTAGCTATACATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACAATGTAAAAATGTCAGCACAGTTCAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAATTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACACATAGGA------------CAAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAAATTGGACTAACACCTTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTCAGG------------AATGCAACAACAATAGACTTTACTCAA---------TCCTCAGGAGGGGATATAGAAATTACAACGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAAT------------AATAGTACTTGGAATGGTATTGACGAGTCAGGT---------GATGATGAC---------------------------------------------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGT---------------AACAGTAGCAAC---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGGATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATAATATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTGAC------AATTACACAAAGTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGATCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTGTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCAATTCGATTAGTGAGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGAGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATCTTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATACTATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCAGTAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

5.TT28P.Trinidad.EU577160
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGTCAACGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGATTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGATTTGAATAATTTGAATACTACTAGTGGCAATACT------------------------------------------------------------------ACTAGTGGCAATAACAGTAGCTGGGAAAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGATAACGAAAGAACATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGGAAATAATACTGAA------------------AATAATACT------------------TATAGTAGCTATACATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACAATGTAAAAATGTCAGCACAGTTCAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAATTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACACATAGGA------------CAAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAAATTGGACTAACACCTTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTCAGG------------AATGCAACAACAATAGACTTTACTCAA---------TCCTCAGGAGGGGATATAGAAATTACAACGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAAT------------AATAGTACTTGGAATGGTATTGACGAGTCAGGT---------GATGATGAC---------------------------------------------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGT---------------AACAGTAGCAAC---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGGATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATAATATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTGAC------AATTACACAAAGTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGATCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTGTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCAATTCGATTAGTGAGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGAGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATCTTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATACTATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCAGTAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

5.TT28P.Trinidad.EU577165
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGTCAACGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGATTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGATTTGAATAATTTGAATACTACTAGTGGCAATACT------------------------------------------------------------------ACTAGTGGCAATAACAGTAGCTGGGAAAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGATAACGAAAGAACATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGGAAATAATACTGAA------------------AATAATACT------------------TATAGTAGCTATACATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACAATGTAAAAATGTCAGCACAGTTCAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAATTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACACATAGGA------------CAAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAAATTGGACTAACACCTTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTCAGG------------AATGCAACAACAATAGACTTTACTCAA---------TCCTCAGGAGGGGATATAGAAATTACAACGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAAT------------AATAGTACTTGGAATGGTATTGACGAGTCAGGT---------GATGATGAC---------------------------------------------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGT---------------AACAGTAGCAAC---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGGATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATAATATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTGAC------AATTACACAAAGTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGATCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTGTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCAATTCGATTAGTGAGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGAGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATCTTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATACTATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCAGTAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

5.TT28P.Trinidad.EU577167
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGTCAACGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGATTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGATTTGAATAATTTGAATACTACTAGTGGCAATACT------------------------------------------------------------------ACTAGTGGCAATAACAGTAGCTGGGAAAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGATAACGAAAGAACATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGGAAATAATACTGAA------------------AATAATACT------------------TATAGTAGCTATACATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACAATGTAAAAATGTCAGCACAGTTCAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAATTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACACATAGGA------------CAAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAAATTGGACTAACACCTTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTCAGG------------AATGCAACAACAATAGACTTTACTCAA---------TCCTCAGGAGGGGATATAGAAATTACAACGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAAT------------AATAGTACTTGGAATGGTATTGACGAGTCAGGT---------GATGATGAC---------------------------------------------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGT---------------AACAGTAGCAAC---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGGATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATAATATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTGAC------AATTACACAAAGTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGATCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTGTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCAATTCGATTAGTGAGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGAGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATCTTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATACTATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCAGTAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

5.TT28P.Trinidad.EU577172
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTGTCAACGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGATTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGATTTGAATAATTTGAATACTACTAGTGGCAATACT------------------------------------------------------------------ACTAGTGGCAATAACAGTAGCTGGGAAAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGATAACGAAAGAACATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAATACCAATAGATAGTGGAAATAATACTGAA------------------AATAATACT------------------TATAGTAGCTATACATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACAATGTAAAAATGTCAGCACAGTTCAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAATTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACACATAGGA------------CAAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAAATTGGACTAACACCTTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTCAGG------------AATGCAACAACAATAGACTTTACTCAA---------TCCTCAGGAGGGGATATAGAAATTACAACGCACACTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAAT------------AATAGTACTTGGAATGGTATTGACGAGTCAGGT---------GATGATGAC---------------------------------------------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGT---------------AACAGTAGCAAC---------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGGATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATAATATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTGAC------AATTACACAAAGTACATATATACCTTACTTGAAGAATCGCAGATCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTGTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCAATTCGATTAGTGAGTGGATTATCAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGAGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATCTTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATACTATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACGAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCAGTAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

5.TT34P.Trinidad.EU577288
ATGAGAGTGATGGGGACCAGGAGGAATTATCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTGTTAATGACC------------TTTAGTGCTGCA---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTGTGGGGAAATAGTAATAGTAGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGATAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCTCC---ACAATTACAAGAGGC------AAGGTGAATGAA---TATTCACTGTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGGGAATACTTCTAATAGT---------------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACGAACAATGCTAGAACCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATGTGGGA------------CCAGGGCAA---GCATTATAT---ACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAGTACAATGGAATAACACTTTAAAACTGACCGTTACAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG------------AATAGAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGCACTCGG------------------------------AATGATACTGGAGGGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCATACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCAATCTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGAATCAAAGATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGATGAT------------AACAGAACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGCAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTAGAGAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATAACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATACCTTACTTGAGACATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAGTTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTGCGTGGATTATTACCTCTCATCTGGGACGATCTTCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTGGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGCGGCACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTATCCACATACCAAGAAGAGTAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTCTGCTATAA

5.TT34P.Trinidad.EU577280
ATGAGAGTGATGGGGACCAGGAGGAATTATCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTGTTAATGACC------------TTTAGTGCTGCA---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGCGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTGTGGGGAAATAGTAATAGTAGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGATAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCTCC---ACAATTACAAGAGGC------AAGGTGAATGAA---TATTCACTGTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGGGAATACTTCTAATAGT---------------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACGAACAACGCTAGAACCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATGTGGGA------------CCAGGGCAA---GCATTATAT---ACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAGTACAATGGAATAACACTTTAAAACTGACCGTTACAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG------------AATAGAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGCACTCGG------------------------------AATGATACTGGAGGGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCATACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCAATCTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGAATCAAAGATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGATGAT------------AACAGAACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGCAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTAGAGAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATAACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATACCTTACTTGAGACATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAGTTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTGCGTGGATTATTACCTCTCATCTGGGACGATCTTCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTGGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGCGGCACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTATCCACATACCAAGAAGAGTAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTCTGCTATAA

5.TT34P.Trinidad.EU577272
ATGAGAGTGATGGGGACCAGGAGGAATTATCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTGTTAATGACC------------TTTAGTGCTGCA---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTGTGGGGAAATAGTAATAGTAGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGATAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCTCC---ACAATTACAAGAGGC------AAGGTGAATGAA---TATTCACTGTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGGGAATACTTCTAATAGT---------------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACGAACAATGCTAGAACCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATGTGGGA------------CCAGGGCAA---GCATTATAT---ACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAGTACAATGGAATAACACTTTAAAACTGACCGTTACAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG------------AATAGAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGCACTCGG------------------------------AATGATACTGGAGGGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCATACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCAATCTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGAATCAAAGATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGATGAT------------AACAGAACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGCAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTAGAGAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATAACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATACCTTACTTGAGACATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAGTTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTGCGTGGATTATTACCTCTCATCTGGGACGATCTTCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTGGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGCGGCACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTATCCACATACCAAGAAGAGTAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTCTGCTATAA

5.TT34P.Trinidad.EU577289
ATGAGAGTGATGGGGACCAGGAGGAATTATCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTGTTAATGACC------------TTTAGTGCTGCA---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTGTGGGGAAATAGTAATAGTAGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGATAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCTCC---ACAATTACAAGAGGC------AAGGTGAATGAA---TATTCACTGTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGGGAATACTTCTAATAGT---------------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACGAACAATGCTAGAACCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATGTGGGA------------CCAGGGCAA---GCATTATAT---ACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAGTACAATGGAATAACACTTTAAAACTGACCGTTACAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG------------AATAGAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGCACTCGG------------------------------AATGATACTGGAGGGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCATACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCAATCTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGAATCAAAGATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGATGAT------------AACAGAACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGCAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTAGAGAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATAACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATACCTTACTTGAGACATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAGTTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTGCGTGGATTATTACCTCTCATCTGGGACGATCTTCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTGGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGCGGCACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTATCCACATACCAAGAAGAGTAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTCTGCTATAA

5.TT34P.Trinidad.EU577300
ATGAGAGTGATGGGGACCAGGAGGAATTATCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTGTTAATGACC------------TTTAGTGCTGCA---------GAAGAAGTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTGTGGGGAAATAGTAATAGTAGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGATAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCTCC---ACAATTACAAGAGGC------AAGGTGAATGAA---TATTCACTGTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGGGAATACTTCTAATAGT---------------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACGAACAATGCTAGAACCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATGTGGGA------------CCAGGGCAA---GCATTATAT---ACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAGTACAATGGAATAACACTTTAAAACTGACCGTTACAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG------------AATAGAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGCACTCGG------------------------------AATGATACTGGAGGGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCATACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCAATCTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGAATCAAAGATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGATGAT------------AACAGAACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGCAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTAGAGAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATAACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATACCTTACTTGAGACATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAGTTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTGCGTGGATTATTACCTCTCATCTGGGACGATCTTCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTGGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGCGGCACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTATCCACATACCAAGAAGAGTAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTCTGCTATAA

5.TT34P.Trinidad.EU577299
ATGAGAGTGATGGGGACCAGGAGGAATTATCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTGTTAATGACC------------TTTAGTGCTGCA---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTGTGGGGAAATAGTAATAGTAGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGATAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCTCC---ACAATTACAAGAGGC------AAGGTGAATGAA---TATTCACTGTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGGGAATACTTCTAATAGT---------------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACGAACAATGCTAGAACCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATGTGGGA------------CCAGGGCAA---GCATTATAT---ACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAGTACAATGGAATAACACTTTAAAACTGACCGTTACAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG------------AATAGAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGCACTCGG------------------------------AATGATACTGGAGGGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCATACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCAATCTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGAATCAAAGATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGATGAT------------AACAGAACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGCAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTAGAGAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATAACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATACCTTACTTGAGACATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAGTTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTGCGTGGATTATTACCTCTCATCTGGGACGATCTTCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTGGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGAGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGCGGCACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTATCCACATACCAAGAAGAGTAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTCTGCTATAA

5.TT34P.Trinidad.EU577282
ATGAGAGTGATGGGGACCAGGAGGAATTATCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTGTTAATGACC------------TTTAGTGCTGCA---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTGTGGGGAAATAGTAATAGTAGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGATAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCTCC---ACAATTACAAGAGGC------AAGGTGAATGAA---TATTCACTGTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGGGAATACTTCTAATAGT---------------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACGAACAATGCTAGAACCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATGTGGGA------------CCAGGGCAA---GCATTATAT---ACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAGTACAATGGAATAACACTTTAAAACTGACCGTTACAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG------------AATAGAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGCACTCGG------------------------------AATGATACTGGAGGGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCATACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCAATCTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGAATCAAAGATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGATGAT------------AACAGAACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGCAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTAGAGAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATAACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATACCTTACTTGAGACATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAGTTGGATAAGTGGGCAAATTCGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTGCGTGGATTATTACCTCTCATCTGGGACGATCTTCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTGGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGCGGCACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTATCCACATACCAAGAAGAGTAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTCTGCTATAA

5.TT34P.Trinidad.EU577290
ATGAGAGTGATGGGGACCAGGAGGAATTATCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTGTTAATGACC------------TTTAGTGCTGCA---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTGTGGGGAAATAGTAATAGTAGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGATAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCTCC---ACAATTACAAGAGGC------AAGGTGAATGAA---TATTCACTGTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGGGAATACTTCTAATAGT---------------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAGTTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACGAACAATGCTAGAACCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATGTGGGA------------CCAGGGCAA---GCATTATAT---ACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAGTACAATGGAATAACACTTTAAAACTGACCGTTACAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG------------AATAGAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGCACTCGG------------------------------AATGATACTGGAGGGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCATACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCAATCTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGAATCAAAGATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGATGAT------------AACAGAACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGCAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTAGAGAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATAACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATACCTTACTTGAGACATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAGTTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTGCGTGGATTATTACCTCTCATCTGGGACGATCTTCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTGGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGCGGCACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTATCCACATACCAAGAAGAGTAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTCTGCTATAA

5.TT34P.Trinidad.EU577295
ATGAGAGTGATGGGGACCAGGAGGAATTATCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTGTTAATGACC------------TTTAGTGCTGCA---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTGTGGGGAAATAGTAATAGTAGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGATAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCTCC---ACAATTACAAGAGGC------AAGGTGAATGAA---TATTCACTGTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGGGAATACTTCTAATAGT---------------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACGAACAATGCTAGAACCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATGTGGGA------------CCAGGGCAA---GCATTATAT---ACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAGTACAATGGAATAACACTTTAAAACTGACCGTTACAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG------------AATAGAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGCACTCGG------------------------------AATGATACTGGAGGGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCATACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCAATCTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGAATCAAAGATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGATGAT------------AACAGAACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGCAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTAGAGAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATAACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATACCTTACTTGAGACATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAGTTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTGCGTGGATTATTACCTCTCATCTGGGACGATCTTCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTGGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGCGGCACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTATCCACATACCAAGAAGAGTAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTCTGCTATAA

5.TT34P.Trinidad.EU577283
ATGAGAGTGATGGGGACCAGGAGGAATTATCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTGTTAATGACC------------TTTAGTGCTGCA---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTGTGGGGAAATAGTAATAGTAGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGATAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCTCC---ACAATTACAAGAGGC------AAGGTGAATGAA---TATTCACTGTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGGGAATACTTCTAATAGT---------------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACGAACAATGCTAGAACCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATGTGGGA------------CCAGGGCAA---GCATTATAT---ACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAGTACAATGGAATAACACTTTAAAACTGACCGTTACAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG------------AATAGAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGCACTCGG------------------------------AATGATACTGGAGGGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCATACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCAATCTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGAATCAAAGATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGATGAT------------AACAGAACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGCAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTAGAGAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATAACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATACCTTACTTGAGACATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAGTTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTGCGTGGATTATTACCTCTCATCTGGGACGATCTTCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTGGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGCGGCACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTATCCACATACCAAGAAGAGTAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTCTGCTATAA

5.TT34P.Trinidad.EU577297
ATGAGAGTGATGGGGACCAGGAGGAATTATCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTGTTAATGACC------------TTTAGTGCTGCA---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTGTGGGGAAATAGTAATAGTAGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGATAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCTCC---ACAATTACAAGAGGC------AAGGTGAATGAA---TATTCACTGTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGGGAATACTTCTAATAGT---------------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACGAACAATGCTAGAACCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATGTGGGA------------CCAGGGCAA---GCATTATAT---ACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAGTACAATGGAATAACACTTTAAAACTGACCGTTACAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG------------AATAGAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGCACTCGG------------------------------AATGATACTGGAGGGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCATACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCAATCTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGAATCAAAGATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGATGAT------------AACAGAACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGCAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTAGAGAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATAACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATACCTTACTTGAGACATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAGTTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTGCGTGGATTATTACCTCTCATCTGGGACGATCTTCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTGGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGCGGCACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTATCCACATACCAAGAAGAGTAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTCTGCTATAA

5.TT34P.Trinidad.EU577277
ATGAGAGTGATGGGGACCAGGAGGAATTATCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTGTTAATGACC------------TTTAGTGCTGCA---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTGTGGGGAAATAGTAATAGTAGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGATAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCTCC---ACAATTACAAGAGGC------AAGGTGAATGAA---TATTCACTGTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGGGAATACTTCTAATAGT---------------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACGAACAATGCTAGAACCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATGTGGGA------------CCAGGGCAA---GCATTATAT---ACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAGTACAATGGAATAACACTTTAAAACTGACCGTTACAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG------------AATAGAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGCACTCGG------------------------------AATGATACTGGAGGGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCATACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCAATCTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGAATCAAAGATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGATGAT------------AACAGAACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGCAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTAGAGAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATAACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATACCTTACTTGAGACATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAGTTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAGACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTGCGTGGATTATTACCTCTCATCTGGGACGATCTTCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTGGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGCGGCACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTATCCACATACCAAGAAGAGTAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTCTGCTATAA

5.TT34P.Trinidad.EU577285
ATGAGAGTGATGGGGACCAGGAGGAATTATCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTGTTAATGACC------------TTTAGTGCTGCA---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTGTGGGGAAATAGTAATAGTAGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGATAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCTCC---ACAATTACAAGAGGC------AAGGTGAATGAA---TATTCACTGTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGGGAATACTTCTAATAGT---------------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACGAACAATGCTAGAACCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATGTGGGA------------CCAGGGCAA---GCATTATAT---ACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAGTACAATGGAATAACACTTTAAAACTGACCGTTACAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG------------AATAGAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGCACTCGG------------------------------AATGATACTGGAGGGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCATACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCAATCTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGAATCAAAGATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGATGAT------------AACAGAACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGCAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTAGAGAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATAACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATACCTTACTTGAGACATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAGTTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTGCGTGGATTATTACCTCTCATCTGGGACGATCTTCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTGGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGCGGTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTATCCACATACCAAGAAGAGTAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTCTGCTATAA

5.TT34P.Trinidad.EU577287
ATGAGAGTGATGGGGACCAGGAGGAATTATCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTGTTAATGACC------------TTTAGTGCTGCA---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTGTGGGGAAATAGTAATAGTAGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGATAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCTCC---ACAATTACAAGAGGC------AAGGTGAATGAA---TATTCACTGTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGGGAATACTTCTAATAGT---------------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACGAACAATGCTAGAACCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATGTGGGA------------CCAGGGCAA---GCATTATAT---ACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAGTACAATGGAATAACACTTTAAAACTGACCGTTACAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG------------AATAGAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGCACTCGG------------------------------AATGATACTGGAGGGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCATACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCAATCTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGAATCAAAGATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGATGAT------------AACAGAACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGCAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTAGAGAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATAACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATACCTTACTTGAGACATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAGTTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTGCGTGGATTATTACCTCTCATCTGGGACGATCTTCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTGGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGCGGCACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTATCCACATACCAAGAAGAGTAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTCTGCTATAA

5.TT34P.Trinidad.EU577273
ATGAGAGTGATGGGGACCAGGAGGAATTATCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTGTTAATGACC------------TTTAGTGCTGCA---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTGTGGGGAAATAGTAATAGTAGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGATAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCTCC---ACAATTACAAGAGGC------AAGGTGAATGAA---TATTCACTGTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGGGAATACTTCTAATAGT---------------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACGAACAATGCTAGAACCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATGTGGGA------------CCAGGGCAA---GCATTATAT---ACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAGTACAATGGAATAACACTTTAAAACTGACCGTTACAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG------------AATAGAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGCACTCGG------------------------------AATGATACTGGAGGGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCATACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCAATCTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGAATCAAAGATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGATGAT------------AACAGAACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGCAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTAGAGAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATAACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATACCTTACTTGAGACATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAGTTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGCGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTGCGTGGATTATTACCTCTCATCTGGGACGATCTTCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTGGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGCGGCACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTATCCACATACCAAGAAGAGTAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTCTGCTATAA

5.TT34P.Trinidad.EU577274
ATGAGAGTGATGGGGACCAGGAGGAATTATCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTGTTAATGACC------------TTTAGTGCTGCA---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTGTGGGGAAATAGTAATAGTAGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGATAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCTCC---ACAATTACAAGAGGC------AAGGTGAATGAA---TATTCACTGTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGGGAATACTTCTAATAGT---------------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACGAACAATGCTAGAACCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATGTGGGA------------CCAGGGCAA---GCATTATAT---ACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAGTACAATGGAATAACACTTTAAAACTGACCGTTACAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG------------AATAGAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGCACTCGG------------------------------AATGATACTGGAGGGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCATACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCAATCTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGAATCAAAGATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGATGAT------------AACAGAACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGCAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTAGAGAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATAACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATACCTTACTTGAGACATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAGTTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTGCGTGGATTATTACCTCTCATCTGGGACGATCTTCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTGGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGCGGCACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTATCCACATACCAAGAAGAGTAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTCTGCTATAA

5.TT34P.Trinidad.EU577276
ATGAGAGTGATGGGGACCAGGAGGAATTATCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTGTTAATGACC------------TTTAGTGCTGCA---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTGTGGGGAAATAGTAATAGTAGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGATAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCTCC---ACAATTACAAGAGGC------AAGGTGAATGAA---TATTCACTGTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGGGAATACTTCTAATAGT---------------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACGAACAATGCTAGAACCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATGTGGGA------------CCAGGGCAA---GCATTATAT---ACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAGTACAATGGAATAACACTTTAAAACTGACCGTTACAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG------------AATAGAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGCACTCGG------------------------------AATGATACTGGAGGGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCATACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCAATCTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGAATCAAAGATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGATGAT------------AACAGAACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGCAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTAGAGAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATAACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATACCTTACTTGAGACATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAGTTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTGCGTGGATTATTACCTCTCATCTGGGACGATCTTCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTGGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGCGGCACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTATCCACATACCAAGAAGAGTAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTCTGCTATAA

5.TT34P.Trinidad.EU577293
ATGAGAGTGATGGGGACCAGGAGGAATTATCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTGTTAATGACC------------TTTAGTGCTGCA---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTGTGGGGAAATAGTAATAGTAGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGATAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCTCC---ACAATTACAAGAGGC------AAGGTGAATGAA---TATTCACTGTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGGGAATACTTCTAATAGT---------------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACGAACAATGCTAGAACCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATGTGGGA------------CCAGGGCAA---GCATTATAT---ACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAGTACAATGGAATAACACTTTAAAACTGACCGTTACAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG------------AATAGAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGCACTCGG------------------------------AATGATACTGGAGGGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCATACTACCATGCAGAATAAAACGAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCAATCTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGAATCAAAGATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGATGAT------------AACAGAACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGCAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTAGAGAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATAACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATACCTTACTTGAGACATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAGTTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTGCGTGGATTATTACCTCTCATCTGGGACGATCTTCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTGGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGCGGCACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTATCCACATACCAAGAAGAGTAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTCTGCTATAA

5.TT34P.Trinidad.EU577292
ATGAGAGTGATGGGGACCAGGAGGAATTATCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTGTTAATGACC------------TTTAGTGCTGCA---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTGTGGGGAAATAGTAATAGTAGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGATAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCTCC---ACAATTACAAGAGGC------AAGGTGAATGAA---TATTCACTGTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGGGAATACTTCTAATAGT---------------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACGAACAATGCTAGAACCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATGTGGGA------------CCAGGGCAA---GCATTATAT---ACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAGTACAATGGAATAACACTTTAAAACTGACCGTTACAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG------------AATAGAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGCACTCGG------------------------------AATGATACTGGAGGGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCATACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCAATCTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGAATCAAAGATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGATGAT------------AACAGAACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGCAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTAGAGAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATAACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATACCTTACTTGAGACATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAGTTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTGCGTGGATTATTACCTCTCATCTGGGACGATCTTCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTGGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGCGGCACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTATCCACATACCAAGAAGAGTAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTCTGCTATAA

5.TT34P.Trinidad.EU577286
ATGAGAGTGATGGGGACCAGGAGGAATTATCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTGTTAATGACC------------TTTAGTGCTGCA---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTGTGGGGAAATAGTAATAGTAGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGATAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCTCC---ACAATTACAAGAGGC------AAGGTGAATGAA---TATTCACTGTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGGGAATACTTCTAATAGT---------------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACGAACAATGCTAGAACCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATGTGGGA------------CCAGGGCAA---GCATTATAT---ACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAGTACAATGGAATAACACTTTAAAACTGACCGTTACAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG------------AATAGAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGCACTCGG------------------------------AATGATACTGGAGGGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCATACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCAATCTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGAATCAAAGATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGATGAT------------AACAGAACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGCAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTAGAGAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATAACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATACCTTACTTGAGACATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAGTTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTGCGTGGATTATTACCTCTCATCTGGGACGATCTTCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTGGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGCGGCACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTATCCACATACCAAGAAGAGTAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTCTGCTATAA

5.TT34P.Trinidad.EU577281
ATGAGAGTGATGGGGACCAGGAGGAATTATCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTGTTAATGACC------------TTTAGTGCTGCA---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTGTGGGGAAATAGTAATAGTAGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGATAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCTCC---ACAATTACAAGAGGC------AAGGTGAATGAA---TATTCACTGTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGGGAATACTTCTAATAGT---------------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACGAACAATGCTAGAACCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATGTGGGA------------CCAGGGCAA---GCATTATAT---ACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAGTACAATGGAATAACACTTTAAAACTGACCGTTACAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG------------AATAGAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGCACTCGG------------------------------AATGATACTGGAGGGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCATACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCAATCTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGAATCAAAGATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGATGAT------------AACAGAACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGCAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTAGAGAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATAACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATACCTTACTTGAGACATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAGTTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTGCGTGGATTATTACCTCTCATCTGGGACGATCTTCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTGGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGCGGCACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTATCCACATACCAAGAAGAGTAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTCTGCTATAA

5.TT34P.Trinidad.EU577294
ATGAGAGTGATGGGGACCAGGAGGAATTATCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTGTTAATGACC------------TTTAGTGCTGCA---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGCTCAGATGCATGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTGTGGGGAAATAGTAATAGTAGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGATAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCTCC---ACAATTACAAGAGGC------AAGGTGAATGAA---TATTCACTGTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGGGAATACTTCTAATAGT---------------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACGAACAATGCTAGAACCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATGTGGGA------------CCAGGGCAA---GCATTATAT---ACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAGTACAATGGAATAACACTTTAAAACTGACCGTTACAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG------------AATAGAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGCACTCGG------------------------------AATGATACTGGAGGGTCA------------ATTGACACT------------------------------ATCATACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCAATCTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGAATCAAAGATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGATGAT------------AACAGAACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGCAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTAGAGAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATAACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATACCTTACTTGAGACATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAGTTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTGCGTGGATTATTACCTCTCATCTGGGACGATCTTCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTGGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGCGGCACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTATCCACATACCAAGAAGAGTAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTCTGCTATAA

5.TT34P.Trinidad.EU577279
ATGAGAGTGATGGGGACCAGGAGGAATTATCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTGTTAATGACC------------TTTAGTGCTGCA---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTGTGGGGAAATAGTAATAGTAGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGATAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCTCC---ACAATTACAAGAGGC------AAGGTGAATGAA---TATTCACTGTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGGGAATACTTCTAATAGT---------------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACGAACAATGCTAGAACCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATGTGGGA------------CCAGGGCAA---GCATTATAT---ACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAGTACAATGGAATAACACTTTAAAACTGACCGTTACAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG------------AATAGAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGCACTCGG------------------------------AATGATACTGGAGGGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCATACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCAATCTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGAATCAAAGATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGATGAT------------AACAGAACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGCAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTAGAGAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATAACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATACCTTACTTGAGACATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAGTTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTGCGTGGATTATTACCTCTCATCTGGGACGATCTTCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTGGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGCGGCACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTATCCACATACCAAGAAGAGTAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTCTGCTATAA

5.TT34P.Trinidad.EU577291
ATGAGAGTGATGGGGACCAGGAGGAATTATCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTGTTAATGACC------------TTTAGTGCTGCA---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTGTGGGGAAATAGTAATAGTAGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGATAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCTCC---ACAATTACAAGAGGC------AAGGTGAATGAA---TATTCACTGTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGGGAATACTTCTAATAGT---------------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACGAACAATGCTAGAACCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATGTGGGA------------CCAGGGCAA---GCATTATAT---ACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAGTACAATGGAATAACACTTTAAAACTGACCGTTACAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG------------AATAGAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGCACTCGG------------------------------AATGATACTGGAGGGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCATACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCAATCTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGAATCAAAGATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGATGAT------------AACAGAACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGCAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTAGAGAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATAACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATACCTTACTTGAGACATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAGTTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCATCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTGCGTGGATTATTACCTCTCATCTGGGACGATCTTCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTGGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGCGGCACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTATCCACATACCAAGAAGAGTAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTCTGCTATAA

5.TT34P.Trinidad.EU577275
ATGAGAGTGATGGGGACCAGGAGGAATTATCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTGTTAATGACC------------TTTAGTGCTGCA---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTGTGGGGAAATAGTAATAGTAGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGATAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCTCC---ACAATTACAAGAGGC------AAGGTGAATGAA---TATTCACTGTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGGGAATACTTCTAATAGT---------------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACGAACAATGCTAGAACCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATGTGGGA------------CCAGGGCAA---GCATTATAT---ACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAGTACAATGGAATAACACTTTAAAACTGACCGTTACAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG------------AATAGAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGCACTCGG------------------------------AATGATACTGGAGGGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCATACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCAATCTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGAATCAAAGATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGATGAT------------AACAGAACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGCAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTAGAGAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATAACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATACCTTACTTGAGACATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAGTTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTGCGTGGATTATTACCTCTCATCTGGGACGATCTTCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTGGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGCGGCACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTATCCACATACCAAGAAGAGTAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTCTGCTATAA

5.TT34P.Trinidad.EU577278
ATGAGAGTGATGGGGACCAGGAGGAATTATCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTGTTAATGACC------------TTTAGTGCTGCA---------GAAGAAGTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTGTGGGGAAATAGTAATAGTAGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGATAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCTCC---ACAATTACAAGAGGC------AAGGTGAATGAA---TATTCACTGTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGGGAATACTTCTAATAGT---------------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACGAACAATGCTAGAACCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATGTGGGA------------CCAGGGCAA---GCATTATAT---ACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAGTACAATGGAATAACACTTTAAAACTGACCGTTACAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG------------AATAGAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGCACTCGG------------------------------AATGATACTGGAGGGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCATACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCAATCTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGAATCAAAGATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGATGAT------------AACAGAACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGCAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTAGAGAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATAACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATACCTTACTTGAGACATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAGTTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTGCGTGGATTATTACCTCTCATCTGGGACGATCTTCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTGGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGCGGCACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTATCCACATACCAAGAAGAGTAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTCTGCTATAA

5.TT34P.Trinidad.EU577296
ATGAGAGTGATGGGGACCAGGAGGAATTATCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTGTTAATGACC------------TTTAGTGCTGCA---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTGTGGGGAAATAGTAATAGTAGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGATAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCTCC---ACAATTACAAGAGGC------AAGGTGAATGAA---TATTCACTGTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGGGAATACTTCTAATAGT---------------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACGAACAATGCTAGAACCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATGTGGGA------------CCAGGGCAA---GCATTATAT---ACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAGTACAATGGAATAACACTTTAAAACTGACCGTTACAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG------------AATAGAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGCACTCGG------------------------------AATGATACTGGAGGGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCATACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCAATCTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGAATCAAAGATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGATGAT------------AACAGAACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGCAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTAGAGAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATAACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATACCTTACTTGAGACATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAGTTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTGCGTGGATTATTACCTCTCATCTGGGACGATCTTCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTGGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGCGGCACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTATCCACATACCAAGAAGAGTAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTCTGCTATAA

5.TT34P.Trinidad.EU577298
ATGAGAGTGATGGGGACCAGGAGGAATTATCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTGTTAATGACC------------TTTAGTGCTGCA---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTGTGGGGAAATAGTAATAGTAGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGATAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCTCC---ACAATTACAAGAGGC------AAGGTGAATGAA---TATTCACTGTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGGGAATACTTCTAATAGT---------------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACGAACAATGCTAGAACCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATGTGGGA------------CCAGGGCAA---GCATTATAT---ACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAGTACAATGGAATAACACTTTAAAACTGACCGTTACAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG------------AATAGAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGCACTCGG------------------------------AATGATACTGGAGGGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCATACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCAATCTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGAATCAAAGATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGATGAT------------AACAGAACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGCAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTAGAGAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATAACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATACCTTACTTGAGACATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAGTTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTGCGTGGATTATTACCTCTCATCTGGGACGATCTTCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTGGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGCGGCACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTATCCACATACCAAGAAGAGTAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTCTGCTATAA

5.TT34P.Trinidad.EU577284
ATGAGAGTGATGGGGACCAGGAGGAATTATCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGTTGTTAATGACC------------TTTAGTGCTGCA---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTGTGGGGAAATAGTAATAGTAGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGATAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCTCC---ACAATTACAAGAGGC------AAGGTGAATGAA---TATTCACTGTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGGGAATACTTCTAATAGT---------------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACACAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACGAACAATGCTAGAACCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAGGTATACATGTGGGA------------CCAGGGCAA---GCATTATAT---ACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAGTACAATGGAATAACACTTTAAAACTGACCGTTACAAAATTAGGA---GAACAATTTGGG------------AATAGAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGCATGCT---------AATGGCACTCGG------------------------------AATGATACTGGAGGGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCATACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCAATCTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGAATCAAAGATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGATGAT------------AACAGAACCACC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGCAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTAGAGAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATAACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATACCTTACTTGAGACATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAGTTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGGGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGCTTAGTGCGTGGATTATTACCTCTCATCTGGGACGATCTTCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTGGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGCGGCACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTATCCACATACCAAGAAGAGTAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTCTGCTATAA

5.Z02.UNC.EU577414
ATGAGAGTGAAGGGGATCATGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGTTATTG---GGAAATGTGACAGAGAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTACATTGCACTAATGCTAATACCACTGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AATAGCACTAGTGGTAGCGGGATGGAGAGTGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACCCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATTTGCATTATTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATGGTAATAATAGTAATGGT---------------AATACTAGT---------------------GCTAGATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAATTATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACGCATGGTATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTAGAAATTTCTCAAACAATGCTAATATCATAATAGTACAGCTGAATGAACCTGTAAAAATGAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATGGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAGAATGGAATAAAACTTTAGAAAAGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTCTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACCACTGTTTAGTAGTACTTGGTATACT------GGGAATAGTACC---------------------------------AATAGTACTAAAGGGTTA------------AATAACGCTACAGAA---------------------ATTATCACACTCCTATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATAGCAGCAGC------------------AATGAA------GAGATTTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGAATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTCAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGCAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGGTCTTCAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATTTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGTCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAGTTATAGAACTAATACAAGGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z02.UNC.EU577410
ATGAGAGTGAAGGGGATCATGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGTTATTG---GGAAATGTGACAGAGAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTACATTGCACTAATGCTAATACCACTGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AATAGCACTAGTGGTAGCGGGATGGAGAGTGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACCCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATTTGCATTATTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATGGTAATAATAGTAATGGT---------------AATACTAGT---------------------GCTAGATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAATTATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACGCATGGTATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTAGAAATTTCTCAAACAATGCTAATATCATAATAGTACAGCTGAATGAACCTGTAAAAATGAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATGGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAGAATGGAATAAAACTTTAGAAAAGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTCTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACCACTGTTTAGTAGTACTTGGTATACT------GGGAATAGTACC---------------------------------AATAGTACTAAAGGGTTA------------AATAACGCTACAGAA---------------------ATTATCACACTCCTATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATAGCAGCAGC------------------AATGAA------GAGATTTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGAATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTCAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGCAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGGTCTTCAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATTTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGTCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAGTTATAGAACTAATACAAGGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z02.UNC.EU577421
ATGAGAGTGAAGGGGATCATGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGTTATTG---GGAAATGTGACAGAGAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTACATTGCACTAATGCTAATACCACTGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AATAGCACTAGTGGTAGCGGGATGGAGAGTGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACCCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATTTGCATTATTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATGGTAATAATAGTAATGGT---------------AATACTAGT---------------------GCTAGATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAATTATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACGCATGGTATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTAGAAATTTCTCAAACAATGCTAATATCATAATAGTACAGCTGAATGAACCTGTAAAAATGAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGGAATAATGGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAGAATGGAATAAAACTTTAGAAAAGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTCTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACCACTGTTTAGTAGTACTTGGTATACT------GGGAATAGTACC---------------------------------AATAGTACTAAAGGGTTA------------AATAACGCTACAGAA---------------------ATTATCACACTCCTATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATAGCAGCAGC------------------AATGAA------GAGATTTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGAATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTCAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGCAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGGTCTTCAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATTTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGTCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAGTTATAGAACTAATACAAGGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z02.UNC.EU577409
ATGAGAGTGAAGGGGATCATGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------AAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGTTATTG---GGAAATGTGACAGAGAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTACATTGCACTAATGCTAATACCACTGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AATAGCACTAGTGGTAGCGGGATGGAGAGTGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACCCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATTTGCATTATTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATGGTAATAATAGTAATGGT---------------AATACTAGT---------------------GCTAGATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAATTATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACGCATGGTATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTAGAAATTTCTCAAACAATGCTAATATCATAATAGTACAGCTGAATGAACCTGTAAAAATGAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATGGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAGAATGGAATAAAACTTTAGAAAAGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTCTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACCACTGTTTAGTAGTACTTGGTATACT------GGGAATAGTACC---------------------------------AATAGTACTAAAGGGTTA------------AATAACGCTACAGAA---------------------ATTATCACACTCCTATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATAGCAGCAGC------------------AATGAA------GAGATTTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGAATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTCAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGCAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGGTCTTCAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATTTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGTCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAGTTATAGAACTAATACAAGGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z02.UNC.EU577404
ATGAGAGTGAAGGGGATCATGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTATATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGTTATTG---GGAAATGTGACAGAGAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTACATTGCACTAATGCTAATACCACTGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AATAGCACTAGTGGTAGCGGGATGGAGAGTGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACCCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATTTGCATTATTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATGGTAATAATAGTAATGGT---------------AATACTAGT---------------------GCTAGATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAATTATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACGCATGGTATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTAGAAATTTCTCAAACAATGCTAATATCATAATAGTACAGCTGAATGAACCTGTAAAAATGAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATGGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAGAATGGAATAAAACTTTAGAAAAGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTCTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACCACTGTTTAGTAGTACTTGGTATACT------GGGAATAGTACC---------------------------------AATAGTACTAAAGGGTTA------------AATAACGCTACAGAA---------------------ATTATCACACTCCTATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATAGCAGCAGC------------------AATGAA------GAGATTTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGAATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTCAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGCAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGGTCTTCAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATTTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGTCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAGTTATAGAACTAATACAAGGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z02.UNC.EU577419
ATGAGAGTGAAGGGGATCATGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGTTATTG---GGAAATGTGACAGAGAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTACATTGCACTAATGCTAATACCACTGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AATAGCACTAGTGGTAGCGGGATGGAGAGTGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACCCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATTTGCATTATTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATGGTAATAATAGTAATGGT---------------AATACTAGT---------------------GCTAGATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAATTATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACGCATGGTATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTAGAAATTTCTCAAACAATGCTAATATCATAATAGTACAGCTGAATGAACCTGTAAAAATGAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATGGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAGAATGGAATAAAACTTTAGAAAAGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTCTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACCACTGTTTAGTAGTACTTGGTATACT------GGGAATAGTACC---------------------------------AATAGTACTAAAGGGTTA------------AATAACGCTACAGAA---------------------ATTATCACACTCCTATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATAGCAGCAGC------------------AATGAA------GAGATTTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGAATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTCAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGCAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGGTCTTCAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATTTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGTCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAGTTATAGAACTAATACAAGGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z02.UNC.EU577416
ATGAGAGTGAAGGGGATCATGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGTTATTG---GGAAATGTGACAGAGAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTACATTGCACTAATGCTAATACCACTGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AATAGCACTAGTGGTAGCGGGATGGAGAGTGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACCCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATTTGCATTATTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATGGTAATAATAGTAATGGT---------------AATACTAGT---------------------GCTAGATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAATTATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACGCATGGTATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTAGAAATTTCTCAAACAATGCTAATATCATAATAGTACAGCTGAATGAACCTGTAAAAATGAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATGGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAGAATGGAATAAAACTTTAGAAAAGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTCTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACCACTGTTTAGTAGTACTTGGTATACT------GGGAATAGTACC---------------------------------AATAGTACTAAAGGGTTA------------AATAACGCTACAGAA---------------------ATTATCACACTCCTATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATAGCAGCAGC------------------AATGAA------GAGATTTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGAATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTCAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGCAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGGTCTTCAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATTTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGTCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAGTTATAGAACTAATACAAGGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z02.UNC.EU577423
ATGAGAGTGAAGGGGATCATGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGTTATTG---GGAAATGTGACAGAGAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTACATTGCACTAATGCTAATACCACTGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AATAGCACTAGTGGTAGCGGGATGGAGAGTGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACCCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATTTGCATTATTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATGGTAATAATAGTAATGGT---------------AATACTAGT---------------------GCTAGATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAATTATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACGCATGGTATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTAGAAATTTCTCAAACAATGCTAATATCATAATAGTACAGCTGAATGAACCTGTAAAAATGAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATGGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAGAATGGAATAAAACTTTAGAAAAGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTCTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACCACTGTTTAGTAGTACTTGGTATACT------GGGAATAGTACC---------------------------------AATAGTACTAAAGGGTTA------------AATAACGCTACAGAA---------------------ATTATCACACTCCTATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATAGCAGCAGC------------------AATGAA------GAGATTTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGAATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTCAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGCAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGGTCTTCAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATTTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAACGTCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAGTTATAGAACTAATACAAGGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z02.UNC.EU577411
ATGAGAGTGAAGGGGATCATGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGTTATTG---GGAAATGTGACAGAGAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTACATTGCACTAATGCTAATACCACTGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AATAGCACTAGTGGTAGCGGGATGGAGAGTGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACCCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATTTGCATTATTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATGGTAATAATAGTAATGGT---------------AATACTAGT---------------------GCTAGATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAATTATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACGCATGGTATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTAGAAATTTCTCAAACAATGCTAATATCATAATAGTACAGCTGAATGAACCTGTAAAAATGAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATGGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAGAATGGAATAAAACTTTAGAAAAGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTCTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACCACTGTTTAGTAGTACTTGGTATACT------GGGAATAGTACC---------------------------------AATAGTACTAAAGGGTTA------------AATAACGCTACAGAA---------------------ATTATCACACTCCTATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATAGCAGCAGC------------------AATGAA------GAGATTTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGAATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTCAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGCAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGGTCTTCAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATTTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGTCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAGTTATAGAACTAATACAAGGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z02.UNC.EU577407
ATGAGAGTGAAGGGGATCATGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGTTATTG---GGAAATGTGACAGAGAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTACATTGCACTAATGCTAATACCACTGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AATAGCACTAGTGGTAGCGGGATGGAGAGTGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACCCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATTTGCATTATTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATGGTAATAATAGTAATGGT---------------AATACTAGT---------------------GCTAGATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAATTATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACGCATGGTATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTAGAAATTTCTCAAACAATGCTAATATCATAATAGTACAGCTGAATGAACCTGTAAAAATGAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATGGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAGAATGGAATAAAACTTTAGAAAAGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTCTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACCACTGTTTAGTAGTACTTGGTATACT------GGGAATAGTACC---------------------------------AATAGTACTAAAGGGTTA------------AATAACGCTACAGAA---------------------ATTATCACACTCCTATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATAGCAGCAGC------------------AATGAA------GAGATTTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGAATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTCAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGCAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGGTCTTCAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATTTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGTCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAGTTATAGAACTAATACAAGGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z02.UNC.EU577424
ATGAGAGTGAAGGGGATCATGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTATATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGTTATTG---GGAAATGTGACAGAGAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTACATTGCACTAATGCTAATACCACTGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AATAGCACTAGTGGTAGCGGGATGGAGAGTGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACCCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATTTGCATTATTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATGGTAATAATAGTAATGGT---------------AATACTAGT---------------------GCTAGATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAATTATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACGCATGGTATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTAGAAATTTCTCAAACAATGCTAATATCATAATAGTACAGCTGAATGAACCTGTAAAAATGAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATGGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAGAATGGAATAAAACTTTAGAAAAGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTCTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACCACTGTTTAGTAGTACTTGGTATACT------GGGAATAGTACC---------------------------------AATAGTACTAAAGGGTTA------------AATAACGCTACAGAA---------------------ATTATCACACTCCTATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATAGCAGCAGC------------------AATGAA------GAGATTTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGAATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTCAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGCAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGGTCTTCAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATTTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGTCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAGTTATAGAACTAATACAAGGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z02.UNC.EU577413
ATGAGAGTGAAGGGGATCATGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGTTATTG---GGAAATGTGACAGAGAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTACATTGCACTAATGCTAATACCACTGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AATAGCACTAGTGGTAGCGGGATGGAGAGTGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACCCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATTTGCATTATTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATGGTAATAATAGTAATGGT---------------AATACTAGT---------------------GCTAGATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAATTATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACGCATGGTATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTAGAAATTTCTCAAACAATGCTAATATCATAATAGTACAGCTGAATGAACCTGTAAAAATGAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATGGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAGAATGGAATAAAACTTTAGAAAAGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTCTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACCACTGTTTAGTAGTACTTGGTATACT------GGGAATAGTACC---------------------------------AATAGTACTAAAGGGTTA------------AATAACGCTACAGAA---------------------ATTATCACACTCCTATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATAGCAGCAGC------------------AATGAA------GAGATTTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGAATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTCAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGCAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGGTCTTCAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATTTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGTCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAGTTATAGAACTAATACAAGGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z02.UNC.EU577412
ATGAGAGTGAAGGGGATCATGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGTTATTG---GGAAATGTGACAGAGAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTACATTGCACTAATGCTAATACCACTGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AATAGCACTAGTGGTAGCGGGATGGAGAGTGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACCCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATTTGCATTATTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATGGTAATAATAGTAATGGT---------------AATACTAGT---------------------GCTAGATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAATTATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACGCATGGTATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTAGAAATTTCTCAAACAATGCTAATATCATAATAGTACAGCTGAATGAACCTGTAAAAATGAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATGGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAGAATGGAATAAAACTTTAGAAAAGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTCTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACCACTGTTTAGTAGTACTTGGTATACT------GGGAATAGTACC---------------------------------AATAGTACTAAAGGGTTA------------AATAACGCTACAGAA---------------------ATTATCACACTCCTATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATAGCAGCAGC------------------AATGAA------GAGATTTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGAATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTCAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGCAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGGTCTTCAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATTTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGTCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAGTTATAGAACTAATACAAGGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z02.UNC.EU577406
ATGAGAGTGAAGGGGATCATGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGTTATTG---GGAAATGTGACAGAGAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTACATTGCACTAATGCTAATACCACTGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AATAGCACTAGTGGTAGCGGGATGGAGAGTGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACCCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATTTGCATTATTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATGGTAATAATAGTAATGGT---------------AATACTAGT---------------------GCTAGATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAATTATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACGCATGGTATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTAGAAATTTCTCAAACAATGCTAATATCATAATAGTACAGCCGAATGAACCTGTAAAAATGAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATGGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAGAATGGAATAAAACTTTAGAAAAGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTCTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACCACTGTTTAGTAGTACTTGGTATACT------GGGAATAGTACC---------------------------------AATAGTACTAAAGGGTTA------------AATAACGCTACAGAA---------------------ATTATCACACTCCTATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATAGCAGCAGC------------------AATGAA------GAGATTTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGAATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTCAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGCAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGGTCTTCAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATTTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGTCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAGTTATAGAACTAATACAAGGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z02.UNC.EU577418
ATGAGAGTGAAGGGGATCATGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGTTATTG---GGAAATGTGACAGAGAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTACATTGCACTAATGCTAATACCACTGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AATAGCACTAGTGGTAGCGGGATGGAGAGTGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACCCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATTTGCATTATTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATGGTAATAATAGTAATGGT---------------AATACTAGT---------------------GCTAGATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAATTATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACGCATGGTATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTAGAAATTTCTCAAACAATGCTAATATCATAATAGTACAGCTGAATGAACCTGTAAAAATGAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATGGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAGAATGGAATAAAACTTTAGAAAAGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTCTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACCACTGTTTAGTAGTACTTGGTATACT------GGGAATAGTACC---------------------------------AATAGTACTAAAGGGTTA------------AATAACGCTACAGAA---------------------ATTATCACACTCCTATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATAGCAGCAGC------------------AATGAA------GAGATTTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGAATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTCAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGCAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCGCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGGTCTTCAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATTTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGTCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAATTATAGAACTAATACAAGGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z02.UNC.EU577417
ATGAGAGTGAAGGGGATCATGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGTTATTG---GGAAATGTGACAGAGAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTACATTGCACTAATGCTAATACCACTGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AATAGCACTAGTGGTAGCGGGATGGAGAGTGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACCCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATTTGCATTATTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATGGTAATAATAGTAATGGT---------------AATACTAGT---------------------GCTAGATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAATTATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACGCATGGTATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTAGAAATTTCTCAAACAATGCTAATATCATAATAGTACAGCTGAATGAACCTGTAAAAATGAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATGGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAGAATGGAATAAAACTTTAGAAAAGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTCTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACCACTGTTTAGTAGTACTTGGTATACT------GGGAATAGTACC---------------------------------AATAGTACTAAAGGGTTA------------AATAACGCTACAGAA---------------------ATTATCACACTCCTATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATAGCAGCAGC------------------AATGAA------GAGATTTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGAATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTCAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGCAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGGTCTTCAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATTTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGTCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAGTTATAGAACTAATACAAGGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z02.UNC.EU577415
ATGAGAGTGAAGGGGATCATGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGTTATTG---GGAAATGTGACAGAGAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTACATTGCACTAATGCTAATACCACTGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AATAGCACTAGTGGTAGCGGGATGGAGAGTGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACCCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATTTGCATTATTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATGGTAATAATAGTAATGGT---------------AATACTAGT---------------------GCTAGATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAATTATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACGCATGGTATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTAGAAATTTCTCAAACAATGCTAATATCATAATAGTACAGCTGAATGAACCTGTAAAAATGAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATGGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAGAATGGAATAAAACTTTAGAAAAGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTCTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACCACTGTTTAGTAGTACTTGGTATACT------GGGAATAGTACC---------------------------------AATAGTACTAAAGGGTTA------------AATAACGCTACAGAA---------------------ATTATCACACTCCTATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATAGCAGCAGC------------------AATAAA------GAGATTTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGAATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTCAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGCAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGGTCTTCAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATTTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGTCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAGTTATAGAACTAATACAAGGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z02.UNC.EU577422
ATGAGAGTGAAGGGGATCATGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGTTATTG---GGAAATGTGACAGAGAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTACATTGCACTAATGCTAATACCACTGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AATAGCACTAGTGGTAGCGGGATGGAGAGTGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACCCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATTTGCATTATTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATGGTAATAATAGTAATGGT---------------AATACTAGT---------------------GCTAGATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAATTATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACGCATGGTATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTAGAAATTTCTCAAACAATGCTAATATCATAATAGTACAGCTGAATGAACCTGTAAAAATGAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATGGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAGAATGGAATAAAACTTTAGAAAAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTCTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACCACTGTTTAGTAGTACTTGGTATACT------GGGAATAGTACC---------------------------------AATAGTACTAAAGGGTTA------------AATAACGCTACAGAA---------------------ATTATCACACTCCTATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATAGCAGCAGC------------------AATGAA------GAGATTTTTAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGAATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTCAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGCAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGGTCTTCAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATTTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGTCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAGTTATAGAACTAATACAAGGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z02.UNC.EU577408
ATGAGAGTGAAGGGGATCATGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGTTATTG---GGAAATGTGACAGAGAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTACATTGCACTAATGCTAATACCACTGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AATAGCACTAGTGGTAGCGGGATGGAGAGTGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACCCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATTTGCATTATTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATGGTAATAATAGTAATGGT---------------AATACTAGT---------------------GCTAGATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAATTATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACGCATGGTATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTAGAAATTTCTCAAACAATGCTAATATCATAATAGTACAGCTGAATGAACCTGTAAAAATGAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATGGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAGAATGGAATAAAACTTTAGAAAAGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTCTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACCACTGTTTAGTAGTACTTGGTATACT------GGGAATAGTACC---------------------------------AATAGTACTAAAGGGTTA------------AATAACGCTACAGAA---------------------ATTATCACACTCCTATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATAGCAGCAGC------------------AATGAA------GAGATTTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGAATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTCAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGCAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGGTCTTCAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATTTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGTCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAGTTATAGAACTAATACAAGGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z02.UNC.EU577420
ATGAGAGTGAAGGGGATCATGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGTTATTG---GGAAATGTGACAGAGAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTACATTGCACTAATGCTAATACCACTGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AATAGCACTAGTGGTAGCGGGATGGAGAGTGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACCCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATTTGCATTATTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATGGTAATAATAGTAATGGT---------------AATACTAGT---------------------GCTAGATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAATTATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACGCATGGTATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTAGAAATTTCTCAAACAATGCTAATATCATAATAGTACAGCTGAATGAACCTGTAAAAATGAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATGGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAGAATGGAATAAAACTTTAGAAAAGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTCTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACCACTGTTTAGTAGTACTTGGTATACT------GGGAATAGTACC---------------------------------AATAGTACTAAAGGGTTA------------AATAACGCTACAGAA---------------------ATTATCACACTCCTATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGCTCGTCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATAGCAGCAGC------------------AATGAA------GAGATTTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGAATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTCAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGCAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGGTCTTCAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATTTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGTCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAGTTATAGAACTAATACAAGGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z02.UNC.EU577405
ATGAGAGTGAAGGGGATCATGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGTTATTG---GGAAATGTGACAGAGAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTACATTGCACTAATGCTAATACCACTGGTACT------------------------------------------------------------------------------------------------AATAGCACTAGTGGTAGCGGGATGGAGAGTGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACACCCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATTTGCATTATTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATGGTAATAATAGTAATGGT---------------AATACTAGT---------------------GCTAGATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAATTATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACGCATGGTATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTAGAAATTTCTCAAACAATGCTAATATCATAATAGTACAGCTGAATGAACCTGTAAAAATGAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATGGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAGAATGGAATAAAACTTTAGAAAAGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTCTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACCACTGTTTAGTAGTACTTGGTATACT------GGGAATAGTACC---------------------------------AATAGTACTAAAGGGTTA------------AATAACGCTACAGAA---------------------ATTATCACACTCCTATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATAGCAGCAGC------------------AATGAA------GAGATTTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTATTGTCTGGAATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTCAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGCAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGGTCTTCAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATTTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGTCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAGTTATAGAACTAATACAAGGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z03.UNC.EU577429
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTGTGG------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTTCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGTTGGA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATTGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAACTTGCACTGATGTTAACGGTACCACTGCTAACAGTACCAATGCTGAG---------------------------------------------------------------------AGTACCAAGAATAGTAGCACGGGAATAATAGATAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGTATGAGAGAT------AAGGTGAAGAAAGCATATGCATTTTTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAAATACTAAT------------------------------AATACCAGG---------------------------TATAGGGTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGGA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAGAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGAAAAGTTCATTGTAACATT------AGTGCAATAAAATGGAATAACACATTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAGA---GAACAATTTCCG------------AATAAAACA---ATAGACTTTAGGCCC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTACAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTGATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------ACTAATACTTGG------------------------------AATGATACTGGAGAGTCA------------AATGAAACA------------------------------ATCATACTTCCATGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAGAAATTAACTGCTCATCACAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATACC------------AATGACACAACT------------------AAGGAG------GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGG---------GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGCAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGGGAAATTGAC------AATTACACAGAGGAAATATACAAACTAATTGAACAAGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATCATTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGACAAAGACAGAGACAGATCCAGTCCATTAGTGGATGGATTCTTCGCGATTATCTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTGAAGTATTGGTGG---AACCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACACAACAGCCATAATAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTTTAGAAGCATTACAAAGG------------------GCTTATAGAGCTATCCTGCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z03.UNC.EU577427
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTGTGG------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGTTGGA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATTGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAACTTGCACTGATGTTAACGGTACCACTGCTAACAGTACCAATGCTGAG---------------------------------------------------------------------AGTACCAAGAATAGTAGCACGGGAATAATAGATAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGTATGAGAGAT------AAGGTGAAGAAAGCATATGCATTTTTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAAATACTAAT------------------------------AATACCAGG---------------------------TATAGGGTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGGA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAGAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGAAAAGCTCATTGTAACATT------AGTGCAATAAAATGGAATAACACATTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAGA---GAACAATTTCCG------------AATAAAACA---ATAGACTTTAGGCCC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTACAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTGATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------ACTAATACTTGG------------------------------AATGATACTGGAGAGTCA------------AATGAAACA------------------------------ATCATACTTCCATGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAGAAATTAACTGCTCATCACAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATACC------------AATGACACAACT------------------AAGGAG------GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGG---------GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGCAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGAGGAAATATACAAACTAATTGAACAAGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATCATTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGACAAAGACAGAGACAGATCCAGTCCATTAGTGGATGGATTCTTCGCGATTATCTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTGAAGTATTGGTGG---AATCTTCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTACTCAACACAACAGCCATAATAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTTTAGAAGCATTACAAAGG------------------GCTTATAGAGCTATCCTGCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z03.UNC.EU577446
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTGTGG------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGTTGGA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATTGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAACTTGCACTGATGTTAACGGTACCACTGCTAACAGTACCAATGCTGAG---------------------------------------------------------------------AGTACCAAGAATAGTAGCACGGGAATAATAGATAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGTATGAGAGAT------AAGGTGAAGAAAGCATATGCATTTTTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAAATACTAAT------------------------------AATACCAGG---------------------------TATAGGGTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGGA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAGGAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGAGATAAGAAAAGCTCATTGTAACATT------AGTGCAATAAAATGGAATAACACATTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAGA---GAACAATTTCCG------------AATAAAACA---ATAGACTTTAGGCCC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTACAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTGATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------TCTAATACTTGG------------------------------AATGATACTGGAGAGTCA------------AATGAAACA------------------------------ATCATACTTCCATGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAGAAATTAACTGCTCATCACAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATACC------------AATGACACAACT------------------AAGGAG------GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGG---------GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGCAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGGGAAATTGAC------AATTACACAGAGGAAATATACAAACTAATTGAACAAGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATCATTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGACAAAGACAGAGACAGATCCAGTCCATTAGTGGATGGATTCTTCGCGATTATCTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTGAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------GGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACACAACAGCCATAATAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTTTAGAAGCATTACAAAGG------------------GCTTATAGAGCTATCCTGCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z03.UNC.EU577440
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTGTGG------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGTTGGA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATTGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAACTTGCACTGATGTTAACGGTACCACTGCTAACAGTACCAATGCTGAG---------------------------------------------------------------------AGTACCAAGAATAGTAGCACGGGAATAATAGATAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGTATGAGAGAT------AAGGTGAAGAAAGCATATGCATTTTTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAAATACTAAT------------------------------AATACCAGG---------------------------TATAGGGTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGGA---GAGATAATAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAGAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGAAAAGCTCATTGTAACATT------AGTGCAATAAAATGGAATAACACATTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAGA---GAACAATTTCCG------------AATAAAACA---ATAGACTTTAGGCCC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTACAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTGATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------ACTAATACTTGG------------------------------AATGATACTGGAGAGTCA------------AATGAAACA------------------------------ATCATACTTCCATGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAGAAATTAACTGCTCATCACAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATACC------------AATGACACAACT------------------AAGGAG------GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGG---------GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGCAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGGGAAATTGAC------AATTACACAGAGGAAATATACAAACTAATTGAACAAGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATCATTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGACAAAGACAGAGACAGATCCAGTCCATTAGTGGATGGATTCTTCGCGATTATCTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTGAAGTATTGGTGG---AATCTTCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACACAACAGCCATAATAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTTTAGAAGCATTACAAAGG------------------GCTTATAGAGCTATCCTGCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z03.UNC.EU577445
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTGTGG------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGTTGGA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATTGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAACTTGCACTGATGTTAACGGTACCACTGCTAACAGTACCAATGCTGAG---------------------------------------------------------------------AGTACCAAGAATAGTAGCACGGGAATAATAGATAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGTATGAGAGAT------AAGGTGAAGAAAGCATATGCATTTTTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAAATACTAAT------------------------------AATACCAGG---------------------------TATAGGGTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGGA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAGAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGAAAAGCTCATTGTAACATT------AGTGCAATAAAATGGAATAACACATTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAGA---GAACAATTTCCG------------AATAAAACA---ATAGACTTTAGGCCC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTACAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTGATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------ACTAATACTTGG------------------------------AATGATACTGGAGAGTCA------------AATGAAACA------------------------------ATCATACTTCCATGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAGAAATTAACTGCTCATCACAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATACC------------AATGACACAACT------------------AAGGAG------GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGG---------GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGCAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGGGAAATTGAC------AATTACACAGAGGAAATATACAAACTAATTGAACAAGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATCATTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGACAAAGACAGAGACAGATCCAGTCCATTAGTGGATGGATTCTTCGCGATTATCTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTGAAGTATTGGTGG---AATCTTCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTACTCAACACAACAGCCATAATAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTTTAGAAGCATTACAAAGG------------------GCTTATAGAGCTATCCTGCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z03.UNC.EU577437
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTGTGG------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGTTGGA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATTGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAACTTGCACTGATGTTAACGGTACCACTGCTAACAGTACCAATGCTGAG---------------------------------------------------------------------AGTACCAAGAATAGTAGCACGGGAATAATAGATAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGTATGAGAGAT------AAGGTGAAGAAAGCATATGCATTTTTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAAATACTAAT------------------------------AATACCAGG---------------------------TATAGGGTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGGA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAGAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGAAAAGTTCATTGTAACATT------AGTGCAATAAAATGGAATAACACATTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAGA---GAACAATTTCCG------------AATAAAACA---ATAGACTTTAGGCCC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTACAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTGATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------ACTAATACTTGG------------------------------AATGATACTGGAGAGTCA------------AATGAAACA------------------------------ATCATACTTCCATGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAGAAATTAACTGCTCATCACAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATACC------------AATGACACAACT------------------AAGGAG------GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGG---------GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGCAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGGGAAATTGAC------AATTACACAGAGGAAATATACAAACTAATTGAACAAGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATCATTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGACAAAGACAGAGACAGATCCAGTCCATTAGTGGATGGATTCTTCGCGATTATCTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTGAAGTATTGGTGG---AACCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACACAACAGCCATAATAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTTTAGAAGCATTACAAAGG------------------GCTTATAGAGCTATCCTGCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z03.UNC.EU577430
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTGTGG------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGGA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAATACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATTGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAACTTGCACTGATGTTAACGGTACCACTGCTAACAAAACCAATGCTGAG---------------------------------------------------------------------AGTACCAAGAATAGTAGCACGGGAATAATAGATAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACA---ACTAGCATGAGAGAT------AAGGTGAAGAAAGCATATGCATTTTTTTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATAGAAAGGCTAAG---------------------AATACCAGC---------------------------TATAAGTTGCTAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTATACATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAACACAAGAAGAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGGAAGGCTCATTGTAACATT------AGTGCAGAAAAATGGAATAATACATTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTCCG------------AATAAAACA---ATAGACTTTAGGCCC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTACAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------ACTAATACTTGG------------------------------AATGATACTGGAGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------ATCATACTTCCATGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAGAAATTAACTGCTCATCACAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATGAT------------AATACCACTAAC------------------ATGATT------GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATCTAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGG---------GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGCAATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGGGAAATTGAC------AATTACACAGAGGAAATATATAAACTAATTGAACAAGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATCATTGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCGGTCCATTAGTGGATGGATTCTTCGCGATTATCTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTGAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACACCGTAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTTTAGAAGTATTACAAAGG------------------GCTTATAGAGCTATCCTGCACATACCTACAAGGATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z03.UNC.EU577442
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTGTGG------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGTTGGA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATTGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATAGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAACTTGCACTGATGTTAACGGTACCACTGCTAACAGTACCAATGCTGAG---------------------------------------------------------------------AGTACCAAGAATAGTAGCACGGGAATAATAGATAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGTATGAGAGAT------AAGGTGAAGAAAGCATATGCATTTTTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAAATACTAAT------------------------------AATACCAGG---------------------------TATAGGGTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGGA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAGAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGAAAAGCTCATTGTAACATT------AGTGCAATAAAATGGAATAACACATTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAGA---GAACAATTTCCG------------AATAAAACA---ATAGACTTTAGGCCC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTACAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTGATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------ACTAATACTTGG------------------------------AATGATACTGGAGAGTCA------------AATGAAACA------------------------------ATCATACTTCCATGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAGAAATTAACTGCTCATCACAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATACC------------AATGACACAACT------------------AAGGAG------GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGG---------GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCCAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGCAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGGGAAATTGAC------AATTACACAGAGGAAATATACAAACTAATTGAACAAGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATCATTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGACAAAGACAGAGACAGATCCAGTCCATTAGTGGATGGATTCTTCGCGATTATCTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTGAAGTATTGGTGG---AATCTTCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTACTCAACACAACAGCCATAATAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTTTAGAAGCATTACAAAGG------------------GCTTATAGAGCTATCCTGCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z03.UNC.EU577433
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTGTGG------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGTTGGA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATTGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAACTTGCACTGATGTTAACGGTACCACTGCTAACAGTACCAATGCTGAG---------------------------------------------------------------------AGTACCAAGAATAGTAGCACGGGAATAATAGATAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGTATGAGAGAT------AAGGTGAAGAAAGCATATGCATTTTTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAAATACTAAT------------------------------AATACCAGG---------------------------TATAGGGTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGGA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAGAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGAAAAGCTCATTGTAACATT------AGTGCAATAAAATGGAATAACACATTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAGA---GAACAATTTCCG------------AATAAAACA---ATAGACTTTAGGCCC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTACAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTGATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------ACTAATACTTGG------------------------------AATGATACTGGAGAGTCA------------AATGAAACA------------------------------ATCATACTTCCATGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAGAAATTAACTGCTCATCACAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATACC------------AATGACACAACT------------------AAGGAG------GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGG---------GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGCAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGGGAAATTGAC------AATTACACAGAGGAAATATACAAACTAATTGAACAAGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATCATTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGACAAAGACAGAGACAGATCCAGTCCATTAGTGGATGGATTCTTCGCGATTATCTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTGAAGTATTGGTGG---AATCTTCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTACTCAACACAACAGCCATAATAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTTTAGAAGCATTACAAAGG------------------GCTTATAGAGCTATCCTGCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGC-TTGCTATAA

5.Z03.UNC.EU577438
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTGTGG------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGGA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAATACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATTGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAACTTGCACTGATGTTAACGGTACCACTGCTAACAAAACCAATGCTGAG---------------------------------------------------------------------AGTACCAAGAATAGTAGCACGGGAATAATAGATAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACA---ACTAGCATGAGAGAT------AAGGTGAAGAAAGCATATGCATTTTTTTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATAGAAAGGCTAAG---------------------AATACCAGC---------------------------TATAAGTTGCTAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTATACATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAACACAAGAAGAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGGAAGGCTCATTGTAACATT------AGTGCAGAAAAATGGAATAATACATTAAAACAGATAGTTGGAAAATTAAGA---GAACAATTTCCG------------AATAAAACA---ATAGACTTTAGGCCC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTACAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------ACTAATACTTGG------------------------------AATGATACTGGAGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------ATCATACTTCCATGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAGAAATTAACTGCTCATCACAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATGAT------------AATACCACTAAC------------------ATGATT------GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATCTAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGG---------GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGCAATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGGGAAATTGAC------AATTACACAGAGGAAATATATAAACTAATTGAACAAGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATCATTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATCCATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCGGTCCATTAGTGGATGGATTCTTCGCGATTATCTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTGAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACACCGTAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTTTAGAAGTATTACAAAGG------------------GCTTATAGAGCTATCCTGCACATACCTACAAGGATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z03.UNC.EU577443
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTGTGG------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGGA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAATACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATTGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAACTTGCACTGATGTTAACGGTACCACTGCTAACAGTACCAATGCTGAG---------------------------------------------------------------------AGTACCAAGAATAGTAGCACGGGAATAATAGATAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGTATGAGAGAT------AAGGTGAAGAAAGCATATGCATTTTTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAAATACTAAT------------------------------AATACCAGG---------------------------TATAGGGTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGGA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAGAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGAAAAGTTCATTGTAACATT------AGTGCAATAAAATGGAATAACACATTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAGA---GAACAATTTCCG------------AATAAAACA---ATAGACTTTAGGCCC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTACAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTGATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------ACTAATACTTGG------------------------------AATGATACTGGAGAGTCA------------AATGAAACA------------------------------ATCATACTTCCATGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAGAAATTAACTGCTCATCACAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATACC------------AATGACACAACT------------------AAGGAG------GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGG---------GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACGACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGCAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGGGAAATTGAC------AATTACACAGAGGAAATATACAAACTAATTGAACAAGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATCATTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGACAAAGACAGAGACAGATCCAGTCCATTAGTGGATGGATTCTTCGCGATTATCTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTGAAGTATTGGTGG---AACCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACACAACAGCCATAATAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTTTAGAAGCATTACAAAGG------------------GCTTATAGAGCTATCCTGCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z03.UNC.EU577435
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTGTGG------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGTTGGA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATTGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAACTTGCACTGATGTTAACGGTACCACTGCTAACAGTACCAATGCTGAG---------------------------------------------------------------------AGTACCAAGAATAGTAGCACGGGAATAATAGATAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGTATGAGAGAT------AAGGTGAAGAAAGCATATGCATTTTTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAAATACTAAT------------------------------AATACCAGG---------------------------TATAGGGTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGGA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAGAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGAAAAGTTCATTGTAACATT------AGTGCAATAAAATGGAATAACACATTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAGA---GAACAATTTCCG------------AATAAAACA---ATAGACTTTAGGCCC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTACAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTGATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------ACTAATACTTGG------------------------------AATGATACTGGAGAGTCA------------AATGAAACA------------------------------ATCATACTTCCATGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAGAAATTAACTGCTCATCACAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATACC------------AATGACACAACT------------------AAGGAG------GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGG---------GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGCAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGGGAAATTGAC------AATTACACAGAGGAAATATACAAACTAATTGAACAAGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATCATTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGACAAAGACAGAGACAGATCCAGTCCATTAGTGGATGGATTCTTCGCGATTATCTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTGAAGTATTGGTGG---AACCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACACAACAGCCATAATAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTTTAGAAGCATTACAAAGG------------------GCTTATAGAGCTATCCTGCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z03.UNC.EU577428
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTGTGG------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGTTGGA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATTGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAACTTGCACTGATGTTAACGGTACCACTGCTAACAGTACCAATGCTGAG---------------------------------------------------------------------AGTACCAAGAATAGTAGCACGGGAATAATAGATAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGTATGAGAGAT------AAGGTGAAGAAAGCATATGCATTTTTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAAATACTAAT------------------------------AATACCAGG---------------------------TATAGGGTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAATATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGGA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAGAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGAAAAGTTCATTGTAACATT------AGTGCAATAAAATGGAATAACACATTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAGA---GAACAATTTCCG------------AATAAAACA---ATAGACTTTAGGCCC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTACAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTGATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------ACTAATACTTGG------------------------------AATGATACTGGAGAGTCA------------AATGAAACA------------------------------ATCATACTTCCATGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAGAAATTAACTGCTCATCACAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATACC------------AATGACACAACT------------------AAGGAG------GAGGTCTTCAGACCGGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGG---------GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGCAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGGGAAATTGAC------AATTACACAGAGGAAATATACAAACTAATTGAACAAGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATCATTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGACAAAGACAGAGACAGATCCAGTCCATTAGTGGATGGATTCTTCGCGATTATCTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTGAAGTATTGGTGG---AACCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACACAACAGCCATAATAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTTTAGAAGCATTACAAAGG------------------GCTTATAGAGCTATCCTGCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z03.UNC.EU577436
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTGTGG------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGTTGGA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATTGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAACTTGCACTGATGTTAACGGTACCACTGCTAACAGTACCAATGCTGAG---------------------------------------------------------------------AGTACCAAGAATAGTAGCACGGGAATAATAGATAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACGAGTATGAGAGAT------AAGGTGAAGAAAGCATATGCATTTTTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAAATACTAAT------------------------------AATACCAGG---------------------------TATAGGGTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGGA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAAAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAGAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAAAAAAGCTCATTGTAACATT------AGTGCAATAAAATGGAATAACACATTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAGA---GAACAATTTCCG------------AATAAAACA---ATAGACTTTAGGCCC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTACAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTGATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------ACTAATACTTGG------------------------------AATGATACTGGAGAGTCA------------AATGAAACA------------------------------ATCATACTTCCATGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAGAAATTAACTGCTCATCACAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATACC------------AATGACACAACT------------------AAGGAG------GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGG---------GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGCAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGGGAAATTGAC------AATTACACAGAGGAAATATACAAACTAATTGAACAAGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATCATTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGACAAAGACAGAGACAGATCCAGTCCATTAGTGGATGGATTCTTCGCGATTATCTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTGAAGTATTGGTGG---AATCTTCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACACAACAGCCATAATAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTTTAGAAGCATTACAAAGG------------------GCTTATAGAGCTATCCTGCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z03.UNC.EU577444
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTGTGG------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGTTGGA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATTGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAACTTGCACTGATGTTAACGGTACCACTGCTAACAGTACCAATGCTGAG---------------------------------------------------------------------AGTACCAAGAATAGTAGCACGGGAATAATAGATAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGTATGAGAGAT------AAGGTGAAGAAAGCATATGCATTTTTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAAATACTAAT------------------------------AATACCAGG---------------------------TATAGGGTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGGA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAGAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGAAAAGCTCATTGTAACATT------AGTGCAATAAAATGGAATAACACATTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAGA---GAACAATTTCCG------------AATAAAACA---ATAGACTTTAGGCCC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTACAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTGATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------ACTAATACTTGG------------------------------AATGATACTGGAGAGTCA------------AATGAAACA------------------------------ATCATACTTCCATGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAGAAATTAACTGCTCATCACAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATACC------------AATGACACAACT------------------AAGGAG------GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGG---------GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGCAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGGGAAATTGAC------AATTACACAGAGGAAATATACAAACTAATTGAACAAGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATCATTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGACAAAGACAGAGACAGATCCAGTCCATTAGTGGATGGATTCTTCGCGATTATCTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTGAAGTATTGGTGG---AATCTTCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTACTCAACACAACAGCCATAATAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTTTAGAAGCATTACAAAGG------------------GCTTATAGAGCTATCCTGCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z03.UNC.EU577426
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTGTGG------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGGA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAATACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATTGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAACTTGCACTGATGTTAACGGTACCACTGCTAACAAAACCAATGCTGAG---------------------------------------------------------------------AGTACCAAGAATAGTAGCACGGGAATAATAGATAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACA---ACTAGCATGAGAGAT------AAGGTGAAGAAAGCATATGCATTTTTTTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATAGAAAGGCTAAG---------------------AATACCAGC---------------------------TATAAGTTGCTAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGGATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTATACATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAACACAAGAAGAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGGAAGGCTCATTGTAACATT------AGTGCAGAAAAATGGAATAATACATTAAAACAGATAGTTGGAAAATTAAGA---GAACAATTTCCG------------AATAAAACA---ATAGACTTTAGGCCC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTACAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------ACTAATACTTGG------------------------------AATGATACTGGAGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------ATCATACTTCCATGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAGAAATTAACTGCTCATCACAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATGAT------------AATACCACTAAC------------------ATGATT------GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATCTAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGG---------GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGCAATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGGGAAATTGAC------AATTACACAGAGGAAATATATAAACTAATTGAACAAGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATCATTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCGGTCCATTAGTGGATGGATTCTTCGCGATTATCTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTGAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACACCGTAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTTTAGAAGTATTACAAAGG------------------GCTTATAGAGCTATCCTGCACATACCTACAAGGATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z03.UNC.EU577439
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTGTGG------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGTTGGA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATTGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAACTTGCACTGATGTTAACGGTACCACTGCTAACAGTACCAATGCTGAG---------------------------------------------------------------------AGTACCAAGAATAGTAGCACGGGAATAATAGATAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGTATGAGAGAT------AAGGTAAAGAAAGCATATGCATTTTTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAAATACTAAT------------------------------AATACCAGG---------------------------TATAGGGTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGGA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAGAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGAAAAGCTCATTGTAACATT------AGTGCAATAAAATGGAATAACACATTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAGA---GAACAATTTCCG------------AATAAAACA---ATAGACTTTAGGCCC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTACAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTGATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------ACTAATACTTGG------------------------------AATGATACTGGAGAGTCA------------AATGAAACA------------------------------ATCATACTTCCATGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAGAAATTAACTGCTCATCACAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATACC------------AATGACACAACT------------------AAGGAG------GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGG---------GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGCAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGGGAAATTGAC------AATTACACAGAGGAAATATACAAACTAATTGAACAAGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATCATTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGACAAAGACAGAGACAGATCCAGTCCATTAGTGGATGGATTCTTCGCGATTATCTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTGAAGTATTGGTGG---AATCTTCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTACTCAACACAACAGCCATAATAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTTTAGAAGCATTACAAAGG------------------GCTTATAGAGCTATCCTGCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z03.UNC.EU577432
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTGTGG------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGTTGGA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATTGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACCCTGTGTTACTCTAACTTGCACTGATGTTAACGGTACCACTGCTAACAGTACCAATGCTGAG---------------------------------------------------------------------AGTACCAAGAATAGTAGCACGGGAATAATAGATAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGTATGAGAGAT------AAGGTGAAGAAAGCATATGCATTTTTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAAATACTAAT------------------------------AATACCAGG---------------------------TATAGGGTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGGA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAGAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGAGATAAGAAAAGCTCATTGTAACATT------AGTGCAATAAAATGGAATAACACATTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAGA---GAACAATTTCCG------------AATAAAACA---ATAGACTTTAGGCCC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTACAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTGATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------TCTAATACTTGG------------------------------AATGATACTGGAGAGTCA------------AATGAAACA------------------------------ATCATACTTCCATGAAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAGAAATTAACTGCTCATCACAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATACC------------AATGACACAACT------------------AAGGAG------GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGG---------GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGCAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGGGAAATTGAC------AATTACACAGAGGAAATATACAAACTAATTGAACAAGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATCATTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGACAAAGACAGAGACAGATCCAGTCCATTAGTGGATGGATTCTTCGCGATTATCTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTGAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------GGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACACAACAGCCATAATAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTTTAGAAGCATTACAAAGG------------------GCTTATAGAGCTATCCTGCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z03.UNC.EU577425
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTGTGG------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGTTGGA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATTGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAACTTGCACTGATGTTAACGGTACCACTGCTAACAGTACCAATGCTGAG---------------------------------------------------------------------AGTACCAAGAATAGTAGCACGGGAATAATAGATAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGTATGAGAGAT------AAGGTGAAGAAAGCATATGCATTTTTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAAATACTAAT------------------------------AATACCAGG---------------------------TATAGGGTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGGA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAGAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGAAAAGTTCATTGTAACATT------AGTGCAATAAAATGGAATAACACATTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAGA---GAACAATTTCCG------------AATAAAACA---ATAGACTTTAGGCCC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTACAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTGATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------ACTAATACTTGG------------------------------AATGATACTGGAGAGTCA------------AATGAAACA------------------------------ATCATACTTCCATGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAGAAATTAACTGCTCATCACAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATACC------------AATGACACAACT------------------AAGGAG------GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGG---------GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGATACCTAAAGGACCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGCAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGGGAAATTGAC------AATTACACAGAGGAAATATACAAACTAATTGAACAAGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATCATTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGACAAAGACAGAGACAGATCCAGTCCATTAGTGGATGGATTCTTCGCGATTATCTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTGAAGTATTGGTGG---AACCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACACAACAGCCATAATAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTTTAGAAGCATTACAAAGG------------------GCTTATAGAGCTATCCTGCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z03.UNC.EU577431
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTGTGG------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGTTGGA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATTGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAACTTGCACTGATGTTAACGGTACCACTGCTAACAGTACCAATGCTGAG---------------------------------------------------------------------AGTACCAAGAATAGTAGCACGGGAATAATAGATAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAGTATGAGAGAT------AAGGTGAAGAAAGCATATGCATTTTTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAAATACTAAT------------------------------AATACCAGG---------------------------TATAGGGTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGTCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGGA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCGGCAACAATACAAGAAGAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAAAAAAGCTCATTGTAACATT------AGTGCAATAAAATGGAATAACACATTAAAACAGATAGTTAGAAAATTAAGA---GAACAATTTCCG------------AATAAAACA---ATAGACTTTAGGCCC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTACAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTGATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------ACTAATACTTGG------------------------------AATGATACTGGAGAGTCA------------AATGAAACA------------------------------ATCATACTTCCATGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAGAAATTAACTGCTCATCACAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATACC------------AATGACACAACT------------------AAGGAG------GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGG---------GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGCAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGGGAAATTGAC------AATTACACAGAGGAAATATACAAACTAATTGAACAAGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATCATTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGACAAAGACAGAGACAGATCCAGTCCATTAGTGGATGGATTCTTCGCGATTATCTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTGAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACACAACAGCCATAATAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTTTAGAAGCATTACAAAGG------------------GCTTATAGAGCTATCCTGCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z13.UNC.EU577490
ATGAGAGCGACGGAGATCAAGAAGAAC---------TTC---------TGGAGATGGGGT------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTACAGAA------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTTGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTGTGGGATCAGAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGCAATGAGACTAATACCAATGAGACTACTGCCAAT------------------------------------------------------------------------------------AATAGTACAGCGGAACAGATAGAGGGAGGAAGAGATATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTC------ACAGGCATAGGAGGT------AAGAAGAAGAAAGAATATTCACTTTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAAATAGATGATGAT------------------------------AATAACAGC---------------------------TACATATTGGCAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAAGAAATATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACTGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACAGAATGGAACAACACTTTAAGTCAGGTAGCTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTATC------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACT------------------------------------------------------------ATCACACTCTCATGCAGAATAAAACAAATAATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGGGATGGTGGT------------------AATGACACG---------------------GACGGGAAA---GAGACCTTCAGACCTGTAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAGTTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCATGGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATATCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGGATCAGATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTTCACAGGCATAATATACACTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTCGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTATACTTTCTTTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTGTCGTTCCAGACCCAC---CACCCAGGCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTATTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATCGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGTTTACTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGATTTTAATATAA

5.Z13.UNC.EU577486
ATGAGAGCGACGGAGATCAAGAAGAAC---------TTC---------TGGAGATGGGGT------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTACAGAA------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTTGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTGTGGGATCAGAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGCAATGAGACTAATACCAATGAGACTACTGCCAAT------------------------------------------------------------------------------------AATAGTACAGCGGAACAGATAGAGGGAGGAAGAGATATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTC------ACAGGCATAGGAGGT------AAGAAGAAGAAAGAATATTCACTTTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAAATAGATGATGAT------------------------------AATAACAGC---------------------------TACATATTGGCAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAAGAAATATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACTGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACAGAATGGAACAACACTTTAAGTCAGGTAGCTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTATC------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACT------------------------------------------------------------ATCACACTCTCATGCAGAATAAAACAAATAATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGGGATGGTGGT------------------AATGACACG---------------------GACGGGAAA---GAGACCTTCAGACCTGTAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAGTATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAGTTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCATGGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAACAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGGATCAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTTCACAGGCATAATATACACTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTCGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTTTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTGTCGTTCCAGACCCAC---CACCCAGGCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTATTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATCGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGTTTACTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGATTTTAATATAA

5.Z13.UNC.EU577502
ATGAGAGCGACGGAGATCAAGAAGAAC---------TTC---------TGGAGATGGGGT------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTACAGAA------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTTGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTGTGGGATCAGAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGCAATGAGACTAATACCAATGAGACTACTGCCAAT------------------------------------------------------------------------------------AATAGTACAGCGGAACAGATAGAGGGAGGAAGAGATATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTC------ACAGGCATAGGAGGT------AAGAAGAAGAAAGAATATTCACTTTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAAATAGATGATGAT------------------------------AATAACAGC---------------------------TACATATTGGCAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAAGAAATATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACTGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACAGAATGGAACAACACTTTAAGTCAGGTAGCTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTATC------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACT------------------------------------------------------------ATCACACTCTCATGCAGAATAAAACAAATAATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGGGATGGTGGT------------------AATGACACG---------------------GACGGGAAA---GAGACCTTCAGACCTGTAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAGTTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCATGGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGGATCAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTTCACAGGCATAATATACACTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTCGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTTTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTGTCGTTCCAGACCCAC---CACCCAGGCCCGAGGGGA------CCCGACAGTCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTATTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATCGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGTTTACTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGATTTTAATATAA

5.Z13.UNC.EU577488
ATGAGAGCGACGGAGATCAAGAAGAAC---------TTC---------TGGAGATGGGGT------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTACAGAA------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTTGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTGTGGGATCAGAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGCAATGAGACTAATACCAATGAGACTACTGCCAAT------------------------------------------------------------------------------------AATAGTACAGCGGAACAGATAGAGGGAGGAAGAGATATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTC------ACAGGCATAGGAGGT------AAGAAGAAGAAAGAATATTCACTTTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAAATAGATGATGAT------------------------------AATAACAGC---------------------------TACATATTGGCAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAAGAAATATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACTGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACAGAATGGAACAACACTTTAAGTCAGGTAGCTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTATC------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACT------------------------------------------------------------ATCACACTCTCATGCAGAATAAAACAAATAATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGGGATGGTGGT------------------AATGACACG---------------------GACGGGAAA---GAGACCTTCAGACCTGTAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAGTTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCATGGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATATCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGGATCAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTTCACAGGCATAATATACACTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTCGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTTTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTGTCGTTCCAGACCCAC---CACCCAGGCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTATTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATCGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGTTTACTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGATTTTAATATAA

5.Z13.UNC.EU577485
ATGAGAGCGACGGAGATCAAGAAGAAC---------TTC---------TGGAGATGGGGT------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTACAGAA------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTTGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTGTGGGATCAGAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGCAATGAGACTAATACCAATGAGACTACTGCCAAT------------------------------------------------------------------------------------AATAGTACAGCGGAACAGATAGAGGGAGGAAGAGATATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTC------ACAGGCATAGGAGGT------AAGAAGAAGAAAGAATATTCACTTTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAAATAGATGATGAT------------------------------AATAACAGC---------------------------TACATATTGGCAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAAGAAATATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACTGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACAGAATGGAACAACACTTTAAGTCAGGTAGCTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTATC------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACT------------------------------------------------------------ATCACACTCTCATGCAGAATAAAACAAATAATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGGGATGGTGGT------------------AATGACACG---------------------GACGGGAAA---GAGACCTTCAGACCTGTAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAGTTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCATGGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGGATCAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTTCACAGGCATAATATACACTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTCGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTTTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTGTCGTTCCAGACCCAC---CACCCAGGCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTATTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATCGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGTTTACTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGATTTTAATATAA

5.Z13.UNC.EU577494
ATGAGAGCGACGGAGATCAAGAAGAAC---------TTC---------TGGAGATGGGGT------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTACAGAA------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTTGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTGTGGGATCAGAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGCAATGAGACTAATACCAATGAGACTACTGCCAAT------------------------------------------------------------------------------------AATAGTACAGCGGAACAGATAGAGGGAGGAAGAGATATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTC------ACAGGCATAGGAGGT------AAGAAGAAGAAAGAATATTCACTTTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAAATAGATGATGAT------------------------------AATAACAGC---------------------------TACATATTGGCAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAAGAAATATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACTGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACAGAATGGAACAACACTTTAAGTCAGGTAGCTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTATC------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACT------------------------------------------------------------ATCACACTCTCATGCAGAATAAAACAAATAATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGGGATGGTGGT------------------AATGACACG---------------------GACGGGAAA---GAGACCTTCAGACCTGTAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAGTTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCATGGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATATCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGGATCAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTTCACAGGCATAATATACACTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTCGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTTTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTGTCGTTCCAGACCCAC---CACCCAGGCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTATTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATCGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGTTTACTCAACACCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGATTTTAATATAA

5.Z13.UNC.EU577506
ATGAGAGCGACGGAGATCAAGAAGAAC---------TTC---------TGGAGATGGGGT------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTACAGAA------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTTGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTGTGGGATCAGAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGCAATGAGACTAATACCAATGAGACTACTGCCAAT------------------------------------------------------------------------------------AATAGTACAGCGGAACAGATAGAGGGAGGAAGAGATATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTC------ACAGGCATAGGAGGT------AAGAAGAAGAAAGAATATTCACTTTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAAATAGATGATGAT------------------------------AATAACAGC---------------------------TACATATTGGCAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAAGAAATATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACTGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACAGAATGGAACAACACTTTAAGTCAGGTAGCTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTATC------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACT------------------------------------------------------------ATCACACTCTCATGCAGAATAAAACAAATAATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGGGATGGTGGT------------------AATGACACG---------------------GACGGGAAA---GAGACCTTCAGACCTGTAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAGTTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCATGGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATATCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGGATCAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTTCACAGGCATAATATACACTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTCGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTTTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTGTCGTTCCAGACCCAC---CACCCAGGCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTATTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATCGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGTTTACTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGATTTTAATATAA

5.Z13.UNC.EU577501
ATGAGAGCGACGGAGATCAAGAAGAAC---------TTC---------TGGAGATGGGGT------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTACAGAA------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTTGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTGTGGGATCAGAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGCAATGAAACTAATACCAATGAGACTACTGCCAAT------------------------------------------------------------------------------------AATAGTACAGCGGAACAGATAGAGGGAGGAAGAGATATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTC------ACAGGCATAGGAGGT------AAGAAGAAGAAAGAATATTCACTTTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAAATAGATGATGAT------------------------------AATAACAGC---------------------------TACATATTGGCAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAAGAAATATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACTGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACAGAATGGAACAACACTTTAAGTCAGGTAGCTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTATC------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACT------------------------------------------------------------ATCACACTCTCATGCAGAATAAAACAAATAATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGGGATGGTGGT------------------AATGACACG---------------------GACGGGAAA---GAGACCTTCAGACCTGTAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAGTTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCATGGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATATCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGGATCAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTTCACAGGCATAATATACACTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTCGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTTTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTGTCGTTCCAGACCCAC---CACCCAGGCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTATTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATCGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGTTTACTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGATTTTAATATAA

5.Z13.UNC.EU577487
ATGAGAGCGACGGAGATCAAGAAGAAC---------TTC---------TGGAGATGGGGT------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTACAGAA------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTTGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTGTGGGATCAGAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGCAATGAGACTAATACCAATGAGACTACTGCCAAT------------------------------------------------------------------------------------AATAGTACAGCGGAACAGATAGAGGGAGGAAGAGATATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTC------ACAGGCATAGGAGGT------AAGAAGAAGAAAGAATATTCACTTTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAAATAGATGATGAT------------------------------AATAACAGC---------------------------TACATATTGGCAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAAGAAATATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACTGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACAGAATGGAACAACACTTTAAGTCAGGTAGCTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTATC------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACT------------------------------------------------------------ATCACACTCTCATGCAGAATAAAACAAATAATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGGGATGGTGGT------------------AATGACACG---------------------GACGGGAAA---GAGACCTTCAGACCTGTAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAGTTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCATGGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATATCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGGATCAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTTCACAGGCATAATATACACTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTCGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTTTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTGTCGTTCCAGACCCAC---CACCCAGGCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTATTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATCGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGTTTACTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGATTTTAATATAA

5.Z13.UNC.EU577507
ATGAGAGCGACGGAGATCAAGAAGAAC---------TTC---------TGGAGATGGGGT------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTACAGAA------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTTGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTGTGGGATCAGAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGCAATGAGACTAATACCAATGAGACTACTGCCAAT------------------------------------------------------------------------------------AATAGTACAGCGGAACAGATAGAGGGAGGAAGAGATATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTC------ACAGGCATAGGAGGT------AAGAAGAAGAAAGAATATTCACTTTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAAATAGATGATGAT------------------------------AATAACAGC---------------------------TACATATTGGCAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAAGAAATATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACTGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACAGAATGGAACAACACTTTAAGTCAGGTAGCTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTATC------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACT------------------------------------------------------------ATCACACTCTCATGCAGAATAAAACAAATAATAAACATGTGGCAGGAAATAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGGGATGGTGGT------------------AATGACACG---------------------AACGGGAAA---GAGACCTTCAGACCTGTAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAGTTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCATGGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATATCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGGATCAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTTCACAGGCATAATATACACTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTCGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTTTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTGTCGTTCCAGACCCAC---CACCCAGGCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTATTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATCGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGTTTACTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGATTTTAATATAA

5.Z13.UNC.EU577500
ATGAGAGCGACGGAGATCAAGAAGAAC---------TTC---------TGGAGATGGGGT------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTACAGAA------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTTGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTGTGGGATCAGAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGCAATGAGACTAATACCAATGAGACTACTGCCAAT------------------------------------------------------------------------------------AATAGTACAGCGGAACAGATAGAGGGAGGAAGAGATATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTC------ACAGGCATAGGAGGT------AAGAAGAAGAAAGAATATTCACTTTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAAATAGATGATGAT------------------------------AATAACAGC---------------------------TACATATTGGCAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAAGAAATATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACTGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACAGAATGGAACAACACTTTAAGTCAGGTAGCTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTATC------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACT------------------------------------------------------------ATCACACTCTCATGCAGAATAAAACAAATAATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGGGATGGTGGT------------------AATGACACG---------------------GACGGGAAA---GAGACCTTCAGACCTGTAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAGTTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACATAAAGGATCAACAGCTCATGGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAGCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGGATCAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTTCACAGGCATAATATACACTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTCGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTTTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTGTCGTTCCAGACCCAC---CACCCAGGCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTATTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATCGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGTTTACTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGATTTTAATATAA

5.Z13.UNC.EU577503
ATGAGAGCGACGGAGATCAAGAAGAAC---------TTC---------TGGAGATGGGGT------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTACAGAA------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAGAAATAACATGGTTGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTGTGGGATCAGAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGCAATGAGACTAATACCAATGAGACTACTGCCAAT------------------------------------------------------------------------------------AATAGTACAGCGGAACAGATAGAGGGAGGAAGAGATATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTC------ACAGGCATAGGAGGT------AAGAAGAAGAAAGAATATTCACTTTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAAATAGATGATGAT------------------------------AATAACAGC---------------------------TACATATTGGCAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAAGAAATATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACTGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACAGAATGGAACAACACTTTAAGTCAGGTAGCTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTATC------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACT------------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATAATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGGGATGGTGGT------------------AATGACACG---------------------GACGGGAAA---GAGACCTTCAGACCTGTAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAGTTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCATGGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATATCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGGATCAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTTCACAGGCATAATATACACTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTCGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTTTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTGTCGTTCCAGACCCAC---CACCCAGGCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTATTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATCGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGTTTACTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGATTTTAATATAA

5.Z13.UNC.EU577482
ATGAGAGCGACGGAGATCAAGAAGAAC---------TTC---------TGGAGATGGGGT------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTACAGAA------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTTGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTGTGGGATCAGAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGCAATGAGACTAATACCAATGAGACTACTGCCAAT------------------------------------------------------------------------------------AATAGTACAGTGGAACAGATAGAGGGAGGAAGAGATATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTC------ACAGGCATAGGAGGT------AAGAAGAAGAAAGAATATTCACTTTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAAATAGATGATGAT------------------------------AATAACAGC---------------------------TACATATTGGCAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAAGAAATATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACTGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACAGAATGGAACAACACTTTAAGTCTGGTAGCTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTATC------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACT------------------------------------------------------------ATCACACTCTCATGCAGAATAAAACAAATAATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGGGATGGTGGT------------------AATGACACG---------------------GACGGGAAA---GAGACCTTCAGACCTGTAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAGTTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCATGGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATATCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGGATCAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTTCACAGGCATAATATACACTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTCGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTTTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTGTCGTTCCAGACCCAC---CACCCAGGCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTATTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATCGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGTTTACTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGATTTTAATATAA

5.Z13.UNC.EU577492
ATGAGAGCGACGGAGATCAAGAAGAAC---------TTC---------TGGAGATGGGGT------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTACAGAA------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTTGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTGTGGGATCAGAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGCAATGAGACTAATACCAATGAGACTACTGCCAAT------------------------------------------------------------------------------------AATAGTACAGCGGAACAGATAGAGGGAGGAAGAGATATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTC------ACAGGCATAGGAGGT------AAGAAGAAGAAAGAATATTCACTTTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAAATAGATGATGAT------------------------------AATAACAGC---------------------------TACATATTGGCAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAAGAAATATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACTGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACAGAATGGAACAACACTTTAAGTCAGGTAGCTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTATC------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACT------------------------------------------------------------ATCACACTCTCATGCAGAATAAAACAAATAATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGGGATGGTGGT------------------AATGACACG---------------------GACGGGAAA---GAGACCTTCAGACCTGTAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAGTTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCATGGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATATCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGGATCAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTTCACAGGCATAATATACACTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTCGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTTTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTGTCGTTCCAGACCCAC---CACCCAGGCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTATTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATCGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGTTTACTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGATTTTAATATAA

5.Z13.UNC.EU577483
ATGAGAGCGACGGAGATCAAGAAGAAC---------TTC---------TGGAGATGGGGT------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTACAGAA------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTTGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTGTGGGATCAGAGCTTAAAGCCATGTGTAAGATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGCAATGAGACTAATACCAATGAGACTACTGCCAAT------------------------------------------------------------------------------------AATAGTACAGCGGAACAGATAGAGGGAGGAAGAGATATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTC------ACAGGCATAGGAGGT------AAGAAGAAGAAAGAATATTCACTTTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAAATAGATGATGAT------------------------------AATAACAGC---------------------------TACATATTGGCAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAAGAAATATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACTGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGTAATTAATTGTACAGGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACAGAATGGAACAACACTTTAAGTCAGGTAGCTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTATC------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACT------------------------------------------------------------ATCACACTCTCATGCAGAATAAAACAAATAATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGGGATGGTGGT------------------AATGACACG---------------------GACGGGAAA---GAGACCTTCAGACCTGTAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAGTTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCATGGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATATCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGGATCAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTTCACAGGCATAATATACACTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTCGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTTTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTGTCGTTCCAGACCCAC---CACCCAGGCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACACGTCCAGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTATTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATCGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGTTTACTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGATTTTAATATAA

5.Z13.UNC.EU577497
ATGAGAGCGACGGAGATCAAGAAGAAC---------TTC---------TGGAGATGGGGT------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTACAGAA------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTTGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTGTGGGATCAGAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGCAATGAGACTAATACCAATGAGACTACTGCCAAT------------------------------------------------------------------------------------AATAGTACAGCGGAACAGATAGAGGGAGGAAGAGATATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTC------ACAGGCATAGGAGGT------AAGAAGAAGAAAGAATATTCACTTTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAAATAGATGATGAT------------------------------AATAACAGC---------------------------TACATATTGGCAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAAGAAATATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACTGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACAGAATGGAACAACACTTTAAGTCAGGTAGCTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTATC------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACT------------------------------------------------------------ATCACACTCTCATGCAGAATAAAACAAATAATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGGGATGGTGGT------------------AATGACACG---------------------GACGGGAAA---GAGACCTTCAGACCTGTAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAGTTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCATGGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAGCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGGATCAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTTCACAGGCATAATATACACTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTCGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTTTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTGTCGTTCCAGACCCAC---CACCCAGGCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGATCTAAGGAGCCTGTGCCTATTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATCGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGTTTACTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGATTTTAATATAA

5.Z13.UNC.EU577493
ATGAGAGCGACGGAGATCAAGAAGAAC---------TTC---------TGGAGATGGGGT------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTACAGAA------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTTGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTGTGGGATCAGAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGCAATGAGACTAATACCAATGAGACTACTGCCAAT------------------------------------------------------------------------------------AATAGTACAGCGGAACAGATAGAGGGAGGAAGAGATATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTC------ACAGGCATAGGAGGT------AAGAAGAAGAAAGAATATTCACTTTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAAATAGATGATGAT------------------------------AATAACAGC---------------------------TACATATTGGCAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAAGAAATATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACTGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACAGAATGGAACAACACTTTAAGTCAGGTAGCTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTATC------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACT------------------------------------------------------------ATCACACTCTCATGCAGAATAAAACAAATAATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGGGATGGTGGT------------------AATGACACG---------------------GACGGGAAA---GAGACCTTCAGACCTGTAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAGTTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCATGGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAGCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGGATCAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTTCACAGGCATAATATACACTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTCGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTTTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTGTCGTTCCAGACCCAC---CACCCAGGCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTATTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATCGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGTTTACTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGATTTTAATATAA

5.Z13.UNC.EU577509
ATGAGAGCGACGGAGATCAAGAAGAAC---------TTC---------TGGAGATGGGGT------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTACAGAA------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTTGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTGTGGGATCAGAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGCAATGAGACTAATACCAATGAGACTACTGCCAAT------------------------------------------------------------------------------------AATAGTACAGCGGAACAGATAGAGGGAGGAAGAGATATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTC------ACAGGCATAGGAGGT------AAGAAGAAGAAAGAATATTCACTTTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAAATAGATGATGAT------------------------------AATAACAGC---------------------------TACATATTGGCAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAAGAAATATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACTGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACAGAATGGAACAACACTTTAAGTCAGGTAGCTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTATC------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACT------------------------------------------------------------ATCACACTCTCATGCAGAATAAAACAAATAATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGGGATGGTGGT------------------AATGACACG---------------------GACGGGAAA---GAGACCTTCAGACCTGTAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAGTTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTGACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCATGGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGGATCAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTTCACAGGCATAATATACACTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTCGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTTTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTGTCGTTCCAGACCCAC---CACCCAGGCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTATTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATCGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGTTTACTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGATTTTAATATAA

5.Z13.UNC.EU577496
ATGAGAGCGACGGAGATCAAGAAGAAC---------TTC---------TGGAGATGGGGT------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTACAGAA------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTTGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTGTGGGATCAGAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGCAATGAGACTAATACCAATGAGACTACTGCCAAT------------------------------------------------------------------------------------AATAGTACAGCGGAACAGATAGAGGGAGGAAGAGATATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTC------ACAGGCATAGGAGGT------AAGAAGAAGAAAGAATATTCACTTTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAAATAGATGATGAT------------------------------AATAACAGC---------------------------TACATATTGGCAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAAGAAATATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACTGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACAGAATGGAACAACACTTTAAGTCAGGTAGCTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTATC------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACT------------------------------------------------------------ATCACACTCTCATGCAGAATAAAACAAATAATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGGGATGGTGGT------------------AATGACACG---------------------GACGGGAAA---GAGACCTTCAGACCTGTAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAGTTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCATGGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAGCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGGATCAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTTCACAGGCATAATATACACTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTCGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTTTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTGTCGTTCCAGACCCAC---CACCCAGGCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTATTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATCGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGCGCCATTAGTTTACTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGATTTTAATATAA

5.Z13.UNC.EU577498
ATGAGAGCGACGGAGATCAAGAAGAAC---------TTC---------TGGAGATGGGGT------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTACAGAA------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTTGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTGTGGGATCAGAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGCAATGAGACTAATACCAATGAGACTACTGCCAAT------------------------------------------------------------------------------------AATAGTACAGCGGAACAGATAGAGGGAGGAAGAGATATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTC------ACAGGCATAGGAGGT------AAGAAGAAGAAAGAATATTCACTTTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAAATAGATGATGAT------------------------------AATAACAGC---------------------------TACATATTGGCAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAAGAAATATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACTGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACAGAATGGAACAACACTTTAAGTCAGGTAGCTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTATC------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACT------------------------------------------------------------ATCACACTCTCATGCAGAATAAAACAAATAATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGGGATGGTGGT------------------AATGACACG---------------------GACGGGAAA---GAGACCTTCAGACCTGTAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAGTTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCATGGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATATCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGGATCAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTTCACAGGCATAATATACACTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTCGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTTTAGTGAATAGAGCTAGGCAGGGATATTCACCATTGTCGTTCCAGACCCAC---CACCCAGGCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTATTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATCGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGTTTACTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGATTTTAATATAA

5.Z13.UNC.EU577480
ATGAGAGCGACGGAGATCAAGAAGAAC---------TTC---------TGGAGATGGGGT------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTACAGAA------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTTGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTGTGGGATCAGAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGCAATGAGACTAATACCAATGAGACTACTGCCAAT------------------------------------------------------------------------------------AATAGTACAGCGGAACAGATAGAGGGAGGAAGAGATATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTC------ACAGGCATAGGAGGT------AAGAAGAAGAAAGAATATTCACTTTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAAATAGATGATGAT------------------------------AATAACAGC---------------------------TACATATTGGCAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAAGAAATATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACTGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACAGAATGGAACAACACTTTAAGTCAGGTAGCTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTATC------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACT------------------------------------------------------------ATCACACTCTCATGCAGAATAAAACAAATAATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGGGATGGTGGT------------------AATGACACG---------------------GACGGGAAA---GAGACCTTCAGACCTGTAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAGTTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCATGGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATATCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGGATCAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTTCACAGGCATAATATACACTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTCGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTTTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTGTCGTTCCAGACCCAC---CACCCAGGCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTATTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATCGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGTTTACTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGATTTTAATATAA

5.Z13.UNC.EU577504
ATGAGAGCGACGGAGATCAAGAAGAAC---------TTC---------TGGAGATGGGGT------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTACAGAA------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTTGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTGTGGGATCAGAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGCAATGAGACTAATACCAATGAGACTACTGCCAAT------------------------------------------------------------------------------------AATAGTACAGCGGAACAGATAGAGGGAGGAAGAGATATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTC------ACAGGCATAGGAGGT------AAGAAGAAGAAAGAATATTCACTTTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAAATAGATGATGAT------------------------------AATAACAGC---------------------------TACATATTGGCAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAAGAAATATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACTGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACAGAATGGAACAACACTTTAAGTCAGGTAGCTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTATC------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACT------------------------------------------------------------ATCACACTCTCATGCAGAATAAAACAAATAATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGGGATGGTGGT------------------AATGACACG---------------------GACGGGAAA---GAGACCTTCAGACCTGTAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAGTTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCATGGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGGATCAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTTCACAGGCATAATATACACTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTCGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTTTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTGTCGTTCCAGACCCAC---CACCCAGGCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTATTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATCGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGTTTACTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGATTTTAATATAA

5.Z13.UNC.EU577489
ATGAGAGCGACGGAGATCAAGAAGAAC---------TTC---------TGGAGATGGGGT------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTACAGAA------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTTGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTGTGGGATCAGAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGCAATGAGACTAATACCAATGAGACTACTGCCAAT------------------------------------------------------------------------------------AATAGTACAGCGGAACAGATAGAGGGAGGAAGAGATATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTC------ACAGGCATAGGAGGT------AAGAAGAAGAAAGAATATTCACTTTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAAATAGATGATGAT------------------------------AATAACAGC---------------------------TACATATTGGCAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAAGAAATATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACTGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACAGAATGGAACAACACTTTAAGTCAGGTAGCTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTATC------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACT------------------------------------------------------------ATCACACTCTCATGCAGAATAAAACAAATAATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGGGATGGTGGT------------------AATGACACG---------------------GACGGGAAA---GAGACCTTCAGACCTGTAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAGTTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCATGGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGGATCAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTTCACAGGCATAATATACACTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTCGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTTTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTGTCGTTCCAGACCCAC---CACCCAGGCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTATTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATCGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGTTTACTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGATTTTAATATAA

5.Z13.UNC.EU577505
ATGAGAGCGATGGAGATCAAGAAGAAC---------TTC---------TGGAGATGGGGT------------------------ATGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTACAGAA------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTTGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTGTGGGATCAGAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGCAATGAGACTAATACCAATGAGACTACTGCCAAT------------------------------------------------------------------------------------AATAGTACAGCGGAACAGATAGAGGGAGGAAGAGATATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTC------ACAGGCATAGGAGGT------AAGAAGAAGAAAGAATATTCACTTTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAAATAGATGATGAT------------------------------AATAACAGC---------------------------TACATATTGGCAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAAGAAATATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACTGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACAGAATGGAACAACACTTTAAGTCAGGTAGCTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTATC------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACT------------------------------------------------------------ATCACACTCTCATGCAGAATAAAACAAATAATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGGGATGGTGGT------------------AATGACACG---------------------GACGGGAAA---GAGACCTTCAGACCTGTAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAGTTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCATGGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATATCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGGATCAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTTCACAGGCATAATATACACTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTCGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTTTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTGTCGTTCCAGACCCAC---CACCCAGGCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTATTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATCGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGTTTACTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGATTTTAATATAA

5.Z13.UNC.EU577481
ATGAGAGCGACGGAGATCAAGAAGAAC---------TCC---------TGGAGATGGGGT------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTACAGAA------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTTGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTGTGGGATCAGAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGCAATGAGACTAATACCAATGAGACTACTGCCAAT------------------------------------------------------------------------------------AATAGTACAGCGGAACAGATAGAGGGAGGAAGAGATATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTC------ACAGGCATAGGAGGT------AAGAAGAAGAAAGAATATTCACTTTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAAATAGATGATGAT------------------------------AATAACAGC---------------------------TACATATTGGCAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAAGAAATATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACTGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACAGAATGGAACAACACTTTAAGTCAGGTAGCTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTATC------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACT------------------------------------------------------------ATCACACTCTCATGCAGAATAAAACAAATAATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGGGATGGTGGT------------------AATGACACG---------------------GACGGGAAA---GAGACCTTCAGACCTGTAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAGTTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCATGGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATATCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGGATCAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTTCACAGGCATAATATACACTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTCGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTTTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTGTCGTTCCAGACCCAC---CACCCAGGCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTATTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATCGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGTTTACTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGATTTTAATATAA

5.Z13.UNC.EU577499
ATGAGAGCGACGGAGATCAAGAAGAAC---------TTC---------TGGAGATGGGGT------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTACAGAA------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTTGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTGTGGGATCAGAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGCAATGAGACTAATACCAATGAGACTACTGCCAAT------------------------------------------------------------------------------------AATAGTACAGCGGAACAGATAGAGGGAGGAAGAGATATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTC------ACAGGCATAGGAGGT------AAGAAGAAGAAAGAATATTCACTTTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAAATAGATGATGAT------------------------------AATAACAGC---------------------------TACATATTGGCAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAAGAAATATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACTGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACAGAATGGAACAACACTTTAAGTCAGGTAGCTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTATC------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGTATAAT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACT------------------------------------------------------------ATCACACTCTCATGCAGAATAAAACAAATAATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGGGATGGTGGT------------------AATGACACG---------------------GACGGGAAA---GAGACCTTCAGACCTGTAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAGTTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATCTGCTAAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCATGGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGGATCAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTTCACAGGCATAATATACACTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTCGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTTTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTGTCGTTCCAGACCCAC---CACCCAGGCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTATTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATCGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGTTTACTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGATTTTAATATAA

5.Z13.UNC.EU577495
ATGAGAGCGACGGAGATCAAGAAGAAC---------TTC---------TGGAGATGGGGT------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTACAGAA------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTTGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTGTGGGATCAGAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGCAATGAGACTAATACCAATGAGACTACTGCCAAT------------------------------------------------------------------------------------AATAGTACAGCGGAACAGATAGAGGGAGGAAGAGATATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTC------ACAGGCATAGGAGGT------AAGAAGAAGAAAGAATATTCACTTTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAAATAGATGATGAT------------------------------AATAACAGC---------------------------TACATATTGGCAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAAGAAATATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACTGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAAAAGAATGGAACAACACTTTAAGTCAGGTAGCTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTATC------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACT------------------------------------------------------------ATCACACTCTCATGCAGAATAAAACAAATAATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGGGATGGTGGT------------------AATGACACG---------------------GACGGGAAA---GAGACCTTCAGACCTGTAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAGTTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCATGGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATATCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGGATCAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTTCACAGGCATAATATACACTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTCGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTTTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTGTCGTTCCAGACCCAC---CACCCAGGCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTATTCAGCTACCACCGCTGGAGAGACTTACTATCGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGTTTACTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGATTTTAATATAA

5.Z13.UNC.EU577484
ATGAGAGCGACGGAGATCAAGAAGAAC---------TTC---------TGGAGATGGGGT------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTACAGAA------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTTGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTGTGGGATCAGAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGCAATGAGACTAATACCAATGAGACTACTGCCAAT------------------------------------------------------------------------------------AATAGTACAGCGGAACAGATAGAGGGAGGAAGAGATATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTC------ACAGGCATAGGAGGT------AAGAAGAAGAAAGAATATTCACTTTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAAATAGATGATGAT------------------------------AATAACAGC---------------------------TACATATTGGCAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAAGAAATATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACTGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACAGAATGGAACAACACTTTAAGTCAGGTAGCTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTATC------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACT------------------------------------------------------------ATCACACTCTCATGCAGAATAAAACAAATAATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGGGATGGTGGT------------------AATGACACG---------------------GACGGGAAA---GAGACCTTCAGACCTGTAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAGTTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCATGGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATATCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGGATCAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTTCACAGGCATAATATACACTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTCGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTTTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTGTCGTTCCAGACCCAC---CACCCAGGCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTATTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATCGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGTTTACTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGATTTTAATATAA

5.Z13.UNC.EU577508
ATGAGAGCGACGGAGATCAAGAAGAAC---------TTC---------TGGAGATGGGGT------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCTACAGAA------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTTGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTGTGGGATCAGAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGCAATGAGACTAATACCAATGAGACTACTGCCAAT------------------------------------------------------------------------------------AATAGTACAGCGGAACAGATAGAGGGAGGAAGAGATATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTC------ACAGGCATAGGAGGT------AAGAAGAAGAAAGAATATTCACTTTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAAATAGATGATGAT------------------------------AATAACAGC---------------------------TACATATTGGCAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAAGAAATATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACTGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACAGAATGGAACAACACTTTAAGTCAGGTAGCTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTATC------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAGAACTGTTTAATAGTACTTGGTATGGT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACT------------------------------------------------------------ATCACACTCTCATGCAGAATAAAACAAATAATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGACTACTATTAACAAGGGATGGTGGT------------------AATGACACG---------------------GACGGGAAA---GAGACCTTCAGACCTGTAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAGTTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCATGGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGGATCAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAT------AATTTCACAGGCATAATATACACTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTCGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTTTAGTGAATAGAGTTAGGCAGAGATATTCACCATTGTCGTTCCAGACCCAC---CACCCAGGCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTATTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATCGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGTTTACTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGATTTTAATATAA

5.Z13.UNC.EU577491
ATGAGAGCGACGGAGATCAAGAAGAAC---------TTC---------TGGAGATGGGGT------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTAATGATC------------TGTAGTGCCACAGAA------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTTGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTGTGGGATCAGAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGCAATGAGACTAATACCAATGAGACTACTGCCAAT------------------------------------------------------------------------------------AATAGTACAGCGGAACAGATAGAGGGAGGAAGAGATATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTC------ACAGGCATAGGAGGT------AAGAAGAAGAAAGAATATTCACTTTTTTATAACCTTGATGTAGTAAAAATAGATGATGAT------------------------------AATAACAGC---------------------------TACATATTGGCAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAAGAAATATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACTGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTATGGAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACAGAATGGAACAACACTTTAAGTCAGGTAGCTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTATC------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAGAACTGTTTAATAATACTTGGTATGGT---------AATGATACTAGG------------------------------AATGATACT------------------------------------------------------------ATCACACTCTCATGCAGAATAAAACAAATAATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGGGATGGTGGT------------------AATGACACG---------------------GACGGGAAA---GAGACCTTCAGACCTGTAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAGTTACTGTCTGGCATAGTGCAACAGCAAAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCATGGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAGCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGGATCAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTTCACAGGCATAATATACACTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTCGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAAGATAGTTTTTGCTATACTTTCTTTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTGTCGTTCCAGACCCAC---CACCCAGGCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTATTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATCGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGTTTACTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGATTTTAATATAA

5.Z16.UNC.EU577521
ATGAGAGTGATGGAGATCAGGGGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTAAA---------GAAAATTCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGAAGCATCCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTCAATCATATAATACAGAGGTGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAACTTGAATAATACTGCTACTAATACCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGTACTAATACCACTAATGGTATTGAGGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCTATACCACC---ACAAGCATAACAGAT------AGGCCTAAGAGAAACTATGCGCTTTTCTATACACTTGATATAGTACCAATAGAGGGTGAG------------------------------AATGATAGA---------------------------TTTAGGGTGATAAGTTGTAACACCTCAATTATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTTTCCTTTGATCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTCAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTATTAAATGGCAGTTTATCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGAAAACTTCACAAACAATGCTAGATCCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTTTAGAGATTAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACA---GACATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACACTGTAACATC------AGTGGAGAAAAATGGAATAATACTTTAAGACAAATAGTTGAGAAATTAAAA---GAAAAATTTGTG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATTCG---------AATGGTACTGTAGAGTCA------------------------TATAACACTACAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGGCCAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAACACG------------AACGAGACCACC------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCGCCC---ACCAGAGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGG---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCACAACAGCATATGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACCAATGTACCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AACAGATCTGTAGAAGACATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGATTGGGAAAGAGAAATTGAT------AATTACACAGAATTAATATACAGCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCAGACGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGCGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGCTTCTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAATACAGAGA------------------GCTGGTAGAGCTATTCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z16.UNC.EU577515
ATGAGAGTGATGGAGATCAGGAGGAATCATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTAAA---------GAAAATTCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGAAGCATCCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTCAATCATATAATACAGAGGTGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAACTTGAATAATACTGCTACTAATACCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGTACTAATACCACTAATGGTATTGAGGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCTATACCACC---ACAAGCATAACAGAT------AGGCCTAAGAGAAACTATGCGCTTTTCTATACACTTGATATAGTACCAATAGAGGGTGAG------------------------------AATGATAGA---------------------------TTTAGGGTGATAAGTTGTAACACCTCAATTATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTTTCCTTTGATCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTCAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGGACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTATTAAATGGCAGTTTATCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGAAAACTTCACAAACAATGCTAGATCCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTTTAGAGATTAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACA---GACATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACACTGTAACATC------AGTGGAGAAAAATGGAATAATACTTTAAGACAAATAGTTGAGAAATTAAAA---GAAAAATTTGTG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATTCG---------AATGGTACTGTAGAGTCA------------------------TATAACACTACAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGGCCAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAACACG------------AACGAGACCACC------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCGCCC---ACCAGAGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCACAACAGCATATGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACCAATGTACCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AACAGATCTGTAGAAGACATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGATTGGGAAAGAGAAATTGAT------AATTACACAGAATTAATATACAGCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATCCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCAGACGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGCGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGCTTCTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAATACAGAGA------------------GCTGGTAGAGCTATTCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z16.UNC.EU577526
ATGAGAGTGAGGGAGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTAAA---------GAAAATTCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGAAGCATCCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTCAATCATATAATACAGAGGTGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAAACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAACTTGAATAACACTGCTACTAATACCACTAGTACT------------------------------------------------------------------------AATACCACTAGTACTAATACCACTAATGGTATTGAGGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCTATACCACC---ACAAGCATAACAGAT------AGGCCTAAGAGAAACTATGCGCTTTTCTATACACTTGATATAGTACCAATAGAGGGTGAG------------------------------AATGATAGA---------------------------TTTAGGGTGATAAGTTGTAACACCTCAATTATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTTTCCTTTGATCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTCAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTATTAAATGGCAGTTTATCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGAAAACTTCACAAACAATGCTAGATCCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTTTAGAGATTAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACA---GACATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACACTGTAACATC------AGTAGAGAAAAATGGAATAATACTTTAAGACAAATAGTTGAGAAATTAAAA---GAAAAATTTGTG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATTCG---------AATGGTACTGTAGAGTCA------------------------TATAACACTACAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGGCCAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAACACG------------AACGAGACCACC------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCGCCC---ACCAGAGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCACAACAGCATATGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACCAATGTACCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AACAGATCTGTAGAAGACATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGATTGGGAAAGAGAAATTGAT------AATTACACAGAATTAATATACAGCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCAGACGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGCGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTTTTCATCTACCCCCGCTTGAGAGACTTACTCTTGCTTCTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAATACAGAGA------------------GCTGGTAGAGCTATTCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z16.UNC.EU577516
ATGAGAGTGATGGAGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTAAA---------GAAAATTCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGAAGCATCCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTCAATCATATAATACAGAGGTGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAACTTGAATAATACTGCTACTAATACCACTAGTACTAATACCACT---------------------------------------------------------AGTACTAATACCACTAGTACTAATACCACTAATGGTATTGAGGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCTATACCACC---ACAAGCATAACAGAT------AGGCCTAAGAGAAACTATGCGCTTTTCTATACACTTGATATAGTACCAATAGAGGGTGAG------------------------------AATGATAGA---------------------------TTTAGGGTGATAAGTTGTAACACCTCAATTATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTTTCCTTTGATCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTCAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTATTAAATGGCAGTTTATCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGAAAACTTCACAAACAATGCTAGATCCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTTTAGAGATTAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACA---GACATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACACTGTAACATC------AGTGGAGAAAAATGGAATAATACTTTAAGACAAATAGTTGAGAAATTAAAA---GAAAAATTTGTG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATTCG---------AATGGTACTGTAGAGTCA------------------------TATAACACTACAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGGCCAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAACACG------------AACGAGACCACC------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCGCCC---ACCAGAGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCACAACAGCATATGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACCAATGTACCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AACAGATCTGTAGAAGACATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGATTGGGAAAGAGAAATTGAT------AATTACACAGAATTAATATACAGCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCAGACGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGCGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGCTTCTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAATACAGAGA------------------GCTGGTAGAGCTATTCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z16.UNC.EU577518
ATGAGAGTGAGGGAGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTAAA---------GAAAATTCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGAAGCATCCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTCAATCATATAATACAGAGGTGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAACTTGAATAATACTGCTACTAATACCACTAGTACTAATACCACT---------------------------------------------------------AGTACTAATACCACTAGTACTAATACCACTAATGGTATTGAGGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCTATACCACC---ACAAGCATAACAGAT------AGGCCTAAGAGAAACTATGCGCTTTTCTATACACTTGATATAGTACCAATAGAGGGTGAG------------------------------AATGATAGA---------------------------TTTAGGGTGATAAGTTGTAACACCTCAATTATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTTTCCTTTGATCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTCAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTATTAAATGGCAGTTTATCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGAAAACTTCACAAACAATGCTAGATCCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTTTAGAGATTAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACA---GACATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACACTGTAACATC------AGTGGAGAAAAATGGAATAATACTTTAAGACAAATAGTTGAGAAATTAAAA---GAAAAATTTGTG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATTCG---------AATGGTACTGTAGAGTCA------------------------TATAACACTACAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGGCCAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAACACG------------AACGAGACCACC------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCGCCC---ACCAGAGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCACAACAGCATATGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACCAATGTACCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AACAGATCTGTAGAAGACATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGATTGGGAAAGAGAAATTGAT------AATTACACAGAATTAATATACAGCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCAGACGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGCGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGCTTCTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAATACAGAGA------------------GCTGGTAGAGCTATTCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z16.UNC.EU577514
ATGAGAGTGATGGAGATCAGGGGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTAAA---------GAAAATTCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGAAGCATCCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTCAATCATATAATACAGAGGTGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAACTTGAATAATACTGCTACTAATACCACTAGTACTAATACCACT---------------------------------------------------------AGTACTAATACCACTAGTACTAATACCACTAATGGTATTGAGGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCTATACCACC---ACAAGCATAACAGAT------AGGCCTAAGAGAAACTATGCGCTTTTCTATACACTTGATATAGTACCAATAGAGGGTGAG------------------------------AATGATAGA---------------------------TTTAGGGTGATAAGTTGTAACACCTCAATTATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTTTCCTTTGATCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTCAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTATTAAATGGCAGTTTATCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGAAAACTTCACAAACAATGCTAGATCCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTTTAGAGATTAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACA---GACATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACACTGTAACATC------AGTGGAGAAAAATGGAATAATACTTTAAGACAAATAGTTGAGAAATTAAAA---GAAAAATTTGTG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATTCG---------AATGGTACTGTAGAGTCA------------------------TATAACACTACAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGGCCAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAACACG------------AACGAGACCACC------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCGCCC---ACCAGAGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCACAACAGCATATGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACCAATGTACCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AACAGATCTGTAGAAGACATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGATTGGGAAAGAGAAATTGAT------AATTACACAGAATTAATATACAGCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCAGACGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGCGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGCTTCTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAATACAGAGA------------------GCTGGTAGAGCTATTCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z16.UNC.EU577510
ATGAGAGTGATGAAGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTAAA---------GAAAATTCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGAAGCATCCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTCAATCATATAATACAGAGGTGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAACTTGAATAATACTGCTACTAATACCACTAGTACTAATACCACT---------------------------------------------------------AGTACTAATACCACTAGTACTAATACCACTAATGGTATTGAGGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCTATACCACC---ACAAGCATAACAGAT------AGGCCTAAGAGAAACTATGCGCTTTTCTATACACTTGATATAGTACCAATAGAGGGTGAG------------------------------AATGATAGA---------------------------TTTAGGGTGATAAGTTGTAACACCTCAATTATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTTTCCTTTGATCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTCAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTATTAAATGGCAGTTTATCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGAAAACTTCACAAACAATGCTAGATCCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTTTAGAGATTAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACA---GACATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACACTGTAACATC------AGTGGAGAAAAATGGAATAATACTTTAAGACAAATAGTTGAGAAATTAAAA---GAAAAATTTGTG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATTCG---------AATGGTACTGTAGAGTCA------------------------TATAACACTACAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGGCCAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAACACG------------AACGAGACCACC------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCGCCC---ACCAGAGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCACAACAGCATATGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACCAATGTACCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AACAGATCTGTAGAAGACATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGATTGGGAAAGAGAAATTGAT------AATTACACAGAATTAATATACAGCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCAGACGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGCGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGCTTCTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAATACAGAGA------------------GCTGGTAGAGCTATTCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z16.UNC.EU577528
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTAAA---------GAAAATTCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGAAGCATCCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTCAATCATATAATACAGAGGTGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAACTTGAATAATACTGCTACTAATACCACTAGTACTAATACCACT---------------------------------------------------------AGTACTAATACCACTAGTACTAATACCACTAATGGTATTGAGGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCTATACCACC---ACAAGCATAACAGAT------AGGCCTAAGAGAAACTATGCGCTTTTCTATACACTTGATATAGTGCCAATAGAGGGTGAG------------------------------AATGATAGA---------------------------TTTAGGGTGATAAGTTGTAACACCTCAATTATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTTTCCTTTGATCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTCAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTATTAAATGGCAGTTTATCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGAAAACTTCACAAACAATGCTAGATCCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTTTAGAGATTAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACA---GACATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACACTGTAACATC------AGTGGAGAAAAATGGAATAATACTTTAAGACAAATAGTTGAGAAATTAAAA---GAAAAATTTGTG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATTCG---------AATGGTACTGTAGAGTCA------------------------TATAACACTACAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGGCCAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAACACG------------AACGAGACCACC------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCGCCC---ACCAGAGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCACAACAGCATATGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACCAATGTACCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AACAGATCTGTAGAAGACATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGATTGGGAAAGAGAAATTGAT------AATTACACAGAATTAATATACAGCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCAGACGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGCGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGCTTCTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAATACAGAGA------------------GCTGGTAGAGCTATTCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z16.UNC.EU577512
ATGAGAGTGATGAAGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTAAA---------GAAAATTCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGAAGCATCCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTCAATCATATAATACAGAGGTGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAACTTGAATAATACTGCTACTAATACCACTAGTACTAATACCACT---------------------------------------------------------AGTACTAATACCACTAGTACTAATACCACTAATGGTATTGAGGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCTATACCACC---ACAAGCATAACAGAT------AGGCCTAAGAGAAACTATGCGCTTTTCTATACACTTGATATAGTACCAATAGAGGGTGAG------------------------------AATGATAGA---------------------------TTTAGGGTGATAAGTTGTAACACCTCAATTATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTTTCCTTTGATCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTCAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTATTAAATGGCAGTTTATCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGAAAACTTCACAAACAATGCTAGATCCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTTTAGAGATTAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACA---GACATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACACTGTAACATC------AGTGGAGAAAAATGGAATAATACTTTAAGACAAATAGTTGAGAAATTAAAA---GAAAAATTTGTG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATTCG---------AATGGTACTGTAGAGTCA------------------------TATAACACTACAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGGCCAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAACACG------------AACGAGACCACC------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCGCCC---ACCAGAGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCACAACAGCATATGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACCAATGTACCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AACAGATCTGTAGAAGACATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGATTGGGAAAGAGAAATTGAT------AATTACACAGAATTAATATACAGCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCAGACGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGCGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGCTTCTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAATACAGAGA------------------GCTGGTAGAGCTATTCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z16.UNC.EU577519
ATGAGAGTGATGAAGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTAAA---------GAAAATTCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGAAGCATCCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTCAATCATATAATACAGAGGTGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAACTTGAATAATACTGCTACTAATACCACTAGTACTAATACCACT---------------------------------------------------------AGTACTAATACCACTAGTACTAATACCACTAATGGTATTGAGGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCTATACCACC---ACAAGCATAACAGAT------AGGCCTAAGAGAAACTATGCGCTTTTCTATACACTTGATATAGTACCAATAGAGGGTGAG------------------------------AATGATAGA---------------------------TTTAGGGTGATAAGTTGTAACACCTCAATTATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTTTCCTTTGATCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTCAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTATTAAATGGCAGTTTATCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGAAAACTTCACAAACAATGCTAGATCCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTTTAGAGATTAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACA---GACATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACACTGTAACATC------AGTGGAGAAAAATGGAATAATACTTTAAGACAAATAGTTGAGAAATTAAAA---GAAAAATTTGTG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATTCG---------AATGGTACTGTAGAGTCA------------------------TATAACACTACAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGGCCAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAACACG------------AACGAGACCACC------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCGCCC---ACCAGAGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCACAACAGCATATGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACCAATGTACCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AACAGATCTGTAGAAGACATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGATTGGGAAAGAGAAATTGAT------AATTACACAGAATTAATATACAGCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCAGACGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGCGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGCTTCTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAATACAGAGA------------------GCTGGTAGAGCTATTCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z16.UNC.EU577527
ATGAGAGTGATGGAGATCAGGGGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTAAA---------GAAAATTCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGAAGCATCCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTCAATCATATAATACAGAGGTGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAACTTGAATAATACTGCTACTAATACCACTAGTACTAATACCACT---------------------------------------------------------AGTACTAATACCACTAGTACTAATACCACTAATGGTATTGAGGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCTATACCACC---ACAAGCATAACAGAT------AGGCCTAAGAGAAACTATGCGCTTTTCTATACACTTGATATAGTACCAATAGAGGGTGAG------------------------------AATGATAGA---------------------------TTTAGGGTGATAAGTTGTAACACCTCAATTATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTTTCCTTTGATCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTCAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAAATACTATTAAATGGCAGTTTATCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGAAAACTTCACAAACAATGCTAGATCCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTTTAGAGATTAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACA---GACATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACACTGTAACATC------AGTGGAGAAAAATGGAATAATACTTTAAGACAAATAGTTGAGAAATTAAAA---GAAAAATTTGTG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATTCG---------AATGGTACTGTAGAGTCA------------------------TATAACACTACAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGGCCAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAACACG------------AACGAGACCACC------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATAAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCGCCC---ACCAGAGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCACAACAGCATATGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACCAATGTACCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AACAGATCTGTAGAAGACATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGATTGGGAAAGAGAAATTGAT------AATTACACAGAATTAATATACAGCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCAGACGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGCGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGCTTCTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAATACAGAGA------------------GCTGGTAGAGCTATTCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z16.UNC.EU577525
ATGAGAGTGATGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTAAA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTCAATCATATAATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAACTTGAATAATACTGCTACTAATACCACTAGTACTAATACCACT---------------------------------------------------------AGTACTAATACCACTAGTACTAATACCACTAATGGTATTGAGGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCTATACCACC---ACAAGCATAACAGAT------AGGCCTAAGAGAAACTATGCGCTTTTCTATACACTTGATATAGTACCAATAGAGGGTGAG------------------------------AATGATAGA---------------------------TTTAGGGTGATAAGTTGTAACACCTCAATTATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTTTCCTTTGATCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTCAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCCACTCAACTACTATTAAATGGCAGTTTATCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGAAAACTTCACAAACAATGCTAGATCCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTTTAGAGATTAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACA---GACATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACACTGTAACATC------AGTGGAGAAAAATGGAATAATACTTTAAGACAAATAGTTGAGAAATTAAAA---GAAAAATTTGTG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAATACAACAAACCTGTTTAGTAGTACTTGGTATGGG---------AATGAAACTGAAGAGCCA------------------------AATAATACTACAGGA---------------AATAGCACA---------------------------ACAATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGGCCAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAACACG------------AACGAGACCACC------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGAGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTGGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAGTAGCGCCC---ACCAGAGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAGCTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCACAACAGCATATGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACCAATGTACCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AACAGATCTGTAGAAGACATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGATTGGGAAAGAGAAATTGAT------AATTACACAGAATTAATATACAGCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGGCAGATCCGCGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGCTTCTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAATACAGAGA------------------GCTGGTAGAGCTATTCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z16.UNC.EU577522
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTAAA---------GAAAATTCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTCAATCATATAATACAGAGGTGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGACTTGAACATTACTGCCACTAATAACATTACTGCCACTAAT---------------------------------------------------------------ACCACTAGTGCTAATGCCACTCATGATATCGAGGAGAAAGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCTATACCACC---ACAAGCATAGCAGAT------AAGCCTAAGAGAAACTATGCGCTTTTTTATACACTTGATATAGTACCAATAGATGGTGAG------------------------------AATGATAGC---------------------------TTTAGGGTGATAAGTTGTAACACCTCAATTATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTCAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTATTAAATGGCAGTTTATCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGAAAACTTCACAAACAATGCTAGATCCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTTTAGAGATTAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACA---GACATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACACTGTAACATC------AGTGGAGAAAAATGGAATAATACTTTAAGACAAATAGTTGAGAAATTAAAA---GAAAAATTTGTG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTATTCG---------AATGGTACTGTAGAGTCA------------------------TATAACACTACAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGGCCAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAACACG------------AACGAGACCACC------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCGCCC---ACCAGAGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCACAACAGCATATGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AACAGATCTGTAGAGGACATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGATTGGGAAAGAGAAATTGAT------AATTACACAGAATTAATATACAGCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGCTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCAGACGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGCGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGCTTCTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAATACAGAGA------------------GCTGGTAGAGCTATTCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z16.UNC.EU577513
ATGAGAGTGATGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTAAA---------GAAAATTCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTCAATCATATAATACCGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTTGAGCATTAATGCTACTAATACCACTAGT---------------------------------------------------------------------------------GCTAATACCACTCATAGAATCGAGGAGAAAGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCAATACCACC---ACAGATATACAAGAT------AAGACTCAGAACAACTATGCGCTTTTTTATACACTTGATATAGTACCAATAGATAGTGAG------------------------------AATAATATC---------------------------TATAGGGTGATAAGTTGTAACACCTCAATCATTACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGATCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTCAAGTGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTATTAAATGGCAGTCTATCAGAAGGA---GAGGTAGAAATTAGATCAGAAAACTTCACAAACAATGCTAAATCCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTTTAGAGATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACACTGTACCATC------AGTGGAGAAAAATGGAATAATACTTTAAGACAAATAGTTAAGAAATTAAGA---GAAAAATTTGTG------------AATAAAATA---ATAGCCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAGTAGTACTTGGTATGGG---------AATGAAACTGAAGAGTCA------------------------AATAACACTACAGGA---------------AATAGCACA---------------------------ACAATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGGCCAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAACACG------------AACGAGACCACC------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCGCCC---ACCAGAGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCACAACAGCATATGCTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTGTGGAGGACATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGATTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCTTAATATACAGCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTGTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGCGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGCTTCTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATATTACAGAGA------------------GCTGGTAGAGCTATTCTTCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z16.UNC.EU577520
ATGAGAGTGATGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTAAA---------GAAAATTCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTCAATCATATAATACCGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTTGAGCATTAATGCTACTAATACCACTAGT---------------------------------------------------------------------------------GCTAATACCACTCATAGAATCGAGGAGAAAGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCAATACCACC---ACAGATATACAAGAT------AAGACTCAGAACAACTATGCGCTTTTTTATACACTTGATATAGTACCAATAGATAGTGAG------------------------------AATAATATC---------------------------TATAGGGTGATAAGTTGTAACACCTCAATCATTACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGATCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTCAAGTGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTATTAAATGGCAGTCTATCAGAAGGA---GAGGTAGAAATTAGATCAGAAAACTTCACAAACAATGCTAAATCCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTTTAGAGATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACACTGTACCATC------AGTGGAGAAAAATGGAATAATACTTTAAGACAAATAGTTAAGAAATTAAGA---GAAAAATTTGTG------------AATAAAATA---ATAGCCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAGTAGTACTTGGTATGGG---------AATGAAACTGAAGAGTCA------------------------AATAACACTACAGGA---------------AATAGCACA---------------------------ACAATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGGCCAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAACACG------------AACGAGACCACC------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCGCCC---ACCAGAGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCACAACAGCATATGCTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGTCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTGTGGAGGACATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGATTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCTTAATATACAGCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTGTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGCGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGCTTCTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCCCCGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATATTACAGAGA------------------GCTGGTAGAGCTATTCTTCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z16.UNC.EU577517
ATGAGAGTGATGAAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTAAA---------GAAAATTCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTCAATCATATAATACCGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTTGAGCATTAATGCTACTAATACCACTAGT---------------------------------------------------------------------------------GCTAATACCACTCATAGAATCGAGGAGAAAGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCAATACCACC---ACAGATATACAAGAT------AAGACTCAGAACAACTATGCGCTTTTTTATACACTTGATATAGTACCAATAGATAGTGAG------------------------------AATAATATC---------------------------TATAGGGTGATAAGTTGTAACACCTCAATCATTACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGATCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTCAAGTGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTATTAAATGGCAGTCTATCAGAAGGA---GAGGTAGAAATTAGATCAGAAAACTTCACAAACAATGCTAAATCCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTTTAGAGATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACA---GACATAATAGGAAATATAAGACAAGCACACTGTACCATC------AGTGGAGAAAAATGGAATAATACTTTAAGACAAATAGTTAAGAAATTAAGA---GAAAAATTTGTG------------AATAAAATA---ATAGCCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAGTAGTACTTGGTATGGG---------AATGAAACTGAAGAGTCA------------------------AATAACACTACAGGA---------------AATAGCACA---------------------------ACAATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGGCCAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAACACG------------AACGAGACCACC------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTAAATTATATAAATATAAAGTGGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCGCCC---ACCAGAGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCACAACAGCATATGCTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTGTGGAGGACATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGATTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCTTAATATACAGCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTGTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGCGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGCTTCTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGAAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATATTACAGAGA------------------GCTGGTAGAGCTATTCTTCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z16.UNC.EU577524
ATGAGAGTGATGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTAAA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTCAATCATATAATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGACTTGAATAAT---GCCACTAATACCACTAGT------------------------------------------------------------------------------------GCTAATACCACTAGTGGTATCGAGGGAGGAGAAATGAAAAATTGTTCTTTCAATACCACC---ACAGGCATAACAGAT------AAGCCTCAGAACAACTATGCGCTTTTTTATACACTTGATATAGTACCAATAGAAGGTGAG------------------------------AATAATGGC---------------------------TTTAGGGTGATAAGTTGTAACACCTCAATCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGATCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTCAAGTGT---AATAATAAGACATTTAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGCAGTATCAACTCAACTACTATTAAATGGCAGTCTATCAGAAGGA---GAGGTAGAAATTAGATCAGAAAATTTCACAAACAATGCTAAATCCATACTAGTACAGCTGAATGAAACTTTAGAGATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACACTGTACCATC------AGTGGAGAAAAATGGAATAATACTTTAAGACAAATAGTTAAGAAATTAAGA---GAAAAATTTGTG------------AATAAAATA---ATAGCCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAATACAACAAACCTGTTTAGTAGTACTTGGTATGGG---------AATGAAACTGAAGAGCCA------------------------AATAATACTACAGGA---------------AATAGCACA---------------------------ACAATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGGCCAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAACACG------------AACGAGACCACC------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGAGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTGGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAGTAGCGCCC---ACCAGAGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAGCTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCACAACAGCATATGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGGTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTGTGGAGGACATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAT------AATTACACAGGCTTAATATACAGCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGCTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGGCAGATCCGCGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGCTTCTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATATTACAGAGA------------------GCTGGCAGAGCTATTCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTGTAA

5.Z16.UNC.EU577511
ATGAGAGTGATGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTAAA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTCAATCATATAATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGACTTGAATAAT---GCCACTAATACCACTAGT------------------------------------------------------------------------------------GCTAATACCACTAGTGGTATCGAGGGAGGAGAAATGAAAAATTGTTCTTTCAATACCACC---ACAGGCATAACAGAT------AAGCCTCAGAACAACTATGCGCTTTTTTATACACTTGATATAGTACCAATAGAAGGTGAG------------------------------AATAATGGC---------------------------TTTAGGGTGATAAGTTGTAACACCTCAATCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGATCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTCAAGTGT---AATAATAAGACATTTAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGCAGTATCAACTCAACTACTATTAAATGGCAGTCTATCAGAAGGA---GAGGTAGAAATTAGATCAGAAAATTTCACAAACAATGCTAAATCCATACTAGTACAGCTGAATGAAACTTTAGAGATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACACTGTACCATC------AGTGGAGAAAAATGGAATAATACTTTAAGACAAATAGTTAAGAAATTAAGA---GAAAAATTTGTG------------AATAAAATA---ATAGCCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAATACAACAAACCTGTTTAGTAGTACTTGGTATGGG---------AATGAAACTGAAGAGCCA------------------------AATAATACTACAGGA---------------AATAGCACA---------------------------ACAATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGGCCAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAACACG------------AACGAGACCACC------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGAGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTGGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAGTAGCGCCC---ACCAGAGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAGGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAGCTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCACAACAGCATATGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGGTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTGTGGAGGACATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAT------AATTACACAGGCTTAATATACAGCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGCTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGGCAGATCCGCGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGCTTCTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATATTACAGAGA------------------GCTGGCAGAGCTATTCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTGTAA

5.Z16.UNC.EU577523
ATGAGAGTGATGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTAAA---------GAAAATTCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTCAAGCATATAATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTTGGAAAATAATGCTACTAATACCACTAGT---------------------------------------------------------------------------------GCTACTACCACTCATGGTATTGAGGAGAAAGGAGAAATGAAAAATTGTTCTTTCAATACCACC---ACAGGCATAACAGAT------AAGCCTCAGAACAACTATGCGCTTTTTTATGCACTTGATATAGTACCAATAGAAGGTGAG------------------------------AATAATGGC---------------------------TATAGGGTGATAAGTTGTAACACCTCAATCATTTCACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGATCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTCAAGTGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGCGGTATCAACTCAACTACTATTAAATGGCAGTCTATCAGAAGGA---GAGGTAGTAATTAGATCAGAAAACTTCACAAACAATGCTAAATCCATACTAGTACAGCTGAATGAAACTTTAGAGATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGCAGA---GTATTTTATGCAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACACTGTACCATC------AGTGGAGAAAAATGGAATAATACTTTAAGACAAATAGTTAAAAAATTAAGA---GAAAAGTTTGTG------------GATAAAACA---ATAATCTTTAAAAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTACTTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAGTAGTACTTGGCATGGG---------AATGAAACTGAAGAGTCA------------------------AATAACACTACAGGA---------------AATAGCACA---------------------------ACAATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGGCCAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAACACG------------AACGAGACCACC------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAGTAGCGCCC---ACCAGAGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCACAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTGTGGAGGACATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGATTGGGAAAGAGAAATCGAT------AATTACACAGACTTAATATACAGCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGGCAGATCCGCGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGCTTCTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATATTACAGAGA------------------GCTGGTAGAGCAATTCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z18.UNC.EU577537
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGGGCTTC---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCTTCAGATGCTAAAGGCTATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCATTTGAGGAATGATACTAATACCACTAGGAAT---------------------------------------------------------------------------ACCACTAGGAATAACGAGACAGTAATAGAGAAAGGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAGCCGTGAGAGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATTTAGTATCAATAGAGGGCAATAATAGTAGT---------------------AATAATAGT---------------------GAGTTGTATAGGTTAATAAGTTGCAACACCTCAGTCATTACAAAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAAAAAATCTCACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAGCTGAACGCCTCTGTAAAAATTACGTGTATGAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGCA------------TCAGGGAGA---GCATTGTACACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAGAATGGAATAATACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAGCAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATTCT---------AATGATACTTGG------------------------------AATAGTACTACAGGGTCA------------AATGGCACTGGAGGA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAAATGTTTATCAAATATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGGGGT------------------AATGAGAAC---------------------AGCACTATT---GAGACCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATAGTGGGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGT---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCATAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATATGACTTAATTCTACAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGACTGGATTCTTAGAGATTATCTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTACTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTACAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTGTAGAAATCTTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGTCTTTGCTATAA

5.Z18.UNC.EU577536
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGGGCTTC---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCTTCAGATGCTAAAGGCTATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAATTGGAGGAATGATACTAATACCACT---------------------------------------------------------------------------------------GGGAGTAACGGGACAGTAAAAGAGAAAGGAGAAATGAAAAAATGCTCTTTCAATACCACC---ACAGCCGTGAAAGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAACCTTGATTTAGTATCAATAGAGGGCAATAATAGTAGC---------------------AATAATAGT---------------------GGGTTGTATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACAAAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGGA---GAGGTAGTAATTAGATCAAAAAATCTCACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAGCTGAACGCCTCTGTAAAAATTACGTGTATGAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGCA------------CCAGGGAGA---GCATTGTACACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAGAATGGAATAATACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAGCAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATTCT---------AATGATACTTGG------------------------------AATAGTACTACAGGGTCA------------AATGGCACTGGAGGA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATCAAATGTACATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGGGGT------------------GAAGAGAAC------------------------AATACT---GAGACCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTAGTGGGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGT---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCATAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATATGACTTACTTCTACAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAACGAACAAGAATTATTGGAACTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGACTGGATTCTTAGAGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTACTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTACAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTGTAGAAATCTTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGTCTTTGCTATAA

5.Z18.UNC.EU577547
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGGGCTTC---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCTTCAGATGCTAAAGGCTATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAATTGGAGGAATGATACTAATACCACT---------------------------------------------------------------------------------------GGGAGTAACGGGACAGTAAAAGAGAAAGGAGAAATGAAAAAATGCTCTTTCAATACCACC---ACAGCCGTGAAAGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAACCTTGATTTAGTATCAATAGAGGGCAATAATAGTAGC---------------------AATAATAGT---------------------GGGTTGTATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACAAAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGGA---GAGGTAGTAATTAGATCAAAAAATTTCACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAACTGAACGTCTCTGTAGAAATTAATTGTACGAGACCCAACAACAATACAAGGAAAAGTATACATCTAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTGTACACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGTAAAATGGAATGATACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAGCAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATTCT---------AATGATACTTGG------------------------------AATAGTACTACAGGGTTA------------AATGACACTGGAGGA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGGGGT------------------AATGGGAGC---------------------GACACTACT---GAGACCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACAAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATAGTGGGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGT---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCATAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATATGACTTAATTCTACAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGACTGGATTCTTAGAGATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTACTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTACAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTGTAGAAATTTTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGTCTTTGCTATAA

5.Z18.UNC.EU577539
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGGGCTTC---------TAGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCCTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCTTCAGATGCTAAAGGCTATGATACAGAGACACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCATTTGAGGAATGATACTAATACCACTAGGAAT---------------------------------------------------------------------------ACCACTAGGAATAACGAGACAGTAATAGAGAAAGGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAGCCGTGAGAGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATTTAGTATCAATAGAGGGCAATAATAGTAGT---------------------AATAATAGT---------------------GAGTTGTATAGGTTAATAAGTTGCAACACCTCAGTCATTACAAAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAAAAAATCTCACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAGCTGAACGCCTCTGTAAAAATTACGTGTATGAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGCA------------CCAGGGAGA---GCATTGTACACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAGAATGGAATAATACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAGCAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATTCT---------AATGATACTTGG------------------------------AATAGTACTACAGGGTCA------------AATGGCACTGGAGGA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAAATGTTTATCAAATATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGGGGT------------------AATGAGAAC---------------------AGCACTATT---GAGACCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATAGTGGGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGT---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCATAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATATGACTTAATTCTACAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGACTGGATTCTTAGAGATTATCTGGGTCGACCTGCGGGGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTACTGTTGG---AACCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTACAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTGTAGAAATATTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGTCTTTGCTATAA

5.Z18.UNC.EU577562
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGGGCTTC---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCTTCAGATGCTAAAGGCTATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAATTGGAGGAATGATACTAATACCACT---------------------------------------------------------------------------------------GGGAGTAACGGGACAGTAAAAGAGAAAGGAGAAATGAAAAAATGCTCTTTCAATACCACC---ACAGCCGTGAAAGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAACCTTGATTTAGTATCAATAGAGGGCAATAATAGTAGC---------------------AATAATAGT---------------------GGGTTGTATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACAAAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGGA---GAGGTAGTAATTAGATCAAAAAATTTCACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAGCTGAACGTCTCTGTAGAAATTAATTGTACGAGACCCAACAACAATACAAGGAAAAGTATACATCTAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTGTACACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGTAAAATGGAATGATACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAGCAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATTCT---------AATGATACTTGG------------------------------AATAGTACTACAGGGTTA------------AATGACACTGGAGGA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGGGGT------------------AATGGGAGC---------------------GACACTACT---GAGACCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACAAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATAGTGGGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGT---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCATAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATATGACTTAATTCTACAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGACTGGATTCTTAGAGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTACTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTACAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTGTAGAAATCTTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGTCTTTGCTATAA

5.Z18.UNC.EU577546
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGGGCTTC---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCTTCAGATGCTAAAGGCTATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCATTTGAGGAATGATACTAATACCACTAGGAAT---------------------------------------------------------------------------ACCACTAGGAATAACGAGACAGTAATAGAGAAAGGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAGCCGTGAGAGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATTTAGTATCAATAGAGGGCAATAATAGTAGT---------------------AATAATAGT---------------------GAGTTGTATAGGTTAATAAGTTGCAACACCTCAGTCATTACAAAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGGA---GAGGTAGTAATTAGATCAAAAAATTTCACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAACTGAACGTCTCTGTAGAAATTAATTGTACGAGACCCAACAACAATACAAGGAAAAGTATACATCTAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTGTACACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGTAAAATGGAATGATACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAGCAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATTCT---------AATGATACTTGG------------------------------AATAGTACTACAGGGTTA------------AATGACACTGGAGGA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGGGGT------------------AATGAGAAC---------------------AGCACTATT---GAGACCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATAGTGGGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGT---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCATAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATATGACTTAATTCTACAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGACTGGATTCTTAGAGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTACTGTTGG---AACCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTACAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTGTAGAAATATTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGTCTTTGCTATAA

5.Z18.UNC.EU577529
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGGGCTTC---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCTTCAGATGCTAAAGGCTATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCATTTGAGGAATGATACTAATACCACTAGGAAT---------------------------------------------------------------------------ACCACTAGGAATAACGAGACAGTAATAGAGAAAGGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAGCCGTGAGAGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATTTAGTATCAATAGAGGGCAATAATAGTAGT---------------------AATAATAGT---------------------GAGTTGTATAGGTTAATAAGTTGCAACACCTCAGTCATTACAAAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAAAAAATCTCACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAGCTGAACGCCTCTGTAAAAATTACGTGTATGAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGCA------------CCAGGGAGA---GCATTGTACACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAGAATGGAATAATACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAGCAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATTCT---------AATGATACTTGG------------------------------AATAGTACTACAGGGTCA------------AATGGCACTGGAGGA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAAATGTTTATCAAATATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGGGGT------------------AATGAGAAC---------------------AGCACTATT---GAGACCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATAGTGGGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGT---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCATAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATATGACTTAATTCTACAATCGCAAACCCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAA-TTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGACTGGATTCTTAGAGATTATCTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTACTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTACGACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTGTAGAAATCTTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGTCTTTGCTATAA

5.Z18.UNC.EU577542
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGGGCTTC---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCTTCAGATGCTAAAGGCTATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAATTGGAGGAATGATACTAATACCACT---------------------------------------------------------------------------------------GGGAGTAACGGGACAGTAAAAGAGAAAGGAGAAATGAAAAAATGCTCTTTCAATACCACC---ACAGCCGTGAAAGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAACCTTGATTTAGTATCAATAGAGGGCAATAATAGTAGC---------------------AATAATAGT---------------------GGGTTGTATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACAAAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGGA---GAGGTAGTAATTAGATCAAAAAATTTCACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAACTGAACGTCTCTGTAGAAATTAATTGTACGAGACCCAACAACAATACAAGGAAAAGTATACATCTAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTGTACACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGTAAAATGGAATGATACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAGCAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATTCT---------AATGATACTTGG------------------------------AATAGTACTACAGGGTTA------------AATGACACTGGAGGA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGGGGT------------------AATGGGAGC---------------------GACACTACT---GAGACCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACAAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATAGTGGGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGT---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCATAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATATGACTTAATTCTACAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGACTGGATTCTTAGAGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTACTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTACAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTGTAGAAATCTTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGTCTTTGCTATAA

5.Z18.UNC.EU577561
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGGGCTTC---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCTTCAGATGCTAAAGGCTATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCATTTGAGGAATGATACTAATACCACTAGGAAT---------------------------------------------------------------------------ACCACTAGGAATAACGAGACAGTAATAGAGAAAGGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAGCCGTGAGAGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATTTAGTATCAATAGAGGGCAATAATAGTAGT---------------------AATAATAGT---------------------GAGTTGTATAGGTTAATAAGTTGCAACACCTCAGTCATTACAAAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAAAAAATCTCACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAGCTGAACGCCTCTGTAAAAATTACGTGTATGAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGCA------------CCAGGGAGA---GCATTGTACACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAGAATGGAATAATACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAGCAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATTCT---------AATGATACTTGG------------------------------AATAGTACTACAGGGTCA------------AATGGCACTGGAGGA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAAATGTTTATCAAATATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGGGGT------------------AATGAGAAC---------------------AGCACTATT---GAGACCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATAGTGGGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGT---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCATAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATATGACTTAATTCTACAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGACTGGATTCTTAGAGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTACTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTACAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTGTAGAAATCTTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGTCTTTGCTATAA

5.Z18.UNC.EU577550
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGGGCTTC---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCTTCAGATGCTAAAGGCTATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAATTGGAGGAATGATACTAATACCACT---------------------------------------------------------------------------------------GGGAGTAACGGGACAGTAAAAGAGAAAGGAGAAATGAAAAAATGCTCTTTCAATACCACC---ACAGCCGTGAAAGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAACCTTGATTTAGTATCAATAGAGGGCAATAATAGTAGC---------------------AATAATAGT---------------------GGGTTGTATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACAAAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGGA---GAGGTAGTAATTAGATCAAAAAATTTCACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAACTGAACGTCTCTGTAGAAATTAATTGTACGAGACCCAACAACAATACAAGGAAAAGTATACATCTAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTGTACACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGTAAAATGGAATGATACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAGCAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATTCT---------AATGATACTTGG------------------------------AATAGTACTACAGGGTTA------------AATGACACTGGAGGA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGGGGT------------------AATGGGAGC---------------------GACACTACT---GAGACCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACAAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATAGTGGGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGT---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCATAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATATGACTTAATTCTACAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGACTGGATTCTTAGAGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTACTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTACAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTGTAGAAATCTTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGTCTTTGCTATAA

5.Z18.UNC.EU577554
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGGGCTTC---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCTTCAGATGCTAAAGGCTATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAATTGGAGGAATGATACTAATACCACT---------------------------------------------------------------------------------------GGGAGTAACGGGACAGTAAAAGAGAAAGGAGAAATGAAAAAATGCTCTTTCAATACCACC---ACAGCCGTGAAAGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAACCTTGATTTAGTATCAATAGAGGGCAATAATAGTAGC---------------------AATAATAGT---------------------GGGTTGTATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACAAAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGGA---GAGGTAGTAATTAGATCAAAAAATTTCACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAACTGAACGTCTCTGTAGAAATTAATTGTACGAGACCCAACAACAATACAAGGAAAAGTATACATCTAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTGTACACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGTAAAATGGAATGATACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAGCAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATTCT---------AATGATACTTGG------------------------------AATAGTACTACAGGGTTA------------AATGACACTGGAGGA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGGGGT------------------AATGGGAGC---------------------GACACTACT---GAGACCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACAAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATAGTGGGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGT---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCATAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATATGACTTAATTCTACAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGACTGGATTCTTAGAGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTACTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTACAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTGTAGAAATCTTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGTCTTTGCTATAA

5.Z18.UNC.EU577534
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGGGCTTC---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGCTATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAATTGGAGGAATGATACTAATACCACT---------------------------------------------------------------------------------------GGGAGTAACGGGACAGTAAAAGAGAAAGGAGAAATGAAAAAATGCTCTTTCAATACCACC---ACAGCCGTGAGAGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATTTAGTATCAATAGAGGGCAATAATAGTAGT---------------------AATAATAGT---------------------GAGTTGTATAGGTTAATAAGTTGCAACACCTCAGTCATTACAAAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGGA---GAGGTAGTAATTAGATCAAAAAATTTCACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAACTGAACGTCTCTGTAAAAATTACGTGTACGAGACCCAACAACAATACAAGGAAAAGTATACATCTAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTGTACACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGTAAAATGGAATGACACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAGCAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATTCT---------AATGATACTTGG------------------------------AATAGTACTACAGGGTCA------------AATGGCACTGGAGGA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAAATGTTTATCAAATATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGGGGT------------------AATGAGAAC---------------------AGCACTATT---GAGACCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATAGTGGGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGT---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCATAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATATGACTTAATTCTACAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGACTGGATTCTTAGAGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGGGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTACTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTACAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTGTAGAAATCTTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGTCTTTGCTATAA

5.Z18.UNC.EU577532
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGGGCTTC---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCTTCAGATGCTAAAGGCTATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCATTTGAGGAATGATACTAATACCACTAGGAAT---------------------------------------------------------------------------ACCACTAGGAATAACGAGACAGTAATAGAGAAAGGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAGCCGTGAGAGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATTTAGTATCAATAGAGGGCAATAATAGTAGT---------------------AATAATAGT---------------------GAGTTGTATAGGTTAATAAGTTGCAACACCTCAGTCATTACAAAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAAAAAATCTCACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAGCTGAACGCCTCTGTAAAAATTACGTGTATGAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGCA------------CCAGGGAGA---GCATTGTACACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAGAATGGAATAATACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAGCAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATTCT---------AATGATACTTGG------------------------------AATAGTACTACAGGGTCA------------AATGGCACTGGAGGA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAAATGTTTATCAAATATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGGGGT------------------AATGAGAAC---------------------AGCACTATT---GAGACCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATAGTGGGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGT---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCATAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATATGACTTAATTCTACAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGACTGGATTCTTAGAGATTATCTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTACTGTTGG---AACCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTACAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTGTAGAAATATTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGTCTTTGCTATAA

5.Z18.UNC.EU577559
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGGGCTTC---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCTTCAGATGCTAAAGGCTATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAATTGGAGGAATGATACTAATACCACT---------------------------------------------------------------------------------------GGGAGTAACGGGACAGTAAAAGAGAAAGGAGAAATGAAAAAATGCTCTTTCAATACCACC---ACAGCCGTGAAAGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAACCTTGATTTAGTATCAATAGAGGGCAATAATAGTAGC---------------------AATAATAGT---------------------GGGTTGTATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACAAAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGGA---GAGGTAGTAATTAGATCAAAAAATTTCACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAACTGAACGTCTCTGTAGAAATTAATTGTACGAGACCCAACAACAATACAAGGAAAAGTATACATCTAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTGTACACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGTAAAATGGAATGATACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAGCAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATTCT---------AATGATACTTGG------------------------------AATAGTACTACAGGGTTA------------AATGACACTGGAGGA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGGGGT------------------AATGGGAGC---------------------GACACTACT---GAGACCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACAAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATAGTGGGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGT---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCATAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATATGACTTAATTCTACAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGACTGGATTCTTAGAGATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTACTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTACAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTGTAGAAATCTTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGTCTTTGCTATAA

5.Z18.UNC.EU577535
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGGGCTTC---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCTTCAGATGCTAAAGGCTATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAATTGGAGGAATGATACTAATACCACT---------------------------------------------------------------------------------------GGGAGTAACGGGACAGTAAAAGAGAAAGGAGAAATGAAAAAATGCTCTTTCAATACCACC---ACAGCCGTGAAAGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAACCTTGATTTAGTATCAATAGAGGGCAATAATAGTAGC---------------------AATAATAGT---------------------GGGTTGTATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACAAAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGGA---GAGGTAGTAATTAGATCAAAAAATTTCACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAACTGAACGTCTCTGTAGAAATTAATTGTACGAGACCCAACAACAATACAAGGAAAAGTATACATCTAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTGTACACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGTAAAATGGAATGATACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAGCAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATTCT---------AATGATACTTGG------------------------------AATAGTACTACAGGGTTA------------AATGACACTGGAGGA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGGGGT------------------AATGGGAGC---------------------GACACTACT---GAGACCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACAAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATAGTGGGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGT---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCATAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATATGACTTAATTCTACAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGACTGGATTCTTAGAGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTACTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTACAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTGTAGAAATCTTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGTCTTTGCTATAA

5.Z18.UNC.EU577531
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGGGCTTC---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGCTATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCATTTGAGGAATGATACTAATACCACTAGGAAT---------------------------------------------------------------------------ACCACTAGGAATAACGAGACAGTAATAGAGAAAGGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAGCCGTGAGAGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATTTAGTATCAATAGAGGGCAATAATAGTAGT---------------------AATAATAGT---------------------GAGTTGTATAGGTTAATAAGTTGCAACACCTCAGTCATTACAAAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAAAAAATCTCACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAGCTGAACGCCTCTGTAAAAATTACGTGTATGAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGCA------------CCAGGGAGA---GCATTGTACACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAGAATGGAATAATACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAGCAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATTCT---------AATGATACTTGG------------------------------AATAGTACTACAGGGTCA------------AATGGCACTGGAGGA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAAATGTTTATCAAATATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGGGGT------------------AATGAGAAC---------------------AGCACTATT---GAGACCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATAGTGGGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGT---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCATAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATATGACTTAATTCTACAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGACTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGACTGGATTCTTAGAGATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTACTGTTGG---AACCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTACAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTGTAGAAATATTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGTCTTTGCTATAA

5.Z18.UNC.EU577556
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGGGCTTC---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCTTCAGATGCTAAAGGCTATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAATTGGAGGAATGATACTAATACCACT---------------------------------------------------------------------------------------GGGAGTAACGGGACAGTAAAAGAGAAAGGAGAAATGAAAAAATGCTCTTTCAATACCACC---ACAGCCGTGAAAGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAACCTTGATTTAGTATCAATAGAGGGCAATAATAGTAGC---------------------AATAATAGT---------------------GGGTTGTATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACAAAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGGA---GAGGTAGTAATTAGATCAAAAAATTTCACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAACTGAACGTCTCTGTAGAAATTAATTGTACGAGACCCAACAACAATACAAGGAAAAGTATACATCTAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTGTACACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGTAAAATGGAATGATACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAGCAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATTCT---------AATGATACTTGG------------------------------AATAGTACTACAGGGTTA------------AATGACACTGGAGGA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGGGGT------------------AATGGGAGC---------------------GACACTACT---GAGACCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACAAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATAGTGGGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGT---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCATAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATATGACTTAATTCTACAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGACTGGATTCTTAGAGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTACTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTACAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTGTAGAAATCTTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGTCTTTGCTATAA

5.Z18.UNC.EU577545
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGGGCTTC---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCTTCAGATGCTAAAGGCTATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAATTGGAGGAATGATACTAATACCACT---------------------------------------------------------------------------------------GGGAGTAACGGGACAGTAAAAGAGAAAGGAGAAATGAAAAAATGCTCTTTCAATACCACC---ACAGCCGTGAAAGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAACCTTGATTTAGTATCAATAGAGGGCAATAATAGTAGC---------------------AATAATAGT---------------------GGGTTGTATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACAAAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGGA---GAGGTAGTAATTAGATCAAAAAATTTCACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAACTGAACGTCTCTGTAGAAATTAATTGTACGAGACCCAACAACAATACAAGGAAAAGTATACATCTAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTGTACACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGTAAAATGGAATGATACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAGCAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATTCT---------AATGATACTTGG------------------------------AATAGTACTACAGGGTTA------------AATGACACTGGAGGA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGGGGT------------------AATGGGAGC---------------------GACACTACT---GAGACCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACAAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATAGTGGGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGT---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCATAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATATGACTTAATTCTACAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGACTGGATTCTTAGAGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTACTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTACAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTGTAGAGATCTTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGTCTTTGCTATAA

5.Z18.UNC.EU577544
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGGGCTTC---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCTTCAGATGCTAAAGGCTATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAATTGGAGGAATGATACTAATACCACT---------------------------------------------------------------------------------------GGGAGTAACGGGACAGTAAAAGAGAAAGGAGAAATGAAAAAATGCTCTTTCAATACCACC---ACAGCCGTGAAAGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAACCTTGATTTAGTATCAATAGAGGGCAATAATAGTAGC---------------------AATAATAGT---------------------GGGTTGTATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACAAAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGGA---GAGGTAGTAATTAGATCAAAAAATTTCACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAACTGAACGTCTCTGTAGAAATTAATTGTACGAGACCCAACAACAATACAAGGAAAAGTATACATCTAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTGTACACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGTAAAATGGAATGATACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAGCAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATTCT---------AATGATACTTGG------------------------------AATAGTACTACAGGGTTA------------AATGACACTGGAGGA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGGGGT------------------AATGGGAGC---------------------GACACTACT---GAGACCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACAAAGGCAA-GAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATAGTGGGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGT---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCATAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATATGACTTAATTCTACAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGACTGGATTCTTAGAGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTACTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTACAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTGTAGAAATCTTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGTCTTTGCTATAA

5.Z18.UNC.EU577552
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGGGCTTC---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCTTCAGATGCTAAAGGCTATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAATTGGAGGAATGATACTAATACCACT---------------------------------------------------------------------------------------GGGAGTAACGGGACAGTAAAAGAGAAAGGAGAAATGAAAAAATGCTCTTTCAATACCACC---ACAGCCGTGAAAGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAACCTTGATTTAGTATCAATAGAGGGCAATAATAGTAGC---------------------AATAATAGT---------------------GGGTTGTATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACAAAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGGA---GAGGTAGTAATTAGATCAAAAAATTTCACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAACTGAACGTCTCTGTAGAAATTAATTGTACGAGACCCAACAACAATACAAGGAAAAGTATACATCTAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTGTACACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGTAAAATGGAATGATACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAGCAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATTCT---------AATGATACTTGG------------------------------AATAGTACTACAGGGTTA------------AATGACACTGGAGGA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGGGGT------------------AATGGGAGC---------------------GACACTACT---GAGACCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACAAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATAGTGGGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGT---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCATAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATATGACTTAATTCTACAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGACTGGATTCTTAGAGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTACTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTACAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTGTAGAAATCTTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGTCTTTGCTATAA

5.Z18.UNC.EU577540
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTATCAGGGCTTC---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGCTATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCATTTGAGGAATGATACTAATACCACTAGGAAT---------------------------------------------------------------------------ACCACTAGGAATAACGAGACAGTAATAGAGAAAGGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAGCCGTGAGAGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATTTAGTATCAATAGAGGGTAATAATAGTAGT---------------------AATAATAGT---------------------GAGTTGTATAGGTTAATAAGTTGCAACACCTCAGTCATTACAAAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAAAGGTTCAGTGGAACAGGACCATGTGCAAGTGTCAGCACAGTGCAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTGGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAAAAAATCTCACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAGCTGAACGCCTCTGTAAAAATTACGTGTATGAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGCA------------CCAGGGAGA---GCATTGTACACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAGAATGGAATAATACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAGCAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATTCT---------AATGATACTTGG------------------------------AATATT---ACAGGGTCA------------AATAACACTGAAGGA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATCAAATGTACATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGGGGT------------------GAAGAGAAC------------------------AATACT---GAGACCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTAGTGGGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGT---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCATAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATATGACTTACTTCTACAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAACGAACAAGAATTATTGGAACTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGACTGGATTCTTAGAGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTACTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTACAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTGTAGAAATATTACAAAGA------------------GCCTATAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGTCTTTGCTATAA

5.Z18.UNC.EU577538
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGGGCTTC---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCTTCAGATGCTAAAGGCTATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAATTGGAGGAATGATACTAATACCACT---------------------------------------------------------------------------------------GGGAGTAACGGGACAGTAAAAGAGAAAGGAGAAATGAAAAAATGCTCTTTCAATACCACC---ACAGCCGTGAAAGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAACCTTGATTTAGTATCAATAGAGGGCAATAATAGTAGC---------------------AATAATAGT---------------------GGGTTGTATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACAAAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGGA---GAGGTAGTAATTAGATCAAAAAATTTCACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAACTGAACGTCTCTGTAGAAATTAATTGTACGAGACCCAACAACAATACAAGGAAAAGTATACATCTAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTGTACACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGTAAAATGGAATGATACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAGCAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATTCT---------AATGATACTTGG------------------------------AATAGTACTACAGGGTTA------------AATGACACTGGAGGA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGGGGT------------------AATGGGAGC---------------------GACACTACT---GAGACCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACAAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATAGTGGGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGT---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCATAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATATGACTTAATTCTACAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGACTGGATTCTTAGAGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTACTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTACAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTGTAGAAATCTTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGTCTTTGCTATAA

5.Z18.UNC.EU577530
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGGGCTTC---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGATGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCTTCAGATGCTAAAGGCTATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAATTGGAGGAATGATACTAATACCACT---------------------------------------------------------------------------------------GGGAGTAACGGGACAGTAAAAGAGAAAGGAGAAATGAAAAAATGCTCTTTCAATACCACC---ACAGCCGTGAAAGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAACCTTGATTTAGTATCAATAGAGGGCAATAATAGTAGC---------------------AATAATAGT---------------------GGGTTGTATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACAAAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGGA---GAGGTAGTAATTAGATCAAAAAATTTCACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAACTGAACGTCTCTGTAGAAATTAATTGTACGAGACCCAACAACAATACAAGGAAAAGTATACATCTAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTGTACACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGTAAAATGGAATGATACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAGCAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATTCT---------AATGATACTTGG------------------------------AATAGTACTACAGGGTTA------------AATGACACTGGAGGA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGGGGT------------------AATGGGAGC---------------------GACACTACT---GAGACCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACAAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATAGTGGGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGT---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCATAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATATGACTTAATTCTACAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGACTGGATTCTTAGAGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTACTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTACAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTGTAGAAATCTTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGTCTTTGCTATAA

5.Z18.UNC.EU577553
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGGGCTTC---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCTTCAGATGCTAAAGGCTATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAATTGGAGGAATGATACTAATACCACT---------------------------------------------------------------------------------------GGGAGTAACGGGACAGTAAAAGAGAAAGGAGAAATGAAAAAATGCTCTTTCAATACCACC---ACAGCCGTGAAAGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAACCTTGATTTAGTATCAATAGAGGGCAATAATAGTAGC---------------------AATAATAGT---------------------GGGTTGTATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACAAAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGGA---GAGGTAGTAATTAGATCAAAAAATTTCACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAACTGAACGTCTCTGTAGAAATTAATTGTACGAGACCCAACAACAATACAAGGAAAAGTATACATCTAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTGTACACAACAGGAGACATAATAGGAG--ATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGTAAAATGGAATGATACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAGCAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATTCT---------AATGATACTTGG------------------------------AATAGTACTACAGGGTTA------------AATGACACTGGAGGA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGGGGT------------------AATGGGAGC---------------------GACACTACT---GAGACCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACAAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATAGTGGGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGT---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCATAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATATGACTTAATTCTACAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGACTGGATTCTTAGAGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTACTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTACAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTGTAGAAATCTTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGTCTTTGCTATAA

5.Z18.UNC.EU577548
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGGGCTTC---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCTTCAGATGCTAAAGGCTATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAATTGGAGGAATGATACTAATACCACT---------------------------------------------------------------------------------------GGGAGTAACGGGACAGTAAAAGAGAAAGGAGAAATGAAAAAATGCTCTTTCAATACCACC---ACAGCCGTGAAAGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAACCTTGATTTAGTATCAATAGAGGGCAATAATAGTAGC---------------------AATAATAGT---------------------GGGTTGTATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACAAAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGGA---GAGGTAGTAATTAGATCAAAAAATTTCACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAACTGAACGTCTCTGTAGAAATTAATTGTACGAGACCCAACAACAATACAAGGAAAAGTATACATCTAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTGTACACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGTAAAATGGAATGATACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAGCAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATTCT---------AATGATACTTGG------------------------------AATAGTACTACAGGGTTA------------AATGACACTGGAGGA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGGGGT------------------AATGGGAGC---------------------GACACTACT---GAGACCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACAAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATAGTGGGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGT---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCATAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATATGACTTAATTCTACAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGACTGGATTCTTAGAGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTACTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTACAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTGTAGAAATCTTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGTCTTTGCTATAA

5.Z18.UNC.EU577533
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGGGCTTC---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCTTCAGATGCTAAAGGCTATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAATTGGAGGAATGATACTAATACCACT---------------------------------------------------------------------------------------GGGAGTAACGGGACAGTAAAAGAGAAAGGAGAAATGAAAAAATGCTCTTTCAATACCACC---ACAGCCGTGAAAGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAACCTTGATTTAGTATCAATAGAGGGCAATAATAGTAGC---------------------AATAATAGT---------------------GGGTTGTATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACAAAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGGA---GAGGTAGTAATTAGATCAAAAAATTTCACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAACTGAACGTCTCTGTAGAAATTAATTGTACGAGACCCAACAACAATACAAGGAAAAGTATACATCTAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTGTACACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGTAAAATGGAATGATACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAGCAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATTCT---------AATGATACTTGG------------------------------AATAGTACTACAGGGTTA------------AATGACACTGGAGGA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGGGGT------------------AATGGGAGC---------------------GACACTACT---GAGACCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACAAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATAGTGGGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGT---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCATAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATATGACTTAATTCTACAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGACTGGATTCTTAGAGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTACTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTACAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTGTAGAAATCTTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGTCTTTGCTATAA

5.Z18.UNC.EU577543
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGGGCTTC---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCTTCAGATGCTAAAGGCTATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAATTGGAGGAATGATACTAATACCACT---------------------------------------------------------------------------------------GGGAGTAACGGGACAGTAAAAGAGAAAGGAGAAATGAAAAAATGCTCTTTCAATACCACC---ACAGCCGTGAAAGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAACCTTGATTTAGTATCAATAGAGGGCAATAATAGTAGC---------------------AATAATAGT---------------------GGGTTGTATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACAAAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGGA---GAGGTAGTAATTAGATCAAAAAATTTCACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAACTGAACGTCTCTGTAGAAATTAATTGTACGAGACCCAACAACAATACAAGGAAAAGTATACATCTAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTGTACACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGTAAAATGGAATGATACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAGCAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATTCT---------AATGATACTTGG------------------------------AATAGTACTACAGGGTTA------------AATGACACTGGAGGA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGGGGT------------------AATGGGAGC---------------------GACACTACT---GAGACCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACAAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAATAGTGGGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGT---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCATAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATATGACTTAATTCTACAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGACTGGATTCTTAGAGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTACTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTACAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTGTAGAAATCTTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGTCTTTGCTATAA

5.Z18.UNC.EU577557
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGGGCTTC---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCTTCAGATGCTAAAGGCTATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAATTGGAGGAATGATACTAATACCACT---------------------------------------------------------------------------------------GGGAGTAACGGGACAGTAAAAGAGAAAGGAGAAATGAAAAAATGCTCTTTCAATACCACC---ACAGCCGTGAAAGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAACCTTGATTTAGTATCAATAGAGGGCAATAATAGTAGC---------------------AATAATAGT---------------------GGGTTGTATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACAAAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGGA---GAGGTAGTAATTAGATCAAAAAATTTCACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAACTGAACGTCTCTGTAGAAATTAATTGTACGAGACCCAACAACAATACAAGGAAAAGTATACATCTAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTGTACACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGTAAAATGGAATGATACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAGCAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATTCT---------AATGATACTTGG------------------------------AATAGTACTACAGGGTTA------------AATGACACTGGAGGA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGGGGT------------------AATGGGAGC---------------------GACACTACT---GAGACCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACAAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATAGTGGGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGT---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCATAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATATGACTTAATTCTACAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGACTGGATTCTTAGAGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTACTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTACAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTGTAGAAATCTTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGTCTTTGCTATAA

5.Z18.UNC.EU577558
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGGGCTTC---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGCTATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAATTGGAGGAATGATACTAATACCACT---------------------------------------------------------------------------------------GGGAGTAACGGGACAGTAGAAGAGAAAGGAGAAATGAAAAAATGCTCTTTCAATACCACC---ACAGCCGTGAAAGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAACCTTGATTTAGTATCAATAGAGGGCAATAATAGTAGC---------------------AATAATAGT---------------------GGGTTGTATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACAAAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGGA---GAGGTAGTAATTAGATCAAAAAATTTCACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAACTGAACGTCTCTGTAGAAATTAATTGTACGAGACCCAACAACAATACAAGGAAAAGTATACATCTAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTGTACACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGTAAAATGGAATGATACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAGCAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATTCT---------AATGATACTTGG------------------------------AATAGTACTACAGGGTCA------------AATGGCACTGGAGGA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAAATGTTTATCAAATATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGGGGT------------------AATGAGAAC---------------------AGCACTATT---GAGACCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACAAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATAGTGGGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGT---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCATAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATATGACTTAATTCTACAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGACTGGATTCTTAGAGATTATCTGGGTCGATCTGCGGGGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTACTGTTGG---AACCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTACAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTGTAGAAATCTTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGTCTTTGCTATAA

5.Z18.UNC.EU577555
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTATCAGGGCTTC---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGCTATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCATTTGAGGAATGATACTAATACCACTAGGAAT---------------------------------------------------------------------------ACCACTAGGAATAACGAGACAGTAATAGAGAAAGGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAGCCGTGAGAGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATTTAGTATCAATAGAGGGCAATAATAGTAGT---------------------AATAATAGT---------------------GAGTTGTATAGGTTAATAAGTTGCAACACCTCAGTCATTACAAAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAAAAAATCTCACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAGCTGAACGCCTCTGTAAAAATTACGTGTATGAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGCA------------CCAGGGAGA---GCATTGTACACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAGAATGGAATAATACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAGCAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATTCT---------AATGATACTTGG------------------------------AATAGTACTACAGGGTCA------------AATGGCACTGGAGGA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAAATGTTTATCAAATATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGGGGT------------------AATGAGAAC---------------------AGCACTATT---GAGACCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATAGTGGGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGT---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCATAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATATGACTTAATTCTACAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGACTGGATTCTTAGAGATTATTTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTACTGTTGG---AACCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTACAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTGTAGAAATCTTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGTCTTTGCTATAA

5.Z18.UNC.EU577549
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGGGCTTC---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCTTCAGATGCTAAAGGCTATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAATTGGAGGAATGATACTAATACCACT---------------------------------------------------------------------------------------GGGAGTAACGGGACAGTAAAAGAGAAAGGAGAAATGAAAAAATGCTCTTTCAATACCACC---ACAGCCGTGAAAGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAACCTTGATTTAGTATCAATAGAGGGCAATAATAGTAGC---------------------AATAATAGT---------------------GGGTTGTATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACAAAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGGA---GAGGTAGTAATTAGATCAAAAAATTTCACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAACTGAACGTCTCTGTAGAAATTAATTGTACGAGACCCAACAACAATACAAGGAAAAGTATACATCTAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTGTACACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGTAAAATGGAATGATACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAGCAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTCTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATTCT---------AATGATACTTGG------------------------------AATAGTACTACAGGGTTA------------AATGACACTGGAGGA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGGGGT------------------AATGGGAGC---------------------GACACTACT---GAGACCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACAAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATAGTGGGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGT---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCATAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATATGACTTAATTCTACAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGACTGGATTCTTAGAGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTACTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTACAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTGTAGAAATCTTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGTCTTTGCTATAA

5.Z18.UNC.EU577541
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTATCAGGGCTTC---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGCTATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCATTTGAGGAATGATACTAATACCACTAGGAAT---------------------------------------------------------------------------ACCACTAGGAATAACGAGACAGTAATAGAGAAAGGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAGCCGTGAGAGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATTTAGTATCAATAGAGGGCAATAATAGTAGT---------------------AATAATAGT---------------------GAGTTGTATAGGTTAATAAGTTGCAACACCTCAGTCATTACAAAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAAAAAATCTCACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAGCTGAACGCCTCTGTAAAAATTACGTGTATGAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGCA------------CCAGGGAGA---GCATTGTACACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGCAGAATGGAATAATACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAGCAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATTCT---------AATGATACTTGG------------------------------AATAGTACTACAGGGTCA------------AATGGCACTGGAGGA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAAATGTTTATCAAATATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGGGGT------------------AATGAGAAC---------------------AGCACTATT---GAGACCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATAGTGGGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGT---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCATAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATATGACTTAATTCTACAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGACTGGATTCTTAGAGATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTACTGTTGG---AACCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTACAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTGTAGAAATATTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGTCTTTGCTATAA

5.Z18.UNC.EU577560
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGGGCTTC---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCTTCAGATGCTAAAGGCTATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAATTGGAGGAATGATACTAATACCACT---------------------------------------------------------------------------------------GGGAGTAACGGGACAGTAAAAGAGAAAGGAGAAATGAAAAAATGCTCTTTCAATACCACC---ACAGCCGTGAAAGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAACCTTGATTTAGTATCAATAGAGGGCAATAATAGTAGC---------------------AATAATAGT---------------------GGGTTGTATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACAAAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGGA---GAGGTAGTAATTAGATCAAAAAATTTCACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAACTGAACGTCTCTGTAGAAATTAATTGTACGAGACCCAACAACAATACAAGGAAAAGTATACATCTAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTGTACACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGTAAAATGGAATGATACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAGCAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATTCT---------AATGATACTTGG------------------------------AATAGTACTACAGGGTTA------------AATGACACTGGAGGA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGGGGT------------------AATGGGAGC---------------------GACACTACT---GAGACCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACAAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATAGTGGGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGT---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCATAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATATGACTTAATTCTACAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGACTGGATTCTTAGAGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGGTGGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTACTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTACAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTGTAGAAATCTTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGTCTTTGCTATAA

5.Z18.UNC.EU577551
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGGGCTTC---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCTTCAGATGCTAAAGGCTATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAATAACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGAGCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAATTGGAGGAATGATACTAATACCACT---------------------------------------------------------------------------------------GGGAGTAACGGGACAGTAAAAGAGAAAGGAGAAATGAAAAAATGCTCTTTCAATACCACC---ACAGCCGTGAAAGAT------AAAATGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAACCTTGATTTAGTATCAATAGAGGGCAATAATAGTAGC---------------------AATAATAGT---------------------GGGTTGTATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACAAAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGGA---GAGGTAGTAATTAGATCAAAAAATTTCACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAACTGAACGTCTCTGTAGAAATTAATTGTACGAGACCCAACAACAATACAAGGAAAAGTATACATCTAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTGTACACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAGAGTAAAATGGAATGATACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAGCAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATTCT---------AATGATACTTGG------------------------------AATAGTACTACAGGGTTA------------AATGACACTGGAGGA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGGGGT------------------AATGGGAGC---------------------GACACTACT---GAGACCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACAAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAATAGTGGGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGT---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCATAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGGAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATATGACTTAATTCTACAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGACTGGATTCTTAGAGATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTACTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTACAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTGTAGAAATCTTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGTCTTTGCTATAA

5.Z23.UNC.EU577597
ATGAAAGCGAAGGGGACCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATG---------ATCTGTAGTGCA------------GAAAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACGCATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACGGGAAGTAGAATTG---ACAAATGTGACAGAACCTTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTCTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTAACGCTACTTCACACCATGTGAATGAGACTGCTTGTAATGGTACTAAG---------------------------------------------------------AATAATAATGTTAGTATGAAAAACTGCTCTTTCATAAGTGAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCGGAAAGAATATGCAGTTTTCTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAAA---------------------------------AATGATACT---------------------CACAGTTATAGGTTGGTAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCACTCCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GGGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCTCGAACAATGCTAAAACTATAATAGTACAGCTGAATCAATCTGTAGCAATCAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGGAATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCAGCCTGGAATAACACTTTAGGACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGGGGAGACCCAGAAATTGTGAGGCACAGCTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTTTACTGTGATACAACAGAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAATACT---------------------------------GATAGTACTCGG------------------AATGATACTGAGTCAGAC------------------AAAATCACCCTCCAATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTCAATGTAACTCAAGTATTACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGG------------------AACAACTCCACT------------------AATTCCACC---GAGATATTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTGGCACCC---ACCAAGGCAAAGCGAAGAGTGGTACAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA------ACGATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGCACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGTACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTACTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAGAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGTAATATACAACTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGTCAAGTCTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTCAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGTTCGACTAGTGAATGGATTCTTAGCGCTTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACTAAGA------------------ACTCTTAGAGCTATACTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z23.UNC.EU577599
ATGAAAGCGAAGGGGACCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATG---------ATCTGTAGTGCA------------GAAAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACGCATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACGGGAAGTAGAATTG---ACAAATGTGACAGAACCTTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTCTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTAACGCTACTTCACACCATGTGAATGAGACTGCTTGTAATGGTACTAAG---------------------------------------------------------AATAATAATGTTAGTATGAAAAACTGCTCTTTCATAAGTGAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCGGAAAGAATATGCAGTTTTCTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAAA---------------------------------AATGATACT---------------------CACAGTTATAGGTTGGTAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCACTCCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GGGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCTCGAACAATGCTAAAACTATAATAGTACAGCTGAATCAATCTGTAGCAATCAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGGAATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCAGCCTGGAATAACACTTTAGGACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGGGGAGACCCAGAAATTGTGAGGCACAGCTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTTTACTGTGATACAACAGAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAATACT---------------------------------GATAGTACTCGG------------------AATGATACTGAGTCAGAC------------------AAAATCACCCTCCAATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTCAATGTAACTCAAGTATTACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGG------------------AACAACTCCACT------------------AATTCCACC---GAGATATTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTGGCACCC---ACCAAGGCAAAGCGAAGAGTGGTACAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA------ACGATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGCACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGTACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTACTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAGAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGTAATATACAACTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGTCAAGTCTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTCAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGTTCGACTAGTGAATGGATTCTTAGCGCTTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACTAAGA------------------ACTCTTAGAGCTATACTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z23.UNC.EU577600
ATGAAAGCGAAGGGGACCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATG---------ATCTGTAGTGCA------------GAAAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACGCATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACGGGAAGTAGAATTG---ACAAATGTGACAGAACCTTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTCTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTAACGCTACTTCACACCATGTGAATGAGACTGCTTGTAATGGTACTAAG---------------------------------------------------------AATAATAATGTTAGTATGAAAAACTGCTCTTTCATAAGTGAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCGGAAAGAATATGCAGTTTTCTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAAA---------------------------------AATGATACT---------------------CACAGTTATAGGTTGGTAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCACTCCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GGGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCTCGAACAATGCTAAAACTATAATAGTACAGCTGAATCAATCTGTAGCAATCAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGGAATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCAGCCTGGAATAACACTTTAGGACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGGGGAGACCCAGAAATTGTGAGGCACAGCTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTTTACTGTGATACAACAGAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAATACT---------------------------------GATAGTACTCGG------------------AATGATACTGAGTCAGAC------------------AAAATCACCCTCCAATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTCAATGTAACTCAAGTATTACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGG------------------AACAACTCCACT------------------AATTCCACC---GAGATATTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTGGCACCC---ACCAAGGCAAAGCGAAGAGTGGTACAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA------ACGATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGCACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGTACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTACTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAGAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGTAATATACAACTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGTCAAGTCTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTCAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGTTCGACTAGTGAATGGATTCTTAGCGCTTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACTAAGA------------------ACTCTTAGAGCTATACTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z23.UNC.EU577598
ATGAAAGCGAAGGGGACCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATG---------ATCTGTAGTGCA------------GAAAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACGCATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACGGGAAGTAGAATTG---ACAAATGTGACAGAACCTTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTCTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTAACGCTACTTCACACCATGTGAATGAGACTGCTTGTAATGGTACTAAG---------------------------------------------------------AATAATAATGTTAGTATGAAAAACTGCTCTTTCATAAGTGAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCGGAAAGAATATGCAGTTTTCTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAAA---------------------------------AATGATACT---------------------CACAGTTATAGGTTGGTAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCACTCCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GGGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCTCGAACAATGCTAAAACTATAATAGTACAGCTGAATCAATCTGTAGCAATCAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGGAATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCAGCCTGGAATAACACTTTAGGACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGGGGAGACCCAGAAATTGTGAGGCACAGCTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTTTACTGTGATACAACAGAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAATACT---------------------------------GATAGTACTCGG------------------AATGATACTGAGTCAGAC------------------AAAATCACCCTCCAATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTCAATGTAACTCAAGTATTACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGG------------------AACAACTCCACT------------------AATTCCACC---GAGATATTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTGGCACCC---ACCAAGGCAAAGCGAAGAGTGGTACAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA------ACGATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGCACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGTACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTACTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAGAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGTAATATACAACTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGTCAAGTCTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTCAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGTTCGACTAGTGAATGGATTCTTAGCGCTTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACTAAGA------------------ACTCTTAGAGCTATACTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z23.UNC.EU577594
ATGAAAGCGAAGGGGACCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATG---------ATCTGTAGTGCA------------GAAAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACGCATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACGGGAAGTAGAATTG---ACAAATGTGACAGAACCTTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTCTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTAACGCTACTTCACACCATGTGAATGAGACTGCTTGTAATGGTACTAAG---------------------------------------------------------AATAATAATGTTAGTATGAAAAACTGCTCTTTCATAAGTGAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCGGAAAGAATATGCAGTTTTCTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAAA---------------------------------AATGATACT---------------------CACAGTTATAGGTTGGTAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCACTCCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GGGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCTCGAACAATGCTAAAACTATAATAGTACAGCTGAATCAATCTGTAGCAATCAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGGAATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCAGCCTGGAATAACACTTTAGGACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGGGGAGACCCAGAAATTGTGAGGCACAGCTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTTTACTGTGATACAACAGAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAATACT---------------------------------GATAGTACTCGG------------------AATGATACTGAGTCAGAC------------------AAAATCACCCTCCAATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTCAATGTAACTCAAGTATTACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGG------------------AACAACTCCACT------------------AATTCCACC---GAGATATTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTGGCACCC---ACCAAGGCAAAGCGAAGAGTGGTACAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA------ACGATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGCACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGTACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTACTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAGAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGTAATATACAACTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGTCAAGTCTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTCAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGTTCGACTAGTGAATGGATTCTTAGCGCTTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACTAAGA------------------ACTCTTAGAGCTATACTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z23.UNC.EU577591
ATGAAAGCGAAGGGGACCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATG---------ATCTGTAGTGCA------------GAAAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACGCATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACGGGAAGTAGAATTG---ACAAATGTGACAGAACCTTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTCTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTAACGCTACTTCACACCATGTGAATGAGACTGCTTGTAATGGTACTAAG---------------------------------------------------------AATAATAATGTTAGTATGAAAAACTGCTCTTTCATAAGTGAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCAGTTTTCTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAAA---------------------------------AATGATACT---------------------CACAGTTATAGGTTGGTAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCACTCCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GGGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCTCGAACAATGCTAAAACTATAATAGTACAGCTGAATCAATCTGTAGCAATCAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGGAATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCAGCCTGGAATAACACTTTAGGACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGGGGAGACCCAGAAATTGTGAGGCACAGCTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTTTACTGTGATACAACAGAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAATACT---------------------------------GATAGTACTCGG------------------AATGATACTGAGTCAGAC------------------AAAATCACCCTCCAATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTCAATGTAACTCAAGTATTACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGG------------------AACAACTCCACT------------------AATTCCACC---GAGATATTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTGGCACCC---ACCAAGGCAAAGCGAAGAGTGGTACAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA------ACGATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGCACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGTACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTACTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAGAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGTAATATACAACTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGTCAAGTCTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTCAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGTTCGACTAGTGAATGGATTCTTAGCGCTTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACTAAGA------------------ACTCTTAGAGCTATACTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z23.UNC.EU577603
ATGAAAGCGAAGGGGACCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATG---------ATCTGTAGTGCA------------GAAAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACGCATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACGGGAAGTAGAATTG---ACAAATGTGACAGAACCTTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTCTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTAACGCTACTTCACACCATGTGAATGAGACTGCTTGTAATGGTACTAAG---------------------------------------------------------AATAATAATGTTAGTATGAAAAACTGCTCTTTCATAAGTGAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCGGAAAGAATATGCAGTTTTCTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAAA---------------------------------AATGATACT---------------------CACAGTTATAGGTTGGTAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCACTCCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GGGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCTCGAACAATGCTAAAACTATAATAGTACAGCTGAATCAATCTGTAGCAATCAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGGAATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCAGCCTGGAATAACACTTTAGGACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGGGGAGACCCAGAAATTGTGAGGCACAGCTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTTTACTGTGATACAACAGAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAATACT---------------------------------GATAGTACTCGG------------------AATGATACTGAGTCAGAC------------------AAAATCACCCTCCAATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTCAATGTAACTCAAGTATTACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGG------------------AACAACTCCACT------------------AATTCCACC---GAGATATTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTGGCACCC---ACCAAGGCAAAGCGAAGAGTGGTACAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA------ACGATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGCACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGTACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTACTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAGAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGTAATATACAACTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGTCAAGTCTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTCAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGTTCGACTAGTGAATGGATTCTTAGCGCTTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACTAAGA------------------ACTCTTAGAGCTATACTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z23.UNC.EU577601
ATGAAAGCGAAGGGGACCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATG---------ATCTGTAGTGCA------------GAAAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACGCATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACGGGAAGTAGAATTG---ACAAATGTGACAGAACCTTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTCTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTAACGCTACTTCACACCATGTGAATGAGACTGCTTGTAATGGTACTAAG---------------------------------------------------------AATAATAATGTTAGTATGAAAAACTGCTCTTTCATAAGTGAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCGGAAAGAATATGCAGTTTTCTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAAA---------------------------------AATGATACT---------------------CACAGTTATAGGTTGGTAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCACTCCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GGGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCTCGAACAATGCTAAAACTATAATAGTACAGCTGAATCAATCTGTAGCAATCAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGGAATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCAGCCTGGAATAACACTTTAGGACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGGGGAGACCCAGAAATTGTGAGGCACAGCTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTTTTCTGTGATACAACAGAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAATACT---------------------------------GATAGTACTCGG------------------AATGATACTGAGTCAGAC------------------AAAATCACCCTCCAATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTCAATGTAACTCAAGTATTACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGG------------------AACAACTCCACT------------------AATTCCACC---GAGATATTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTGGCACCC---ACCAAGGCAAAGCGAAGAGTGGTACAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA------ACGATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGCACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGTACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTACTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAGAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGTAATATACAACTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGTCAAGTCTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTCAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGTTCGACTAGTGAATGGATTCTTAGCGCTTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACTAAGA------------------ACTCTTAGAGCTATACTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z23.UNC.EU577593
ATGAAAGCGAAGGGGACCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATG---------ATCTGTAGTGCA------------GAAAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACGCATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACGGGAAGTAGAATTG---ACAAATGTGACAGAACCTTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTCTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTAACGCTACTTCACACCATGTGAATGAGACTGCTTGTAATGGTACTAAG---------------------------------------------------------AATAATAATGTTAGTATGAAAAACTGCTCTTTCATAAGTGAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCGGAAAGAATATGCAGTTTTCTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAAA---------------------------------AATGATACT---------------------CACAGTTATAGGTTGGTAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCACTCCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GGGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCTCGAACAATGCTAAAACTATAATAGTACAGCTGAATCAATCTGTAGCAATCAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGGAATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCAGCCTGGAATAACACTTTAGGACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGGGGAGACCCAGAAATTGTGAGGCACAGCTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTTTACTGTGATACAACAGAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAATACT---------------------------------GATAGTACTCGG------------------AATGATACTGAGTCAGAC------------------AAAATCACCCTCCAATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTCAATGTAACTCAAGTATTACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGG------------------AACAACTCCACT------------------AATTCCACC---GAGATATTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTGGCACCC---ACCAAGGCAAAGCGAAGAGTGGTACAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA------ACGATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGCACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGTACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTACTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAGAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGTAATATACAACTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGTCAAGTCTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTCAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGTTCGACTAGTGAATGGATTCTTAGCGCTTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACTAAGA------------------ACTCTTAGAGCTATACTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z23.UNC.EU577590
ATGAAAGCGAAGGGGACCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATG---------ATCTGTAGTGCA------------GAAAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACGCATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACGGGAAGTAGAATTG---ACAAATGTGACAGAACCTTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTCTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTAACGCTACTTCACACCATGTGAATGAGACTGCTTGTAATGGTACTAAG---------------------------------------------------------AATAATAATGTTAGTATGAAAAACTGCTCTTTCATAAGTGAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCGGAAAGAATATGCAGTTTTCTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAAA---------------------------------AATGATACT---------------------CACAGTTATAGGTTGGTAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCACTCCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GGGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCTCGAACAATGCTAAAACTATAATAGTACAGCTGAATCAATCTGTAGCAATCAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATATATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGGAATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCAGCCTGGAATAACACTTTAGGACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGGGGAGACCCAGAAATTGTGAGGCACAGCTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTTTACTGTGATACAACAGAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAATACT---------------------------------GATAGTACTCGG------------------AATGATACTGAGTCAGAC------------------AAAATCACCCTCCAATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTCAATGTAACTCAAGTATTACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGG------------------AACAACTCCACT------------------AATTCCACC---GAGATATTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTGGCACCC---ACCAAGGCAAAGCGAAGAGTGGTACAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA------ACGATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGCACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGTACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTACTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAGAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGTAATATACAACTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGTCAAGTCTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTCAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGTTCGACTAGTGAATGGATTCTTAGCGCTTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACTAAGA------------------ACTCTTAGAGCTATACTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z23.UNC.EU577596
ATGAAAGCGAAGGGGACCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATG---------ATCTGTAGTGCA------------GAAAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACGCATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACGGGAAGTAGAATTG---ACAAATGTGACAGAACCTTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTCTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTAACGCTACTTCACACCATGTGAATGAGACTGCTTGTAATGGTACTAAG---------------------------------------------------------AATAATAATGTTAGTATGAAAAACTGCTCTTTCATAAGTGAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCGGAAAGAATATGCAGTTTTCTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAAA---------------------------------AATGATACT---------------------CACAGTTATAGGTTGGTAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCACTCCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GGGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCTCGAACAATGCTAAAACTATAATAGTACAGCTGAATCAATCTGTAGCAATCAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGGAATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCAGCCTGGAATAACACTTTAGGACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGGGGAGACCCAGAAATTGTGAGGCACAGCTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTTTACTGTGATACAACAGAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAATACT---------------------------------GATAGTACTCGG------------------AATGATACTGAGTCAGAC------------------AAAATCACCCTCCAATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTCAATGTAACTCAAGTGTTACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGG------------------AACAACTCCACT------------------AATTCCACC---GAGATATTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTGGCACCC---ACCAAGGCAAAGCGAAGAGTGGTACAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA------ACGATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGCACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGTACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTACTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAGAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGTAATATACAACTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGTCAAGTCTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTCAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGTTCGACTAGTGAATGGATTCTTAGCGCTTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACTAAGA------------------ACTCTTAGAGCTATACTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z23.UNC.EU577589
ATGAAAGCGAAGGGGACCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATG---------ATCTGTAGTGCA------------GAAAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACGCATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACGGGAAGTAGAATTG---ACAAATGTGACAGAACCTTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTCTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTAACGCTACTTCACACCATGTGAATGAGACTGCTTGTAATGGTACTAAG---------------------------------------------------------AATAATAATGTTAGTATGAAAAACTGCTCTTTCATAAGTGAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCGGAAAGAATATGCAGTTTTCTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAAA---------------------------------AATGATACT---------------------CACAGTTATAGGTTGGTAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCACTCCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GGGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCTCGAACAATGCTAAAACTATAATAGTACAGCTGAATCAATCTGTAGCAATCAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGGAATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCAGCCTGGAATAACACTTTAGGACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGGGGAGACCCAGAAATTGTGAGGCACAGCTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTTTACTGTGATACAACAGAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAATACT---------------------------------GATAGTACTCGG------------------AATGATACTGAGTCAGAC------------------AAAATCACCCTCCAATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTCAATGTAACTCAAGTATTACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGG------------------AACAACTCCACT------------------AATTCCACC---GAGATATTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTGGCACCC---ACCAAGGCAAAGCGAAGAGTGGTACAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA------ACGATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGCACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGTACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTACTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAGAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGTAATATACAACTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGTCAAGTCTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTCAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGTTCGACTAGTGAATGGATTCTTAGCGCTTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACTAAGA------------------ACTCTTAGAGCTATACTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z23.UNC.EU577592
ATGAAAGCGAAGGGGACCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATG---------ATCTGTAGTGCA------------GAAAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACGCATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACGGGAAGTAGAATTG---ACAAATGTGACAGAACCTTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTCTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTAACGCTACTTCACACCATGTGAATGAGACTGCTTGTAATGGTACTAAG---------------------------------------------------------AATAATAATGTTAGTATGAAAAACTGCTCTTTCATAAGTGAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCGGAAAGAATATGCAGTTTTCTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAAA---------------------------------AATGATACT---------------------CACAGTTATAGGTTGGTAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCACTCCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GGGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCTCGAACAATGCTAAAACTATAATAGTACAGCTGAATCAATCTGTAGCAATCAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGGAATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCAGCCTGGAATAACACTTTAGGACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGGGGAGACCCAGAAATTGTGAGGCACAGCTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTTTACTGTGATACAACAGAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAATACT---------------------------------GATAGTACTCGG------------------AATGATACTGAGTCAGAC------------------AAAATCACCCTCCAATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTCAATGTAACTCAAGTATTACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGG------------------AACAACTCCACT------------------AATTCCACC---GAGATATTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTGGCACCC---ACCAAGGCAAAGCGAAGAGTGGTACAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA------ACGATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGCACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGTACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTACTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAGAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGTAATATACAACTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGTCAAGTCTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTCAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGTTCGACTAGTGAATGGATTCTTAGCGCTTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACTAAGA------------------ACTCTTAGAGCTATACTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z23.UNC.EU577602
ATGAAAGCGAAGGGGACCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATG---------ATCTGTAGTGCA------------GAAAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACGCATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACGGGAAGTAGAATTG---ACAAATGTGACAGAACCTTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTCTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTAACGCTACTTCACACCATGTGAATGAGACTGCTTGTAATGGTACTAAG---------------------------------------------------------AATAATAATGTTAGTATGAAAAACTGCTCTTTCATAAGTGAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCGGAAAGAATATGCAGTTTTCTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAAA---------------------------------AATGATACT---------------------CACAGTTATAGGTTGGTAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCACTCCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GGGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCTCGAACAATGCTAAAACTATAATAGTACAGCTGAATCAATCTGTAGCAATCAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGGAATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCAGCCTGGAATAACACTTTAGGACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGGGGAGACCCAGAAATTGTGAGGCACAGCTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTTTACTGTGATACAACAGAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAATACT---------------------------------GATAGTACTCGG------------------AATGATACTGAGTCAGAC------------------AAAATCACCCTCCAATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTCAATGTAACTCAAGTATTACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGG------------------AACAACTCCACT------------------AATTCCACC---GAGATATTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTGGCACCC---ACCAAGGCAAAGCGAAGAGTGGTACAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA------ACGATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGCACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGTACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTACTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAGAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGTAATATACAACTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGTCAAGTCTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTCAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGTTCGACTAGTGAATGGATTCTTAGCGCTTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACTAAGA------------------ACTCTTAGAGCTATACTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z23.UNC.EU577595
ATGAAAGCGAAGGGGACCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATG---------ATCTGTAGTGCA------------GAAAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCATATAGTACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACGCATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACGGGAAGTAGAATTG---ACAAATGTGACAGAACCTTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTCTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTAACGCTACTTCACACCATGTGAATGAGACTGCTTGTAATGGTACTAAG---------------------------------------------------------AATAATAATGTTAGTATGAAAAACTGCTCTTTCATAAGTGAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCGGAAAGAATATGCAGTTTTCTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAAA---------------------------------AATGATACT---------------------CACAGTTATAGGTTGGTAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCACTCCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GGGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCTCGAACAATGCTAAAACTATAATAGTACAGCTGAATCAATCTGTAGCAATCAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGGAATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCAGCCTGGAATAACACTTTAGGACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGGGGAGACCCAGAAATTGTGAGGCACAGCTTCAATTGCGGAGGGGAATTTTTTTACTGTGATACAACAGAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAATACT---------------------------------GATAGTACTCGG------------------AATGATACTGAGTCAGAC------------------AAAATCACCCTCCAATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTCAATGTAACTCAAGTATTACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGG------------------AACAACTCCACT------------------AATTCCACC---GAGATATTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTGGCACCC---ACCAAGGCAAAGCGAAGAGTGGTACAGAGAGAA---AAAAGAGCAATA------ACGATGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGCACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGTACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTACTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAGAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGGTAATATACAACTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGACAAGTGGTCAAGTCTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTCAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGTTCGACTAGTGAATGGATTCTTAGCGCTTATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAAAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACTAAGA------------------ACTCTTAGAGCTATACTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

5.Z27.UNC.EU577617
ATGAGAGTGACGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGAC---ATC------TGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCTGAGGAATGCTACTAATATTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------ACTACATTAGAAATGGAGAGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACTTCCAGAAG------AGGTGGAAGACAGAACGTGCAATCTTTAATAGCCTTGATGTAGTACAAGATGATACTGATGGT---------------------------AATGCTAGT---------------------------TATAGGTTAAGAAGTTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AACAATGAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCAAAAGTCATAATAGTACAGCTGAATAAATCTATAGAAATTATTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTCGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTTTCTAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAATATT------AGTAAAGCAAATTGGACTAATGCTTTAGAACAGATAGTTGAAAAACTAAGA---GAAATATATGGG---------AAGAATAAAACA---ATAAACTTTACTCAA---------CCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACATCAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGTACT------TGGAATAGTACTAAAGGGTCA------------------------AATGACACTGGAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATCATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGCACA---------------------AACAGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGAGGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACAGGCCTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTTCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGGAAGAGACAGAGACAAATCCAGGATCTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGATCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGTGAGGATTGTGGAGACTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAAGTGCATTGCAAAGG------------------ATTGGTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z27.UNC.EU577612
ATGAGAGTGACGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGAC---ATC------TGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GATCAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCTGAGGAATGCTACTAATATTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------ACTACATTAGAAATGGAGAGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACTTCCAGAAG------AGGTGGAAGACAGAACGTGCAATCTTTAATAGCCTTGATGTAGTACAAGATGATACTGATGGT---------------------------AATGCTAGT---------------------------TATAGGTTAAGAAGTTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AACAATGAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCAAAAGCCATAATAGTACAGCTGAATAAATCTATAGAAATTATTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTAGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTTTCTAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAATATT------AGTAAAGCAAATTGGACTAATGCTTTAGAACAGATAGTTGAAAAACTAAGA---GAAATATATGGG---------AAGAATAAAACA---ATAAACTTTACTCAA---------CCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACATCAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGTACT------TGGAATAGTACTAAAGGGTCA------------------------AATGACACTGGAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATCATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGCACA---------------------AACAGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGAGGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACAGGCCTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTTCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGGAAGAGACAGAGACAAATCCAGGATCTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGATCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGTGAGGATTGTGGAGACTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAAGTGCATTGCAAAGG------------------ATTGGTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z27.UNC.EU577607
ATGAGAGTGACGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGAC---ATC------TGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCTGAGGAATGCTACTAATATTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------ACTACATTAGAAATGGAGAGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACTTCCAGAAG------AGGTGGAAGACAGAACGTGCAATCTTTAATAGCCTTGATGTAGTACAAGATGATACTGATGGT---------------------------AATGCTAGT---------------------------TATAGGTTAAGAAGTTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AACAATGAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCAAAAGTCATAATAGTACAGCTGAATAAATCTATAGAAATTATTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTCGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTTTCTAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAATATT------AGTAAAGCAAATTGGACTAATGCTTTAGAACAGATAGTTGAAAAACTAAGA---GAAATATATGGG---------AAGAATAAAACA---ATAAACTTTACTCAA---------CCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACATCAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGTACT------TGGAATAGTACTAAAGGGTCA------------------------AATGACACTGGAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATCATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGCACA---------------------AACAGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGAGGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACAGGCCTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTTCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGGAAGAGACAGAGACAAATCCAGGATCTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGATCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGTGAGGATTGTGGAGACTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAAGTGCATTGCAAAGG------------------ATTGGTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z27.UNC.EU577609
ATGAGAGTGACGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGAC---ATC------TGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCTGAGGAATGCTACTAATATTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------ACTACATTAGAAATGGAGAGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACTTCCAGAAG------AGGTGGAAGACAGAACGTGCAATCTTTAATAGCCTTGATGTAGTACAAGATGATACTGATGGT---------------------------AATGCTAGT---------------------------TATAGGTTAAGAAGTTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AACAATGAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCAAAAGTCATAATAGTACAGCTGAATAAATCTATAGAAATTATTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTCGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTTTCTAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAATATT------AGTAAAGCAAATTGGACTAATGCTTTAGAACAGATAGTTGAAAAACTAAGA---GAAATATATGGG---------AAGAATAAAACA---ATAAACTTTACTCAA---------CCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACATCAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGTACT------TGGAATAGTACTAAAGGGTCA------------------------AATGACACTGGAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATCATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGCACA---------------------AACAGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGAGGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACAGGCCTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTTCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGGAAGAGACAGAGACAAATCCAGGATCTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGATCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGTGAGGATTGTGGAGACTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAAGTGCATTGCAAAGG------------------ATTGGTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z27.UNC.EU577624
ATGAGAGTGACGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGAC---ATC------TGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGCGTACCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCTGAGGAATGCTACTAATATTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------ACTACATTAGAAATGGAGAGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACTTCCAGAAG------AGGTGGAAGACAGAACGTGCAATCTTTAATAGCCTTGATGTAGTACAAGATGATACTGATGGT---------------------------AATGCTAGT---------------------------TATAGGTTAAGAAGTTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AACAATGAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCAAAAGTCATAATAGTACAGCTGAATAAATCTATAGAAATTATTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTCGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTTTCTAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAATATT------AGTAAAGCAAATTGGACTAATGCTTTAGAACAGATAGTTGAAAAACTAAGA---GAAATATATGGG---------AAGAATAAAACA---ATAAACTTTACTCAA---------CCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACATCAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGTACT------TGGAATAGTACTAAAGGGTCA------------------------AATGACACTGGAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATCATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGCACA---------------------AACAGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGAGGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACAGGCCTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTTCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGGAAGAGACAGAGACAAATCCAGGATCTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGATCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGTGAGGATTGTGGAGACTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAAGTGCATTGCAAAGG------------------ATTGGTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z27.UNC.EU577627
ATGAGAGTGACGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGAC---ATC------TGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCTGAGGAATGCTACTAATATTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------ACTACATTAGAAATGGAGAGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACTTCCAGAAG------AGGTGGAAGACAGAACGTGCAATCTTTAATAGCCTTGATGTAGTACAAGATGATACTGATGGT---------------------------AATGCTAGT---------------------------TATAGGTTAAGAAGTTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AACAATGAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCAAAAGTCATAATAGTACAGCTGAATAAATCTATAGAAATTATTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTCGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTTTCTAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAATATT------AGTAAAGCAAATTGGACTAATGCTTTAGAACAGATAGTTGAAAAACTAAGA---GAAATATATGGG---------AAGAATAAAACA---ATAAACTTTACTCAA---------CCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACATCAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGTACT------TGGAATAGTACTAAAGGGTCA------------------------AATGACACTGGAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATCATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGCACA---------------------AACAGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGAGGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACAGGCCTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTTCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGGAAGAGACAGAGACAAATCCAGGATCTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGATCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGTGAGGATTGTGGAGACTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAAGTGCATTGCAAAGG------------------ATTGGTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z27.UNC.EU577625
ATGAGAGTGACGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGAC---ATC------TGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCTGAGGAATGCTACTAATATTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------ACTACATTAGAAATGGAGAGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACTTCCAGAAG------AGGTGGAAGACAGAACGTGCAATCTTTAATAGCCTTGATGTAGTACAAGATGATACTGATGGT---------------------------AATGCTAGT---------------------------TATAGGTTAAGAAGTTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AACAATGAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCAAAAGTCATAATAGTACAGCTGAATAAATCTATAGAAATTATTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTCGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTATTCTAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAATATT------AGTAAAGCAAATTGGACTAATGCTTTAGAACAGATAGTTGAAAAACTAAGA---GAAATATATGGG---------AAGAATAAAACA---ATAAACTTTACTCAA---------CCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACATCAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGTACT------TGGAATAGTACTAAAGGGTCA------------------------AATGACACTGGAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATCATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGCACA---------------------AACAGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGAGGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACAGGCCTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTTCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGGAAGAGACAGAGACAAATCCAGGATCTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGATCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGTGAGGATTGTGGAGACTCAGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAAGTGCATTGCAAAGG------------------ATTGGTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z27.UNC.EU577610
ATGAGAGTGACGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGAC---ATC------TGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCTGAGGAATGCTACTAATATTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------ACTACATTAGAAATGGAGAGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACTTCCAGAAG------AGGTGGAAGACAGAACGTGCAATCTTTAATAGCCTTGATGTAGTACAAGATGATACTGATGGT---------------------------AATGCTAGT---------------------------TATAGGTTAAGAAGTTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AACAATGAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCAAAAGTCATAATAGTACAGCTGAATAAATCTATAGAAATTATTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTCGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTTTCTAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAATATT------AGTAAAGCAAATTGGACTAATGCTTTAGAACAGATAGTTGAAAAACTAAGA---GAAATATATGGG---------AAGAATAAAACA---ATAAACTTTACTCAA---------CCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACATCAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGTACT------TGGAATAGTACTAAAGGGTCA------------------------AATGACACTGGAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATCATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGCACA---------------------AACAGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGAGGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACAGGCCTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTTCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGGAAGAGACAGAGACAAATCCAGGATCTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGATCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGTGAGGATTGTGGAGACTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAAGTGCATTGCAAAGG------------------ATTGGTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z27.UNC.EU577614
ATGAGAGTGACGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGAC---ATC------TGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCTGAGGAATGCTACTAATATTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------ACTACATTAGAAATGGAGAGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACTTCCAGAAG------AGGTGGAAGACAGAACGTGCAATCTTTAATAGCCTTGATGTAGTACAAGATGATACTGATGGT---------------------------AATGCTAGT---------------------------TATAGGTTAAGAAGTTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AACAATGAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCAAAAGTCATAATAGTACAGCTGAATAAATCTATAGAAATTATTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTCGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTTTCTAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAATATT------AGTAAAGCAAATTGGACTAATGCTTTAGAACAGATAGTTGAAAAACTAAGA---GAAATATATGGG---------AAGAATAAAACA---ATAAACTTTACTCAA---------CCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACATCAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGTACT------TGGAATAGTACTAAAGGGTCA------------------------AATGACACTGGAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATCATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGCACA---------------------AACAGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCCGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGAGGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACAGGCCTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTTCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGGAAGAGACAGAGACAGATCCAGGATCTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGATCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGTGAGGATTGTGGAGACTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAAGTGCATTGCAAAGG------------------ATTGGTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z27.UNC.EU577604
ATGAGAGTGACGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGAC---ATC------TGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GATCAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCTGAGGAATGCTACTAATATTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------ACTACATTAGAAATGGAGAGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACTTCCAGAAG------AGGTGGAAGACAGAACGTGCAATCTTTAATAGCCTTGATGTAGTACAAGATGATACTGATGGT---------------------------AATGCTAGT---------------------------TATAGGTTAAGAAGTTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AACAATGAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCAAAAGTCATAATAGTACAGCTGAATAAATCTATAGAAATTATTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTAGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTTTCTAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAATATT------AGTAAAGCAAATTGGACTAATGCTTTAGAACAGATAGTTGAAAAACTAAGA---GAAATATATGGG---------AAGAATAAAACA---ATAAACTTTACTCAA---------CCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACATCAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGTACT------TGGAATAGTACTAAAGGGTCA------------------------AATGACACTGGAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATCATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGCACA---------------------AACAGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATA---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGAGGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACAGGCCTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTTCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGGAAGAGACAGAGACAAATCCAGGATCTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGATCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGTGAGGATTGTGGAGACTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAAGTGCATTGCAAAGG------------------ATTGGTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z27.UNC.EU577628
ATGAGAGTGACGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGAC---ATC------TGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCTGAGGAATGCTACTAATATTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------ACTACATTAGAAATGGAGAGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACTTCCAGAAG------AGGTGGAAGACAGAACGTGCAATCTTTAATAGCCTTGATGTAGTACAAGATGATACTGATGGT---------------------------AATGCTAGT---------------------------TATAGGTTAAGAAGTTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AACAATGAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCAAAAGTCATAATAGTACAGCTGAATAAATCTATAGAAATTATTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTCGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTTTCTAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAATATT------AGTAAAGCAAATTGGACTAATGCTTTAGAACAGATAGTTGAAAAACTAAGA---GAAATATATGGG---------AAGAATAAAACA---ATAAACTTTACTCAA---------CCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACATCAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGTACT------TGGAATAGTACTAAAGGGTCA------------------------AATGACACTGGAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATCATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGCACA---------------------AACAGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGAGGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACAGGCCTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTTCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGGAAGAGACAGAGACAAATCCAGGATCTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGATCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGTGAGGATTGTGGAGACTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAAGTGCATTGCAAAGG------------------ATTGGTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z27.UNC.EU577611
ATGAGAGTGACGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGAC---ATC------TGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCTGAGGAATGCTACTAATATTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------ACTACATTAGAAATGGAGAGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACTTCCAGAAG------AGGTGGAAGACAGAACGTGCAATCTTTAATAGCCTTGATGTAGTACAAGATGATACTGATGGT---------------------------AATGCTAGT---------------------------TATAGGTTAAGAAGTTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AACAATGAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCAAAAGTCATAATAGTACAGCTGAATAAATCTATAGAAATTATTTGTACAAGACCCAACACCAATACAAGAAAAGGTGTACATTTCGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTTTCTAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAATATT------AGTAAAGCAAATTGGACTAATGCTTTAGAACAGATAGTTGAAAAACTAAGA---GAAATATATGGG---------AAGAATAAAACA---ATAAACTTTACTCAA---------CCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACATCAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGTACT------TGGAATAGTACTAAAGGGTCA------------------------AATGACACTGGAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATCATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGCACA---------------------AACAGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGAGGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACAGGCCTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTTCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGGAAGAGACAGAGACAAATCCAGGATCTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGATCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGTGAGGATTGTGGAGACTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAAGTGCATTGCAAAGG------------------ATTGGTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z27.UNC.EU577621
ATGAGAGTGACGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGAC---ATC------TGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCTGAGGAATGCTACTAATATTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------ACTACATTAGAAATGGAGAGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACTTCCAGAAG------AGGTGGAAGACAGAACGTGCAATCTTTAATAGCCTTGATGTAGTACAAGATGATACTGATGGT---------------------------AATGCTAGT---------------------------TATAGGTTAAGAAGTTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AACAATGAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCAAAAGTCATAATAGTACAGCTGAATAAATCTATAGAAATTATTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTCGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTTTCTAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAATATT------AGTAAAGCAAATTGGACTAATGCTTTAGAACAGATAGTTGAAAAACTAAGA---GAAATATATGGG---------AAGAATAAAACA---ATAAACTTTACTCAA---------CCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACATCAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGTACT------TGGAATAGTACTAAAGGGTCA------------------------AATGACACTGGAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATCATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGCACA---------------------AACAGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGAGGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACAGGCCTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTTCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGGAAGAGACAGAGACAAATCCAGGATCTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGATCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGTGAGGATTGTGGAGACTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAAGTGCATTGCAAAGG------------------ATTGGTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z27.UNC.EU577619
ATGAAAGTGACGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGAC---ATC------TGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCTGAGGAATGCTACTAATATTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------ACTACATTAGAAATGGAGAGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACTTCCAGAAG------AGGTGGAAGACAGAACGTGCAATCTTTAATAGCCTTGATGTAGTACAAGATGATACTGATGGT---------------------------AATGCTAGT---------------------------TATAGGTTAAGAAGTTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTAAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AACAATGAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCAAAAGTCATAATAGTACAGCTGAATAAATCTATAGAAATTATTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTCGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTTTCTAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAATATT------AGTAAAGCAAATTGGACTAATGCTTTAGAACAGATAGTTGAAAAACTAAGA---GAAATATATGGG---------AAGAATAAAACA---ATAAACTTTACTCAA---------CCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACATCAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGTACT------TGGAATAGTACTAAAGGGTCA------------------------AATGACACTGGAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATCATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGCACA---------------------AACAGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGAGGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACAGGCCTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTTCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGGAAGAGACAGAGACAAATCCAGGATCTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGATCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGTGAGGATTGTGGAGACTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGTAGTAGATGAGGGGACAGATAGGGTTATAAGTGCATTGCAAAGG------------------ATTGGTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z27.UNC.EU577623
ATGAGAGTGACGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGAC---ATC------TGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAATAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCTGAGGAATGCTACTAATATTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------ACTACATTAGAAATGGAGAGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACTTCCAGAAG------AGGTGGAAGACAGAACGTGCAATCTTTAATAGCCTTGATGTAGTACAAGATGATACTGATGGT---------------------------AATGCTAGT---------------------------TATAGGTTAAGAAGTTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AACAATGAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCAAAAGTCATAATAGTACAGCTGAATAAATCTATAGAAATTATTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTCGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTTTCTAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAATATT------AGTAAAGCAAATTGGACTAATGCTTTAGAACAGATAGTTGAAAAACTAAGA---GAAATATATGGG---------AAGAATAAAACA---ATAAACTTTACTCAA---------CCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACATCAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGTACT------TGGAATAGTACTAAAGGGTCA------------------------AATGACACTGGAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATCATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGCACA---------------------AACAGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGAGGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACAGGCCTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTTCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGGAAGAGACAGAGACAAATCCAGGATCTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGATCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGTGAGGATTGTGGAGACTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAAGTGCATTGCAAAGG------------------ATTGGTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z27.UNC.EU577626
ATGAGAGTGACGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGAC---ATC------TGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCTGAGGAATGCTACTAATATTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------ACTACATTAGAAATGGAGAGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACTTCCAGAAG------AGGTGGAAGACAGAACGTGCAATCTTTAATAGCCTTGATGTAGTACAAGATGATACTGATGGT---------------------------AATGCTAGT---------------------------TATAGGTTAAGAAGTTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AACAATGAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCAAAAGTCATAATAGTACAGCTGAATAAATCTATAGAAATTATTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTCGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTTTCTAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAATATT------AGTAAAGCAAATTGGACTAATGCTTTAGAACAGATAGTTGAAAAACTAAGA---GAAATATATGGG---------AAGAATAAAACA---ATAAACTTTACTCAA---------CCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACATCAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGTACT------TGGAATAGTACTAAAGGGTCA------------------------AATGACACTGGAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATCATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGCACA---------------------AACAGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACATAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGAGGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACAGGCCTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTTCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGGAAGAGACAGAGACAAATCCAGGATCTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGATCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGTGAGGATTGTGGAGACTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAAGTGCATTGCAAAGG------------------ATTGGTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z27.UNC.EU577608
ATGAGAGTGACGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGAC---ATC------TGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCTGAGGAATGCTACTAATATTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------ACTACATTAGAAATGGAGAGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACTTCCAGAAG------AGGTGGAAGACAGAACGTGCAATCTTTAATAGCCTTGATGTAGTACAAGATGATACTGATGGT---------------------------AATGCTAGT---------------------------TATAGGTTAAGAAGTTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AACAATGAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCAAAAGTCATAATAGTACAGCTGAATAAATCTATAGAAATTATTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTCGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTTTCTAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAATATT------AGTAAAGCAAATTGGACTAATGCTTTAGAACAGATAGTTGAAAAACTAAGA---GAAATATATGGG---------AAGAATAAAACA---ATAAACTTTACTCAA---------CCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACATCAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGTACT------TGGAATAGTACTAAAGGGTCA------------------------AATGACACTGGAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATCATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGCACA---------------------AACAGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGAGGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACAGGCCTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTTCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGGAAGAGACAGAGACAAATCCAGGATCTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGATCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGTGAGGATTGTGGAGACTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAAGTGCATTGCAAAGG------------------ATTGGTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z27.UNC.EU577620
ATGAGAGTGACGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGAC---ATC------TGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCTGAGGAATGCTACTAATATTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------ACTACATTAGAAATGGAGAGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACTTCCAGAAG------AGGTGGGAGACAGAACGTGCAATCTTTAATAGCCTTGATGTAGTACAAGATGATACTGATGGT---------------------------AATGCTAGT---------------------------TATAGGTTAAGAAGTTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AACAATGAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCAAAAGTCATAATAGTACAGCTGAATAAATCTATAGAAATTATTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTCGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTTTCTAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAATATT------AGTAAAGCAAATTGGACTAATGCTTTAGAACAGATAGTTGAAAAACTAAGA---GAAATATATGGG---------AAGAATAAAACA---ATAAACTTTACTCAA---------CCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACATCAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGTACT------TGGAATAGTACTAAAGGGTCA------------------------AATGACACTGGAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATCATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGCACA---------------------AACAGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGAGGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACAGGCCTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTTCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGGAAGAGACAGAGACAAATCCAGGATCTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGATCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGTGAGGATTGTGGAGACTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAAGTGCATTGCAAAGG------------------ATTGGTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z27.UNC.EU577616
ATGAGAGTGACGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGAC---ATC------TGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCTGAGGAATGCTACTAATATTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------ACTACATTAGAAATGGAGAGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACTTCCAGAAG------AGGTGGAAGACAGAACGTGCAATCTTTAATAGCCTTGATGTAGTACAAGATGATACTGATGGT---------------------------AATGCTAGT---------------------------TATAGGTTAAGAAGTTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AACAATGAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCAAAAGTCATAATAGTACAGCTGAATAAATCTATAGAAATTATTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTCGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTTTCTAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAATATT------AGTAAAGCAAATTGGACTAATGCTTTAGAACAGATAGTTGAAAAACTAAGA---GAAATATATGGG---------AAGAATAAAACA---ATAAACTTTACTCAA---------CCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACATCAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGTACT------TGGAATAGTACTAAAGGGTCA------------------------AATGACACTGGAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATCATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGCACA---------------------AACAGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGAGGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACAGGCCTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTTCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGGAAGAGACAGAGACAAATCCAGGATCTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGATCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGTGAGGATTGTGGAGACTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAAGTGCATTGCAAAGG------------------ATTGGTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z27.UNC.EU577622
ATGAGAGTGACGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGAC---ATC------TGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCTGAGGAATGCTACTAATATTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------ACTACATTAGAAATGGAGAGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACTTCCAGAAG------AGGTGGAAGACAGAACGTGCAATCTTTAATAGCCTTGATGTAGTACAAGATGATACTGATGGT---------------------------AATGCTAGT---------------------------TATAGGTTAAGAAGTTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTATAAAATGT---AACAATGAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCAAAAGTCATAATAGTACAGCTGAATAAATCTATAGAAATTATTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTCGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTTTCTAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAATATT------AGTAAAGCAAATTGGACTAATGCTTTAGAACAGATAGTTGAAAAACTAAGA---GAAATATATGGG---------AAGAATAAAACA---ATAAACTTTACTCAA---------CCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACATCAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGTACT------TGGAATAGTACTAAAGGGTCA------------------------AATGACACTGGAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATCATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGCACA---------------------AACAGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGAGGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACAGGCCTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTTCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGGAAGAGACAGAGACAAATCCAGGATCTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGATCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGTGAGGATTGTGGAGACTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAAGTGCATTGCAAAGG------------------ATTGGTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z27.UNC.EU577605
ATGAGAGTGACGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGAC---ATC------TGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCTGAGGAATGCTACTAATATTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------ACTACATTAGAAATGGAGAGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACTTCCAGAAG------AGGTGGAAGACAGAACGTGCAATCTTTAATAGCCTTGATGTAGTACAAGATGATACTGATGGT---------------------------AATGCTAGT---------------------------TATAGGTTAAGAAGTTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AACAATGAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCAAAAGTCATAATAGTACAGCTGAATAAATCTATAGAAATTATTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTCGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTTTCTAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAATATT------AGTAAAGCAAATTGGACTAATGCTTTAGAACAGATAGTTGAAAAACTAAGA---GAAATATATGGG---------AAGAATAAAACA---ATAAACTTTACTCAA---------CCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACATCAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGTACT------TGGAATAGTACTAAAGGGTCA------------------------AATGACACTGGAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATCATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGCACA---------------------AACAGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGAGGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACAGGCCTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTTCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGGAAGAGACAGAGACAAATCCAGGATCTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGATCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGTGAGGATTGTGGAGACTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAAGTGCATTGCAAAGG------------------ATTGGTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z27.UNC.EU577606
ATGAGAGTGACGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGAC---ATC------TGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCTGAGGAATGCTACTAATATTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------ACTACATTAGAAATGGAGAGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACTTCCAGAAG------AGGTGGAAGACAGAACGTGCAATCTTTAATAGCCTTGATGTAGTACAAGATGATACTGATGGT---------------------------AATGCTAGT---------------------------TATAGGTTAAGAAGTTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AACAATGAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCAAAAGTCATAATAGTACAGCTGAATAAATCTATAGAAATTATTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTCGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTTTCTAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAATATT------AGTAAAGCAAATTGGACTAATGCTTTAGAACAGATAGTTGAAAAACTAAGA---GAAATATATGGG---------AAGAATAAAACA---ATAAACTTTACTCAA---------CCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACATCAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGTACT------TGGAATAGTACTAAAGGGTCA------------------------AATGACACTGGAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATCATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGCACA---------------------AACAGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGAGGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACAGGCCTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTTCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGGAAGAGACAGAGACAAATCCAGGATCTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGATCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGTGAGGATTGTGGAGACTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAAGTGCATTGCAAAGG------------------ATTGGTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z27.UNC.EU577615
ATGAGAGTGACGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGAC---ATC------TGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCTGAGGAATGCTACTAATATTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------ACTACATTAGAAATGGAGAGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACTTCCAGAAG------AGGTGGAAGACAGAACGTGCAATCTTTAATAGCCTTGATGTAGTACAAGATGATACTGATGGT---------------------------AATGCTAGT---------------------------TATAGGTTAAGAAGTTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AACAATGAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCAAAAGTCATAATAGTACAGCTGAATAAATCTATAGAAATTATTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTCGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTTTCTAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAATATT------AGTAAAGCAAATTGGACTAATGCTTTAGAACAGATAGTTGAAAAACTAAGA---GAAATATATGGG---------AAGAATAAAACA---ATAAACTTTACTCAA---------CCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACATCAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGTACT------TGGAATAGTACTAAAGGGTCA------------------------AATGACACTGGAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATCATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGCACA---------------------AACAGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGAGGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACAGGCCTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAAAAGGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTTCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGGAAGAGACAGAGACAAATCCAGGATCTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGATCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGTGAGGATTGTGGAGACTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAAGTGCATTGCAAAGG------------------ATTGGTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z27.UNC.EU577613
ATGAGAGTGACGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGAC---ATC------TGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCTGAGGAATGCTACTAATATTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------ACTACATTAGAAATGGAGAGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACTTCCAGAAG------AGGTGGAAGACAGAACGTGCAATCTTTAATAGCCTTGATGTAGTACAAGATGATACTGATGGT---------------------------AATGCTAGT---------------------------TATAGGTTAAGAAGTTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AACAATGAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCAAAAGTCATAATAGTACAGCTGAATAAATCTATAGAAATTATTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTCGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTTTCTAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAATATT------AGTAAAGCAAATTGGACTAATGCTTTAGAACAGATAGTTGAAAAACTAAGA---GAAATATATGGG---------AAGAATAAAACA---ATAAACTTTACTCAA---------CCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACATCAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGTACT------TGGAATAGTACTAAAGGGTCA------------------------AATGACACTGGAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATCATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGCACA---------------------AACAGCACCACCGACATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGAGGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACAGGCCTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTTCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGGAAGAGACAGAGACAAATCCAGGATCTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGATCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGTGAGGATTGTGGAGACTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAAGTGCATTGCAAAGG------------------ATTGGTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z27.UNC.EU577618
ATGAGAGTGACGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGAC---ATC------TGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATCTGAGGAATGCTACTAATATTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------ACTACATTAGAAATGGAGAGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACTTCCAGAAG------AGGTGGAAGACAGAACGTGCAATCTTTAATAGCCTTGATGTAGTACAAGATGATACTGATGGT---------------------------AATGCTAGT---------------------------TATAGGTTAAGAAGTTGTAATACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AACAATGAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCAAAAGTCATAATAGTACAGCTGAATAAATCTATAGAAATTATTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTCGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTTTCTAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAATATT------AGTAAAGCAAATTGGACTAATGCTTTAGAACAGATAGTTGAAAAACTAAGA---GAAATATATGGG---------AAGAATAAAACA---ATAAACTTTACTCAA---------CCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACATCAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGTACT------TGGAATAGTACTAAAGGGTCA------------------------AATGACACTGGAGGA---------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATCATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGCACA---------------------AACAGCACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAGCAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGAGGAAATTTGGAAT---AATATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACAGGCCTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGTTCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGGAAGAGACAGAGACAAATCCAGGATCTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGATCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGTGAGGATTGTGGAGACTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAAGTGCATTGCAAAGG------------------ATTGGTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z29.UNC.EU577643
ATGAGAGCGAAGGAGATGAGGAAGCATTGTCAGCACTTG---------TGGACAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA------------AAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAAACAGAAGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGCGTTACTTTAAATTGCACTAATGCCACTAGTCTAAATTGCACTAAT---GTCAATAGTACT---------------------------------------------------------------------GATACAGCTAATTGCACTGTGAATAATAGCACAGAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AGGACAAAGAAAGAATATGCTCTCTTCTATAGCCTTGATATAGTACAAATAGGAGATAAGAATAATAAT---------------------AATAAGACT------------AATAATTATACTAGCTATAGATTAATAAAGTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTTAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATGATTAGGTCTGAAAACTTCTCGAACAATGCTAAGACCATAATAGTACATTTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACGTATAGGA------------CCAGGAGCA---GCATTTTATGCAACAGGGGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGCAGAAAAGATTGGAATAACACTCTAAAACGGATAGTTGCAAAATTAGGA---GAGCAATATAAA------------AACATAACAACAATAAGCTTTAAGCCACCA------CCCCCAGGAGGAGACCCAGAAGTTGTATTGCATAGTTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACCTGGGAA------------AATGGTACTGAA---------------------------------ACAACGTCAAATAACACTCAAGGG---AATGACACA---------------------------ATAATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAATTTGTAAATATGTGGCAGTCAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGGGGACGAATTAATTGTACATCAAATATTACGGGGCTGTTATTAACAAGTGATAGAGGTGGGCTTAAT---------AATGCTACA------------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACTAGTGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCCATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAACAATTTGCTGAATGCTATTGATGCGCAACAGCATATGTTGCAGCTCACGGTGTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTAGCTGTGGAAAGATACCTAAGAGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATGATATGATTTGGGGG---AACATGACATGGATGCAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTTTAATATACAGCTTACTTGAGGACTCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTGTTGGCATTGGATAAGTGGGACAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCTC---CTCCCAGCACAGAGGGGA------CCCGACAGACCAGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAAGGAGACAAAGACAGATCCAGGCGATTAGTGCATGGATTATTTCCGCTCATCTGGGACGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAAATAAAGAATAGTGCAATTAGCTTGCTTAATACCACAGCAATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGCACGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATCTGCCATATACCTACACGCATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z29.UNC.EU577630
ATGAGAGCGAAGGAGATGAGGAAGCATTGTCAGCACTTG---------TGGACAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA------------AAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAAACAGAAGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGCGTTACTTTAAATTGCACTAATGCCACTAGTCTAAATTGCACTAAT---GTCAATAGTACT---------------------------------------------------------------------GATACAGCTAATTGCACTGTGAATAATAGCACAGAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AGGACAAAGAAAGAATATGCTCTCTTCTATAGCCTTGATATAGTACAAATAGGAGATAAGAATAATAAT---------------------AATAAGACT------------AATAATTATACTAGCTATAGATTAATAAAGTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTTAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATGATTAGGTCTGAAAACTTCTCGAACAATGCTAAGACCATAATAGTACATTTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACGTATAGGA------------CCAGGAGCA---GCATTTTATGCAACAGGGGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGCAGAAAAGATTGGAATAACACTCTAAAACGGATAGTTGCAAAATTAGGA---GAGCAATATAAA------------AACATAACAACAATAAGCTTTAAGCCACCA------CCCCCAGGAGGAGACCCAGAAGTTGTATTGCATAGTTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACCTGGGAA------------AATGGTACTGAA---------------------------------ACAACGTCAAATAACACTCAAGGG---AATGACACA---------------------------ATAATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAATTTGTAAATATGTGGCAGTCAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGGGGACGAATTAATTGTACATCAAATATTACGGGGCTGTTATTAACAAGTGATAGAGGTGGGCTTAAT---------AATGCTACA------------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACTAGTGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCCATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGATGCGCAACAGCATATGTTGCAGCTCACGGTGTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTAGCTGTGGAAAGATACCTAAGAGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATGATATGATTTGGGGG---AACATGACATGGATGCAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTTTAATATACAGCTTACTTGAGGACTCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTGTTGGCATTGGATAAGTGGGACAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCTC---CTCCCAGCACAGAGGGGA------CCCGACAGACCAGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAAGGAGACAAAGACAGATCCAGGCGATTAGTGCATGGATTATTTCCGCTCATCTGGGACGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTCCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAAATAAAGAATAGTGCAATTAGCTTGCTTAATACCACAGCAATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGCACGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATCTGCCATATACCTACACGCATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z29.UNC.EU577641
ATGAGAGCGAAGGAGATGAGGAAGCATTGTCAGCACTTG---------TGGACAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA------------AAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAAACAGAAGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGCGTTACTTTAAATTGCACTAATGCCACTAGTCTAAATTGCACTAAT---GTCAATAGTACT---------------------------------------------------------------------GATACAGCTAATTGCACTGTGAATAATAGCACAGAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AGGACAAAGAAAGAATATGCTCTCTTCTATAGCCTTGATATAGTACAAATAGGAGATAAGAATAATAAT---------------------AATAAGACT------------AATAATTATACTAGCTATAGATTAATAAAGTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTTAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATGATTAGGTCTGAAAACTTCTCGAACAATGCTAAGACCATAATAGTACATTTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACGTATAGGA------------CCAGGAGCA---GCATTTTATGCAACAGGGGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGCAGAAAAGATTGGAATAACACTCTAAAACGGATAGTTGCAAAATTAGGA---GAGCAATATAAA------------AACATAACAACAATAAGCTTTAAGCCACCA------CCCCCAGGAGGAGACCCAGAAGTTGTATTGCATAGTTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACCTGGGAA------------AATGGTACTGAA---------------------------------ACAACGTCAAATAACACTCAAGGG---AATGACACA---------------------------ATAATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAATTTGTAAATATGTGGCAGTCAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGGGGACGAATTAATTGTACATCAAATATTACGGGGCTGTTATTAACAAGTGATAGAGGTGGGCTTAAT---------AATGCTACA------------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACTAGTGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCCATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGATGCGCAACAGCATATGTTGCAGCTCACGGTGTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTAGCTGTGGAAAGATACCTAAGAGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATGATATGATCTGGGGG---AACATGACATGGATGCAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTTTAATATACAGCTTACTTGAGGACTCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTGTTGGCATTGGATAAGTGGGACAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCTC---CTCCCAGCACAGAGGGGA------CCCGACAGACCAGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAAGGAGACAAAGACAGATCCAGGCGATTAGTGCATGGATTATTTCCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAAATAAAGAATAGTACAATTAGCTTGCTTAATACCACAGCAATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGCACGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATCTGCCATATACCTACACGCATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z29.UNC.EU577642
ATGAGAGCGAAGGAGATGAGGAAGCATTGTCAGCACTTG---------TGGACAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA------------AAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAAACAGAAGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGCGTTACTTTAAATTGCACTAATGCCACTAGTCTAAATTGCACTAAT---GTCAATAGTACT---------------------------------------------------------------------GATACAGCTAATTGCACTGTAAATAATAGCACAGAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AGGACAAAGAAAGAATATGCTCTCTTCTATAGCCTTGATATAGTACAAATAGGAGATAAGAATAATAAT---------------------AATAAGACT------------AATAATTATACTAGCTATAGATTAATAAAGTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTTAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATGATTAGGTCTGAAAACTTCTCGAACAATGCTAAGACCATAATAGTACATTTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACGTATAGGA------------CCAGGAGCA---GCATTTTATGCAACAGGGGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGCAGAAAAGATTGGAATAACACTCTAAAACGGATAGTTGCAAAATTAGGA---GAGCAATATAAA------------AACATAACAACAATAAGCTTTAAGCCACCA------ACCCCAGGAGGAGACCCAGAAGTTGTATTGCATAGTTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACCTGGGAA------------AATGGTACTGAA---------------------------------ACAACGTCAAATAACACTCAAGGG---AATGACACA---------------------------ATAATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAATTTGTAAATATGTGGCAGTCAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGGGGACGAATTAATTGTACATCAAATATTACGGGGCTGTTATTAACAAGTGATAGAGGTGGGCTTAAT---------AATGCTACA------------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACTAGTGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCCATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGATGCGCAACAGCATATGTTGCAGCTCACGGTGTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTAGCTGTGGAAAGATACCTAAGAGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATGATATGATTTGGGGG---AACATGACATGGATGCAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTTTAATATACAGCTTACTTGAGGACTCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTGTTGGCATTGGATAAGTGGGACAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCTC---CTCCCAGCACAGAGGGGA------CCCGACAGACCAGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAAGGAGACAAAGACAGATCCAGGCGATTAGTGCATGGATTATTTCCGCTCATCTGGGACGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAAATAAAGAATAGTGCAATTAGCTTGCTTAATACCACAGCAATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGCACGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATCTGCCATATACCTACACGCATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z29.UNC.EU577635
ATGAGAGCGAAGGAGATGAGGAAGCATTGTCAGCACTTG---------TGGACAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA------------AAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAAACAGAAGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGCGTTACTTTAAATTGCACTAATGCCACTAGTCTAAATTGCACTAAT---GTCAATAGTACT---------------------------------------------------------------------GATACAGCTAATTGCACTGTGAATAATAGCACAGAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AGGACAAAGAAAGAATATGCTCTCTTCTATAGCCTTGATATAGTACAAATAGGAGATAAGAATAATAAT---------------------AATAAGACT------------AATAATTATACTAGCTATAGATTAATAAAGTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTTAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATGATTAGGTCTGAAAACTTCTCGAACAATGCTAAGACCATAATAGTACATTTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACGTATAGGA------------CCAGGAGCA---GCATTTTATGCAACAGGGGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGCAGAAAAGATTGGAATAACACTCTAAAACGGATAGTTGCAAAATTAGGA---GAGCAATATAAA------------AACATAACAACAATAAGCTTTAAGCCACCA------CCCCCAGGAGGAGACCCAGAAGTTGTATTGCATAGTTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACCTGGGAA------------AATGGTACTGAA---------------------------------ACAACGTCAAATAACACTCAAGGG---AATGACACA---------------------------ATAATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAATTTGTAAATATGTGGCAGTCAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGGGGACGAATTAATTGTACATCAAATATTACGGGGCTGTTATTAACAAGTGATAGAGGTGGGCTTAAT---------AATGCTACA------------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACTAGTGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCCATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGATGCGCAACAGCATATGTTGCAGCTCACGGTGTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTAGCTGTGGAAAGATACCTAAGAGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATGATATGATTTGGGGG---AACATGACATGGATGCAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTTTAATATACAGCTTACTTGAGGACTCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTGTTGGCATTGGATAAGTGGGACAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTAATTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCTC---CTCCCAGCACAGAGGGGA------CCCGACAGACCAGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAAGGAGACAAAGACAGATCCAGGCGATTAGTGCATGGATTATTTCCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAAATAAAGAATAGTACAATTAGCTTGCTTAATACCACAGCAATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGCACGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATCTGCCATATACCTACACGCATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z29.UNC.EU577639
ATGAGAGCGAAGGAGATGAGGAAGCATTGTCAGCACTTG---------TGGACAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA------------AAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAAACAGAAGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGCTGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGCCACTAGTCTAAATTGCACTAAT---GTCAATAGTACT---------------------------------------------------------------------GATACAGCTAATTGCACTGTGAATAATAGCACAGAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AGGACAAAGAAAGAATATGCTCTCTTCTATAGCCTTGATATAGTACAAATAGGAGATAAGAATAATAAT---------------------AATAAGACT------------AATAATTATACTAGCTATAGATTAATAAAGTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTTAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATGATTAGGTCTGAAAACTTCTCGAACAATGCTAAGACCATAATAGTACATTTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACGTATAGGA------------CCAGGAGCA---GCATTTTATGCAACAGGGGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGCAGAAAAGATTGGAATAACACTCTAAAACGGATAGTTGCAAAATTAGGA---GAGCAATATAAA------------AACATAACAACAATAAGCTTTAAGCCACCA------CCCCCAGGAGGAGACCCAGAAGTTGTATTGCATAGTTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACCTGGGAA------------AATGGTACTGAA---------------------------------ACAACGTCAAATAACACTCAAGGG---AATGACACA---------------------------ATAATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAATTTGTAAATATGTGGCAGTCAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGGGGACGAATTAATTGTACATCAAATATTACGGGGCTGTTATTAACAAGTGATAGAGGTGGGCTTAAT---------AATGCTACA------------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACTAGTGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCCATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGATGCGCAACAGCATATGTTGCAGCTCACGGTGTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTAGCTGTGGAAAGATACCTAAGAGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATGATATGATTTGGGGG---AACATGACATGGATGCAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTTTAATATACAGCTTACTTGAGGACTCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTGTTGGCATTGGATAAGTGGGACAGCTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTAATTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCTC---CTCCCAGCACAGAGGGGA------CCCGACAGACCAGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAAGGAGACAAAGACAGATCCAGGCGATTAGTGCATGGATTATTTCCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAAATAAAGAATAGTACAATTAGCTTGCTTAATACCACAGCAATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGCACGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATCTGCCATATACCTACACGCATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z29.UNC.EU577636
ATGAGAGCGAAGGAGATGAGGAAGCATTGTCAGCACTTG---------TGGACAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA------------AAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAAACAGAAGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGCGTTACTTTAAATTGCACTAATGCCACTAGTCTAAATTGCACTAAT---GTCAATAGTACT---------------------------------------------------------------------GATACAGCTAATTGCACTGTGAATAATAGCACAGATGAAATGAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AGGACAAAGAAAGAATATGCTCTCTTCTATAGCCTTGATATAGTACAAATAGGAGATAAGAATAATAAT---------------------AATAAGACT------------AATAATTATACTAGCTATAGATTAATAAAGTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTTAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATGATTAGGTCTGAAAACTTCTCGAACAATGCTAAGACCATAATAGTACATTTGAATGAATCTGTACAAATTAATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACGTATAGGA------------CCAGGAGCA---GCATTTTATGCAACAGGGGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGCAGAAAAGATTGGAATAACACTCTAAAAAGGGTAGTTGCAAAATTAAAA---GAGCAATATAAA------------AGCATAACAACAATAATCTTTAAGCCACCA------CCCCCAGGAGGAGACCCAGAAGTTGTATTGCATAGTTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACCTGGGAA------------AATGGTACTGAA---------------------------------ACAACGTCAAATAACACTCAAGGG---AATGACACA---------------------------ATAATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAATTTGTAAATATGTGGCAGTCAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGGGGACGAATTAATTGTACATCAAATATTACGGGGCTGTTATTAACAAGTGATAGAGGTGGGCTTAAT---------AATGCTACA------------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACTAGTGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCCATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGATGCGCAACAGCATATGTTGCAGCTCACGGTGTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTAGCTGTGGAAAGATACCTAAGAGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATGATATGATTTGGGGG---AACATGACATGGATGCAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACAGCTTACTTGAGGACTCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTGTTGGCATTGGATAAGTGGGACAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCTC---CTCCCAGCACAGAGGGGA------CCCGACAGACCAGAAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAAGGAGACAAAGACAGATCCAGGCGATTAGTGCATGGATTATTTCCGCTCATCTGGGACGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGATAAAGAATAGTGCAATTAGCTTGCTTAATACCACAGCAATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGCACGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATCTGCCATATACCTACACGCATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z29.UNC.EU577637
ATGAGAGCGAAGGAGATGAGGAAGCATTGTCAGCACTTG---------TGGACAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA------------AAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAAACAGAAGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGCGTTACTTTAAATTGCACTAATGCCACTAGTCTAAATTGCACTAAT---GTCAATAGTACT---------------------------------------------------------------------GATACAGCTAATTGCACTGTGAATAATAGCACAGAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AGGACAAAGAAAGAATATGCTCTCTTCTATAGCCTTGATATAGTACAAATAGGAGATAAGAATAATAAT---------------------AATAAGACT------------AATAATTATACTAGCTATAGATTAATAAAGTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATGATTAGGTCTGAAAACTTCTCGAACAATGCTAAGACCATAATAGTACATTTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACGTATAGGA------------CCAGGAGCA---GCATTTTATGCAACAGGGGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGCAGAAAAGATTGGAATAACACTCTAAAACATATAGTTGCAAAATTAGGA---GAGCAATATAAA------------AACATAACAACAATAAGCTTTAAGCCACCA------CCCCCAGGAGGAGACCCAGAAGTTGTATTGCATAGTTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACCTGGGAA------------AATGGTACTGAA---------------------------------ACAACGTCAAATAACACTCAAGGG---AATGACACA---------------------------ATAATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAATTTGTAAATATGTGGCAGTCAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGGGGACGAATTAATTGTACATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGTGATAGAGGTGGGCTTAAT---------AATGCTACA------------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACTAGTGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGATGCGCAACAGCATATGTTGCAGCTCACGGTGTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATGATATGATTTGGGGG---AACATGACATGGATGCAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTTTAATATACAGCTTACTTGAGGACTCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTGTTGGCATTGGATAAGTGGGACAGCTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTAATTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCTC---CTCCCAGCACAGAGGGGA------CCCGACAGACCAGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAAGGAGACAAAGACAGATCCAGGCGATTAGTGCATGGATTATTTCCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGATAAAGAATAGTGCAATTAGCTTGCTTAATACCACAGCAATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGCACGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATCTGCCATATACCTACACGCATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z29.UNC.EU577638
ATGAGAGCGAAGGAGATGAGGAAGCATTGTCAGCACTTG---------TGGACAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA------------AAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAAACAGAAGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGCCACTAGTATAAATTGCACTAATGCTGTCAATAGTACT---------------------------------------------------------------------GATACAGCTAATTGCACTGTGAATAATAGCACAGATGAAATGAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AGGACAAAGAAAGAATATGCTCTCTTCTATAGCCTTGATATAGTACAAATAGAGGATAAGAGTAATAAG---------------------AATAAGACT------------GATAATTATACTAGCTATAGATTAATAAAGTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTTAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATGATTAGGTCTGAAAACTTCTCGAACAATGCTAAGACCATAATAGTACATTTGAATGAATCTGTACAAATTAATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACGTATAGGA------------CCAGGAGCA---GCATTTTATGCAACAGGGGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGCAGAAAAGATTGGAATAACACTCTAAAAAGGGTAGTTGCAAAATTAAAA---GAGCAATATAAA------------AGCATAACAACAATAATCTTTAAGCCACCA------CCCCCAGGAGGAGACCCAGAAGTTGTATTGCATAGTTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACCTGGGAA------------AATGGTACTGAA---------------------------------ACAACGTCAAATAACACTCAAGGG---AATGACACA---------------------------ATAATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAATTTGTAAATATGTGGCAGTCAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGGGGACGAATTAATTGTACATCAAATATTACGGGGCTGTTATTAACAAATGATAGAGGTGGGCTTAAT---------AATGCTACA------------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACTAGTGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGGAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGATGCGCAACAGCATATGTTGCAGCTCACGGTGTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATGATATGATTTGGGGG---AACATGACATGGATGCAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACAGCTTACTTGAGGACTCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTGTTGGCATTGGATAAGTGGGACAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCTC---CTCCCAGCACAGAGGGGA------CCCGACAGACCAGAAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAAGGAGACAAAGACAGATCCAGGCGATTAGTGCATGGATTATTTCCGCTCATCTGGGACGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGATAAAGAATAGTGCAATTAGCTTGCTTAATACCACAGCAATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGCACGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATCTGCCATATACCTACACGCATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z29.UNC.EU577644
ATGAGAGCGAAGGAGATGAGGAAGCATTGTCAGCACTTG---------TGGACAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA------------AAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAAACAGAAGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGCCACTAGTATAAATTGCACTAATGCTGTCAATAGTACT---------------------------------------------------------------------GATACAGCTAATTGCACTGTGAATAATAGCACAGATGAAATGAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AGGACAAAGAAAGAATATGCTCTCTTCTATAGCCTTGATATAGTACAAATAGAGGATAAGAGTAATAAG---------------------AATAAGACT------------GATAATTATACTAGCTATAGATTAATAAAGTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATGATTAGGTCTGAAAACTTCTCGAACAATGCTAAGACCATAATAGTACATTTGAATGAATCTGTACAAATTAATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACGTATAGGA------------CCAGGAGCA---GCATTTTATGCAACAGGGGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGCAGAAAAGATTGGAATAACACTCTAAAAAGGGTAGTTGCAAAATTAAAA---GAGCAATATAAA------------AGCATAACAACAATAATCTTTAAGCCACCA------CCCCCAGGAGGAGACCCAGAAGTTGTATTGCATAGTTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACCTGGGAA------------AATGGTACTGAAGTG------------------------------------TCAAATAACACTCAAGGG---ATTGACACA------------------------------ATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAATTTGTAAATATGTGGCAGTCAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGGGGACGAATTAATTGTACATCAAATATTACGGGGCTGTTATTAACAAGTGATAGAGGTGGGCTTAAT---------AATGCTACA------------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACTAGTGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCCATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGATGCGCAACAGCATATGTTGCAGCTCACGGTGTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATGATATGATTTGGGGG---AACATGACATGGATGCAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTTTAATATACAGCTTACTTGAGGACTCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTGTTGGCATTGGATAAGTGGGACAGCTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTAATTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCTC---CTCCCAGCACAGAGGGGA------CCCGACAGACCAGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAAGGAGACAAAGACAGATCCAGGCGATTAGTGCATGGATTATTTCCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAAATAAAGAATAGTACAATTAGCTTGCTTAATACCACAGCAATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGCACGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATCTGCCATATACCTACACGCATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z29.UNC.EU577632
ATGAGAGCGAAGGAGATGAGGAAGCATTGTCAGCACTTG---------TGGACAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA------------AAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAAACAGAAGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGCGTTACTTTAAATTGCACTAATGCCACTAGTCTAAATTGCACTAAT---GTCAATAGTACT---------------------------------------------------------------------GATACAGCTAATTGCACTGTGAATAATAGCACAGAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AGGACAAAGAAAGAATATGCTCTCTTCTATAGCCTTGATATAGTACAAATAGGAGATAAGAATAATAAT---------------------AATAAGACT------------AATAATTATACTAGCTATAGATTAATAAAGTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTTAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATGATTAGGTCTGAAAACTTCTCGAACAATGCTAAGACCATAATAGTACATTTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACGTATAGGA------------CCAGGAGCA---GCATTTTATGCAACAGGGGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGCAGAAAAGATTGGAATAACACTCTAAAACATATAGTTGCAAAATTAGGA---GAGCAATATAAA------------AACATAACAACAATAAGCTTTAAGCCACCA------CCCCCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTATTGCATAATTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACCTGGTGGAGG---------AATGGTACTGAAGTGTTTAATAGTACCTGGTGGAGGAATGGTACTGAAGTGTCAAATAACACTCAAGGG---ATTGACACA------------------------------ATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAATTTGTAAATATGTGGCAGTCAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGGGGACGAATTAATTGTACATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGTGATAGAGGTGGGCTTAAT---------AATGCTACA------------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACTAGTGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCCATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGATGCGCAACAGCATATGTTGCAGTTCACGGTGTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTAGCTGTGGAAAGATACCTAAGAGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATGATATGATTTGGGGG---AACATGACATGGATGCAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTTTAATATACAGCTTACTTGAGGACTCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTGTTGGCATTGGATAAGTGGGACAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCTC---CTCCCAGCACAGAGGGGA------CCCGACAGACCAGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAAGGAGACAAAGACAGATCCAGGCGATTAGTGCATGGATTATTTCCGCTCATCTGGGACGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAAATAAAGAATAGTGCAATTAGCTTGCTTAATACCACAGCAATAGCAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGATTATAGAAGCAGCACGAAGA------------------ATTTTTGGAGCTATCTGCCATATACCTACACGCATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z29.UNC.EU577634
ATGAGAGCGAAGGAGATGAGGAAGCATTGTCAGCACTTG---------TGGACAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA------------AAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAAACAGAAGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGCGTTACTTTAAATTGCACTAATGCCACTAGTATAAATTGCACTAAT---GTCAATAGTACT---------------------------------------------------------------------GATACAGCTAATTGCACTGTGAATAATAGCACAGATGAAATGAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AGGACAAAGAAAGAATATGCTCTCTTCTATAGCCTTGATATAGTACAAATAGAGGATAAGAGTAATAAG---------------------AATAAGACT------------GATAATTATACTAGCTATAGATTAATAAAGTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATGATTAGGTCTGAAAACTTCTCGAACAATGCTAAGACCATAATAGTACATTTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACGTATAGGA------------CCAGGAGCA---GCATTTTATGCAACAGGGGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGCAGAAAAGATTGGAATAACACTCTAAAACATATAGTTGCAAAATTAGGA---GAGCAATATAAA------------AACATAACAACAATAAGCTTTAAGCCACCA------CCCCCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTATTGCATAATTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACCTGGTGGAGG---------AATGGTACTGAAGTGTTTAATAGTACCTGGTGGAGGAATGGTACTGAAGTGTCAAATAACACTCAAGGG---ATTGACACA------------------------------ATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAATTTGTAAATATGTGGCAGTCAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGGGGACGAATTAATTGTACATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGTGATAGAGGTGGGCTTAAT---------AATGCTACA------------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACTAGTGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGATGCGCAACAGCATATGTTGCAGCTCACGGTGTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATGATATGATTTGGGGG---AACATGACATGGATGCAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTTTAATATACAGCTTACTTGAGGACTCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTGTTGGCATTGGATAAGTGGGACAGCTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTAATTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCTC---CTCCCAGCACAGAGGGGA------CCCGACAGACCAGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAAGGAGACAAAGACAGATCCAGGCGATTAGTGCATGGATTATTTCCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAAATAAAGAATAGTACAATTAGCTTGCTTAATACCACAGCAATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGCACGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATCTGCCATATACCTACACGCATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z29.UNC.EU577640
ATGAGAGCGAAGGAGATGAGGAAGCATTGTCAGCACTTA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA------------AAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAAACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GTAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGAGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGCGTTACTTTAAATTGCACTAATGCCACTAGTATAAATTGCACTAAT---GTCAATAGTACT---------------------------------------------------------------------GATACAGCTAATTGCACTGTGAATAATAGCACAGATGAAATGAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AGGACAAAGAAAGAATATGCTCTCTTCTATAGCCTTGATATAGTACAAATAGAGGATAAGAGTAATAAG---------------------AATAAGACT------------GATAATTATACTAGCTATAGATTAATAAAGTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATGATTAGGTCTGAAAACTTCTCGAACAATGCTAAGACCATAATAGTACATTTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACGTATAGGA------------CCAGGAGCA---GCATTTTATGCAACAGGGGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGCAGAAAAGATTGGAATAACACTCTAAAACATATAGTTGCAAAATTAGGA---GAGCAATATAAA------------AACATAACAACAATAAGCTTTAAGCCACCA------CCCCCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTATTGCATAATTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACCTGGTGGAGG---------AATGGTACTGAAGTGTTTAATAGTACCTGGTGGAGGAATGGTACTGAAGTGTCAAATAACACTCAAGGG---ATTGACACA------------------------------ATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAATTTGTAAATATGTGGCAGTCAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGGGGACGAATTAATTGTACATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGTAATAAAGGTGGGCTTAAT---------AATGCTACA------------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACTAGTGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCCATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGATGCGCAACAGCATATGTTGCAGCTCACGGTGTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATGATATGATTTGGGGG---AACATGACATGGATGCAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTTTAATATACAGCTTACTTGAGGACTCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTGTTGGCATTGGATAAGTGGGACAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCTC---CTCCCAGCACAGAGGGGA------CCCGACAGACCAGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAAGGAGACAAAGACAGATCCAGGCGATTAGTGCATGGATTATTTCCGCTCATCTGGGACGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAAATAAAGAATAGTACAATTAGCTTGCTTAATACCACAGCAATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGCACGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATCTGCCATATACCTACACGCATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z29.UNC.EU577631
ATGAGAGCGAAGGAGATGAGGAAGCATTGTCAGCACTTG---------TGGACAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA------------AAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAAACAGAAGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGCGTTACTTTAAATTGCACTAATGCCACTAGTATAAATTGCACTAAT---GTCAATAGTACT---------------------------------------------------------------------GATACAGCTAATTGCACTGTGAATAATAGCACAGATGAAATGAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AGGACAAAGAAAGAATATGCTCTCTTCTATAGCCTTGATATAGTACAAATAGAGGATAAGAGTAATAAG---------------------AATAAGACT------------GATAATTATACTAGCTATAGATTAATAAAGTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATGATTAGGTCTGAAAACTTCTCGAACAATGCTAAGACCATAATAGTACATTTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACGTATAGGA------------CCAGGAGCA---GCATTTTATGCAACAGGGGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGCAGAAAAGATTGGAATAACACTCTAAAACATATAGTTGCAAAATTAGGA---GAGCAATATAAA------------AACATAACAACAATAAGCTTTAAGCCACCA------CCCCCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTATTGCATAATTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACCTGGTGGAGG---------AATGGTACTGAAGTGTTTAATAGTACCTGGTGGAGGAATGGTACTGAAGTGTCAAATAACACTCAAGGG---ATTGACACA------------------------------ATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAATTTGTAAATATGTGGCAGTCAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGGGGACGAATTAATTGTACATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGTGATAGAGGTGGGCTTAAT---------AATGCTACA------------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACTAGTGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGGAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGATGCGCAACAGCATATGTTGCAGCTCACGGTGTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATGATATGATTTGGGGG---AACATGACATGGATGCAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTTTAATATACAGCTTACTTGAGGACTCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTGTTGGCATTGGATAAGTGGGACAGCTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTAATTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCTC---CTCCCAGCACAGAGGGGA------CCCGACAGACCAGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAAGGAGACAAAGACAGATCCAGGCGATTAGTGCATGGATTATTTCCGCTCATCTGGGACGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGATAAAGAATAGTGCAATTAGCTTGCTTAATACCACAGCAATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGCACGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATCTGCCATATACCTACACGCATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z29.UNC.EU577633
ATGAGAGCGAAGGAGATGAGGAAGCATTGTCAGCACTTG---------TGGACAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA------------AAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAAACAGAAGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGCGTTACTTTAAATTGCACTAATGCCACTAGTATAAATTGCACTAAT---GTCAATAGTACT---------------------------------------------------------------------GATACAGCTAATTGCACTGTGAATAATAGCACAGATGAAATGAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AGGACAAAGAAAGAATATGCTCTCTTCTATAGCCTTGATATAATACAAATAGAGGATAAGAGTAATAAG---------------------AATAAGACT------------GATAATTATACTAGCTATAGATTAATAAAGTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATGATTAGGTCTGAAAACTTCTCGAACAATGCTAAGACCATAATAGTACATTTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACGTATAGGA------------CCAGGAGCA---GCATTTTATGCAACAGGGGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGCAGAAAAGATTGGAATAACACTCTAAAACATATAGTTGCAAAATTAGGA---GAGCAATATAAA------------AACATAACAACAATAAGCTTTAAGCCACCA------CCCCCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTATTGCATAATTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACCTGGTGGAGG---------AATGGTACTGAAGTGTTTAATAGTACCTGGTGGAGGAATGGTACTGAAGTGTCAAATAACACTCAAGGG---ATTGACACA------------------------------ATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAATTTGTAAATATGTGGCAGTCAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGGGGACGAATTAATTGTACATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGTGATAGAGGTGGGCTTAAT---------AATGCTACA------------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACTAGTGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGATGCGCAACAGCATATGTTGCAGCTCACGGTGTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATGATATGATTTGGGGG---AACATGACATGGATGCAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTTTAATATACAGCTTACTTGAGGACTCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTGTTGGCATTGGATAAGTGGGACAGCTTGTGGAGTTGGTTTGATATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTAATTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCTC---CTCCCAGCACAGAGGGGA------CCCGACAGACCAGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAAGGAGACAAAGACAGATCCAGGCGATTAGTGCATGGATTATTTCCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAAATAAAGAATAGTACAATTAGCTTGCTTAATACCACAGCAATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGCACGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATCTGCCATATACCTACACGCATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z29.UNC.EU577629
ATGAGAGCGAAGGAGATGAAGAAGCATTGTCAGCACTTA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA------------AAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAAACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GTAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATCATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGCGTTACTTTAAATTGCACTAATGCCACTAGTATAAATTGCACTAAT---GTCAATAGTACT---------------------------------------------------------------------GATACAGCTAATTGCACTGTGAATAATAGCACAGATGAAATGAAAAACTGCTCTTTCGATATCACC---ACAAGTGTAAGAGAT------AGGACAAAGAAAGAATATGCTCTCTTCTATAGCCTTGATATAGTACAAATAGAGGATAACAGTAATAAG---------------------AATAAGACT------------GATAATTATACTAGCTATAGATTAATAAAGTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATGATTAGGTCTGAAAACTTCTCGAACAATGCTAAGACCATAATAGTACATTTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACGTATAGGA------------CCAGGAGCA---GCATTTTATGCAACAGGGGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGCAGAAAAGATTGGAATAACACTCTAAAACATATAGTTGCAAAATTAGGA---GAGCAATATAAA------------AACATAACAACAATAAGCTTTAAGCCACCA------CCCCCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTATTGCATAATTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACCTGGTGGAGG---------AATGGTACTGAAGTGTTTAATAGTACCTGGTGGAGGAATGGTACTGAAGTGTCAAATAACACTCAAGGG---ATTGACACA------------------------------ATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAATTTGTAAATATGTGGCAGTCAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGGGGACGAATTAATTGTACATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGTGATAGAGGTGGGCTTAAT---------AATGCTACA------------------------------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACTAGTGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAAGGCTATTGATGCGCAACAGCATATGTTGCAGCTCACGGTGTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCCTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTATGATATGATTTGGGGG---AACATGACATGGATGCAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTTTAATATACAGCTTACTTGAGGACTCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTGTTGGCATTGGATAAGTGGGACAGCTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTAATTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCTC---CTCCCAGCACAGAGGGGA------CCCGACAGACCAGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAAGGAGACAAAGACAGATCCAGGCGATTAGTGCATGGATTATTTCCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAAATAAAGAATAGTACAATTAGCTTGCTTAATACCACAGCAATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGCACGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATCTGCCATATACCTACACGCATAAGACAGGGCATGGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z30.UNC.EU577647
ATGATAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGATTGTTGATGACA------------TGTAATGCTGAA---------GACCAATTGTGGGTTACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACAAGACCCAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAACATTTTAACGTGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTATACTGGGAATACTACCAATACTGGGAATGCTACCAAT---------------------------------------------------------------ACTAACAGTACTGTGAATGCTTCCAGTACCTTGGAAGAGACGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATAACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAAAGGTATCAAGACTATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTAGCAATAAATAATGAT------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGCAACACCTCAGTCATTACACAAGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACATTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCGACTCAACTGCTGTTGAATGGCAGTATAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACAAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTATGCAACAGGAAACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTC------AGTAGGGCACAATGGAATGACACTTTAAAAAAGGTGGTTGAAAAACTAACA---GAAAAATATGGT------------AATAAAACA---ATAGCCTTTCGGCCA---------CCCGTAGGAGGGGACCCGGAAATTATAATGCACACTTTTAACTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AGTGGGGGACAGTCA---------------------------AATGGAACTGAAGAC---------------AATAGCACC---------------------------AATATCAGACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTAATAGT------------AACACCACGAAC------------------AACAGCAACACGGAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACGATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATGACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACACAGGAAATATACAATTTAATTGAAGTATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGAATTATTAAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGGCAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTCCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCACAGTAGCTGAGTGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACTAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCGCAATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z30.UNC.EU577656
ATGATAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGATTGTTGATGACA------------TGTAATGCTGAA---------GACCAATTGTGGGTTACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACAAGACCCAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAACATTTTAACATATGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTATACTAGGAATACTACCAGTACTGGGAATGCTACCAAT---------------------------------------------------------------ACTAACAGTACTGTGAATGCTTCCAGTACTGTGGAAGAGACGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATAACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAAAGGTATCAAGACTATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTAGCAATAAATAATGAT------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGCAACACCTCAGTCATTACACAAGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACATTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCGACTCAACTGCTGTTGAATGGCAGTATAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTAAACAAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTATGCAACAGGAAACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTC------AGTAGGGCACAATGGAATGACACTTTAAAAAAGGTGGTTGAAAAACTAACA---GAAAAATATGGT------------AATAAAACA---ATAGCCTTTCGGCCA---------CCCGTAGGAGGGGACCCGGAAATTATAATGCACACTTTTAACTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AGTGGGGGACAGTCA---------------------------AATGGAACTGAAGAC---------------AATAGCACC---------------------------AATATCAGACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTAATAGT------------AACACCACGAAC------------------AACAGCAACACGGAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACGATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTAAC------AACTACACACAGGAAATATATAATTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGAATTATTAAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTGCAGACCCGC---TTCCCAGTCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGGCAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTCCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGTGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCGCAATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTATTATAA

5.Z30.UNC.EU577669
ATGATAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGATTGTTGATGACA------------TGTAATGCTGAA---------GACCAATTGTGGGTTACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACAAGACCCAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAACATTTTAACGTGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTATACTGGGAATACTACCAATACTGGGAATGCTACCAAT---------------------------------------------------------------ACTAACAGTACTGTGAATGCTTCCAGTACCTTGGAAGAGACGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATAACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAAAGGTATCAAGACTATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTAGCAATAAATAATGAT------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGCAACACCTCAGTCATTACACAAGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTTTTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACATTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCGACTCAACTGCTGTTGAATGGCAGTATAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACAAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTATGCAACAGGAAACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTC------AGTAGGGCACAATGGAATGACACTTTAAAAAAGGTGGTTGAAAAACTAACA---GAAAAATATGGT------------AATAAAACA---ATAGCCTTTCGGCCA---------CCCGTAGGAGGGGACCCGGAAATTATAATGCACACTTTTAACTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAGCACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AGTGGGGGACAGTCA---------------------------AATGGAACTGAAGAC---------------AATAGCACC---------------------------AATATCAGACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTAATAGT------------AACACCACGAAC------------------AACAGCAACACGGAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACGATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATGACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACACAGGAAATATACAATTTAATTGAAGTATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGAATTATTAAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGGCAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTCCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCACAGTAGCTGAGTGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACTAAGA------------------ATTTGTAGAACTATCCGCAATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z30.UNC.EU577653
ATGATAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGATTGTTGATGACA------------TGTAATGCTGAA---------GACCAATTGTGGGTTACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACAAGACCCAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAACATTTTAACGTGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTATACTGGGAATACTACCAATACTGGGAATGCTACCAAT---------------------------------------------------------------ACTAACAGTACTGTGAATGCTTCCAGTACCTTGGAAGAGACGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATAACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAAAGGTATCAAGACTATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTAGCAATAAATAATGAT------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGCAACACCTCAGTCATTACACAAGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACATTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCGACTCAACTGCTGTTGAATGGCAGTATAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACAAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTATGCAACAGGAAACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTC------AGTAGGGCACAATGGAATGCCACTTTAAAAAAGGTGGTTGAAAAACTAACA---GAAAAATATGGT------------AATAAAACA---ATAGCCTTTCGGCCA---------CCCGTAGGAGGGGACCCGGAAATTATAATGCACACTTTTAACTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AGTGGGGGACAGTCA---------------------------AATGGAACTGAAGAC---------------AATAGCACC---------------------------AATATCAGACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTAATAGT------------AACACCACGAAC------------------AACAGCAACACGGAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACGATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATGACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACACAGGAAATATACAATTTAATTGAAGTATCGCAGAACCAACTAGAAAAGAATGAACTAGAATTATTAAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGGCAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTCCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCACAGTAGCTGAGTGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACTAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCGCAATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z30.UNC.EU577650
ATGATAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGATTGTTGATGACA------------TGTAATGCTGAA---------GACCAATTGTGGGTTACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACAAGACCCAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAACATTTTAACGTGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTATACTGGGAATACTACCAATACT---------------------------------------------------------------------------------AACAGTACTGTGAATGCTTCCAGTACCTTGGAAGAGACGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATAACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAAAGGTATCAAGACTATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTAGCAATAAATAATGAT------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGCAACACCTCAGTCATTACACAAGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACATTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCGACTCAACTGCTGTTGAATGGCAGTATAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACAAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTATGCAACAGGAAACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTC------AGTAGGGCACAATGGAATGACACTTTAAAAAAGGTGGTTGAAAAACTAACA---GAAAAATATGGT------------AATAAAACA---ATAGCCTTTCGGCCA---------CCCGTAGGAGGGGACCCGGAAATTATAATGCACACTTTTAACTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AGTGGGGGACAGTCA---------------------------AATGGAACTGAAGAC---------------AATAGCACC---------------------------AATATCAGACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTAATAGT------------AACACCACGAAC------------------AACAGCAACACGGAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACGATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATGACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACACAGGAAATATACAATTTAATTGAAGTATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGAATTATTAAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGGCAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTCCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCACAGTAGCTGAGTGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACTAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCGCAATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z30.UNC.EU577661
ATGATAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGATTGTTGATGACA------------TGTAATGCTGAA---------GACCAATTGTGGGTTACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACAAGACCCAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAACATTTTAACGTGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTATACTGGGAATACTACCAATACTGGGAATGCTACCAAT---------------------------------------------------------------ACTAACAGTACTGTGAATGCTTCCAGTACCTTGGAAGAGACGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATAACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAAAGGTATCAAGACTATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTAGCAATAAATAATGAT------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGCAACACCTCAGTCATTACACAAGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACATTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCGACTCAACTGCTGTTGAATGGCAGTATAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACAAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTATGCAACAGGAAACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTC------AGTAGGGCACAATGGAATGACACTTTAAAAAAGGTGGTTGAAAAACTAACA---GAAAAATATGGT------------AATAAAACA---ATAGCCTTTCGGCCA---------CCCGTAGGAGGGGACCCGGAAATTATAATGCACACTTTTAACTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAGCACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AGTGGGGGACAGTCA---------------------------AATGGAACTGAAGAC---------------AATAGCACC---------------------------AATATCAGACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTAATAGT------------AACACCACGAAC------------------AACAGCAACACGGAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACGATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATGACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACACAGGAAATATACAATTTAATTGAAGTATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGAATTATTAAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAATAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGGCAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATCTATGG---AACCTCCTCCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCACAGTAGCTGAGTGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACTAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCGCAATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z30.UNC.EU577666
ATGATAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGATTGTTGATGACA------------TGTAATGCTGAA---------GACCAATTGTGGGTTACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACAAGACCCAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAACATTTTAACGTGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTATACTGGGAATACTACCAATACTGGGAATGCTACCAAT---------------------------------------------------------------ACTAACAGTACTGTGAATGCTTCCAGTACCTTGGAAGAGACGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATAACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAAAGGTATCAAGACTATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTAGCAATAAATAATGAT------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGCAACACCTCAGTCATTACACAAGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACATTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCGACTCAACTGCTGTTGAATGGCAGTATAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACAAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTATGCAACAGGAAACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTC------AGTAGGGCACAATGGAATGACACTTTAAAAAAGGTGGTTGAAAAACTAACA---GAAAAATATGGT------------AATAAAACA---ATAGCCTTTCGGCCA---------CCCGTAGGAGGGGACCCGGAAATTATAATGCACACTTTTAACTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AGTGGGGGACAGTCA---------------------------AATGGAACTGAAGAC---------------AATAGCACC---------------------------AATATCAGACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTAATAGT------------AACACCACGAAC------------------AACAGCAACACGGAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACGATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATGACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACACAGGAAATATACAATTTAATTGAAGTATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGAATTATTAAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGGCAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTCCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCACAGTAGCTGAGTGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACTAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCGCAATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z30.UNC.EU577651
ATGATAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGATTGTTGATGACA------------TGTAATGCTGAA---------GACCAATTGTGGGTTACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACAAGACCCAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAACATTTTAACGTGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTATACTGGGAATACTACCAATACTGGGAATGCTACCAAT---------------------------------------------------------------ACTAACAGTACTGTGAATGCTTCCAGTACCTTGGAAGAGACGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATAACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAAAGGTATCAAGACTATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTAGCAATAAATAATGAT------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGCAACACCTCAGTCATTACACAAGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACATTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCGACTCAACTGCTGTTGAATGGCAGTATAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACAAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTATGCAACAGGAAACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTC------AGTAGGGCACAATGGAATGACACTTTAAAAAAGGTGGTTGAAAAACTAACA---GAAAAATATGGT------------AATAAAACA---ATAGCCTTTCGGCCA---------CCCGTAGGAGGGGACCCGGAAATTATAATGCACACTTTTAACTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAGCACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AGTGGGGGACAGTCA---------------------------AATGGAACTGAAGAC---------------AATAGCACC---------------------------AATATCAGACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTAATAGT------------AACACCACGAAC------------------AACAGCAACACGGAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACGATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTAAC------AACTACACACAGGAAATATATAATTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGAATTATTAAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAAAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGGCAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTCCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCACAGTAGCTGAGTGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACTAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCGCAATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z30.UNC.EU577667
ATGATAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGATTGTTGATGACA------------TGTAATGCTGAA---------GACCAATTGTGGGTTACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACAAGACCCAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAACATTTTAACGTGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTATACTGGGAATACTACCAATACTGGGAATGCTACCAAT---------------------------------------------------------------ACTAACAGTACTGTGAATGCTTCCAGTACCTTGGAAGAGACGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATAACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAAAGGTATCAAGACTATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTAGCAATAAATAATGAT------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGCAACACCTCAGTCATTACACAAGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACATTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCGACTCAACTGCTGTTGAATGGCAGTATAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACAAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTATGCAACAGGAAACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTC------AGTAGGGCACAATGGAATGACACTTTAAAAAAGGTGGTTGAAAAACTAACA---GAAAAATATGGT------------AATAAAACA---ATAGCCTTTCGGCCA---------CCCGTAGGAGGGGACCCGGAAATTATAATGCACACTTTTAACTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAGTACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AGTGGGGGACAGTCA---------------------------AATGGAACTGAAGAC---------------AATAGCACC---------------------------AATATCAGACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTAATAGT------------AACACCACGAAC------------------AACAGCAACACGGAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACGATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATGACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACACAGGAAATATACAATTTAATTGAAGTATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGAATTATTAAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGGCAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTCCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCACAGTAGCTGAGTGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACTAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCGCAATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z30.UNC.EU577659
ATGATAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGATTGTTGATGACA------------TGTAATGCTGAA---------GACCAATTGTGGGTTACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACAAGACCCAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAACATTTTAACGTGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTATACTGGGAATACTACCAATACTGGGAATGCTACCAAT---------------------------------------------------------------ACTAACAGTACTGTGAATGCTTCCAGTACCTTGGAAGAGACGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATAACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAAAGGTATCAAGACTATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTAGCAATAAATAATGAT------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGCAACACCTCAGTCATTACACAAGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACATTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCGACTCAACTGCTGTTGAATGGCAGTATAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACAAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTATGCAACAGGAAACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTC------AGTAGGGCACAATGGAATGACACTTTAAAAAAGGTGGTTGAAAAACTAACA---GAAAAATATGGT------------AATAAAACA---ATAGCCTTTCGGCCA---------CCCGTAGGAGGGGACCCGGAAATTATAATGCACACTTTTAACTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAGTACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AGTGGGGGACAGTCA---------------------------AATGGAACTGAAGAC---------------AATAGCACC---------------------------AATATCAGACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTAATAGT------------AACACCACGAAC------------------AACAGCAACACGGAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAAATATAAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACGATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATGACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACACAGGAAATATACAATTTAATTGAAGTATCGCAGGACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGAATTATTAAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGGCAGA--CAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTCCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCACAGTAGCTGAGTGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACTAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCGCAATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z30.UNC.EU577658
ATGATAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGATTGTTGATGACA------------TGTAATGCTGAA---------GACCAATTGTGGGTTACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACAAGACCCAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAACATTTTAACGTGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTATACTGGGAATACTACCAATACTGGGAATGCTACCAAT---------------------------------------------------------------ACTAACAGTACTGTGAATGCTTCCAGTACCTTGGAAGAGACGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATAACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAAAGGTATCAAGACTATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTAGCAATAAATAATGAT------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGCAACACCTCAGTCATTACACAAGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACATTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCGACTCAACTGCTGTTGAATGGCAGTATAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACAAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTATGCAACAGGAAACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTC------AGTAGGGCACAATGGAATGACACTTTAAAAAAGGTGGTTGAAAAACTAACA---GAAAAATATGGT------------AATAAAACA---ATAGCCTTTCGGCCA---------CCCGTAGGAGGGGACCCGGAAATTATAATGCACACTTTTAACTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAATACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AGTGGGGGACAGTCA---------------------------AATGGAACTGAAGAC---------------AATAGCACC---------------------------AATATCAGACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTAATAGT------------AACACCACGAAC------------------AACAGCAACACGGAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACGATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATGACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACACAGGAAATATACAATTTAATTGAAGTATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGAATTATTAAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAA--ATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGGCAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTCCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCACAGTAGCTGAGTGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACTAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCGCAATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z30.UNC.EU577657
ATGATAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGATTGTTGATGACA------------TGTAATGCTGAA---------GACCAATTGTGGGTTACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACAAGACCCAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAACATTTTAACGTGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTATACTGGGAATACTACCAATACTGGGAATGCTACCAAT---------------------------------------------------------------ACTAACAGTACTGTGAATGCTTCCAGTACCTTGGAAGAGACGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATAACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAAAGGTATCAAGACTATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTAGCAATAAATAATGAT------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGCAACACCTCAGTCATTACACAAGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACATTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACGCATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCGACTCAACTGCTGTTGAATGGCAGTATAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACAAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTATGCAACAGGAAACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTC------AGTAGGGCACAATGGAATGACACTTTAAAAAAGGTGGTTGAAAAACTAACA---GAAAAATATGGT------------AATAAAACA---ATAGCCTTTCGGCCA---------CCCGTAGGAGGGGACCCGGAAATTATAATGCACACTTTTAACTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AGTGGGGGACAGTCA---------------------------AATGGAACTGAAGAC---------------AATAGCACC---------------------------AATATCAGACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTAATAGT------------AACACCACGAAC------------------AACAGCAACACGGAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACGATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATGACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACACAGGAAATATACAATTTAATTGAAGTATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGAATTATTAAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGGCAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTCCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCACAGTAGCTGAGTGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACTAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCGCAATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z30.UNC.EU577668
ATGATAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGATTGTTGATGACA------------TGTAATGCTGAA---------GACCAATTGTGGGTTACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACAAGACCCAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAACATTTTAACGTGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTATACTGGGAATACTACCAATACTGGGAATGCTACCAAT---------------------------------------------------------------ACTAACAGTACTGTGAATGCTTCCAGTACCTTGGAAGAGACGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATAACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAAAGGTATCAAGACTATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTAGCAATAAATAATGAT------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGCAACACCTCAGTCATTACACAAGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACATTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCGACTCAACTGCTGTTGAATGGCAGTATAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACAAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTATGCAACAGGAAACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTC------AGTAGGGCACAATGGAATGACACTTTAAAAAAGGTGGTTGAAAAACTAACA---GAAAAATATGGT------------AATAAAACA---ATAGCCTTTCGGCCA---------CCCGTAGGAGGGGACCCGGAAATTATAATGCACACTTTTAACTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AGTGGGGGACAGTCA---------------------------AATGGAACTGAAGAC---------------AATAGCACC---------------------------AATATCAGACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTAATAGT------------AACACCACGAAC------------------AACAGCAACACGGAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACGATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATGACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACACAGGAAATATACAATTTAATTGAAGTATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGAATTATTAAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGGCAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTCCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCACAGTAGCTGAGTGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACTAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCGCAATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z30.UNC.EU577665
ATGATAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGATTGTTGATGACA------------TGTAATGCTGAA---------GACCAATTGTGGGTTACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACAAGACCCAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAACATTTTAACGTGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTATACTGGGAATACTACCAATACTGGGAATGCTACCAAT---------------------------------------------------------------ACTAACAGTACTGTGAATGCTTCCAGTACCTTGGAAGAGACGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATAACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAAAGGTATCAAGACTATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTAGCAATAAATAATGAT------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGCAACACCTCAGTCATTACACAAGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACATTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCGACTCAACTGCTGTTGAATGGCAGTATAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACAAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTATGCAACAGGAAACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTC------AGTAGGGCACAATGGAATGACACTTTAAAAAAGGTGGTTGAAAAACTAACA---GAAAAATATGGT------------AATAAAACA---ATAGCCTTTCGGCCA---------CCCGTAGGAGGGGACCCGGAAATTATAATGCACACTTTTAACTGTGGAGGAGAATTTCTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AGTGGGGGACAGTCA---------------------------AATGGAACTGAAGAC---------------AATAGCACC---------------------------AATATCAGACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTAATAGT------------AACACCACGAAC------------------AACAGCAACACGGAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACGATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACACTTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATGACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACACAGGAAATATACAATTTAATTGAAGTATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGAATTATTAAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGGCAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTCCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCACAGTAGCTGAGTGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACTAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCGCAATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z30.UNC.EU577660
ATGATAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGATTGTTGATGACA------------TGTAATGCTGAA---------GACCAATTGTGGGTTACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACAAGACCCAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAACATTTTAACGTGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTATACTGGGAATACTACCAATACTGGGAATGCTACCAAT---------------------------------------------------------------ACTAACAGTACTGTGAATGCTTCCAGTACCTTGGAAGAGACGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATAACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAAAGGTATCAAGACTATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTAGCAATAAATAATGAT------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGCAACACCTCAGTCATTACACAAGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACATTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCGACTCAACTGCTGTTGAATGGCAGTATAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACAAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTATGCAACAGGAAACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTC------AGTAGGGCACAATGGAATGACACTTTAAAAAAGGTGGTTGAAAAACTAACA---GAAAAATATGGT------------AATAAAACA---ATAGCCTTTCGGCCA---------CCCGTAGGAGGGGACCCGGAAATTATAATGCACACTTTTAACTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AGTGGGGGACAGTCA---------------------------AATGGAACTGAAGAC---------------AATAGCACC---------------------------AATATCAGACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTAATAGT------------AACACCACGAAC------------------AACAGCAACACGGAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACGATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATGACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACACAGGAAATATACAATTTAATTGAAGTATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGAATTATTAAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGGCAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTCCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCACAGTAGCTGAGTGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACTAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCGCAATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z30.UNC.EU577662
ATGATAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGATTGTTGATGACA------------TGTAATGCTGAA---------GACCAATTGTGGGTTACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACAAGACCCAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAACATTTTAACGTGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTATACTGGGAATACTACCAATACTGGGAATGCTACCAAT---------------------------------------------------------------ACTAACAGTACTGTGAATGCTTCCAGTACCTTGGAAGAGACGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATAACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAAAGGTATCAAGACTATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTAGCAATAAATAATGAT------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGCAACACCTCAGTCATTACACAAGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACATTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCGACTCAACTGCTGTTGAATGGCAGTATAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACAAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTATGCAACAGGAAACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTC------AGTAGGGCACAATGGAATGACACTTTAAAAAAGGTGGTTGAAAAACTAACA---GAAAAATATGGT------------AATAAAACA---ATAGCCTTTCGGCCA---------CCCGTAGGAGGGGACCCGGAAATTATAATGCACACTTTTAACTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAAAACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AGTGGGGGACAGTCA---------------------------AATGGAACTGAAGAC---------------AATAGCACC---------------------------AATATCAGACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTAATAGT------------AACACCACGAAC------------------AACAGCAACACGGAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACGATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATGACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACACAGGAAATATACAATTTAATTGAAGTATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGAATTATTAAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGGCAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTCCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCACAGTAGCTGAGTGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACTAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCGCAATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z30.UNC.EU577649
ATGATAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGATTGTTGATGACA------------TGTAATGCTGAA---------GACCAATTGTGGGTTACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACAAGACCCAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAACATTTTAACGTGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTATACTGGGAATACTACCAATACTGGGAATGCTACCAAT---------------------------------------------------------------ACTAACAGTACTGTGAATGCTTCCAGTACCTTGGAAGAGACGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATAACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAAAGGTATCAAGACTATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTAGCAATAAATAATGAT------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGCAACACCTCAGTCATTACACAAGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACATTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCGACTCAACTGCTGTTGAATGGCAGTATAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACAAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTATGCAACAGGAAACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTC------AGTAGGGCACAATGGAATGACACTTTAAAAAAGGTGGTTGAAAAACTAACA---GAAAAATATGGT------------AATAAAACA---ATAGCCTTTCGGCCA---------CCCGTAGGAGGGGACCCGGAAATTATAATGCACACTTTTAACTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAGTACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AGTGGGGGACAGTCA---------------------------AATGGAACTGAAGAC---------------AATAGCACC---------------------------AATATCAGACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTAATAGT------------AACACCACGAAC------------------AACAGCAACACGGAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACGATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTAAC------AACTACACACAGGAAATATATAATTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGAATTATTAAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTGCAGACCCGC---TTCCCAGTCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGGCAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTCCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCACAGTAGCTGAGTGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACTAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCGCAATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z30.UNC.EU577674
ATGATAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGATTGTTGATGACA------------TGTAATGCTGAA---------GACCAATTGTGGGTTACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACAAGACCCAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAACATTTTAACGTGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTATACTGGGAATACTACCAATACTGGGAATGCTACCAAT---------------------------------------------------------------ACTAACAGTACTGTGAATGCTTCCAGTACCTTGGAAGAGACGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATAACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAAAGGTATCAAGACTATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTAGCAATAAATAATGAT------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTCATAAATTGCAACACCTCAGTCATTACACAAGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACATTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCGACTCAACTGCTGTTGAATGGCAGTATAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACAAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTATGCAACAGGAAACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTC------AGTAGGGCACAATGGAATGACACTTTAAAAAAGGTGGTTGAAAAACTAACA---GAAAAATATGGT------------AATAAAACA---ATAGCCTTTCGGCCA---------CCCGTAGGAGGGGACCCGGAAATTATAATGCACACTTTTAACTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AGTGGAGGACAGTCA---------------------------AATGGAACTGAAGAC---------------AATAGCACC---------------------------AATATCAGACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTAATAGT------------AACACCACGAAC------------------AACAGCAACACGGAGACCTTTAGACCTGCAGGAGGAAATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACGATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATGACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACACAGGAAATATACAATTTAATTGAAGTATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGAATTATTAAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGGCAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTCCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCACAGTAGCTGAGTGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACTAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCGCAATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z30.UNC.EU577671
ATGATAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGATTGTTGATGACA------------TGTAATGCTGAA---------GACCAATTGTGGGTTACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACAAGACCCAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAACATTTTAACGTGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTATACTGGGAATACTACCAATACTGGGAATGCTACCAAT---------------------------------------------------------------ACTAACAGTACTGTCAATGCTTCCAGTACCTTGGAAGAGACGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATAACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAAAGGTATCAAGACTATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTAGCAATAAATAATGAT------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGCAACACCTCAGTCATTACACAAGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACATTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCGACTCAACTGCTGTTGAATGGCAGTATAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACAAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTATGCAACAGGAAACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTC------AGTAGGGCACAATGGAATGACACTTTAAAAAAGGTGGTTGAAAAACTAACA---GAAAAATATGGT------------AATAAAACA---ATAGCCTTTCGGCCA---------CCCGTAGGAGGGGACCCGGAAATTATAATGCACACTTTTAACTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AGTGGGGGACAGTCA---------------------------AATGGAACTGAAGAC---------------AATAGCACC---------------------------AATATCAGACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTAATAGT------------AACACCACGAAC------------------AACAGCAACACGGAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACGATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATGACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACACAGGAAATATACAATTTAATTGAAGTATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGAATTATTAAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGGCAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTCCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCACAGTAGCTGAGTGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACTAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCGCAATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z30.UNC.EU577652
ATGATAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGATTGTTGATGACA------------TGTAATGCTGAA---------GACCAATTGTGGGTTACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACAAGACCCAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAACATTTTAACGTGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTATACTGGGAATACTACCAATACTGGGAATGCTACCAAT---------------------------------------------------------------ACTAACAGTACTGTGAATGCTTCCAATACCTTGGAAGAGACGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATAACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAAAGGTATCAAGACTATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTAGCAATAAATAATGAT------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGCAACACCTCAGTCATTACACAAGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACATTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCGACTCAACTGCTGTTGAATGGCAGTATAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACAAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTATGCAACAGGAAACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTC------AGTAGGGCACAATGGAATGACACTTTAAAAAAGGTGGTTGAAAAACTAACA---GAAAAATATGGT------------AATAAAACA---ATAGCCTTTCGGCCA---------CCCGTAGGAGGGGACCCGGAAATTATAATGCACACTTTTAACTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AGTGGGGGACAGTCA---------------------------AATGGAACTGAAGAC---------------AATAGCACC---------------------------AATATCAGACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTAATAGT------------AACACCACGAAC------------------AACAGCAACACGGAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACGATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATGACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACACAGGAAATATACAATTTAATTGAAGTATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGAATTATTAAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGGCAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTCCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCACAGTAGCTGAGTGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACTAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCGCAATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z30.UNC.EU577648
ATGATAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGATTGTTGATGACA------------TGTAATGCTGAA---------GACCAATTGTGGGTTACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACAAGACCCAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAACATTTTAACGTGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTATACTGGGAATACTACCAATACTGGGAATGCTACCAAT---------------------------------------------------------------ACTAACAGTACTGTGAATGCTTCCAGTACCTTGGAAGAGACGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATAACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAAAGGTATCAAGACTATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTAGCAATAAATAATGAT------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGCAACACCTCAGTCATTACACAAGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACATTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCGACTCAACTGCTGTTGAATGGCAGTATAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACAAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTATGCAACAGGAAACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTC------AGTAGGGCACAATGGAATGACACTTTAAAAAAGGTGGTTGAAAAACTAACA---GAAAAATATGGT------------AATAAAACA---ATAGCCTTTCGGCCA---------CCCGTAGGAGGGGACCCGGAAATTATAATGCACACTTTTAACTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AGTGGGGGACAGTCA---------------------------AATGGAACTGAAGAC---------------AATAGCACC---------------------------AATATCAGACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTAATAGT------------AACACCACGAAC------------------AACAGCAACACGGAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACGATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACAGTAATTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATGACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACACAGGAAATATACAATTTAATTGAAGTATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGAATTATTAAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGGCAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTCCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCACAGTAGCTGAGTGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACTAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCGCAATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z30.UNC.EU577655
ATGATAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGATTGTTGATGACA------------TGTAATGCTGAA---------GACCAATTGTGGGTTACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACAAGACCCAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAACATTTTAACATATGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTATACTAGGAATACTACCAGTACTGGGAATGCTACCAAT---------------------------------------------------------------ACTAACAGTACTGTGAATGCTTCCAGTACTGTGGAAGAGACGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATAACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAAAGGTATCAAGACTATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTAGCAATAAATAATGAT------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGCAACACCTCAGTCATTACACAAGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACATTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCGACTCAACTGCTGTTGAATGGCAGTATAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACAAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTATGCAACAGGAAACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTC------AGTAGGGCACAATGGAATGACACTTTAAAAAAGGTGGTTGAAAAACTAACA---GAAAAATATGGT------------AATAAAACA---ATAGCCTTTCGGCCA---------CCCGTAGGAGGGGACCCGGAAATTATAATGCACACTTTTAACTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AGTGGGGGACAGTCA---------------------------AATGGAACTGAAGAC---------------AATAGCACC---------------------------AATATCAGACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTAATAGT------------AACACCACGAAC------------------AACAGCAACACGGAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACGATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATGACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACACAGGAAATATACAATTTAATTGAAGTATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGAATTATTAAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGGCAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTCCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCACAGTAGCTGAGTGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACTAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCGCAATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z30.UNC.EU577673
ATGATAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGATTGTTGATGACA------------TGTAATGCTGAA---------GACCAATTGTGGGTTACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACAAGACCCAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAACATTTTAACGTGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTATACTGGGAATACTACCAATACTGGGAATGCTACCAAT---------------------------------------------------------------ACTAACAGTACTGTGAATGCTTCCAGTACCTTGGAAGAGACGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATAACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAAAGGTATCAAGACTATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTAGCAATAAATAATGAT------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGCAACACCTCAGTCATTACACAAGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACATTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCGACTCAACTGCTGTTGAATGGCAGTATAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACAAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTATGCAACAGGAAACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTC------AGTAGGGCACAATGGAATGACACTTTAAAAAAGGTGGTTGAAAAACTAACA---GAAAAATATGGT------------AATAAAACA---ATAGCCTTTCGGCCA---------CCCGTAGGAGGGGACCCGGAAATTATAATGCACACTTTTAACTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AGTGGGGGACAGTCA---------------------------AATGGAACTGAAGAC---------------AATAGCACC---------------------------AATATCAGACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTAATAGT------------AACACCACGAAC------------------AACAGCAACACGGAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACGATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATGACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACACAGGAAATATACAATTTAATTGAAGTATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGAATTATTAAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGGCAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTCCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCACAGTAGCTGAGTGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACTAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCGCAATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z30.UNC.EU577670
ATGATAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGATTGTTGATGACA------------TGTAATGCTGAA---------GACCAATTGTGGGTTACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACAAGACCCAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAACATTTTAACGTGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTATACTGGGAATACTACCAATACTGGGAATGCTACCAAT---------------------------------------------------------------ACTAACAGTACTGTGAATGCTTCCAGTACCTTGGAAGAAACGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATAACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAAAGGTATCAAGACTATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTAGCAATAAATAATGAT------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGCAACACCTCAGTCATTACACAAGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACATTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCGACTCAACTGCTGTTGAATGGCAGTATAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACAAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTATGCAACAGGAAACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTC------AGTAGGGCACAATGGAATGACACTTTAAAAAAGGTGGTTGAAAAACTAACA---GAAAAATATGGT------------AATAAAACA---ATAGCCTTTCGGCCA---------CCCATAGGAGGGGACCCGGAAATTATAATGCACACTTTTAACTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AGTGGGGGACAGTCA---------------------------AATGGAACTGAAGAC---------------AATAGCACC---------------------------AATATCAGACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTAATAGT------------AACACCACGAAC------------------AACAGCAACACGGAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACGATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATGACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACACAGGAAATATACAATTTAATTGAAGTATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGAATTATTAAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAAAAGGTGGAGAGCGAGGCAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTCCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCACAGTAGCTGAGTGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACTAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCGCAATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z30.UNC.EU577654
ATGATAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGATTGTTGATGACA------------TGTAATGCTGAA---------GACCAATTGTGGGTTACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACAAGACCCAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAACATTTTAACATATGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTATACTAGGAATACTACCAGTACTGGGAATGCTACCAAT---------------------------------------------------------------ACTAACAGTACTGTGAATGCTTCCAGTACTGTGGAAGAGACGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATAACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAAAGGTATCAAGACTATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTAGCAATAAATAATGAT------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGCAACACCTCAGTCATTACACAAGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACATTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCGACTCAACTGCTGTTGAATGGCAGTATAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTAAACAAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTATGCAACAGGAAACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTC------AGTAGGGCACAATGGAATGACACTTTAAAAAAGGTGGTTGAAAAACTAACA---GAAAAATATGGT------------AATAAAACA---ATAGCCTTTCGGCCA---------CCCGTAGGAGGGGACCCGGAAATTATAATGCACACTTTTAACTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AGTGGGGGACAGTCA---------------------------AATGGAACTGAAGAC---------------AATAGCACC---------------------------AATATCAGACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTAATAGT------------AACACCACGAAC------------------AACAGCAACACGGAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACGATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATGACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACACAGGAAATATACAATTTAATTGAAGTATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGAATTATTAAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGGCAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTCCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCACAGTAGCTGAGTGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACTAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCGCAATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z30.UNC.EU577672
ATGATAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGATTGTTGATGACA------------TGTAATGCTGAA---------GACCAATTGTGGGTTACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACAAGACCCAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAACATTTTAACATATGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTATACTAGGAATACTACCAGTACTGGGAATGCTACCAAT---------------------------------------------------------------ACTAACAGTACTGTGAATGCTTCCAGTACTGTGGAAGAGACGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATAACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAAAGGTATCAAGACTATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTAGCAATAAATAATGAT------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGCAACACCTCAGTCATTACACAAGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACATTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCGACTCAACTGCTGTTGAATGGCAGTATAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTAAACAAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTATGCAACAGGAAACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTC------AGTAGGGCACAATGGAATGACACTTTAAAAAAGGTGGTTGAAAAACTAACA---GAAAAATATGGT------------AATAAAACA---ATAGCCTTTCGGCCA---------CCCGTAGGAGGGGACCCGGAAATTATAATGCACACTTTTAACTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AGTGGGGGACAGTCA---------------------------AATGGAACTGAAGAC---------------AATAGCACC---------------------------AATATCAGACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTAATAGT------------AACACCACGAAC------------------AACAGCAACACGGAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACGATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATGACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACACAGGAAATATACAATTTAATTGAAGTATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGAATTATTAAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGGCAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTCCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCACAGTAGCTGAGTGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACTAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCGCAATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z30.UNC.EU577646
ATGATAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGATTGTTGATGACA------------TGTAATGCTGAA---------GACCAATTGTGGGTTACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACAAGACCCAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAACATTTTAACGTGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTATACTGGGAATACTACCAATACTGGGAATGCTACCAAT---------------------------------------------------------------ACTAACAGTACTGTGAATGCTTCCAGTACCTTGGAAGAGACGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATAACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAAAGGTATCAAGACTATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTAGCAATAAATAATGAT------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGCAACACCTCAGTCATTACACAAGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACATTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCGACTCAACTGCTGTTGAATGGCAGTATAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACAAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTATGCAACAGGAAACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTC------AGTAGGGCACAATGGAATGACACTTTAAAAAAGGTGGTTGAAAAACTAACA---GAAAAATATGGT------------AATAAAACA---ATAGCCTTTCGGCCA---------CCCGTAGGAGGGGACCCGGAAATTATAATGCACACTTTTAACTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AGTGGGGGACAGTCA---------------------------AATGGAACTGAAGAC---------------AATAGCACC---------------------------AATATCAGACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTAATAGT------------AACACCACGAAC------------------AACAGCAACACGGAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACGATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATGACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACACAGGAAATATACAATTTAATTGAAGTATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGAATTATTAAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGGCAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTCCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTACTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCACAGTAGCTGAGTGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACTAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCGCAATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z30.UNC.EU577664
ATGATAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGATTGTTGATGACA------------TGTAATGCTGAA---------GACCAATTGTGGGTTACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACAAGACCCAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAACATTTTAACATATGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTATACTAGGAATACTACCAGTACTGGGAATGCTACCAAT---------------------------------------------------------------ACTAACAGTACTGTGAATGCTTCCAGTACTGTGGAAGAGACGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATAACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAAAGGTATCAAGACTATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTAGCAATAAATAATGAT------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGCAACACCTCAGTCATTACACAAGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACATTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCGACTCAACTGCTGTTGAATGGCAGTATAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACAAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTATGCAACAGGAAACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTC------AGTAGGGCACAATGGAATGACACTTTAAAAAAGGTGGTTGAAAAACTAACA---GAAAAATATGGT------------AATAAAACA---ATAGCCTTTCGGCCA---------CCCGTAGGAGGGGACCCGGAAATTATAATGCACACTTTTAACTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AGTGGGGGACAGTCA---------------------------AATGGAACTGAAGAC---------------AATAGCACC---------------------------AATATCAGACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTAATAGT------------AACACCACGAAC------------------AACAGCAACACGGAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACGATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATGACATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAAAAATTGAC------AACTACACACAGGAAATATACAATTTAATTGAAGTATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGAATTATTAAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGGCAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTCCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCTATCACAGTAGCTGAGTGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACTAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCGCAATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTACTATAA

5.Z30.UNC.EU577645
ATGATAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGATTGTTGATGACA------------TGTAATGCTGAA---------GACCAATTGTGGGTTACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACAAGACCCAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GGAAATGTGACAGAACATTTTAACATATGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATTATACTAGGAATACTACCAGTACTGGGAATGCTACCAAT---------------------------------------------------------------ACTAACAGTACTGTGAATGCTTCCAGTACTGTGGAAGAGACGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATAACC---ACAAGCATAAAAGAT------AAAAGGTATCAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTAGCAATAAATAATGAT------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAATTGCAACACCTCAGTCATTACACAAGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAAACATTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCGACTCAACTGCTGTTGAATGGCAGTATAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACAAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATGGTATGCAACAGGAAACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTC------AGTAGGGCACAATGGAATGACACTTTAAAAAAGGTGGTTGAAAAACTAACA---GAAAAATATGGT------------AATAAAACA---ATAGCCTTTCGGCCA---------CCCGTAGGAGGGGACCCGGAAATTATAATGCACACTTTTAACTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AGTGGGGGACAGTCA---------------------------AATGGAACTGAAGAC---------------AATAGCACC---------------------------AATATCAGACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAATAAGAGATGGTGGTAATAGT------------AACACCACGAAC------------------AACAGCAACACGGAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACGATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTAAC------AACTACACACAGGAAATATATAATTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGAATTATTAAAATTGGATCAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTGCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCGAGGCAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGATGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATCTGTGG---AACCTCCTCCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGTGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCGCAATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

6.Z10.UNC.EU577476
ATGAAAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCCGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA------------CAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGACGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCAGGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAGATTGCACTAATGTTACTGTGGAGAATGCTACTAAGACCACTAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGCACTAATAATGCCACTATTAACAGCGAGAGAAGTGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACGGAAGTGAGAGAT------AAGATGAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAGCCTTGATTTAGTAAAAATGAATGATAATGAG---------------------------AATGATAGT------------------GACACCAACTATAGGTTGATAAGTTGCAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGAGCCAATTTCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAGTGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAATATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---CAGGTAATAGTTAGATCTGCCAATTTCTCGGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTAAATGAAACTGTAAGAATTAACTGTACAAGACCCGGGAACAATACAAGAAAAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCAATTTATACAACAGGAGCAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGAACACAATGGAATAACACTCTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAC------TTTAACAATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCCC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAGTTGTAGGGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGTTACTGGAGTGACA------------------------AATAACACTCAAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGGAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGTGGACACCTTAATTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGC------------------AACAGTAGT---------------------GATAACAGT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAACTTGAACCC---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCCAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AGAAGAGCAGTG---GGT---TTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCCGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTTTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTACCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATTACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATCAGC------AATTATACAGATGTAATATACAGCTTAATTGAAGAATCACAAAACCAGCAAGAACGGAATGAAAAAGATTTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAATCTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAAAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCCAGACAGAGACAGATCCGGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGTGCTTATCTGGGTCGACCTGAGGAACCTGTGCCTCTTCAGCTACCGCCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTACAAAGA------------------GTTTATAGAGCTATTCTGCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

6.Z10.UNC.EU577463
ATGAAAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCCGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA------------CAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGACGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCAGGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCAATAATGTTACTATGAAGAATGCTACTAAGACCAATAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGCACTACTAATGCCACTATAAGCGAG---GGAATGGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACGTGAGAGAT------AGGATGAAGAAAGAATATGCACTTTTCTATAGCCTTGATTTAGTAAAAATGAATGATAATGAT---------------------------AATGATAGT------------------GATACCAACTATAGGTTGATAAGTTGCAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAGTGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---CAGGTAATAGTTAGATCTGCCAATTTCTCGGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTAAATGAAACTGTAAGAATTAACTGTACAAGACCCGGGAACAATACAAGAAAAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCAATTTATACAACAGGAGCAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGAACACAATGGAATAACACTCTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAC------TTTAACAATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCCC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAGTTGTAGGGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGTTACTGGAGTGACA------------------------AATAACACTCAAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGGAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCGGAGGACACCTTAATTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGC------------------AACAGTAGT---------------------GATAACAGT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAACTTGAACCC---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCCAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AGAAGAGCAGTG---GGT---TTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCCGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTTTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTACCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATTACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATCAGC------AATTATACAGATGTAATATACAACTTAATTGAAGAATCACAAAACCAGCAAGAACGGAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAATCTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAAAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGCCAGACAGAGACAGATCCGGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGTGCTTATCTGGGTCGACCTGAGGAACCTGTGCCTCTTCAGCTACCGCCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTCTGCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

6.Z10.UNC.EU577470
ATGAAAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCCGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA------------CAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGACGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCAGGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAGATTGCACTAATGTTACTGTGGAGAATGCTACTAAGACCACTAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGCACTAATAATGCCACTATTAACAGCGAGAGAAGTGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACGGAAGTGAGAGAT------AAGATGAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAGCCTTGATTTAGTAAAAATGAATGATAATGAG---------------------------AATGATAGT------------------GACACCAACTATAGGTTGATAAGTTGCAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGAGCCAATTTCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAGTGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAATATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---CAGGTAATAGTTAGATCTGCCAATTTCTCAGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTAAATGAAACTGTACAAATTAACTGTACAAGACCCGGGAACAATACAAGAAAAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCAATTTATACAACAGGAGCAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGAACACAATGGAATAACACTCTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAC------TTTAACAATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCCC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAGTTGTAGGGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGTTACTGGAGTGACA------------------------AATAACACTCAAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGGAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCGGAGGACACCTTAATTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGC------------------AACAGTAGT---------------------GATAACAGT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAACTTGAACCC---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCCAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AGAAGAGCAGTG---GGT---TTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCCGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTACCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATTACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATCAGC------AATTATACAGATGTAATATACAGCTTAATTGAAGAATCACAAAACCAGCAAGAACGGAATGAAAAAGATTTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAATCTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAAAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCCAGACAGAGACAGATCCGGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGTGCTTATCTGGGTCGACCTGAGGAACCTGTGCCTCTTCAGCTACCGCCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTCTGCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTGCTATAA

6.Z10.UNC.EU577472
ATGAAAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCCGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA------------CAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGACGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCAGGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAGATTGCACTAATGTTACTGTGGAGAATGCTACTAAGACCACTAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGCACTAATAATGCCACTATTAACAGCGAGAGAAGTGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACGGAAGTGAGAGAT------AGGATGAAGAAAGAATATGCACTTTTCTATAGCCTTGATTTAGTAAAAATGAATGATAATGAT---------------------------AATGATAGT------------------GATACCAACTATAGGTTGATAAGTTGCAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGTGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAGTGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---CAGGTAATAGTTAGATCTGCCAATTTCTCAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTAAATGAAACTGTAAGAATTAACTGTACAAGACCCGGGAACAATACAAGAAAAAGTATAAACATAGGA------------CCAGGGAGA---GCAATTTATACAACAGGAGCAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTC------AGTAGAATACAATGGAATAACACTCTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAAATTAGC------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGCCC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAGTTGTAGGGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGTTACTGGAGTGACA------------------------AATAACACTCAAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCTTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGGAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCGGAGGACACCTTAATTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGC------------------AACAGTAGT---------------------GATAACAGT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAACTTGAACCC---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCCAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGT---TTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCCGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACATGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTACCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATTACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATCAGC------AATTATACAGATGTAATATACAGCTTAATTGAAGAATCACAAAACCAGCAAGAACGGAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAATCTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAAAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGCCAGACAGAGACAGATCCGGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGTGCTTATCTGGGTCGACCTGAGGAACCTGTGCCTCTTCAGCTACCGCCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAAAATAGTGCTATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTACAAAGA------------------GTTTATAGAGCTATTCTGCACATACCTACAAGAATAAGACAGGACTTTGAAAGAGCTTTGCTATAA

6.Z10.UNC.EU577468
ATGAAAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCCGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA------------CAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGACGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCAGGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCAATAATGTTACTATGGAGAATGATACTAAGATCGCTAAT------------------------------------------------------------------------GGTAGCACTACTAATGCCACTATTAGCGAG---GGAAGTGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACGTGAGAGAT------AGGATGAAGAAAGAATATGCACTTTTCTATAGCCTTGATTTAGTAAAAATGAATGATAATGAT---------------------------AATGATAGT------------------GATACCAACTATAGGTTGATAAGTTGCAATACCTCAGTCATTAAACAAGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGATCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGTAGTGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---CAGGTAATAGTTAGATCTGCCAATTTCTCGGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTAAATGAAACTGTAAGAATTAACTGTACAAGACCCGGGAACAATACAAGAAAAAGTATAAACATAGGA------------CCAGGGAGA---GCAATTTATACAACAGGAGCAATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGAATACAATGGAATAACACTCTAAAACAGATAGTTGAAAGTTTAAGA---GAACAATTTAGC------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGCCC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGGGGGGAATTCTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGTTACTGGAGTGACA------------------------AATAACACTCAAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGGAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGTGGACACCTTAATTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGC------------------AACAGTAGT---------------------GATAACAGT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAACTTGAACCC---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCCAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AGAAGAGCAGTG---GGT---TTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCCGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACATGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTACCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATTACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATCAGC------AATTATACAGATGTAATATACAGCTTAATTGAAGAATCACAAAACCAGCAAGAACGGAATGAAAAAGATTTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAATCTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAAAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGCCAGACAGAGACAGATCCGGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGTGCTTATCTGGGTCGACCTGAGGAACCTGTGCCTCTTCAGCTACCGCCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAAAATAGTGCTATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTACAAAGA------------------GTTTATAGAGCTATTCTGCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGCTATAA

6.Z10.UNC.EU577462
ATGAAAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCCGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA------------CAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGACGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCAGGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCAGTAATGTTACTATGGAGAATGATACTAAGATCGCTAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGCACTACTAATGCCACTATTAGTGAG---GGAAGTGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACGTGAGAGAT------AGGATGAAGAAAGAATATGCACTTTTCTATAGCCTTGATTTAGTAAAAATGAATGATAATGAT---------------------------AATGATAGT------------------GATACCAACTATAGGTTGATAAGTTGCAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAGTGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAATATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---CAGGTAATAGTTAGATCTGCCAATTTCTCAGACAATACTAAAAACATAATAGTACAGCTAAATGAAACTGTACAAATTAACTGTACAAGACCCGGGAACAATACAAGAAAAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCAATTTATACAACAGGAGCAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGAATACAATGGAATAACACTCTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAC------TTTAACAATAAGACA---ATAATCTTTAAGCCC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAATTTTAACTGTAGGGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGTTACTGGAGTGTCA------------------------AATAACACTCAAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGGAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCGGAGGACACCTTAATTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGC------------------AACAGTAGT---------------------GATAACAGT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAACTTGAACCC---TTAGGAATAGCCCCC---ACCAAGGCCAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AGAAGAGCAGTG---GGT---TTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCCGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTACCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATTACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATCAGC------AATTATACAGTTGTAATATACAGCTTAATTGAAGAATCACAAAACCAGCAAGAACGGAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAATCTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAAAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGCCAGACAGAGACAGATCCGGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGTGCTTATCTGGGTCGACCTGAGGAACCTGTGCCTCTTCAGCTACCGCCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTACAAAGA------------------GTTTATAGAGCTATTCTGCACATACCTACAAGAATAAGACAGAGCTTTGAAAGAGCTTTGCTATAA

6.Z10.UNC.EU577467
ATGAAAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCCGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA------------CAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGACGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCAGGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCAATAATGTTACTATGGAGAATGATACTAAGATCGCTAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGCACTACTAATGCCACTATTAGTGAG---GGAAGTGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACGTGAGAGAT------AGGATGAAGAAAGAATACGCACTTTTCTATAGCCTTGATTTAGTAAAAATGAATGATAATGAT---------------------------AATGATAGT------------------GATACCAACTATAGGTTGATAAGTTGCAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAGTGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---CAGGTAATAGTTAGATCTGCCAATTTCTCGGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTAAATGAAACTGTAAGAATTAACTGTACAAGACCCGGGAACAATACAAGAAAAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCAATTTATACAACAGGAGCAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGAACACAATGGAATAACACTCTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAC------TTTAACAATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCCC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAGTTGTAGGGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGTTACTGGAGTGACA------------------------AATAACACTCAAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGGAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCGGAGGACACCTTAATTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGC------------------AACAGTAGT---------------------GATAACAGT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAACTTGAACCC---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCCAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AGAAGAGCAGTG---GGT---TTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCCGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTTTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTACCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATTACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATCAGC------AATTATACAGATGTAATATACAGCTTAATTGAAGAATCACAAAACCAGCAAGAACGGAATGAAAAAGATTTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAATCTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAAAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGCCAGACAGAGACAGATCCGGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGTGCTTATCTGGGTCGACCTGAGGAACCTGTGCCTCTTCAGCTACCGCCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAACAGTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTCTGCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

6.Z10.UNC.EU577469
ATGAAAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCCGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA------------CAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGACGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCAGGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAGATTGCACTAATGTTACTGTGGAGAATGCTACTAAGACCACTAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGCACTAATAATGCCACTATTAACAGCGAGAGAAGTGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACGGAAGTGAGAGAT------AAGATGAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAGCCTTGATTTAGTAAAAATGAATGATAATGAG---------------------------AATGATAGT------------------GACACCAACTATAGGTTGATAAGTTGCAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAGTGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---CAGGTAATAGTTAGATCTGCCAATTTCTCGGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTAAATGAAACTGTACAAATTAACTGTACAAGACCCGGGAACAATACAAGAAAAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCAATTTATACAACAGGAGCAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGAACACAATGGAATAACACTCTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAC------TTTAACAATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCCC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAGTTGTAGGGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGTTACTGGAGTGACA------------------------AATAACACTCAAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGGAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCGGAGGACACCTTAATTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTCACAAGAGATGGTGGC------------------AACAGTAGT---------------------GATAACAGT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAACTTGAACCC---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCCAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AGAAGAGCAGTG---GGT---TTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCCGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTTTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTACCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATTACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATCAGC------AATTATACAGATGTAATATACAGCTTAATTGAAGAATCACAAAACCAGCAAGAACGGAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAATCTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAAAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCCAGACAGAGACAGATCCGGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGTGCTTATCTGGGTCGACCTGAGGAACCTGTGCCTCTTCAGCTACCGCCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTCTGCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGTTTTACTATAA

6.Z10.UNC.EU577471
ATGAAAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCCGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA------------CAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGACGTAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCAGGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCAATAATATTACTATGGAGAATGATACTAAGATCGCTAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGCACTACTAATGCCACTATTAGTGAG---GGAAGTGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACGTGAGAGAT------AGGATGAAGAAAGAATATGCACTTTTCTATAGCCTTGATTTAGTAAAAATGAATGATAATGAT---------------------------AATGATAGT------------------GATACCAACTATAGGTTGATAAGTTGCAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAGTGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---CAGGTAATAGTTAGATCTGCCAATTTCTCGGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTAAATGAAACTGTAAGAATTAACTGTACAAGACCCGGGAACAATACAAGAAAAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCAATTTATACAACAGGAGCAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGAACACAATGGAATAACACTCTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAC------TTTAACAATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCCC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAGTTGTAGGGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGTTACTGGAGTGACA------------------------AATAACACTCAAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGGAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCGGAGGACACCTTAATTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGC------------------AACAGTAGT---------------------GATAACAGT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAACTTGAACCC---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCCAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AGAAGAGCAGTG---GGT---TTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCCGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTTTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTACCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATTACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATCAGC------AATTATACAGATGTAATATACAGCTTAATTGAAGAATCACAAAACCAGCAAGAACGGAATGAAAAAGATTTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAATCTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAAAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGCCAGACAGAGACAGATCCGGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGTGCTTATCTGGGTCGACCTGAGGAACCTGTGCCTCTTCAGCTACCGCCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTCTGCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTGCTATAA

6.Z10.UNC.EU577477
ATGAAAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCCGCACTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA------------CAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGACGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCAGGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAGATTGCACTAATGTTACTGTGGAGAATGCTACTAAGACCACTAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGCACTAATAATGCCACTATTAACAGCGAGAGAAGTGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACGGAAGTGAGAGAT------AAGATGAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAGCCTTGATTTAGTAAAAATGAATGATAATGAG---------------------------AATGATAGT------------------GACACCAACTATAGGTTGATAAGTTGCAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAGTGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---CAGGTAATAGTTAGATCTGCCAATTTCTCGGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTAAATGAAACTGTACAAATTAACTGTACAAGACCCGGGAACAATACAAGAAAAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCAATTTATACAACAGGAGCAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGAACACAATGGAATAACACTCTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAC------TTTAACAATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCCC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAGTTGTAGGGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGTTACTGGAGTGACA------------------------AATAACACTCAAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGGAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCGGAGGACACCTTAATTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTCACAAGAGATGGTGGC------------------AACAGTAGT---------------------GATAACAGT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAACTTGAACCC---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCCAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AGAAGAGCAGTG---GGT---TTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCCGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTTTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTACCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATTACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATCAGC------AATTATACAGATGTAATATACAGCTTAATTGAAGAATCACAAAACCAGCAAGAACGGAATGAAAAAGATTTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAATCTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAAAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGCCAGACAGAGACAGATCCGGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGTGCTTATCTGGGTCGACCTGAGGAACCTGTGCCTCTTCAGCTACCGCCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTCTGCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGTTTTACTATAA

6.Z10.UNC.EU577474
ATGAAAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCCGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA------------CAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGACGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCAGGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCAATAATGTTACTATGGAGAATGATACTAAGATCGCTAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGCACTACTAATGCCACTATTAGTGAG---GGAAGTGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACGTGAGAGAT------AGGATGAAGAAAGAATATGCACTTTTCTATAGCCTTGATTTAGTAAAAATGAATGATAATGAT---------------------------AATGATAGT------------------GATACCAACTATAGGTTGATAAGTTGCAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAGTGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAATATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---CAGGTAATAGTTAGATCTGCCAATTTCTCGGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTAAATGAAACTGTAAGAATTAACTGTACAAGACCCGGGAACAATACAAGAAAAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCAATTTATACAACAGGAGCAATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGAATACAATGGAATAACACTCTAAAACAGATAGTTGAAAGTTTAAGA---GAACAATTTAGC------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGCCC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGGGGGGAATTCTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGTTACTGGAGTGACA------------------------AATAACACTCAAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGGAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCGGAGGACACCTTAATTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGC------------------AACAGTAGT---------------------GATAACAGT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAACTTGAACCC---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCCAAGAGAAGAGTGGTGCAAAAAGAA---AGAAGAGCAGTG---GGT---TTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCCGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTACCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATTACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATCAGC------AATTATACAGATGTAATATACAGCTTAATTGAAGAATCACAAAACCAGCAAGAACGGAATGAAAAAGATTTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAATCTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAAAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCCAGACAGAGACAGATCCGGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGTGCTTATCTGGGTCGACCTGAGGAACCTGTGCCTCTTCAGCTACCGCCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTCTGCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCGTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

6.Z10.UNC.EU577465
ATGAAAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCCGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA------------CAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGACGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCAGGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCAATAATGTTACTATGGAGAATGATACTAAGATCGCTAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGCACTACTAATGCCACTATTAGTGAG---GGAAGTGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACGTGAGAGAT------AGGATGAAGAAAGAATATGCACTTTTCTATAGCCTTGATTTAGTAAAAATGAATGATAATGAT---------------------------AATGATAGT------------------GATACCAACTATAGGTTGATAAGTTGCAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAGTGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---CAGGTAATAGTTAGATCTGCCAATTTCACAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTAAATAAAACTGTAGAAATTAACTGTACAAGACCCGGGAACAATACAAGAAAAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCAATTTATACAACAGGAGCAATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGAATACAATGGAATAACACTCTAAAACAGATAGTTGAAAGTTTAAGA---GAACAATTTAGC------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGCCC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAGTTGTAGGGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGTTACTGGAGTGACA------------------------AATAACACTCAAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGGAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCGGAGGACACCTTAATTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGC------------------AACAGTAGT---------------------GATAACAGT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGGAGTAAAACTTGAACCC---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCCAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AGAAGAGCAGTG---GGT---TTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCCGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTACCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATTACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATCAGC------AATTATACAGATGTAATATACAGCTTAATTGAAGAATCACAAAACCAGCAAGAACGGAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAATCTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAAAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCCAGACAGAGACAGATCCGGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGTGCTTATCTGGGTCGACCTGAGGAACCTGTGCCTCTTCAGCTACCGCCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAAAATAGTGCTATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTACAAAGA------------------GTTTATAGAGCTATTCTGCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGCTATAA

6.Z10.UNC.EU577473
ATGAAAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCCGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA------------CAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGACGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCAGGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAGATTGCACTAATGTTACTGTGGAGAATGCTACTAAGACCACTAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGCACTAATAATGCCACTATTAACAGCGAGAGAAGTGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACGGAAGTGAGAGAT------AAGATGAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAGCCTTGATTTAGTAAAAATGAATGATAATGAG---------------------------AATGATAGT------------------GACACCAACTATAGGTTGATAAGTTGCAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAGTAGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---CAGGTAATAGTTAGATCTGCCAATTTCTCGGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTAAATGAAACTGTACAAATTAACTGTACAAGACCCGGGAACAATACAAGAAAAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCAATTTATACAACAGGAGCAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGAACACAATGGAATAACACTCTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAC------TTTAACAATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCCC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAGTTGTAGGGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGTTACTGGAGTGACA------------------------AATAACACTCAAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGGAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCGGAGGACACCTTAATTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTCACAAGAGATGGTGGC------------------AACAGTAGT---------------------GATAACAGT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAACTTGAACCC---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCCAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AGAAGAGCAGTG---GGT---TTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCCGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTTTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTACCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATTACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATCAGC------AATTATACAGATGTAATATACAGCTTAATTGAAGAATCACAAAACCAGCAAGAACGGAATGAAAAAGATTTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAATCTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAAAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGCCAGACAGAGACAGATCCGGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGTGCTTATCTGGGTCGACCTGAGGAACCTGTGCCTCTTCAGCTACCGCCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTCTGCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGTTTTACTATAA

6.Z10.UNC.EU577464
ATGAAAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCCGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA------------CAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGACGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCAGGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCAATAATGTTACTATGGAGAATGATACTAAGATCGCTAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGCACTACTAATGCCACTATTAGTGAG---GGAAGTGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACGTGAGAGAT------AGGATGAAGAAAGAATATGCACTTTTCTATAGCCTTGATTTAGTAAAAATGAATGATAATGAT---------------------------AATGATAGT------------------GATACCAACTATAGGTTGATAAGTTGCAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAGTGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---CAGGTAATAGTTAGATCTGCCAATTTCTCGGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTAAATGAAACTGTAAGAATTAACTGTACAAGACCCGGGAACAATACAAGAAAAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCAATTTATACAACAGGAGCAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGAATACAATGGAATAACACTCTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAAATTAGC------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGCCC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGGGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACCTGG---------------AATGTTACTGGAGTGACA------------------------AATAACACTCAAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGGAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCGGAGGACACCTTAATTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGC------------------AACAGTAGT---------------------GATAACAGT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAACTTGAACCC---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCCAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AGAAGAGCAGTG---GGT---TTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCCGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTTTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTACCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATTACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATCAGC------AATTATACAGATGTAATATACAGCTTAATTGAAGAATCACAAAACCAGCAAGAACGGAATGAAAAAGATTTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAATCTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTCGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAAAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGCCAGACAGAGACAGATCCGGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGTGCTTATCTGGGTCGACCTGAGGAACCTGTGCCTCTTCAGCTACCGCCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTACAAAGA------------------GTTTATAGAGCTATTCTGCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

6.Z10.UNC.EU577466
ATGAAAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCCGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA------------CAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGACGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCAGGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCAATAATGTTACTATGGAGAATGATACTAAGATCGCTAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGCACTACTAATGCCACTATTAGTGAG---GGAAGTGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACGTGAGAGAT------AGGATGAAGAAAGAATATGCACTTTTCTATAGCCTTGATTTAGTAAAAATGAATGATAATGAT---------------------------AATGATAGT------------------GATACCAACTATAGGTTGATAAGTTGCAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAGTGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---CAGGTAATAGTTAGATCTGCCAATTTCACAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTAAATAAAACTGTAGAAATTAACTGTACAAGACCCGGGAACAATACAAGAAAAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCAATTTATACAACAGGAGCAATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGAATACAATGGAATAACACTCTAAAACAGATAGTTGAAAGTTTAAGA---GAACAATTTAGC------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGCCC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAGTTGTAGGGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGTTACTGGAGTGACA------------------------AATAACACTCAAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGGAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCGGAGGACACCTTAATTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGC------------------AACAGTAGT---------------------GATAACAGT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGGAGTAAAACTTGAACCC---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCCAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AGAAGAGCAGTG---GGT---TTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCCGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTACCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATTACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATCAGC------AATTATACAGATGTAATATACAGCTTAATTGAAGAATCACAAAACCAGCAAGAACGGAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAATCTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAAAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCCAGACAGAGACAGATCCGGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGTGCTTATCTGGGTCGACCTGAGGAACCTGTGCCTCTTCAGCTACCGCCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAAAATAGTGCTATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTACAAAGA------------------GTTTATAGAGCTATTCTGCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGCTATAA

6.Z10.UNC.EU577478
ATGAAAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCCGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA------------CAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGACGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCAGGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCAATAATGTTACTATGAAGAATGCTACTAAGACCAATAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGCACTACTAATGCCACTATAAGCGAG---GGAATGGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACGTGAGAGAT------AGGATGAAGAAAGAATATGCATTTTTTTATAGCCTTGATTTAGTAAAAATGAATGATAATAAT---------------------------AATGATGAT------------------GGTACTAACTATAGGTTGATAAGTTGCAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAGGACATTCAATGGAAGTGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---CAGGTAATAGTTAGATCTGCCAATTTCTCGGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAAAACTGTAGAAATTAACTGTACAAGACCCGGGAACAATACAAGAAAAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCAATTTATACAACAGGAGCAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGAATACAATGGAATAACACTCTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAC------TTTAACAATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCCC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGGGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGTTACTGGAGTGACA------------------------AATAACACTCAAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGGAAAGCAATGTATGTCCCTCCTATCGGAGGACACCTTAATTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGC------------------AACAGTAGT---------------------GATAACAGT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAACTTGAACCC---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCCAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGT---TTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCCGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACATGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTTCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTACCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATTACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATCAGC------AATTATACAGATGTAATATACAGCTTAATTGAAGAATCACAAAACCAGCAAGAACGGAATGAAAAAGATTTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAATCTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAAAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGCCAGACAGAGACAGATCCGGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGTGCTTATCTGGGTCGACCTGAGGAACCTGTGCCTCTTCAGCTACCGCCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTCTGCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACTATAA

6.Z10.UNC.EU577475
ATGAAAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCCGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA------------CAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGACGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAATATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCAGGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAGATTGCACTAATGTTACTATGGAGAATGTTACTGAGACCACTAAT------------------------------------------------------------------------AGTAGCACTAATAATGCCACTATTAACAGCGAGAGAAGTGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGACGTGAGAGAT------AGGATGAAGAAAGAATATGCATTTTTCTATAGCCTTGATTTAGTAAAAATGAATGATAATGAT---------------------------AATGATAGT------------------GATACCAACTATAGGTTGATAAGTTGCAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATAAACTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAGTGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCCACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---CAGGTAATAGTTAGATCTGCCAATTTCTCGGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTAAATGAAACTGTAAGAATTAACTGTACAAGACCCGGGAACAATACAAGAAAAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCAATTTATACAACAGGAGCAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGAACACAATGGAATAACACTCTAAAACAGATAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTAAC------TTTAACAATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCCC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGGGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGTTACTGGAGTGACA------------------------AATAACACTCAAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGGAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCGGAGGACACCTTAATTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGACGGTGGC------------------AACAGTAGT---------------------GATAACAGT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAACTTGAACCC---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCCAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AGAAGAGCAGTG---GGT---TTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCCGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTCTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTACCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTATGGATTACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATCAGC------AATTATACAGATGTAATATATAGCTTAATTGAAGAATCACAAAACCAGCAAGAACGGAATGAAAAAGATTTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAATCTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAAAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGCCAGACAGAGACAGATCCGGTCGCTTAGTGGATGGATTCTTAGTGCTTATCTGGGTCGACCTGAGGAACCTGTGCCTCTTCAGCTACCGCCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTATTCTGCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGAGCTTTGCTATAA

6.Z36.UNC.EU577763
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGTGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTCCCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTTACCTTAAATTGCACTGATTTGAGGAATGATACTCAGACCAATGCTACCGAA------------------------------------------------------------------------GCCCCCAGTATTAGTAGAGAGGAAGAGATAGAGAGAAAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACAAGCATAAAAGGT------AAGATGCAGAAAGAATATGCAATTTTTTATAAGCTTGATATAGTACCAATGAAT------------------------------------AATGATAGT---------------------ATAAGTTATACTTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCAATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAACAGATCTGTAGAAATCAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---ACATTTTATGCACCAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAAAAGATTGGAATAACACTTTAAATCAGATAGCTACAAAGTTAAGA---GAACAATTTAAG------------AGTGAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGAAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGTCATTT---------AATAGTACTGGG------------------------------AATGGTAGTACTACAGAGTCA---------AACGCCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTATAAACAGATGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTAGATGTAAATCAATTATTACAGGGCTGCTACTAACAAGAGATGGTGGTACA---------------AACACCACC---------------------AACAAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATCAAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTATGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATATTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAAAATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACATTAATTGAAGACTCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGGCAGATCCGAGCAATTAGCGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGA---------------------------CAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAATTTGCTTAATGCTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ATTTGTGGGGGTATCCGCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

6.Z36.UNC.EU577766
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGTGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTCCCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTTACCTTAAATTGCACTGATTTGAGGAATGATACTCAGACCAATGCTACCGAA------------------------------------------------------------------------GCCCCCAGTATTAGTAGAGAGGAAGAGATAGAGAGAAAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACAAGCATAAAAGGT------AAGATGCAGAAAGAATATGCAATTTTTTATAAGCTTGATATAGTACCAATGAAT------------------------------------AATGATAGT---------------------ATAAGCTATACTTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCAATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAACAGATCTGTAGAAATCAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---ACATTTTATGCACCAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAAAAGATTGGAATAACACTTTAAATCAGATAGCTACAAAGTTAAGA---GAACAATTTAAG------------AGTGAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGAAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGTCATTT---------AATAGTACTGGG------------------------------AATGGTAGTACTACAGAGTCA---------AACGCCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTATAAACAGATGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTAGATGTAAATCAATTATTACAGGGCTGCTACTAACAAGAGATGGTGGTACA---------------AACACCACC---------------------AACAAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATCAAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTATGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATATTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAAAATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACATTAATTGAAGACTCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGGCAGATCCGAGCAATTAGCGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGA---------------------------CAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAATTTGCTTAATGCTATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ATTTGTGGGGGTATCCGCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

6.Z36.UNC.EU577774
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGTGCTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTCCCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTTACCTTAAATTGCACTGATTTGAGGAATGATACTCAGACCAATGCTACCGAA------------------------------------------------------------------------GCCCCCAGTATTAGTAGAGAGGAAGAGATAGAGAGAAAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACAAGCATAAAAGGT------AAGATGCAGAAAGAATATGCAATTTTTTATAAGCTTGATATAGTACCAATGAAT------------------------------------AATGATAGT---------------------ATAAGCTATACTTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCAATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAACAGATCTGTAGAAATCAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---ACATTTTATGCACCAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAAAAGATTGGAATAACACTTTAAATCAGATAGCTACAAAGTTAAGA---GAACAATTTAAG------------AGTGAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGAAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGTCATTT---------AATAGTACTGGG------------------------------AATGGTAGTACTACAGAGTCA---------AACGCCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTATAAACAGATGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTAGATGTAAATCAATTATTACAGGGCTGCTACTAACAAGAGATGGTGGTACA---------------AACACCACC---------------------AACAAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATCAAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTATGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATATTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAAAATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACATTAATTGAAGACTCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGGCAGATCCGAGCAATTAGCGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGA---------------------------CAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAATTTGCTTAATGCTATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ATTTGTGGGGGTATCCGCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

6.Z36.UNC.EU577776
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGTGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTCCCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAAAGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTTACCTTAAATTGCACTGATTTGAGGAATGATACTCAGACCAATGCTACCGAA------------------------------------------------------------------------GCCCCCAGTATTAGTAGAGAGGAAGAGATAGAGAGAAAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACAAGCATAAAAGGT------AAGATGCAGAAAGAATATGCAATTTTTTATAAGCTTGATATAGTACCAATGAAT------------------------------------AATGATAGT---------------------ATAAGCTATACTTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCAATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAACAGATCTGTAGAAATCAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---ACATTTTATGCACCAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAAAAGATTGGAATAACACTTTAAATCAGATAGCTACAAAGTTAAGA---GAACAATTTAAG------------AGTGAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGAAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGTCATTT---------AATAGTACTGGG------------------------------AATGGTAGTACTACAGAGTCA---------AACGCCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTATAAACAGATGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTAGATGTAAATCAATTATTACAGGGCTGCTACTAACAAGAGATGGTGGTACA---------------AACACCACC---------------------AACAAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATCAAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTATGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATATTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAAAATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACATTAATTGAAGACTCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGGCAGATCCGAGCAATTAGCGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGA---------------------------CAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAATTTGCTTAATGCTATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ATTTGTGGGGGTATCCGCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

6.Z36.UNC.EU577765
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGTGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTCCCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTTACCTTAAATTGCACTGATTTGAGGAATGATACTCAGACCAATGCTACCGAA------------------------------------------------------------------------GCCCCCAGTATTAGTAGAGAGGAAGAGATAGAGAGAAAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACAAGCATAAAAGGT------AAGATGCAGAAAGAATATGCAATTTTTTATAAGCTTGATATAGTACCAATGAAT------------------------------------AATGATAGT---------------------ATAAGCTATACTTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCAATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAACAGATCTGTAGAAATCAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---ACATTTTATGCACCAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAAAAGATTGGAATAACACTTTAAATCAGATAGCTACAAAGTTAAGA---GAACAATTTAAG------------AGTGAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGAAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGTCATTT---------AATAGTACTGGG------------------------------AATGGTAGTACTACAGAGTCA---------AACGCCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTATAAACAGATGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTAGATGTAAATCAATTATTACAGGGCTGCTACTAACAAGAGATGGTGGTACA---------------AACACCACC---------------------AACAAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATCAAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTATGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATATTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAAAATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACATTAATTGAAGACTCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAACTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGGCAGATCCGAGCAATTAGCGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGA---------------------------CAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAATTTGCTTAATGCTATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ATTTGTGGGGGTATCCGCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

6.Z36.UNC.EU577769
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGTGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTCCCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTTACCTTAAATTGCACTGATTTGAGGAATGATACTCAGACCAATGCTACCGAA------------------------------------------------------------------------GCCCCCAGTATTAGTAGAGAGGAAGAGATAGAGAGAAAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAAGCATAAAAGGT------AAGATGCAGAAAGAATATGCAATTTTTTATAAGCTTGATATAGTACCAATGAAT------------------------------------AATGATAGT---------------------ATAAGCTATACTTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCAATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAACAGATCTGTAGAAATCAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---ACATTTTATGCACCAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAAAAGATTGGAATAACACTTTAAATCAGATAGCTACAAAGTTAAGA---GAACAATTTAAG------------AGTGAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGAAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGTCATTT---------AATAGTACTGGG------------------------------AATGGTAGTACTACAGAGTCA---------AACGCCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTATAAACAGATGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTAGATGTAAATCAATTATTACAGGGCTGCTACTAACAAGAGATGGTGGTACA---------------AACACCACC---------------------AACAAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATCAAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTATGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATATTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAAAATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACATTAATTGAAGACTTGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGGCAGATCCGAGCAATTAGCGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGA---------------------------CAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAATTTGCTTAATGCTATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ATTTGTGGGGGTATCCGCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

6.Z36.UNC.EU577773
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGTGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTCCCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTTACCTTAAATTGCACTGATTTGAGGAATGATACTCAGACCAATGCTACCGAA------------------------------------------------------------------------GCCCCCAGTATTAGTAGAGAGGAAGAGATAGAGAGAAAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAAGCATAAAAGGT------AAGATGCAGAAAGAATATGCAATTTTTTATAAGCTTGATATAGTACCAATGAAT------------------------------------AATGATAGT---------------------ATAAGCTATACTTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCAATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAACAGATCTGTAGAAATCAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---ACATTTTATGCACCAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAAAAGATTGGAATAACACTTTAAATCAGATAGCTACAAAGTTAAGA---GAACAATTTAAG------------AGTGAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGAAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGTCATTT---------AATAGTACTGGG------------------------------AATGGTAGTACTACAGAGTCA---------AACGCCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTATAAACAGATGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTAGATGTAAATCAATTATTACAGGGCTGCTACTAACAAGAGATGGTGGTACA---------------AACACCACC---------------------AACAAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATCAAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTATGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATATTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAAAATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACATTAATTGAAGACTCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGGCAGATCCGAGCAATTAGCGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGA---------------------------CAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAATTTGCTTAATGCTATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ATTTGTGGGGGTATCCGCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

6.Z36.UNC.EU577762
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGTGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTCCCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTTACCTTAAATTGCACTGATTTGAGGAATGATACTCAGACCAATGCTACCGAA------------------------------------------------------------------------GCCCCCAGTATTAGTAGAGAGGAAGAGATAGAGAGAAAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAAGCATAAAAGGT------AAGATGCAGAAAGAATATGCAATTTTTTATAAGCTTGATATAGTACCAATGAAT------------------------------------AATGATAGT---------------------ATAAGCTATACTTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCAATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAACAGATCTGTAGAAATCAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---ACATTTTATGCACCAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAAAAGATTGGAATAACACTTTAAATCAGATAGCTACAAAGTTAAGA---GAACAATTTAAG------------AGTGAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGAAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGTCATTT---------AATAGTACTGGG------------------------------AATGGTAGTACTACAGAGTCA---------AACGCCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTATAAACAGATGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTAGATGTAAATCAATTATTACAGGGCTGCTACTAACAAGAGATGGTGGTACA---------------AACACCACC---------------------AACAAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATCAAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTATGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATATTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAAAATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACATTAATTGAAGACTCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGGCAGATCCGAGCAATTAGCGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAGTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACGTCTGGGA---------------------------CAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAATTTGCTTAATGCTATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ATTTGTGGGGGTATCCGCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

6.Z36.UNC.EU577775
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGTGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTCCCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTTACCTTAAATTGCACTGATTTGAGGAATGATACTCAGACCAATGCTACCGAA------------------------------------------------------------------------GCCCCCAGTATTAGTAGAGAGGAAGAGATAGAGAGAAAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAAGCATAAAAGGT------AAGATGCAGAAAGAATATGCAATTTTTTATAAGCTTGATATAGTACCAATGAAT------------------------------------AATGATAGT---------------------ATAAGCTATACTTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCAATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAACAGATCTGTAGAAATCAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---ACATTTTATGCACCAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAAAAGATTGGAATAACACTTTAAATCAGATAGCTACAAAGTTAAGA---GAACAATTTAAG------------AGTGAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------GCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGAAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGTCATTT---------AATAGTACTGGG------------------------------AATGGTAGTACTACAGAGTCA---------AACGCCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTATAAACAGATGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTAGATGTAAATCAATTATTACAGGGCTGCTACTAACAAGAGATGGTGGTACA---------------AACACCACC---------------------AACAAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATCAAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTATGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCATGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATATTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAAAATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACATTAATTGAAGACTCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGGCAGATCCGAGCAATTAGCGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGA---------------------------CAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAATTTGCTTAATACTACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ATTTGTGGGGGTATCCGCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

6.Z36.UNC.EU577770
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGTGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTCCCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTTACCTTAAATTGCACTGATTTGAGGAATGATACTCAGACCAATGCTACCGAA------------------------------------------------------------------------GCCCCCAGTATTAGTAGAGAGGAAGAGATAGAGAGAAAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAAGCATAAAAGGT------AAGATGCAGAAAGAATATGCAATTTTTTATAAGCTTGATATAGTACCAATGAAT------------------------------------AATGATAGT---------------------ATAAGCTATACTTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCAATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAACAGATCTGTAGAAATCAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---ACATTTTATGCACCAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAAAAGATTGGAATAACACTTTAAATCAGATAGCTACAAAGTTAAGA---GAACAATTTAAG------------AGTGAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGAAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGTCATTT---------AATAGTACTGGG------------------------------AATGGTAGTACTACAGAGTCA---------AACGCCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTATAAACAGATGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTAGATGTAAATCAATTATTACAGGGCTGCTACTAACAAGAGATGGTGGTACA---------------AACACCACC---------------------AACAAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATCAAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTATGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATATTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAAAATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACATTAATTGAAGACTCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGGCAGATCCGAGCAATTAGCGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGA---------------------------CAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAATTTGCTTAATGCTATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ATTTGTGGGGGTATCCGCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

6.Z36.UNC.EU577777
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGTGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTCCCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTTACCTTAAATTGCACTGATTTGAGGAATGATACTCAGACCAATGCTACCGAA------------------------------------------------------------------------GCCCCCAGTATTAGTAGAGAGGAAGAGATAGAGAGAAAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACAAGCATAAAAGGT------AAGATGCAGAAAGAATATGCAATTTTTTATAAGCTTGATATAGTACCAATGAAT------------------------------------AATGATAGT---------------------ATAAGCTATACTTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCAATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAACAGATCTGTAGAAATCAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---ACATTTTATGCACCAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAAAAGATTGGAATAACACTTTAAATCAGATAGCTACAAAGTTAAGA---GAACAATTTAAG------------AGTGAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGAAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGTCATTT---------AATAGTACTGGG------------------------------AATGGTAGTACTACAGAGTCA---------AACGCCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTATAAACAGATGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTAGATGTAAATCAATTATTACAGGGCTGCTACTAACAAGAGATGGTGGTACA---------------AACACCACC---------------------AACAAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATCAAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTATGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATATTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAAAATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACATTAATTGAAGACTCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGGCAGATCCGAGCAATTAGCGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGA---------------------------CAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAATTTGCTTAATGCTATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ATTTGTGGGGGTATCCGCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

6.Z36.UNC.EU577772
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGTGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTCCCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTTACCTTAAATTGCACTAATTTGAGGAATGATACTCAGACCAATGCTACCGAA------------------------------------------------------------------------GCCCCCAGTATTAGTAGAGAGGAAGAGATAGAGAGAAAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACAAGCATAAAAGGT------AAGATGCAGAAAGAATATGCAATTTTTTATAAGCTTGATATAGTACCAATGAAT------------------------------------AATGATAGT---------------------ATAAGCTATACTTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCAATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAACAGATCTGTAGAAATCAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---ACATTTTATGCACCAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAAAAGATTGGAATAACACTTTAAATCAGATAGCTACAAAGTTAAGA---GAACAATTTAAG------------AGTGAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGAAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGTCATTT---------AATAGTACTGGG------------------------------AATGGTAGTACTACAGAGTCA---------AACGCCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTATAAACAGATGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTAGATGTAAATCAATTATTACAGGGCTGCTACTAACAAGAGATGGTGGTACA---------------AACACCACC---------------------AACAAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATCAAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTATGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATATTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAAAATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACATTAATTGAAGACTCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGGCAGATCCGAGCAATTAGCGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGA---------------------------CAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAATTTGCTTAATGCTATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ATTTGTGGGGGTATCCGCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

6.Z36.UNC.EU577764
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGTGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTCCCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTTACCTTAAATTGCACTGATTTGAGGAATGATACTCAGACCAATGCTACCGAA------------------------------------------------------------------------GCCCCCAGTATTAGTAGAGAGGAAGAGATAGAGAGAAAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACAAGCATAAAAGGT------AAGATGCAGAAAGAATATGCAATTTTTTATAAGCTTGATATAGTACCAATGAAT------------------------------------AATGATAGT---------------------ATAAGCTATACTTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCAATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAACAGATCTGTAGAAATCAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---ACATTTTATGCACCAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAAAAGATTGGAATAACACTTTAAATCAGATAGCTACAAAGTTAAGA---GAACAATTTAAG------------AGTGAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGAAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGTCATTT---------AATAGTACTGGG------------------------------AATGGTAGTACTACAGAGTCA---------AACGCCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTATAAACAGATGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTAGATGTAAATCAATTATTACAGGGCTGCTACTAACAAGAGATGGTGGTACA---------------AACACCACC---------------------AACAAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATCAAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTATGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATATTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAAAATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACATTAATTGAAGACTCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGGCAGATCCGAGCAATTAGCGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGA---------------------------CAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAATTTGCTTAATACTACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ATTTGTGGGGGTATCCGCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

6.Z36.UNC.EU577768
ATGAGAGTGGAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGTGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTCCCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTTACCTTAAATTGCACTGATTTGAGGAATGATACTCAGACCAATGCTACCGAA------------------------------------------------------------------------GCCCCCAGTATTAGTAGAGAGGAAGAGATAGAGAGAAAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAAGCATAAAAGGT------AAGATGCAGAAAGAATATGCAATTTTTTATAAGCTTGATATAGTACCAATGAAT------------------------------------AATGATAGT---------------------ATAAGCTATACTTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCAATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAACAGATCTGTAGAAATCAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---ACATTTTATGCACCAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAAAAGATTGGAATAACACTTTAAATCAGATAGCTACAAAGTTAAGA---GAACAATTTAAG------------AGTGAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGAAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGTCATTT---------AATAGTACTGGG------------------------------AATGGTAGTACTACAGAGTCA---------AACGCCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTATAAACAGATGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTAGATGTAAATCAATTATTACAGGGCTGCTACTAACAAGAGATGGTGGTACA---------------AACACCACC---------------------AACAAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATCAAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTATGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATATTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAAAATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACATTAATTGAAGACTCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGGCAGATCCGAGCAATTAGCGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGA---------------------------CAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAATTTGCTTAATGCTATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ATTTGTGGGGGTATCCGCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

6.Z36.UNC.EU577771
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGTGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTCCCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTTACCTTAAATTGCACTGATTTGAGGAATGATACTCAGACCAATGCTACCGAA------------------------------------------------------------------------GCCCCCAGTATTAGTAGAGAGGAAGAGATAGAGAGAAAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACAAGCATAAAAGGT------AAGATGCAGAAAGAATATGCAATTTTTTATAAGCTTGATATAGTACCAATGAAT------------------------------------AATGATAGT---------------------ATAAGCTATACTTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCAATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAACAGATCTGTAGAAATCAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---ACATTTTATGCACCAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAAAAGATTGGAATAACACTTTAAATCAGATAGCTACAAAGTTAAGA---GAACAATTTAAG------------AGTGAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGAAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGTCATTT---------AATAGTACTGGG------------------------------AATGGTAGTACTACAGAGTCA---------AACGCCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTATAAACAGATGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTAGATGTAAATCAATTATTACAGGGCTGCTACTAACAAGAGATGGTGGTACA---------------AACACCACC---------------------AACAAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATCAAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTATGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATATTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAAAATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACATTAATTGAAGACTCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGGCAGATCCGAGCAATTAGCGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGA---------------------------CAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAATTTGCTTAATGCTATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ATTTGTGGGGGTATCCGCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

6.Z36.UNC.EU577767
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGTGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTCCCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTTACCTTAAATTGCACTGATTTGAGGAATGATACTCAGACCAATGCTACCGAA------------------------------------------------------------------------GCCCCCAGTATTAGTAGAGAGGAAGAGATAGAGAGAAAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAAGCATAAAAGGT------AAGATGCAGAAAGAATATGCAATTTTTTATAAGCTTGATATAGTACCAATGAAT------------------------------------AATGATAGT---------------------ATAAGCTATACTTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCAATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAACAGATCTGTAGAAATCAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---ACATTTTATGCACCAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAAAAGATTGGAATAACACTTTAAATCAGATAGCTACAAAGTTAAGA---GAACAATTTAAG------------AGTGAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGAAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGTCATTT---------AATAGTACTGGG------------------------------AATGGTAGTACTACAGAGTCA---------AACGCCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTATAAACAGATGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTAGATGTAAATCAATTATTACAGGGCTGCTACTAACAAGAGATGGTGGTACA---------------AACACCACC---------------------AACAAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATCAAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTATGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATATTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAAAATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACATTAATTGAAGACTCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGGCAGATCCGAGCAATTAGCGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGA---------------------------CAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCTACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ATTTGTGGGGGTATCCGCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

6.Z36.UNC.EU577778
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGTGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAACAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTCCCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTATGTGTTACCTTAAATTGCACTGATTTGAGGAATGATACTCAGACCAATGCTACCGAA------------------------------------------------------------------------GCCCCCAGTATTAGTAGAGAGGAAGAGATAGAGAGAAAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACAAGCATAAAAGGT------AAGATGCAGAAAGAATATGCAATTTTTTATAAGCTTGATATAGTACCAATGAAT------------------------------------AATGATAGT---------------------ATAAGCTATACTTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCAATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAACAGATCTGTAGAAATCAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---ACATTTTATGCACCAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAAAAGATTGGAATAACACTTTAAATCAGATAGCTACAAAGTTAAGA---GAACAATTTAAG------------AGTGAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGAAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGTCATTT---------AATAGTACTGGG------------------------------AATGGTAGTACTACAGAGTCA---------AACGCCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAATTATAAACAGATGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTAGATGTAAATCAATTATTACAGGGCTGCTACTAACAAGAGATGGTGGTACA---------------AACACCACC---------------------AACAAAACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATCAAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTATGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTAGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATATTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAAAATTTGGAAT---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACATTAATTGAAGACTCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCTC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGGCAGATCCGAGCAATTAGCGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACTTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGA---------------------------CAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAATTTGCTTAATGCTATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ATTTGTGGGGGTATCCGCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC13.Trinidad.EU578375
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGATTTGGCAGCACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTGATGATC------------TCTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCAAGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTTGGGAAATGGTACTAGGGCTAAT------------------------------------------------------------------------------------GTCACTAGTGCTAATGTCACTAGTGAGAAAGGGGAAATAAAAAATTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAACATTAAAAGAT------AAGGTGCAGAAAGCACATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGAT---AAT---------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGAAGTTCAGTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCGGCAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTGAAAAATGGAATAACACTTTAAACCAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGTG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------CCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATATTAGT------------------------GGTACTTGGAATGGTAATACAGAGTCA------------AATGGAATT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAC---------------AATAACACG---------------------------GGCCCCGAGATTTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGATGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTGTTGATCACATTTGGGGT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTACATATACTCCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGATTTAGCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTATTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCGCAGA------------------ATTTTTAGAGCTGTTATCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC13.Trinidad.EU578374
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGATTTGGCAGCACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTGATGATC------------TCTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTTGGGGAATGGTACTAGTGCTAGT------------------------------------------------------------------------------------GCCACTAATGCTAATGTCACTAGTGAGAAAGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGTATTAAGAGAT------AAAGTGCAGAAAGCACATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCTATAGATGAT---AATAATAAT---------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGCACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGAAGTTCAGTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCGGCAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTGCAAAATGGAGTAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGTG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTGATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAGTAGT------------------------GATACTTGGAATGATACTACAGAGTCA------------AATGCAACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTATCCAT------------AACAACACG---------------------AACGACACCACCGAGATTTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGATGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------GATAAATCTGTTGATTACATTTGGGGA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACTACATATACTCCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTCTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAACGACAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTATTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTTGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCGCAGA------------------ATTTTTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC13.Trinidad.EU578382
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGATTTGGCAGCACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTGATGATC------------TCTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGCGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCAAGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCACAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTTGGGGAATGATACTAGTGCTAAT------------------------------------------------------------------------------------GCCACTAGTGCTAATGTCACTAGTGAAAAAGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAATATTAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGCACATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAAT---AATAAT------------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGAAGTTCAGTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCGGCAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTGCAAAATGGAGTAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGTG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTGATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATATTACT------------------------GATACTTGGAATAGTACTACAGAGTCA------------AATGGAACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAC---------------AATAACACG---------------------------GGCCCCGAGATTTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGATGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTGTTGATTACATTTGGGGA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAATTAAC------AATTACTCAACCTACATATACAACTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTATTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTCGATTGCAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCGCAGA------------------ATTTTTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC13.Trinidad.EU578372
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGATTTGGCAGCACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTGATGATC------------TCTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAAGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTTGGGGAATGGTAATAGTACTAAT------------------------------------------------------------------------------------GCCACTAGTGCTAATATCACTAGTGAGAAAGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAATATTAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGCACATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAAT---AATAATAAT---------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAGACTTCAAAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCGGCAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTGAAAAATGGAATAACACTTTAGAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGTG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATATTACT------------------------GGTACTTGGAATGGTACTACAGGGTCA------------AATGGAACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAC---------------CTTAGCACG------------------------AGTGACCCCGAGATTTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGATGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGATAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTGTTGATTACATTTGGGGA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACTCAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTATTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTCGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTTGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCGCAGA------------------ATTTTTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC13.Trinidad.EU578380
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGATTTGGCAGCACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTGATGATC------------TCTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTTGGGGAATGGTACTAGTGCTAGT------------------------------------------------------------------------------------GCCACTAATGCTAATGTCACTAGTGAGAAAGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGTATTAAGAGAT------AAAGTGCAGAAAGCACATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCTATAGATGAT---AATAATAAT---------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGCACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGAAGTTCAGTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCGGCAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTGCAAAATGGAGTAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGTG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTGATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATATTACT------------------------GATACTTGGAATAGGACTACAGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAC---------------AATAACACG---------------------------GGCCCCGAGATTTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAGTATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGATGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTGTTGATGACATTTGGGGT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTACATATACTCCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTATTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGCAGTGCGCAGG------------------ATTTTTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC13.Trinidad.EU578367
ATGAGAGTGAAGGGGACCAGGAGGATTTGGCAGCACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TTTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCAAGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTTGGGGAATGGTAATAGTACTAAT------------------------------------------------------------------------------------GCCACTAGTGCTAATGTCACTAGTGAGAAAGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAATATTAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGCACATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGAT---AATAATAAT---------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCGGCAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTGAAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGTG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATATTACT------------------------GGTACTTGGAATGGTACTACAGGGTCA------------AATGGAACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAC---------------------ACG------------------------AGCGACCCCGAGATTTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGA----AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGATGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGATAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTGTTGATTACATTTGGGGA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACTCAAACTACATATACTCCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAAGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAACGACAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTATTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTTGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTGGTGTGCAGA------------------ATTTTTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC13.Trinidad.EU578371
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGATTTGGCAGCACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TCTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCAAGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTTGGGGAATGGTACTGGTGCTAAT------------------------------------------------------------------------------------GCCAGTAGTGCTAGTGTCACTAGTGAGAAAAGGGAAATAAAAAATTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAACATTAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGCACATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAAT---AATAATGCT---------------------AATAGTAGC---------------------GGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGAAGTTCAGTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCGGCAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACAACAATAGTCTTTAATCAA---------CCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------TATAGTAAT------------------------GATACTTGGAATGGTAATACAGAGTCA------------AATGCAACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTGAC---------------AATAACACG---------------------------GGCCCCGAGATTTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGATGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTGTTGATCACATTTGGGGT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTACATATACTCCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTATTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCGCAGA------------------ATTTTTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC13.Trinidad.EU578370
ATGAGAGTGAAGGGGACCAGGAGGATTTGGCAGCACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TTTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCAAGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTTGGGGAATGGTAATAGTACTAAT------------------------------------------------------------------------------------GCCACTAGTGCTAACGTCACTAGTGAGAAAGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAATATTAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGCACATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTGCCAATAGATAAT---AATAATAAT---------------------AATAGTAGC---------------------AATAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTCTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGAAGTTCAGTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAACAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACACTGTAACCTT------AGTAGTGCAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGTG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCCA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATATTACT------------------------GATACTTGGAATGATACTGCAGAGTCA------------AATAAAACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTTAC---------------------ACG---------------------AGCGACAACACCGAGATTTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGATGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACAGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTGTTAATGACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AACTACACAGACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAACGACAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTATTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTTGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCGCAGA------------------ATTTTTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC13.Trinidad.EU578378
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGATTTGGCAGCACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTGATGATC------------TCTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCAAGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTTGGGGAATGGTAATAGTACTAAT------------------------------------------------------------------------------------GTCACTAGTGCTAATGTCACTAGTGAAAAAGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAATATTAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGCACATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAAT---AATAATAAT---------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAGATTCACAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCGGCAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTGAAAAATGGAATAACACTTTAAACCAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGTG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------CCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATATTAGT------------------------GGTACTTGGAATGGTAATACAGAGTCA------------AATGGAACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAC---------------AATAACACG---------------------------GGCCCCGAGATTTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGATGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGATAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTGTTGATTACATTTGGGGA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACTCAAACTACATATACTCCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTATTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTCGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCGCAGA------------------ATTTTTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC13.Trinidad.EU578383
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGATTTGGCAGCACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGTTGTTGATGATC------------TCTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCAAGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTTGGGGAATGGTAATAGTACTAAT------------------------------------------------------------------------------------GCCACTAGTGCTAATGTCACTAGTGAGAAAGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAATATTAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGCACATGCATTGTTTTATAGGCTTGATGTAGTACCAATAGATGAT---AATAATAAT---------------------AAGAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCAAAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCGGCAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTGAAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGTG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATATTACT------------------------GGTACTTGGAATGGTACTACAGGGTCA------------AATGGAACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAC---------------CTTAGCACG------------------------AGCGACCCCGAGACTTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGATGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGATAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTGTTGATTACATTTGGGGA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACTCAAACTACATATACTCCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTATTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCGCAGA------------------ATTTTTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC13.Trinidad.EU578379
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGATTTGGCAGCACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TCTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCAAGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTTGGGGAATGGTAATAGTACTAAT------------------------------------------------------------------------------------GCCACTAGTGCTAATGTCACTAGTGAGAAAGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAATATTAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGCACATGCATTGTTTTATAGGCTTGATGTAGTACCAATAGATGAT---AATAATAAT---------------------AAGAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAACAAGGAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCAAAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCGGCAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTGAAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGTG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATATTACT------------------------GGTACTTGGAATGGTACTACAGGGTCA------------AATGGAACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAC---------------CTTAGCACG------------------------AGCGACCCCGAGACTTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGATGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAAT---------------------------AATAAATCTGTTGATTACATTTGGGGA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACTCAACCTACATATACTCCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTACCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTATTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAATCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTTGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGTGCAGA------------------ATTTTTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC13.Trinidad.EU578365
ATGAGAGTGAAGGGGACCAGGAGGATTTGGCAGCACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TTTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCAAGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTTGGGGAATGGTAATAGTACTAAT------------------------------------------------------------------------------------GCCACTAGTGCTAATGTCACTAGTGAGAAAGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAATATTAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGCACATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGAT---AATAATAAT---------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAGATTCACAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCGGCAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTGAAAAATGGAATAACACTTTAAACCAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGTG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATATTACT------------------------GGTACTTGGAATGGTACTACAGGGTCA------------AATGGAACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAC---------------AATAACACG---------------------------GGCCCCGAGATTTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGACTAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCCATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGATGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTGTTGATTACATTTGGGGA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACTCAAACTACATATACAACTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAACTCGATTAGTGCATGGATTATTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCTCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTCGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCGCAGA------------------ATTTTTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC13.Trinidad.EU578373
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGATTTGGCAGCGCTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TCTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCAAGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTTGGGGAATGGTAATAGTACTAAT------------------------------------------------------------------------------------GCCACTAGTGCTAATGTCACTAGTGAAAAAGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAATATTAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGCACATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGAT---AATAATAAT---------------------AATAGTAGC---------------------AGTACCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCAAAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCGGCAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTGCAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGTG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCCA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATATTACT------------------------GATACTTGGAATGATACTGCAGAGTCA------------AATAAAACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT---------------ATTACCACG---------------------AACGACACCACCGAGATTTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGATGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGATAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTGTTGATTACATTTGGGGA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACTCAAACTACATATACAACTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAACGACAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTATTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGGGACTTACTCTCGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCGCAGA------------------ATTTTTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC13.Trinidad.EU578381
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGATTTGGCAGCACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTGATGATC------------TCTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCAAGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTTGGGGAATGGTAATAGTACTAAT------------------------------------------------------------------------------------GCCACTAGTGCTAATGTCACTAGTGAGAAAGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAATATTAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGCACATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGAT---AATAATAAT---------------------AAGAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAAAAATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTAAAAACTTCAAAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAACTGTACAAGACCCGGCAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTGAAAAATGGAATAACACTTTAGAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGTG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATATTACT------------------------GGTACTTGGAATGGTACTACAGGGTCA------------AATGGAACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAC---------------CTTAGCACG------------------------AGCGACCCCGAGACTTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGATGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTGTTGATTACATTTGGGGT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACTCAAACTACATATACAACTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTATTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTGGTGACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCGCAGA------------------ATTTTTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC13.Trinidad.EU578377
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGATTTGGCAGCACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TCTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCAAGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTTGGGGAATGGTACTGGTGCTAAT------------------------------------------------------------------------------------GCCAGTAGTGCTAGTGTCACTAGTGAGAAAAGGGAAATAAAAAATTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAACATTAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGCACATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAAT---AATAATGCT---------------------AATAGTAGC---------------------GGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGAAGTTCAGTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCGGCAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACAACAATAGTCTTTAATCAA---------CCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------TATAGTAAT------------------------GATACTTGGAATGGTAATACAGAGTCA------------AATGCAACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTGAC---------------AATAACACG---------------------------GGCCCCGAGATTTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGATGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGATAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTGTTGATTACATTTGGGGA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACTCAAACTACATATACTCCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTATTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGCAGTGAGCAGG------------------ATTTTTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC13.Trinidad.EU578384
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGATTTGGCAGCACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTGATGATC------------TCTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCAAGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATATGTTGGGGAATGGTACTAGTGCTAGT------------------------------------------------------------------------------------GCCACTAATGCTAATGTCACTAGTGAGAAAGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAATATTAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGCACATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAAT---AATAATAAT---------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGAAGTTCAGTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGCACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCGGCAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTGCAAAATGGAGTAACACTTTAAACCAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGTG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTGATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATATTACT------------------------GATACTTGGAATAGTACTACAGAGTCA------------AATGGAACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAC---------------AATAACACG---------------------------GGCCCCGAGATTTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAGTATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGATGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTGTTGATGACATTTGGGGT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTACATATACTCCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAACGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTATTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCGCCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTACTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCGCAGA------------------ATTTTTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC13.Trinidad.EU578369
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGATTTGGCAGCACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTGATGATC------------TCTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCAAGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTTGGGGAATGGTAATAGTACTAAT------------------------------------------------------------------------------------GTCACTAGTGCTAATGTCACTAGTGAAAAAGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAATATTAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGCACATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAAT---AATAATAAT---------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCAAAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCGGCAATAATACAAGAAAAGGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTGAAAAATGGAATAACACTTTAAACCAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGTG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------CCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATATTAGT------------------------GGTACTTGGAATGGTAATACAGAGTCA------------AAGGGAACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAC---------------ATTACCACG---------------------AACGACACCACCGAGATTTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGATGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTGTTGATTACATTTGGGGA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAATTAAC------AATTACTCAACCTACATATACAACTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTACCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTATTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGCAGTGCGCAGG------------------ATTTTTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC13.Trinidad.EU578368
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGATTTGGCAGCACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTGATGATC------------TCTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCAAGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTTGGGGAATGGTAATAGTACTAAT------------------------------------------------------------------------------------GCCACTAGTGCTAATGTCACTAGTGAAAAAGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAATATTAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGCACATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGAT---AAAAATGCT---------------------AATAGTAGC---------------------AGTAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCAAAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCGGCAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTGAAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATACAATTAAGA---GAACAATTTGTG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATATTACT------------------------GGTACTTGGAATGGTACTACAGGGTCA------------AATGGAACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAC---------------CTTAGCACG---------------------AGCGAC---CCCGAGACTTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGATGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGATAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTGTTGATTACATTTGGGGA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAATTAAC------AATTACTCAAACTACATATACACCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAACATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTATTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCGCCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCGCAGA------------------ATCTTTAGAGCTGTTCTCAACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC13.Trinidad.EU578366
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGATTTGGCAGCACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTGATGATC------------TCTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCAAGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGTTGGGGAATGGTACTAGTGCTAGT------------------------------------------------------------------------------------GCCACTAGTGCTAATGTCACTAGTGAGAAAGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAACATTAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGCACATGCATTGTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGAT---AATAATAAT---------------------AATAGTAGC---------------------AGGAGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGAAGTTCAGTGGAACAGGACTATGTACAAACGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTAAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCGGCAATAATACAAGAAAAGGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGT---GTATTTTAT---ACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTGCAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGCTATAAAATTAAGA---GAACAGTTTGTG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAGTCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTATTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATATTGGT------------------------GGTACTTGGAATGATACTGCAGAGTCA------------AATGAAACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAGATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAC---------------GATGACACG---------------------AACGACACCACCGAGATTTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGATGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATATCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGATAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTGTTGATTACATTTGGGGA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACTCAAACTACATATACTCCTTACTTGAAGATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAAAGACAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTATTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCGCCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACATTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCGCAGA------------------ATTTTTAGAGGTGTTCTCCACATACCTACAAGAATCAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGTTATAA

C.SC24.Trinidad.EU578390
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTGTGGACA---TGGGGCACCATG---CGCTTG---TGGACATGGGGCACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTGTTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTCCAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAATTTGAGAAATGGTAATTTAAGAAATGATACAAAG---------------------------------------------------------------------GGCACTAACAGTAGCAGCTGGGAAAAGGTACAGAAAGGAGAGATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACATAAGAGGT------AGGGTGCAA---GAATACTCACTTTTTAATAAACTTGATGTAATACCAGTAGAT------AGTTCTGAT---AAT---------------AGTACTAAG------TTTAGA------------AGCTATATATTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAGAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTACTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAAGCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATAAAAAGTATACGTATGGGA------------ATAAGGAGA---GCATTCTAT---ACAAAGGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACATTGGGATAACACCTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---AAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTCAATAGTACTTGGAATGGG---------AATAATACT------------------------------TGGAATGGTACTGGGGAGGAT------------------------------------------------ACTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAATATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGGGATGGTGATACT---------------AACGGGACCACC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGTAATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTTGATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGCAGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGAATACATATACACCTTACTTGAAGGTGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGGATAATTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGAAGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCAAGGACTGTGGAAATTCTGGGACAGAGG---------------GGGTGGAAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTACTGTTAGCTTAGTTGATACCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGCAAGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTCCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC24.Trinidad.EU578397
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTGTGGACA---TGGGGCACCATG---CGCTTG---TGGACATGGGGCACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTCCAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAAGTTGAGAAATGATACAAGTGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAACAGCTGGGGAAAGGTACAGGAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGGT------AGGGTGCAA---GAATATTCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGAT------------------AAT---------------AAGTCTAGT------------------------AGCTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAGAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTACTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAAGCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATGGGA------------GCAGGGAAA---GCATTATAT---ACAGGGGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACATTGGGATAACACATTAAAGCAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCCC---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGTACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTCAATAGTACTTGGAATGGG---------AATGAGACT------------------------------TGGGATGTTACTCGGGAGGAT------------AATGAC------------------------------ACTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCAATATATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGGGATGGTGGTACT---------------AATGGGACCACC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTTAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGCAGCAGTGGGATAAAGAAATTAAC------AATTACACAGAATACATATACACCTTACTTGAAGGTGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGGATAATTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGAAGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCAAGGACTGTGGAAATTCTGGGACAGAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCACCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTACTGTTAGCTTAGTTGATACCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAATTATAGAAATAGCAAGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTCCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC24.Trinidad.EU578386
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTGTGGACA---TGGGGCACCATG---CGCTTG---TGGACATGGGGCACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTGTTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTCCAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAATTTGAGAAATGGTAATTTAAGAAATGATACAAAG---------------------------------------------------------------------GGCACTAACAGTAGCAGCTGGGAAAAGGTACAGAAAGGAGAGATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACATAAGAGGT------AGGGTGCAA---GAATACTCACTTTTTAATAAACTTGATGTAATACCAGTAGAT------AGTTCTGAT---AAT---------------AGTACTAAG------TTTAGA------------AGCTATATATTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAGAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTACTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAAGCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACGAGACCCAACAACAATACAATAAAAAGTATACGTATGGGA------------ATAAGGAGA---GCATTCTAT---ACAAAGGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACATTGGGATAACACCTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---AAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTCAATAGTACTTGGAATGGG---------AATAATACT------------------------------TGGAATGGTACTGGGGAGGAT------------------------------------------------ACTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAATATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGGGATGGTGGTACT---------------AACGGGACCACC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGTAATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTTGATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGCAGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGAATACATATACACCTTACTTGAAGGTGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGGATAATTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGAAGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCAAGGACTGTGGAAATTCTGGGACAGAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCACCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTAGTTGATACCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGCAAGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTCCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC24.Trinidad.EU578403
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTGTGGACA---TGGGGC------------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTGTTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTCCAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAATTGGAGAAATGATACAAAGGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAAAAGGTACAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACATAAGAGGT------AGGGTGCAA---GAATACTCACTTTTTAATAAACTTGATGTAATACCAATAGAT------AATTCTAAT---AAT---------------AGTACTAAG------TTTAGA------------AGCTATATATTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAGAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAGCTACTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAAGCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATAAAAACTATACGTATGGGA------------ATAAGGAGA---GCATTCTAT---ACAAAGGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACATTGGGATAACACCTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTCAATAGTACTTGGAATGGG---------AATAATACT------------------------------TGGAATGGTACTGGGGAGGAT------------------------------------------------ACTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGGGATGGTGGTACT---------------AACGGGACCACC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGTAATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAGATCTCTTAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGCAGCAGTGGGATAAAGAAATTAAC------AATTACACAGAATACATATACACCTTACTTGAAGGTGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAAAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCAAGGACTGTGGAAATTCTGGGACAGAGG---------------GGGTGGAAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATACCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGCAAGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTCCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

C.SC24.Trinidad.EU578395
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTGTGGACA---TGGGGCACCATG---CGCTTG---TGGACATGGGGCACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCACATGTTCCAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAATTGGAGAAATGATACAAAGGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAAAAGGTACAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACATAAGAGGT------AGGGTGCAA---GAATACTCACTTTTTAATAAACTTGATGTAATACCAATAGAT------AATTCTAAT---AAT---------------AGTACTAAG------TTTAGA------------AGCTATATATTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAGAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTACTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTAAAAATTTCACGAACAATGCAAAAAGCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATAAAAACTATACGTATGGGA------------ATAAGGAGA---GCATTCTAT---ACAAAGGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACATTGGGATAACACCTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTCAATAGTACTTGGAATGGG---------AATAATACT------------------------------CGGAATGGTACTGGGGAGGAT------------------------------------------------ACTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGGGATGGTGGTACT---------------AACGGGACCACC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTTGATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGCAGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGAATACATATACACCTTACTTGAAGGTGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACACATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGGATAATTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCAAGGACTGTGGAAATTCTGGGACAGAGG---------------GGGTGGAAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGTTTGATACAATAGCTATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGCAAGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTCCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC24.Trinidad.EU578392
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTGTGGACA---TGGGGC------------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTCCAGAAAAACATAAT---GTGTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGGATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACCTTAAATTGTACTGATAAGTTGAGAAATGATACAAGTGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTGACAGCTGGGGAAAGGTACAGGAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGGT------AGGGTGCAA---GAATACTCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGAT------------------AAT---------------AAGACTAGT------------------------AGCTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAGAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTACTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAAGCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATGGGA------------GCAGGGAAA---GCATTATAT---ACAGGGGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCCT------AGTAGAACACATTGGGATAACACCTTAAAGCAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGTACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTCAATAGTACTTGGTATAGG---------AATGAAACT------------------------------TGGAATAATACTTCGAAGGATACTACA------AATGAC------------------------------ACTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCAATATATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGGGATGGTGGTACT---------------AATGGGACCACC------------------------------GAGACTTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGCAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---TGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACCAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTTAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGCAACAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGAATACATATACACCTTACTTGAAGGTGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGAAGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCAAGGATTGTGGAAATTCTGGGACAGAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCGGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTGATACCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGCAAGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTCCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC24.Trinidad.EU578387
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTGTGGACA---TGGGGCACCATG---CGCTTG---TGGACATGGGGCACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTCCAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAATTTGAGAAATGATACAAAGGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AAGAGTAGCAGCTGGGAAAAGGTACAGACAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGGT------AGGGTGCAA---GAATATTCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGAT------------------AAT---------------AAGTCTAGT------------------------AGCTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAGAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTACTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAAGCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATGGGA------------GCAGGGAAA---GCATTATAT---ACAGGGGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTAGAACACATTGGGATAACACCTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTTTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGTACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAATTGTTCAATAGTACTTGGAATGGG---------AATGAGACT------------------------------TGGGATGTTACTCGGGAGGAT------------AATGAC------------------------------ACTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCAATATATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGGGATGGTGGTACT---------------AATGGGACCACC------------------------------GAGACTTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGCAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTTAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGCAGCAGTGGGATAAAGAAATTAAC------AATTACACAGAATACATATACACCTTACTTGAAGGTGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGGATAATTTTTGCTGTGCTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGAAGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTAATTGTAGCAAGGATTGTGGAGATTCTGGGACAGAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTAGTTGATACCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGCAAGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTCCTGCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC24.Trinidad.EU578400
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTGTGGACA---TGGGGCACCATG---CGCTTG---TGGACATGGGGCACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTCCAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAAGTTGAGAAATGATACAAGTGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAACAGCTGGGGAAAGGTACAGGAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGGT------AGGGTGCAA---GAATACTCACTTTTTAATAAACTTGATGTAATACCAATAGAT------AGTTCTAAT---AAT---------------AGTACTAAG------TCTAGA------------AGCTATATATTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAGAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTATTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAAGCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATGGGA------------GCAGGGAAA---GCATTATAT---ACAGGGGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTAGAACACATTGGGATAACACCTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGTACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTCAATAGTACTTGGAATGGG---------AATGAGACT------------------------------TGGGATGTTACTCGGGAGGAT------------AATGAC------------------------------ACTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCAATATATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGGGATGGTGGTACT---------------AACGGGACCACC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTTGATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGCAGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGAATACATATACACCTTACTTGAAGGTGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGGATAATTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGAAGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCAAGGACTGTGGAAATTCTGGGACAGAGG---------------GGGTGGAAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTGTTGTTAGCTTGTTTGATACCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGCAAGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTCCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC24.Trinidad.EU578396
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTGTGGACA---TGGAGCACCATG---CGCTTG---TGGACATGGGGCCCCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTCCAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAATTTGAGAAATGATACAAAGGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AAGAGTAGCAGCTGGGAAAAGGTACAGACAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGGT------AGGGTGCAA---GAATACTCACTTTTTAATAAACTTGATGTAATACCAATAGAT------AATTCTAAT---AAT---------------AGTACTAAG------TTTAGA------------AGCTATATATTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAGAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTATTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCAAAAAGCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATGGGA------------GCAGGGAAA---GCATTATAT---ACAGGGGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTAGAACACATTGGGATAACACCTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGTACAGTTTTAATTGTGGTGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAATTGTTCAATAGTACTTGGAATGGG---------AATGAGACT------------------------------TGGGATGTTACTCGGGAGGAT------------AATGAC------------------------------ACTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAATATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCAATATATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGGGATGGTGGTACT---------------AACGGGACCACC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGAGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTTAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGCAGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGAATACATATACACCTTACTTGAAGGTGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTGTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGAAGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCAAGGACTGTGGAAATTCTGGGACAGAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTACTGTTAGCTTAGTTGATACCATCGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGCAAGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTCCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC24.Trinidad.EU578398
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTGTGGACA---TGGGGCACCATG---CGCTTG---TGGACATGGGGCACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTCCAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAAGTTGAGAAATGATACAAGTGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAACAGCTGGGGAAAGGTACAGGAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGGT------AGGGTGCAA---GAATACTCACTTTTTAATAAACTTGATGTAATACCAATAGAT------AGTTCTAAT---AAT---------------AGTACTAAG------TCTAGA------------AGCTATATATTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAGAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTATTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAAGCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATGGGA------------GCAGGGAAA---GCATTATAT---ACAGGGGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACATTGGGATAACACCTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGTACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAATTGTTCAATAATACTTGGAATGGG---------AATGAGACT------------------------------TGGGATGTTACTCGGGAGGAT------------AATGAC------------------------------ACTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCAATATATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGGGATGGTGGTACT---------------AACGGGACCACC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAGATCTCTTAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGCAGCAGTGGGATAGAGAAATCAAC------AATTACACAGAATACATATACACCTTACTTGAAGGTGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGAAGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCAAGGACTGTGGAAATTCTGGGACAGAGG---------------GGGTGGAAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTACTGTTAACTTGTTTGATACAATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGCAAGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTCCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC24.Trinidad.EU578401
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTGTGGACA---TGGGGC------------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATCCAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAATTGGAGAAATGATACAAAGGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAAAAGGTACAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACATAAGAGGT------AGGGTGCAA---GAATACTCACTTTTTAATAAACTTGATGTAATACCAATAGAT------AATTCTAAT---AAT---------------AGTACTAAG------TTTAGA------------AGCTATATATTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAGAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAGCTACTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAAGCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATAAAAACTATACGTATGGGA------------ATAAGGAGA---GCATTCTAT---ACAAAGGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACATTGGGATAACACCTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTCAATAGTACTTGGAATGGG---------AATAATACT------------------------------TGGAATGGTACTGGGGAGGAT------------------------------------------------ACTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGGGATGGTGGTACT---------------AACGGGACCACC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGTAATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTTGATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGCAGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGAATACATATACACCTTACTTGAAGGTGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGGATAATTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGAAGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCAAGGACTGTGGAAATTCTGGGACAGAGG---------------GGGTGGAAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTAGTTGATACCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGCAAGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTCCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAG

C.SC24.Trinidad.EU578393
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTGTGGACA---TGGAGCACCATG---CGCTTG---TGGACATGGGGCACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTCCAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAAGTTGAGAAATGATACAAGTGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAACAGCTGGGGAAAGGTACAGGAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAAAGGT------AGGGTGCAA---GAATACTCACTTTTTAATAAACTTGATGTAATACCAATAGAT------AGTTCTAAT---AAT---------------AGTACTAAG------TCTAGA------------AGCTATATATTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAGAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTACTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAAGCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATGGGA------------GCAGGGAAA---GCATTATAT---ACAGGGGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACATTGGGATAACACCTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGTACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTCAATAGTACTTGGAATGGG---------AATGAGACT------------------------------TGGGAGGTTACTCGGGAGGATAATACA------AATGAC------------------------------ACTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCAATATATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGGGATGGTGGTACT---------------AACGGGACCACC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTTAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGCAGCAGTGGGATAAAGAAATTAAC------AATTACACAGAATACATATACACCTTACTTGAAGGTGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTACAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGAAGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCAAGGACTGTGGAAATTCTGGGACAGAGG---------------GGGTGGAAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGCCTGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGTTTGATACCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGCAAGAAAA------------------ATTTTTAGAGCTTTCCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC24.Trinidad.EU578407
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTGTGGACA---TGGGGC------------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATCCAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAATTTGAGAAATGATACAAAGGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGAAAATTAAACAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACATAAGAGGT------AGGGTGCAA---GAATACTCACTTTTTAATAAACTTGATGTAATACCAATAGAT------AATTCTAAT---AAT---------------AGTACTAAG------TTTAGA------------AGCTATATATTAATAAGTTGTAATACCTCAATCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAGGAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTACTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAAGCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATAAAAACTATACGTATGGGA------------ATAAGGAGA---GCATTCTAT---ACAAAGGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACATTGGGATAACACCTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGTACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTCAATAGTACTTGGAGTGGG---------AATAATACT------------------------------TGGAATGGTACTGGGGAGGAT------------------------------------------------ACTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAATATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGGGATGGTGGTACT---------------AACGGGACCACC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGTAATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTTGATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGCAGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGAATACATATACACCCTACTTGAAGGTGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGAAGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCAAGGACTGTGGAAATTCTGGGACAGAGG---------------GGGTGGAAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTGTTGTTAGCTTAGTTGATACCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGCAAGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTCCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC24.Trinidad.EU578385
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTGTGGACA---TGGGGC------------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTCCAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAAGTTGAGAAATGATACAAGTGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAACAGCTGGGGAAAGGTACAGGAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGGT------AGGGTGCAA---GAATACTCACTTTTTAATAAACTTGATGTAATACCAATAGAT------AATTCTAAT---AAT---------------AGTACTAAG------TTTAGA------------AGCTATATATTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAGAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTACTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAAGCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATGGGA------------GCAGGGAAA---GCATTATAT---ACAGGGGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACACTGTAACCTT------AGTAGAACACATTGGGATAACACCTTAAAGCAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTGATGTACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAATTGTTCAATAGTACTTGGAATGGG---------AATGAGACT------------------------------TGGGATGTTACTCGGGAGGAT------------AATGAC------------------------------ACTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCAATATATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGGGATGGTGGTACT---------------AACGGGACCACC------------------------------GAGACTTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTTAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGCAACAGTGGGATAAAGAAATTAAC------AATTACACAGAATACATATACACCTTACTTGAAGGTGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGAAGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCAAGGACTGTGGAAATTCTGGGACAGAGG---------------GGGTGGAAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCGGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATACCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGCAAGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTCCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC24.Trinidad.EU578399
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTGTGGACA---TGGGGC------------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTCCAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAAGTTGAGAAATGATACAAGTGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAACAGCTGGGGAAAGGTACAGGAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGGT------AGGGTGCAA---GAATACTCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGAT------------------AAT---------------AAGTCTAGT------------------------AGTTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGATCATGTAAGAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTACTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAAGCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATGGGA------------GCAGGGAAA---GCATTATAT---ACAGGGGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACATTGGGATAACACATTAAAGCAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGTACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTATTCAATAGTACTTGGAATGGG---------AAGGAGACT------------------------------TGGGATGTTACTCGGGAGGAT------------AATGAC------------------------------ACTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCAATATATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGGGATGGTGGTACT---------------AACGGGACCACC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCGAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTTAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGCAGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGAATACATATACACCCTACTTGAAGGTGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCAAGGACTGTGGAACTTCTGGGACAGAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCGGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATACCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGCAAGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTCCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC24.Trinidad.EU578406
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTGTGGACA---TGGGGCACCATG---CGCTTG---TGGACATGGGGCACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATCCAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAATTGGAGAAATGATACAAAGGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAAAAGGTACAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACATAAGAGGG------AGGGTGCAA---GAATACTCACTTTTTAATAAACTTGATGTAATACCAATAGAT------AATTCTAAT---AAT---------------AGTACTAAG------TTTAGA------------AGCTATATATTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAGAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTACTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAAGCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATAAAAACTATACGTATGGGA------------ATAAGGAGA---GCATTCTAT---ACAAAGGAAATAATAGGAGATATAAGACAGGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACATTGGGATAACACCTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGTACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTCAATAGTACTTGGAATGGG---------AATAATACT------------------------------TGGAATGGTACTGGGGAGGAT------------------------------------------------ACTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGGGATGGTGGTACT---------------AACGGGACCACC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGTAATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTTGATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGCAGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGAATACATATACACCTTACTTGAAGGTGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGGATAATTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGAAGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCAAGGACTGTGGAACTTCTGGGACAGAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTACTGTTAGCTTAGTTGATACCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGCAAGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTCCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC24.Trinidad.EU578394
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTGTGGACA---TGGGGC------------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTCCAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAATTGGAGAAATGATACAAAGGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAAAAGGTACAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACATAAGAGGT------AGGGTGCAA---GAATACTCACTTTTTAATAAACTTGATGTAATACCAATAGAT------AATTCTAAT---AAT---------------AGTACTAAG------TTTAGA------------AGCTATATATTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAGAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTACTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAAGCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATAAAAACTATACGTATGGGA------------ATAAGGAGA---GCATTCTAT---ACAAAGGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACATTGGGATAACACCTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTCAATAGTACTTGGAATGGG---------AATAATACT------------------------------TGGAATGGTACTGGGGAGGAT------------------------------------------------ACTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGGGATGGTGGTACT---------------AACGGGACCACC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGTAATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTTGATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGCAGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGAATACATATACACCTTACTTGAAGGTGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGAAGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCAAGGACTGTGGAAATTCTGGGACAGAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCGTAGTTGATACCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGCAAGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTCCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC24.Trinidad.EU578402
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTGTGGACA---TGGGGCACCATG---CGCTTG---TGGACATGGGGCACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTCCAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAATTGGAGAAATGATACAAAGGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAAAAGGTACAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACATAAGAGGT------AGGGTGCAA---GAATACTCACTTTTTAATAAACTTGATGTAATACCAATAGAT------AATTCTAAT---AAT---------------AGTACTAAG------TTTAGA------------AGCTATATATTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAGAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAGCTACTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAAGCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATAAAAACTATACGTATGGGA------------ATAAGGAGA---GCATTCTAT---ACAAAGGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACATTGGGATAACACCTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTCAATAGTACTTGGAATGGG---------AATAATACT------------------------------TGGAATGGTACTGGGGAGGAT------------------------------------------------ACTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGGGATGGTGGTACT---------------AACGGGACCACC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGTAATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTTGATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGCAGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGAATACATATACACCTTACTTGAAGGTGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGGATAATTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGAAGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCAAGGACTGTGGAAATTCTGGGACAGAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCACCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTAGTTGATACCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGCAAGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTCCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC24.Trinidad.EU578391
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTGTGGACA---TGGGGCACCATG---CGCTTG---TGGACATGGGGCACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTCCAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAATTGGAGAAATGATACAAAGGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAAAAGGTACAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGACATAAGAGGT------AGGGTGCAA---GAATACTCACTTTTTAATAAACTTGATGTAATACCAATAGAT------AATTCTAAT---AAT---------------AGTACTAAG------TTTAGA------------AGCTATATATTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAGAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAGCTACTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAAGCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATAAAAACTATACGTATGGGA------------ATAAGGAGA---GCATTCTAT---ACAAAGGAAATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACATTGGGATAACACCTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGTACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTCAATAGTACTTGGAATGGG---------AATAATACT------------------------------TGGAATGGTACTGGGGAGGAT------------------------------------------------ACTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGGGATGGTGGTACT---------------AACGGGACCACC------------------------------GAGACTTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGTAATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTTGATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGCAGCAGTGGGATAAAGAAATTAAC------AATTACACAGAATACATATACACCTTACTTGAAGGTGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGAAGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCAAGGACTGTGGAAATTCTGGGACAGAGG---------------GGGTGGAAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCGGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGATACCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGCAAGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTCCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC24.Trinidad.EU578389
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTGTGGACA---TGGGGC------------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTCCAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAATTGGAGAAATGATACAAAGGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAAAAGGTACAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACATAAGAGGT------AGGGTGCAA---GAATACTCACTTTTTAATAAACTTGATGTAATACCAATAGAT------AATTCTAAT---AAT---------------AGTACTAAG------TTTAGA------------AGCTATATATTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAGAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAGCTACTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAAGCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATAAAAACTATACGTATGGGA------------ATCAGGAGA---GCATTCTAT---ACAAAGGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACATTGGGATAACACCTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGTACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTCAATAGTACTTGGAATGGG---------AATAATACT------------------------------TGGAATGGTACTGGGGAGGAT------------------------------------------------ACTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGGGATGGTGGTACT---------------AACGGGACCACC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGTAATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTTGATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGCAGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGAATACATATACACCTTACTTGAAGGTGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAAAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAAGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAAAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCAAGGATTGTGGAACTTCTGGGACAGAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGTTTGATACAATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGCAAGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTCCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC24.Trinidad.EU578404
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTGTGGACA---TGGGGCACCATG---CGCTTG---TGGACATGGGGCACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTCCAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAATTGGAGAAATGATACAAAGGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAAAAGGTACAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACATAAGAGGT------AGGGTGCAA---GAATACTCACTTTTTAATAAACTTGATGTAATACCAATAGAT------AATTCTAAT---AAT---------------AGTACTAAG------TTTAGA------------AGCTATATATTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAGAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAGCTACTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAAGCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATAAAAACTATACGTATGGGA------------ATAAGGAGA---GCATTCTAT---ACAAAGGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACATTGGGATAACACCTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGTACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTCAATAGTACTTGGAATGGG---------AATAATACT------------------------------TGGAATGGTACTGGGGAGGAT------------------------------------------------ACTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGGGATGGTGGTACT---------------AACGGGACCACC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGTAATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTTAATTATATTTGGGAC---AACATGACCTGGCAGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGAATACATATACACCTTACTTGAAGGTGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAGGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGGATAATTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGAAGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCAAGGACTGTGGAAATTCTGGGACAGAGG---------------GGGTGGAAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGTTTGATACCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGCAAGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTCCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC24.Trinidad.EU578388
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTGTGGACA---TGGGGCACCATG---CGCTTG---TGGACATGGGGCACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTCCAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAATTGGAGAAATGATACAAAGGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAAAAGGTACAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACATAAGAGGT------AGGGTGCAA---GAATACTCACTTTTTAATAAACTTGATGTAATACCAATAGAT------AATTCTAAT---AAT---------------AGTACTAAG------TTTAGA------------AGCTATATATTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAGAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTACTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAAGCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATAAAAACTATACGTATGGGA------------ATAAGGAGA---GCATTCTAT---ACAAAGGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACATTGGGATAACACCTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGTACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTCAATAGTACTTGGAATGGG---------AATAATACT------------------------------TGGAATGGTACTGGGGAGGAT------------------------------------------------ACTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGGGATGGTGGTACT---------------AACGGGACCACC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGTAATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTTAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGCAGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGAATACATATACACCTTACTTGAAGGTGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACACATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGAAGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCAAGGACTGTGGAAATTCTGGGACAGAGG---------------GGGTGGAAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATACCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGCAAGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTCCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC24.Trinidad.EU578408
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTGTGGACA---TGGGGCACCATG---CGCTTG---TGGACATGGGGCACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATCCAGAAAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACCCTAAATTGCACTGATAATTGGAGAAATGATACAAAGGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGCTGGGAAAAGGTACAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACATAAGAGGT------AGGGTGCAA---GAATACTCACTTTTTAATAAACTTGATGTAATACCAATAGAT------AATTCTAAT---AAT---------------AGTACTAAG------TTTAGA------------AGCTATATATTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAGAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAGCTACTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAAGCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATAAAAACTATACGTATGGGA------------ATAAGGAGA---GCATTCTAT---ACAAAGGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACATTGGGATAACACCTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTCAATAGTACTTGGAATGGG---------AATAATACT------------------------------TGGAATGGTACTGGGGAGGAT------------------------------------------------ACTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGGGATGGTGGTACT---------------AACGGGACCACC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAGATCTCTTAATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGCAGCAGTGGGATAAAGAAATTAAC------AATTACACAGAATACATATACACCTTACTTGAAGGTGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGACAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAATTGGCCGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGAAGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCAAGGACTGTGGAAATTCTGGGACAGAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTGTTGTTAACTTGTTTGATACAATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGCAAGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTCCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC24.Trinidad.EU578405
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTGTGGACA---TGGGGC------------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTTCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTCCAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTTTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAATTGGAGAAATGATACAAAGGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AACAGTAGCAGATGGGAAAAGGTACAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACATAAGAGGT------AGGGTGCAA---GAATACTCACTTTTTAATAAACTTGATGTAATACCAATAGAT------AATTCTAAT---AAT---------------AGTACTAAG------TTTAGA------------AGCTATATATTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAGAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAGCTACTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAAGCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATAAAAACTATACGTATGGGA------------ATAAGGAGA---GCATTCTAT---ACAAAGGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACATTGGGATAACACCTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---AAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTCAATAGTACTTGGAATGGG---------AATAATACT------------------------------TGGAATGGTACTGGGGAGGAT------------------------------------------------ACTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGGGATGGTGGTACT---------------AACGGGACCACC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGTAATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTTGATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGCAGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGAATACATATACACCTTACTTGAAGGTGCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGGATAATTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGAAGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCAAGGACTGTGGAAATTCTGGGACAGAGG---------------GGGTGGAAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCATAGTTGATACCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAATAGCAAGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTCCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC3405.UNC.EU577791
ATGAGAGTGAAGGGGACCAGGAAGAATTGGCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCTGGCTTTTGGGGATGGTGATGCTC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTTTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGACGCAACCACCACTCTATTCTGTGCCTCAGATGCTAGAGCGTATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAGGAAATAGAATTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGCAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAATTAACACCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGAAGACTTTAAATTGCACTGATGGGAATGTTACTAATACC---------------------------------------------------------ACTAGTGTGAGGAATGCTACTTGTGACAACAGTACAATGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCAGC---ACATCTATAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAAT---------------------------------TATACTAGC---------------------------TATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTCAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGGAATTCAATGGAACAGGACCATGTAACAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGA---GAAGTAGTAGTTAGATCTAAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACTATAATAGTACAGCTGAACAAAACTGTAACAATTAATTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGAACAGAATGGAATAATGCTTTAAGACAGATAGAAAAGAAATTAAAA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCCA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTGATTGG------------------------------------------------------------------------AATAGTACTAAGTCAAATAACACTGCA---------------GCTCAA---AACATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAGATGTTCATCAAAGATTACAGGTCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGATAAT------------AATAGTACCAGC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGCGGAGATATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAGTTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTAAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGG---------GGA---TTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGT---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTGTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCGACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACCTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGCAATTTGGAAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTTAATATACAGATTAATTGAAGACTCGCAAAATCAGCAAGAAAAGAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAACTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAACTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCACTATCATTTCAGATCCTC---CCCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGGCACATCCGGTCGATTAGTGAACGGATTCTTACCACTTATCTGGGACGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGGGG---AATCTTCTACAGTACTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAATTAAAGAACAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGGTATAGAAATATTACAAAGG------------------GCTTTTAGGGCTGTTCTCCACGTACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC3405.UNC.EU577803
ATGAGAGTGAAGGGGACCAGGAAGAATTGGCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCTGGCTTTTGGGGATGGTGATGCTC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGACGCAACCACCACTCTATTCTGTGCCTCAGATGCTAGAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAGGAAATAGAATTG---AAAAATGTGACAGAAAACTTTAACATGTGGCAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAATTAACACCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGGGGAATGGTACTTATGCTACTGATGGGAAGAAT------------------------------------------------------------------GGTACTCATAATAGTACGATAGACCTCAGTTTGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCAGC---ACGTCCATAAGAGAT------AAGGTAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGAT------------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTCAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATGAGGAATTCAATGGAACAGGACCATGTAACAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---AAAGTAGTAGTTAGATCTAAAAATTTCACAGATAATGCTAAAACTATAATAGTACAGCTGAACAAAGCTGTAACAATTAATTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAAATCTAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAGCAACAGACATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGAACAGAATGGGAAAATGCTTTAAAACAGATAGCAAAAAAGTTAGAA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------------------------------------------------AATAGTACTAGGTTAAATAGTATTGAGGTAAATAGCACTGCAGGCACA---AATAGCACTCAAGAAACTATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAGATGTTCATCAAGTATTACAGGTCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTACT---------------AATAATACCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTAAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGG---------GGA---TTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTGTTATTGTCCGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCGACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAGTACAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTTAATATACAGATTAATTGAAGACTCGCAAAATCAACAAGAAAAGAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAACTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCACTATCATTTCAGATCCTC---CCCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGGCACATCCGGTCGATTAGTGAACGGATTCTTACCACTTATCTGGGACGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATTCTCAAATATTGGGGG---AATCTTCTACAGTACTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAACAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGGCATAGAAATATTACAAAGG------------------GCTTTTAGAGCTGTTCTCCACGTACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC3405.UNC.EU577805
ATGAAAGTGAAGGGGACCAGGAAGAATTGGCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACTTGGCTTTTGGGGATGGTGATGCTC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGACGCAACCACCACTCTATTCTGTGCCTCAGATGCTAGAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAGGAAATAGAATTG---AAAAATGTGACAGAAAACTTTAACATGTGGCAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAATTAACACCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGGGGAATGGTACTTATGCTAATGATGGGAAGAAT------------------------------------------------------------------GGTACTCATAATAGTACGATAGACCTCAGTTTGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCAGC---ACGTCCATAAGAGAT------AAGGTAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGAT------------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTCAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATGAGGAATTCAATGGAACAGGACCATGTAACAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGGATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---AAAGTAGTAGTTAGATCTAAAAATTTCACAGATAATGCTAAAACTATAATAGTACAGCTGAACAAAGCTGTAACAATTAATTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAAATCTAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAGCAACAGACATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGAACAGAATGGGAAAATGCTTTAAAACAGATAGCAAAAAAGTTAGAA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTATGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------------------------------------------------AATAGTACTAGGTTAAATAGTATTGAGGTAAATAGCACTGCAGGCACA---AATAGCACTCAAGACACTATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAGATGTTCATCAAGTATTACAGGTCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTACT---------------AATAATACCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTAAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGG---------GGA---TTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTGTTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAGCAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCGACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAGTACAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTTAATATACAGATTAATTGAAGACTCGCAAAATCAACAAGAAAAGAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAACTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAACTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCACTATCATTTCAGATCCTC---CCCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGGCACATCCGGTCGATTAGTGAACGGATTCTTACCACTTATCTGGGACGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATTCTCAAATATTGGGGG---AATCTTCTACAGTACTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAACAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGGCATAGAAATATTACAAAGG------------------GCTTTTAGAGCTGTTCTCCACGTACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC3405.UNC.EU577796
ATGAGAGTGAAGGGGACCAGGAAGAATTGGCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCTGGCTTTTGGGGATGGTGATGCTC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGACGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATTTGACCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAGGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGCAAAATGACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAATTAACACCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTTGAGAGGAATGTTACTTGTACCAATGGTACTTTT---------------------------------------------------------------------ACCAATAATGTTACTTGTGACAATAGTACGATGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCAGC---ACATCTATAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAGATAAT---------------------------------GATACTAGC---------------------------TATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTCAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGGAATTCAATGGAACAGGACCATGTACCAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---AAAGTAGTAGTTAGATCTAAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACTATAATAGTACAGCTGAACAAAGCTGTAACAATTAATTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGAACAGAATGGAATAATGCTTTAAAACAGATAGCAGAAAAATTAAAA---GAACAATTTCAG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATACA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTGATTGG------------------------------------------------------------------------AATAGTACTAAGTCAAATAACACTGCA---------------GCTCAA---AACATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGTCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGATAAT------------AATAGTACCAGC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGCGGAGATATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTAAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGG---------GGA---TTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTGTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCGACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACCTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGCAATTTGGAAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTTAATATACAGATTAATTGAAGACTCGCAAAATCAACAAGAAAAGAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAACTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAACTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCACTATCATTTCAGATCCAC---CCCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGGCAGATCCGGTCGATTAGTGAACGGATTCTTAGTACTTATCTGGGACGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGGGG---AATCTTCTACAGTACTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAACAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGGTATAGAAGTATTACGAAGG------------------GCTTTTAGGGCTGTTCTCCACGTACCTAGGAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC3405.UNC.EU577802
ATGAGAGTGAAGGGGACCAGGAAGAATTGGCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCTGGCTTTTGGGGATGGTGATGCTC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGACGCAACCACCACTCTATTCTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATAATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAGGAAATAGAATTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGCAAAATGACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAGAATTAACACCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATGTGAAGAATGATACTTGTACCAAT------------------------------------------------------------------------------------------------------GGTACGACGGAGGAAGGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCAGC---ACACACATAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGTACCAATAAATAACGAT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTCAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGAGGAGGAATTCAATGGAACAGGACCATGTAACAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGA---GAAGTAGTAGTTAGATCTAAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACTATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAACAATTAATTGTATAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTGAAAAAGACTGGAATAATGCTTTAAGACAGATAGCAGGAAAATTAAAA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAAAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTGATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG------------------------------------------------------------------------AGTAGTACTGAGTCAAATAGCACTGCAGACACA---AATAACACTCAAAAC---ATTTCACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGTCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAAT------------AATAATGACAGC------------------------------GAAACCTTTAGACCTGGAGGCGGAGATATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTAAACCA---TTAGGAGTGGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGG---------GGA---TTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCGACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCTTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAGACAATTTGGAGT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGACTCAATATACAGATTAATTGAAGAATCGCAAAATCAACAAGAAAAGAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTGTGCTATACTTTCTATAATGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCACTATCATTTCAGATCCGC---CCCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGATGGAGAGAGAGACAAAGGCAAATCCGGTCGATTAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGGGG---AATCTTCTACAGTACTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAATTAAAGAACAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGGTATAGAAATATTACGAAGG------------------GCTTTTAGGGCTGTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAGAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC3405.UNC.EU577804
ATGAGAGTGAAGGGGACCAGGAAGAATTGGCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCTGGCTTTTGGGGATGGTGATGCTC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGACGCAACCACCACTCTATTCTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATAATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAGGAAATAGAATTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGCAAAATGACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAGAATTAACACCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGAAGAATGATACTTGTACCAAT------------------------------------------------------------------------------------------------------GGTACGACGGAGGAAGGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCAGC---ACACACATAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGTACCAATAAATAACGAT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTCAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATGAGGAATTCAATGGAACAGGACCATGTAACAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGA---GAAGTAGTAGTTAGATCTAAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACTATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAACAATTAATTGTATAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CTAGGGAGA---GCATTTTATGCAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTGAAAAAGATTGGAATAATGCTTTAAGACAGATAGCAGGAAAATTAAAA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCCA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGAAAAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTGATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG------------------------------------------------------------------------AGTAGTACTGAGTCAAATAGCACTGCAGACACA---AATAACACTCAAAAC---ATTTCACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGTCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAAT------------AATAATGAAAGC------------------------------GAAACCTTTAGACCTGGAGGCGGAGATATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTAAACCA---TTAGGAGTGGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGG---------GGA---TTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCGACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATGGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCTTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAGACAATTTGGAGT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGACTCAATATACAGATTAATTGAAGAATCGCAAAATCAACAAGAAAAGAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTGTGCTATACTTTCTATAATGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCACTATCATTTCAGATCCGC---CCCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGATGGAGAGAGAGACAAAGGCAAATCCGGTCGATTAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGGGG---AATCTTCTACAGTACTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAATTAAAGAACAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGGTATAGAAATATTACGAAGG------------------GCTTTTAGGGCTGTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC3405.UNC.EU577790
ATGAGAGTGAAGGGGACCAGGAAGAATTGGCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCTGGCTTTTGGGGATGGTGATGCTC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTTTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGACGCCACCACCACTCTATTCTGTGCCTCAGATGCTAGAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAGGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGCAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAATTAACACCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGGGGAATGGTACTTATGTTGATGATGGGAAGAAT------------------------------------------------------------------GGTACTCATAATAGTACGATAGACCTCAGGTTGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCAGC---ACGTCCATAAGAGAT------AAGGTAAAGAAAGCATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGAT------------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTCAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCTCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGGAATTCAATGGAACAGGACCATGTAACAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---AAAGTAGTAGTTAGATCTAAAAATTTCACAGATAATGCTAAAACTATAATAGTACAGCTGAACAAAGCTGTAACAATTAATTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAGCAACAGACATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAATGTT------AGTAAAACAGAATGGGAAAAGGCTTTAAAACAGATAGCAAAAAAATTAGAA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTATTTGG---------------------------------------------------------AATAGTACTAAGTTAAATAGTACTAAGGTAAATAGCACTGCAGACACA---AATGGCACTCAAGACACTATCACGCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAGATGTTCATCAAGTATTACAGGTCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTACT---------------AATAATACCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTAAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGG---------GGA---TTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTGTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCGACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTATAGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTGAGTACAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTTAATATACAGATTAATTGAAGACTCGCAAAATCAACAAGAAAAGAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAACTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAACTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCACTATCATTTCAGATCCAC---CCCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGGCACATCCGGTCGATTAGTGAACGGATTCTTACCACTTATCTGGGACGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGGGG---AATCTTCTACAGTACTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAATTAAAGAACAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGGCATAGAAATATTACAAAGG------------------GCTTTTAGAGCTGTTCTCCACGTACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC3405.UNC.EU577795
ATGAGAGTGAAGGGGACCAGGAAGAATTGGCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCTGGCTTTTGGGGATGGTGATGCTC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTTTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGACGCAACCACCACTCTATTCTGCGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAGGAAATAAAATTG---GAAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGCAAAATGACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCATGTGTAGAATTAACACCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGAAGACTTTAAATTGCACTGATGGGAATGTTACTAATACC---------------------------------------------------------ACTAGTGTGAGGAATGCTACTTGTGACAACAGTACAATGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCAGC---ACATCTATAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAAT---------------------------------GATACTAGC---------------------------TATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTCAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGGAATTCAATGGAACAGGACCATGTAACAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGA---GAAGTAGTAGTTAGATCTAAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACTATAATAGTACAGCTGAACAAAACTGTAACAATTAATTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAAAAAAGACTGGAATAATGCTTTAAGACAGATAGCAGAAAAATTAAAA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTGATTGG------------------------------------------------------------------------AATAGGACTGAGTCAAATAACACTGCA---------------GCTCAA---AACATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGTCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGATAAT------------AATAATGACACC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGCGGAGATATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTAAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGG---------GGA---TTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTGTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCGACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAGTACAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTTAATATACAGATTAATTGAAGACTCGCAAAATCAACAAGAAAAGAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAACTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGACTAATTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCACTATCATTTCAGATCCTC---CCCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGGCACATCCGGTCGATTAGTGAACGGATTCTTACCACTTATCTGGGACGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGGGG---AATCTTCTACAGTACTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAATTAAAGAACAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCGTAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGGTATAGAAATATTACGAAGG------------------GCTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC3405.UNC.EU577799
ATGAGAGTGAAGGGGACCAGGAAGAATTGGCAGCGCTTG---------TGGACATGGAGC------------------------ACCTGGCTTTTGGGGATGGTGATGCTC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGACGCAACCACCACTCTATTCTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATTTGACCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAGGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGCAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAATTAACACCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTTGAGAGGAATGTTACTTGTACCAATGATACTTCT---------------------------------------------------------------------ACCAATAATGTTACTTGTGACAATAGTACGATGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCAGC---ACATCTATAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAAT---------------------------------TATACTAGC---------------------------TATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTCAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGGAATTCAATGGAACAGGACCATGTAACAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACCCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCGGAAGGA---GAAGTAGTAGTTAGATCTAAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACTATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAACAATTAATTGTATAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAAAAAAGACTGGAATAATACTTTAAGACAGATAGCAGGAAAATTAGAA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCCA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTAATTGG------------------------------------------------------------------------AATGGTACTGGGTCAAATAGCACTGCAGACACA------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTGGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGTCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGAT---------------AATAATAGTGAC---------------------------ACCGAGACCTTCAGACCTGGAGGCGGAGATATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTAAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGG---------GGA---TTAGGA---GCTGTA---TTCCTG---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTGTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCGACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACCTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGCAATTTGGAAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTTAATATACAGATTAATTGAAGACTCGCAAAATCAACAAGAAAAGAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAACTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAACTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCACTATCATTTCAGATCCAC---CCCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGGCACATCCGGTCGATTAGTGAACGGATTCTTACCACTTATCTGGGACGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGGGG---AATCTTCTACAGTACTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAACAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGGCATAGAAATATTACAAAGG------------------GCTTTTAGGGCTGTTCTCCACGTACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC3405.UNC.EU577792
ATGAGAGTGAAGGGGACCAGGAAGAATTGGCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCTGGCTTTTGGGGATGGTGATGCTC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTTTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGACGCAACCACCACTCTATTCTGTGCCTCAGATGCTAGAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAGGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGCAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAATTAACACCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGAAGACTTTAAATTGCACTGATGGGAATGTTACTAATACC---------------------------------------------------------ACTAGTGTGAGGAATGCTACTTGTGACAACAGTACAATGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCAGC---ACATCTATAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAAT---------------------------------TATACTAGC---------------------------TATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTCAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGC---AATGATAAGGGATTCAATGGAACAGGACCATGTACCAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGA---GAAGTAGTAGTTAGATCAAAAAATTTCACAGATAATGCTAAAACTATAATAGTACAGCTGAACAAAGCTGTAACAATTAATTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGAACAGAATGGAATAATGCTTTAAGACAGATAGCAGGAAAATTAGAA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAGTACTAAG---------------------------TTAAATAGTACTGAGTTAAGTAGGACTGAGTCAAATAACACTGCAGGCACA---AATGGCACTCAAGACCCTATCATGCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAGATGTTCATCAAGTATTACAGGTCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTACT---------------AATAATACCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTAAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGG---------GGA---TTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCGACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAGTACAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTTAATATACAGATTAATTGAAGACTCGCAAAATCAACAAGAAAAGAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAACTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGACTAATTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCACTATCATTTCAGATCCTC---CCCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGGCACATCCGGTCGATTAGTGAACGGATTCTTACCACTTATCTGGGACGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGGGG---AATCTTCTACAGTACTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAATTAAAGAACAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGGTATAGAAATATTACGAAGG------------------GCTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC3405.UNC.EU577800
ATGAGAGTGAAGGGGACCAGGAAGAATTGGCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCTGGCTTTTGGGGATGGTGATGCTC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAACTTGTGGGTCACCGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGACGCCACCACCACTCTATTCTGTGCCTCAGATGCTAGAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAGGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGCAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTCTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAATTAACACCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGAAGACTTTAAATTGCACTGATGGGAATGTTACTAATATC---------------------------------------------------------ACTAGTGTGGGGAATGCTACTTGTGACAACAGTACAATGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCAGC---ACATCTATAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTT------------GATGTAGTACCAATAGATAAT---------------------------------TATACTAGC---------------------------TATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTCAGCCAACTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATGAGGAATTCAATGGAACAGGACCATGTAACAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAGA---AAAGTAGTAGTTAGATCTAAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACTATAATAGTACAGCTGAACAAAGCTGTAACAATTAATTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGCAATGTT------AGTAGAACAGAATGGAATAATGCTTTAAGACAGATAGCAGGAAAATTAGAA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------------------------------------------------AATAGTACTAGGTTAAATAGTACTAAGGTAAATAGCACTGCAGGCACA---AATGGCACTCAAGACACTATCATACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAGATGTTCATCAAGTATTACAGGTCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTACT---------------AATACTACCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTAAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGG---------GGA---TTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTGTTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAGCAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCGACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTGGGTACAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTTAATATACAGATTAATTGAAGACTCGCAAAATCAACAAGAAAAGAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAACTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGACTAATTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCACTATCATTTCAGATCCTC---CCCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGGCACATCCGGTCGATTAGTGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGGGG---AATCTTCTACAGTACTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAATTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGGCATAGAAATATTACAAAGG------------------GCTTTTAGAGCTGTTCTCCACGTACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.UNC3405.UNC.EU577793
ATGAGAGTGAAGGGGACCAGGAAGAATTGGCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCTGGCTTTTGGGGATGGTGATGCTC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTTTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGACGCCACCACCACTCTATTCTGTGCCTCAGATGCTAGAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAGGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGCAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAATTAACACCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTTGAGAGGAATGTTACTTGTACCAATAGTACTGCT---------------------------------------------------------------------ACCAATAATGTTACTTGTGACAATAGTACGATGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCAGC---ACATCTATAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAAT---------------------------------TATACTAGC---------------------------TATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTCAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATGAGGAATTCAATGGAACAGGACCATGTAACAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACCCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCGAAAGGA---GAAGTAGTAGTTAGATCTAAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACTATAATAGTACAGCTGAACAAAGCTGTAACAATTAATTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAAAACAGAATGGAATAATACTTTAAAACAGATAGCAAAAAAATTAGAA---GAACAGTTTAAG------------AATAAAACA---ATAATCTTTACTCAA---------TCCTCTGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTATTTGG---------------------------------------------------------AATAGTACTAAGTTAAATAGTACTGAGGTAAATAGCACTGCAGACACA---AATGGCACTCAAGACACTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTCATCAAGTATTACAGGTCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTACT---------------AATAATACCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTAAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGG---------GGA---TTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTGTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCGACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAGTACAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTTAATATACAGATTAATTGAAGACTCGCAAAATCAACAAGAAAAGAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAACTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAACTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCACTATCATTTCAGATCCAC---CCCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGGCACATCCGGTCGATTAGTGAACGGATTCTTACCACTTATCTGGGACGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGGGG---AATCTTCTACAGTACTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGGCATAGAAATATTACAAAGG------------------GCTATTAGAGCTGTTCTCCACGTACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC3405.UNC.EU577798
ATGAGAGTGAAGGGGACCAGGAAGAATTGGCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCTGGCTTTTGGGGATGATGATGCTC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAACCTGTGGGTCACAGTTTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGACGCCACCACCACTCTATTCTGTGCCTCAGATGCTAGAGCATATGACCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAGGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGCAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAATTAACACCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGAAGACTTTAAATTGCACTGATGGGAATGTTACTAATACC---------------------------------------------------------ACTAGTGTGAGGAATGCTACTTGTGACAACAGTACAATGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCAGC---ACATCTATAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAAT---------------------------------TATACTAGC---------------------------TATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTCAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATGAGGAATTCAATGGAACAGGACCATGTAACAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---AAAGTAGTAGTTAGATCTAAAAATTTCACAGATAATGCTAAAACTATAATAGTACAGCTGAACAAAGCTGTAACAATTAATTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACA---GACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGAACAGAATGGAATAATGCTTTAAGACAGATAGCAGGAAAATTAGAA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAGTACTAAG---------------------------TTAAATAGTACTGAGTTAAGTAGGACTGAGTCAAATAACACTGCAGGCATA---AATGGCACTCAAGACACTATCATGCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAGTATTACAGGTCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTACT---------------AATAATACCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTAAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGG---------GGA---TTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCGACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGGTACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACCTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGCAATTTGGAAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTATACAGACTCAATATACAGATTAATTGAAGACTCGCAAAATCAACAAGAAAAGAATGAGCAAAATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAACTTTTGCTATACTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCACTATCATTTCAGATCCTC---CCCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAACGGCAAATCCGGTCGATTAGTGAACGGATTCTTACCACTTATCTGGGACGACCTGAGGAGTCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGGGG---AATCTTCTACAGTACTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAACAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGGCATAGAAATATTACAAAGG------------------GCTTTTAGAGCTGTTCTCCACGTACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC3405.UNC.EU577801
ATGAAAGTGAAGGGGACCAGGAAGAATTGGCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCTGGCTTTTGGGGATGGTGATGCTC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGACGCCACCACCACTCTATTCTGTGCCTCAGATGCTAGAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCTACAGACCCCAATCCACAGGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGCAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAATTAACACCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGGGGAATGGTACTTATGCTAATGATGGGAAGAAT------------------------------------------------------------------GGTACTCATAATAGTACGATAGACCTCAGTTTGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCAGC---ACGTCCATAAGAGAT------AAGGTAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGAT------------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTCAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATGAGGAATTCAATGGAACAGGACCATGTAACAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---AAAGTAGTAGTTAGATCTAAAAATTTCACAGATAATGCTAAAACTATAATAGTACAGCTGAACAAAGCTGTAACAATTAATTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAAATCTAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAGCAACAGACATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGAACAGAATGGGAAAATGCTTTAAAACAGATAGCAAAAAAGTTAGAA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------------------------------------------------AATAGTACTAGGTTAAATAGTATTGAGGTAAATAGCACTGCAGGCACA---AATAGCACTCAAGACACTATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAGATGTTCATCAAGTATTACAGGTCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTACT---------------AATAATACCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTAAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGG---------GGA---TTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAAAGCAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCGACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGAGTACAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTTAATATACAGATTAATTGAAGACTCGCAAAATCAACAAGAAAAGAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAACTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCACTATCATTTCAGATCCTC---CCCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGGCACATCCGGTCGATTAGTGAACGGATTCTTACCACTTATCTGGGACGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATTCTCAAATATTGGGGG---AATCTTCTACAGTACTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAACAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGGCATAGAAATATTACAAAGG------------------GCTTTTAGAGCTGTTCTCCACGTACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC3405.UNC.EU577797
ATGAGAGTGAAGGGGACCAGGAAGAATTGGCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCTGGCTTTTGGGGATGGTGATGCTC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGACGCAACCACCACTCTATTCTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATTTGACCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAGGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGCAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAATTAACACCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGGGGAATGGTACTTATGCTGATGATGGGAAGAAT------------------------------------------------------------------GGTACTCATAATAGTACGATAGACCTCAGTTTGGAGAGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCAGC---ACATCCATAAGAGAT------AAGGTAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGAT------------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTCAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGGAATTCAATGGAACAGGACCATGTAACAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---AAAGTAGTAGTTAGATCTAAAAATTTCACAGATAATGCTAAAACTATAATAGTACAGCTGAACAAAGCTGTAACAATTAATTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAAATCTAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAGCAACAGACATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAATGTT------AGTAAATCAGAATGGGAAAATGCTTTAAGACAGATAGCAAAAAAATTAAAA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTATTTGG---------------------------------------------------------AATAGTACTAAGTTAAATAGTACTAAGGTAAATAGCACTGCAGGCACA---AATAGCACT---------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAGATGTTCATCAAGTATTACAGGTCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTACT---------------AATAATACCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTAAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGG---------GGA---TTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTGTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCGACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAGTACAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTTAATATACAGATTAATTGAAGACTCGCAAAATCAACAAGAAAAGAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAACTTTGTGGACTTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCACTATCATTTCAGATCCTC---CCCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGGCACATCCGGTCGATTAGTGAACGGATTCTTACCACTTATCTGGGACGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGGGG---AATCTTCTACAGTACTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAACAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACAATAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGGCATAGAAATATTACAAAGG------------------GCTTTTAGAGCTGTTCTCCACGTACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC3405.UNC.EU577794
ATGAAAGTGAAGGGGACCAGGAAGAATTGGCAGCGCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCTGGCTTTTGGGGATGGTGATGCTC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGACGCAACCACCACTCTATTCTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATTTGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAGGAAATAGAATTG---AAAAATGTGACAGAGAATTTTAACATGTGGCAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAATTAACACCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGAAGACTTTAAATTGCACTGATGGGAATGTTACTAATACC---------------------------------------------------------ACTAGTGTGAGGAATGCTACTTGTGACAACAGTACAATGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCAGC---ACATCTATAAGAGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAGATAAT---------------------------------GATACTAGC---------------------------TATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGCCCAAAGGTATCCTTTCAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGGAATTCAATGGAACAGGACCATGTACCAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---AAAGTAGTAGTTAGATCTAAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACTATAATAGTACAGCTGAACAAAGCTGTAACAATTAATTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACA---GACATAATAGGAGATATACGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGAACAGAATGGAATAATGCTTTAAAACAGATAGCAGAAAAATTAAAA---GAACAATTTCAG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATACA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACAGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTGATTGG------------------------------------------------------------------------AATAGTACTAAGTCAAATAACACTGCA---------------GCTCAA---AACATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTCATCAAGTATTACAGGTCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTACT---------------AATACCACCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTAAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGG---------GGA---TTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTGTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCGACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTACAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCCCCACCTCTGTGCCTTGGAATGCTAGCTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGCAATTTGGAAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTTAATATACAGATTAATTGAAGACTCGCAAAATCAACAAGAAAAGAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAACTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTGATAGGTTTAAGACTAATTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCACTATCATTTCAGATCCAC---CCCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGGCACATCCGGTCGATTAGTGAACGGATTCTTACCACTTATCTGGGACGACCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGGGG---AATCTTCTACAGTACTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAACAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGGTATAGAAATATTACGAAGG------------------GCTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5057.UNC.EU577871
ATGAGAGCGATGGGGATCAGGAGGAACTATCAGCCCTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGATCTTAGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGAC---------GAAAAGTCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGATCCCAACCCACAGGAAATGAAATTG---GAAAATGTAACAGAAGAGTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCTCTGATGCTGATACTGGGAATGATACTAAA---------------------------------------------------------------------------------------AGCAACAATAACGAGACAGTAGTGGAGAAAAGAGAAATGAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAAAGAGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATGATAATAGTAGT---------------------AATACTAGT---------------------GCCAGTTATAGGTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGACATTTGAGGGAAAAGGAGAATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGCATTAGGCCAGTAGTATCAACACAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGTTGAATGAAACTGTACAGATTAACTGCACAAGACCCGGTAACAATACAAGAAAACGTATATCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTATTGCAACAAGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGGAGAGCACTTTAAAAAAGGTAGCTGAAAAATTAAGA---GGAAAATTTGAG------------AATAAAACT---ATAGTCTTTAAAAAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAGATTGTAATGCACAGTTTCAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------------------------------------------------AATATTACTGCAGAG---------------AATAGTACTACAGGGTCA---AATGGCACA---------ATCACGCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTACAGGAAACATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGTTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAGGAGAAC---------AATGAAACT---------------------------------GAAATCTTCAGACCTGCAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTGTGTTGTTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACCGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGCTACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGGCTTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTTAAATCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAGAAGTAATATACACCTTAATTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATAGTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGCTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCAATATCATTTCAGACCCGC---ATCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGCGACAGATCTGGTCAATTAGTAGATGGATTCTTGGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGACCCTCAAATACTGTTGG---AATCTCCTGCTGTACTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTCAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.UNC5057.UNC.EU577876
ATGAGAGCGATGGGGATCAGGAGGAACTATCAGCCCTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGATCTTAGGGATATTAATGATC------------TGTAGTGCTAAC---------GAAAAGTGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGATCCCAACCCACAGGAAATGAAATTG---GAAAATGTAACAGAAGAGTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCTCTGATGCTCATACTGGGAATGATACTAATTCCAACAGTACT------------------------------------------------------------------------ATAACCAACAATAACAGGACAGTAGGGGAGAAAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAACAAGTATATGCACTGTTTTATAAGCTTGATATAGTACCAATAGGTAATGATAATAGTAGT---------------------AATACTAGT---------------------GCCAGTTATAGGTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGACATTTGAGGGAAAAGGAGAATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGCATTAGGCCAGTAGTATCAACACAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGTTGAATGAAACTGTACAGATTAACTGCACAAGACCCGGTAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAACACAATGGGAGAGCACTTTACAAAAGGTAGCTGAAAAATTAAGA---GGAAAATTTAAA------------AATAAAACT---ATAGTCTTTAACCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAGATTGTAATGCACAGTTTCAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAATTGTTTAATAGTACTTGG---------------------------------------------------------AATACTACTGCAGAG---------------AATAATACTACAGGGACA---AATGGAACTGGACCA---ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAAATATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGTTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAGTGAGATC---------AATGGAACTACT---------------ACTACT---------GAAATCTTCAGACCTGCAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACCGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGCTACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGGCTTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAGTCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAGAATTAATATACACCTTAATTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGCTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTCTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---ATCCCAGCCCCGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCGGTCCATTAGTAACTGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGACCCTCAAATACTGTTGG---AATCTCCTGCTGTACTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTCAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.UNC5057.UNC.EU577867
ATGAGAGCGATGGGGATCAGGAGGAACTATCAGCCCTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGATCTTAGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGAC---------GAAAAGTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGATCCCAACCCACAGGAAATGAAATTG---GAAAATGTAACAGAAGAGTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCTCTGATGCTCATACTGGGAATGATACTAATTCCAACAGTACT------------------------------------------------------------------------ATAACCAACAGTAACAGGACAGTAGGGGAGAAAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAACAAGTATATGCACTGTTTTATAAGCTTGATATAGTACCAATAGGTAATGATAATAGTAGT---------------------AATACTAGT---------------------GCCAGTTATAGGTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGACATTTGAGGGAAAAGGAGAATGTAAAAATGTCAGCTCAGTACAATGTACACATGGCATTAGGCCAGTAGTATCAACACAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGACAATGCAAAAACCATAATAGTACAGTTGAATGAAACTGTACAGATTAACTGCACAAGACCCGGTAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAACACAATGGGAGAGCACTTTAAAAAAGGTAGCTGAAAAATTAAGA---GGAAAATTTAAG------------AATAAAACT---ATAGTCTTCAACCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAGATTGTAATGCACAGTTTCAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------------------------------------------------AATAATACTGCAGAG---------------AATAATACTACCGGGACA---AATGGAACTGAACCA---ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGAAACATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGTTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAACAGTAAC------------GAGACCAAT---------------GCAATT---------GAAATCTTCAGACCTGCAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTTGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACCGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGCTACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGGCTTTGGGGATGCTCTGGAAAGATCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGGGTCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAGAATTAATATATAACTTAATTGAAGGATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGCTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---ATCCCAGCCCCGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCGGTCCATTAGTAACTGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAACCCTCAAATACTGTTGG---AATCTCCTGCTGTACTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTCAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.UNC5057.UNC.EU577878
ATGAGAGCGATGGGGATCAGGAGGAACTATCAGCCCTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGATCTTAGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGAC---------GAAAAGTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCA---------------TATCATACAGAGGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGATCCCAACCCACAGGAAATGAAATTG---GAAAATGTAACAGAAGAGTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCTCTGATGCTCATACTGGGAATGATACTAATTCCAACAGTACT------------------------------------------------------------------------ATAACCAACAGTAACAGGACAGTAGGGGAGAAAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAACAAGTATATGCACTGTTTTATAAGCTTGATATAGTACCAATAGGTAATGATAATAGTAGT---------------------AATACTAGT---------------------GCCAGTTATAGGTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGACATTTGAGGGAAAAGGAGAATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGCATTAGGCCAGTAGTATCAACACAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGTTGAATGAAACTGTACAGATTAACTGCACAAGACCCGGTAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAACACAATGGGAGAGCACTTTAAAAAAGGTAGCTGAAAAATTAAGA---GGAAAATTTAAG------------AATAAAACT---ATAGTCTTCAACCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAGATTGTAATGCACAGTTTCAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------------------------------------------------AATAATACTGCAGAG---------------AATAGTACTACAGGGTTA---AATAGAAGTGAACCA---ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAAAGGAAACATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGTTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAATGTTAAC------------GAGACCAAT---------------GGAACT---------GAAACCTTCAGGCCTGCAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGG---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACCGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGGCTTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAAACAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAGAATTAATATATAACTTAATTGAAGGATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGCTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---ATCCCAGCCCCGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCGGTCCATTAGTAACTGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGACCCTCAAATACTGTTGG---AATCTCCTGCTGTACTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTCAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.UNC5057.UNC.EU577872
ATGAGAGCGATGGGGATCAGGAGGAACTGTCAGCACTGG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGATCTTAGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTAAT---------GAAAAGTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGATCCCAACCCACGGGAAATAACATTG---GAAAATGTAACAGAAGAGTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCTCTGATGCTCATACTGGGAATGATGCCAATTCCAACAGTACT------------------------------------------------------------------------ATAACCAACAGTAACGAGACAGTAATGGAGAAAAGAGAAATGAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---TCAGACATAAGAGAT------AAGATGCAAAGAGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATGATAATAGTAGT---------------------AATACTAGT---------------------GCCAGCTATAGGTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGACATTTGAGGGAAAAGGAGAATGCAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGCATTAGGCCAGTAGTATCAACACAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGTTGAATGAAACTGTACAGATTAACTGCACAAGACCCGGTAACAATACAAGAAAACGTATATCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTATTGCAACAAGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGGAGAGCACTTTAAAAAAGATAGTGGAAAAATTAAGA---GGAAAATTTGAG------------AATAAAACT---ATAGTCTTTAAAAAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAGATTGTAATGCACAGTTTCAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACACAATTGTTTAATAGTACTTGG---------------------------------------------------------AATAATACTGCAGAG---------------AATAGTACTACAGGGTCA---AATGGCACA---------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTACAGGAAACATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGTTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAGGAGAAC---------AATGAAACT---------------------------------GAAATCTTCAGACCTGCAGGAGGAAATATGAAAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTGTGTTGTTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACCGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGCTACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGGCTTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTCAATCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACGGAGTTGATATATAGCTTAATTGAAGGATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGCTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCAATATCATTTCAGACCCGC---ATCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGCGACAGATCTGGTCAATTAGTAGATGGATTCTTGGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATACTGTTGG---AATCTCCTGCTGTACTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTCAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.UNC5057.UNC.EU577869
ATGAGAGTGATGGAGATCAGGAGGAGTTGTCAGCACTGG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGATCTTAGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTAAT---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGATCCCAACCCACAGGAAATAAAATTG---GAAAATGTAACAGAAGAGTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCTCTGATGCTCGTACTGGGAATGATACTAATTCCAACAGTACT------------------------------------------------------------------------ATAACCAACAGTAACGGGACAGTAGGGGAGAAAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAACAAGTATATGCACTTTTTTATAAGCTTGATATAGTACCAATAGGTAATGATAATAGTAGT---------------------AATACTAGT---------------------GCCAGTTATAGGTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGACATTTGAGGGAAAAGGAGAATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGCATTAGGCCAGTAGTATCAACACAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGTTGAATGAAACTGTACAGATTAACTGCACAAGACCCGGTAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAGACACAATGGGAGAGCACTTTAAAAAAGGTAGCTGAAAAATTAAGA---GGAAAATTTAAA------------AATAAAACT---ATAGCCTTTAACCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAGATTGTAATGCACAGTTTCAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAATTGTTTAATAGTACTTGG---------------------------------------------------------AATACTACTGCAGAG---------------AATAATACTACAGGGACA---AATGGAACTGAACCA---ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGAAACATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGTTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAATGTTAAC------------GAGACCAAT---------------GGAACT---------GAAACCTTCAGGCCTGCAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCGGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACCGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGCTTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGATAGTTGGAGT---------------------------GATAAATCTTTAAATCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAAAGTAATATACACCCTAATTGAAGAATCGCAAAGCCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGCTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCAATATCATTTCAGACCCGC---ATCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGCGACAGATCTGGTCAATTAGTAGATGGATTCTTGGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGACCCTCAAATACTGTTGG---AATCTCCTGCTGTACTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTCAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.UNC5057.UNC.EU577866
ATGAGAGCGATGGGGATCAGGAGGAACTGTCAGCACTGG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGATCTTAGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTAAT---------GAAAAGTCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGATCCCAACCCACAGGAAATGAAATTG---GAAAATGTAACAGAAGAGTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCTCTGATGCTCATACTGGGAATGATACCAATTCCAACAGTACT------------------------------------------------------------------------ATAACCAACAGTAACGAGACAGTAGTGGAGAAAAGAGAAATGAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAAAGAGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATGATAATAGTAGT---------------------AATACTAGT---------------------GCCAGCTATAGGTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGACATTTGAGGGAAAAGGAGAATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGCATTAGGCCAGTAGTATCAACACAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGTTGAATGAAACTGTACAGATTAACTGCACAAGACCCGGTAACAATACAAGAAAACGTATATCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTATTGCAACAAGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGGAGAGCACTTTAAAAAAGATAGTGGAAAAATTAAGA---GGAAAATTTGAG------------AATAAAACT---ATAGTCTTTAAAAAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAGATTGTAATGCACAGTTTCAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------------------------------------------------AATAATACTGCAGAG---------------AATAGTACTACAGGGTCA---AATGGCACA---------ATCACGCTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTACAGGAAACATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGTTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAGGAGAAC---------AATGAAACT---------------------------------GAAATCTTCAGACCTGCAGGAGGAAATATGAAAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTGTGTTGTTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACCGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGCTACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGGCTTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGGGTCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACGGAGTTGATATATAGCTTAATTGAAGAATCGCAAGGCCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGCTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---ATCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGCGACAGATCTGGTCAATTAGTAGATGGATTCTTGGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGACCCTCAAATACTGTTGG---AATCTCCTGCTGTACTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTCAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.UNC5057.UNC.EU577875
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAACTGTCAGCCCTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------GTCTTGATCTTAGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTAAC---------GAAAAGTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGATCCCAACCCACAGGAAATGAAGTTG---GAAAATGTAACAGAAGAGTTTAACATGTGGAAGAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCTCTGATGCTCGTACTGGGAATGATACTAACTCCAACAGTACT------------------------------------------------------------------------------GCAAACAACGGGACAGTAGGGGAGAAAGGAGAAATGAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAACAAGTATATGCACTTTTTTATAAGCTTGATATAGTACCAATAGGTAATGATAATAGTAGT---------------------AATACTAGT---------------------GCCAGTTATAGGTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTTGAGGGAAAAGGAAAATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGCATTAGGCCAGTAGTATCAACACAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGTTGAATGAAACTGTACAGATTAACTGCACAAGACCCGGTAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAACACAATGGGAGAGCACTTTAAAAAAGGTAGCTGAAAAATTAAGA---GGAAAATTTAAG------------AATAAAACT---ATAGTCTTCAACCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAGATTGTAATGCACAGTTTCAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------------------------------------------------AATGATACTGCAGAG---------------AATAGTACTACAGGGTCA---AATAGAAGTGAACCA---ATCACACTCACGTGCAGAATAAAACAAATAATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGAAACATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGTTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGACGTTAAC---------AGGACCACT---------------------------------GAAATCTTCAGGCCTGCAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACCGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGCTTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAACCTTTGAATCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAGAATTAATATATAACTTAATTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTCGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGCTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---ATCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCGGTCCATTAGTAACTGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGACCCTCAAATACTGTTGG---AATCTCCTGCTGTACTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTCAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTATCCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.UNC5057.UNC.EU577873
ATGAGAGCGATGGGGATCAGGAGGAACTGTCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGATCTTAGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGAC---------GAAAAGATGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGATCCCAACCCACAGGAAATGAAATTG---GAAAATGTAACAGAAGAGTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATAAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCTCTGATGCTCATACTGGGAATGATACTAACTCCAACAGTACT------------------------------------------------------------------------------GCAAGCAACAGGACAGTAGGGGAGAAAGGAGAAATGAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACA---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAACAGGTGTATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATGATAGTAGTAGT---------------------AATACTAGT---------------------GCCAGTTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGACATTTGAGGGAAAAGGAGAATGTAAAAATATCAGCACAGTACAATGTACACATGGCATTAGGCCAGTAGTATCAACACAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGTTGAATGAAACTGTACAGATTAACTGCACAAGACCCGGTAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGCAA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAACACAATGGGAGAGCACTTTAAAAAAGGTAGCTGAAAAATTAAGA---GGAAAATTTAAG------------AATAAAACT---ATAGTCTTCAACCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAGATTGTAATGCACAGTTTCAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATACTACTAGTATTTGG------------------------AATAATACTGCAGAG---------------AATAATACTACAGGGTCA---AATGAAACTGAACCA---ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAAAGGAAACATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGATTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAACGTTAAC------------GGGACCAAT---------------GGAACT---------GAAATCTTTAGACCTGCAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGG---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACATCATCTGTTGCAACTCACCGTTTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTCAATCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACGGAAGTGATATATAACTTAATTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAGGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGCTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---ATCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCGGTCCATTAGTAACTGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGACCCTCAAATACTGTTGG---AATCTCCTGCTGTACTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTCAAGAATAGTGCCATTAGCTTGTTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.UNC5057.UNC.EU577868
ATGAGAGCGATGGGGATCAGGAGGAACTGTCAGCACTGG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGATCTTAGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTAAT---------GAAAAGTCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGATCCCAACCCACAGGAAATGAAATTG---GAAAATGTAACAGAAGAGTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCTCTGATGCTCATACTGGGAATGATACCAATTCCAACAGTACT------------------------------------------------------------------------ATAACCAACAGTAACGAGACAGTAGTGGAGAAAAGAGAAATGAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---TCAAGCATAAGAGAT------AAGATGCAAAGAGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATGATAATAGTAGT---------------------AATACTAGT---------------------GCCAGCTATAGGTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGACATTTGAGGGAAAAGGAGAATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGCATTAGGCCAGTAGTATCAACACAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGTTGAATGAAACTGTACAGATTAACTGCACAAGACCCGGTAACAATACAAGAAAACGTATATCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTATTGCAACAAGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGGAGAGCACTTTAAAAAAGATAGTGGAAAAATTAAGA---GGAAAATTTGAG------------AATAAAACT---ATAGTCTTTAAAAAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAGATTATAATGCACAGTTTCAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------------------------------------------------AATAATACTGCAGAG---------------AATAGTACTACAGGGTCA---AATGGCACA---------ATCACGCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTACAGGAAACATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGTTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAGGAGAAC---------AATGAAACT---------------------------------GAAATCTTCAGACCTGCAGGAGGAAATATGAAAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTGTGTTGTTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACCGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGCTACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGGCTTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGGGTCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACGGAGTTGATATATAGCTTAATTGAAGAATCGCAAGGCCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGCTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---ATCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGCGACAGATCTGGTCAATTAGTAGATGGATTCTTGGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGACCCTCAAATACTGTTGG---AATCTCCTGCTGTACTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTCAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.UNC5057.UNC.EU577879
ATGAGAGTGATGGAGATCAGGAGGAGTTGTCAGCACTGG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGATCTTAGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTAAT---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGATCCCAACCCACAGGAAATGAAATTG---GAAAATGTAACAGAAGAGTTTAACATGTGGAAGAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCTCTGATGCTCGTACTGGGAATGATACTAACTCCAACAGTACT------------------------------------------------------------------------------GCAAACAACGGGACAGTAGGGGAGAAAGGAGAAATGAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAACAGGTGTATGCACTTTTTTATAAGCTTGATATAGTACCAATAGGTAATGATAATAGTAGT---------------------AATACTAGT---------------------GCCAGTTATAGGTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGACATTTGAGGGAAAAGGAGAATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGCATTAGGCCAGTAGTATCAACACAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGTTGAATGAAACTGTACAGATTAACTGCACAAGACCCGGTAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAGACACAATGGGAGAGCACTTTAAAAAAGGTAGCTGAAAAATTAAGA---GGAAAATTTAAA------------AATAAAACT---ATAGCCTTTAACCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAGATTGTAATGCACAGTTTCAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAATTGTTTAATAGTACTTGG---------------------------------------------------------AATACTACTGCAGAG---------------AATAATACTACAAGGACA---AATGGAACTGAACCA---ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGAAACATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGTTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAACAGTAAC------------GAGACCAAT---------------GTAATT---------GAAATCTTCAGACCTGCAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACCGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGCTACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGGCTTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGGGTCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACGGAGTTAATATATAGCTTAATTGAAGAATCGCAAGGCCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGCTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---ATCCCAGCCCCGAAGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGCGACAGATCTGGTCAATTAGTAGATGGATTCTTGGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATACTGTTGG---AATCTCCTGCTGTACTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTCAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.UNC5057.UNC.EU577870
ATGAGAGCGATGGGGATCAGGAGGAACTATCAGCCCTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGATCTTAGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGAC---------GAAAAGTCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGATCCCAACCCACAGGAAATGAAATTG---GAAAATGTAACAGAAGAGTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCTCTGATGCTGATACTGGGAATGATACTAAA---------------------------------------------------------------------------------------AGCAACAATAACGAGACAGTAGTGGAGAAAAGAGAAATGAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAAAGAGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATGATAATAGTAGT---------------------AATACTAGT---------------------GCCAGTTATAGGTTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGACATTTGAGGGAAAAGGAGAATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGCATTAGGCCAGTAGTATCAACACAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGTTGAATGAAACTGTACAGATTAACTGCACAAGACCTGGTAACAATACAAGAAAACGTATATCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTATTGCAACAAGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGGAGAGCACTTTAAAAAAGATAGTGGAAAAATTAAGA---GGAAAATTTAAG------------AATAAAACT---ATAGTCTTTAAAAAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAGATTGTAATGCACAGTTTCAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAATAATAGTACTTGG------------------------AATAATACTGCAGAG---------------AATGGTACTACAGGGTCA---AATGACACA---------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTACAGGAAACATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGTTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAGGGGAAC---------AATGAAACT---------------------------------GAAATCTTCAGACCTGCAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTGTGTTGTTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACCGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGCTACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGGCTTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTTAAATCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAGAAGTAATATACACCTTAATTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATAGTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGCTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCAATATCATTTCAGACCCGC---ATCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGCGACAGATCTGGTCAATTAGTAGATGGATTCTTGGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGACCCTCAAATACTGTTGG---AATCTCCTGCTGTACTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTCAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.UNC5057.UNC.EU577874
ATGAGAGCGATGGGGATCAGGAGGAACTGTCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGATCTTAGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGAC---------GAAAAGATGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGATCCCAACCCACAGGAAATGAAATTG---GAAAATGTAACAGAAGAGTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCTCTGATGCTCATACTGGGAATGATACTAACTCCAACAGTACC------------------------------------------------------------------------------GCAAGCAACAGGACAGTAGGGGAGAAAGGAGAAATGAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACA---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAACAGGTGTATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATGATAGTAGTAGT---------------------AATACTAGT---------------------GCCAGTTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGACATTTGAGGGAAAAGGAGAATGTAAAAATATCAGCACAGTACAATGTACACATGGCATTAGGCCAGTAGTATCAACACAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGTTGAATGAAACTGTACAGATTAACTGCACAAGACCCGGTAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGCAA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAACACAATGGGAGAGCACTTTAAAAAAGGTAGCTGAAAAATTAAGA---GGAAAATTTAAG------------AATAAAACT---ATAGTCTTCAACCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAGATTGTAATGCACAGTTTCAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATACTACTAGTATTTGG------------------------AATAATACTGCAGAG---------------AATAATACTACAGGGTCA---AATGAAACTGAACCA---ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAAAGGAAACATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGATTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAACGTTAAC------------GGGACCAAT---------------GGAACT---------GAAATCTTTAGACCTGCAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACCGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGGCTTTGGGGATGCTCTGGAAAGATCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTAAATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTCATATACTCCCTAATTGAAGAATCGCAAAGCCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGCTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---ATCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGCGACAGATCTGGTCAATTAGTAGATGGATTCTTGGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGACCCTCAAATACTGTTGG---AATCTCCTGCTGTACTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTCAAGACTAGTGCCATTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGGGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.UNC5057.UNC.EU577877
ATGAGAGCGATGGGGATCAGGAGGAACTGTCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGATCTTAGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGAC---------GAAAAGATGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCATACAGAGGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGATCCCAACCCACAGGAAATGAAATTG---GAAAATGTAACAGAAGAGTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCTCTGATGCTCATACTGGGAATGATACCAATTCCAACAGTACT------------------------------------------------------------------------ATAACCAACAGTAACGAGACAGTAGTGGAGAAAAGAGAAATGAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAAAGAGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATGATAGTAGTAGT---------------------AATACTAGT---------------------GCCAGTTATAGGTTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTTGAGGGAAAAGGAGAATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGCATTAGGCCAGTAGTATCAACACAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGTTGAATGAAACTGTACAGATTAACTGCACAAGACCCGGTAACAATACAAGAAAACGTATATCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTATTGCAACAAGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGGAGAGCACTTTAGAAAAGATAGTGGAAAAATTAAGA---GGAAAATTTAAG------------AATAAAACT---ATAGTCTTTAAAAAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAGATTGTAATGCACAGTTTCAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATACTACTAGTATTTGG------------------------AATAATACTGCAGAG---------------AATGGTATTACAGGGTCA---AATGACACA---------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTACAGGAAACATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGTTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGAGAACAAT---------------GAAACT---------GAAACCTTCAGACCTGCAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTCGGA---GCTGTGTTGTTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACCGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGCTACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGGCTTTGGGGATGCTCTGGAAAGATCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTTGAATCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTAATATATGACTTAATTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAATAGGAGGCTTGATAGGCTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---ATCCCAGCCCCGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCGGTCCATTAGTAACTGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGACCCTCAAATACTGTTGG---AATCTCCTGCTGTACTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTCAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.UNC5417.UNC.EU577906
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCGCTTA---------TGGACATGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTGCTGGA---------GAACAATTGTGGGTAACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATACTAAAGCATATCATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAATTTGAACAAT---------ACTATTTATAAC------------------------------------------------------------------------AATAGTAATAGCGGGGAAGATCTGAAAGGAGAAATAGGAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---ACAATCATAAAGGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAATCTGATGTAGTACCAATAGAGAGTGAGAAT---------------------------AATACTAGT---------------AACTATACTAGCTATAGGTTGATACATTGTAACACCTCAGTCATTACACGAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGCGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AACAATAAGACATTCACAGGACAAGGGCCATGCACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGTAGTCTAGCCGAAAAA---GAGATAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACACCTGAATAAATCTGTAACCATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTACTCTT------AATATAACACAATGGAATAACACTTTAAATCAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAAAATTTTAAT------TTGGAAAATAAAACA---ATAATCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTATTGCACACTTTTAATTGTGCAGGAGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAATTGTTTAATAGTACTTGGGGGGCT---------AATGGTAGTTGGGCTGGAACTGAGGGA---------------AATAAG------------------------AATGGCACA------------------------------GTCACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAACAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTGCAGGACAGATTACATGTATCTCAAATATTACAGGAATACTATTAACAAGAGATGGAGGT------------------AATACCACT---------------------AACAAC------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTCAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTGAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGACATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTATACAGGCTTAATATACTCCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAGATGGGCGAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGGGGCTTAATAGGATTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAACCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGATGGATCCAGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTCCAGTATTGG---------------------------------------------------GGTCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GCTGTTAGAATTATTCTCAACATACCTACACGAATAAGACAGGGCTTGGAAATTGCCTTGCTATAA

C.UNC5417.UNC.EU577911
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCGCTTA---------TGGACATGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTGCTGGA---------GAACAATTGTGGGTAACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATACTAAAGCATATCATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAAT---TTGAGCAATTTGAACAATGTTACTAATAAT------------------------------------------------------------------CATAACAATAGTAATAGCAGGGAAGATATGAGAGGA---------GAAATGAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---ACAATCATAAAGGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAATCTGATGTAGTACCAATAGATAGTGAGCAT---------------------------AATACTAGT---AACTATACTAGTAACTATACTAGCTATAGGTTGATACATTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGCGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AACAATAAGACATTCATAGGAAAAGGGCCATGCACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGTAGTCTAGCAGAGAAA---GAGGTAGTAATCAGAACTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACACTTAAATGAATCTGTAACCATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CTAGGGAGA---AAATTTTATGTAACAAGACAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAATCTT------AATATAACACAATGGAATAACACTTTAAATCAGATAGTTACAAAATTAAGA---AAAAATTTTAAT------TTGGAAAATAAAACA---ATAATCTTTAATCAC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGCAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAATTGTTTAATAGTACTTGGAGGGCT---------AATGGTAATTGGACTGGAACTAAAGGA---------------AATGAT------------------------AATGGCACA------------------------------GTCACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAACAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTGCAGGAAAGATTACATGTAACTCAAGTATTACAGGAATACTATTAACAAGAGATGGAGGTAATACT------------AACAATACT---------------------AACGACACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTCAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAGACCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTGAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAGTGATATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACTCCCTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGCATTAGATAAATGGGCGAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGGGGCTTAATAGGGTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAACCCAGAGGGGA------CCCGGCAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGATGGATCCAGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTCCAGTATTGG---------------------------------------------------GGTCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGCTTGTTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GCTGGTAGAATTATTCTCAACATACCTACACGGATAAGACAGGGCTTGGAAGGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5417.UNC.EU577910
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGGA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATACTAAAGCATATCATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTAACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAATTTGGACAATTTGAACAATGCTACTTATAAA------------------------------------------------------------------CATAACAATAGTAATAGCGGGGAAATTCTGAAAGGA---------GAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---ACAATCATAAAGGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAATCTGATGTAGTACCAATAGATAGTGAGAAT---------------------------AATACTAGT---------------AACTATACTAGCTATAGGTTGATACATTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGCGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AACAATAAGACATTCACAGGACAAGGGCCATGCACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAGAAA---GAGGTAGTAATCAGAACTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACACCTGAATGAATCTGTAACCATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACAGTGCAATCTT------AATATAACACAATGGAATAACACTTTAAATCAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAAAATTTTAAT------TTGGAAAATAAAACA---ATAATCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGCAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAATTGTTTAATAGTACTTGGAGGGCT---------AATGGTAATTGGACTGGAACTAAAGGA---------------AATGAT------------------------AATGGCACA------------------------------GTCACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAACAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTGCAGGACAGATTACATGTATCTCAAATATTACAGGAATACTATTAACAAGAGATGGAGGTAATACC------------CATACCACT---------------------AACAACACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTAAATTATATAAATATAAAATAGTAAAAATTCAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTGAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATAAGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACTCCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAAAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGGGGCTTAATAGGGTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAACCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACGCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTCCAGTATTGG---------------------------------------------------GGTCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAACTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GCTGTTAGAATTATTCTCAACATACCTACACGAATAAGACAGGGCTTGGAAATTGCCTTGCTATAA

C.UNC5417.UNC.EU577905
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTA---------TGGACATGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACGGGA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATACTAAAGCATATCATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAAT---TTGAGCAATTTGAACAATGTTACTAATAAT------------------------------------------------------------------CATAACAATAGTAATAGCAGGGAAGATATGAGAGGA---------GAAATGAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---ACAATCATAAAGGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAATCTGATGTAGTACCAATAGGTAGTGAGAAT---------------------------AATACTAGT---------------AACTATACTAGCTATAGGTTGATACATTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGCGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AACAATAAGACATTCATAGGAAAAGGGCCATGCACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGTAGTCTAGCAGAGAAA---GAGGTAGTAATCAGAACTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACACTTAAATGAATCTGTAACCATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CTAGGGAGA---AAATTTTATGTAACAAGACAAATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAATCTT------AATATAACACAATGGAATAACACTTTAAATCAGATAGTTACAAAATTAAGA---AAAAATTTTAAT------TTGGAAAATAAAACA---ATAATCTTTAATCAC---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGCAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAATTGTTTAATAGTACTTGGAGGGCT---------AATGGTAATTGGACTGGAACTAAAGGA---------------AATGAT------------------------AATGGCACA------------------------------GTCACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAACAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTGCAGGAAAGATTACATGTAACTCAAGTATTACAGGAATACTATTAACAAGAGATGGAGGTAATACT------------AACAATACT---------------------AACGACACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTCAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTGAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGACATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACTCCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGCATTAGATAAATGGGCGAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGGGGCTTAATAGGGTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAACCCAGAGGGGA------ACCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGATGGATCCAGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTAATTGTAACGAGGACTGTGGAACTCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTCCAGTATTGG---------------------------------------------------GGTCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGCTTGTTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GCTGGTAGAATTATTCTCAACATACCTACACGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTTCTATAA

C.UNC5417.UNC.EU577907
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATACTAAAGCATATCATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACGCATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAATTTGAACAAT---------ACTATTTATAAC------------------------------------------------------------------------AATAGTAATAGCGGGGAAGATCTGAAAGGA---------GAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---ACAATCATAAAGGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAATCTGATGTAGTACCAATAGATAGTGAGAAT---------------------------AATACTAGT---------------AACTATACTAGCTATAGGTTGATACATTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGCGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AACAATAAGACATTCACAGGACAAGGGCCATGCACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGTAGTCTAGCAGAGAAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACACCTGAATGAATCTGTAACCATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACAGTATAATCTT------AATATAACACAATGGAATAACACTTTAAATCAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAAAATTTTAAT------TTGGAAAATAAAACA---ATAATCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGCAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAATTGTTTAATAGTACTTGGAGGGCT---------AATGGTAATTGGACTGGAACTAGAGGA---------------AATGAT------------------------AATGGCCCA------------------------------GTCACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAACAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTGCAGGACAGATTACATGTATCTCAAATATTACAGGAATAATATTAACAAGAGATGGAGGTAATACC------------AATACCACT---------------------AACAACACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAATAGTAAAAATTCAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTGAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGAGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACTCCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGGGGCTTAATAGGGTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAACCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTCCAGTATTGG---------------------------------------------------GGTCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAACTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GCTGTTAGAATTATTCTCAACATACCTACACGAATAAGACAGGGCTTGGAAATTGCCTTGCTATAA

C.UNC5417.UNC.EU577903
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCGCTTA---------TGGACATGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTGCTGGA---------GAACAATTGTGGGTAACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATACTAAAGCATATCATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCTACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAATTTGAGCAATTTGAACAATGTTACTCATAAA------------------------------------------------------------------CATAACAATAGTAATAGCGGGGAAGATCTGAAAGGAGAAATAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAATCATAAAGGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAATCTGATGTAGTACCAATAGAGAGTGAGAAT---------------------------AATACTAGT---------------AACTATACTAGCTATAGGTTGATACATTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGCGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AACAATAAGACATTCGCAGGAAAAGGGCCATGCACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGTAGTCTAGCAGAGAAA---GAGGTAGTAATCAGAACTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACACCTGAATGAATCGGTAACCATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGGAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTACTCTT------AATATAACACAATGGAATAACACTTTAAATCAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAAAATTTTAAT------TTGGAAAATAAAACA---ATAATCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTATAATGCACAGTTTTAATTGTGCAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACGATTGTTTAATAGTACTTGGGAGGCT---------AATGGTAATTGGACTGGAACTGAAGGA---------------AATGAT------------------------AATGGCACA------------------------------GTCACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAACAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTGCAGGAAAGATTACATGTAACTCAAGTATTACAGGAATACTATTAACAAGAGATGGAGGTATCACT------------AACAACACCGAG------------------ACCCACACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTCAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTGAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGACATCTGGGAC---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACTCCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAGATGGGCGAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGGGGCTTAATAGGGTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAACCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTCCAGTATTGG---------------------------------------------------GGTCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGCTTGTTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTACAGAGA------------------GCTGTTAGAATTATTCTCAACATACCTACACGAATAAGACAGGGCTTGGAAATTGCCTTGCTATAA

C.UNC5417.UNC.EU577908
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCGCTTA---------TGGACATGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTGCTGGA---------GAACAATTGTGGGTAACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATACTAAAGCATATCATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAATTTGAACAAT---------ACTATTTATAAC------------------------------------------------------------------------AATAGTAATAGCGGGGAAGATCTGAAAGGAGAAATAGGAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---ACAGTCATAAAGGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAATCTGATGTAGTACCAATAGAGAGTGAGAAT---------------------------AATACTAGT---------------AACTATACTAGCTATAGGTTGATACATTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACACTTTTGCGCCCCGGCTGGATTTGCGATTCTAAAATGT---AACAATAAGACATTCACAGGACAAGGGCCATGCACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGTAGTCTAGCAGAGAAA---GAGGTAGTAATCAGAACTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACACCTGAATAAATCTGTAACCATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTACTCTT------AATATAACACAATGGAATAACACTTTAAATCAGGTAGTTACAAAATTAAGA---GAAAATTTTAAT------TTGGAAAATAAAACA---ATAATCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTATAATGCACAGTTTTAATTGTGCAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACGATTGTTTAATAGTACTTGGGAGGCT---------AATGGTAAATGGACTGGAACTGAAGGA---------------AATGAT------------------------AATGGCACA------------------------------GTCACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAACAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTGCAGGAAAGATTACATGTATCTCAAATATTACAGGAATACTATTAACAAGAGATGGAGGT------------------AATACCACT---------------------AACAACAAC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTCAACCA---TTAGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAGAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTGAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGACATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACTCCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAGATGGGCGAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGGGGCTTAATAGGGTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAACCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTCCAGTATTGG---------------------------------------------------GGTCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAACTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GCTGTTAGAATTATTCTCAACATACCTACACGAATAAGACAGGGCTTGGAAATTGCCTTGCTATAA

C.UNC5417.UNC.EU577904
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGGA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATACTAAAGCATATCATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAGGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAATTTGAACAATTTGAACAATGCTACT------------------------------------------------------------------------CATAACAATAGTAATAGCGGGGAAGATCTAAAAGGA---------GAAATAAAAAACTGTTCTTTCAAAGTCACC---ACAATCATAAAGGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAATCTGATGTAGTACCAATAGATACTAATAAT---------------------------AGTACTAGT---------------AACTATACTAGCTATAGGTTAATACATTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGACCCAATTCCCATACATTTTTGCGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AACAATAAGACATTCGCAGGAAAAGGGCCTTGCACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATCAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGTAGTCTAGCAGAGAAA---GAGGTAGTAATCAGAACTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACACTTAAATGAATCTGTAACCATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTACTCTT------AATATAACACAATGGAATAACACTTTAAATCAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAAAATTTTAAT------TTGGAAAATAAAACA---ATAATCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGCAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAATTGTTTAATAGTACTTGGGAGGCT---------AATGGTAATTGGACTGGAACTGAAGGA---------------AATGAT------------------------AATGGCACA------------------------------GTCACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAACAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTGCAGGAAAGATTACATGTAACTCAAGTATTACAGGAATACTATTAACAAGAGATGGAGGT------------------AATATCACT---------------------GACGACACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTCAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTGAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AGTAAATCTCTGAATCAGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAGGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACTCCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAATGGGCGAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGGGGCTTAATAGGGTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAACCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGATGGATCCAGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTCCAGTATTGG---------------------------------------------------GGTCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAACTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GCTGTTAGAATTATTCTCAACATACCTACACGAATAAGACAGGGCTTGGAAATTGCCTTGCTATAA

C.UNC5417.UNC.EU577913
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGGA---------GAACAATTATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATACTAAAGCATATCATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTAACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAATTTGGACAATTTGAACAATGCTACTTATAAA------------------------------------------------------------------CATAACAATAGTAATAGCGGGGAAATTCTGAAAGGA---------GAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---ACAATCATAAAGGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAATCTGATGTAGTACCAATAGATAGTGAGAAT---------------------------AATATTAGT---------------AACTATACTAGCTATAGGTTGATACATTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGCGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACATTCACAGGACAAGGGCCATGCACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAGAAA---GAGGTAGTAATCAGAACTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACACCTGAATGAATCTGTAACCATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACAGTGTAATCTT------AATATAACACAATGGAATAACACTTTAAATCAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAAAATTTTAAT------TTGGAAAATAAAACA---ATAATCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGCAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAATTGTTTAATAGTACTTGGAGGGCT---------AATGGTAATTGGACTGGAACTAAAGGA---------------AATGAT------------------------AATGGCACA------------------------------GTCACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAACAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTGCAGGACAGATTACATGTATCTCAAATATTACAGGAATACTATTAACAAGAGATGGAGGTAATACC------------AATACCACT---------------------AACAACACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAATAGTAAAAATTCAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTGAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGAGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACTCCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGGGGCTTAATAGGGTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAACCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTCCAGTATTGG---------------------------------------------------GGTCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAACTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GCTGTTAGAATTATTCTCAACATACCTACACGAATAAGACAGGGCTTGGAAATTGCCTTGCTATAA

C.UNC5417.UNC.EU577909
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCGCTTA---------TGGACATGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTGCTGGA---------GAACAATTGTGGGTAACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATACTAAAGCATATCATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAATTTGAACAATTTGAACAATGTTACTAATAAA------------------------------------------------------------------CATAACAATAGTAATAGCGAGGAAAATCTGAAAGGA---------GAAATGAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---ACAATCATAAAGGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAATCTGATGTAGTACCAATAGATAGTGAGAAT---------------------------AATACTAGT---AACTATACTAGTAACTATACTAGCTATAGGTTGATACATTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGCGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AACAATAAGACATTCACAGGACAAGGGCCATGCACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGTAGTCTAGCAGAGAAA---GAGGTAGTAATCAGAACTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACACTTGAATGAATCTGTAACCATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACAGTGTACTCTT------AATATAACACAATGGAATAACACTTTAAATCAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAAAATTTTAAT------TTGGAAAATAAAACA---ATAATCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTATAATGCACAGTTTTAATTGTGCAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAATTGTTTAATAGTACTTGGGGGGCT---------AGTGGTAATTGGACTGGAACTGAAGGA---------------GGAAAT------------------------AATGACACA------------------------------GTCACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAACAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTGCAGGAAAGATTACATGTATCTCAAATATTACAGGAATACTATTAACAAGAGATGGAGGT------------------AATACCACT---------------------AACAACCCC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTAAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTCAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTGAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGCATGACATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACTCCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAGATGGGCGAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGGGGCTTAATAGGGTTAAGAATATTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAACCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTCCAGTATTGG---------------------------------------------------GGTCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAACTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GCTGTTAGAATTATTCTCAACATACCTACACGAATAAGACAGGGCTTGGAAATTGCCTTGCTATAA

C.UNC5417.UNC.EU577912
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCGCTTA---------TGGACATGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTGCTGGA---------GAACAATTGTGGGTAACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATACTAAAGCATATCATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAATTTGAACAATTTGAACAATGTTACTAATAAA------------------------------------------------------------------CATAACAATAGTAATAGCGAGGAAAATCTGAAAGGA---------GAAATGAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---ACAATCATAAAGGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAATCTGATGTAGTACCAATAGATAGTGAGAAT---------------------------AATACTAGT---AACTATACTAGTAACTATACTAGCTATAGGTTGATACATTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGCGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AACAATAAGACATTCACAGGACAAGGGCCATGCACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGTAGTCTAGCAGAGAAA---GAGGTAGTAATCAGAACTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACACTTGAATGAATCTATAACCATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACAGTGTGAACTT------AATATAACACAATGGAATAACACTTTAAATCAGATAGTTACAAAATTAAGA---AAAAATTTTAAT------TTGGGAAATAAAACA---ATAATCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTATAATGCACAGTTTTAATTGTGCAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAATTGTTTAATAGTACTTGGAGGGCT---------AATGGTAATTGGACTGGAACTGAAGGA---------------AATAAG------------------------AATGGCACA------------------------------GTCACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAACAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTGCAGGAAAGATTACATGTATCTCAAATATTACAGGAATACTATTAACAAGAGATGGAGGT------------------AATACCACT---------------------AACAAC------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTCAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCCGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTGAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGACATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACTCCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAATGGGCGAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGGGGCTTAATAGGGTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGCGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAACCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGATGGATCCAGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTCCAGTATTGG---------------------------------------------------GGTCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGCTTGTTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GCTGTTAGAATTATTCTCAACATACCTACACGAATAAGACAGGGCTTGGAAATTGCCTTGCTATAA

C.UNC5479.UNC.EU577928
ATGAGAGTGATGGGGACCAAGATGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAAGGGGGA------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGCTC------------TGTAGTACTGAA---------GACAATTTGTGGGTTACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGATGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAACTTG---AAAAATGTGACAGAAGATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCTCTGATGTCACTAATAGTACTACCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAGCTGGGAAATGAAG------GGAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---TCAGACATAAGAGAT------AAGTACCAAAACGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATAATAAT------------------------AATACTAGT---------------AATTATACCAGTTATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAGAATGC---AAGGATAAGGGATTTAATGGAACAGGAACATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCCACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAGCGAAACTGTAGAGATTAACTGCACAAGACCCGGTAACAATACAAGAAAAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GTCTTTTATGCAACA---GACATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATGAAGCTTTAAAACAGATAGCTATAAAACTAGAC---AAACAATATGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGCCTTTAACCAC---------TCCTCAGGTGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------ATTGCA---------------------------------GGGCATATGACTGCAGGGTCA------------AATAGCACTGGAGGA------AATGACACA---------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGAAATATTAGCTGTTCATCACAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAAC------------AACGATAGCGAG------------------ACCAACACCACTGAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTG---GGA---TTCGGA---GCGTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACCGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGAATGCAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCATAATATACTCCTTGATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACCTATTGGAATTGGGTAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAACTTTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---ATCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGGAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGGCAGATCTGGTCAATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATTGGATTCTAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGATCTTTGCTATAA

C.UNC5479.UNC.EU577931
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGGAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGCTC------------TGTAGTACTGAA---------GACAATTTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGATGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAACTTG---AAAAATGTGACAGAAGATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCTCTGATGTCACTAATAGTACTACCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAGCTGGGAAATGAAG------GGAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---TCAGACATAAGAGAT------AAGTACCAAAACGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATAATAAT------------------------AATACTAGT---------------AATTATACCAGTTATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAGAATGC---AAGGATAAGGGATTTAATGGAACAGGAACATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCCACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGAGATTAACTGCACAAGACCCGGTAACAATACAAGAAAAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GTCTTTTATGCAACA---GACATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATGAAGCTTTAAAACAGATAGCTATAAAACTAGAC---AAACAATATGGG---------GAGAGTAAAACA---ATAGTCTTTAACCAC---------TCCTCAGGTGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------ATTGCA---------------------------------GGGAATATGACTGCAGGGTCA------------AATAGCACTAAAGGA------AATGACACA---------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGAAATATTAGCTGTTCATCAGAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAAC------------AACGATAACAAG------------------ACCAACACCACTGAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTG---GGA---TTCGGA---GCGTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACCGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGACCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGAATGCAATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCATAATATACTCCTTGATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGGTAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAACTTTTTATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAATTTTTGTTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---ACCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGGAGAAGAAGGTGGAAACAGAGACAGAGGCAGATCTGGTCAATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGTTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACGTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATACTGTTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATTGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGATCTTTGCTATAA

C.UNC5479.UNC.EU577930
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGGAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGCTC------------TGTAGTACTGAA---------GACAATTTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGATGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAACTTG---GAAAATGTGACAGAAGATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCTCTGATGTCACTGAAAGCAGGAATGATACTAATAGTACTCCT---------------------------------------------------------------------ACTCCCAATAATAGTAGCTGGGAAATGGAG------GGAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---TCAGACATGAGAGAT------AAGTACCAAAAAGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATAATAGT------------------------AATACTGGT---------------AATTATACCAATTATAGATTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTGCTAAAATGC---AAGGATAAGGGATTTAATGGAACAGGAACATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCCACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGAGATTAACTGCACAAGACCCGGTAACAATACAAGAAAAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GTCTTTTATGCAACA---GACATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATGAAGCTTTAAAACAGATAGCTATAAAACTAGAC---AAACAATATGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGCCTTTAACCAC---------TCCTCAGGTGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------ATTGCA---------------------------------GGGCATATGACTGCAGGGTCA------------AATAGCACTGCAGGA------AATGACACA---------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGAAATATTAGCTGTTCATCAAAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAAC------------AACGATAGCGAG------------------ACCAACACCACTGAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTG---GGA---TTCGGA---GCGTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACCGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGACAGTAATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGACATAATATACTCCTTGATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGGTAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAACTTTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---ATCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGGAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCGGGCAATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ACTGGTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGATCTTTGCTATAG

C.UNC5479.UNC.EU577934
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGGAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGCTC------------TGTAGTACTGAA---------GACAATTTGTGGGTTACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGATGCATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAACTTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCTCTGATGTCACTAATAGTACTACCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAGCTGGGAAATGAAG------GGAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---TCAGACATAAGAGAT------AAGTACCAAAACGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATAATAAT------------------------AATACTAGT---------------AATTATACCAGTTATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAGAATGC---AAGGATAAGGGATTTAATGGAACAGGAACATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCCACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGAGATTAACTGCACAAGACCCGGTAACAATACAAGAAAAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GTCTTTTATGCAACA---GACATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATGAAGCTTTAAAACAGATAGCTATAAAACTAGAC---AAACAATATGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGCCTTTAACCAC---------TCCTCAGGTGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------ACTGCA---------------------------------GGGAATATGACTGCAGGGTCA------------AATAGCACGGGAGGA------AATGACACA---------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGAAATATTAGCTGTTCATCAAAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAAC------------AAC------GGG------------------ACCAACACCACTGAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTG---GGA---TTCGGA---GCGTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACCGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGAGTGCAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCATAATATACTCCTTGATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGGTAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAACTTTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---ATCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGGAGAAGAAGGTGGAGACAGAGGCAGAGGCAGATCTGGGCAGTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGCTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTCTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAG

C.UNC5479.UNC.EU577926
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGGAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGCTC------------TGTAGTACTGAA---------GACAATTTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGATGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTCACTTTAGATTGCTCTAATGCTACTATCAGGAATGATACTAGTAGTACT------------------------------------------------------------------------------GAGAACGATAGTAGCCCGAAAAGAATAGTGATAGAAGAAGTAAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---TCAGACATAAGAGAT------AAGTACCAAAAAGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATAATAAT------------------------AATACTGGT---------------AATTATACCAGTTATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTGCTAAAATGC---AAGGATAAGGGATTTAATGGAACAGGAACATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCCACTCAACTATTGTTAAATGGCAGTCTGGCAGAAGAA---GGAGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTCACAGATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAAAGATTAACTGCACAAGACACAGTAACAATACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAATCTT------AGTAGAGCACAATGGAATAAAACTTTAGAACAGATAGCTATAAAACTAAAC---AAACAATATGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGCCTTTAACCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGACACAACAGAACTGTTTAATAGTGCTTGG---------------------GAAATTACTGCA---------------------GAGAATATTACTGAAATGTCA------------AATAGCACTAAGGGA------AGTGACACA---------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGAAATATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTGACAAGAGATGGTGGTAGTAAC------------AATGATAGCGAG------------------ACCAACACCACTGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTG---GGA---TTCGGA---GCGTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACCGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGACCAACAGCTCCTGGAGATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGACTGCAATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACTCCTTGATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAACTTTTTATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAATTTTTGTTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---ACCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGGAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCTGGTCAATTAGTGGATGGATTCTTAGCCATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATTGGATTCTAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGATCTTTGCTATAA

C.UNC5479.UNC.EU577927
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGGAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGCTC------------TGTAGTACTGAA---------GACAATTTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGATGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAACTTG---AAAAATGTGACAGAAGATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCTCTGATGTCACTAATAGTACTACCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAGCTGGGAAATGAAG------GGAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---TCAGACATAAGAGAT------AAGTACCAAAACGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATAATAAT------------------------AATACTAGT---------------AATTATACCAGTTATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAGAATGC---AAGGATAAGGGATTTAATGGAACAGGAACATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCCACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGAGATTAACTGCACAAGACCCGGTAACAATACAAGAAAAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GTCTTTTATGCAACA---GACATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATGAAGCTTTAAAACAGATAGCTATAAAACTAGAC---AAACAATATGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAC---------TCCTCAGGTGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------ATTGCA---------------------------------GGGAATATGACTGCAGGGTCA------------AATAGCACTAAAGGA------AATGACACA---------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGAAATATTAGCTGTTCATCAGAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAAC------------AACGATAACAAG------------------ACCAACACCACTGAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTG---GGA---TTCGGA---GCGTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACCGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGACCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGAATGCAATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCATAATATACTCCTTGATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGGTAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAACTTTTTATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAATTTTTGTTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---ACCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAACCGGAGAAGAAGGTGGAAACAGAGACAGAGGCAGATCTGGTCAATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACGTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATACTGTTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATTGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGATCTTTGCTATAA

C.UNC5479.UNC.EU577924
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGGAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGCTC------------TGTAGTACTGAA---------GACAATTTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGATGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAACTTG---GAAAATGTGACAGAAGATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCTCTGATGTCACTGAAAGCAGGAATGATACTAATAGTACT---------------------------------------------------------------------------CCCAATAATAGTAGCTGGGAAATGGAG------GGAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---TCAGACATGAGAGAT------AAGTACCAAAAAGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATAATAGT------------------------AATACTGGT---------------AATTATACCAATTATAGATTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAGAATGC---AAGGATAAGGGATTTAATGGAACAGGAACTTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCCACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGAGATTAACTGCACAAGACCCGGTAACAATACAAGAAAAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GTCTTTTATGCAACA---GACATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATGAAGCTTTAAAACAGATAGCTATAAAACTAGAC---AAACAATATGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGCCTTTAACCAC---------TCCTCAGGTGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------ATTGCA---------------------------------GGGCATATGACTGCAGGGTCA------------AATAGCACTGCAGGA------AATGACACA---------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGAAATATTAGCTGTTCATCAAAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAAC------------AACGATAGCGAG------------------ACCAACACCACTGAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGATGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTG---GGA---TTCGGA---GCGTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACCGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGAATGCAATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCATAATATACTCCTTGATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGGTAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAACTTTTTATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAATTTTTGTTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---ACCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGGAGAAGAAGGTGGAAACAGAGACAGAGGCAGATCTGGTCAATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAGTCTTGATTGCAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATACTGTTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGTTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGATCTTTGCTATAG

C.UNC5479.UNC.EU577917
ATGAGAGTGATGGGGATCAAGATGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAAGGGGGA------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGCTC------------TGTAGTACTGAA---------GACAATTTGTGGGTTACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGATGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAAACTTG---GAAAATGTGACAGAAGATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTCACTTTAGATTGCTCTAATGCTACTATCAGGAATGATAATAATAGTACT------------------------------------------------------------------------------GAGAAAAATAGTAGCTCGGAAAGAATAGAGATAGAAGAAGTAAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---TCAGACATGAGAGAT------AAGTACCAAAAAGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATAATAAT------------------------AATACTGGT---------------AATTATACCAATTATAGATTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTGCTAAAATGC---AAGGATAAGGGATTTAATGGAACAGGAACATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCCACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGAGATTAACTGCACAAGACCCGGTAACAATACAAGAAAAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GTCTTTTATACAACA---GATGTAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATAAAACTTTAGAACAGATAGCTATAAAACTAAAC---AAACAATATGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGACACAACAAAACTGTTTGATAGTATTTGG---------------------GAGTTTACTAAA------------GGGAATATTACGAATATTACTGCAAGATCA------------AATAGCACTGAAAGA------AATAACACA---------ATCACACTCCAATGTAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGAGATATTAGCTGTTCATCAAAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAAC------------AACGATAGCGAG------------------ACCAACACCACTGAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTG---GGA---TTCGGA---GCGTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACCGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGAATGCAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCATAATATACTCCTTGATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGGTAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAACTTTTCATAATAATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---ATCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGGAGAAGAAGGTGGAGGCAGAGACAGAGGCAGATCTGGTCAATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAGGTATTCCAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATCATCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5479.UNC.EU577923
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGGAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGCTC------------TGTAGTACTGAA---------GACAATTTGTGGGTTACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGATGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCTCTGATGTCACTAACACTGATGTCCCTAAAACTAATGTCACTAGA---------------------------------------------------------AGCAATAGTACTACCAATAATAGTAGCTGGGAAATGAGG------GGAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---TCAGACATAAGAGAT------AAGTACCAAAAAGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATAATAGT------------------------AATACTGGT---------------AATTATACCAATTATAGATTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGC---AAGGATAAGGAATTTAATGGAACAGGAACTTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCCACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGAGATTAACTGCACAAGACCCAGTAACAATACAAGAAAAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GTCTTTTATGCAACA---GACATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATAAAGCTTTAAAACAGATAGCTATAAAACTAGAC---AAACAATATGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAC---------TCCTCAGGTGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------ACTGCA---------------------------------GAGAATATGACTGCAAGGTCA------------AATAGCACTGAAGGA------AATGACACA---------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGAAATATTAGCTGTTCATCAAAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAAC------------AACGATAGCGAG------------------ACCAACAACACTGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTG---GGA---TTTGGA---GCGTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACCGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCTCCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGAATGCAATCTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAT------AATTATACAAGCATAATATACTCCTTGATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAACTTTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---ATCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGGAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAAGCAGATCGGGGCAATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACGCCACAACCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATTGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGATCTTTGCTATAA

C.UNC5479.UNC.EU577918
ATGAGAGTGATGGGGACCAAGATGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAAGGGGGA------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGCTC------------TGTAGTACTGAA---------GACAATTTGTGGGTTACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGATGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAACTTG---GAAAATGTGACAGAAGATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCTCTGATGTCACTAATAGTACTACCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAGCTGGGAAATGAAG------GGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCAATGTCACC---TCAGACATAAGAGAT------AAGTACCAAAACGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATAATAAT------------------------AATACTAGT---------------AATTATACCAGTTATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAGAATGC---AAGGATAAGGGATTTAATGGAACAGGAACATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCCACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGAGATTAACTGCACAAGACCCGGTAACAATACAAGAAAAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GTCTTTTATGCAACA---GACATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATGAAGCTTTAAAACAGATAGCTATAAAACTAGAC---AAACAATATGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAC---------TCCTCAGGTGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------ATTGCA---------------------------------GGGAATATGACTGCAGGGTCA------------AATAGCACTGAAGGA------AATGACACA---------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGAAATATTAGCTGTTCATCAGAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAAC------------AACGATAACAAG------------------ACCAACACCACTGAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTG---GGA---TTCGGA---GCGTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACCGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGACCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGACTGCAATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACTCCTTGATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAACTTTTTATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAATTTTTGTTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---ACCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGGAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGGCAGATCTGGTCAATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACGTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATACTGTTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATTGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGATCTTTGCTATAA

C.UNC5479.UNC.EU577932
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGGAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGCTC------------TGTAGTACTGAA---------GACAATTTGTGGGTTACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGATGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAGATTTTAATATGTGGAAAAACAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCTCTGATGTCACTAATAGTACTACCAAT---------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAGCTGGGAAATGAGG------GGAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---TCAGACATAAGAGAT------AAGTACCAAAAAGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAAT------------------------------ATTACTGGT---------------AATTATACCAGTTATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTCGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTACTAAAATGC---AAGGATAAGGGATTTAATGGAACAGGAACTTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCCACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGAGATTAACTGCACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GTCTTTTATGCAACA---GACATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCACAATGGAATAAAGCTTTAAAACAGATAGCTATAAAACTAAAC---AAACAATATGGG---------GAGAATAAAAAA---ATAGTCTTTAACCAC---------TCCTCAGGAGGAGATCCAGAGATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATTCT------------------------------------AATATTACTGCAGGGTCA------------AATAGCACTGGAGGA------AATGACACA---------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGAAATATTAGCTGTTCATCAAAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAAC------------AACGATAGCGAG------------------ACCAACACCACTGAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTG---GGA---TTCGGA---GCGTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACCGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGACCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCTCCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGAATGCAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACTCCTTGATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAACTTTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---ATCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGGAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGGCAGATCTGGTCAATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTTCAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTATCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGATCTTTGCTATAG

C.UNC5479.UNC.EU577914
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGGAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGCTC------------TGTAGTACTGAA---------GACAATTTGTGGGTTACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGATGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAAACTTG---GAAAATGTGACAGAAGATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCTCTGATGTCACTGAAAGCAGGAATGATACTAATAGTACTCCT---------------------------------------------------------------------ACTCCCAATAATAGTAGCTGGGAAATGGAG------GGAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---TCAGACATGAGAGAT------AAGTACCAAAAAGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATAATAAT------------------------AATACTGGT---------------AATTATACCAATTATAGATTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAGAATGC---AAGGATAAGGGATTTAATGGAACAGGAACATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCCACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGAGATTAACTGCACAAGACCCGGTAACAATACAAGAAAAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GTCTTTTATGCAACA---GACATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATGAAGCTTTAAAACAGATAGCTATAAAACTAGAC---AAACAATATGGA---------GAGAATAAAACA---ATAGCCTTTAACCAC---------TCCTCAGGTGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------ACTGCA---------------------------------GGGAATATGACTGCAGGGTTA------------AATAGCACTAAAGGA------AATGACACA---------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGAAATATTAGCTGTTCATCAAAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAGC------------AACGATAGCGAG------------------ACCAACACCACTGAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTG---GGA---TTCGGA---GCGTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACCGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGAATGCAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCATAATATACTCCTTGATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGGTAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAACTTTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAATTTTCGCTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---ATCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGGAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCGGGCAATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATTGGATTCTAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGATCTTTGCTATAA

C.UNC5479.UNC.EU577933
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGGAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGCTC------------TGTAGTACTGAA---------GACAATTTGTGGGTTACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGATGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAACTTG---GAAAATGTGACAGAAGATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCTCTGATGTCACTAATAGTACTACCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAGCTGGGAAATGAAG------GGAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---TCAGACATAAGAGAT------AAGTACCAAAACGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATAATAAT------------------------AATACTAGT---------------AATTATACCAGTTATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAGAATGC---AAGGATAAGGGATTTAATGGAACAGGAACATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCCACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAGCGAAACTGTAGAGATTAACTGCACAAGACCCGGTAACAATACAAGAAAAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GTCTTTTATGCAACA---GACATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATGAAGCTTTAAAACAGATAGCTATAAAACTAGAC---AAACAATATGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGCCTTTAACCAC---------TCCTCAGGTGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------ACTGCA---------------------------------GGGAATATGACTGCAGGGTCA------------AATAGCACGGGAGGA------AATGACACA---------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGAAATATTAGCTGTTCATCAAAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAAC------------AAC------GGG------------------ACCAACACCACTGAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTG---GGA---TTCGGA---GCGTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACCGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGGTGCTCTGGAAAGCTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGACTGCAATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCATAATATACTCCTTGATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGGTAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAACTTTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAATTTTCGCTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---ATCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGGAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGGCAGATCTGGGCAGTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATTGGATTCTAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGATCTTTGCTATAA

C.UNC5479.UNC.EU577915
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGGAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATGTTAATGATT------------TGTAGTACTGGA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGATGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCTCTAATGCTACAATCCCTACAAACAAGACTGATACTGGT---------------------------------------------------------------------------ACCAATAATAGTAGATCGGGAATAATAGAGACAGAAGAAGTAAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---TCCGACATAAGAGAT------AAGTATCAAAAAGTATATGCTCTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATAATAAT------------------------AATACTGGT---------------AATTATACCAATTATAGAGTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGCTGCTAAAATGC---AAGGATAAGGGATTTAATGGAACAGGAACATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCCACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GGGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACAGTAGAGATTAACTGCACAAGACCCACTAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATACAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATAAAACTTTAGAACAGATAGCTATAAAACTAAAC---AAACAATATGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAC---------TCCTCAGGAGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGACACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------------AATTTTACTGCA---------------------GGGAATATTACTGCAAGGTCA------------AACAGCACTGAAAGA------AATGACACA---------ATCACACTCCAATGTAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGAAATATTAGCTGCTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAAC------------AATGATAGTAAG------------------ACCAACACCATTGAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTG---GGA---TTCGGA---GCGTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACCGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCTCCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGAATGCAATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACTCCTTGATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAACTTTTTATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTGAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---ATCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGGAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGGCAGATCCGGGCAATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAGTCTTGATTGCAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCACTCAAATACTGTTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGCGCTATTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATTGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGATCTTTGCTATAG

C.UNC5479.UNC.EU577925
ATGAGAGTGATGGGGACCAAGATGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAAGGGGGA------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGCTC------------TGTAGTACTGAA---------GACAATTTGTGGGTTACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGATGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAACTTG---AAAAATGTGACAGAAGATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCTCTGATGTCACTAATAGTACTACCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAGCTGGGAAATGAAG------GGAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---TCAGACATAAGAGAT------AAGTACCAAAACGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATAATAAT------------------------AATACTAGT---------------AATTATACCAGTTATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGCTTCTAGAATGC---AAGGATAAGGGATTTAATGGAACAGGAACATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCCACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAGCGAAACTGTAGAGATTAACTGCACAAGACCCGGTAACAATACAAGAAAAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GTCTTTTATGCAACA---GACATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATGAAGCTTTAAAACAGATAGCTATAAAACTAGAC---AAACAATATGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGCCTTTAACCAC---------TCCTCAGGTGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------ATTGCA---------------------------------GGGCATATGACTGCAGGGTCA------------AATAGCACTGGAGGA------AATGACACA---------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGAAATATTAGCTGTTCATCACAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAAC------------AACGATAGCGAG------------------ACCAACACCACTGAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTG---GGA---TTCGGA---GCGTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACCGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGAATGCAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCATAATATACTCCTTGATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACCTATTGGAATTGGGTAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAACTTTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACGCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---ATCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGGAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGGCAGATCTGGTCAATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATTGGATTCTAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGATCTTTGCTATAA

C.UNC5479.UNC.EU577919
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGGAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGCTC------------TGTAGTACTGAA---------GACAATTTGTGGGTTACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGATGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAACTTG---GAAAATGTGACAGAAGATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCTCTGATGTCACTAATAGTACTACCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAGCTGGGAAATGACG------GGAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---TCAGACATAAGAGAT------AAGTACCAAAACGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATAATAAT------------------------AATACTAGT---------------AATTATACCAGTTATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAGAATGC---AAGGATAAGGGATTTAATGGAACAGGAACATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCCACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGGGATTAAATGCACAAGACCCGGTAACAATACAAGAAAAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GTCTTTTATGCAACA---GACATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATAAAGCTTTAAAACAGATAGCTATAAAACTAGAC---AAACAATATGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAC---------TCCTCAGGTGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------ATTGCA---------------------------------GGGAATATGACTGCAGGGTCA------------AATAGCACTGAAGGA------AATGGCACA---------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGGAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGAAATATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAAC------------AAC------AGG------------------TCCAACACCACTGAGGTTTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTG---GGA---TTTGGA---GCGTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAGTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACCGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGAATGCAATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCATAATATACTCCTTGATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGGTAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAACTTTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGCTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---ATCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGGAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGGCAGATCTGGTCAATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATTGGATTCTAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGATCTTTGCTATAA

C.UNC5479.UNC.EU577916
ATGAGAGTGATGGGGACCAAGATGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAAGGGGGA------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGCTC------------TGTAGTACTGAA---------GACAATTTGTGGGTTACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGATGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAACTTG---AAAAATGTGACAGAAGATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCTCTGATGTCACTAATAGTACTACCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAGCTGGGAAATGAAG------GGAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---TCAGACATAAGAGAT------AAGTACCAAAACGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATAATAAT------------------------AATACTAGT---------------AATTATACCAGTTATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAGAATGC---AAGGATAAGGGATTTAATGGAACAGGAACATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCCACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAGCGAAACTGTAGAGATTAACTGCACAAGACCCGGTAACAATACAAGAAAAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GTCTTTTATGCAACA---GACATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATGAAGCTTTAAAACAGATAGCTATAAAACTAGAC---AAACAATATGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGCCTTTAACCAC---------TCCTCAGGTGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------ATTGCA---------------------------------GGGCATATGACTGCAGGGTCA------------AATAGCACTGGAGGA------AATGACACA---------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGAAATATTAGCTGTTCATCACAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAAC------------AACGATAGCGAG------------------ACCAACACCACTGAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTG---GGA---TTCGGA---GCGTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACCGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGAATGCAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCATAATATACTCCTTGATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACCTATTGGAATTGGGTAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAACTTTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---ATCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGGAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGGCAGATCTGGTCAATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATTGGATTCTAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGATCTTTGCTATAA

C.UNC5479.UNC.EU577920
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGGAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGCTC------------TGTAGTACTGAA---------GACAATTTGTGGGTTACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGATGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAACTTG---GAAAATGTGACAGAAGATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTCACTTTAGATTGCTCTAATGCTACTATCAGGAATGATGATAGTATTACT------------------------------------------------------------------------------GAGAAAAATAGTAGCTCGGAAAAAATAGAGATAGAAGAAGTAAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGTACCAAAAAGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATAATAAT------------------------AATACTAGT---------------GATAATACCAATTATAGATTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAGAATGC---AAGGATAAGGGATTTAATGGAACAGGAACATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCCACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGAGATTAACTGCACAAGACCCGGTAACAATACAAGAAAAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GTCTTTTATGCAACA---GATGTAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCACAATGGAATAAAACTCTAGAACGGATAGCTATAAAACTAAAC---AAACAATATGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGCCTTTAACCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGACACAACAGAACTGTTTAATAGTGCTTGG---------------------GAAATTACTGCA---------------------GAGAATATTACTGAAAAGTCA------------AATGGCACTAAGGGA------AGTGACACA---------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGAAATATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAAC------------AATGATAGCGAG------------------ACCAACACCACTGAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTG---GGA---TTCGGA---GCGTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACCGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGACCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGACTGCAATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACTCCTTGATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAACTTTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAATTTTTGTTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---ACCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGGAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGGCAGATCTGGTCAATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAGTCTTGATTGCAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATACTGTTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATTGGATTCTAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGATCTTTGCTATAA

C.UNC5479.UNC.EU577929
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAACTATCAGCACTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATGTTAATGATT------------TGTAGTGCTGAA---------GAAAAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGATGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAGATTTTAATATGTGGAAAAACAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCTCTGATGTCACTAATAGTACTACCAAT---------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAGCTGGGAAATGAGG------GGAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---TCAGACAGAAGAAAT------AAGTACCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTATCAATAGATGATAATAATAAT------------------------AATACTAGT---------------GATAATACCAATTATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGC---AAGGATAAGGGATTTAATGGAACAGGAACTTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCCACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GGGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAAAGATTAACTGCACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GTCTTTTATGCAACA---GACATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCACAATGGAATAAAGCTTTAAAACAGATAGCTATAAAACTAAAC---AAACAATATGGG---------GAGAATAAAAAA---ATAGTCTTTAACCAC---------TCCTCAGGAGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATTCT------------------------------------ACTATTACTGCAGGGTCA------------AATAGCACTGAAGGA------AATGACACA---------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGAAATATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAAC------------AACGATAGCAAG------------------ACCAACACCACTGAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTG---GGA---TTCGGA---GCGTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGAATGCAATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACTCCTTGATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATTTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---ATCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGGAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCGGTCAATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATACTGTTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCGTAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATTGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGATCTTTGCTATAA

C.UNC5479.UNC.EU577921
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGGAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGCTC------------TGTAGTACTGAA---------GACAATTTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGATGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAACTTG---AAAAATGTGACAGAAGATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCTCTGATGTCACTAATAGTACTACCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAGCTGGGAAATGAAG------GGAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---TCAGACATAAGAGAT------AAGTACCAAAACGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATAATAAT------------------------AATACTAGT---------------AATTATACCAGTTATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAGAATGC---AAGGATAAGGGATTTAATGGAACAGGAACATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCCACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGAGATTAACTGCACAAGACCCGGTAACAATACAAGAAAAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GTCTTTTATGCAACA---GACATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATGAAGCTTTAAAACAGATAGCTATAAAACTAGAC---AAACAATATGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAC---------TCCTCAGGTGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------ATTGCA---------------------------------GGGAATATGACTGCAGGGTCA------------AATAGCACTAAAGGA------AATGACACA---------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGAAATATTAGCTGTTCATCAGAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAAC------------AACGATAACAAG------------------ACCAACACCACTGAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTG---GGA---TTCGGA---GCGTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACCGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGACCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGAATGCAATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCATAATATACTCCTTGATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGGTAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAACTTTTTATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAATTTTTGTTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---ACCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGGAGAAGAAGGTGGAAACAGAGACAGAGGCAGATCTGGTCAATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACGTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATACTGTTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATTGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGATCTTTGCTATAA

C.UNC5479.UNC.EU577922
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGGAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGCTC------------TGTAGTACTGAA---------GACAATTTGTGGGTTACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGATGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAACTTG---GAAAATGTGATAGAAGATTTTAATATGTGGAAAAATAGCATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCTCTGATGTCACTAATAGTACTACCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAGCTGGGAAATGAAG------GGAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---TCAGACATAAGAGAT------AAGTACCAAAACGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATAATAAT------------------------AATACTAGT---------------AATTATACCAATTATAGATTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAGAATGC---AAGGATAAGGGATTTAATGGAACAGGAACATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCCACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGAGATTAACTGCACAAGACCCGGTAACAATACAAGAAAAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GTCTTTTATGCAACA---GACATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATGAAGCTTTAAAACAGATAGCTATAAAACTAGAC---AAACAATATGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGCCTTTAACCAC---------TCCTCAGGTGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------ACTGCA---------------------------------GGGAATATGACTGCAGGGTTA------------AATAGCACTAAAGGA------AATGACACA---------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCCCCCATTAGAGGAAATATTAGCTGTTCATCAAAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTAAC------------AAC---AGGACC------------------AACACCACCACTGAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCATTG---GGA---TTCGGA---GCGTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACCGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCCCTGAATGCAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCATAATATACTCCTTGATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGGTAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAACTTTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---ATCCCAGCCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGGAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCGGGCAATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATTGGATTCTAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGATCTTTGCTATAA

C.UNC5539.UNC.EU577944
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCTCTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTATGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGATCCTAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GTAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTACACTGCACTAATTTGACTGTAAACAGCACTTTAAAC---------------AGCACTGAT------------------------------------------------------TTTAATAGA------ACGATG---------------GTGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATAGCACC---ACAAGCATAAGGGAT------AAGGTGCGGAAAGAATATGCATTATTTTATAGCCTTGATATAGTACCAATAGATAATGATAACAAGAATAGTAGTATAGAA---AAG---AATAGTAGT------------------------GAATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCATGTCCAAAGACATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTTTAAAGTGT---AAGGATAAGAATTTCAATGGAACAGGACCATGTAAGAATGTCAGCACCGTACAATGCACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAGTAATTAGATCTGCCAATCTTACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAGCTGAATCAATCTATAGAAATAAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATT------AGCAAAGCAAGGTGGAATGACACTTTAAGACAGATAGCTAGCAAATTAAAG---GAACAATTTCCG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCATAATTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGCTGTTT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACTGTATTA---------------AATGGCACTGAAGGA------AATGAAACA---------ATTACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTGGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACTAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGTAGTGAT------------GATAACAGCACT------------------------------GAGGTCTTTAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGTCA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCTTCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAACAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTCTGGATGATATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAGGAAATTAAC------AATTACACAGGAGTGATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGAGTTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGATCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGACTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATACGGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGAATTATAGAACTCTTGCAAAGA------------------ATTCTTAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5539.UNC.EU577942
ATGAGAGTGATGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTGG---------TGGAAAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGATCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACACTGCTCTAATTTGACTGTAAACAGCACTTTAAAC---------------AGCACTGAT------------------------------------------------------TTTAATAAA------ACGATG---------------GTGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATAGCACC---ACAAGCATAAGGGAT------AAGGTGCGGAAAGAATATGCATTATTTTATAGCCTTGATATAGTACCAATAGATAATGATAACAAGAATAGTAGTACAGATAGCAAG---AATAGTAGT------------------------GAATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCATGTCCAAAGACATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AAGGATAAGAATTTCAATGGAACAGGACCATGTAAGAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAGTAATTAGATCTGCCAATCTTACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAGTTGAATCAATCTATAGAAATAAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATT------AGCAAAGCAAGGTGGAATGACACTTTAAGACAGATAGCTAGCAAATTAAAG---GAACAATTTCCG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCATAATTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AAT------------------------------------GGGAATGAGACTGCATCA---------------AATGGCACTAAAGGA------AATGAAACA---------ATCACACTTCCATGCAGGATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACTAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGTAAT------------AATGAGAGCACT------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGTCA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCTTCGATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTCTGGATGATATTTGGGAG---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAAAAGGAAATTAAC------AATTACACAGGAGTAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGATCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCAAGGACTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGAATTATAGAGATCTTGCAAAGA------------------ATTATTAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5539.UNC.EU577948
ATGAGAGTGATGGAGATCAGGAAGAGTTATCAGCACTGG---------TGGAAAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGATCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GTAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTCTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACACTGCACTAATTTGACTTTAAACAGAACTTTAAAC---------------AGCACTGAT------------------------------------------------------TTTAATAGA------ACGATG---------------GTGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATAGCACC---ACAAGCATAAGGGAT------AAGGTGCGGAAAGAATATGCATTATTTTATAGCCTTGATATAGTACCAATAGATAATGATAACAAGAATAGTAGTACAGATAGCAAG---AATAGTAGT------------------------GAATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCATGCCCAAAGACATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AAAGATAAGAATTTCAATGGAACAGGACCATGTAAGAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAATAATTAGATCTGCCAATCTTACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAGCTGAATCAATCTATAGAAATAAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGCAAAGCAAGGTGGAATGACACTTTAAGACAGATAGCCAGCAAATTAAAG---GAGCAATTTCCG------------GATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCATAATTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGCTGTTT---------AATGGTACT------------------------------TGGGATGGTACTGTATTA---------------AATGGCACTGAAGGA------AATGAAACA---------ATCACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGACTAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTGCTAACAAGAGATGGTGGTGGTAAT------------AATGAGAGCACT------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGTCA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCTTCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGATATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTAAC------AATTACACAGGAGTAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGATCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGACTCTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTCAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGAATTCTAGAGATCTTACAAAGA------------------ATTCTTAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5539.UNC.EU577943
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCTCTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTATGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGATCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GTAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACACTGCTCTAATTTGACTGTAAACAGCACTTTAAAC---------------AGCACTGAT------------------------------------------------------TTTAATAAA------ACGATG---------------GTGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATAGCACC---ACAAGCATAAGGGAT------AAGGTGCGGAAAGAATATGCATTATTTTATAGCCTTGATATAGTACCAATAGATAATGATAACAAGAATAGTAGTACAGATAGCAAG---AATAGTAGT------------------------GAATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCATGTCCAAAGACATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AAGGATAAGAATTTCAATGGAACAGGACCATGTAAGAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAGTAATTAGATCTGCCAATCTTACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAGCTGAATCAATCTATAGAAATAAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATT------AGCAGAGCAAGGTGGAATGACACTTTAAGACAGATAGCCAGCAAATTAAAG---GAACAATTTCCG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTATTTAATAGTACTTGG---------------AAT------------------------------------GGGAATGAGACTGCATTA---------------AATGGCACTAAAGGA------AATGAAACA---------ATTACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACTAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGTAAT------------AATGAGAGCACT------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGTCA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCTTCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTCTGGATGATATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAGGAAATTAAC------AATTACACAGGAGTAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGATCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGACTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCTACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGAATTATAGAACTCTTGCAAAGA------------------ATTCTTAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5539.UNC.EU577938
ATGAGAGTGATGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTGG---------TGGAAAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGATCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GTAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGATGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACACTGCACTAATTTGACTTTAAACAGAACTTTAAAC---------------AGCACTGAT------------------------------------------------------TTTAATAGA------ACGATG---------------GTGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATAGCACC---ACAAGCATAAGGGAT------AAGGTGCGGAAAGAATATGCATTATTTTATAGCCTTGATATAGTACCAATAGATAACGATAACAAGAATAGTAGTATAGGT---AAG---AATAGTAGT------------------------GAATATAGGTTGCTAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCATGTCCAAAGACATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AAGGATAAGAATTTCAATGGAACAGGACCATGTAAGAATGTCAGCACAGTACAATGCACTCATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAGTAATTAGATCTGTCAATCTTACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAGCTGAATCAATCTATAGAAATAAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACGAGCACATTGTAACATT------AGCAAAGCAAAGTGGAATGACACTTTAAGACAGATAGCCAGCAAACTAAAA---GAACAATTTCCG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCATAATTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGCTGTTT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACTGTATTA---------------AATGGCACTGAAGGA------AATGAAACA---------ATTACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACTAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGTAAT------------AATGATAGCACT------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGTCA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCTTCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTCTGGATGATATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAGGAAATTAAC------AATTACACAGGAGTAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGATCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCAAGGACTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATACGGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGAATTATAGAACTCTTGCAAAGA------------------ATTCTTAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5539.UNC.EU577939
ATGAGAGTGATGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTGG---------TGGAAAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGATCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACACTGCACTAATTTGACTTTAAACAGCACTTCAAAC---------------AGCACTGAG------------------------------------------------------TTTAATAGA------ACGATG---------------GTGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATAGCACC---ACAAGCATAAGGGAT------AAGGTGCGGAAAGAATATGCATTATTTTATAGCCTTGATATAGTACCAATAGATGACAATACTGAAAATAGTAGTATAGGTAACAAG---AATAGTAGT------------------------GAATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCATGTCCAAAGACATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAGATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAGAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAGGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGCCAATATTACAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATCAATCTATAGAAATAAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGCAAAGCAAAGTGGAATGACACTTTAAGACAGATAGCCAGCAAATTAAAA---GAACAATTTCCG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCATAATTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGCTGTTT---------AATGGTACT------------------------------TGGAACGGTACTGTATTA---------------AATGGCACTGAAGGA------AATGAAACA---------ATTACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACTAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGT---AAT------------AATGAGAGCACT------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---GGA---TTAGGA---GCTCTA---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCTTCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGTACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTCTGGATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAGGAAATTAAC------AATTACACAGGATTAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGATCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGACTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGAATTATAGAGCTCTTGCAAAGA------------------ATTATTAGAGCTATTATCCACATACCCAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5539.UNC.EU577949
ATGAGAGTGATGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTGG---------TGGAAAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGATCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GTAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACACTGCTCTAATTTGACTGTAAACAGCACTTTAAAC---------------AGCACTGAT------------------------------------------------------TTTAATAGA------ACGATG---------------GTGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATAGCACC---ACAAGCATAAGGGAT------AAGGTGCGGAGAGAATATGCATTATTTTATAGCCTTGATATAGTACCAATAGATAACGATAACAAGAATAGTAGTATAGAA---AAG---AATAGTAGT------------------------GAATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCATGTCCAAAGACATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AAGGATAAGAATTTCAATGGAACAGGACCATGTAAGAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGCCAATCTTACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAGCTGAATCAATCTATAGAAATAAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATT------AGCAAAGCAAAGTGGAATGACACTTTAAGACAGATAGCCAGCAAATTAAAA---GAACAATTTCCG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCGGAAATTGTAATGCATAATTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGCTGTTT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACTGTATTA---------------AATGGCACTGAAGGA------AATGAAACA---------ATTACACTTCCATGCCGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTGGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACTAATTGAATGTTCATCAAACATTACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGTAAT------------AATGAGAGCACT------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTGGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGTCA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCTTCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCGGGCTGTGGAAAGATACCTAAGAGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTCTGGATGATATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAGGAAATTAAC------AATTACACAGGAGTAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGATCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGACTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATACGGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGAATTATAGAAACTTTGCAAAGA------------------ATTCTTAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGTTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5539.UNC.EU577947
ATGAGAGTGATGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTGG---------TGGAAAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGATCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACACTGCACTAATTTGACTTTAAACTGCAATAAAACAACGAAT------GAAACGAGTGGG------------------------------------------------------GGAGGAGCA------ATGAAAAACTGCTCTTTCAATGAAGGAGAAATGAAAAACTGCTCCTTCAATAGCACC---ACAAGCATAAGGGAT------AAGGTGCGGAAAGAATATGCATTATTTTATAGCCTTGATATAGTACCAATAGATAATGATAACAAGAATAGTAGTACAGATAGCAAG---AATAGTAGT------------------------GAATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCATGTCCAAAGACATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AAGGATAAGAATTTCAATGGAACAGGACCATGTAAGAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGCCAATCTTACAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATCAATCTATAGAAATAAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGCAAAGCAAAGTGGAATGACACTTTAAGACAGATAGCCAGCAAATTAAAA---GAACAATTTCCG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATACATAATTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGCTGTTT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACTGCATTA---------------AATGGCACTGAAGGA------AATGAAACA---------ATTACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACTAATTGAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTACTGTTAACAAGAGATGGTGGT---AAT------------AATGAGAGCACT------------------------------GAGACCTTTAGGCCTAGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCA------GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCTTCGATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTTTGGATGATATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAGGAAATTAAC------AATTACACAGGAGTAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGATCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCAAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATACGGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCTACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGAATTATAGAGCTCTTGCAAAGA------------------ATTCTTAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5539.UNC.EU577935
ATGAGAGTGATGGAGATCAGGAGGAATTATCAGCACTGG---------TGGAAAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGATCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACACTGTGCTAATTTGACTGTAAACAGCACTTTAAAC---------------AGCACTGAT------------------------------------------------------TTTAATAGA------ACGATG---------------GTGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATAGCACC---ACAAGCATAAGGGAT------AAAGTGCGGAAAGAATATGCATTATTTTATAGCCTTGATATAGTACCAATAGATGATGATAACAAGAATAGTAGTATAGGT---AAG---AATAGTAGT------------------------GAATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCATGTCCAAAGACATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AAGGATAAGAATTTCAATGGAACAGGACCATGTAAGAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGCCAATCTTACAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATCAATCTATAGAAATAAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATT------AGCAAAGCAAGGTGGAATGACACTTTAAGACAGATAGCTAGCAAATTAAAG---GAGCAATTTCCG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCATAATTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAGTACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGCTGTTT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACTGTATTA---------------AATGGCACTGAAGGA------AATGAAACA---------ATTACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTGGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACTAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGTAAT------------AATGAGAGCACT------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGTCA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCTTCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTCTGGATGATATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAGGAAATTAAC------AATTACACAGGAGTAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCAGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGATCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGACTCTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCTACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGAATTATAGAGCTCTTGCAAAGA------------------ATTCTTAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5539.UNC.EU577940
ATGAGAGTGATGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTGG---------TGGAAAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGATCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GTAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACACTGCACTAATTTGACTGTAAACAGCACTTTAAAC---------------AGCACTGAT------------------------------------------------------TTTAATAGA------ACGATG---------------GTGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATAGCACC---ACAAGCATAAGGGAT------AAGGTGCGGAAAGAATATGCATTATTTTATAGCCTTGATATAGTACCAATAGATAATGATAACAAGAATAGTAGTACAGATAGCAAG---AATAGTAGT------------------------GAATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCATGTCCAAAGACATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AAGGATAAGAATTTCAATGGAACAGGACCATGTAAGAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAGTAATTAGATCTGCCAATCTTACAGACAATACTAAAATTATAATAGTACAGCTGAATCAATCTATAGAAATAAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATT------AGCAAAGCAAAGTGGAATGACACTTTAAGACAGATAGCCAGCAAATTAAAA---GAACAATTTCCG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCATAATTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGCTGTTT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACTGTATTA---------------AATGGCACTGAAGGA------AATGAAACA---------ATCACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTGGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACTAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGTAGTAAT------------AATGATAGCACT------------------------------GAGGTCTTTAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGCAAGTTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGTCA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCTTCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTCTGGATGATATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAGGAAATTAAC------AATTACACAGGAGTAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTGCTTTCTATAGTGAATAAAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGAACTTATCTGGATCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGACTCTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATACGGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTGGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGAATTCTAGAGATCTTGCAAAGA------------------ATTCTTAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5539.UNC.EU577937
ATGAGAGTGATGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTGG---------TGGAAAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGATCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACACTGCACTAATTTGACTTTAAACAGCACTTTAAAC---------------AGCACTGAT------------------------------------------------------TTTAATAGA------ACGATG---------------GTGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATAGCACC---ACAAGCATAAGGGAT------AAGGTGCGGAAAGAATATGCATTATTTTATAGCCTTGATATAGTACCAATAGATAATGATAACAAGAATAGTAGTACAGATAGCAAG---AATAGTAGT------------------------GAATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCATGTCCAAAGACATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AAGGATGAGAATTTCAATGGAACAGGACCATGTAAGAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAGTAATTAGATCTGCCAATATTACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAGCTGAATCAATCTATAGAAATAAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGCAGAGCAAAGTGGAATGACACTTTAAAACAGGTAGTCAGAAAATTAGGA---GAACAATTTCCA------------AATAAAATA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCATAATTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTTATAGTACTTGG---------------AGG------------------------------------GGGAATGGTACTGTATTA---------------AATGGCACTGAAGGA------AATGAAACA---------ATCACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACTAATTAATTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGT---AAT------------AATGAGAGCACT------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGTCA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCTTCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTCTGGATGATATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAGGAAATTAAC------AATTACACAGGAGTAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGATATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGATCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGAATTCTAGAGATCTTGCAAAGA------------------ATTCTTAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5539.UNC.EU577946
ATGAGAGTGATGGAGATCAGGAGGAATTATCAGCACTGG---------TGGAAAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGATCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACACTGCACTAATTTGACTTTAAACAGCACTTTAAAC---------------AGCACTGAT------------------------------------------------------TTTAATAAA------ACGATA---------------GTGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATAGCACC---ACAAGCATAAGGGAT------AAGGTGCGGAAAGAATATGCATTATTTTATAGCCTTGATATAGTACCAATAGATAATGATAACAAGAATAGTAGTACAGATAGCAAG---AATAGTAGT------------------------GAATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCATGTCCAAAGACATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AAGGATAAGAATTTCAATGGAACAGGACCATGTAAGAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAGTAATTAGATCTGCCAATCTTACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAGCTGAATCAATCTATAGAAATAAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATT------AGCAAAGCAAAGTGGAATGACACTTTAAGACAGATAGCCAGCAAATTAAAA---GAACAATTTCCG------------AATAAAACA---ATAACCTTTAATCAC---------TCCGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCATAATTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGCTGTTT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACTGTATTA---------------AATGGCACTGAAGGA------AATGAAACA---------ATTACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACTAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGTAAT------------AATGAGAGCACT------------------------------GAGGTCTTTAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGTCA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCTTCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTCTGGATGATATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAGGAAATTAAC------AATTACACAGGAGTAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGATCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCTACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGAATTATAGAGCTCTTGCAAAGA------------------ATTCTTAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGTTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5539.UNC.EU577941
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCTCTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGATCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---GTAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACACTGCACTAATTTGACTTTAAATTGCACTAATTCGAATAACACAACGAATGGAACGAGT------------------------------------------------------GGGAAAAACTGCTCTTTCAAT---------------GGAGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATAGCACC---ACAAGCATAAGGGAT------AAGGTGCGGAAAGAATATGCATTATTTTATAGCCTTGATATAGTACCAATAGATAACGATAACAAGAATAGTAGTATAGAA---AAG---AATAGTAGT------------------------GAATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCATGTCCAAAGACATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AAGGATAAGAATTTCAATGGAACAGGACCATGTAAGAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTGGTATCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGCCAATCTTACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAGCTGAATCAATCTATAGAAATAAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGCAGAGCAAAGTGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTCAGAAAATTGGGA---GAACAATTTCCG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCATAATTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAGTAGTACTTGG---------------AATGGTACT------------------------------------------GTATCA---------------AATGACACTAAAGGA------AATGAAACA---------ATCACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTACGCCCCTCCCATCAAAGGACTAATTGAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGT---AAT------------AATGAGAGCACT------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCA------GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCTTCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTCTGGATGATATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAGGAAATTAAC------AATTACACAGGAGTAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGATCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGACTCTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCTACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGAATTATAGAGCTCTTGCAAAGA------------------ATTCTTAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5539.UNC.EU577936
ATGAGAGTGATGGAGATCAGGAGGAATTATCAGCACTGG---------TGGAAAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGATCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACACTGCACTAATTTGACTGTAAACAGCACTTTAAAC---------------AGCACTGAT------------------------------------------------------TTTAATAGA------ACGATG---------------GTGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATAGCACC---ACAAGCATAAGGGAT------AAGGTGCGGAAAGAATATGCATTATTTTATAGCCTTGATATAGTACCAATAGATAATGATAACAAGAATAGTAGTACAGATAGCAAG---AATAGTAGT------------------------GAATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCATGTCCAAAGACATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AAGGATAAGAATTTCAATGGAACAGGACCATGTAAGAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAGCTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGCCAATCTTACAGACAATACTAAAATCATAATAGTACAGCTGAATCAATCTATAGAAATAAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATT------AGCAAAGCAAAGTGGAATGACACTTTAAGACAGATAGCCAGCAAATTAAAA---GAACAATTTCCG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCGGAAATTGTAATGCATAATTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGCTGTTT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACTGTATTA---------------AATGGCACTGAAGGA------AATGAAACA---------ATTACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACTAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGTAAT------------AATGAGAGCACT------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGTCA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCTTCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTCTGGATGATATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAGGAAATTAAC------AATTACACAGGAGTAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAGAAAGAATTATTGGAGTTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGGATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGATCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGACTCTGGAACTTCTGGGACGAAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATACGGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCTACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGAATTATAGAGATCTTGCAAAGA------------------ATTCTTAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTACTATAA

C.UNC5539.UNC.EU577945
ATGAGAGTGATGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTGG---------TGGAAAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGATCCCAACCCACAAGAAGTAGAATTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACACTGCACTAATTTGACTTTAAACCGCACTTTAAAC---------------AGCACTGAT------------------------------------------------------TTTAATAGA------ACGATG---------------GTGGGAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATAGCACC---ACAAGCATAAGGGAT------AAGGTGCGGAAAGAATATGCATTATTTTATAGCCTTGATATAGTACCAATAGATAATGATAACAAGAATAGTAGTACAGCTAACAAG---AATAGTAGT------------------------GAATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCATGTCCAAAGACATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AAAGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAGAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGCCAATCTTACAGACAATACTAAAAATATAATAGTACAGCTGAATCAATCTATAGAGATAAATTGTACAAGACCCAACAACAATACCAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGCAAAGCAAAGTGGAATGACACTTTAAGACAGATAGCCAGCAAATTAAAA---GAACAATTTCCG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGCTGTTT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATGGTACTGTATTA---------------AATGGCACTGAAGGA------AATGAAACA---------ATCACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACTAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTGGTGGGAAT------------AATGAGAGCACT------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---GGA---ATAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGTCA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCTTCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTCTGGATGATATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAGGAAATTAAC------AATTACACAGGAGTAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGGATGGATTCTTAACACTTATCTGGATCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGAATTCTAGAGATCTTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5769.UNC.EU577998
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTTTCAGAACTTG---------TGGGGATGGGGC---------GTCTGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GACAAATTGTGGGTAACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATGATAATG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAT------------------ACCAATAATACTACTAGTGGCACTGATACCAAT---------------------------------------------AATACTACT---------------AGTGATTTAGAGATGGAAAAAGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGCCTGAAAGAT------AAGGTGCGGAAGGAATATGCACTCTTATATAAACTTGATGTAGTACCAATAAAGGAGGAT------CAGAAT------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCTTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAGTAAGACTTTC---------------------------------------------AATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTTCCAATTTCTCTAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACCAATTACTTGTATAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTATGCAACAGGAGCGATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGCAAATTGGACTAACACTTTAAAACGGATAGCTCAAAAATTAGAA---GAACAATTCCCA------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACAGA---------TCCTCGGGAGGGGACCCAGAAATTACAACACACAGCTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAACACATCAAAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATATGAGTGAT------------------------ATTGTTAATCCAAATGACACA------------------------------------------------------ATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAATTGTTCATCAAACATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGTGGTGGTGGT---AAC---------ACAACAAACGAT------------------ACT------GAGATCTTCAGACCTACAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAT---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCGCTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAACTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGAGGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAGATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAAATACATGGGCAAATGTATGGAATTGGCTTAACATAGCAAGCTGGATGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTTCTGTGCTTTCTGTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTTCATCAGTGACAGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATCGTGGAGATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTCAACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTCTAGAAGGATTACAGAGA------------------ATTGGTAGGGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5769.UNC.EU577988
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAACTTTCAGAACTTG---------TGGGGATGGGGC---------GTCTGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GACAAATTGTGGGTAACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATGATAATG---GAAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAT------------------ACCAATACTACTACTAGTGGCACTGATACCAAT---------------------------------------------AATACTACT---------------AGTGATTTAGAGATGGAAAAAGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGCCTGAAAGAT------AAGGTGCGGAAGGAATATGCACTCTTATATAAACTTGATGTAGTACCAATAAAGGAGGAT------CAGAAT------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGCTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCTTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAGTAAGACTTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGTACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTTCCAATTTCTCTAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACCAATTACTTGTATAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTATACAACAGGAGCGATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGCAAATTGGACTAACACTTTAAAACGGATAGCTCAAAAATTAGAA---GAACAATTCCCA------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACAGA---------TCCTCGGGAGGGGACCCAGAAATTACAACACACAGCTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAACACATCAAAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATATGAGTGAT------------------------ATTGTTAATCCAAATGACACA------------------------------------------------------ATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAATTGTTCATCAAACATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGTGGTGGTGGTGGTAAC---------ACAACAAACGAT------------------ACT------GAGATCTTCAGACCTACAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGGGTGGTGCAGAGAGAT---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCGCTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAACTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGACCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATGATATTTGGGAT---AAAATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAGATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAGGACTTATTGGAATTAAATACATGGGCAAATGTATGGAATTGGCTTAACATAGCAAGCTGGATGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAATAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTGTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTTCATCAGTGACAGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTCAACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTCTAGAAGGATTACAGAGA------------------ATTGGTAGGGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5769.UNC.EU577996
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTTTCAGAACTTG---------TGGGGATGGGGC---------GTCTGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GACAAATTGTGGGTAACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATGATAATG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAT------------------ACCAATAATACTACTAGTGGCACTGATACCAAT---------------------------------------------AATACTACT---------------AGTGATTTAGAGATGGAAAAAGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGCCTGAAAGAT------AAGGTGCGGAAGGAATATGCACTCTTATATAAACTTGATGTAGTACCAATAAAGGAGGAT------CAGAAT------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCTTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAGTAAGACTTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGTACAGTGCAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTTCCAATTTCTCTAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACCAATTACTTGTATAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTATGCAACAGGAGCGATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGCAAATTGGACTAACACTTTAAAACGGATAGCTCAAAAATTAGAA---GAACAATTCCCA------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACAGA---------TCCTCGGGAGGGGACCCAGAAATTACAACACACAGCTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAACACATCAAAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATATGAGTGAT------------------------ATTGTTAATCCAAATGACACA------------------------------------------------------ATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAATTGTTCATCAAACATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGTGGTGGTGGT---AAC---------ACAACAAACGAT------------------ACT------GAGATCTTCAGACCTACAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAT---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCGCTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAACTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGAGGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCACAGATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAAATACATGGGCAAATGTATGGAATTGGCTTAACATAGCAAGCTGGATGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTTCTGTGCTTTCTGTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTTCATCAGTGACAGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAGATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTCAACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTCTAGAAGGATTACAGAGA------------------ATTGGTAGGGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5769.UNC.EU577990
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAACTTTCAGAACTTG---------TGGGGATGGGGC---------GTCTGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GACAAATTGTGGGTAACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTAGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATGATAATG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGATTGTTCAAATTGCACTGGTACCAATAATACTACT------------------------------------------------------------------------GATTCCAGTAATACTACTAATTTAATGATGGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACCTGAAAGAT------AAGGTGCGGCAGGAATATGCACTCTTGTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGAGGAGAAT------CAGAAT------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AACAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTTCCAATTTCTCTGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACCAATTGAGTGTATGAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTATGCAACAGGAGCGATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAGAAAAATGGAATAATACTTTAAAACGGATAGTTCAAAAACTAAGA---GAACAATTCCCG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAAAGA---------TCCTCGGGAGGGGACCCAGAAATTACAACACACAGCTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAACACATCAAAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATGCTGATGGT------------------------AGTGTTAATACTACTGGAGAA---------------TCAGGAAAC------------------------------ATAACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAATTGTTCATCAAACATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGTGATGAC------AAT---------AATACT---------------------------------GAGATCTTCAGACCTACAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAT---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCGCTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACACCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAACTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AAAATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAGATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTGGCATTAAATACATGGGCAGATGTATGGAATTGGCTTAACATAGCAAGCTGGATGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTGTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTTCATTAGCGACAGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTCAACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTCTAGAAGTATTACAGAGA------------------ATTGGTAGGGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5769.UNC.EU577991
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAACTTTCAGAACTTG---------TGGGGATGGGGC---------GTCTGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GACAAATTGTGGGTAACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATGATAATG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTGTGGGATCAAAGCCTGAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGTACTGATTGTTTAAATTGCACTGGTACCAATAATACTACTAGTGGCACTGATACCAAT---------------------------------------------AATACTACTGATTCCAGTAATACTACTAATTTAATGATGGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACCTGAAAGAT------AAGGTGCGGAAGGAATATGCACTCTTGTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGAGGAGGAT------CAGAGT------------------AATACTAGC------------------TATACTAGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCTTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAGTAAGACTTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGTACAGTACAGTGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTTCCAATTTCTCTGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACCAATTACTTGTATAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTATGCAACAGGAGCGATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAGAAAAATGGAATAACACTTTACAACAGATAGTTCAAAAACTAAGA---GAACAATTCCCG------------AATAAAACA---ATAATCTTTACCAGA---------TCCTCGGGAGGGGACCCAGAAATTACAACACACAGCTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAACACATCAAAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATGCTGATGGT------------------------AGTGTTAATACTACTGGAGAA---------------TCAGGAAAC------------------------------ATAACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACTAATTAATTGTTCATCAAACATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGTGGT---------AAC---------ACAACCAACAAT---------------------------GAGACATTCAGACCTACAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAT---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCGCTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACACCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAACTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAGAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTGGCATTAAATACATGGGCAGATGTATGGAATTGGCTTAACATAGCAAGCTGGATGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTGCTTTCTGTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTCCAGACCCGC---TTCCCAGCTCAGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTTCATCAGTGACAGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGGTCAACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTCTAGAAGTATTACAGAGA------------------ATTGGTAGGGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5769.UNC.EU577995
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAACTTTCAGAACTTG---------TGGGGATGGGGC---------GTCTGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GACAAATTGTGGGTAACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATGATAATG---GAAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGTACTGATTGTTTAAATTGCACTGGTACCAATAATACTACTAGTGGCACTGATACCAAT---------------------------------------------AATACTACTGATTCCAGTAATACTACTAATTTAATGATGGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACCTGAAAGAT------AAGGTGCGGAAGGAATATGCACTCTTGTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGAGGAGGAT------CAGAGT------------------AATACTAGC------------------TATACTAGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCTTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAGTAAGACTTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTTCCAATTTCTCTGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACCAATTACTTGTATAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTATGCAACAGGAGCGATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAGAAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGTTCAAAAACTAAGA---GAACAATTCCCG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAGCAGA---------TCCTCGGGAGGGGACCCAGAAATTACAACACACAGCTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAACACATCAAAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATGCTGATGGT------------------------AGTGTTAATACTACTGGAGAA---------------TCAGGAAAC------------------------------ATAACACTCCAATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACTAATTAATTGTTCATCAAACATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGTGGT---------AAC---------ACAACCAACAAT---------------------------GAGACATTCAGACCTACAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAT---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCGCTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAACTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCCTACTTGAAGAATCGCAGATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTGGCATTAAATACATGGGCAGATGTATGGAATTGGCTTAACATAGCAAGCTGGATGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTGCTTTCTGTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTTGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTTCATCAGTGACAGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTCTAGAAGTACTACAGAGA------------------ATTGGTAGGGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5769.UNC.EU577987
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAACTTTCAGAACTTG---------TGGGGATGGGGC---------GTCTGGGGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GACAAATTGTGGGTAACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATGATAATG---GAAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAT------------------ACCAATAATACTACTAGTGGCACTGATACCAAT---------------------------------------------AATACTACT---------------AGTGATTTAGAGATGGAAAAAGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACT---ACAGGCCTGAAAGAT------AAGGTGCGGAAGGAATATGCACTCTTGTATAAACTTGATGTAGTACCAATAAAGGAAGGT------CAGAAT------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCTTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAGTAAGACTTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGTACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTTCCAATTTCTCTGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACCAATTAAGTGTATGAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTATGCAACAGGAGCGATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAACAGAATGGAATAATACTTTAAAACGGATAGTTCAAAAACTAAGA---GAACAATTCCCG------------AATAAAACA---ATAATCTTTGACAGA---------TCCTCGGGAGGGGACCCAGAAATTACAACACACAGCTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAACACATCAAAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATGCTGATGGT------------------------AGTGTTAATACTACTGGAGAA---------------TCAGGAAAC------------------------------ATAACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAATTGTTCATCAAACATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGTGGTGGTGGT---AAC---------ACAACAAACGAT------------------ACT------GAGATCTTCAGACCTACAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAT---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCGCTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACACCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAACTCCAGGCAAGA---GTCCTAGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGAGGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTGGCATTAAATACATGGGCAGATGTATGGAATTGGCTTAACATAGCAAGCTGGATGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTGCTTTCTGTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---TTCCCAGCTCAGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTTCA------------------------------------CTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTCTAGAAGTATTACAGAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5769.UNC.EU577984
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAACTTTCAGAACTTG---------TGGGGATGGGGC---------GTCTGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GACAAATTGTGGGTAACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATGATAATG---GAAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGTACTGATTGTTTAAATTGCACTGGTACCAATAATACTACTAGTGGCACTGATACCAAT---------------------------------------------AATACTACTGATTCCAGTAATACTACTAATTTAATGATGGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACCTGAAAGAT------AAGGTGCGGAAGGAATATGCACTCTTGTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGAGGAGGAT------CAGAGT------------------AATACTAGC------------------TATACTAGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCTTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTTCCAATTTCTCTGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACCAATTGAGTGTATGAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTATGCAACAGGGGCGATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAGAAAAATGGAATAACACTTTAAAACGGATAGTTCAAAAACTAAGA---GAACAATTCCCG------------AATAAAACA---ATAATCTTTACCAGA---------TCCTCGGGAGGGGACCCAGAAATTACAACACACAGCTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAACACATCAAAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATGCTGATGGT------------------------AGTGTTAATACTACTGGAGAA---------------TCAGGAAAC------------------------------ATAACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAATTGTTCATCAAACATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGTGGT---------AAC---------ACAACCAACAAT---------------------------GAGACATTCAGACCTACAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAT---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCGCTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACACCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAACTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAGATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTGGCATTAAATACATGGGCAGATGTATGGAATTGGCTTAACATAGCAAGCTGGATGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTGTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTTCATTAGCGACAGGATTCTTGGCACTTATCTGGATCGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCACTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTCTAGAAGTATTACAGAGA------------------ATTGGTAGGGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5769.UNC.EU577992
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAACTTTCAGAACTTG---------TGGGGATGGGGC---------GTCTGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GACAAATTGTGGGTAACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATGATAATG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTGTGGGATCAAAGCCTGAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGTACTGATTGTTTAAATTGCACTGGTACCAATAATACTACTAGTGGCACTGATACCAAT---------------------------------------------AATACTACTGATTCCAGTAATACTACTAATTTAATGATGGAAAAAGGAGAAATAAAAAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACCTGAAAGAT------AAGGTGCGGAAGGAATATGCACTCTTGTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGAGGAGGAT------CAGAGT------------------AATACTAGC------------------TATACTAGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCTTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACTTTCAATGGAATAGGACCATGTACAAATGTTAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTGGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTTCCAATTTCTCTGACAATACTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACCAATTACTTGTATAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTATGCAACAGGAGCGATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAACAGAATGGAATAATACTTTAAAACGGATAGTTCAAAAACTAAGA---GAACAATTCCCG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAGCAGA---------TCCTCGGGAGGGGACCCAGAAATTACAACACACAGCTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAACACATCAAAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATGCTGATGGT------------------------AGTGTTAATACTACTGGAGAA---------------TCAGGAAAC------------------------------ATAACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACTAATTAATTGTTCATCAAACATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGTGGT---------AAC---------ACAACCAACAAT---------------------------GAGACATTCAGACCTACAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGGGTGGTGCAGAGAGAT---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACACCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAACTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGAGGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTGGCATTAAATACATGGGCAGATGTATGGAATTGGCTTAACATAGCAAGCTGGATGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTGCTTTCTGTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTTCATCAGTGACAGGATTCTTAGCAATTATCTGGATCGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACCGCCATAACAGTAACTGAGGGAACAGATAGGATTCTAGAAGTATTACAGAGA------------------ATTGGTAGGGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5769.UNC.EU577986
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTTTCAGAACTTG---------TGGGGATGGGGC---------GTCTGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GACAAATTGTGGGTAACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATGATAATG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAT------------------ACCAATAATACTACTAGTGGCACTGATACCAAT---------------------------------------------AATACTACT---------------AGTGATTTAGAGATGGAAAAAGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGCCTGAAAGAT------AAGGTGCGGAAGGAATATGCACTCTTATATAAACTTGATGTAGTACCAATAAAGGAGGAT------CAGAAT------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCTTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAGTAAGACTTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGTACAGTGCAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTTCCAATTTCTCTAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACCAATTACTTGTATAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTATGCAACAGGAGCGATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGCAAATTGGACTAACACTTTAAAACGGATAGCTCAAAAATTAGAA---GAACAATTCCCA------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACAGA---------TCCTCGGGAGGGGACCCAGAAATTACAACACACAGCTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAACACATCAAAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATATGAGTGAT------------------------ATTGTTAATCCAAATGACACA------------------------------------------------------ATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAATTGTTCATCAAACATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGTGGTGGTGGTGGTAAC---------ACAACAAACGAT------------------ACT------GAGATCTTCAGACCTACAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAT---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCGCTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAACTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGAGGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAGATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAAATACATGGGCAAATGTATGGAATTGGCTTAACATAGCAAGCTGGATGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTTCTGTGCTTTCTGTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTTCATCAGTGACAGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAGATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTCAACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTCTAGAAGGATTACAGAGA------------------ATTGGTAGGGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5769.UNC.EU577985
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTTTCAGAACTTG---------TGGGGATGGGGC---------GTCTGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GACAAATTGTGGGTAACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATGATAATG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAT------------------ACCAATAATACTACTAGTGGCACTGATACCAAT---------------------------------------------AATACTACT---------------AGTGATTTAGAGATGGAAAAAGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGCCTGAAAGAT------AAGGTGCGGAAGGAATATGCACTCTTATATAAACTTGATGTAGTACCAATAAAGGAGGAT------CAGAAT------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCTTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAGTAAGACTTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGTACAGTGCAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTTCCAATTTCTCTAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACCAATTACTTGTATAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTATGCAACAGGAGCGATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGCAAATTGGACTAACACTTTAAAACGGATAGCTCAAAAATTAGAA---GAACAATTCCCA------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACAGA---------TCCTCGGGAGGGGACCCAGAAATTACAACACACAGCTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAACACATCAAAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATATGAGTGAT------------------------ATTGTTAATCCAAATGACACA------------------------------------------------------ATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAATTGTTCATCAAACATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGTGGTGGTGGTGGTAAC---------ACAACAAACGAT------------------ACT------GAGATCTTCAGACCTACAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAT---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCGCTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAACTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGAGGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAGATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAAATACATGGGCAAATGTATGGAATTGGCTTAACATAGCAAGCTGGATGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTTCTGTGCTTTCTGTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTTCATCAGTGACAGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAGATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTCAACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTCTAGAAGGATTACAGAGA------------------ATTGGTAGGGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5769.UNC.EU577997
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAACTTTCAGAACTTG---------TGGGGATGGGGC---------GTCTGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GACAAATTGTGGGTAACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAATGATAATG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAT------------------ACCAATAATACTACTAGTGGCACTGATACCAAT---------------------------------------------AATACTACT---------------AGTGATTTAGAGATGGAAAAAGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACCTGAAAGAT------AAGGTGCGGGAGGAATATGCACTCTTGTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGAGGAAGAT------CAGAGT------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCTTGTCCAAAGGTGTCTTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCTCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAG---GAGGTAGTAATTAGATCTTCCAATTTCTCTAACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACCAATTACTTGTATAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGCATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTATGCAACAGGAGAGATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAGAAAAATGGAATAACACTTTAAAACGGATAGTTCAAAAACTAAGA---GAACAATTCCCG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACAGA---------TCCTCGGGAGGGGACCCAGAAATTACAACACACAGCTTTAATTGTAGGGGGGAATTTTTCTACTGTAACACATCAAAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTGATGGT------------------------AGTGTTAATACTACTGGAGAA---------------TCAGGAAAC------------------------------ATAACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAATTGTTCATCAAACATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGTGATAGC------AAT---------ACTACT---------------------------------GAGACATTCAGACCTACAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAT---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCGCTATGGGCGCAGCGTCTCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACATCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAACTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGAGGATATTTGGGAT---AAAATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTGGCATTAAATACATGGGCAGATGTATGGAATTGGCTTAACATAGCAAGCTGGATGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTGTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTCCAGACCCGC---TTCCCAGCTCAGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGATTCATTAGTGAGAGGATTCTTGACACTTATCTGGATCGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTCAACGCCATCGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTCTAGAAGTATTACAGAGA------------------ATTGGTAGGGCTATTATCCACATACCTAGAAGGATAAGACAGAGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5769.UNC.EU577994
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAACTTTCAGAACTTG---------TGGGGATGGGGC---------GTCTGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GACAAATTGTGGGTAACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATGATAATG---GAAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGTACTGATTGTTTAAATTGCACTGGTACCAATAATACTACTAGTGGCACTGATACCAAT---------------------------------------------AATACTACTGATTCCAGTAATACTACTAATTTAATGATGGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACCTGAAAGAT------AAGGTGCGGAAGGAATATGCACTCTTGTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGAGGAGGAT------CAGAGT------------------AATACTAGC------------------TATACTAGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCTTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTTCCAATTTCTCTGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACCAATTGAGTGTATGAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTATGCAACAGGGGCGATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAGAAAAATGGAATAACACTTTAAAACGGATAGTTCAAAAACTAAGA---GAACAATTCCCG------------AATAAAACA---ATAATCTTTACCAGA---------TCCTCGGGAGGGGACCCAGAAATTACAACACACAGCTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAACACATCAAAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATGCTGATGGT------------------------AGTGTTAATACTACTGGAGAA---------------TCAGGAAAC------------------------------ATAACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAATTGTTCATCAAACATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGTGGT---------AAC---------ACAACCAACAAT---------------------------GAGACATTCAGACCTACAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAT---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCGCTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCCACAGCAAAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACACCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAACTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAGATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTGGCATTAAATACATGGGCAGATGTATGGAATTGGCTTAACATAGCAAGCTGGATGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTGTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTTCATTAGCGACAGGATTCTTGGCACTTATCTGGATCGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTCTAGAAGTATTACAGAGA------------------ATTGGTAGGGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5769.UNC.EU577989
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAACTTTCAGAACTTG---------TGGGGATGGGGC---------GTCTGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GACAAATTGTGGGTAACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATGATAATG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGTACTGATTGTTTAAATTGCACTGGTACCAATAATACTACTAGTGGCACTGATACCAAT---------------------------------------------AATACTACTGATTCCAGTAATACTACTAATTTAATGATGGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACCTGAAAGAT------AAGGTGCGGAAGGAATATGCACTCTTGTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGAGGAGGAT------CAGAGT------------------AATACTAGC------------------TATACTAGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCTTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACTTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTTCCAATTTCTCTGGCAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACCAATTACTTGTATGAGACCCAACAATAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTATGCAACAGGAGCGATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAGAAAAATGGAATAACACTTTAAAACGGATAGTTCAAAAACTAAGA---GAACAATTCCCG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACAGA---------TCCTCGGGAGGGGACCCAGAAATTACAACACACAGCTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAACACATCAAAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATGCTGATGGT------------------------AGTGTTAATACTACTGGAGAA---------------TCAGGAAAC------------------------------ATAACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAATTGTTCATCAAACATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTGAT---AAC---------ACAACAAACAAT------------------ACTGAGATCGAGATCTTCAGACCTACAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAT---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCGCTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACACCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAACTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AAAATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AACTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAGATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTGGCATTAAATACATGGGCAGATGTATGGAATTGGCTTAACATAGCAAACTGGATGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTGCTTTCTGTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTTCATCAGTGACAGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTCAACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTCTAGAAGTATTACAGAGA------------------ATTGGTAGGGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5769.UNC.EU577983
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAAGAACTTTCAGAACTTG---------TGGGGATGGGGC---------GTCTGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GACAAATTGTGGGTAACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATGATAATG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGAT------------------ACCAATAATACTACTAGTGGCACTGATACCAAT---------------------------------------------AATACTACT---------------AGTGATTTAGAGATGGAAAAAGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGCCTGAAAGAT------AAGGTGCGGAAGGAATATGCACTCTTATATAAACTTGATGTAGTACCAATAAAGGAGGAT------CAGAAT------------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCTTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAGTAAGACTTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGTACAGTGCAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTTCCAATTTCTCTAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACCAATTACTTGTATAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTATGCAACAGGAGCGATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGCAAATTGGACTAACACTTTAAAACGGATAGCTCAAAAATTAGAA---GAACAATTCCCA------------AATAAAACA---ATAATCTTTAACAGA---------TCCTCGGGAGGGGACCCAGAAATTACAACACACAGCTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAACACATCAAAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATATGAGTGAT------------------------ATTGTTAATCCAAATGACACA------------------------------------------------------ATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAATTGTTCATCAAACATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGTGGTGGTGGT---AAC---------ACAACAAACGAT------------------ACT------GAGATCTTCAGACCTACAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAT---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCGCTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAACTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGAGGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAGATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAAATACATGGGCAAATGTATGGAATTGGCTTAACATAGCAAGCTGGATGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTTCTGTGCTTTCTGTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTTCATCAGTGACAGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAGATTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTCAACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTCTAGAAGGATTGCAGAGA------------------ATTGGTAGGGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5769.UNC.EU577993
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAACTTTCAGAACTTG---------TGGGGATGGGGC---------GTCTGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GACAAATTGTGGGTAACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATGATAATG---GAAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCAGGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTGAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGTACTGATTGTTTAAATTGCACTGGTACCAATAATACTACTAGTGGCACTGATACCAAT---------------------------------------------AATACTACTGATTCCAGTAATACTACTAATTTAATGATGGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACCTGAAAGAT------AAGGTGCGGAAGGAATATGCACTCTTGTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGAGGAGGAT------CAGAGT------------------AATACTAGC------------------TATACTAGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCGTTACACAGGCTTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACTTTCAGTGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTTCCAATTTCTCTGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACCAATTACTTGTATAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTATGCAACAGGAGCGATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAGAAAAATGGAATAACACTTTAAAACGGATAGTTCAAAAACTAAGA---GAACAATTCCCG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAGCAGA---------TCCTCGGGAGGGGACCCAGAAATTACAGCACACAGCTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAACACATCAAAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATGCTGATGGT------------------------AGTGTTAATACTACTGGAGAA---------------TCAGGAAAC------------------------------ATAACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACTAATTAATTGTTCATCAAACATTACAGGGATACTATTAACAAGAGATGGTGGT---------AAC---------ACAACCAACAAT---------------------------GAGACATTCAGACCTACAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAT---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCGCTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAACTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGATCCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTGGCATTAAATACATGGGCAGATGTATGGAATTGGCTTAACATAGCAAGCTGGATGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTCTCTGTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTTCATCAGTGACAGGATTCTTAGCAATTATCTGGATCGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTCTAGAAGTATTACAGAGA------------------ATTGGTAGGGCTATTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5791.UNC.EU578001
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCGGCACTTG---------TGGATATGGGGC---AGCATGCTC------------CCGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGAGAAGAGG---GTTGAGAAGTGGGTCACAGTGTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAAACAGAGAAGCATAAT---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTGGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTGACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGCCTACTAATTGCACTAAGAATAGTACTAGTCCTAGT---------------------------------------------------------AATACTACTAGTGCCAATTGTAGTAGCTGGGAAAAAATGGATAAAGGAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---ACAAATTTAAAAGAT------AAGATACAGCAAGAATATGCATTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACAAATAGAT------------------------------------AATAGTAGT---------------------ACCAAGTATAGTTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCCTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTGAGCCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAATTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GGGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCTCAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAACCAAACTGTAAACATTACTTGTGAAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTATGCAACAGGAGGCATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGCAAGAGAATGGAATAACACTTTAAGACAGGTAGTTAACAAACTAAGA---GAACAGTTTCCG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCAGGACTGTTTAATAGTATTTGG---------------AATGTTACTGAA------------------------GGGTCA------------------------------AATGAAACTGAACCTGAA---AGA------------AATATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGTATCAAATATTACAGGATTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGT------------AATGATACTGGA------------------AATGGGACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCCAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAATATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCGTATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCATGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTTCCTTGGAATGAGAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGTTTAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAGTAGGAGGTGTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTGTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---TCCCCAACCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCAACTCCATTAGCGGATGGATTATTAGCCATCATCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTAATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTGCTACAAAGA------------------CTTGGTAGAGCTATTCTTAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGAACTTTGCTATAA

C.UNC5791.UNC.EU578003
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCGGCACTTG---------TGGATATGGGGC---AGCATGCTC------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGAGAAGAGG---GTTGAGAAGTGGGTCACAGTGTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAAACAGAGAAGCATAAT---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTGGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTGACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGCCTACTAATTGCACTAAGAATAGTACTAGTCCTAGT---------------------------------------------------------AATACTACTAGTGCCAATTGTAGTAGCTGGGAAAAAATGGATAAAGGAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---ACAAATTTAAAAGAT------AAGATACAGCAAGAATATGCATTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACAAATAGAT------------------------------------AATAGTAGT---------------------ACCAAGTATAGTTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCCTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTGAGCCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GGGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCTCAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAACCAAACTGTAAACATTACTTGTGAAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTATGCAACAGGAGGCATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGCAAGAGAATGGAATAACACTTTAAGACAGGTAGTTAACAAATTAAGA---GAACAGTTTCCG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCAGGACTGTTTAATACTACTTGG---------------AATGTTACTGAA------------------------GGGGAA------ACT---------------------AATAGCACAGAC------------AATGCCACT------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGT------------AATGATACTGGA------------------AATGGGACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAATATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCGTATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCATGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTTCGTTGGAATGAGAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTCTGGAGACGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGTTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAATTTATGGAATTGGTTTAGCATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAGTAGGAGGTGTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---TCCCCAACCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCAACTCCATTAGCGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTATTCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTCTAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTTAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGAGCTTTACTATAA

C.UNC5791.UNC.EU578002
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCGGCACTTG---------TGGATATGGGGC---AGCATGCTC------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCT---------------GAGAAGTGGGTCACAGTGTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAAACAGAGAAGCATAAT---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTGGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTGACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAAGCTTACCTTAAATTGCACTGGGAATGGT------------------------------------------------------------------------------------ACTTGTAATAATGCTACTACCATGTATGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCAATGTCACC---ACAGGTATAAGAGAT------AAGATACAGAGAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGAT------------------------------------AATAGTACC------------------------AGTTATAGTTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTACTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTGAGCCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GGGGTAATAGTTAGATCTGAGAATTTCTCAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAACCAAACTGTAAACATTACTTGTGAAAGACCCAACAACAATACAAGAAAGGGTATACATATGGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTATGCAACAGGAGGCATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGCAAGTGCCTGGAATAACACTTTAAGACTGGTAGTTAATAAATTAAGA---GAACAGTTTCCG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCAGGACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGTTACTGAA------------------------GGGTCAAATGGAACT------------------------AAAACTGAAGGC---------------------AATATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGGAGGACAAATTAGATGTGTATCAAATATTACAGGATTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGT------------AATGATACTGAA------------------AATGGGACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCGTATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGAGATCAACAGCTCATGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTTCCTTGGAATGAGAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTCTGGAGACGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGTGTAATATACACCTTACTTGAAGAGTCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAACTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAGTAGGAGGTGTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTGTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TCCCCAACCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCAACTCCATTAGCGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGATCTACGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTCTAGAAGTGCTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTTAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGAGCTTTACTATAA

C.UNC5791.UNC.EU578005
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCGGCACTTG---------TGGATATGGGGC---AGCATGCTC------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGAGAAGAGG---GTTGAGAAGTGGGTCACAGTGTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAAACAGAGAAGCATAAT---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTGGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTGACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGCCTACTAATTGCACTAAGAATAGTACTAGTCCTAGT---------------------------------------------------------AATACTACTAGTGCCAATTGTAGTAGCTGGGAAAAAATGGATAAAGGAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---ACAAATTTAAAAGAT------AAGATACAGCAAGAATATGCATTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACAAATAGAT------------------------------------AATAGTAGT---------------------ACCAAGTATAGTTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCCTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTGAGCCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAATTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GGGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCTCAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAACCAAACTGTAAACATTACTTGTGAAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTATGCAACAGGAGGCATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGCAAGAGAGTGGAATAACACTTTAAGACAGGTAGTTAACAAATTAAGA---GAACAGTTTCCG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCAGGACTGTTTAATAGTATTTGG---------------AATGTTACTGAA------------------------GGGTCA------------------------------AATGAAACTGAACCTGAA---AGA------------AATATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGTATCAAATATTACAGGATTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGT------------AATGATACTGGA------------------AATGGGACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCCAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAATATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCGTATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAACTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAGCAGCTCATGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTTCCTTGGAATGAGAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTCTGGATAAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGTTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAGTAGGAGGAGTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TCCCCAACCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCAACTCCATTAGCGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGATCTACGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTCTAGAAGTGCTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTTCATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.UNC5791.UNC.EU577999
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCGGCACTTG---------TGGATATGGGGC---AGCATGCTC------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGAGAAGAGG---GTTGAGAAGTGGGTCACAGTGTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAAACAGAGAAGCATAAT---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTGGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTGACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGATCTTACTTTAAATTGCACTACGAATGGTACTAGT------------------------------------------------------------------AATAGTAATACTACTAGTAATTGTAGTAGCCTGGATAGAGGAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---ACAAATATAAGAGAT------AAGTTACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGACACTGATAATAGT------------------------AATACCAGT---------------------------TATACTTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCCTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTGAGCCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAATTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GGGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCTCAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAACCAAACTGTAAACATTACTTGTGAAAGACCCAGCAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGCAAGAGACTGGAATAACACTTTAAGACAGGTAGTTAACAAATTAAGA---GAACAGTTTCCG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCAGGACTGTTTAATAGTACTTGGAAGGTA---------AATGAAACTAGA---------------------------------GGA------------------------AATAGCACAGAC------------AATACCACT------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGTATCAAATATTACAGGATTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGTAATGGC------AATAGTACTGAA------------------AATGAGACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAATATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCGTATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCATGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTTCCTTGGAATGAGAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTCTGGAGACGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGTTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAGTAGGAGGTGTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TCCCCAACCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCAACTCCATTAGCGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGATCTACGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTCTAGAAGTGTTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTTAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.UNC5791.UNC.EU578006
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCGGCACTTG---------TGGATATGGGGC---AGCATGCTC------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGAGAAGAGG---GTTGAGAAGTGGGTCACAGTGTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAAACAGAGAAGCATAAT---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTGGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTGACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGTGCCTACTAATTGCACTAAGAATAGTACTAGTCCTAGT---------------------------------------------------------AATACTACTAGTGCCAATTGTAGTAGCTGGGAAAAAATGGATAAAGGAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---ACAAATTTAAAAGAT------AAGATACAGCAAGAATATGCATTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACAAATAGAT------------------------------------AATAGTAGT---------------------ACCAAGTATAGTTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCCTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTGAGCCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GGGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCTCAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAACCAAACTGTAAACATTACTTGTGAAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTATGCAACAGGAGGCATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGCAAGAGAATGGAATAACACTTTAAGACAGGTAGTTAACAAATTAAGA---GAACAGTTTCCG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCAGGACTGTTTAATAGTATTTGG---------------AATGTTACTGAA------------------------GGGTCA------------------------------AATGAAACTGAACCTGAA---AGA------------AATATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGTATCAAATATTACAGGATTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGT------------AATGATACTGGA------------------AATGGGACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCCAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAATATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCGTATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCATGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTTCCTTGGAATGAGAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTCTGGATAAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGTTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAGTAGGAGGTGTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TCCCCAACCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCAACTCCATTAGCGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTCTAGAAGTGCTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTTAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.UNC5791.UNC.EU578004
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCGGCACTCG---------TGGATATGGGGC---AGCATGCTC------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGAGAAGTGG---GTTGAGAAGTGGGTCACAGTGTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAAACAGAGAAGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAACAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTGACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGATCTTACTTTAAATTGCACTACGAATGGTACTAGT------------------------------------------------------------------AATAGTAATACTACTAGTAATTGTAGTAGCTTGGATAGAGGAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---ACAAATATAAGAGAT------AAGTTACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGACACTGATAAAAGT------------------------AATACCAGT---------------------------TATACTTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCCTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTGAGCCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAAAATTTCTCAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAACGAATCTGTAGACATTACTTGTGAAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACACATAGGA------------CCAGGGAGATATGCATTTTATGCAACAGGAAACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGCAACAAACTGGACTAACACTTTAAGAATGGTAGTTAGCAAATTAAGA---GAACAGTTTCAG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCAGGACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGTTAATAAA------------------------------AATGAAACT---------------------AATAGCACA---------------CACAATACC---AATATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGTATCAAATATTACAGGATTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGTAATGGC------AATAGTACTGAA------------------AATGAGACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGTAGTG---GGA---CTAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAATATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCGTATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCATGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTTCCTTGGAATGAGAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTCTGGAGACGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGTTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAACTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAGTAGGAGGTGTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TCCCCAACCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCAACTCCATTAGCGGATGGATTATTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTGTAGAAGTGTTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTTAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.UNC5791.UNC.EU578007
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCGCTCG---------TGGATATGGGGC---AGCATGCTC------------ATGATGTTCCTTGGGATGATAATGATC------------TGTAGTGCTGAGAAGTGG---GTTGAGAAGTGGGTCACAGTGTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATAAAACAGAGAAGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAACAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTGACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGATCTTACTTTAAATTGCACTACGAATGGTACTAGT------------------------------------------------------------------AATAGTAATACTACTAGTAATTGTAGTAGCTTGGATAGAGGAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---ACAAATATAAGAGAT------AAGTTACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGACACTGATAATAGT------------------------AATACCAGT---------------------------TATACTTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCCTTACACAGGCCTGTCCTAAGGTATCTTTTGAGCCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAAAATTTCTCAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAACGAATCTGTAGACATTACTTGTGAAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACACATAGGA------------CCAGGGAGATATGCATTTTATGCAACAGGAAACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGCAACAAACTGGACTAACACTTTAAGAATGGTAGTTAGCAAATTAAGA---GAACAGTTTCAG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCAGGACTGTTTAATAGTACTTGGAATGTT---------AATAAAAATGAA------------------------------------ACT---------------------AATAGCACA---------------CACAATACC---AATATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGTATCAAATATTACAGGATTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGTAATGGC------AATAGTACTGAA------------------AATGAGACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGTAGTG---GGA---CTAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAATATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCGTATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCATGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTTCCTTGGAATGAGAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTCTGGAGACGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGTTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAACTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAGTAGGAGGTGTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---TCCCCAACCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCAACTCCATTAGCGGATGGATTATTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTGTAGAAGTGTTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTTAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.UNC5791.UNC.EU578000
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCGGCACTTG---------TGGATATGGGGC---AGCATGCTC------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGAGAAGAGG---GTTGAGAAGTGGGTCACAGTGTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAAACAGAGAAGCATAAT---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTGACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGATCTTACTTTAAATTGCACTAAGAATAATATC------------------------------------------------------------------------AGTAAGAGTAATAGTAATTGTAGTAGCTTGGATAGAGGAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATGTCACC---ACAAATATAAAAGAT------AAGTTACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATACTGATAATAGT------------------------AATACCAGT---------------------------TATAGTTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCCTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTGAGCCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGATCAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GGGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCTCAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAACCAAACTGTAAACATTACTTGTGAAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTATGCAACAGGAGGCATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGCAAAAGAATGGAATAACACTTTAACACTGGTAGTTAACAAATTAAGA---GAACAGTTTCCG------------AATAAAACA---ATAATCTTTAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACATCAGGACTGTTTAATAGTACTTGGGATGTT---------AATAAAACTGAA---------------------------------GAA------------------------AATAACACAACAGTAGGC------------------AATATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGGAGGACAAATTAGATGTGTATCAAATATTACAGGATTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGT------------AATGATACTGGA------------------AATGGGACT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGGATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCGTATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCATGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTTCCTTGGAATGAGAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTCTGGATAAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGTTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAGTAGGAGGTGTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---TCCCCAACCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCAACTCCATTAGCGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTCTAGAAGTGTTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTTAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC7092.UNC.EU578056
ATGAGAGTGATGGGGATCATGAGGATTTGTCAGCCCTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTATATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAATAGAATTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGCGTTACTTTAAATTGCATTAATATCACTACTACTAGTAATGGTACTGAT---------------------------------------------------------------------------------ACCCCTACTACTAGTACCAATAGTAGTATGATGGGAGACCTAAAAAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAATATAAGGGAT------AAGATAAAAAAGGAACATGCACTTTTCTATAGCCTTGATATAATACCAATAGAGGATGAGCATAATAAGAATAATAGTAAG---------AATGAAACA---------------------------TATAGGTTAAGAAGCTGTAATACCTCAGTCATTACCCAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AAAGATAAAAGGTTCAATGGGACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGCTAAATGGTAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGCCAATCTCTCAGACAATGCTAAGACCATAATAGTACATCTGAATGGATCTGTACAAATTAATTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCTTTTTATGCAACAGGAGCCATAACAGGAGATATAAGACGAGCATATTGTACTATT------AATGGAACAGATTGGAATAACACTTTAAACCGGGTAGTTGAAAAGTTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTGAACAACCCCCC------CCAGGAGGGGACCCAGAAATTTTAATGCACACCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCATCACAACTATTTAATAGTACTTGGTTT------------AATGGTACTTGGAAA---------------------GGGACAAATTACACAGAAGGA---------------AATGGCACA------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACCAATTAATTGTACATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACCAGAGTGAC------------------ACTAACACT---GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAATGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAATACTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTATGAACAGATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGAACTAATATACACCTTAATTGAAGATTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTGGAGTTAAATAAATGGGCAAATTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATGTTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTGTCGTTCCAGACCCTC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACGGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAGGCCATTAGTGACTGGATTCTTAGGAATCATCTGGGTCGATCTACGGAGCCTGTGTCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTCTAGCGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGTTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGGGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGAATTTTGCTATAA

C.UNC7092.UNC.EU578052
ATGAGAGTGACGGGGATCATGAAG---------CACTTA---------TGGAAATGGGGT------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTATATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCAAATCCACAAGAAATAGAATTG---GAGAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAAT---GCTACTGATGTCTATGGTAAT------------------------------------------------------------------------------------------------------GTGACACAGGAAGGAAGAGACATAAAAAATTGCTCTTTCAGTATCACC---ACAAATATGAGGGAT------AAGTTAAAAAAGGAACGTGCACTTTTCTATAGCCTTGATATAATACCAATAGAGGATGAGAATAATAAGACTAATAATAAG---------AATGAAACA---------------------------TATAGGTTAAGAAGTTGTAATGCCTCAGTCATTACCCAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AAAGATAGAAATTTCAATGGGACAGGACAATGTGAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAGTTAGATCTGCCAATCTCTCAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAAGGGATCTGTACAAATTAATTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGCAGA---GCTTTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGTACTATT------AATGGAACAGAATGGAATAACACTTTAAACCAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAACAACCCCCC------CCAGGAGGGGACCCAGAAATTGAAATGCACACCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCATCAAAACTATTTAATAGTACTTGGTTT------------AATGGTACTTGGGTA---------------------GGGACAAATTACACAGAAGGA---------------AATGGCACA------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACCAATTAATTGTACATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACAACCCGAAT---------------GACACTAAAACT---GAAACCTTCAGACCTGAAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAATGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGATACTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTATGAACAGATTTGGGGA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGAATTAATATACACCTTAATTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAATGAATGAAAAAGACTTATTGGAACTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCTC---CTCCCAGCCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAGACCATTAGTGACTGGGTTCTTAGAAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGAGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTCTAGCGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAGTATTGTTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGATTTTGCTATAA

C.UNC7092.UNC.EU578053
ATGAGAGTGATGGGGATCATGAGGATTTGTCAGCCCTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACGGTATATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAATAGAATTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATAACACTACTATTGGTAATGGTACTGATACC------------------------------------------------------------------------------ACTATTACTAGTACCAATAGTAGTATAATGGATGGAGACCTAAAAAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAATATAAGGGAT------AAGATAAAAAAGGAACATGCACTTTTCTATAGCCTTGATATAATACCAATAGAGGATGAGCATAATGAGACTAATAGTAAG---------AATGAAACA---------------------------TATAGGTTAAGAAGCTGTAATACCTCAGTCATTACCCAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AAAGATAAAAGGTTCAATGGGACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGTTAAATGGTAGTCTAGCAAAAGAA---GGGGTAGTAATTAGATCTGCCAATCTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGGATCTGTACAAATTAATTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCTTTTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAGATATAAGACGAGCATATTGTACTATT------AATGGAACAGCTTGGAATAACACTTTAAACCAGGTAGTTGAAAAGTTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAACAA---CCCCCT---CCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTACTGCACACCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCATCACAACTATTTAATAGTACTTGGTTT------------AATGGTACTTGGAAA---------------------GGGACGAATTACACAGAAGGA---------------AATGGCACA------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACCAATTAATTGTACATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTATACAG------------AATGGCACTGAG------------------AACACCACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAATGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCACAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAATACTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTACGAACAGATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGAACTAATATACACCTTAATTGAAGATTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAAATAAATGGGCAAATTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATGTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTGTCGTTCCAGACCCTC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAGGCCATTAGTGACTGGATTCTTAGGAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTCTAGCGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCTATAGCCATAGCAGTAGCTGGGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTGTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGATTTTGCTATAA

C.UNC7092.UNC.EU578048
ATGAGAGTGACGGGGACCATGAAG---------CACTTA---------TGGAAATGGGGT------------------------ACCATGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTATATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACACAGAGGCACATAAT---ACTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAATAGAATTG---GAGAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAAT---GCTACTGATGCCACTGGTAAT------------------------------------------------------------------------------------------------------GTGACACAGGAAGGAAGAGACATAAAAAATTGCTCTTTCAGTATCACC---ACAAATATGAGGGAT------AAGTTAAAAAAGGAACGTGCACTTTTCTATAGCCTTGATATAATACCAATAGAGGATGAGAATAATAAGACTAATAATAAG---------AATGAAACA---------------------------TATAGGTTAAGAAGTTGTAATGCCTCAGTCATTACCCAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AAAGATAGAAACTTCAATGGGACAGGACAATGTGCAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGATAGTAGTTAGATCTGCCAATCTCTCAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAAAGGATCTGTACAAATTAATTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGCAGA---GCTTTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGTACTATT------AATGGAACAGAATGGAATAACACTTTAAACCAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAACAACCCCCC------CCAGGAGGGGACCCAGAAATTGAACTGCACACCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCATCAAAACTATTTAATAGTACTTGGTTT------------AATGGTACTTGGGTA---------------------GGGACAAATTACACAGAAGGA---------------AATGGCACA------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACCAATTAATTGTACATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACAACCCGAAT---------------GACAATAACACT---GAAACCTTCAGACCTGAAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAATGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAGAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGATACTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTATGAACAGATTTGGGGA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGAATTAATATACACCTTAATTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAATGAATGAAAAAGACTTATTGGAACTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTCCAGACCCTC---CTCCCAGCCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAGACCATTAGTGACTGGGTTCTTAGAAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGAGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTCTAGCGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAGTATTGTTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGACAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGATTTTGCTATAA

C.UNC7092.UNC.EU578050
ATGAAAGTGATGGGGATCATGAGGATTTGTCAGCCCTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTATATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAATAGAATTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATAACACTACTACTGGTAATGGTACTGATACC------------------------------------------------------------------------------ACTATTACTAGTACCAATAGTAGTATAATGGATGGAGACCTAAAAAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAATATAAGGGAT------AAGATAAAAAAGGAACATGCACTTTTCTATAGCCTTGATATAATACCAATAGAGGATGAGCATAATGAGACTAATAGTAAG---------AATGAAACA---------------------------TATAGGTTAAGAAGCTGTAATACCTCAGTCATTACCCAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AAAGATAAAAGGTTCAATGGGACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGTTAAATGGTAGTCTAGCAAAAGAA---GGGGTAGTAATTAGATCTGCCAATCTCTCAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGGATCTGTACAAATTAATTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCTTTTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAGATATAAGACGAGCATATTGTACTATT------AATGGAACAGCTTGGAATAACACTTTAAACCAGGTAGTTGAAAAGTTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAACAA---CCC---TCCCCAGGAGGGGACCCAGAAATTTTAATGCACACCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCATCACAACTATTTAATAGTACTTGGTTT------------AATGGTACTTGGAAA---------------------GGGACGAATTACACAGAAGGA---------------AATGGCACA------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACCAATTAATTGTACATCCAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTATACAG------------AATGGCACTGAG------------------AACACCACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAATGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAATACTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTATGAACAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGAACTAATATACACCTTAATTGAAGATTCACAAAACCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAAATAAATGGGCAAATTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATGTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTGTCGTTCCAGACCCTC---CTCCCAGTCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAGGCCATTAGTGACTGGATTCTTAGGAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTCTAGCGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAGGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGGGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGATTTTGCTATAA

C.UNC7092.UNC.EU578047
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGATTTGTCAGCCCTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACGGTATATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAATAGAATTA---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATAACACTACTATTGGTAATGGTACTGATACC------------------------------------------------------------------------------ACTATTACTAGTACCAATAGTAGTATAATGGATGGAGACCTAAAAAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAATATAAGGGAT------AAGATAAAAAAGGAACATGCACTTTTCTATAGCCTTGATATAATACCAATAGAGGATGAGCATAATGAGACTAATAGTAAG---------AATGAAACA---------------------------TATAGGTTAAGAAGCTGTAATACCTCAGTCATTACCCAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AAAGATAAAAGGTTCAATGGGACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGTTAAATGGTAGTCTAGCAAAAGAA---GGGGTAGTAATTAGATCTGCCAATCTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGGATCTGTACAAATTAATTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCTTTTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAGATATAAGACGAGCATATTGTACTATT------AATGGAACAGCTTGGAATAACACTTTAAACCAGGTAGTTGAAAAGTTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAACAA---CCC---TCCCCAGGAGGGGACCCAGAAATTTTAATGCACACCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCATCACAACTATTTAATAGTACTTGGTTT------------AATGGTACTTGGAAA---------------------GGGACGAATTACACAGAAGGA---------------AATGGCACA------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACCAATTAATTGTACATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTATACAG------------AATGGCACTGAG------------------AACACCACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAATGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAATACTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTACGAACAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACAGAACTAATATACACCTTAATTGAAGATTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAAATAAATGGGCAAATTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATGTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTGTCGTTCCAGACCCTC---CTCCCAGTCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAGGCCATTAGTGACTGGATTCTTAGGAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTCTAGCGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGGGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGATTTTGCTATAA

C.UNC7092.UNC.EU578051
ATGAGAGTGACGGGGATCATGAGGATTTGTCAGCCCTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAAAAAATGTGGGTCACAGTATATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAATAGAATTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATAACACTACTATTGGTAATGGTACTGATACC------------------------------------------------------------------------------ACTACTACTAGTACCAATGGTAGTAGAATGGATGGAGACCTAAAAAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAATATAAGGGAT------AAGATAAAAAAGGAACATGCACTTTTCTATAGCCTTGATATAATACCAATAGAGGATGAGCATAATAAGAATAATAGCAAG---------AATGAAACA---------------------------TATAGATTAAGAAGCTGTAATACCTCAGTCATTACCCAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATGAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GATATAGTAATTAGATCTGCCAATCTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGGATCTGTACAAATTAATTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCTTTTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAGATATAAGACGAGCATATTGTACTATT------AATGGAACAGCTTGGAATAACACTTTAAACCAGGTAGTTGAGAAGTTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACACGACCCCCC------CCAGGAGGGGACCCAGAAATTTTACTGCACACCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCATCACAACTATTTAATAGTACTTGGTTT------------AATGGTACTTGGAAA---------------------GGGACAAATTACACAGAAGGA---------------AATGGCACA------------------------------ATCACACTTCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACCAATTAATTGTACATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTATC---------------AACCAGACTGAT------------------ACCAACACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAATGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAATACTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTACGAACAGATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGAACTAATATACACCTTAATTGAAGATTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAAATAAATGGGCAAATTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATGTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTGTCGTTCCAGACCCTC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACGGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAGGCCATTAGTGACTGGATTCTTAGGAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTTTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTCTAGCGAGGAGTGTGGAGCTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCTATAGCCATAGCAGTAGCTGGGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTGTTCACCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAATTTTGCTATAA

C.UNC7092.UNC.EU578057
ATGAGAGTGATGGGGATCATGAGGATTTGTCAGCCCTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTATATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCGCACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAATAGAATTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATAACACTACTACTGGTAATGGTACTGATACC------------------------------------------------------------------------------ACTATTACTAGTACCAATAGTAGTATAATGGATGGAGACCTAAAAAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAATATAAGGGAT------AAGATAAAAAAGGAACATGCACTTTTCTATAGCCTTGATATAATACCAATAGAGGATGAGCATAATGAGACTAATAGTAAG---------AATGAAACA---------------------------TATAGGTTAAGAAGCTGTAATACCTCAGTCATTACCCAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AAAGATAAAAGGTTCAATGGGACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGTTAAATGGTAGTCTAGCAAAAGAA---GGGGTAGTAATTAGATCTGCCAATCTCTCAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGGATCTGTACAAATTAATTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCTTTTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAGATATAAGACGAGCATATTGTACTATT------AATGGAACAGCTTGGAATAACACTTTAAACCAGGTAGTTGAAAAGTTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAACAA---CCC---TCCCCAGGAGGGGACCCAGAAATTTTAATGCACACCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCATCACAACTATTTAATAGTACTTGGTTT------------AATGGTACTTGGAAA---------------------GGGACGAATTACACAGAAGGA---------------AATGGCACA------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACCAATTAATTGTACATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTATACAG------------AATGGCACTGAG------------------AACACCACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAATGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAATACTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTATGAACAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGAACTAATATATACCTTAATTGAAGATTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAAATCAATGGGCAAATTTGTGGACTTGGTTTGACATAACACATTGGCTGTGGTATATAAAAATGTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTGTCGTTCCAGACCCTC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACGGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAGGCCATTAGTGACTGGATTCTTAGGAATCATCTGGGTCGATCTACGGAGCCTGTGTCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTCTAGCGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGTTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTCTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGGGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGATTTTGCTATAA

C.UNC7092.UNC.EU578055
ATGAGAGTGATGGGGATCATGAGGATTTGTCAGCCCTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTATATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACACAGAGGCACATAAT---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACACGAAATAGAATTG---GAGAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAAT---GCTACTGATGCCACTGGTAAT------------------------------------------------------------------------------------------------------GTGACACAGGAAGGAAGAGACATAAAAAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAATATAAGGGAT------AAGATAAAAAAGGAACGTGTACTTTTCTATAGCCTTGATATAATACCAATAGAGGATGAGAATAATAAGACTAATAAGAATAAAACTAATAAAACTGAA---------------------------TATAGGTTAAGAAGTTGTAATGCCTCAGTCCTTACCCAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AAAGATAAAAAGTTCAATGGGACAGGACAATGTGAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATATAGTAGTGAGATCTGCCAATCTCTCAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTAAAAGGATCTGTACAAATTAATTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGCAGA---GCTTTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGTACTATT------AATGGAACAGAATGGAATAACACTTTAAACCAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAACAACCCCCC------CCAGGAGGGGACCCAGAAATTGAACTGCACACCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCATCAAAACTATTTAATAGTACTTGGTTT------------AATGGTACTTGGGTA---------------------GGGACAAATTACACAGAAGGA---------------AATGGCACA------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACCAATTAATTGTACATCAAATATTACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACAACCCGAAT---------------GACACTAGCACT---GAAACCTTCAGACCTGAAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAGATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAATGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAAAACTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTATGAACAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAAAAATTGAC------AATTACACAGAACTAATATACACCTTAATTGAAGATTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAAATAAATGGGCAAATTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATGTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTCTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTGTCGTTCCAGACCCTC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACGGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAGGCCATTAGTGACTGGATTCTTAGGAATCATCTGGGTCGATCTACGGAGCCTGTGTCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTCTAGCGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGTTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGGCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGGGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGATTTTGCTATAA

C.UNC7092.UNC.EU578054
ATGAGAGTGACGGGGATCAGGAGGATTTGTCAGCCCTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTATATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAATAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATAACACTACTATTGGTAATGGTACTGATACC------------------------------------------------------------------------------ACTATTACTAGTACCAATAGTAGTATAATGGATGGAGACCTAAAAAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAATATAAGGGAT------AAGATAAAAAAGGAACATGCACTTTTCTATAGCCTTGATATAATACCAATAGAGGATGAGCATAATAAGACTAATAGTAAG---------AATGAAACA---------------------------TATAGGTTAAGAAGCTGTAATACCTCAGTCATTACCCAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATGAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGTTAAATGGTAGTCTAGCAAAAGAA---GGGGTAGTAATTAGATCTGCCAATCTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGGATCTGTGCAAATTAATTGTTCAAGGCCTAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATACAA------------CCAGGCAGA---GCTTTTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAGATATAAGACGAGCATATTGTACTATT------AATGGAACAGCTTGGAATAACACTTTAAACCAGGTAGTTGAAAAGTTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACACAACCCCCC------CCAGGAGGGGACCCAGAAATTTTACTGCACACCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCATCACAACTATTTAATAGTACTTGGTTT------------AATGGTACTTGGAAA---------------------GGGACAAATTATACAGAAGGA---------------AATGGCACA------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACCAATTAATTGTACATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACCAGAGTAAT------------------GGTAACACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAATGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTTCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAATACTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTACGAACAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACAGAACTAATATACACCTTAATTGAAGATTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAAATAAATGGGCAAATTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATGTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTGTCGTTCCAGACCCTC---CTCCCAGTCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAGGCCATTAGTGACTGGATTCTTAGGAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTCTAGCGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGGGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAATTTTGCTATAA

C.UNC7092.UNC.EU578049
ATGAGAGTGATGGGGATCATGAGGATTTGTCAGCCCTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTATATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAATAGAATTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATAACACTACTACTGGTAATGGTACTGATACC------------------------------------------------------------------------------ACTATTACTAGTACCAATAGTAGTATAATGGATGGAGACCTAAAAAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAATATAAGGGAT------AAGATAAAAAAGGAACATGCACTTTTCTATAGCCTTGATATAATACCAATAGAGGATGAGCATAATGAGACTAATAGTAAG---------AATGAAACA---------------------------TATAGGTTAAGAAGCTGTAATACCTCAGTCATTACCCAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AAAGATAAAAGGTTCAATGGGACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGATAGTAATTAGATCTGCCAATCTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGGATCTGTACAAATTAATTGTTCAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCTTTTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAGATATAAGACGAGCATATTGTACTATT------AATGGAACAGCTTGGAATAACACTTTAAACCAGGTAGTTGAAAAGTTAAGA---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAACAA---CCC---TCCCCAGGAGGGGACCCAGAAATTTTAATGCACACCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCATCACAACTATTTAATAGTACTTGGTTT------------AATGGTACTTGGAAA---------------------GGGACGAATTACACAGAAGGA---------------AATGGCACA------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACCAATTAATTGTACATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTATACAG------------AATGGCACTGAG------------------AACACCACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAATGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTAGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAATACTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTACGAACAGATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGAACTAATATACACCTTAATTGAAGATTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTAAATAAATGGGCAAATTTGTGGACTTGGTTTGACATAACACATTGGCTGTGGTATATAAAAATGTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTCCAGACCCTC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACGGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAGGCCATTAGTGACTGGATTCTTAGGAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTCTAGCGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTCTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGGGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTGTCCTCCACATACCTAAAAGAATAAGACAAGGCTTGAAAAGAATTTTGCTATAA

C.CRPE4571.UAB.EU578067
ATGAGAGTGAAGGAGATGAGGAAGAATTGGCAGCAATGG---------TGGAAAGAGGGC------------------------ATTTTGCTCCTTGGAATGTTGATGATG---------AACTGTAGGGCTGAA---------GAAGATTCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAAACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GAAAATGTGACAGAAAATTTCAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGTACTGACTACGTGGGGAATGGCACTAGTGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AATGCCACTAGTAATACCACTAACAATGATTGGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACCAATATAAGAGAT------AAGGTGAAGACAGAATATGCTCTCTTCTATAAACCTGATGTAGTACCAATAGACAAAAGTAAC---------------------------------------------------------------TATATTCTAATACATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTACCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTACAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTAAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATACATCGGTAGAAATCACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCAGTTTATGCAACAGGAAAAGTAATAGGAGATATAAGACAAGCGCATTGTAACCTT------AGTACAGCAGACTGGAAGACCACTTTACAAAAGATAGCTACAAAGTTAGGA---GAACAATTTAAT------------AATAGCAAA---ATAATCTTCAATTCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAGTTGTAAGTCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCTGGGCTGTTTAATAGTACATGGGAGTTT------CATAATAATACGTATGAG------AGTAGAGACTGG---------AATGATACTGAAGAGCAA------------AAT---------------------------------ATCACCACACTCCAGTGCAGAATAAAACAAATTGTAAACTTGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAGGGAAAAATTACATGTAAATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTACA---------------AATAGTACA---------------------AATAAAAGT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGACCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGAGGAAATTTGGAAA---AACATGACCTGGCTGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGAATTAATATACACCTTACTTGAAGAGTCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGATTTATTGGCATTAGATAAGTGGAACAATTTGTGGAGTTGGTTTGGCATAACACAATGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGCTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAATTCTCAAGTATTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGATACAGAGTAGTGCCACTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGTAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGATTATAGAAGTACTACAAAGA------------------ATTATCAGAGCTTTTCTTAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGATCTTTACTATAA

C.CRPE4571.UAB.EU578058
ATGAGAGTGAAGGAGATGAGGAAGAATTGGCAGCAATGG---------TGGAAAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATGTTGATGATG---------AACTGTAGGGCTGAA---------GAAGATTCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAAACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GAAAATGTGACAGAAAATTTCAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTATTACTTTAAATTGTACTGACTACGTGGGGAATGGCACTAGTGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AATGCCACTAGAAATACCACTGACAATGATTGGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAATATAAGAGAT------AAGGTGAAGACAGAATATGCTCTCTTCTATAAATCTGATGTAGTACCAATAGAGAAAAGAAAC---------------------------------------------------------------TATATTCTAATACATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTACAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTAAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATACATCGGTAGAAATTACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCAGTTTATGCAACAGGAAAAGTAATAGGAGATATAAGACAAGCGCATTGTAACCTT------AGTACAACAAACTGGAAGAAAACTTTACAAAAGATAGCTACAAAGTTAGGA---GAACAATTTAAT------------AATAGCAAA---ATAATCTTCAATTCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAGTTGTAACTCACAATTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCTGGGCTGTTTAATAGTACATGGGAGTTT------AAGAATAGAACGTATGAG------AGTAGTGACTGG---------AATGAGACTGAAAAGGAA------------AAT---------------------------------ATCACCACACTCCAGTGCAGAATAAAACAAATTGTAAACTTATGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAGGGAAAAATTACATGTAAATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTACA---------------AATAGTACA---------------------AATAAAAGT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGACCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACATTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGAGGAAATTTGGAAA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGAATTAATATACACCTTACTTGAAGAGTCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGATTTATTGGCATTAGATAAGTGGAACAATTTGTGGAGTTGGTTTGGCATAACACAATGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGCTTAAGAATAGTTTTTACTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAATTCTCAAGTATTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGATACAGAGTAGTGCCACTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGTAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGATTATAGAAGTACTACAAAGA------------------ATTATCAGAGCTTTTCTTAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGATCTTTACTATAA

C.CRPE4571.UAB.EU578066
ATGAGAGTGAAGGAGATGAGGAAGAATTGGCAGCAATGG---------TGGAAAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATGTTGATGATG---------AACTGTAGGGCTGAA---------GAGGATTCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTTTATTTTGTGCATCAGACGCTAAAGGATATGAAACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GAGAATGTGACAGAAAATTTCAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGACTACGTGGGGAATGGCACTAGGGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AATGCCACTAGTAATACCACTAACAATGATTGGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACCAATATAAGAGAT------AAGGTGAAGACAGAATATGCTCTCTTCTATAAATCTGATGTAGTACCAATAGAGAAAAGTAGC---------------------------------------------------------------TATATTCTAATACATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTACAATGT---AATGACAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTAAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATACATCGGTAGAAATTACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCAGTTTATGCAACAGGAAAAGTAATAGGAGATATAAGACAAGCGCATTGTAACCTT------AGTACAGCAGACTGGAAGACCACTTTACAAAAGATAGCTACAAAGTTAGGA---GAACAATTTAAT------------AATAGCAAA---ATAATCTTCAATTCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAGTTGTAACTCACAATTTTAATTGTGCAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCTGGGCTGTTTAATAGTACATGGGAGTTT------AAGAATAGAACGTATGAG------AGTAGTGACTGG---------AATGAGACTGAAAGGAAA------------AAT---------------------------------ATCACCACACTCCAGTGCAGAATAAAACAAATTGTAAACTTATGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAGGGAAATATTACATGTAAATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTACA---------------AATAGTACA---------------------AATAAAAGT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGACCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGAGGAAATTTGGAAA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGAATTAATATACACCTTACTTGAAGAGTCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGATTTATTGGCATTAGACAAGTGGAATAATTTGTGGAGTTGGTTTGGCATAACACAATGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGCTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAATTCTCAAGTATTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGATACAGAGTAGTGCCACTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGTAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGATTATAGAAGTACTACAAAGA------------------ATTATTAGAGCTTTTCTTAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGATCTTTACTATAA

C.CRPE4571.UAB.EU578069
ATGAGAGTGAAGGAGATGAGGAAGAATTGGCAGCAATGG---------TGGAAAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATGTTGATGATG---------AACTGTAGGGCTGAA---------GAAGATTCGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTTTATTTTGTGCATCAGACGCTAAAGGATATGAAACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GAAAATGTGACAGAAAGTTTCAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGACTACGTGGGGAATGGCACTAGTGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AATGCCACTAGTAATACCACTGACAATGATTGGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAATATAAGAGAT------AAGGTGAAGACAGAATATGCTCTCTTCTATAAACCTGATGTAGTACCAATAGACAAAAGTAAC---------------------------------------------------------------TATATTCTAATACATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTACAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTAAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATACATCGGTAGAAATTACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCAGTTTATGCAACAGGAAAAGTAATAGGAGATATAAGACAAGCGCATTGTAACCTT------AGTACAGCAGACTGGAAGACCACTTTACAAAAGATAGCTACAAAGTTAGGA---GAACAATTTAAT------------AATAGCAAA---ATAATCTTCAATTCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAGTTGTAAGTCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCTGGGCTGTTTAATAGTACATGGGAGTTT------AAGAATAGAACGTATGAG------AGTAGTGACTGG---------AATGAGACTGAAAAGGAA------------AAT---------------------------------ATCACCACACTCCAGTGCAGAATAAAACAAATTGTAAACTTATGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAGGGAAAAATTAAATGTAAATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTACA---------------AATAGTACA---------------------AATAAAAGT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGACCAGACAATTATTGTATGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGAGGAAATTTGGAAA---AACATGACCTGGCTGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGAATTAATATACACCTTACTTGAAGAGTCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGATTTATTGGCATTAGATAAGTGGAACAATTTGTGGAGTTGGTTTGGCATAACACAATGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGCTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAATTCTCAAGTATTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGATACAGAGTAGTGCCACTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGTAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGATTATAGAAGTACTACAAAGA------------------ATTATCAGAGCTTTTCTTAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGATCTTTACTATAA

C.CRPE4571.UAB.EU578059
ATGAGAGTGAAGGAGATGAGGAAGAATTGGCAGCAATGG---------TGGAAAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATGTTGATGATG---------AACTGTAGGGCTGAA---------GAAGATTCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAAACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GAAAATGTGACAGAAAATTTCAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGACTACGTGGGGAATGGCACTAGTGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AATGCCACTAGTAATACCACTAACAATGATTGGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAATATAAGAGAT------AAGGTGAAGACAGAATATGCTCTCTTCTATAAACCTGATGTAGTACCAATAGACAAAAGTAAC---------------------------------------------------------------TATATTCTAATACATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTACAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTAAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGCATCGGTAGAAATTACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCAGTTTATGCAACAGGAAAAGTAATAGGAGATATAAGACAAGCGCATTGTAACCTT------AGTACAACAGTCTGGAAGAAAACTTTACAAAAGATAGCTACAAAGTTAGGA---GAACAATTTAAT------------AATAGCAAA---ATAATTTTCAATTCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAGTTGTAAGTCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCTGGGCTGTTTAATAGTACATGGGAGTTT------CACAATAATACGTATAAG------AGTACAGACTGG---------AATAATACTGAAGAGCAA------------AAT---------------------------------ATCACCACACTCCAGTGCAGAATAAAACAAATTGTAAACTTATGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAGGGAAAAATTACATGCAAATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTACA---------------AATAGTACA---------------------AATAAAAGT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGACCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAGACTCGTTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGACGAAATTTGGAAA---AACATGACCTGGCTGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGAATTAATATACACCTTACTTGAAGAGTCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGATTTATTGGCATTAGATAAGTGGAACAATTTGTGGAGTTGGTTTGGCATAACACAATGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGCTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAATTCTCAAGTATTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGATACAGAGTAGTGCCACTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGTAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGATTATAGAAGTACTACAAAGA------------------ATTATCAGAGCTTTTCTTAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGATCTTTACTATAA

C.CRPE4571.UAB.EU578062
ATGAGAGCGAAGGAGATGAGGAAGAATTGGCAGCAATGG---------TGGAAAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATGTTGATGATG---------AACTGTAGGGCTGAA---------GAAGATTCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAAACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GAAAATGTGACAGAAAATTTCAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTATTACTTTAAATTGTACTGACTACGTGGGGAATGGCACTAGTGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AATGCCACTAGTAATACCACTAACAATGATTGGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACCAATATAAGAGAT------AAGGTGAAGACAGAATATGCTCTCTTCTATAAACCTGATGTAATACCAATAGGGGAAAGTAAA---------------------------------------------------------------TATATTCTAATACATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTACAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTAAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATACATCGGTAGAAATTACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCAGTTTATGCAACAGGAAAAGTAATAGGAGATATAAGACAAGCGCATTGTAACCTT------AGTACAGCAGACTGGAAGACCACTTTACAAAAGATAGCTACAAAGTTAGGA---GAACAATTTAAT------------AATAGCAAA---ATAATCTTCAATTCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAGTTGTAAGTCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCTAGGCTGTTTAATAGTACATGGGAGTTT------AAGAATAGAACGTATGAG------AGTAGTGACTGG---------AATGAGACTGAAAGGGAA------------AAT---------------------------------ATCACCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACTTATGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCCCCCATCGAGGGAAAAATTAAATGTAAATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTACA---------------AATAGTACA---------------------AATAAAAGT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCCTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGACCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGAGGAAATTTGGAAA---AACATGACCTGGCTGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGAATTAATATACACCTTACTTGAAGAGTCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGATTTATTGGCATTAGATAAGTGGAACAATTTGTGGAGTTGGTTTGGCATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGCTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAATTCTCAAGTATTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGATACAGAGTAGTGCCACTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGTAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGATTATAGAAGTACTACAAAGA------------------ATTATCAGAGCTTTTCTTAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGATCTTTACTATAA

C.CRPE4571.UAB.EU578072
ATGAGAGCGAAGGAGATGAGGAAGAATTGGCAGCAATGG---------TGGAAAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATGTTGATGATG---------AACTGTAGGGCTGAA---------GAAGATTCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTTTATTTTGTGCATCAGACGCTAAAGGATATGAAACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GAAAATGTGACAGAAAATTTCAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGACTACGTGGGGAATGGCACTAGTGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AATGCCACTAGTAATACCACTGACAATGATTGGGGAATGAAAAATTGCTCTTTCAATGTCACC---ACCAATATAAGAGAT------AAGGTGAAGACAGAATATGCTCTCTTCTATAAACCTGATATAGTACCAATAGAGAAAAATAAC---------------------------------------------------------------TATATTCTAATACATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTACAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTAAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATACATCGGTAGAAATTACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCAGTTTATGCAACAGGAAAAGTAATAGGAGATATAAGACAAGCGCATTGTAACCTT------AGTACAGCAGACTGGAAGACCACTTTACAAAAGATAGCTACAAAGTTAGGA---GAACAATTTAAT------------AATAGCAAA---ATAATCTTCAATTCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAGTTGTAACTCACAATTTTAATTGTGCAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCTGGGCTGTTTAATAGTACATGGGAGTTT------AAGAATAGAACGTATGAG------AGTAGTGACTGG---------AATGAGACTGAAAGGAAA------------AAT---------------------------------ATCACCACACTCCAGTGCAGAATAAAACAAATTGTAAACTTATGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAGGGAAATATTACATGTAAATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTACA---------------AATAGTACA---------------------AATAAAAGT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGACCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGAGGAAATTTGGAAA---AACATGACCTGGCTGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGAATTAATATACACCTTACTTGAAGAGTCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGATTTATTGGCATTAGATAAGTGGAACAATTTGTGGAGTTGGTTTGGCATAACACAATGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGCTTAAGAATAGTTTCTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAATTCTCAAGTATTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGATACAGAGTAGTGCCACTAGCTTGCTTAATACCACAGCAATAGTAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGATTATAGAAGTACTACAAAGA------------------ATTATCAGAGCTTTTCTTAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGATCTTTACTATAA

C.CRPE4571.UAB.EU578070
ATGAGAGCGAAGGAGATGAGGAAGAATTGGCAGCAATGG---------TGGAAAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATGTTGATGATG---------AACTGTAGGGCTGAA---------GAAGATTCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTTTATTTTGTGCATCAGACGCTAAAGGATATGAAACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GAAAATGTGACAGAAAATTTCAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTATTACTTTAAATTGTACTGACTACGTGGGGAATGGCACTAGTGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AATGCCACTAGTAATACCACTAACAATGATTGGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACCAATATAAGAGAT------AAGGTGAAGACAGAATATGCTCTCTTCTATAAATCTGATGTAGTACCAATAGAGAAAAATAAC---------------------------------------------------------------TATATTCTAATACATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTACAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTAAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATACATCGGTAGAAATCACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCAGTTTATGCAACAGGAAAAGTAATAGGAGATATAAGACAAGCGCATTGTAACCTT------AGTACATCAGGATGGAAGGACACTTTACAAAAGATAGCTACAAAGTTAGGA---GAACAATTTAAT------------AATAGCAAA---ATAATCTTCAATTCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAGTTGTAAGTCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCTAGGCTGTTTAATAGTACATGGGAGTTT------CATAATAATACGTATGAG------AGTAGAGACTGG---------AATGATACTGAAGAGCAA------------AAT---------------------------------ATCACCACACTCCAGTGCAGAATAAAACAAATTGTAAACTTATGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAGGGAAAAATTAAATGTAAATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTACA---------------AATAGTACA---------------------AATAAAAGT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGACCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGAGGAAATTTGGAAA---AACATGACCTGGTTGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGAATTAATATACACCTTACTTGAAGAGTCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGATTTATTGGCATTAGATAAGTGGAACAATTTGTGGAGTTGGTTTGGCATAACACAATGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGCTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAATTCTCAAGTATTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAAATACAGAGTAGTGCCACTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGTAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGATTATAGAAGTACTACAAAGA------------------ATTATCAGAGCTTTTCTTAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGATCTTTACTATAA

C.CRPE4571.UAB.EU578063
ATGAGAGCGAAGGAGATGAGGAAGAATTGGCAGCAATGG---------TGGAAAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATGTTGATGATG---------AACTGTAGGGCTGAA---------GAAGATTCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTTTATTTTGTGCATCAGACGCTAAAGGATATGAAACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GAAAATGTGACAGAAAATTTCAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTATTACTTTAAATTGTACTGACTACGTGGGGAATGGCACTAGTGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AATGCCACTAGTAATACCACTAACAATGATTGGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAATATAAGAGAT------AAGGTGAAGACAGAATATGCTCTCTTCTATAAACCTGATGTAGTACCAATAGACAAAAGTAAC---------------------------------------------------------------TATATTCTAATACATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTACAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTAAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATACATCGGTAGAAATTACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCAGTTTATGCAACAGGAAAAGTAATAGGAGATATAAGACAAGCGCATTGTAACCTT------AGTACAGCAGACTGGAAGACCACTTTACAAAAGATAGCTACAAAGTTAGGA---GAACAATTTAAT------------AATAGCAAA---ATAATCTTCAATTCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAGTTGTAAGTCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCTGGGCTGTTTAATAGTACATGGGAGTTT------AAGAATAGAACGTATGAG------AGTAGTGACTGG---------AATGAGACTGAAAAGGAA------------AAT---------------------------------ATCACCACACTCCAGTGCAGAATAAAACAAATTGTAAACTTATGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAGGGAAAAATTAAATGTAAATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTACA---------------AATAGTACA---------------------AATAAAAGT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGACCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGAGGAAATTTGGAAA---AACATGACCTGGCTGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGAATTAATATACACCTTACTTGAAGAGTCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGATTTATTGGCATTAGATAAGTGGAACAATTTGTGGAGTTGGTTTGGCATAACACAATGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGCTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAATTCTCAAGTATTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGATACAGAGTAGTGCCACTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGTAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGATTATAGAAGTACTACAAAGA------------------ATTATCAGAGCTTTTCTTAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGATCTTTACTATAA

C.CRPE4571.UAB.EU578073
ATGAGAGTGAAGGAGATGAGGAAGAATTGGCAGCAATGG---------TGGAAAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATGTTGATGATG---------AACTGTAGGGCTGAA---------GAAGATTCATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAAACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GAAAATGTGACAGAAAATTTCAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTATTACTTTAAATTGTACTGACTACGTGGGGAATGGCACTAGTGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AATGCCACTAGTAATACCACTAACAATGATTGGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACCAATATAAGAGAT------AAGGTGAAGACAGAATATGCTCTCTTCTATAAACCTGATGTAGTACCAATAGACAAAAGTAAC---------------------------------------------------------------TATATTCTAATACATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTACAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTAAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATACATCGGTAGAAATCACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCAGTTTATGCAACAGGAAAAGTAATAGGAGATATAAGACAAGCGCATTGTAACCTT------AGTACAGCAGACTGGAAGACCACTTTACAAAAGATAGCTACAAAGTTAGGA---GAACAATTTAAT------------AATAGCAAA---ATAATCTTCAATTCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAGTTGTAAGTCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCTGGGCTGTTTAATAGTACATGGGAGTTT------CATAATAATACGTATGAG------AGTAGTGACTGG---------AATGAGACTGAAAAGGAA------------AAT---------------------------------ATCACCACACTCCAGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACTTGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAGGGAAAAATTAAATGTAAATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTACA---------------AATAGTACA---------------------AATAAAAGT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGACCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGAGGAAATTTGGAAA---AACATGACCTGGCTGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGAATTAATATACACCTTACTTGAAGAGTCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGATTTATTGGCATTAGATAAGTGGAATAATTTGTGGAGTTGGTTTGGCATAACACAATGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGCTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAATTCTCAAGTATTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGATACAGAGTAGTGCCACTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGTAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGATTATAGAAGTACTACAAAGA------------------ATTATTAGAGCTTTTCTTAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGATCTTTACTATAA

C.CRPE4571.UAB.EU578071
ATGAGAGTGAAGGAGATGAGGAAGAATTGGCAGCAATGG---------TGGAAAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATGTTGATGATG---------AACTGTAGGGCTGAA---------GAAGATTCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTTTATTTTGTGCATCAGACGCTAAAGGATATGAAACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GAAAATGTGACAGAAAATTTCAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTATTACTTTAAATTGTACTGACTACGTGGGGAATGGCACTAGTGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AATGCCACTAGAAATACCACTGACAATGATTGGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAATATAAGAGAT------AAGGTGAAGACAGAATATGCTCTCTTCTATAAATCTGATGTAGTACCAATAGAGAAAAGAAAC---------------------------------------------------------------TATATTCTAATACATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTACAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTAAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGCATCGGTAGAAATTACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCAGTTTATGCAACAGGAAAAGTAATAGGAGATATAAGACAAGCGCATTGTAACCTT------AGTACAGCAAACTGGAAGACCACTTTACAAAAGATAGCTACAAAGTTAGGA---GAACAATTTAAT------------AATAGCAAA---ATAATCTTCAATTCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAGTTGTAACTCACAATTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCTGGGCTGTTTAATAGTACATGGGAGTTT------AAGAATAGAACGTATGAG------AGTAGTGACTGG---------AATGAGACTGAAAAGGAA------------AAT---------------------------------ATCACCACACTCCAGTGCAGAATAAAACAAATTGTAAACTTATGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAGGGAAAAATTACATGTAAGTCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTACA---------------AATAGTACA---------------------AATAAAAGT---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGACCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACATTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGAGGAAATTTGGAAA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGAATTAATATACACCTTACTTGAAGAGTCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGATTTATTGGCATTAGATAAGTGGAACAATTTGTGGAGTTGGTTTGGCATAACACAATGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGCTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAATTCTCAAGTATTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGATACAGAGTAGTGCCACTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGTAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGATTATAGAAGTACTACAAAGA------------------ATTATCAGAGCTTTTCTTAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGATCTTTACTATAA

C.CRPE4571.UAB.EU578064
ATGAGAGCGAAGGAGATGAGGAAGAATTGGCAGCAATGG---------TGGAAAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATGTTGATGATG---------AACTGTAGGGCTGAA---------GAAGATTCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTTTATTTTGTGCATCAGACGCTAAAGGATATGAAACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GAAAATGTGACAGAAAACTTCAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCGCTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGACTACGTGGGGAATGGCACTAGTGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AATGCCACTAGTAATACCACTGACAATGATTGGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACCAATATAAGAGAT------AAGGTGAAGACAGAATATGCTCTCTTCTATAAACCTGATGTAGTACCAATAGACAAAAGTAAC---------------------------------------------------------------TATATTCTAATACATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTACAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTAAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATACATCGGTAGAAATTACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCAGTTTATGCAACAGGAAAAGTAATAGGAGATATAAGACAAGCGCATTGTAACCTT------AGTACAGCAGACTGGAAGACCACTTTACAAAAGATAGCTACAAAGTTAGGA---GAACAATTTAAT------------AATAGCAAA---ATAATCTTCAATTCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAGTTGTAAGTCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCTGGGCTGTTTAATAGTACATGGGAGTTT------CATAATAATACGTATATG------AGTAGAGACTGG---------AATAATACTGAAGAGCAA------------AAT---------------------------------ATCACCACACTCCAGTGCAGAATAAAACAAATTGTAAACTTGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGAAAAATTACATGTAAATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTACA---------------AATAGTACA---------------------AATAAAAGT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGACCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGAGGAAATCTGGAAA---AACATGACCTGGCTGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGAATTAATATACACCTTACTTGAAGAGTCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGATTTATTGGCATTAGATAAGTGGAAAAATTTGTGGAGTTGGTTTGGCATAACACAATGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGCTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCCACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAATTCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGATACAGAGTAGTGCCACTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGTAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGATTATAGAAGTACTACAAAGA------------------ATTATCAGAGCTTTTCTTAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGATCTTTACTATAA

C.CRPE4571.UAB.EU578068
ATGAGAGTGAAGGAGATGAGGAAGAATTGGCAGCAATGG---------TGGAAAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATGTTGATGATG---------AACTGTAGGGCTGAA---------GAAGATTCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAAACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GAAAATGTGACAGAAAATTTCAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGACTACGTGGGGAATGGCACTAGTGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AATGCCACTAGTAATACCACTGACAATGATTGGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAATATAAGAGAT------AAGGTGAAGACAGAATATGCTCTCTTCTATAAGCCTGATGTAGTACCAATAGACAAAAGTAAC---------------------------------------------------------------TATATTCTAATACATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTACAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTAAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAAAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGCATCGGTAGAAATTACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCAGTTTATGCAACAGGAAAAGTAATAGGAGATATAAGACAAGCGCATTGTAACCTT------AGTACAGCAAACTGGAAGAACACTTTACAAAAGATAGCTACAAAGTTAGGA---GAACAATTTAAT------------AATAGCAAA---ATAATTTTCAATTCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAGTTGTAAGTCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCTAGGCTGTTTAATAGTACATGGGAGTTT------AAGAATAGAACGTATGAG------AGTAGTGACTGG---------AATGAGACTGAAAGGGAA------------AAT---------------------------------ATCACCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACTTATGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAGGGAAAAATTACATGTAAATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTACA---------------AATAGTACA---------------------AATAAAAGT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGACCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGATGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGAGGAAATTTGGAAA---AACATGACCTGGCTGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGAATTAATATACACCTTACTTGAAGAGTCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGATTTATTGGCATTAGACAAGTGGAACAATTTGTGGAGTTGGTTTGGCATAACACAATGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGCTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTAGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAATTCTCAAGTATTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGATACAGAGTAGTGCCACTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGTAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGATTATAGAAGTACTACAAAGA------------------ATTATCAGAGCTTTTCTTAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGATCTTTACTATAA

C.CRPE4571.UAB.EU578060
ATGAGAGCGAAGGAGATGAGGAAGAATTGGCAGCAATGG---------TGGAAAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATGTTGATGATG---------AACTGTAGGGCTGAA---------GAAGATTCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAAACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GAAAATGTGACAGAAAATTTCAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTATTACTTTAAATTGTACTGACTACGTGGGGAATGGCACTAGTGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AATGCCACTAGTAATACCACTGACAATGATTGGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAATATAAGAGAT------AAGGTGAAGACAGAATATGCTCTCTTCTATAAACCTGATGTAGTACCAATAGACAAAAGTAAC---------------------------------------------------------------TATATTCTAATACATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTACAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTAAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATACATCGGTAGAAATCACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCAGTTTATGCAACAGGAAAAGTAATAGGAGATATAAGACAAGCGCATTGTAACCTT------AGTACAACAGACTGGAAGAACACTTTACAAAAGATAGCTACAAAGTTAGGA---GAACAATTTAAT------------AATAGCAAA---ATAATCTTCAATTCA---------TCCTCAGGGGGAGATCCAGAAGTTGTAAGTCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCTGGGCTGTTTAATAGTACATGGGAGTTT------CATAATAATACGTATGAG------AGTAGAGACTGG---------AATGATACTGAAGAGCAA------------AAT---------------------------------ATCACCACACTCCAGTGCAGAATAAAACAAATTGTAAACTTATGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAGGGAAAAATTACATGTAAATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTACA---------------AATAGTACA---------------------AATAAAAGT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---GCGCTGACGGTACAGACCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGAGGAAATTTGGAAA---AACATGACCTGGCTGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGAATTAATATACACCTTACTTGAAGAGTCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGATTTATTGGCATTAGATAAGTGGAACAATTTGTGGAGTTGGTTTGGCATAACACAATGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGCTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCATCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAATTCTCAAGTATTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGATACAGAGTAGTGCCACTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGTAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGATTATAGAAGTACTACAAAGA------------------ATTATCAGAGCTTTTCTTAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGATCTTTACTATAA

C.CRPE4571.UAB.EU578061
ATGAGAGTGAAGGAGATGAGGAAGAATTGGCAGCAATGG---------TGGAAAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATGTTGATGATG---------AACTGTAGGGCTGAA---------GAAGATTCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTTTATTTTGTGCATCAGACGCTAAAGGATATGAAACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GAAAATGTGACAGAAAATTTCAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTATTACTTTAAATTGTACTGACTACGTGGGGAATGGCACTAGTGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AATGCCACTAGTAATACCACTGACAATGATTGGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAATATAAGAGAT------AAGGTGAAGACAGAATATGCTCTCTTCTATAAACCTGATGTAGTACCAATAGACAAAAGTAAC---------------------------------------------------------------TATATTCTAATACATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTACAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTAAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATACATCGGTAGAAATTACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCAGTTTATGCAACAGGAAAAGTAATAGGAGATATAAGACAAGCGCATTGTAACCTT------AGTACAGCAGACTGGAAGACCACTTTACAAAAGATAGCTACAAAGTTAGGA---GAACAATTTAAT------------AATAGCAAA---ATAATCTTCAATTCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAGTTGTAAGTCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCTGGGCTGTTTAATAGTACATGGGTGTTT------AATAATAGT---AATAAGGTGTATGAGAGTGACTGG---------AATAATACTGAAGAGCAA------------AAT---------------------------------ATCACCACACTCCAGTGCAGAATAAAACAAATTGTAAACTTGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAGGGAAAAATTAAATGTAAATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTACA---------------AATAGTACA---------------------AATAAAAGT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGACCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGAGGAAATCTGGAAA---AACATGACCTGGCTGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGAATTAATATACACCTTACTTGAAGAGTCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGATTTATTGGCATTAGATAAGTGGAACAATTTGTGGAGTTGGTTTGGCATAACACAATGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGCTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAATTCTCAAGTATTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGATACAGAGTAGTGCCACTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGTAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGATTATAGAAGTACTACAAAGA------------------ATTATCAGAGCTTTTCTTAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGATCTTTACTATAA

C.CRPE4571.UAB.EU578065
ATGAGAGTGAAGGAGATGAGGAAGAATTGGCAGCAATGG---------TGGAAAGAGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATGTTGATGATG---------AACTGTAGGGCTGAA---------GAAGATTCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTTTATTTTGTGCATCAGACGCTAAAGGATATGAAACAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTAATG---GAAAATGTGACAGAAAGTTTCAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGACTACGTGGGGAATGGCACTAGTGGCACT------------------------------------------------------------------------------------AATGCCACTAGTAATACCACTGACAATGATTGGGGAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAATATAAGAGAT------AAGGTGAAGACAGAATATGCTCTCTTCTATAAACCTGATGTAGTACCAATAGACAAAAGTAAC---------------------------------------------------------------TATATTCTAATACATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTACAATGT---AATGACAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTAAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATACATCGGTAGAAATTACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCAGTTTATGCAACAGGAAAAGTAATAGGAGATATAAGACAAGCGCATTGTAACCTT------AGTACAGCAAACTGGAAGAACACTTTACAAAAGATAGCTACAAAGTTAGGA---GAACAATTTAAT------------AATAGCAAA---ATAATCTTCAATTCA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAGTTGTAAGTCACAATTTTAATTGTGCAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCTGGGCTGTTTAATAGTACATGGGAGTTT------AAGAATAGAACGTATGAG------AGTAGTGACTGG---------AATGAGACTGAAAAGGAA------------AAT---------------------------------ATCACCACACTCCAGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACTTATGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAGGGAAAAATTAAATGTAAATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTACA---------------AATAGTACA---------------------AATAAAAGT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGACCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAGACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAGGAGGAAATTTGGAAA---AACATGACCTGGCTGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGAATTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAACCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGATTTATTGGCATTAGACAAGTGGAATAATTTGTGGAGTTGGTTTGGCATAACACAATGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGCTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGGGTGGATTCTCAGCACTCATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAATTCTCAAGTATTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGATACAGAGTAGTGCCACTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGTAGTAGCTGAAGGAACAGATAGGATTATAGAAGTACTACAAAGA------------------ATTATCAGAGCTTTTCTTAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGATCTTTACTATAA

C.FERI5029.UAB.EU578075
ATGAAAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGGGC---ATC------------TGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATATTAATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAAAAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCATATGAGACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGACTTG---GAAAATGTGACAGAGAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGGATTGAAGAATAATAGTACTACTAATATTACT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGGGGGAGGAGATGAAATGAGAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAATATAAGAGAT------AGGTTTAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAACATGGATATAGTACAAATAGATAATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCGATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AAAGATAAGAAATTCAATGGAACCGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCCACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACCAAGCTGTACAAATTAATTGTATAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGGGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAACAAGAATGGAACAAAACTTTACATCAAATAGCTATAAAATTAATA---GAAAATTTTGGG------------AATAAGACA---ATAGCCTTTAAAAGG---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTACTTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAGGAGTGGG------AATGTTACT---------------------------------AATAATACTGAACAATCA------------AATGGCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACTTATGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGACTGTTATTAATAAGAGATGGGGGT------------------AATACCACG------------------------AACAACACAGAGACCTTCAGACCTTTAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGACGAGATCTGGAAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGATTTAATATACAACTTACTTGAACAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATATTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CACCCAGTCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAAACGGATCCAGTCCATTAGTCAATGGATTCTTAGCGATCATTTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTTCAGTATTGG---------------------------------------------------AGGCAGGAACTACAAAGTAGTGCTATCAGCTTGCTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------ACTTTTAGGGCTATTCTCCACGTACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.FERI5029.UAB.EU578085
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGGGC---ATC------------TGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAAAATTCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCATATGAGACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGACTTG---GAAAATGTGACAGAGAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGGATTGAGGAATAATAGTACTACTAATATTACT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGGGGGAGGAGATGAAATGAGAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAATATAAGAGAT------AGGTCTAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAACATGGATATAGTACAAATAGATAATGATGAT---------------------------AATAGTACC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AAAGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCTACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACCAAGCTGTACAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGGGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGAAGAATGGAACAAAACTTTACATCAAGTAGCTATAAAATTAATA---GAAAAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGTCTTTAACAGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTACTTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAGTGGG------AATAATACT---------------------------------AATAATACTGAAGGATCA------------AATGACACT---------------------------ATTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACTTATGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGTTATTAATAAGAGATGGGGGT------------------AATACCACG------------------------AACAACATAGAGACCTTCAGACCTTTAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGACGAGATCTGGAAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGATTTAATATACAACTTACTTGAACAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATATTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CACCCAGTCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCCAGGCCATTAGTCAATGGATTCTTAGCGATCATTTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGGCAGGAACTACAAGTTAGTGCTATCAGCTTGTTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------ACTTTTAGGGCTATTCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.FERI5029.UAB.EU578087
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGGGC---ATC------------TGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAAAAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCATATGAGACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGACTTG---GAAAATGTGACAGAGAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGGATTGAGGAATAATAGTACTACTAATATTACT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGGGGGAGGAGATGAAATGAGAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAATATAAGAGAT------AGGTTTAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAACATGGATATAGTACAAATAGATAATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AAAGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGACCAGTAGTATCTACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACCAATCTGTACAAATTAATTGTATAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGGGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAACAAGCATGGAAAAAAACTTTACATCAAATAGCTATAAAATTAATA---GAAAAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGCCTTTGACAGG---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTACTTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACT---------------------------------AATAATCCTGAAGGATCA------------AATGGCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACTTATGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACGAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGACTGTTATTAATAAGAGATGGGGGT------------------AATACCACG------------------------AACAACACAGAGACCTTCAGACCTTTAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGACGAGATCTGGAAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGATTTAATATACAACTTACTTGAACAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CACCCAGTCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCCAGGCCATTAGTCAATGGATTCTTAGCGATCATTTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGGCAGGAACTACAAAGTAGTGCTGTCAGCTTGCTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------ACTTTTAGGGCTATTCTCCACGTACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.FERI5029.UAB.EU578080
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGGGC---ATC------------TGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAAAAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCATATGAGACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGACTTG---GAAAATGTGACAGAGAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCATTGGATTGAGGAATAATAGTACTACTAATATTACT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGAGGGAGGAGGTGAAATGAGAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAATATAAGAGAT------AGGTTTAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAACATGGATATAGTACAAATAGATAATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AAAGATAAGAAATTCAATGGAACCGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCTACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACCACTCTGTACAAATTAATTGTATAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGGGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAAAAGACTGGGACAAAACTTTACAACAAGTAGCTAGAAAATTAATA---GGAAAATTTGAG------------AATAAGACA---ATAGTCTTTAACAGG---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTACTTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATATTACTTGGGATATTCGG------AATATTACT---------------------------------AATAATACTGAACAATCA------------AATGACACT---------------------------ATTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACTTATGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGACTGTTATTAATAAGAGATGGGGGT------------------AATACCACG------------------------GACAACACAGAGACCTTCAGACCTTTAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACTCTGGACGAGATCTGGAAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGATTTAATATACAACTTACTTGAACAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTGATATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CACCCAGTCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCCAGGCCATTAGTCAATGGATTCTTAGCGATCATTTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGGCAGGAACTACAAAGTAGTGCTCTCAGCTTGTTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------ACTTTTAGGGCTATTCTTCACGTACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.FERI5029.UAB.EU578079
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGGGC---ATC------------TGGAAATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATATTAATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAAAAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAGGCATATGAGACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGACTTG---GAAAATGTGACAGAGAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGGATTGAGGAATAATAGTACTACTAATATTACT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGGGGGAGGAGATGAAATGAGAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAATATAAGAGAT------AGGTTTAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAACATGGATATAGTACAAATAGATAATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AAAGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGACCAGTAGTATCTACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACCAATCTGTACAAATTAATTGTATAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGGGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAACAAGCATGGGAAAAAACTTTACACCAAATAGCTATAAAATTAATA---GAAAAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGCCTTTGACAGG---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTACTTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACT---------------------------------AATAATCCTGAAGGATCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACTTATGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACGAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGACTGTTATTAATAAGAGATGGGGGT------------------AATACCACG------------------------AACAACACAGAGACCTTCAGACCTTTAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGACGAGATCTGGAAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGATTTAATATACAACTTACTTGAACAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTCACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CACCCAGTCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCCAGGCCATTAGTCAATGGATTCTTAGCGATCATTTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGGCAGGAACTACAAAGTAGTGCTGTCAGCTTGTTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTGCAAAGA------------------ACTTTTAGGGCTATTCTCCACGTACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.FERI5029.UAB.EU578076
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCCCTTA---------CAGGGC---ATC------------TGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATATTAATGATC------------TGTAAGGCTACA---------GAAAAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCATATGAGACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGACTTG---GAAAATGTGACAGAGAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGGATTGAGGAATAATACTAGTACTACTAATATT------------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGTGGGGGAGGAGATGAAATGAGAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAATATAAGAGAT------AGGTTTAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAACATGGATATAGTACAAATAGATAATGAT------------------------------AATAGTAGT------------------------AGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAGTGT---AAAGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCTACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACGGATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACCAAGCTGTACAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTCTATGCAACAGGGGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGAAGAATGGAACAAAACTTTACATCAAGTAGCTAAAAAATTAATA---GAAAAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGCCTTTAACAGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTGGTAATGCACAGTTTTACTTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAGTGGG------AATAATACT---------------------------------AATAATACTGAAGGATCA------------AATGACACT---------------------------ATTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACTTATGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGTTATTAATAAGAGATGGGGGT------------------AATACCACA------------------------AACAACACAGAGACCTTCAGACCTTTAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGACGAGATCTGGAAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGATTTAATATACAACTTACTTGAACAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATATTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CACCCAGTCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCCAGGCCATTAGTCAATGGATTCTTAGCGATCATTTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATAGTGGAACTTCTAGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGGCAGGAACTACAAAGTAGTGCTGTCAGCTTGTTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGGGCTATTCTCCACGTACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAGAGGCTTTTGCTATAA

C.FERI5029.UAB.EU578086
ATGAAAGTGAAGGAGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGGGC---ATC------------TGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAAAAAAAGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCATATGAGACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAGACTTG---GAAAATGTGACAGAGAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCATTGGATTGAGGAATAATAGTACTACTAATAGTACT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGAGGGAGGAGGTGAAATGAGAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAATATAAGAGAT------AGGTTTAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAACATGGATATAGTACAAATAGATAATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AAAGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCTACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACGGATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACCAAGCTGTACAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATCCCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGGGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAACAAGAATGGAACAAAACTTTACATCAAGTAGCTAAAAAATTAATA---GAAAAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGCCTTTAACAGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTACTTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAATAGT---------------ACTATG------------------------------AATAATACTGAACAATCA------------AATGACACT---------------------------ATTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACTTATGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGTTATTAATAAGAGATGGGGGT------------------AATACCACG------------------------AACAACACAGAGACCTTCAGACCTTTAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGACGAGATCTGGAAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGATTTAATATACAACTTACTTGAACAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATATTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CACCCAGTCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCCAGGCCATTAGTCAATGGATTCTTAGCGATCATTTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATAGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGGCAGGAACTACAGAGTAGTGCTGTCAGCTTGTTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------ACTTTTAGGGCTATTCTCCACGTACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGCTGTTGCTATAA

C.FERI5029.UAB.EU578078
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGGGC---ATC------------TGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAAAAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCGAAGGCATATGAGACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGACTTG---GAAAATGTGACAGAGAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGGATTGAGGAATAATAGTACTACTAATATTACT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGGGGGAGGAGAGGAAATGAGAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAATATAAGAGAT------AGGTTTAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAACATGGATATAGTACAAATAGATAATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AAAGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCCACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACCAAGCTGTACAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGGGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGAAGAATGGAACAAAACTTTACATCAAGTAGCTATAAAATTAATA---GAAAAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGCCTTTAAAAGG---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTACTTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATATTACTACG------------------------------AATAATACTGAACAATCA------------AATGACACT---------------------------ATTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACTTATGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGTTACTAATAAGAGATGGGGGT------------------AATACCACG------------------------AACAACACAGAGACCTTCAGACCTTTAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCGGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGACGAGATCTGGAAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGATTTAATATACAACTTACTTGAACAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAAAAGGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CACCCAGTCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGAATCCAGGCCATTAGTCAATGGATTCTTAGCGATCATTTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGGCAGGAACTACAAAGTAGTGCTGTCAGCTTGTTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------ACTTTTTGGGCTATTCTCCACGTACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.FERI5029.UAB.EU578083
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAGTTGTCAGCACTTG---------TGGGGC---ATC------------TGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAAAAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCATATGAGACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGACTTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCATTGGATTGAGGAATAATAGTACTACTAATATTACT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGGGGGAGAAGGTGAAATGAGAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAATATAAGAGAT------AGGTTTAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAACATGGATATAGTACAAATAGATAATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AAAGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCTACTCAATTGCTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACGGATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACCAAGCTGTACAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGGGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGAAGAATGGAACAAAACTTTACATCAAATAGCTATAAAATTAACA---GAAAAATTTGGA------------AATAAGACAATAATAGCCTTTAACAGG---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTACTTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATTGGG------AATAATACT---------------------------------AATAATATTGAACAATCA------------AATGACACT---------------------------ATTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACTTATGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGTCATTAATAAGAGATGGGGGT------------------AATACCACG------------------------AACAACACAGAGACCTTCAGACCTTTAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGACGAGATCTGGAAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGATTTAATATACAACTTACTTGAACAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAAAAGGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CACCCAGTCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGAATCCAGGCCATTAGTCAATGGATTCTTAGCGATCATTTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGGCAGGAACTAAAAACTAGTGCTATCAGCTTGCTTAACGCCACAGCTATAACAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------ACTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.FERI5029.UAB.EU578077
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGGGC---ATC------------TGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAAAAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCATATGAGACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGACTTG---GAAAATGTGACAGAGAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGGATTGAGGAATAATAGTGCTACTAATATTACT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGGGGGAGGAGATGAAATGAGAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAATATAAGAGAT------AGGTTTAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAACATGGATATAGTACAAATAGATAATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AAAGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCTACTCAGTTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAATAATTAGATCTGAAAATCTCGCGGACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACCAATCTGTACAAATTAATTGTATAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGGGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAACAAGCATGGGAAAAAACTTTACAACAAATAGCTAGAAAATTAATA---GAAAAATTTAAG------------AATAAGACA---ATAGTCTTTAAAAGG---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTACTTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACT---------------------------------AATAATCCTGAACAATCA------------AATGACACT---------------------------ATTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACTTATGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGTTATTAATAAGAGATGGGGGT------------------AATACCACG------------------------AACAACACAGAGACCTTCAGACCTTTAGGAGGAAATATGAAGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGACGAGATCTGGAAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGATTTAATATACAACTTACTTGAACAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CACCCAGTCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCAAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCCAGGCCATTAGTCAATGGATTCTTAGCGATCATTTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTCCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGGCAGGAACTACAAAGTAGTGCTGTCAGCTTGTTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGGGCTATTCTCCACGTACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.FERI5029.UAB.EU578081
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGGGC---ATC------------TGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAAAAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAGGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCATATGAGACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGACTTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCATTGGATTGAGGAATAATAGTACTACTAATATTACT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGGGGGAGAAGGTGAAATGAGAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAATATAAGAGAT------AGGTTTAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAACATGGATATAGTACAAATAGATAATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AAAGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCTACTCAATTGCTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACGGATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACCAAGCTGTACAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGGGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGAAGAATGGAACAAAACTTTACATCAAATAGCTATAAAATTAACA---GAAAAATTTGGA------------AATAAGACAATAATAGCCTTTAACAGG---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTACTTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAATATTGGG------AATAATACT---------------------------------AATAATACTGAACAATCA------------AATGACACT---------------------------ATTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACTTATGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGTTATTAATAAGAGATGGGGGT------------------AATACCACG------------------------AACAACACAGAGACCTTCAGACCTTTAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGACGAGATCTGGAAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGATTTAATATACAACTTACTTGAACAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CACCCAGTCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGAATCCAGGCCATTAGTCAATGGATTCTTAGCGATCATTTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGGCAGGAACTACAAAGTAGTGCTGTCAGCTTGCTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTA------------------------------------------------CCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.FERI5029.UAB.EU578082
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGGGC---ATC------------TGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATATTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCATATGAGACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGACTTG---GAAAATGTGACAGAGAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTGTGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCATTGGATTGAGGAATAATAGTACTACTAATATTACT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGGGGGAGGAGATGAAATGAGAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAATATAAGAGAT------AGGTTTAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAACATGGATATAGTACAAATAGATAATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AAAGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGGCCAGTAGTATCTACTCAATTGCTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACGGATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACCAACCTGTACAAATTAATTGTATAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGGGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAACAAGAATGGAACAAAACTTTACATCAAGTAGCTAAAAAATTAATA---GAAAAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGCCTTTAACAGG---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTACTTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTAGTGGG------AATAATACT---------------------------------AATAATACTGAAGGATCA------------AATGGCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACTTATGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGACTGTTATTAATAAGAGATGGGGGT------------------AATACCACGAAC------------------AACACAGAGACAGAGACCTTCAGACCTTTAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGACGAGATCTGGAAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGATTTAATATACAACTTACTTGAACAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CACCCAGTCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCCAGGCCATTAGTCAATGGATTCTTAACGATCATTTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATAGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGGCAGGAACTAAAAACTAGTGCTATCAGCTTGTTCAACGCTACAGCTATAACAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------ACTTTTAGGGCTATTCTCCACGTACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.FERI5029.UAB.EU578084
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCCCTTA---------CAGGGC---ATC------------TGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATATTAATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAAAAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCATATGAGACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGACTTG---GAAAATGTGACAGAGAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGGATTGAGGAATAATACTAGTACTACTAATATT------------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGTGGGGGAGGAGATGAAATGAGAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAATATAAGAGAT------AGGTTTAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAACATGGATATAGTACAAATAGATAATGAT------------------------------AATAGTAGT------------------------AGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AAAGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGACCAGTAGTATCTACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAGCCAATCTGTACAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGGGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGAAGAATGGAACAAAACTTTACATCAAGTAGCTATAAAATTAATA---GAAAAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGCCTTTAACAGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACAGTTTTACTTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGCGTAGTGGG------AATATTACT---------------------------------AATAATACTGAACAATCA------------AATGACACT---------------------------ATTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACTTATGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGACTGTTATTAATAAGAGATGGGGGT------------------AATACCACG------------------------AACAACACAGAGACCTTCAGACCTTTAGGAGGAAATATGAAAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGACGAGATCTGGAAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAAGGAAATTGAC------AATTACACAGATTTAATATACAACTTACTTGAACAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CACCCAGTCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCCAGGCCATTAGTCAATGGATTCTTAGCGATCATTTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGACAGGAACTACACAATAGTGCTATCAGCTTGCTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------ACTTTTAGGGCTATTCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.FERI5029.UAB.EU578074
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGGGC---ATC------------TGGAGATGGGGCATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAAAAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCATATGAGACAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGACTTG---GAAAATGTGACAGAGAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGGATTGAGGAATAATAGTACTACTAATATTACT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGTGGGGGAGGAGATGAAATGAGAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAAATATAAGAGAT------AGGTTTAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAACATGGATATAGTACAAATAGATAATGAT------------------------------AATAGTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AAAGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATCAGACCAGTAGTATCTACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACCAATCTGTACAAATTAATTGTATAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGGGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAACAAGCATGGGAAAAAACTTTACATCAAATAGCTATAAAATTAATA---GAAAAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGCCTTTGACAGG---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTACTTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGCTACT---------------------------------AATAATCCTGAAGGATCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACTTATGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACGAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGACTGTTATTAATAAGAGATGGGGGT------------------AATACCACG------------------------AACAACACAGAGACCTTCAGACCTTTAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGACGAGATCTGGAAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGATTTAATATACAACTTACTTGAACAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCAATATCGTTGCAGACCCAC---CACCCAGTCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCCAGGCCATTAGTCAATGGATTCTTAGCGATCATTTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGGCAGGAACTAAAAACTAGTGCTATCAGCTTGCTCAACGCCACAGCTATAACAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------ACTTTTAGGGCTATTCTCCACGTACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.FOJO4081.UAB.EU578109
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTGG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAATCATATCACACAGAGAAGCACAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTACTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAGAGCCTAAAGCCATGTGTAAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTAATTTCAATGGTACTAAGACCAATAATACCGATCCCACTACT---------------------------------------------------------------AGTCCCAACAATAATAGTAGTTGGGAAAGGATGGAGGCAGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACTAGCATACAAGAT------AAGATAACTAAACAATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAAGGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGCTTAGCAGAAGAA---GGGGTAATGATTAGATCTGAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAGAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATTTTGTACCCTT------AGTGGAAAAGCATGGCATGACACTCTAAAACAGATAGTTGTAAAATTAAAA---GAACAATTTGGT---------AAGAATAAAACA---ATAGTCTTTACTAAA---------TCGTCAGGAGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAGCACAACATAACTGTTTAATAGTAATTGG---------------AGTAGTACT------------GGA------------------AATAATACTGAAGAGTAT------------AATGAAACA------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGAATCATTAGCTGTTCATCAAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGAGATGAC------------AATAGGACCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTCTATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGTTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGTTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAATCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAGATTGAC------AATTACACAAGCTTGATATACTCTTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTCTATGGAATTGGTTTAGCATATCACAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTGCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAAACAGAGATTCATCCGGACAGTCAGTGACAGGATTCTTAGCGATCATCTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTGCATCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCAAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTTAGTTTATATAACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAACTAGTACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTTCTCCACATACCAAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.FOJO4081.UAB.EU578099
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTGG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAACACAGAGAAGCACAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAGAGCCTAAAGCCATGTGTAAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTAATTTCAATGGTACTAAGACCAATAATACTGATCCCACTACT---------------------------------------------------------------AGTCCCAACAATAATAGTAGTTGGGAAAGGATGGAGGAAGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACTAGCATACAAGAT------AAGATAACTAAACAATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAAGGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGCTTAGCAGAAGAA---GGGGTAATGATTAGATCTGAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAGAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAAATATAAGAAAAGCATATTGTACCCTT------AGTGGAAAAGCATGGAATGACACTCTAAAACAGATAGTTGTAAAATTAAAA---GAACAATTTGGT---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTACTAAC---------TCTGCAGGAGGAGATCCAAAAATTGTAATGCATACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGACACAACACAACTGTTTAATAGTAAATGG---------------GATGATATTTGAAATAGTACTAGG------------------AATGATACTGAAGGGAAT------------AATAAAACA------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGAATCATTAGCTGTTCATCAAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGAAAT---------------AATAGTACCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTCTATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGTTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGTTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAATCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTGATATACACTCTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTCTATGGAATTGGTTTAGCATATCACAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTGCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAAACAGAGATTTATCCGGACAGTCAGCGACAGGATTCTTAGCGATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTAATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTATATAACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAATATTGCAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTTCTCCACATACCAAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.FOJO4081.UAB.EU578096
ATGAGAGTGATGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGGGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAATCATATCACACAGAGAAGCACAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTACTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAGAGCCTAAAGCCATGTGTAAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTAATTTCAATGGTACTAAGACCAATAATACTGATCCCACTACT---------------------------------------------------------------AGTCCCAACAATAATAGTAGTTGGGAAAGGATGGAGGTAGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACTAGCATAAAAGAT------AAGATAACTAAACAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTACTGTTGAATGGCAGCTTAGCAGAAGAA---AGGGTAATGATTAGATCTGAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAGAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATTTTGTACCCTT------AGTGGAAAAGCATGGCATGACACTCTAAAACAGATAGTTGTAAAATTAAAA---GAACAATTTGGT---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTACTAAC---------TCTTCAGGAGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAGCACAACACAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATGATACTTGGAATAGTATTGGG------------------AATGATACTGAAGAGTAT------------AATAAAACA------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGAATCATTAGCTGTTCATCAAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGAGATAAC------------AATAGGACCACC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTCTATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGTTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGTTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAATCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAGATTGAC------AATTACACAAGCTTGATATACTCTTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTCTATGGAATTGGTTTAGCATATCACAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTGCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAAACAGAGATTTATCCGGACAGTCAGCGACAGGATTCTTAGCGATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTAATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAACAATAGTGCTGTTAGTTTATATAACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAACTAGTACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTTCTCCACATACCAAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.FOJO4081.UAB.EU578102
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCACGAAGAGAAGCACAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTAATTTCAATGGTACTAAGACCAATAATACTGATCCCACTAAT---------------------------------------------------------------AGTCCCAACAATAATAGTAGTTGGGAAAGGATGGAGGAAGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACTAGCATACAAGAT------AAGATAACTAAACAATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAAGGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCTCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTCGTGTCAACTCAACTACTGCTAAATGGCAGCTTAGCAGAAGAA---GGGGTAATGATTAGATCTGAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAGAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAAATATAAGAAAAGCACATTGTACCCTT------AATGGAAAAGCATGGCATGACACTCTAAAACAGATAGTTGTAAAATTAAAA---GAACAATTTGGT---------GAGAATAAAACA---ATAATCTTTACTAAC---------TCTTCAGGAGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAGCACAACACAACTGTTTAATAGTAATTGG---------------AGTAGTACT------------GGG------------------AATAATACTGAAGGGTAT------------AATGAAACA------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGAATCATTAGCTGTTCATCAAACATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGAAATAAC------------AGTAGTACCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTCTATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGTTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGTTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAATCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTGATATACACTCTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTCTATGGAATTGGTTTAGCATATCACAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTGCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAAACAGAGATTTATCCGGACAGTCAGCGACAGGATTCTTAGCGATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTAATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTATATAACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAACTAGTACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTTCTCCACATACCAAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.FOJO4081.UAB.EU578093
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCACGAAGAGAAGCACAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAGAGCCTAAAGCCATGTGTAAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTAATTTCAATGGTACTAAGACCAATAATACTAATCCCACTTAT---------------------------------------------------------------AGTCCCAACAATAATAGTAGTTGGGAAAGGATGGAGGAAGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACTAGCATACAAGAT------AAGATAACTAAACAATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAAGGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGCTTAGCAGAAGAA---GGGGTAATGATTAGATCTGAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAGAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGTACCCTT------AGTGGAAAAGCATGGCATGACACTCTAAAACAGATAGTTGTAAAATTAAAA---AAACAATTTGGT---------GAGAATAAAACA---ATAATCTTCACTAAC---------TCTTCAGGAGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAGCACAACACAACTGTTTAATAGTAATTGG---------------AGTAGTACT------------GGG------------------AATAATACTGAAGGGTAT------------AATGAAACA------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGCGGAATCATTAGCTGTTCATCAAACATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGAGATAAC------------AATAGTACCAGC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTCTATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGTTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGTTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAATCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAGATTGAC------AATTACACAAGCTTGATATACTCTTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTCTATGGAATTGGTTTAGCATATCACAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTGTTTACTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTGCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAAACAGAGATTTATCCGGACAGTCAGCGACAGGATTCTTAGCGATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCATCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCAAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTATATAACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAACTAGTACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTTCTCCACATACCAAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.FOJO4081.UAB.EU578094
ATGAGAGTGATGGGGATCGGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAACACAGAGAAGCACAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAGAGCCTAAAGCCATGTGTAAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTAATTTCAATGGTACTAAGACCAATAATACTAATCCCACTAAT---------------------------------------------------------------AGTTCCAACAATAATAGTAGTTGGGAAAGGATGGAGGAAGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACTAGCATACAAGAT------AAGATAACTAAACAATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAAGGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGCTTAGCAGAAGAA---GGGGTAATGATTAGATCTGAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAGAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTACCCTT------AGTGGAAAAGCATGGCATGACACTCTAAAACAGATAGTTGTAAAATTAAAA---GAACAATTTGGT---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTACTAAC---------TCTTCAGGAGGAGATCCAGAAATTGCAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAACACAACACAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATAATACTTGGAATAGTATTGGG------------------AATGATACTGAAGGGTAT------------AATAAAACA------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGAATCATTAGCTGTTCATCAAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGAGATAAC------------AATAGGACCAAC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTCTATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGTTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGTTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAATCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAGATTGAC------AATTACACAAGCTTGATATACTCTTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTCTATGGAATTGGTTTAGCATATCACAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTGCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAAACAGAGACTTATCCGGACAGTCAGCGACAGGATTCTTAGCGATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCATCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCAAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTATATAACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAACTAGTACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTTCTCCACATACCAAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.FOJO4081.UAB.EU578104
ATGAGAGTGAT-GGGACCAGGAGGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCACGCAGAGAAGCACAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTAATTTCAATGGTACTAAGACCAATAGTACTACTAGTCCCACT------------------------------------------------------------AATAGTCCCAACAATAATAGTAGTTGGGAAAGGATGGAGGTAGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACTAGCATACAAGAT------AAGATAACTAAACAATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAAGGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGCTTAGCAGAAGAA---GGGGTAATGATTAGATCTGAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAGAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGTACCCTT------AGTGGAAAAGCATGGCATGACACTCTAAAACAGATAGTTGTAAAATTAAAA---GAACAATTTGGT---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTACTAAA---------TCTTCAGGAGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAACACAGCACAACTGTTTAATACTATTTGG---------------AATAATACTTGGAATAGTAATGGG------------------AATGATACTGAAGGGGAT------------AATAAAACA------------------------------ATCATACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGAATCATTAACTGTTTATCAAACATTACGGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGAAATAAC------------AGTAGTACCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTCTATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGTTAGGA---GCGATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGTTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAATCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAGATTGAC------AATTACACAAGCTTGATATACTCTTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTCTATGGAATTGGTTTAGCATATCACAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTGCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CACGACAGGCCCGGAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAAACAGAGATTCATCCGGACAGTCAGTGACAGGATTCTTAGCGATCATCTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTGCATCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCAAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTATATAACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAACTAGTACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTTCTCCACATACCAAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.FOJO4081.UAB.EU578113
ATGAGAGTGATGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAATACAGAGAAGCACAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAGAGCCTAAAGCCATGTGTAAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACCAATTTCAATGGTACTAAGACCAATAATACTGATCCCACTACT---------------------------------------------------------------AGTCCCAACAATAATAGTAGTTGGGAAAGGATGGAGGTAGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACTAGCATACAAGAT------AAGATAACTAAACAATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAAGGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGCTTAGCAGAAGAA---GGGATAATGATTAGATCTGAAAATTTTTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAGAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAAATATAAGAAAAGCATATTGTACCCTT------AGTGGAAAAGCATGGCATGACACTCTAAAACAGATAGTTGTAAAATTAAAA---GAACAATTTGGT---------GAGAATAAAACA---ATAATCTTTACTAAC---------TCTTCAGGAGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGACACAACACAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATAATACTTGGAATAGTATTGGG------------------AATGATACTGAAGAGTAT------------AATAAAACA------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGAATCATTAGCTGTTCATCAAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGAGATGAC------------AATAGGACCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGAAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTCTATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGTTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGA---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGTTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAATCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAGATTGAC------AATTACACAAACTTGATATACTCTCTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTCTATGGAATTGGTTTAGTATATCACAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTGCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAAACAGAGATTTATCCGGACAGTCAGCGACAGGATTCTTAGCGATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTAATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTATATAACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAACTAGTACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTTCTCCACATACCAAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.FOJO4081.UAB.EU578117
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTGG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAATCATATCACACAGAGAAGCACAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAGAGCCTAAAGCCATGTGTAAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTAATTTCAATGGTACTAAGACCAATAATACTAATCCCTCTAAT---------------------------------------------------------------AGTCCCAACAATAATAGTAGTTGGGAAAGGATGGAGGAAGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACTAGCATACAAGAT------AAGATAACTAAACAATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAAGGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGCTTAGCAGAAGAA---GGGGTAATGATTAGATCTGAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAGAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAAATATAAGAAAAGCATATTGTACCCTT------AGTGGAAAAGCATGGAATGACACTCTAAAACAGATAGTTGTAAAATTAAAA---GAACAATTTGGT---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTACTAAA---------TCTTCAGGAGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGACACAACACAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------GATAGTACT------------GGG------------------AATGATTCTGAAGGGTAT------------AATGAAACA------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGAATCATTAGCTGTTCATCAAACATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGAAATAAC------------AGTAGTACCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTCTATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGTTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGTTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAATCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCTTGATATACTCTCTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTCTATGGAATTGGTTTAGCATATCACAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTGCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAAACAGAGATTTATCCGGACAGTCAGCGACAGGATTCTTAGCGATCATCTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTGCATCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCAAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTATATAACGCCATAGCCATAACAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAATATTGCAAAGA------------------GCTTATAGAGCTGTTCTCCACATACCAAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.FOJO4081.UAB.EU578092
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCAAGCAGAGAAGCACAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAGAGCCTAAAGCCATGTGTAAAAATAACTCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTAATTTCAATGGTACTAAGACCAATAATACTGATCCCACTAAT------------------------------------------------------------AGTCCCAACAACAATAATAGTAGTTGGGAAAGGATGGAGGTAGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACTAGCATACAAGAT------AAGATAACTAAACAATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAAGGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGCTTAGCAGAAGAA---GGGGTAATGATTAGATCTGAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAGAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATTTTGTACCCTT------AGTGGAAAAGCATGGAAGGACACTCTAAAACAGATAGTTGTAAAATTAAAA---GAACAATTTGGT------------AAAAATAAA---ATAGTCTTTACTAAA---------TCTTCAGGAGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGACACAACACAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------GATAGTACT------------GGG------------------AATGATTCTGAAGGGTAT------------AATGAAACA------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGAATCATTAGCTGTTCATCAAACATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGAAATAAC------------AGTAGTACCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAACTCTATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGTTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGTTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAATCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAGATTGAC------AATTACACAAGCTTGATATACTCTTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTCTATGGAATTGGTTTAGCATATCACAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTGCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAAACAGAGATTTATCCGGACAGTCAGCGACAGGATTCTTAGCGATCATCTGGGTCGATCTGAGGAACCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCAAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTATATAACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAATATTGCAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTTCTCCACATACCAAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.FOJO4081.UAB.EU578115
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAATCATATCACACAGAGAAGCACAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTACTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAGAGCCTAAAGCCATGTGTAAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTAATTTCAATGGTACTAAGACCAATAATACCGATCCCACTACT---------------------------------------------------------------AGTCCCAACAATAATAGTAGTTGGGAAAGGATGGAGGCAGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACTAGCATACAAGAT------AAGATAACTAAACAATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAAGGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGCTTAGCAGAAGAA---GGGGTAATGATTAGATCTGAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAGAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAAATATAAGAAAAGCATATTGTACCCTT------AGTGGAAAAGCATGGCATGACACTCTAAAACAGATAGTTGTAAAATTAAAA---GAACAATTTGGT---------GAGAATAAAACA---ATAATCTTTACTAAC---------TCTTCAGGAGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGACACAACACAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATAATACTTGGAATAGTATTGGG------------------AATGATACTGAAGAGTAT------------AATAAAACA------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGAATCATTAGCTGTTCATCAAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGAGATGAC------------AATAGGACCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGAAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTCTATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGTTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGTTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAGATCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAGATTGAC------AATTACACAAGCTTGATATACTCTTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTCTATGGAATTGGTTTAGCATATCACAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTATCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTGCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAAACAGAGATTTATCCGGACAGTCAGCGACAGGATTCTTAGCGATCATCTGGGTCGATTTGAGGAGCCTGTGCATCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCAAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTATATAACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAACTAGTACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCAAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.FOJO4081.UAB.EU578106
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAGATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCACACAGAGAAGCACAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAGAGCCTAAAGCCATGTGTAAAAATAACTCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTAATTTCAATGGTACTAAGACCAATAATACTAATCCCACTGAT---------------------------------------------------------------AGTCCCAACAATAATAGTAGTTGGGAAAGGATGGAGGTAGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACTAGCATACAAGAT------AAGATAACTAAACAATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAAGGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGCTTAGCAGAAGAA---GGGGTAATGATTAGATCTGAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAGAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTACCCTT------AGTGGAAAAGCATGGCATGACACTCTAAAACAGATAGTTGTAAAATTAAAA---GAACAATTTGGT---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTACTAAC---------TCTTCAGGAGGAGATCCAGAAATTGCAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAACACAACACAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATGGTACTTGGAGTAGTATTGGG------------------TATGATACTGAAGGGTAT------------AATAAAACA------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGAATCATTAGCTGTTCATCAAACATTACGGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGAAATAAC------------AGTAGGACCACC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGAAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTCTATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGTTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGTTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAATCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAGAGAGAGATTGAT------AATTACACAAGCTTGATATACTCTCTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTCTATGGAATTGGTTTAGCATATCACAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTGCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAAACAGAGATTTATCCGGACAGTCAGCGACAGGATTCTTAGCGATCATCTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTGCATCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCAAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTATATAACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAATTAGTACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTTCTCCACATACCAAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.FOJO4081.UAB.EU578101
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCACGAAGAGAAGCACAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATATGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAGAGCCTAAAGCCATGTGTAAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTAATTTCAATGGTACTAAGACCAATAATACTGATCCCACTACT---------------------------------------------------------------AGTCCCAACAATAATAGTAGTTGGGAAAGGATGGAAGAAGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACTAGCATAAAAGAT------AAGATAACTAAAGAATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAAGGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGCTTAGCAGAAGAA---GGGGTAATGATTAGATCTGAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAGAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAAATATAAGAAAAGCATATTGTACCCTT------AGTGGAAAAGCATGGAATGACACTCTAAAACAGATAGTTGTAAAATTAAAA---GAACAATTTGGT---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTACTAAA---------TCTTCAGGAGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGACACAACACAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATGATACTTGG------------------------------AATAGTACTGGGAACGAT------------ACTGAAACA------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGAATCATTAGCTGTTCATCAAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGAGATGAC------------AATAGGACCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTCTATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGTTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGTTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAATCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCTTGATATACTCTTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTCTATGGAATTGGTTTAGCATATCACAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTGCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAAACAGAGATTCATCCGGACAGTCAGTGACAGGATTCTTAGCGATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTAATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTATATAACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAACTAGTACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTTCTCCACGTACCAAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.FOJO4081.UAB.EU578112
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCACGAAGAGAAGCACAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAGAGCCTAAAGCCATGTGTAAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTAATTTCAATGGTACTAAGACCAATAATACTAATTCCACTGCT---------------------------------------------------------------AGTCCCAACAATAATAGTAGTTGGGAAAGGATGGAGGTAGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACTAGCATACAAGAT------AAGATAACTAAACAATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAAGGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACGCATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGCTTAGCAGAAGAA---GGGGTAATGATTAGATCTGAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAGAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAAATATAAGAAAAGCATATTGTACCCTT------AGTGGAAAAGCATGGCATGACACTCTAAAACAGATAGTTGTAAAATTAAAA---GAACAATTTGGT---------GAGAATAAAACA---ATAATCTTTACTAAC---------TCTTCAGGAGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGACACAACACAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATAATACTTGGAATAGTATTGGG------------------AATGATACTGAAGAGTAT------------AATAAAACA------------------------------ATCACACTCCCGTGCAAAATAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGAATCATTAGCTGTTCATCAAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGAGATGAC------------AATAGGACCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGAAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTCTATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGTTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGTTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAGATCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAGATTGAC------AATTACACAAGCTTGATATACTCTTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTCTATGGAATTGGTTTAGCATATCACAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTGCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAAACAGAGATTTATCCGGACAGTCAGCGACAGGATTCTTAGCGATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCATCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTAATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTATATAACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAACTAGTACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTTCTCCACATACCAAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.FOJO4081.UAB.EU578111
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGGGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCACGCAGAGAAGCACAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAGAGCCTAAAGCCATGTGTAACAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTAATTTCAATGGTACTAAGACCAATAATACTGATCCCACTAAT---------------------------------------------------------------AGTCCCAACAATAATAGTAGTTGGGAAAGGATGGAGGTAGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACTAGCATAAAAGAT------AAGATAACTAAACAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGCTTAGCAGAAGAA---GGGGTAATGATTAGATCTGAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAGAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAAATATAAGAAAAGCATATTGTACCCTT------AGTGGAAAAGCATGGCATGACACTCTAAAACAGATAGTTGTAAAATTAAAA---AAACAATTTGGT---------GAGAATAAAACA---ATAATCTTCACTAAC---------TCTTCAGGAGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAGCACAACACAACTGTTTAATAGTAATTGG---------------AGTAGTACT------------GGG------------------AATAATACTGAAGGGTAT------------AATGAAACA------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGAATCATTAGCTGTTCATCAAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGAGATGAC------------AATAGGACCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTCTATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGTTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGTTGAAAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAATCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAGATTGAC------AATTACACAAGCTTGATATACTCTCTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTCTATGGAATTGGTTTAGCATATCACAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTGCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAAACAGAGATTTATCCGGACAGTCAGCGACAGGATTCTTAGCGATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTAATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTATATAACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAACTAGTACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTTCTCCACATACCAAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.FOJO4081.UAB.EU578088
ATGAGAGTGATGGAGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCACGCAGAGAAGCACAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAGAGCCTAAAGCCATGTGTAAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTAATTTCAATGGTACTAAGACCAATAATACTGATCCCACTAAT---------------------------------------------------------------AGTCCCAACAATAATAGTAGTTGGGAAAGGATGGAGGTAGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACTAGCATAAAAGAT------AAGATAACTAAACAATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGCCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGCTTAGCAGAAGAA---GGGGTAATGATTAGATCTGAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAGAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGTACCCTT------AGTGGAAAAGCATGGCATGACACTCTAAAACAGATAGTTGTAAAATTAAAA---GAACAATTTGGT---------AAGAATAAAACA---ATAATCTTCACTAAC---------TCTTCAGGAGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAGCACAACACAACTGTTTAATAGTAGGTGG---------------AATGATACTTGGAATAGTAATGGG------------------AATGATACT------------------------GAAACA------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGAATCATTAGCTGTTCATCAAACATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGAAATAAC------------AGTAGTACCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTCTATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGTTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGTTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTAATGTACCTTGGAATACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAATCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAGATTGAC------AATTACACAAACTTGATATACTCTCTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAAAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTCTATGGAATTGGTTTAGCATATCACAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTGCAGACCCAC---CTCCCAACCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAAACAGAGATTCATCCGGACAGTCAGTGACAGGATTCTTAGCGATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTAATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTATATAACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAACTAGTACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTTCTCCACATACCAAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.FOJO4081.UAB.EU578114
ATGAGAGTGAT-GGGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCGTATCACGAAGAGAAGCACAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAGAGCCTAAAGCCATGTGTAAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTAATTTCAATGGTACTAAGACCAATAATACTGATCCCACTAAT---------------------------------------------------------------AGTCCCAACAATAATAGTAGTTGGGAAAGGATGGAGGTAGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACTAGCATACAAGAT------AAGATAACTAAACAATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAAGGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGCTTAGCAGAAGAA---GGGGTAATGATTAGATCTGAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAGAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAAATATAAGAAAAGCATATTGTACCCTT------AGTGGAAAAGCATGGCATGACACTCTAAAACAGATAGTTGTAAAATTAAAA---GAACAATTTGGT---------GAGAATAAAACA---ATAATCTTTACTAAC---------TCTTCAGGAGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGACACAACACAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATAATACTTGGAATAGTATTGGG------------------AATGATACTGAAGAGTAT------------AATAAAACA------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGAATCATTAGCTGTTCATCAAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGAGATGAC------------AATAGGACCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGAAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAAA---AGTGAACTCTATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGTTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGTTAAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAATCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAGATTGAC------AATTACACAAACTTGATATACTCTCTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTCTATGGAATTGGTTTAGCATATCACAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTATCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTGCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAAACAGAGATTCATCCGGACAGTCAGCGACAGGATTCTTAGCGATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTAATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTATATAACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAACTAGTACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTATCCTCCACATACCAAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.FOJO4081.UAB.EU578095
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTGG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAATCATATCACACAGAGAAGCACAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTACTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAGAGCCTAAAGCCATGTGTAAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTAATTTCAATGGTACTAAGACCAATAATACCGATCCCACTACT---------------------------------------------------------------AGTCCCAACAATAATAGTAGTTGGGAAAGGATGGAGGCAGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACTAGCATACAAGAT------AAGATAACTAAACAATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAAGGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGCTTAGCAGAAGAA---GGGGTAATGATTAGATCTGAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAGAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATTTTGTACCCTT------AGTGAAAAAGCATGGCATGACACTCTAAAACAGATAGTTGTAAAATTAAAA---GAACAATTTGGT---------AAGAATAAAACA---ATAGTCTTTACTAAA---------TCGTCAGGAGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGACACAACACAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------GATGGTACT------------GGG------------------AATGATACTGAAGGGAAT------------AATAAAACA------------------------------ATCATACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGAATCATTAGCTGTTCATCAAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGAAATAAC---------------AGTACCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTCTATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGTTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGTTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAATCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAGATTGAC------AATTACACAAGCTTGATATACTCTCTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTCTATGGAATTGGTTTAGCATATCACAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTGCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAAACAGAGATTCATCCGGACAGTCAGTGACAGGATTCTTAGCGATCATCTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTGCATCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCAAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTATATAACGCCATAGCCATAACAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAATATTGCAAAGA------------------GCTTATAGAGCTGTTCTCCACATACCAAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.FOJO4081.UAB.EU578100
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCGCACAGAGAAGCACAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAGAGCCTAAAGCCATGTGTAAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTAATTTCAATGGTACTAAGACCAATAATACTGATCCCACTACT---------------------------------------------------------------AGTCCCAACAATAATAGTAGTTGGGAAAGGATGGAGGAAGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACTAGCATACAAGAT------AAGATAACTAAACAATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAAGGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATCACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGCTTAGCAGAAGAA---GGGGTAATGATTAGATCTGAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAGAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAAATATAAGAAAAGCATATTGTACCCTT------AGTGGAAAAGCATGGCATGACACTCTAAAACAGATAGTTGTAAAATTAAAA---GAACAATTTGGT---------GAGAATAAAACA---ATAATCTTTACTAAC---------TCTTCAGGAGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGACACAACACAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATAATACTTGGAATAGTATTGGG------------------GATGATACTGAAGGGTAT------------AATAAAACA------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGAATCATTAGCTGTTCATCAAACATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGAAATAAC------------AGTAGTACCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTCTATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGTTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGTTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAATCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAGATTGAC------AATTACACAAACTTGATATACTCTCTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTCTATGGAATTGGTTTAGCATATCACAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTGCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAAACAGAGATTTATCCGGACAGTCAGCGACAGGATTCTTAGCGATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCATCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCAAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTATATAACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAACTAGTACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTTCTCCACATACCAAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.FOJO4081.UAB.EU578107
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------CAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAACACAGAGAAGCACAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAGAGCCTAAAGCCATGTGTAAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTAATTTCAATGGTACTAAGACCAATAATACTGATCCCACTACT---------------------------------------------------------------AGTCCCAACAATAATAGTAGTTGGGAAAGGATGGAGGTAGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACTAGCATACAAGAT------AAGATAACTAAACAATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAAGGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGCTTAGCAGAAGAA---GGGGTAATAATTAGATCTGAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAGAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGTACCCTT------AGTGGAAAAGCATGGCATGACACTCTAAAACAGATAGTTGTAAAATTAAAA---AAACAATTTGGT---------GAGAATAAAACA---ATAACCTTCACTAAC---------TCTTCAGGAGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAGCACAACACAACTGTTTAATAGTAATTGG---------------AGTAGTACT------------GGG------------------AATAATACTGAAGGGTAT------------AATGAAACA------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGAATCATTAGCTGTTCATCAAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGAGATAAC------------AATAGGACCAAC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTCTATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGTTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGTTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAGATTGAC------AATTACACAAGCTTGATATACTCTTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTCTATGGAATTGGTTTAGCATATCACAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAAAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTGCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAAACAGAGATTTATCCGGACAGTCAGCGACAGGATTCTTAGCGATCATCTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTGCATCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCAAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTATATAACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAACTAGTACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTCCTCCACATACCAAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.FOJO4081.UAB.EU578103
ATGAGAGTGATGGGGACCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAGATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCACGCAGAGAAGCACAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAGAGCCTAAAGCCATGTGTAAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTAATTTCAATGGTACTAAGACCAATAATACTGATCCCACTACT---------------------------------------------------------------AGTCCCAACAATAATAGTAGTTGGGAAAGGATGGAGGAAGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACTAGCATACAAGAT------AAGATAACTAAACAATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAAGGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTACTGTTAAATGGTAGCTTAGCAGAAGAA---GGGGTAATGATTAGATCTGAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAGAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAAATATAAGAAAAGCATATTGTACCCTT------AGTGGAAAAGCATGGCATGACACTCTAAAACAGATAGTTGTAAAATTAAAA---GAACAATTTGGT---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTACTAGC---------TCTTCAGGAGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGACACCACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGGTACTTGGAACAGTATTGGG------------------AATGATACTGAAAGGTAT------------AATAAAACA------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGAATCATTAGCTGTTTATCAAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGAAATAAC---------------AGTATCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGAAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTCTATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGTTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGTTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAATCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAGATTGAC------AATTACACAAGCTTGATATACTCTTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTCTATGGAATTGGTTTAGCATATCACAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTGCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAAACAGAGATTTATCCGGACAGTCAGCGACAGGATTCTTAGCGATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCAAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATCAGTTTATATAACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAACTAGTACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTTCTCCACATACCAAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.FOJO4081.UAB.EU578091
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCGCACAGAGAAGCACAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAGAGCCTAAAGCCATGTGTAAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTAATTTCAATGGTACTAAGACCAATAATACTGATCCCACTACT---------------------------------------------------------------AGTCCCAACAATAATAGTAGTTGGGAAAGGATGGAGGAAGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACTAGCATACAAGAT------AAGATAACTAAACAATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAAGGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTACTGTTAAATGGTAGCTTAGCAGAAGAA---GGGGTAATGATTAGATCTGAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAGAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGAAAAGCATATTGTACCCTT------AGTGGAAAAACATGGCATGACACTCTAAAACAGATAGTTGTAAAATTAAAA---GAACAATTTGGT---------GAGAATAAAACA---ATAATCTTTACTAAC---------TCTTCAGGAGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAACACAACACAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATGGTACTTGGAGTAGTATTGGG------------------TATGATACTGAAGGGTAT------------AATAAAACA------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGAATCATTAGCTGTTTATCAAACATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGAGATAAC------------AATAGTACCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGAAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTCTATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGTTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGTTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAATCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAGATTGAC------AATTACACAAACTTGATATACTCCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTCTATGGAATTGGTTTAGCATATCACAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTGCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAAACAGAGATTTATCCGGACAGTCAGCGACAGGATTCTTAGCGATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCATCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCAAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTATATAACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAACTAGTACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTTCTCCACATACCAAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.FOJO4081.UAB.EU578097
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCAAACAGAGAAGCACAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAGAGCCTAAAGCCATGTGTAAAAATAACTCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTAATTTCAATGGTACCAAGACCAATAATACTAATTCCACTAAT---------------------------------------------------------------AGTCCCAACAATAATAGTAGTTGGGAAAGGATGGAGGTAGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACTAGCATACAAGAT------AAGATAACTAAACAATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAAGGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTACTGTTAAATGGTAGCTTAGCAGAAGAA---GGGGTAATGATTAGATCTGAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAGAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAAATATAAGAAAAGCATACTGTACCCTT------AGTGGAAAAGCATGGAATGACACTCTAAAACAGATAGTTGTAAAATTAAAA---GAACAATTTGGT---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTACTGAC---------TCTTCAGGAGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGACACAACACAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------GATAGTACT------------GGG------------------AATGATTCTGAAGGGTAT------------AATGAAACA------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGAATCATTAGCTGTTCATCAAACATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGAAATAAC------------AGTAGTACCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAACTCTATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGTTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGTTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAATCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAGATTGAC------AATTACACAAGCTTGATATACTCTTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTCTATGGAATTGGTTTAGCATATCACAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTGTTTACTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTGCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGGAACAGAGATTTATCCGGACAGTCAGCGACAGGATTCTTAGCGATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTAATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTATATAACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAACTAGTACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTTCTCCACATACCAAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.FOJO4081.UAB.EU578108
ATGAGAGTGAT-GGGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTGG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAATCATATCACACAGAGAAGCACAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTACTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAGAGCCTAAAGCCATGTGTAAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTAATTTCAATGGTACTAAGACCAATAATACCGATCCCACTACT---------------------------------------------------------------AGTCCCAACAATAATAGTAGTTGGGAAAGGATGGAGGCAGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACTAGCATACAAGAT------AAGATAACTAAACAATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAAGGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGCTTAGCAGAAGAA---GGGGTAATAATTAGATCTGAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAGAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAAATATAAGAAAAGCATATTGTACCCTT------AGTGGAAAAGCATGGAATGACACTCTAAAACAGATAGTTGTAAAATTAAAA---GAACAATTTGGT---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTACTAAC---------TCTGCAGGAGGAGATCCAGAAATTGTAATGCATACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGACACAACACAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------GATAGTACT------------GGG------------------AATGATTCTGAAGGGTAT------------AATGAAACA------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGAATCATTAGCTGTTCATCAAACATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGAAATAAC------------AGTAGTACCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTCTATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGTTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAATCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAGATTGAC------AATTACACAAACGTGATATACTCTCTAATTGAAGAATCGCAAAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTCTATGGAATTGGTTTAGCATATCACAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTGCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAAACAGAGATTTATCCGGACAGTCAGCGACAGGATTCTTAGCGATCATCTGGGTCGACCTGAGGAGCCTGTGCATCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCAAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTATATAACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAACTAGTACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTTCTCCACATACCAAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.FOJO4081.UAB.EU578089
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCGCACAGAGAAGCACAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAGAGCCTAAAGCCATGTGTAAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTAATTTCAATGGTACTAAGACCAATAATACTGATCCCACTAAT---------------------------------------------------------------AGTCCCAACAATAATAGTAGTTGGGAAAGGATGGAGGTAGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACTAGCATACAAGAT------AAGATAACTAAACAATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAAGGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGCTTAGCAGAAGAA---GGGGTAATGATTAGGTCTGAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAGAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTCTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTACCCTT------AGTGGAAAAGCATGGCATGACACTCTAAAACAGATAGTTGTAAAATTAAAA---AAACAATTTGGT---------GAGAATAAAACA---ATAATCTTCACTAAC---------TCTTCAGGAGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAGCACAACACAACTGTTTAATAGTAATTGG---------------AGTAGTACT------------GGG------------------AATAATACTGAAGGGTAT------------AATGAAACA------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGAATCATTAGCTGTTCATCAAACATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGAAATAAC------------AGTAGTACCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTCTATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGTTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGTTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAGATCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAGATTGAC------AATTACACAAGCTTGATATACTCTCTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTCTATGGAATTGGTTTAGCATATCACAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGACTAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTGCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAAACAGAGATTTATCCGGACAGTCAGCGACAGGATTCTTAGCGATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCATCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCAAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTATATAACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAACTAGTACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTTCTCCACATACCAAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.FOJO4081.UAB.EU578105
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATAATC------------TGTAATGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCACGAAGAGAAGCACAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATATGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAGAGCCTAAAGCCATGTGTAAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTAATTTCAATGGTACTAAGACCAATAATACTGATCCCACTACT---------------------------------------------------------------AGTCCCAACAATAATAGTAGTTGGGAAAGGATGGAAGAAGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACTAGCATAAAAGAT------AAGATAACTAAAGAATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAAGGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGCTTAGCAGAAGAA---GGGGTAATGATTAGATCTGAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAGAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAAATATAAGAAAAGCATATTGTACCCTT------AGTGGAAAAGCATGGAATGACACTCTAAAACAGATAGTTGTAAAATTAAAA---GAACAATTTGGT---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTACTAAA---------TCTTCAGGAGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGACACAACACAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATGATACTTGG------------------------------AATAGTACTGGGAATGAT------------ACTGAAACA------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGAATCATTAGCTGTTCATCAAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGAGATGAC------------AATAGGACCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTCTATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGTTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGTTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAATCAGATTTGGGAT---AATATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAGATTGAC------AATTACACAAACGTGATATACTCTCTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTCTATGGAATTGGTTTAGCATATCACAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTGCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAAACAGAGATTCATCCGGACAGTCAGTGACAGGATTCTTAGCGATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTAATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTATATAACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAACTAGTACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTTCTCCACGTACCAAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.FOJO4081.UAB.EU578118
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCAAACAGAGAAGCACAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACGAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAGAGCCTAAAGCCATGTGTAAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTAATTTCAATGGTACTAAGACCAATAATACTGATCCCACTAAT---------------------------------------------------------------AGTCCCAACAATAATAGTAGTTGGGAAAGGATGGAGGTAGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACTAGCATAAAAGAT------AAGATAACTAAACAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGATGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGCTTAGCAGAAGAA---GGGGTAATGATTAGATCTGAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAGAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTACCCTT------AGTGGAAAAGCATGGCATGACACTCTAAAACAGATAGTTGTAAAATTAAAAAA-AAACAATTTGGT---------GAGAATAAAACA---ATAATCTTCACTAAC---------TCTTCAGGAGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAGCACAACACAACTGTTTAATAGTAATTGG---------------AGTAGTACT------------GGG------------------AATAATACTGAAGGGTAT------------AATGAAACA------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGAATCATTAGCTGTTCATCAAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGAGATAAC------------AATAGGACCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTCTATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGTTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGTTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAGATCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAGATTGAC------AATTACACAAGCTTGACATACTCTCTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTCTATGGAATTGGTTTAGCATATCACAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAAACAGAGATTCATCCGGACAGTCAGTGACAGGATTCTTAGCGATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTAATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTATATAACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAACTAGTACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTTCTCCACATACCAAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.FOJO4081.UAB.EU578098
ATGAGAGCGATGGGGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCGTCAGATGCTAAATCATATCACACAGAGAAGCACAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAGAGCCTAAAGCCATGTGTAAAAATAACTCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTAATTTCAATGGTACTAAGACCAATAATACTAATCCCACTGAT---------------------------------------------------------------AGTCCCAACAATAATAGTAGTTGGGAAAGGATGGAGGCAGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACTAGCATACAAGAT------AAGATAACTAAACAATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAAGGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGCTTAGCAGAAGAA---GGGGTAATGATTAGATCTGAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAGAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAAATATAAGAAAAGCATATTGTACCCTT------AGTGGAAAAGCATGGAATGACACTCTAAAACAGATAGTTGTAAAATTAAAA---GAACAATTTGGT---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTACTAAC---------TCTGCAGGAGGAGATCCAGAAATTGTAATGCATACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGACACAACACAACTGTTTAATAGTACATGG---------------GATGATACTTGGAATAGTACTAGG------------------AATGATACTGAAGGGAAT------------AATAAAACA------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGAATCATTAGCTGTTCATCAAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGAGATGAC------------AATAGGACCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGAAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTCTATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGTTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGTTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAATCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAGATTGAC------AATTACACAAGCTTGATATACTCTTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTCTATGGAATTGGTTTAGCATATCACAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTGCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAAACAGAGATTTATCCGGACAGTCAGCGACAGGATTCTTAGCGATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTAATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGTTTATATAACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAACTAGTACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTTCTCCACATACCAAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.FOJO4081.UAB.EU578116
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAATGCTACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATCACGAAGAGAAGCACAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAGAGCCTAAAGCCATGTGTAAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTAATTTCAATGGTACTAAGACCAATAATACTGATCCCACTAAT---------------------------------------------------------------AGTCCCAACAATAATAGTAGTTGGGAAAGGATGGAGGTAGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACTAGCATACAAGAT------AAGATAACTAAACAATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATAAGGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGATAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGCTTAGCAGAAGAA---GGGGTAATGATTAGATCTGAAAATTTCTCGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAGAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAAATATAAGAAAAGCATATTGTACCCTT------AGTGGAAAAGCATGGCATGACACTCTAAAACAGATAGTTGTAAAATTAAAA---GAACAATTTGGT---------GAGAATAAAACA---ATAATCTTTACTAAC---------TCTTCAGGAGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGACACAACACAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATAATACTTGGAATAGTATTGGG------------------AATGATACTGAAGAGTAT------------AATAAAACA------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGAATCATTAGCTGTTCATCAAACATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGAGATGAC------------AATAGGACCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGAAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTCTATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGTTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGTTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAAATCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAGATTGAC------AATTACACAAACTTGATATACTCTTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAGTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTCTATGGAATTGGTTTAGCATATCACAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGTTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTGCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAAACAGAGATTTATCCGGACAGTCAGCGACAGGATTCTTAGCGATCATCTGGGTCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTAATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTATATAACGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAACTAGTACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTTCTCCACATACCAAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578148
ATGAGAGTGAAGGAGATGAGGAAGCATTGTCAGCACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------ACAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAACTGCACTGACACAAATACCACTAGTAATGCTACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAATAGTGAGACAAAGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATAATAATGCTACT---------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACGCTAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAGTGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGGAAAGCTTGGAATAAAACTTTAAGAAAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAGTCTCGGG------------------AATAGTACT------------------------------GATCAC---------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGGACAGGG------------------ACAGAGAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGGGCAGCA---------CTGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGATATGATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGATTTAATATACACTTTACTTGAAGAGTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGTTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTA--------------------------------GAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGCACAAATA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCCAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTAATATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578139
ATGAGAGTGAAGGGGATGAGGAAGCATTGGCAGAACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------ACAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAAGTGCACTGACAATATCACTAGTAATGCTGCTAATAGTAGTAATGCTGCTAAT---------------------------------------------------------AGTAGTAATGCTGCTAATAGTAGTAAGACAGAGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATGGTAATGCTACT---------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATCAGATCTGAGAATTTCACAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGAAAAAGCTTGGAATAAAACTTTAAGACAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCAAAACTGTTTAATACGACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAGTCAAGGG------------------AATAATACT------------------------------GATCAC---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGGGTAGGG------------------ACAGGGACA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCAGTG---ACACTGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATCGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGATATAATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAAGTGTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTGAGAATAGTTTGTGCTGTGTTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAGTAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGCACAAATA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTAATATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578133
ATGAGAGTGAAGGAGATGAGGAAGCATTGTCAGCACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------ACAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAACTGCACTGACGCAAATACCACTAGTAATGCTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAGTGAGACAAAGATGCGGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCGCTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATAACAATGCTACT---------------AATACTAGT---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATCATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGGAAAGCTTGGAATAAAACTTTAAGAAAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAGTCTCGGG------------------AATAGTACT------------------------------GATCAC---------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGGACAGGG------------------ACAGAGAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGGGCAGCA---------CTGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGGCTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGATATAATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGATTTAATATACACTTTACTTGAAGAGTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGTTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGGAGCACAAAGA------------------ATCTCTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTATTATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578142
ATGAGAGTGAAGGGGATGAGGAAGCATTGTCAGCACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------ACAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAACTGCACTGACACAAATACCACTAGTAATGCTACT------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGTAGTGAGACAAAGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCGCTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATGGTAATGCTACT---------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACGATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATCATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGAAAAGCTTGGAATAAAACTTTAAGACAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAGTCTCGGG------------------AATAATACT------------------------------GATCAC---------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGGACAGGG------------------ACAGAGAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGGGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGGGCAGCA---------CTGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGATATGATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGATTTAATATACACTTTACTTGAAGAGTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGTTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGAGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGCACAAATA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTAATATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578132
ATGAGAGTGAAGGGGATGAGGAGGCATTGGCAGCACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------ACAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAACTGCACTGACACAAATACCACTAGTAATGCTACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAGTGAGACAAAGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATAATAATGCTACT---------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACGATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAATACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATCATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGGAAAGCTTGGAATAAAACTTTAAGAAAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAGTCTCGGG------------------AATAATACT------------------------------GATCGC---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGGACAGGG------------------ATAGAGAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAAA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGGGCAGCA---------CTGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGATATGATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGATTTAATATACACCTTACTTGAAGAGTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTGTTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGAAACAGATAGAATTATAGAAGGAGCACAAAGA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTATTATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578151
ATGAGAGTGAAGGAGATGAAGAAGCATTGTCAGCACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------ACAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATATGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAACTGCACTGACAATATCACTAGTAATGCTGCTAATAGTAGTAAT---------------------------------------------------------------------------GCTGCTAATAGTAGTAAGACAGAGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATGGTGATGCTACT---------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACGATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATCATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGGAAAGCTTGGAATAAAACTTTAAGAAAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAGTCTCGGG------------------AATAGTACT------------------------------GATCAC---------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTGGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGGACAGGG------------------ACAGAGAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGGGCAGCA---------CTGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACT----------GGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGATATGATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGACTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGATTTAATATACACCTTACTTGAAGAGTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGTTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGCCGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATCGAAGGAGCACAAAGA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTAATATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578141
ATGAGAGTGAAGGGGATGAGGAAGCATTGGCAGAACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCTTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------ACAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGCATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAACTGCACTGACAATATCACTAGTAATGCTGCTAATAGTAGTAAT---------------------------------------------------------------------------GCTGCTAATAGTAGTAAGACAGAGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCGCTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATGATAATGCTACT---------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACGATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAGTGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGAAAAGCTTGGAATAAAACTTTAAGAAAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAGTCTCGGG------------------AATGGTACT------------------------------GATCAC---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGGACAGGG------------------ACAGAGAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGGGCAGCA---------CTGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCCCTGGATATGATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGTGTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGTTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGGAGCACAAAGA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTATTATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578158
ATGAGAGTGAAGGAGATGAAGAAGCATTGTCAGCACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------ACAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATATGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAACTGCACTGACAATATCACTAGTAATGCTGCTAATAGTAGTAAT---------------------------------------------------------------------------GCTGCTAATAGTAGTAAGACAGAGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATGGTAATGCTACT---------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACGATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATCATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGGAAAGCTTGGAATAAAACTTTAAGAAAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAGTCTCGGG------------------AATAGTACT------------------------------GATCAC---------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTGGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGGACAGGG------------------ACAGAGAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGGGCAGCA---------CTGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGATATGATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGATTTAATATACACCTTACTTGAAGAGTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGTTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGGAGCACAAAGA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGAGCTTTAATATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578161
ATGAGAGTGAAGGGGATGAGGAAGCATTGGCAGAACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------ACAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAACTGCACTGACACAAATACCACTAGTAATGCTACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAGTGAGACAAAGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAAAATGGTAATGCTACT---------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAGCAACAATACAAGGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAAAAGATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGAAAAGGCTTGGAATAAAACTTTAAGACAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAGTACT---------------------GATAGTAGTCTCGGG---------------AATAGTACTGATCAC---------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGC------------------AATGGGACAGGG------------------ACAGGGACA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGGGCAGCAGTG---ACACTGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGATATAATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATAGAT------AATTACACAAGTGTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGTTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGAA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAATGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGGAGCACAAAGA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTAATATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578129
ATGAAAGTGAAGGAGATGAGGAAGCCTTGGCAGCACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------ACAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAACTGCACTGACACAAATACCACTAGTAATGCTACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAGTGAGACAAAGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATAATAATGCTACT---------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACGATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATCATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGGAAAGCTTGGAATAAAACTTTAAGAAAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAGTCTCGGG------------------AATAATACT------------------------------GATCGC---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGGACAGGG------------------ATAGAGAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGGGCAGCA---------CTGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTTTGGATATGATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGATTTAATATACACTTTACTTGAAGAGTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGTTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGCACAAATA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTATTATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578121
ATGAGAGTGAAGGAGATGAGGAAGCATTGTCAGCACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------ACGAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTGTTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGACAATATCACTAGTAATGCTGCTAATAGTAGTAAT---------------------------------------------------------------------------GCTGCTAATAGTAGTAAGACAGAGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCGCTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATAACAATGCTACT---------------AATACTAGT---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGAAAAGCTTGGAATAAAACTTTAAGAAAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAGTCTCGGG------------------AATGGTACT------------------------------GATCAC---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGGACAGGG------------------ACAGAGAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGGGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGGGCAGCAGTG---ACACTGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGATATAATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGTGTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGTTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGCACAAATA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTATTATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578157
ATGAGAGTGAAGGAGATGAGGAAGCATTGTCAGCACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------ACAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAACTGCACTGACACAAATACCACTAGTAATGCTACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAGTGAGACAAAGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATAACAATGCTACT---------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACGATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAGTGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGAAAAGCTTGGAATAAAACTTTAAGACAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAGTCTCGGG------------------AATAATACT------------------------------GATCAC---------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGGACAGGG------------------ATAGAGAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGGGCAGCA---------CTGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGATATGATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGATTTAATATACACTTTACTTGAAGAGTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGTTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCTTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGGAGCACAAAGA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTAATATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578120
ATGAGAGTGAAGGGGATGAGGAGGCATTGGCAGCACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------ACAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAATACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAAGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAACTGCACTGACGCAAATACCACTAGTAATGCTACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAGTGAGACAAAGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATAATAATGCTACT---------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATCATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGGAAAGCTTGGAATAAAACTTTAAGAAAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAGTCTCGGG------------------AATAGTACT------------------------------GATCAC---------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGGACAGGG------------------ATAGAGAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGGGCAGCAGTG---ACACTGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGATATAATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGTGTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGTTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGCACAAATA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTAATATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578144
ATGAAAGTGAAGGAGATGAGGAAGCCTTGGCAGCACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------ACAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAACTGCACTGACACAAATACCACTAGTAATGCTACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAGTGAGACAAAGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATAATAATGCTACT---------------AATACTAGT---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGAAAAGCTTGGAATAAAACTTTAAGACAGGTAGCTAAAAAGTTAAGA---GAACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAATCCAGGG------------------AATAATACT------------------------------GATCAC---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCCATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGGACAGGG------------------ACAGAGAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGGGCAGCA---------CTGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCCCTGGATATGATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGTGTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTGTTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAAAAGTAGCACAAATA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTAATATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578149
ATGAGAGTGAAGGGGATGAGGAAGCATTGTCAGCACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------ACAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAACTGCACTGACACAAATACCACTAGTAATGCTACT------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGTAGTGAGACAAAGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCGCTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATGGTAATGCTACT---------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACGATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACACGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATCATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGAAAAGCTTGGAATAAAACTTTAAGACAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAGTCTCGGG------------------AATAATACT------------------------------GATCAC---------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGGACAGGG------------------ACAGAGAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGGGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGGGCAGCA---------CTGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGATATGATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGATTTAATATACACTTTACTTGAAGAGTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGTTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGAGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGCACAAATA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTAATATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578159
ATGAGAGTGAAGGGGATGAGGAAGCATTGTCAGCACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------ACAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAACTGCACTGACACAAATACCACTAGTAATGCTACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAGTGAGATAAAGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATGGTAATGCTACT---------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACGATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATTAGATCTGAGCATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGAAAAGCTTGGAATAAAACTTTAAGACAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAATCCAGGG------------------AATAATACT------------------------------GATCAC---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTGTGTGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGGACAGGG------------------ACAGAGAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGGGCAGCA---------CTGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGATATGATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTTTAATATACACCTTACTTGAAGAGTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTGTTGGCATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGTTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGCTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGGAGCACAAAGA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTAATATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578156
ATGAGAGTGAAGGGGATGAGAAAGCATTGGCAGAACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCTTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------ACAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAACTGCACTGACAATATCACTAGTAATGCTGCTAATAGTAGTAAT---------------------------------------------------------------------------GCTGCTAATAGTAGTAAGACAGAGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATGGTAATGCTACT---------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACGATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAGTGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGGAAAGCTTGGAATAAAACTTTAAGAAAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAGTCTCGGG------------------AATAGTACT------------------------------GATCAC---------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATATGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGGACAGGG------------------ACAGAGAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGGGCAGCA---------CTGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGATATAATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATAGAC------AATTACACAAGTGTAATATACACCTTACTTGAGGAATCACAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGTTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGCACAAATA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTAATATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578123
ATGAGAGTGAAGGGGATGAGGAGGCATTGGCAGCACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------ACAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAAGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAAGTGCACTGACAATATCACTAGTAATGCTGCTAATAGTAGTAAT---------------------------------------------------------------------------GCTGCTAATAGTAGTAAGACAGAGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATGGTAATGCTACT---------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACGATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATCATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGGAAAGCTTGGAATAAAACTTTAAGAAAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAGTCTCGGG------------------AATAGTACT------------------------------GATCAC---------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGGACAGGG------------------ATAGAGAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGGGCAGCA---------CTGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGATATGATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGATTTAATATACACTTTACTTGAAGAGTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGTTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGCACAAATA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCCAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTAATATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578145
ATGAGAGTGAAGGGGATGAGGAAGCATTGGCAGAACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------ACAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAAGTGCACTGACAATATCACTAGTAATGCTGCTAATAGTAGTAATGCTGCTAAT---------------------------------------------------------AGTAGTAATGCTGCTAATAGTAGTAAGACAGAGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATGGTAATGCTACT---------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATCAGATCTGAGAATTTCACAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGGGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGAAAAAGCTTGGAATAAAACTTTAAGACAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCAAAACTGTTTAATACGACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAGTCAAGGG------------------AATAATACT------------------------------GATCAC---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGGGTAGGG------------------ACAGGGACA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCAGTG---ACACTGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATCGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGATATAATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAAGTGTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTGAGAATAGTTTGTGCTGTGTTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAGTAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGCACAAATA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTAATATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578126
ATGAAAGTGAGGGAGATGAAGAAGCATTGGCAGTACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------ACAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAACTGCACTGACAATATCACTAGTAATGCTGCTAATAGTAGTAAT---------------------------------------------------------------------------GCTGCTAATAATAGTAAGACAGAGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATGGTAATGCTACT---------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATACTAAAACCATCATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGAAAAGCTTGGAATAGAACTTTAAGACAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AATGATACTGATAGTAATCCAGGG------------------AATAATACT------------------------------GATCAC---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCCCCCATCCAGGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGGGGT------------------AATGAC------------------------ACAGAGAAA---GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGAGAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGGGCAATAGGG---GCACTGGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGATATAATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGTGTAATATACACCTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGTTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGCACAAATA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTATTATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578162
ATGAGAGTGAAGGAGATGAAGAAGCATTGTCAGCACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------ACAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAACTGCACTGACACAAATACCACTAGTAATGCTACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAGTGAGATAAAGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATGGTAATGCTACT---------------AATACTAGC---------------------------TATAGATTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATACTAAAACCATCATAGTACAACTAAATGAAACTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAGCAACAATACAAGGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGAAAAGCTTGGAATAAAACTTTAAGACAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAGTCAAGGG------------------AATAATACT------------------------------GATCAC---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGGACAGGG------------------ACAGAGAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGGGCAGCAGTG---ACACTGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGATATGATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AMTTACWCAGATTTAATATACACCTTACTTGAAGARTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGTTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGGAGCACAAAGA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTATTATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578137
ATGAAAGTGAAGGGGATGAGGAAGCATTGTCAGCACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------ACAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAACTGCACTGACACAAATACCACTAGTAATGCTACC------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAGTGAGACAAAGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATAATAATGCTACT---------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAGTGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGAAAAAGCTTGGAATAAAACTTTAAGACAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAGTCTCGGG------------------AATAATACT------------------------------GATCGC---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGAAAAAGCAATGTACGCCCCTCCCATCGAAGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGGACAGGG------------------ACAGGGACA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGGGCAGCA---------CTGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTGTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGATATAATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGTGTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGTTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGGAGCACAAAGA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTATTATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578135
ATGAGAGTGAAGGAGATGAGGAAGCATTGTCAGCACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------ACAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAACTGCACTGACGCAAATACCACTAGTAATGCTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAGTGAGACAAAGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCGCTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATAACAATGCTACT---------------AATACTAGT---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATCATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGGAAAGCTTGGAATAAAACTTTAAGAAAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAGTCTCGGG------------------AATAGTACT------------------------------GATCAC---------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGGACAGGG------------------ACAGAGAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGGGCAGCA---------CTGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGATATGATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AACTACACAGATTTAATATACACTTTACTTGAAGAGTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGTTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGCACAAATA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCCAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTAATATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578124
ATGAGAGTGAAGGAGATGAGGAAGCATTGTCAGCACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCCTTGGGATGTTAATSGTC------------TGTAGTGCTGCA---------ACAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAACTGCACTGACGCAAATACAACTAGTAATGCTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAGTGAGACAAAGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCGCTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATAACAATGCTACT---------------AATACTAGT---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATCATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGGAAAGCTTGGAATAAAACTTTAAAAAAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAGTCAAGGG------------------AATAATACT------------------------------GATCAC---------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGGAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGAAAAATCGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGGACAGGG------------------ACAGAGAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAAAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGGGCAGCA---------CTGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGGCTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGATATAATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGATTTAATATACACTTTACTTGAAGAGTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGTTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGGAGCACAAAGA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTATTATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578130
ATGAAAGTGAAGGAGATGAGGAAGCCTTGGCAGCACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------ACAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAACTGCACTGACACAAATACCACTAGTAATGCTACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAGTGAGACAAAGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATAATAATGCTACT---------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACGATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATCATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGGAAAGCTTGGAATAAAACTTTAAGAAAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAGTCTCGGG------------------AATAATACT------------------------------GATCGC---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGGACAGGG------------------ATAGAGAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGGGCAGCA---------CTGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGATATGATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGATTTAATATACACTTTACTTGAAGAGTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGTTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGCACAAATA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTATTATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578131
ATGAGAGTGAAGGGGATGAGGAAGCATTGGCAGAACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------ACAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAAGTGCACTGACAATATCACTAGTAATGCTGTTAATAGTAGTAAT---------------------------------------------------------------------------GCTGCTAATAGTAGTAAGACAGAGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATAACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCGGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATAATAAGACTACT---------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGATATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGAAAAGCTTGGAATAGAACTTTAAGACAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAGTCAAGGG------------------AATAATACT------------------------------GATCAC---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGAAGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGGACAGGG------------------ACAGAGAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGGGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGGGCAGCAGTG---ACACTGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGATATAATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGTGTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTGTGCTGTGTTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCTTTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGCACAAATA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTAATATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578136
ATGAGAGTGAAGGAGATGAGGAAGCATTGTCAGCACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------ACAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAACTGCACTGACAATATCACTAGTAATGCTACT---------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAATAAGACAGAGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAGGAATATGCACTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATGGTAATGCTACT---------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTGCAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTATTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATACTAAAACCATCATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGAAAAGCTTGGAATAGAACTTTAAGACAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAGTCTCGGG------------------AATAGTACT------------------------------GATCAC---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCCCCCATCCAGGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGGGGT------------------AATGAC------------------------ACAGAGAAA---GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGAGAGTTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGGGCAGTAGGG---GCACTGGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGATATAATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGTGTAATATACACCTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTGTGCTGTGTTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGCACAAATA------------------ATCTTTAGAGCTCTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTAATATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578150
ATGAGAGTGAAGGAGATGAAGAAGCATTGTCAGCACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------ACAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATATGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAACTGCACTGACAATATCACTAGTAATGCTGCTAATAGTAGTAAT---------------------------------------------------------------------------GCTGCTAATAGTAGTAAGACAGAGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATGGTAATGCTACT---------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACGATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATCATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGGAAAGCTTGGAATAAAACTTTAAGAAAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAGTCTCGGG------------------AATAGTACT------------------------------GATCAC---------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTGGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGGACAGGG------------------ACAGAGAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAGTTG--------------------------------------AGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGGGCAGCA---------CTGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGATATGATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGATTTAATATACACCTTACTTGAAGAGTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGTTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTGTCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGTCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGGAGCACAAAGA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGAGCTTTACTATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578134
ATGAAAGTGAGGGAGATGAAGAAGCATTGGCAGTACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------ACAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAACTGCACTGACAATATCACTAGTAATGCTGCTAATAGTAGTAAT---------------------------------------------------------------------------GCTGCTAATAATAGTAAGACAGAGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATGGTAATGCTACT---------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACGATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATACTAAAACCATCATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGAAAAGCTTGGAATAGAACTTTAAGACAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAATTCAGGG------------------AATAATACT------------------------------GATCAC---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCCCCCATCCAGGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGGACA------------------------GAGAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGGGCAATAGGG---GCACTGGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGG-CATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGATATAATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGTGTAATATACACCTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTGTGCTGTGTTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGGAGCACAAAGA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTAATATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578160
ATGAGAGTGAAGGAGATGAGGAAGCCTTGTCAGCACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------ACAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAACTGCACTGACAATATCACTAGTAATGCTACT---------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAATAAGACAGAGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAGGAATATGCACTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATGGTAATGCTACT---------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACGATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATCATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGAAAAGCTTGGAATAAAACTTTAAGAAAGGTAGCTAAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AATAGTACTGATAGTAGTCTCGGG------------------AATAGTACT------------------------------GATCAC---------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGGACAGGG------------------ACAGAGAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGAGAGTTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGGGCAGTAGGG---GCACTGGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGATATGATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGATTTAATATACACTTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAAAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGTTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGGAGCACAAAGA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAAAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTAATATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578127
ATGAGAGTGAAGGGGATGAGGAAGCATTGGCAGGACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------ACAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAACTGCACTGACACAAATACCACTAGTAATGCTACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAGTGAGACAAGGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATAATAATGCTACT---------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGAAAAAGCTTGGAATAAAACTTTAAGACAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCAAAACTGTTTAATACGACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAATCAAGGG------------------AATAATACT------------------------------GATCAC---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGC------------------AATGGGACAGGG------------------ATAGGGACA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGGGCAGCAGTG---ACACTGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGATATAATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACGAGTGTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGCACAAATA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTAATATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578155
ATGAGAGTGAAGGAGATGAGGAAGCATTGTCAGCACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------ACAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAACTGCACTGACAATATCACTAGTAATGCTACT---------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAATAAGACAGAGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAGGAATATGCACTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATGGTAATGCTACT---------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACCCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATACTAAAACCATCATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGAAAAGCTTGGAATAGAACTTTAAGACAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAATTCAGGG------------------AATAATACT------------------------------GATCAC---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCCCCCATCCAGGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTGTTAACAAGAGATGGGGGT------------------AATGAC------------------------ACAGAGAAA---GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGGGCAGTAGGG---GCACTGGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGATATAATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGTGTAATATACACCTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGTAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTGTGCTGTGTTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGCACAAATA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTAATATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578153
ATGAAAGTGAAGGAGATGAGGAAGCCTTGGCAGCACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------ACAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAACTGCACTGACACAAATACCACTAGTAATGCTACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAGTGAGACAAAGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATAATAATGCTACT---------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACGATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATCATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGGAAAGCTTGGAATAAAACTTTAAGAAAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAGTCTCGGG------------------AATAATACT------------------------------GATCGC---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGGACAGGG------------------ATAGAGAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAAA--AAAAGGGCAGCA---------CTGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGATATGATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGATTTAATATACACCTTACTTGAAGAGTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTATTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGGAGCACAAAGA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTAATATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578147
ATGAGAGTGAAGGGGATGAGGAAGCATTGGCAGAACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCTTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------ACAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGCATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAACTGCACTGACAATATCACTAGTAATGCTGCTAATAGTAGTAAT---------------------------------------------------------------------------GCTGCTAATAGTAGTAAGACAGAGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCGCTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATGATAATGCTACT---------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACGATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAGTGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGAAAAGCTTGGAATAAAACTTTAAGAAAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAGTCTCGGG------------------AATGGTACT------------------------------GATCAC---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGGACAGGG------------------ACAGAGAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGGGCAGCA---------CTGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCCCTGGATATGATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGTGTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGTTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGGAGCACAAAGA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTATTATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578119
ATGAGAGTGAAGGGGATGAGGAGGCATTGTCAGCACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------ACAAAATTGTGGGTCACGGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAACTGCACTGACAATATCACTAGTAATGCTACT---------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAATAAGACAGAGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATAATAAT---ACT---------------AATACTAGT---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGAAAAGCTTGGAATAGAACTTTAAGACAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAACACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAGTCAAGGG------------------AATAATACT------------------------------GATCAC---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAA-ACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCCCCCATCCAGGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGGGGT------------------AAT------GAC------------------ACAGAGAAA---GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGAGAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGGGCAGTAGGG---GCACTGGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGATATAATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGTGTAATATACACCTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGCTTAAGAATCGTTTTTGCTGTGTTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTGTCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGCACAAATA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCCTTATTATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578154
ATGAAAGTGAAGGAGATGAGGAAGCCTTGGCAGCACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------ACAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAACTGCACTGACACAAATACCACTAGTAATGCTACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAGTGAGACAAAGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATAATAATGCTACT---------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACGATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATCATAGTACAACTAAAAGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGGAAAGCTTGGAATAAAACTTTAAGAAAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAGTCTCGGG------------------AATAATACT------------------------------GATCGC---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGGACAGGG------------------ATAGAGAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGGGCAGCA---------CTGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGATATGATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGATTTAATATACACTTTACTTGAAGAGTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGTTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGCACAAATA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTATTATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578122
ATGAAAGTGAAGGGGATGAGGAAGCATTGTCAGCACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------ACAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAAGTGCACTGACAATATCACTAGTAATGCTGCTAATAGTAGTAATGCTGCTAAT---------------------------------------------------------AGTAGTAATGCTGCTAATAGTAGTAAGACAGAGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATGGTAATGCTACT---------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAAATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATACCAAAACCATCATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGAAAGAGCTTGGAATAAAACTTTAAGACAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AACGGTACTGATAGTAGTCCCGGG------------------AATAATACT------------------------------GATCAC---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGGACAGGG------------------ACAGAGAAA---GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGGGCAGCAGTG---ACACTGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGATATAATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGTGTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGTTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGCACAAATA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTAATATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578164
ATGAGAGTGAAGGAGATGAGGAAGCATTGTCAGCACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------ACAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAACTGCACTGACACAAATACCACTAGTAATGCTACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAGTGAGACAAAGATGCAGGAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATGGTAATGCTACT---------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTACCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACGATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAGTGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATTAGATCCGAGAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGAAAAGCTTGGAATAAAACTTTAAGACAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAGTCTCGGG------------------AATAATACT------------------------------GATCAC---------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGGACAGGG------------------ACAGGGACA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGGGCAGCA---------CTGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACTTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGATATGATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGATTTAATATACACTTTACTTGAAGAGTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGGATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGTTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTGTCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGCACAAATA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTATTATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578128
ATGAGAGTGAAGGGGATGAGGAGGCATTGGCAGCACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------ACAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAAGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAACTGCACTGACGCAAATACCACTAGTAATGCTACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAGTGAGACAAAGATGCAGGAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATGGTAATGCTACT---------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACGATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATCATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGGAAAGCTTGGAATAAAACTTTAAGAAAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAGTCTCGGG------------------AATAGTACT------------------------------GATCAC---------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGGACAGGG------------------ATAGAGAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGGGCAGCA---------CTGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGATATGATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGATTTAATATACACTTTACTTGAAGAGTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGTTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGCACAAATA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCCAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTAATATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578143
ATGAGAGTGAAGGGGATGAGGAAGCATTGTCAGCACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------ACAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAACTGCACTGACACAAATACCACTAGTAATGCTACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAGTGAGATAAAGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATGGTAATGCTACT---------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACGATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATTAGATCTGAGCATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGAAAAGCTTGGAATAAAACTTTAAGACAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGGGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAATCCAGGG------------------AATAATACT------------------------------GATCAC---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTGTGTGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGGACAGGG------------------ACAGAGAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGGGCAGCA---------CTGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGATATGATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGTTTAATATACACCTTACTTGAAGAGTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTGTTGGCATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGTTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGGACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGCTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGGAGCACAAAGA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTAATATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578163
ATGAGAGTGAAGGAGATGAAGAAGCATTGTCAGCACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GCAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTGGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATATGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAACTGCACTGACAATATCACTAGTAATGCTGCTAATAGTAGTAAT---------------------------------------------------------------------------GCTGCTAATAGTAGTAAGACAGAGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATGGTAATGCTACT---------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACGATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATCATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGGAAAGCTTGGAATAAAACTTTAAGAAAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAGTCTCGGG------------------AATAGTACT------------------------------GATCAC---------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTGGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGGACAGGG------------------ACAGAGAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGGGCAGCA---------CTGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGATATGATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGATTTAATATACACCTTACTTGAAGAGTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGTTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGCACAAATA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTATTATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578146
ATGAAAGTGAAGGAGATGAGGAAGCCTTGGCAGCACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------ACAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGGGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAACTGCACTGACACAAATACCACTAGTAATGCTACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAGTGAGACAAAGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATAATAATGCTACT---------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACGATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAGTGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATCATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGGAAAGCTTGGAATAAAACTTTAAGAAAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAGTCTCGGG------------------AATAATACT------------------------------GATCGC---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGGACAGGG------------------ATAGAGAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGGGCAGCA---------CTGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGATATGATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGATTTAATATACACCTTACTTGAAGAGTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAACGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGTTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATACCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGCACAAATA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTATTATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578140
ATGAAAGTGAAGGAGATGAGGAAGCCTTGGCAGCACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------ACAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGGGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAACTGCACTGACACAAATACCACTAGTAATGCTACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAGTGAGACAAAGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATAATAATGCTACT---------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACGATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAGTGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATCATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGGAAAGCTTGGAATAAAACTTTAAGAAAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAGTCTCGGG------------------AATAATACT------------------------------GATCGC---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGGACAGGG------------------ATAGAGAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGGGCAGCA---------CTGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGATATGATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGATTTAATATACACCTTACTTGAAGAGTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAACGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGTTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATACCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGCACAAATA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTATTATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578152
ATGAAAGTGAAGGAGATGAGGAAGCCTTGGCAGCACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------ACAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAACTGCACTGACACAAATACCACTAGTAATGCTACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAGTGAGACAAAGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATAATAATGCTACT---------------AATACTAGC---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACGATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATCATAGTACAACTAAATGAAACTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTAGAAAAGCTTGGAATAAAACTTTAAGACAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTTAAT------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAGTCTCGGG------------------AATAATACT------------------------------GATCAC---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAGGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGGACAGGG------------------ACAGGGACA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGGGCAGCA---------CTGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACTTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGATATGATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGATTTAATATACACTTTACTTGAAGAGTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGGATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGTTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGCACAAATA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTATTATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578138
ATGAAAGTGAAGGAGATGAGGAAGCCTTGGCAGCACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------ACAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAACTGCACTGACACAAATACCACTAGTAATGCTACT------------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAGTGAGACAAAGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATAATAATGCTACT---------------AATACTAGT---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGAAAAGCTTGGAATAAAACTTTAAGACAGGTAGCTAAAAAGTTAAGA---GAACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAATCCAGGG------------------AATAATACT------------------------------GATCAC---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCCATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGGACAGGG------------------ACAGAGAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACTGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGGGCAGCA---------CTGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCCCTGGATATGATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGTGTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTGTTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAAAAGTAGCACAAATA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTAATATAA

C.HEMA4284.UAB.EU578125
ATGAGAGTGAAGGAGATGAGGAAGCATTGTCAGCACTCA---------TGGACAGGGGGC------------------------ATATTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------ACAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGACACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAACTGCACTGACGCAAATACCACTAGTAATGCTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAGTGAGACAAAGATGCAGGCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGAATATGCGCTTTTTTATAAGCTTGATGTAGTACCAATAACAGATGAGAATAACAATGCTACT---------------AATACTAGT---------------------------TATAGGTTAATAAATTGTAACACCTCAGCCATTACACAAGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACATTCAATGGATCAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAATTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTAATTAGATCTGAGAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATCATAGTACAACTAAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAATATT------AGTGGGAAAGCTTGGAATAAAACTTTAAGAAAGGTAGCTGAAAAGTTAAGA---GGACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACGTGG---------------AATGGTACTGATAGTAGTCTCGGG------------------AATAGTACT------------------------------GATCAC---------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGAAAAATTGTATGTAGATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGGGACAGGG------------------ACAGAGAAA---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCGAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGGGCAGCA---------CTGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGGCTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGGTCTCTGGATATAATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGATTTAATATACACTTTACTTGAAGAGTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGTTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGCTACTCACCATTATCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGACCCGAAGGAATCGACGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTTGGCAATTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGGCTCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGGAGCACAAAGA------------------ATCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGGCAGGGCTTCGAAAGAGCTTTATTATAA

C.JOTO5278.UAB.EU578166
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGTTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAGTCGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCGGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGATAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAGAGTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGTACTAATGTAACTACTACTGAAAATTCC------------------------------------------------------------------------------------------------------AATTTAACTGATTTT---GATATCATGAAAAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACCTAAGAAAT------AAAGTGAAGGGGGAATATGCACTTTTTTATACAAATGATATAGTTAAAACAGAT---GATGGAAGA---------------------------------------------------------AACTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAAGCCTTACACAGGCCTGTCAAAAGGTATCCTTTCAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCACTTCTAAAATGT---AATGAAAAGAATTTCAATGGAACAGGACGATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTACTTAGATCTGAAAATTTTACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACACCTGAACAAAACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTGGCAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAAA---GTATTTTATGCAACAGGACAAGTAATAGGAGATATAAGGAAAGCACATTGTACACTT------AATGAAACAGAATGGAATAAAACTTTAAAACAGATAGCTATAAAATTAAGA---GAAAAATTT---------------AATAAAACA---ATAGTTTTTGGGCCACCA------CCCCCAGGAGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACCTCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGGTACTTGGAGTAGTACTGGGGAG---------------AATAACACTGAAGGATCAGGAAAC------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGGATAAAACAAATCATCAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCCATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTACATGTGTATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACCAGAGATGGGGGGAATAAAGTT---------AATGGGACT---------------------AATGAGACT---GAGATCTTCAGACCTGCAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGGCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAACATCTGTTGCAGCTTACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTACCTTGGAATGCTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTGGATATGATTTGGAAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTAATATACTCCTTAATTGAAGAGTCACAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAGTTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCTC---CTCCCAGCCCAGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAGTCCCTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATTTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATCCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.JOTO5278.UAB.EU578183
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACAAGTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCGGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAGAGTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAGCAGATGCACGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGTACTAATGTAACTACTACT---------------------------------------------------------------------------------------------------GATACTACTTCACCTCTTGCCAATTTAACTGATATCATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCCTAAAAGAT------AAACTGAAGAAGGAGTATGCACTTTTTTATACCTATGATATAGTTAGAATAGAAACTAATGGAACC---------------------------------------------------------AAATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAAGCCTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTCAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCACTTCTAAAGTGT---AATGAAAAGAATTTCAATGGAACAGGACGATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAATGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTACTTAGATCTGAAAATTTTACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTGCACCTGAACAAAACTATAGTAATTAATTGTACAAGACCTGGCACCAGTACAAGAAGAAGTATACGTATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTATGCAACAGGACAAGTAACAGGAGATATAAGGAAAGCACAATGTACACTT------AATGGAACAGAATGGAATAAAACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAAAAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCTTTTGAGCCACCA------CCCCCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAATTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACCACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAGTACTTGGAGTAGTACTGGGGAG---------------AATAACACTGAA---TCAGGAGGA------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATCATCAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCCATATATGCCCCTCCTATCAGCGGACAAATTACATGTGCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGGGGGATTAATGTT---------AGTGAGACC---------------------ACTGGGATT---GAGATCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAACTTGAACCA---TTGGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAATAATTTGCTGAGGGCTATTGACGCGCAACAACATCTGTTGCAGCTTACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTACCTTGGAATGCTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTGGAGGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGTTAATATACTCCTTAATTGAAGAGTCACAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAGTTAGATAAGTGGTCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAGTCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATTTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------GGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGACGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATCCTTAACATACCTACACGAATAAGACAGGGCCTTGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.JOTO5278.UAB.EU578174
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCCTCGGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGATAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAGAGTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGTACTAATGTAACTACTACTGAAAATTCC------------------------------------------------------------------------------------------------------AATTTAACTGATTTT---GATATCATGAAAAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACCTAAGAAAT------AAAGTGAAGGGGGAATATGCACTTTTTTATACAAATGATATAGTTAAAACAGAT---GATGGAAGA---------------------------------------------------------AACTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAAGCCTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTCAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCACTTCTAAAGTGT---AATGAAAAGAATTTCAATGGAACAGGACGATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTACTTAGATCTGAAAATTTTACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACACCTGAACAAAACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTGGCAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAAA---GTATTTTATGCAACAGGACAAGTAATAGGAGATATAAGGAAAGCACATTGTACACTT------AATGAAACAGAATGGAATAAAACTTTAAAACAGATAGCTATAAAATTAAGA---GAAAAATTT---------------AATAAAACA---ATAGTTTTTGGGCCACCA------CCCCCAGGAGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTGTTCTACTGTAATACAACACCTCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGGTACTTGGAGTAGTACTGGGGAG---------------AATAACACTGAAGGATCAGGAAAC------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGGATAAAACAAATCATCAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCCATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTACATGTGTATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACCAGAGATGGGGGGAATAAAGTT---------AATGGGACT---------------------AATGAGACT---GAGATCTTCAGACCTGCAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGGCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAATAATTTGCTGAGAGCTATTGAAGCGCAACAACATCTGTTGCAGCTTACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTACCTTGGAATGCTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTGGAGGTGATTTGGCAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AACTACACAGGGTTAATATACTCCTTAATTGAAGAATCACAGAACCAACAAGAAAAGAATGAGCAAGAATTATTGGAGTTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAGTCCCTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATTTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATCCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.JOTO5278.UAB.EU578177
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGTTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCGGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGATAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAGAGTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGTACTAATGTAACTACTACTGAAAATTCAAATACTACCAATACT---------------------------------------------------------------------ATCACCACTACTACTCCCAATTTAGCTGATATC---------ATGAAAAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAATCCTAAAAGAT------AAAGTGAAGCAGGAATATGCACTTTTTTATACATATGATATAGTTAAAATAGAT---GATGGAAAT------------------------------------------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAAGCCTTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTCAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCACTTCTAAAATGT---AATGAAAAGAATTTCAATGGAACAGGACGATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTACTTAGATCTGAAAATTTTACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACACCTGAACAAAACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTGGCAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAAA---GCATTTTATGCAACAGGACAAGTAATAGGAGATATAAGGAAAGCACATTGTACACTT------AATGGAACAGAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAAAAATTT---------------AATAAAACA---ATATCTTTTGAGCCACCA------CCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTATAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACACCACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAGTAAT------------GGGGAG---------------AATCAAACTGAAGGACCAAGAGAA------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATCATCAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCTATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTACATGTGTATCAAATATTACAGGTCTGCTATTAACAAGAGATGGGGGTAATGTT------------AATGGGACT---------------------AATGGGACTACTGAGATCTTCAGACCTGCAGGAGGGAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATTTGCTGAGAGCTATTGAAGCGCAACAACATCTGTTGCAGCTTACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTACCTTGGAATGCTAGTTGGAGC---------------------------AATAAAACTCTGGAGGTGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGGATAATATACTCCTTAATTGAAGAATCACAGAACCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGAGTTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAGTCCCTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATTTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATCCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.JOTO5278.UAB.EU578171
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGTTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAGTCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCGGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGATAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAGAGTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGTACTAATATAACTACTACTGAAAATTCAAATACTACCAATACT---------------------------------------------------------------------ATCACCACTACTACTCCCAATTTAGCTGATATC---------ATGAAAAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAATCCTAAAAGAT------AAAGTGAAGCAGGAATATGCACTTTTTTATACATATGATATAGTTAAAACAGAT---GATGGAAAT------------------------------------------------------------TATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAAGCCTTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTCAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCACTTCTAAAATGT---AATGAAAAGAATTTCAATGGAACAGGACGATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTACTTAGATCTGAAAATTTTACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACACCTGAACAAAACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTGGCAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAAA---GCATTTTATGCAACAGGACAAGTAATAGGAGATATAAGGAAAGCACATTGTACACTT------AATGGAACAGAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAAAAATTT---------------AATAAAACA---ATATCTTTTGAGCCACCA------CCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTATAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACACCACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAGTAAT------------GGGGAG---------------AATCAGACTGAAGGACCAAGAGAA------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATCATCAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCTATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTACATGTGTATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGGGGTAATGTT------------AATGGGACT---------------------AATGGGACTACTGAGATCTTCAGACCTGCAGGAGGGAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAATAATTTGCTGAGAGCTATTGAAGCGCAACAACATCTGTTGCAGCTTACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTACCTTGGAATGCTAGTTGGAGC---------------------------AATAAAACTCTGGAGGTGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGGTTAATATACTCCTTAATTGAAGAATCACAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAGTTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCACAGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAGTCCCTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATTTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAACAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATCCTTAACATACCTACACGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.JOTO5278.UAB.EU578167
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGTTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAGTCGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCCTCGGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGATAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAGAGTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTAATGTAAATATTACTAAAAATTCAAATACTACCACC---------------------------------------------------------------------------ACTACTACT---CCTGATTTAGCTGATATC---------ATGAAAAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAATCCTAAAAGAT------AAAGTGAAGCAGGAATATGCACTTTTTTATACATATGATATAGTTAAAACAGAT---GATGGAAAT------------------------------------------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAAGCCTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTCAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCACTTCTAAAGTGT---AATGAAAAGAATTTCAATGGAACAGGACGATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGGATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTACTTAGATCTGAAAATTTTACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACACCTGAACAAAACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTGGCAATAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAAA---GCATTTTATGCAACAGGACAAGTAATAGGAGATATAAGGAAAGCACATTGTACACTT------AATGGAACAGAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAAAAATTT---------------AATAAAACA---ATATCTTTTGAGCCACCA------CCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTATAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACACCACTGTTCAATAGTACTTGG---------------AATAGTAAT------------GGGGAG---------------AATCAGACTGAAGGACCAAGAGAA------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATCATCAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCCATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTACATGTGTATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGGGGTAATGTT------------AATGGGACT---------------------AATGGGACTACTGAGATCTTCAGACCTGCAGGAGGGAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAATAATTTGCTGAGAGCTATTGAAGCGCAACAACATCTGTTGCAGCTTACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTACCTTGGAATGCTAGTTGGAGC---------------------------AATAAAACTCTGGAGGTGATTTGGAAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGGTTAATATACTCCTTAATTGAAGAATCACAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAGTTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCACAGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAGTCCCTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATTTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGGAGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATCCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.JOTO5278.UAB.EU578168
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGGATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAGGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCGGATGCTAAAGCACATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACCCATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGATAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAGAGTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGCGTTACTCTAAATTGTACTAATGTAACTGCTACTGAAAAGTCAAAT------------------------------------------------------------------------------------------AATACTTCACTTCTTGCCAATTTAACTGAGATCATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCCTAAAAGAT------AAACTGAAGAAGGAATATGCACTTTTTTATACCTATGATATAGTTAGAATAGAAACTAATGGAACC---------------------------------------------------------ATATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAAGCCTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTCAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCACTTCTAAAGTGT---AATGAAAAGAATTTCAATGGAACAGGACGATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTACTTAGATCTGAAAATTTTACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACACCTGAACAAAACTATAGTAATTAATTGTACAAGACCTGGCACCAGTACAAGAAGAAGTATACGTATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTATGCAACAGGACAAGTAACAGGAGATGTAAGGAAAGCACAATGTACACTT------AATGGAACAGAATGGAATAAAACTTTAAAACAGATAGTGATAAAATTAGGA---GAGAAATTT---------------AATAAAACA---ATAACTTTTGAGCCACCA------CCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTATAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACACCACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAGTAAT------------GGGGAG---------------AATAAGACTGAAGGACCAAGAGAA------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATCATCAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCCATATATGCCCCTCCTATCAGCGGACAAATTACATGTGCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGGGGGAATGTT------------------------------------------AGTGAGACT---GAGACCTTCAGGCCTGCAGGAGGGAATATGAAAGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAGATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAATAATTTGCTGAGAGCTATTGAAGCGCAACAACATCTGTTGCAGCTTACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTACCTTGGAATGCTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTGGATGTGATTTGGAAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGTTAATATACTCCTTAATTGAAGAATCACAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAGTTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAGTTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCTC---CTCCCAGCCCAGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACAGATCCAGTCCCTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATTTACCACCGCTTGAGAGACTTTCTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGGAGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATCCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.JOTO5278.UAB.EU578176
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAGTCGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCGACCACCACTCTATTTTGTGCCTCGGATGCTAAAGCACATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAGAGTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGTACTAATATAACTACTACTGGAAAGTCAAAG------------------------------------------------------------------------------------------AGTATTTCACTTCTTGCCAATTTAACTGATATCATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCCTAAAAGAT------AAACTGAAGAAGGAATATGCACTTTTTTATACCTATGATATAGTTAGAATAGAAACTAATGGAACC---------------------------------------------------------ATATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAAGCCTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTCAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCACTTCTAAAGTGT---AATGAAAAGAATTTCAATGGAACAGGACGATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTACTTAGATCTGAAAATTTTACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACACCTGAACAAAACTATAGTAATTAATTGTACAAGACCTGGCACCACTACAAGAAGAAGTATACGTATAGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTATGCAACAGGACAAGTAACAGGAGATATAAGGGGAGCACGTTGTACACTT------AATGGAACAGAATGGAATAAAACTTTAAAACAGATAGTGATAAAATTAGGA---GAGAAATTT---------------AATAAAACA---ATAGTTTTTAAGCCA---------CCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAATTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACACCACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAGTAAT------------GGGAAG---------------AATCAGACTGAAGGACCAAGGGAA------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATCATCAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCCATATATGCCCCTCCTATCAGCGGACAAATTACATGTGTATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGGGGTAATGTT------------AATGGGACT---------------------AATGGGACTACTGAGATCTTCCGACCTGCAGGAGGGAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAGATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAATAATTTGCTGAGAGCTATTGAAGCGCAACAACATCTGTTGCAGCTTACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTACCTTGGAATGCTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTGGATATGATTTGGAAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGGTTAATATACTCCTTAATTGAAGAATCACAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAGTTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCAGCGGGGA------CCCGGCAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAGTCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATTTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATCCTTAACATACCTACACGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.JOTO5278.UAB.EU578180
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGTTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAGTCGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCGGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGATAGTATTG---GTAAATGTGACAGAAGAGTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACACCACTCTGTGTTACTCTAAATTGTACTAATGTAACTACTACTGAAAATTCAAATACTACCAATACT------------------------------------------------------------------ATCACCACTGCTACT---CCCAATTTAGCTGATATC---------ATGAAAAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAATCCTAAAAGAT------AAAGTGAAGCAGGAATATGCACTTTTTTATACATATGATATAGTTAAAACAGAT---GATGGAAAT------------------------------------------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAAGCCTTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTCAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCACTTCTAAAGTGT---AATGAAAAGAATTTCAATGGAACAGGACGATGCACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTACTTAGATCTGAAAATTTTACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACACCTGAACAAAACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTGGCAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAAA---GCATTTTATGCAACAGGACAAGTAATAGGAGATATAAGGAAAGCACATTGTACACTT------AATGGAACAGAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAAAAATTT---------------AATAAAACA---ATATCTTTTGAGCCACCA------CCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACCACTGTTTAATAGTATTTGG---------------AATAGTACT------------GGGGAG---------------AATAGAACTGGAGGACCAGGAGAA------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATCATCAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCTATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTACATGTGTATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGGGGTAATGTT------------AATGGGACT---------------------AATAGGACTACTGAGATCTTCAGACCTGCAGGAGGGAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAATAATTTGCTGAGAGCTATTGAAGCGCAACAACATCTGTTGCAGCTTACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTACCTTGGAATGCTAGTTGGAGC---------------------------AATAAAACTCTGGAGGCGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGGTTAATATACTCCTTAATTGAAGAATCACAGAACCAACAAGAAAAGAATGAAAAGGAATTATTGGAGTTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGCTTTTACTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTCCAGACCCGC---CTCCCAGCACAGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAGTCCCTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATTTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATCCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.JOTO5278.UAB.EU578185
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGTTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACAAGTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCGGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAGAGTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAGCAGATGCACGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGTACTAATGTAACTACTACTGAAAATTCAAAGACT---------------------------------------------------------------------------------------------TCACCTCTTGCCAATTTAACTGATATCATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCCTAAAAGAT------AAACTGAAGAAGGAGTATGCACTTTTTTATACCTATGATATAGTTAGAATAGAAACTAATGGAACC---------------------------------------------------------AAATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAAGCCTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTCAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCACTTCTAAAGTGT---AATGAAAAGAATTTCAATGGAACAGGACGATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAATGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTACTTAGATCTGAAAATTTTACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACACCTGAACAAAACTATAGTAATTAATTGTACAAGACCTGGCACCAGTACAAGAAGAAGTATACGTATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTATGCAACAGGACAAGTAACAGGAGATATAAGGAAAGCACAATGTACACTT------AATGGAACAGAATGGAATAAAACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAAAAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCTTTTGAGCCACCA------CCCCCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAATTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACCACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAGTACTTGGAGTAGTACTGGGGAG---------------AATAACACTGAA---TCAGGAGGA------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATCATCAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCCATATATGCCCCTCCTATCAGCGGACAAATTACATGTGCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGGGGGATTAATGTT---------AGTGAGACC---------------------ACTGGGATT---GAGATCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAACTTGAACCA---TTGGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAATAATTTGCTGAGGGCTATTGACGCGCAACAACATCTGTTGCAGCTTACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTACCTTGGAATGCTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTGGAGGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGGTTAATATACTCCTTAATTGAAGAGTCACAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAGTTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAGTCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATTTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------GGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATCCTTAACATACCTACACGAATAAGACAGGGCCTTGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.JOTO5278.UAB.EU578172
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCCTCGGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGATAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAGAGTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGTACTAATGTAACTACTACTGAAAATTTAAATACT---------------------------------------------------------------------------------------ACTACTTCCAATTTAACTGATTTAAATGAAATCATGAGAAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAATCCTAAAAGAT------AAAGTGAAGCAGGAATATGCACTTTTTTATACATATGATATAGTTAAAACAGAT---GATGGAAAT------------------------------------------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAAGCCTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTCAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCACTTCTAAAGTGT---AATGAAAAGAATTTCAATGGAACAGGACGATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTACTTAGATCTGAAAATTTTACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACACCTGAACAAAACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTGGCAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAAA---GCATTTTATGCAACAGGACAAGTAATAGGAGATATAAGGAAAGCACATTGTACACTT------AATGGAACAGAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAAAAATTT---------------AATAAAACA---ATATCTTTTGAGCCACCA------CCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTATAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAGCACCACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAGTAAT------------GGGGAG---------------AATCAGACTGAAGGACCAAGAGAA------------------------------------------AACATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATTATCAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCTATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTACATGTGTATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGGGGTAATATT------------AATGGGACT---------------------AATGGGACTACTGAGATCTTCAGACCTGCAGGAGGGAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAG------------------------------------CTGTTGCAGCTT----------------------------CAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTACCTTGGAATGCTAGTTGGAGC---------------------------AATAAAACTCTGGAGGTGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGGTTAATATACTCCTTAATTGAAGAGTCACAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAGTTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAGTCCCTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATTTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATCCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.JOTO5278.UAB.EU578170
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGGATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCGGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACCCATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGATAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAGAGTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTAATGTAACTACTACTGAAAATTCAAATACTACCAATACT---------------------------------------------------------------------ACCACCACTACTACTCCCAGTTTAGCTGATATC---------ATGAAAAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAATCCTAAAAGAT------AAAGTGAAGCAGGAATATGCACTTTTTTATACATATGATATAGTTAAAACAGAT---GATGGAAAT------------------------------------------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAAGCCTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTCAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCACTTCTAAAATGT---AATGAAAAGAATTTCAATGGAACAGGACGATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAGTTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTACTTAGATCTGAAAATTTTACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACACCTGAACAAAACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTGGCAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAAA---GCATTTTATGCAACAGGACAAGTAATAGGAGATATAAGGAAAGCACATTGTACACTT------AATGGAACAGAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAAAAATTT---------------AATAAAACA---ATATCTTTTGAGCCACCA------CCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTATAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACACCACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAGTAAT------------GGGGAG---------------AATCAGACTGAAGGACCAAGAGAA------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATCATCAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCTATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTACATGTGTATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGGGGTAATGTT------------AATGGGACT---------------------AATGGGACTACTGAGATCTTCAGACCTGCAGGAGGGAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGA---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGCATAGTGCAGCAGCAGAATAATTTGCTGAGAGCTATTGAAGCGCAACAACATCTGTTGCAGCTTACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTACCTTGGAATGCTAGTTGGAGC---------------------------AATAAAACTCTGGAGGTGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGGATAATATACTCCTTAATTGAAGAATCACAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAGTTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAGTCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATTTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATCCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.JOTO5278.UAB.EU578169
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGTTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAGTCGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCGGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGATAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAGAGTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGTACTAATGTAACTACTACTGAAAATTTAAATACT---------------------------------------------------------------------------------------ACTACTTCCAATTTAACTGATTTAAATGAAATCATGAGAAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAATCCTAAAAGAT------AAAGTGAAGCAGGAATATGCACTTTTTTATACATATGATATAGTTAAAACAGAT---GATGGAAAT------------------------------------------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAAGCCTTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTCAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCACTTCTAAAGTGT---AATGAAAAGAATTTCAATGGAACAGGACGATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTACTTAGATCTGAAAATTTTACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACACCTGAACAAAACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTGGCAATAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAAA---GCATTTTATGCAACAGGACAAGTAATAGGAGATATAAGGAAAGCACATTGTACACTT------AATGGAACAGAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAAAAATTT---------------AATAAAACA---ATATCTTTTGAGCCACCA------CCCTCAGGAGGAGATCCAGAAATTATAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACACCACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAGTAAT------------GGGGAG---------------AATCAGACTGAAGGACCAAGAGAA------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATCATCAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCTATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTACATGTGTATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGGGGTAATGTT------------AATGGGACT---------------------AATGGGACTACTGAGATCTTCAGACCTGCAGGAGGGAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAATAATTTGCTGAGAGCTATTGAAGCGCAACAACATCTGTTGCAGCTTACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTACCTTGGAATGCTAGTTGGAGC---------------------------AATAAAACTCTGGAGGTGATTTGGAAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGGATAATATACTCCTTAATTGAAGAATCACAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAGTTAGATAAGTGGGCAAGTCTATGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCACAGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAGTCCCTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATTTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATCCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.JOTO5278.UAB.EU578179
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGTTGTTGATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GACAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCGGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGATAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAGAGTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTAATGTAACTACTACTGAAAATTCAAGTACTACCAATACT------------------------------------------------------------------ATCACCACTGCTACT---CCCAATTTAGCTGATATC---------ATGAAAAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAATCCTAAAAGAT------AAAGTGAAGCAGGAATATGCACTTTTTTATACATATGATATAGTTAAAACAGAT---GATGGAAAT------------------------------------------------------------TACAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAAGCCTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTCAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCACTTCTAAAGTGT---AATGAAAAGAATTTCAATGGAACAGGACGATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAT---GAGATAGTACTTAGATCTGAAAATTTTACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACACCTGAACAAAACTATAGTAATTAATTGTACAAGACCTGGCAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAAA---GCATTTTATGCAACAGGACAAGTAATAGGAGATATAAGGAAAGCACATTGTACACTT------AATGGAACAGAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGCTATAAAATTAAGA---GAAAAATTT---------------AATAAAACA---ATAGTTTTTGGGCCACCA------CCCCCAGGAGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACCTCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGGTACTTGGAGTAGTACTGGGGAG---------------AATAACACTGAAGGATCAGGAAAC------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATCATCAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCTATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTACATGTGTATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGGGGTAATGTT------------AATGGGACT---------------------AATGGGACTACTGAGATCTTCAGACCTGCAGGAGGGAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGGCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAATAATTTGCTGAGAGCTATTGAAGCGCAACAACATCTGTTGCAGCTTACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTACCTTGGAATGCTAGTTGGAGC---------------------------AATAAAACTCTGGAGGTGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGGTTAATATACTCCTTAATTGAAGAGTCACAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAGTTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAGTCCCTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATTTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATACTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.JOTO5278.UAB.EU578181
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGGGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCGGATGCTAAAGCACATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACCCATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGATAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAGAGTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGTACTAATGTAACTACTACTGAAAAGTCAAAT------------------------------------------------------------------------------------------AATACTTCACTTCTTGCCAATTTAACTGAGATCATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCCTAAAAGAT------AAACTGAAGAAGGAATATGCACTTTTTTATACCTATGATATAGTTAGAATAGAAACTAATGGAACC---------------------------------------------------------ATATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAAGCCTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTCAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCACTTCTAAAGTGT---AATGAAAAGAATTTCAATGGAACAGGACGATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTACTTAGATCTGAAAATTTTACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACACCTGAACAAAACTATAGTAATTAATTGTACAAGACCTGGCACCAGTACAAGAAGAAGTATACGTATAGGA------------CCAGGGAAA---GTATTTTATGCAACAGGACAAGTAACAGGAGATATAAGGAAAGCACAATGTACACTT------AATGGAACAGAATGGAATAAAACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAAAAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCTTTTGGGCCACCA------CCCCCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAATTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACCACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAGTACTTGGAGTAGTACTGGGGAG---------------AATAACACTGAA---TCAGGAGGA------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATCATCAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCCATATATGCCCCTCCTATCAGCGGACAAATTACATGTGCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGGGGGATTAATGTT---------------------------------------AGTGAGATT---GAGATCTTCAGACCTGCAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTGGTACAACTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAATAATTTGCTGAGAGCTATTGAAGCGCAACAACATCTGTTGCAGCTTACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTACCTTGGAATGCTAGTTGGAGC---------------------------AATAGATCTCTGGAGGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGGTTAATATACTCCTTAATTGAAGAGTCACAGAACCAACAAGAAAAGAACGAACAAGAATTATTGGAGTTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATCATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCCCAGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAGTCCCTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATTTACCACCGCTTGAGAGACTTTCTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGGAGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATCCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.JOTO5278.UAB.EU578173
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGTTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAGTCGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCGGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGATAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAGAGTTTAACATGTGGAAAAATAATATGATAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGTACTAATGTAACTACTACTGAAAATTCC------------------------------------------------------------------------------------------------------AATTTAACTGATTTT---GATATCATGAAAAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACCTAAGAAAT------AAAGTGAAGGGGGAATATGCACTTTTTTATACAAATGATATAGTTAAAACAGAT---GATGGAAGA---------------------------------------------------------AACTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAAGCCTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTCAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCACTTCTAAAATGT---AATGAAAAGAATTTCAATGGAACAGGACGATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTACTTAGATCTGAAAATTTTACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACACCTGAACAAAACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTGGCAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAAA---GTATTTTATGCAACAGGACAAGTAATAGGAGATATAAGGAAAGCACATTGTACACTT------AATGAAACAGAATGGAATAAAACTTTAAAACAGATAGCTATAAAATTAAGA---GAAAAATTT---------------AATAAAACA---ATAGTTTTTGGGCCACCA------CCCCCAGGAGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAATACCTCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGGTACTTGGAGTAGTACTGGGGAG---------------AATAACACTGAAGGATCAGGAAAC------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGGATAAAACAAATCATCAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCCATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTACATGTGTATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACCAGAGATGGGGGGAATAAAGTT---------AATGGGACT---------------------AATGAGACT---GAGATCTTCAGACCTGCAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGGCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAATAATTTGCTGAGAGCTATTGAAGCGCAACAACATCTGTTGCAGCTTACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTACCTTGGAATGCTAGTTGGAGC---------------------------AATAAAACTCTGGAGGTGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGGTTAATATACTCCTTAATTGAAGAGTCACAGAACCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTGGAGTTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCACAGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAGTCCCTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATTTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATCCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.JOTO5278.UAB.EU578182
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCGGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGATAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAGAGTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGTACTAATGTAACTACTACTGAAAATTCAAATACTACCAATACT---------------------------------------------------------------------ACCACCACTACTACTTCCAATTTAACTGATTTAAATGATATCATGAAAAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACCTAAGAGAT------AAAGTGAAGCAGGAATATGCACTTTTTTATACATATGATATAGTCAAAACAGAT---GATGGAAGA---------------------------------------------------------AAATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAAGCCTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTCAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCACTTCTAAAATGT---AATGAAAAGAATTTCAATGGAACAGGACGATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTACTTAGATCTGAAAATTTTACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACACCTGAACAAAACTGTAGTAATTAATTGTATAAGACCTGGCAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAAA---GTATTTTATGCAACAGGACAAGTAATAGGAGATATAAGGAACGCACATTGTACACTT------AATGAAACAGAATGGAATAAAACTTTAAAACAGATAGCTATAAAATTAAGA---GAAAAATTT---------------AATAAAACA---ATAGCTTTTAAGCCACCA------CCCGCAGGAGGAGACCCAGAAATTATAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACCACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGGTACTTGGAGTAGTACTGGGGAG---------------AATAACACTGAAGGACCAGGAGAA------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATCATCAACATGTGGCAGAGAGTAGGAAAAGCCATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTACATGTGTATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGGGGTAGTGTT------------AATGGGACT---------------------AATGGGACTACTGAGATCTTCAGACCTGCAGGAGGGAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGCAAATTGAACCA---TTGGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGTTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAATAATTTGCTGAGAGCTATTGAAGCGCAACAACATCTGTTTCAGCTTACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTGCTGTACCTTGGAATGCTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTGGATATGATTTGGAAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGGTTAATATACTCCTTAATTGAAGAATCACAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAGTTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAGTCCCTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATTTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATCGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATCCTTAACATACCTACACGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.JOTO5278.UAB.EU578165
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGTTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAGTCATGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCGGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGATAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAGAGTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGTACTAATGTAACTACTACTGAAAATTCAAATACTACCAATACT---------------------------------------------------------------------ATCACCACTACTACTCCCGATTTAGCTGATATC---------ATGAAAAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAATCCTAAAAGAT------AAAGTGAAGCAGGAATATGCACTTTTTTATACATATGATATAGTTAAAACAGAT---GATGGAAAT------------------------------------------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAAGCCTTACACAGGCCTGCCCAAAGGTAACCTTTCAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCACTTCTAAAGTGT---AATGAAAAGAATTTCAATGGAACAGGACGATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTACTTAGATCTGAAAATTTTACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACACCTGAACAAAACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTGGCAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAAA---GCATTTTATGCAACAGGACAAGTAATAGGAGATATAAGGAAAGCACATTGTACACTT------AATGGAACAGAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAAAAATTT---------------AATAAAACA---ATAACTTTTGGACCACCA------CCCCCAGGAGGAGACCCAGAAATTATAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACACCACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAGTAAT------------GGGGAG---------------AATCAGACTGAAGGACCAAGAGAA------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATCATCAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCTATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTACATGTGTATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGGGGTAATGCT------------AATGGGACT---------------------AATGGGACTACTGAGATCTTCAGACCTGCAGGAGGGAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAAA--AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAATAATTTGCTGAGAGCTATTGAAGCGCAACAACATCTGTTGCAGCTTACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTACCTTGGAATGCTAGTTGGAGC---------------------------AATAAAACTCTGGAGGTGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGGTTAATATACTCCTTAATTGAAGAATCACAGAACCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGAGTTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCACAGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAGTCCCTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATTTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATCCTTAACATACCTACACGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.JOTO5278.UAB.EU578184
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGTTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAGTCGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCGGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGATAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAGAGTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGTACTAATGTAACTACTACTGAAAATTCAAATACTACCAATACT------------------------------------------------------------------ATCACCACTGCTACT---CCCAATTTAGCTGATATC---------ATGAAAAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAATCCTAAAAGAT------AAAGTGAAGCAGGAATATGCACTTTTTTATACATATGATATAGTTAAAACAGAT---GATGGAAAT------------------------------------------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAAGCCTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTCAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCACTTCTAAAATGT---AATGAAAAGAATTTCAATGGAACAGGACGATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTACTTAGATCTGAAAATTTTACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACACCTGAACAAAACTATAGTAATTAATTGTACAAGACCTGGCAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAAA---GCATTTTATGCAACAGGACAAGTAATAGGAGATATAAGGAAAGCACATTGTACACTT------AATGGAACAGAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAGGA---GAAAAATTT---------------AATAAAACA---ATATCTTTTGAGCCACCA------CCCCCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACACCACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATAGTAAT------------GGGGAG---------------AATCAGACTGAAGGACCAAGAGAA------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGAATAAAACAAATCATCAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCTATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATCACATGTGTATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGGGGTAATGTT------------AATGGGACT---------------------AATGGGACTACTGAGATCTTCAGACCTGCAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAATAATTTGCTGAGAGCTATTGAAGCGCAACAACATCTGTTGCAGCTTACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTACCTTGGAATGCTAGTTGGAGC---------------------------AATAAAACTCTGGAGGTGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGGTTAATATACTCCTTAATTGAAGAATCACAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAGTTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCACAGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAGTCCCTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATTTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGGGCTATCCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.JOTO5278.UAB.EU578178
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGTTGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAGTCGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCGGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAGATAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAGAGTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGTACTAATGTAACTACTACTGAAAATTCC------------------------------------------------------------------------------------------------------AATTTAACTGATTTT---GATATCATGAAAAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACCTAAGAAAT------AAAGTGAAGGGGGAATATGCACTTTTTTATACAAATGATATAGTTAAAACAGAT---GATGGAAGA---------------------------------------------------------AACTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAAGCCTTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTCAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCACTTCTAAAATGT---AATGAAAAGAATTTCAATGGAACAGGACGATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTACTTAGATCTGAAAATTTTACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACACCTGAACAAAACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCTGGCAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAAA---GTATTTTATGCAACAGGACAAGTAATAGGAGATATAAGGAAAGCACATTGTACACTT------AATGAAACAGAATGGAATAAAACTTTAAAACAGATAGCTATAAAATTAAGA---GAAAAATTT---------------AATAAAACA---ATAGTTTTTGGGCCACCA------CCCCCAGGAGGAGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACCTCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGGTACTTGGAGTAGTACTGGGGAG---------------AATAACACTGAAGGATCAGGAAAC------------------------------------------AATATCACACTCCAATGCAGGATAAAACAAATCATCAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCCATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTACATGTGTATCAAATATTACAGGACTGTTATTAACCAGAGATGGGGGGAATAAAGTT---------AATGGGACT---------------------AATGAGACT---GAGATCTTCAGACCTGCAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCT---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGGCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAACATCTGTTGCAGCTTACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTACCTTGGAATGCTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTGGATATGATTTGGAAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTAATATACTCCTTAATTGAAGAGTCACAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAGTTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGTTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTGCTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAGTCCCTTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCATTTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATCCTTAACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.LAHA4867.UAB.EU578199
ATGAGAGTGAAGGGGATCTGGAAGAGTTGTCAGCACTTG---------GGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAGGCAAACACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGATAAAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAACAACCAATA---GAAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGACCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAATCTAGATAATCTAAATAATACTGATAATAAT---------------------------------------------------------------------------CTCCCTACTAATAGCTCATTAAAGATGGAGAGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATGAAAGAT------AAGATGCAGAAAACCTATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGAACAAATGGATAATAATAATGTAACCAACTCC---------------AACTACTCC------------------------AGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTAGACAGGCATGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAGTGGAAGAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAGTTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAACGAATCTGTGGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGC---GCAATTTATGCAACAGGAGCTATAATAGGAGATATAAGACAAGCACACTGTAACATT------AGTGCAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGG---GAACAATTTAGG------------AACAAAACA---ATAAAGTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGTTTTT---------AATGGGACAGATACAGGGTCA---------------------AATGACTCTGAAAGC---------------AATGCCACC------------------------------ATCACAATCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTACGCCCCTCCAATCAGTGGACTAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGTAATAAT------AACCAGACC---------------------AACCAGACC---GAGGTCTTCAGACCTACAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGACTTGAACCA---ATAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---------CTAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGACTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATTTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCGGGATGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACATAATATACAAATTAATTGAAAACTCGCAAAACCAGCAAGAAAACAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGCTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGATCCAC---CCCCCAGCTCCGAGGGGA------CAAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCACATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCTGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTGCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------ATCCAGGAACTAAAAAATAGTGCTATCAGCTTATTCCATGCAACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTCATAGAAGTAGCACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTTTCCTCCATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.LAHA4867.UAB.EU578201
ATGAGAGTGAAGGAGATCTGGAAGAGTTGGCAGCACTTG---------GGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGATAAAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAACAACCAATA---GAAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAATCTAGATAATCTAAATAATACTGATAATAAT---------------------------------------------------------------------------CTCCCTACTAATAGCTCATTAAAGATGGAGAGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATGAGAGAT------AAGATGCAGAAAACATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGAACAAATGGATAATAATAAGGTAACCAACTCC---------------AACTACTCC------------------------AGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCACTAGACAGGCATGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAGTGGAAGAGGACCTTGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAGTTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAACGAATCTGTGGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGC---GCAATTTATGCAACAGGAGCTATAATAGGAGATATAAGACGAGCACACTGTAACATT------AGTGCAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGG---GAACAATTTGGG------------AACAAAACA---ATAAAGTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGATTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGTTTTT---------AATGGGACAGACACAGGGTCA---------------------AATGACTCTGAAAGC---------------AATGCCACC------------------------------ATCATACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTACGCCCCTCCAATCAGTGGACTAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGTAATAAT------AACCAGACC---------------------AACCAGACC---GAGGTCTTCAGACCTACAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGACTTGAACCA---ATAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---------CTAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGACTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGTTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATTTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAGAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCGGGATGAGATTTGGGGT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACATAATATACAAATTAATTGCAAAATCGCAAGACCAGCAAGAAAACAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGCTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGATCCAC---CCCCCAGCTCCGAGGGGA------CAAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCACATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCTGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTGCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------ATCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATCAGCTTGTTCAATGCAACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTTTCCTCCATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.LAHA4867.UAB.EU578204
ATGAGAGTGAAGGGGATCTGGAAGAGTTGGCAGCACTTG---------GGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGATAAAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAACAACCACTA---GAAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAATCTAGATAATCTAAATAATACTGATAATAAT---------------------------------------------------------------------------CTCCCTACTAATAGCTCATTAAGGATGGAGAGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATGAGAGAT------AAGATGCAGAAAACATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGAACAGATGGATAATAATAGTGTAACCAACTCC---------------AATTACTCC------------------------AGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCACTAGACAGGCATGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAGTGGAAGAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGGTCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAAAGAACCTGTGGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGC---GCAATTTATGCAACAGGAGCTATAATAGGAGATATAAGACGAGCACACTGTAACATT------AGTGCAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGG---GAACAATTTAGG------------AACAAAACA---ATAAATTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGTTTTT---------AATGGGACAGATACAGGGTCA---------------------AATGACTCTGAAGGC---------------AATGCCACC------------------------------ATCACAATCCCATGCAACATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTACGCCCCTCCAATCAGTGGACTAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGGGGTAATAGTAATAAT------AACCAGACC---------------------AACCAGACC---GAGGTCTTCAGACCTACAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGACTTGAACCA---ATAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---------CTAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGACTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATTTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCGGGATGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACATAATATACAAATTAATTGAAAACTCGCAAAACCAGCAAGAAAACAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGCTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGATCCAC---CCCCCAGCTCCGAGGGGA------CAAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCACATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCTGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTGCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------ATCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATCAGCTTATTCAATGCAACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTTTCCTCCATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.LAHA4867.UAB.EU578197
ATGAGAGTGAAGGGGATCTGGAAGAGTTGTCAGCACTTG---------GGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGATAAAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAACAACCAATA---GAAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAATCTAAATAATATTAATAATACT------------------------------------------------------------------------------------CTCCCTGCTAATAGCTCATTAAAGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATGAAAGAT------AAAATGCAGAAAACATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGAACAAATGGATAATAGTAATGTAACCAACTCC---------------AACTACTCC------------------------AGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCACTAGACAGGCATGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATCCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAGTGGAAGAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAGTTAGGTCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAAAGAACCTGTGGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGC---GCAATTTATGCAACAGGAGCTATAATAGGAGATATAAGACGAGCACACTGTAACATT------AGTGCAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGACAGTTACAAAATTAAGG---GAACAATTTAGG------------AACAAAACA---ATAAAGTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGTTTTT---------AATGGGATAGATACAGGGTCA---------------------AATGACTCTGAAAGC---------------AATGCCACC------------------------------ATCACAATCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTACGCCCCTCCAATCAGTGGACTAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGTAATAAT------AACCAGACC---------------------AACCAGACC---GAGGTCTTCAGACCTACAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGACTAGAACCA---ATAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---------CTAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGACTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATTTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTAGGGATGAGATTTGGGGT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACACAATATACAAATTAATTGCAAAATCGCAAGACCAGCAAGAAAACAATGAAAAAGAGTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGCTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGATCCAC---CCCCCAGCTCCGAGGGGA------CAAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCACATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCTGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTGCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------ATCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATCAGCTTATTCAATGCAACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTTTCCTCCATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.LAHA4867.UAB.EU578186
ATGAGAGTGAAGGGGATCTGGAAGAGTTGTCAGCACTTG---------GGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAGGCAAACACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGATAAAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAACAACCAATA---GAAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGACCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAATCTAGATAATCTAAATAATACTGATAATAAT---------------------------------------------------------------------------CTCCCTACTAATAGCTCATTAAAGATGGAGAGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATGAAAGAT------AAGATGCAGAAAACCTATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGAACAAATGGATAATAATAATGTAACCAACTCC---------------AACTACTCC------------------------AGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTAGACAGGCATGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAGTGGAAGAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAGTTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAACGAATCTGTGGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGC---GCAATTTATGCAACAGGAGCTATAATAGGAGATATAAGACAAGCACACTGTAACATT------AGTGCAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGG---GAACAATTTAGG------------AACAAAACA---ATAAAGTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGTTTCT---------AATGGGACAGATACAGGGTCA---------------------AATGACTCTGAAAGC---------------AATGCCACC------------------------------ATCACAATCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTACGCCCCTCCAATCAGTGGACTAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGTAATAAT------AACCAGACC---------------------AACCAGACC---GAGGTCTTCAGACCTACAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGACTTGAACCA---ATAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---------CTAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGACTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATTTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCGGGATGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACATAATATACAAATTAATTGAAAACTCGCAAAACCAGCAAGAAAACAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGCTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGATCCAC---CCCCCAGCTCCGAGGGGA------CAAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCACATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCTGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTGCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------ATCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATCAGCTTATTCAATGCAACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTTTCCTCCATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.LAHA4867.UAB.EU578202
ATGAGAGTGAAGGAGATCTGGAAGAGTTGTCGGCACTTG---------GGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGATAAAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAACAACCAATA---GAAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAATCTAAATAATATTAATAATACT------------------------------------------------------------------------------------CTCCCTGCTAATAGCTCATTAAAGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATGAAAGAT------AAGATGCAGAAAACATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGAACAAATGGATAATAGTAATGTAACCAACTCC---------------AACTACTCC------------------------AGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCACTAGACAGGCATGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAGTGGAAGAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAACGAATCTGTGGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGC---GCAATTTATGCAACAGGAGCTATAATAGGAGATATAAGACGAGCACACTGTAACATT------AGTGCAGCAAAATGGGCTAACACTTTAAAACAGGTAGCTACAAAATTAAGG---GAACAATTTAGG------------AACAAAACA---ATAAAGTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTGCTTGG---------------------ACAAATACAGGGTCA---------------------AATGACTCTGAAAGC---------------AATGCCACC------------------------------ATCATACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTACGCCCCTCCAATCAGTGGACTAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGTAATAAT------AACCAGACC---------------------ATCCAGACC---GAGGTCTTCAGACCTACAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGACTTGAACCA---ATAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---------CTAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGACTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATTTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCGGGATGAGATTTGGGGT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACACAATATACAAATTAATTGCAAAATCGCAAGACCAGCAAGAAAACAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGCTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGATCCAC---CCCCCAGCTCCGAGGGGA------CAAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCACATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCTGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTGCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------ATCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATCAGCTTATTCAATGCAACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTTTCCTCCATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.LAHA4867.UAB.EU578194
ATGAGAGTGAAGGGGATCTGGAAGAGTTGTCAGCACTTG---------GGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAGGCAAACACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGATAAAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAACAACCAATA---GAAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAATCTAGATAATCTAAATAATACTGATAATAAT---------------------------------------------------------------------------CTCCCGACTAATAGCTCATTAAAGATGGAGAGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATGAGAGAT------AAGATGCAGAAAACATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGAACAAATGGATAATAATAATGTAACCAACTCC---------------AACTACTCC------------------------AGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCACTAGACAGGCATGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAGTGGAAGAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAGTTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAACGAATCTGTGGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGC---GCAATTTATGCAACAGGAGCTATAATAGGAGATATAAGACGAGCACACTGTAACATT------AGTGCAGCAAAATGGGCTAACACTTTAAAACAGGTAGCTACAAAATTAAGG---GAACAATTTAGG------------AACAAAACA---ATAAAGTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTTCT---------AATAAGACAAATACAGGGTCA---------------------AATGACTCTGAAAGC---------------AATGCCACC------------------------------ATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTACGCCCCTCCAATCAGTGGACTAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGTAATAAT------AACCAGACC---------------------AACCAGACC---GAGGTCTTCAGACCTACAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGACTAGAACCA---ATAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---------CTAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGACTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATTTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGAGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCGGGATGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACATAATATACAAATTAATTGAAAACTCGCAAAACCAGCAAGAAAACAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGCTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGGATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGATCCAC---CCCCCAGCTCCGAGGGGA------CAAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCACATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGGTCGACCTGCGGAACCTGTTCCTCTTCTGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTGCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------ATCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATCAGCTTATTCAATGCAACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTTTCCTCCATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.LAHA4867.UAB.EU578192
ATGAGAGTGAAGGGGATCTGGAAGAGTTGTCAGCACTTG---------GGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGATAAAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAACAACCAATA---GAAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAATCTAGATAATCTAAATAATACTGATAATAAT---------------------------------------------------------------------------CTCCCTACTAATAGCTCATTAAAGATGGAGAGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATGAAAGAT------AAGATGCAGAAAACATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGAACAAATGGATAATAATAATGTAACCAACTCC---------------AACTACTCC------------------------AGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTAGACAGGCATGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAGTGGAAGAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAATAGTTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAAAGAACCTGTGGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGT---GCAATTTATGCAACAGGAGCTATAATAGGAGATATAAGACGAGCACACTGTAACATT------AGTGCAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGG---GAACAATTTAGG------------AACAAAACA---ATAAATTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGATTTT---------AGTGGGACAGATACAGGGTCA---------------------AATGACTCTGAGAGC---------------AATGCCACC------------------------------ATCATACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTACGCCCCTCCAATCAGTGGACTAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGTAATAAT------AACCAGACC---------------------AACCAGACC---GAGGTCTTCAGACCTACAGGAGGAAATATGAAAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGACTTGAACCA---ATAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---------CTAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGACTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATTTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGAGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCGGGATGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACATAATATACAAATTAATTGAAAACTCGCAAAACCAGCAAGAAAACAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGCTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGGATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGATCCAC---CCCCCAGCTCCGAGGGGA------CAAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCACATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCTGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTGCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------ATCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATCAGCTTGTTCAATGCAATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTTTCCTCCATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.LAHA4867.UAB.EU578187
ATGAGAGTGAGGGGGATCTGGAAGAGTTGTCAGCACTTG---------GGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATAATAAAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAACAACCAATA---GAAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAATCTAGATAATCTAAATAATACTGATAATAAT---------------------------------------------------------------------------CTCCCTACTAATAGCTCATTAAGGATGGAGAGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATGAAAGAT------AAGATGCAGAAAACATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGAACAAATGGATAAT---AATGTAACCAGCTCC---------------AATTACTCC------------------------AGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTAGACAGGCATGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAGTGGAAGAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GGGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAAAGAACCTGTGGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGC---GCAATTTATGCAACAGGAGCTATAATAGGAGATATAAGACGAGCACACTGTAACATT------AGTGCAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGG---GAACAATTTAGG------------AACAAAACA---ATAAAGTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTCTTCT---------AATAAGACAGATACAGGGTCA---------------------AAGGACTCTGAAAGC---------------AATGCCACC------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTACGCCCCTCCAATCAGTGGACTAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGTAATAAT------AACCAGACC---------------------AACCAGACC---GAGGTCTTCAGACCTACAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGACTTGAACCA---ATAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---------CTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGACTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATTTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCATGATGAGATTTGGGGT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACATAATACACCAATTAATTGAAACATCGCAAAACCAGCAAGAAAACAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGCTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGATCCAC---CCCCCAGCTCCGAGGGGA------CAAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCACATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTGCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------ATCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATCAGCTTGTTCAATGCAACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTTTCCTCCATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.LAHA4867.UAB.EU578188
ATGAGAGTGAAGGGGATCTGGAAGAGTTGTCAGCACTTG---------GGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAGGCAAACACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGATAAAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAACAACCAATA---GAAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGACCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAATCTAGATAATCTAAATAATACTGATAATAAT---------------------------------------------------------------------------CTCCCTACTAATAGCTCATTAAAGATGGAGAGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATGAAAGAT------AAGATGCAGAAAACCTATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGAACAAATGGATAATAATAATGTAATCAACTCC---------------AACTACTCC------------------------AGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTAGACAGGCATGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAGTGGAAGAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAGTTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAACGAATCTGTGGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGATATACATATAGGA------------CCAGGGAGC---GCAATTTATGCAACAGGAGCTATAATAGGAGATATAAGACAAGCACACTGTAACATT------AGTGCAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGG---GAACAATTTAGG------------AACAAAACA---ATAAAGTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGTTTTT---------AATGGGACAGATACAGGGTCA---------------------AATGACTCTGAAAGC---------------AATGCCACC------------------------------ATCACAATCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTACGCCCCTCCAATCAGTGGACTAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGTAATAAT------AACCAGACC---------------------AACCAGACC---GAGGTCTTCAGACCTACAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGACTTGAACCA---ATAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---------CTAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGACTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATTTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCGGGATGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACATAATATACAAATTAATTGAAAACTCGCAAAACCAGCAAGAAAACAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGCTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGATCCAC---CCCCCAGCTCCGAGGGGA------CAAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCACATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCTGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTGCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------ATCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATCAGCTTATTCAATGCAACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTTTCCTCCATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.LAHA4867.UAB.EU578205
ATGAGAGTGAAGGGGATCTGGAAGAGTTGTCAGCACTTG---------GGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGATAAAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAACAACCAATA---GAAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAATCTAGATAATCTAAATAATACTGATAATAAT---------------------------------------------------------------------------CTCCCTACTAATGGCTCATTAAAGATGGAGAGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATGAGAGAT------AAGATGCAGAAAACCTATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGAACAAATGGATAATAATAATGTAACCACCTCC---------------AACTACTCC------------------------AGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTAGACAGGCATGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAGTGGAAGAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAATAGTTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAAAGAACCTGTGGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGC---GCAATTTATGCAACAGGAGCTATAATAGGAGATATAAGACGAGCACACTGTAACATT------AGTGCAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGG---GAACAATTTAGG------------AACAAAACA---ATAAATTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGTTTTT---------AATGGGACAGATACAGGATCA---------------------AATGACTCTGAAAGC---------------AATGCCACC------------------------------ATCACAATCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTACGCCCCTCCAATCAGTGGACTAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGTAATAAT------AACCAGACC---------------------AACCAGACC---GAGGTCTTCAGACCTACAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGACTAGAACCA---ATAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---------CTAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGACTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATTTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGAGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCGGGATGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACATAATATACAAATTAATTGAAAACTCGCAAAACCAGCAAGAAAACAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGCTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGGATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGATCCAC---CCCCCAGCTCCGAGGGGA------CAAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCACATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCTGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTGCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------ATCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATCAGCTTATTCAATGCAACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTTTCCTCCATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.LAHA4867.UAB.EU578198
ATGAGAGTGAAGGAGATCTGGAAGAGTTGTCGGCACTTG---------GGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGATAAAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAACAACCAATA---GAAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAATCTAAATAATATTAATAATACT------------------------------------------------------------------------------------CTCCCTGCTAATAGCTCATTAAAGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATGAAAGAT------AAGATGCAGAAAACATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGAACAAATGGATAATAGTAATGTAACCAACTCC---------------AACTACTCC------------------------AGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCACTAGACAGGCATGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAGTGGAAGAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAACGAATCTGTGGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGC---GCAATTTATGCAACAGGAGCTATAATAGGAGATATAAGACGAGCACACTGTAACATT------AGTGCAGCAAAATGGGCTAACACTTTAAAACAGGTAGCTACAAAATTAAGG---GAACAATTTAGG------------AACAAAACA---ATAAAGTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTTCT---------AATGAGACAAATACAAGGTCA---------------------AATGACTCTGAAAGC---------------AATGCCACC------------------------------ATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTACGCCCCTCCAATCAGTGGACTAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGTAATAAT------AACCAGACC---------------------AACCAGACC---GAGGTCTTCAGACCTACAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGACTTGAACCA---ATAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---------CTAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGACTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATTTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCGGGATGAGATTTGGGGT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACATAATATACAAATTAATTGCAAAATCGCAAGACCAGCAAGAAAACAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGCTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGATCCAC---CCCCCAGCTCCGAGGGGA------CAAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCACATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCTGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTGCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------ATCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATCAGCTTATTCAATGCAACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTTTCCTCCATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.LAHA4867.UAB.EU578189
ATGAGAGTGAAGGGGATCTGGAAGAGTTGTCAGCACTTG---------GGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGATAAAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAACAACCACTA---GAAAATGTGACAGAAGATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAATCTAGATAATCTAAATAATACTGATAATAAT---------------------------------------------------------------------------CTCCCGACTAATAGCTCATTAAAGATGGAGAGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATGAGAGAT------AAGATGCAGAAAACATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGAACAAATGGATAATAATAATGTAACCAACTCC---------------AACTACTCC------------------------AGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCACTAGACAGGCATGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAGTGGAAGAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAATAGTTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAAAAAACCTGTGGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGC---GCAATTTATGCAACAGGAGCTATAATAGGAGATATAAGACGAGCACACTGTAACATT------AGTGCAGCAAAATGGACTAACACTTTAAAACAGGTAGCTACAAAATTAAGG---GAACAATTTAGG------------AACAAAACA---ATAAATTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAATTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTTCT---------AATAAGACAAATACAGGGTCA---------------------AATGACTCTGAAAGC---------------AATGCCACC------------------------------ATCATACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTACGCCCCTCCAATCAGTGGACTAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGTAATAAT------AACCAGACC---------------------AACCAGACC---GAGGTCTTCAGACCTACAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGACTTGAACCA---ATAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAAA--AAAAGAGCAGCG---------CTAGGA---GCTATA---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGACTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATTTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTACCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCGGGATGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACATAATATACAAATTAATTGAAAACTCGCAAAACCAGCAAGAAAACAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGCTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGATCCAC---CCCCCAGCTCCGAGGGGA------CAAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCACATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCTGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTGCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------ATCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATCAGCTTATTCAATGCAACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTTTCCTCCATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.LAHA4867.UAB.EU578193
ATGAGAGTGAAGGGGATCTGGAAGAGTTGTCAGCACTTG---------GGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGATAAAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAACAACCAATA---GAAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAATCTAGATAATCTAAATAATACTGATAATAAT---------------------------------------------------------------------------CTCCCGACTACTAGCTCATTAAAGATGGAGAGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATGAGAGAT------AAGATGCAGAAAACATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGAACAAATGGATAATAACAATGTAACCAACTCC---------------AACTATTCC------------------------AGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCACTAGACAGGCATGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAGTGGAAGAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGCTCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAACGAATCTGTGGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGC---GCAATTTATGCAACAGGAGCTATAATAGGAGATATAAGACGAGCACACTGTAACATT------AGTGCAGCAAAATGGGCTAACACTTTAAAACAGGTAGCTACAAAATTAAGG---GAACAATTTAGG------------AACAAAACA---ATAAAGTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTTCT---------AATGAGACAAATACAAGGTCA---------------------AATGACTCTGAAAGC---------------AATGCCACC------------------------------ATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTACGCCCCTCCAATCAGTGGACTAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGTAATAAT------AACCAGACC---------------------AACCAGACC---GAGGTCTTCAGACCTACAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGACTTGAACCA---ATAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---------CTAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGACTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATTTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCGGGATGAGATTTGGGGT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACACAATATACAAATTAATTGCAAAATCGCAAGACCAGCAAGAAAACAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGCTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGATCCAC---CCCCCAGCTCCGAGGGGA------CAAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCACATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCTGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTGCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------ATCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATCAGCTTATTCAATGCAACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTTTCCTCCATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.LAHA4867.UAB.EU578191
ATGAGAGTGAAGGAGATCTGGAAGAGTTGTCGGCACTTG---------GGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGATAAAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAACAACCAATA---GAAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAATCTAGATAATCTAAATAATACTGATAATAAT---------------------------------------------------------------------------CTCCCGACTAATAGCTCATTAAAGATGGAGAGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATGAGAGAT------AAGATGCAGAAAACATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGAACAAATGGATAATAATAATGTAACCAACTCC---------------AACTACTCC------------------------AGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCACTAGACAGGCATGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAGTGGAAGAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAACGAATCTGTGGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGC---GCAATTTATGCAACAGGAGCTATAATAGGAGATATAAGACGAGCACACTGTAACATT------AGTGCAGCAAAATGGGCTAACACTTTAAAACAGGTAGCTACAAAATTAAGG---GAACAATTTAGG------------AACAAAACA---ATAAAGTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTTCT---------AATGAGACAAATACAAGGTCA---------------------AATGACTCTGAAAGC---------------AATGCCACC------------------------------ATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTACGCCCCTCCAATCAGTGGACTAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGTAATAAT------AATCAGACC---------------------AACCAGACC---GAGGTCTTCAGACCTACAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGACTTGAACCA---ATAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---------CTAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGACTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATTTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCT---CATGAGATTTGGGGT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACACAATATACAAATTAATTGCAAAATCGCAAGACCAGCAAGAAAACAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGCTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGATCCAC---CCCCCAGCTCCGAGGGGA------CAAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCACATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGGTCGATCTACGGAACCTGTTCCTCTTCTGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTGCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------ATCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATCAGCTTATTCAATGCAACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTTTCCTCCATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.LAHA4867.UAB.EU578206
ATGAGAATGAAGGGGATCTGGAAGAGTTGTCAGCACTTG---------GGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAGGCAAACACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGATAAAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAACAACCAATA---GAAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGACCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAATCTAGATAATCTAAATAATACTGATAATAAT---------------------------------------------------------------------------CTCCCTACTAATAGCTCATTAAAGATGGAGAGAGGAGAGATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATGAAAGAT------AAGATGCAGAAAACCTATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGAACAAATGGATAATAATAATGTAACCAACTCC---------------AACTACTCC------------------------AGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTAGACAGGCATGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAGTGGAAGAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAGTTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAACGAATCTGTGGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGC---GCAATTTATGCAACAGGAGCTATAATAGGAGATATAAGACAAGCACACTGTAACATT------AGTGCAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGG---GAACAATTTAGG------------AACAAAACA---ATAAAGTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGTTTTT---------AATGGGACAGATACAGGGTCA---------------------AATGACTCTGAAAGC---------------AATGCCACC------------------------------ATCACAATCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTACGCCCCTCCAATCAGTGGACTAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGTAATAAT------AACCAGACC---------------------AACCAGACC---GAGGTCTTCAGACCTACAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGACTTGAACCA---ATAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---------CTAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGACTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATTTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCGGGATGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACATAATATACAAATTAATTGAAAACTCGCAAAACCAGCAAGAAAACAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGCTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGATCCAC---CCCCCAGCTCCGAGGGGA------CAAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCACATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCTGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTGCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------ATCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATCAGCTTATTCAATGCAACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTTTCCTCCATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.LAHA4867.UAB.EU578195
ATGAGAGTGAAGGAGATCTGGAAGAGTTGTCGGCACTTG---------GGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGATAAAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAACAACCAATA---GAAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAATCTAGATAATCTAAATAATACTGATAATAAT---------------------------------------------------------------------------CTCCCTACTAATAGCTCATTAAAGATGGAGAGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATGAAAGAT------AAGATGCAGAAAACCTATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGAACAAATGGATAATAATAATGTAACCACCTCC---------------AACTACTCC------------------------AGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTAGACAGGCATGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAGTGGAAGAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAATAGTTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAAAGAACCTGTGGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGC---GCAATTTATGCAACAGGAGCTATAATAGGAGATATAAGACGAGCACACTGTAACATT------AGTGCAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGG---GAACAATTTAGG------------AACAAAACA---ATAAATTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGTTTTT---------AATGGGACAGATACAGGGTCA---------------------AATGACTCTGAAAGC---------------AATGCCACC------------------------------ATCACAATCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTACGCCCCTCCAATCAGTGGACTAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGTAATAAT------AACCAGACC---------------------AACCAGACC---GAGGTCTTCAGACCTACAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGACTAGAACCA---ATAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---------CTAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGACTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATTTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGAGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCGGGATGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACATAATATACAAATTAATTGAAAACTCGCAAAACCAGCAAGAAAACAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGCTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGATCCAC---CCCCCAGCTCCGAGGGGA------CAAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCACATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCTGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTGCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------ATCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATCAGCTTATTCAATGCAACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTTTCCTCCATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.LAHA4867.UAB.EU578203
ATGAGAGTGAAGGGGATCTGGAAGAGTTGTCAGCACTTG---------GGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAGGCAAACACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGATAAAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAACAACCAATA---GAAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGACCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAATCTAGATAATCTAAATAATACTGATAATAAT---------------------------------------------------------------------------CTCCCTACTAATAGCTCATTAAAGATGGAGAGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATGAAAGAT------AAGATGCAGAAAACCTATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGAACAAATGGATAATAATAATGTAACCAACTCC---------------AACTACTCC------------------------AGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTAGACAGGCATGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAGTGGAAGAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAGTTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAACGAATCTGTGGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGC---GCAATTTATGCAACAGGAGCTATAATAGGAGATATAAGACAAGCACACTGTAACATT------AGTGCAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGG---GAACAATTTAGG------------AACAAAACA---ATAAAGTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGTTTTT---------AATGGGACAGATACAGGGTCA---------------------AATGACTCTGAAAGC---------------AATGCCACC------------------------------ATCACAATCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTACGCCCCTCCAATCAGTGGACTAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGTAATAAT------AACCAGACC---------------------AACCAGACC---GAGGTCTTCAGACCTACAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGACTTGAACCA---ATAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---------CTAGGA---GTTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGACTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATTTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCGGGATGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACATAATATACAAATTAATTGAAAACTCGCAAAACCAGCAAGAAAACAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGCTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGATCCAC---CCCCCAGCTCCGAGGGGA------CAAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCACATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCTGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTGCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------ATCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATCAGCTTATTCAATGCAACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGACAGGGTTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTTTCCTCCATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.LAHA4867.UAB.EU578200
ATGAGAGTGAAGGAGATCTGGAGGAGTTGTCAGCACTTG---------GGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGATAAAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAACAACCAATA---GAAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAATCTAGATAATCTAAATAATACTGATAATAAT---------------------------------------------------------------------------CTCCCTACTAATAGCTCATTAAAGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAAACATGAAAGAT------AAGATGCAGAAAACATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGAACAAATGGATAAT---AAGGTAACAAACTCC---------------AACTACTCC------------------------AGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCACTAGACAGGCATGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAGTGGAAGAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAGTTAGATCTGAAAAATTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAACGAATCTGTGGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGC---GCAATTTATGCAACAGGAGCTATAATAGGAGATATAAGACGAGCACACTGTAATATT------AGTGCAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGG---GAACAATTTAGG------------AACAAAACA---ATAAATTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGTTTTT---------AATGGGACAGATACAGGGTCA---------------------AATGACTCTGAAAGC---------------AATGCCACC------------------------------ATCATACTCCCATGTAAAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTACGCCCCTCCAATCAGTGGACTAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGTAATAAT------AACCAGACC---------------------AACCAGACC---GAGGTCTTCAGACCTACAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGACTTGAACCA---ATAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---------CTAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGACTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATTTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCGGGATGAGATTTGGGGT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACACAATATACAAATTAATTGCAAAATCGCAAGACCAGCAAGAAAACAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGCTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGATCCAC---CCCCCAGCTCCGAGGGGA------CAAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCACATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGGTCGATCTACGGAGCCTGTTCCTCTTCTGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTGCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAGATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------ATCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATCAGCTTATTCAATGCAACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTTTCCTCCATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.LAHA4867.UAB.EU578190
ATGAGAGTGAAGGGGATCTGGAAGAGTTGTCAGCACTTG---------GGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAGGCAAACACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGATAAAAAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAACAACCAATA---GAAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGACCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAATCTAGATAATCTAAATAATACTGATAATAAT---------------------------------------------------------------------------CTCCCTACTAATAGCTCATTAAAGATGGAGAGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAGCATGAAAGAT------AAGATGCAGAAAACCTATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGAACAAATGGATAATAATAATGTAACCAACTCC---------------AACTACTCC------------------------AGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTAGACAGGCATGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAGTGGAAGAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAGTTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAACGAATCTGTGGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGC---GCAATTTATGCAACAGGAGCTATAATAGGAGATATAAGACAAGCACACTGTAACATT------AGTGCAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGTTACAAAATTAAGG---GAACAATTTAGG------------AACAAAACA---ATAAAGTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGTTTTT---------AATGGGACAGATACAGGGTCA---------------------AATGACTCTGAAAGC---------------AATGCCACC------------------------------ATCACAATCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTACGCCCCTCCAATCAGTGGACTAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGTAATAAT------AACCAGACC---------------------AACCAGACC---GAGGTCTTCAGACCGACAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGACTTGAACCA---ATAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---------CTAGGA---GCTCTA---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGACTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATTTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCGGGATGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACATAATATACAAATTAATTGAAAACTCGCAAAACCAGCAAGAAAATAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGCTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGATCCAC---CCCCCAGCTCCGAGGGGA------CAAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCACATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCTGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTGCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------ATCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATCAGCTTATTCAATGCAACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTTTCCTCCATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.LAHA4867.UAB.EU578196
ATGAGAGTGAAGGAGATCTGGAAGAGTTGTCGGCACTTG---------GGGAGATGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGATGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATGATAAAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAACAACCAATA---GAAAATGTGACAGAAGATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATAATCTAAATAATATTAATAATACT------------------------------------------------------------------------------------CTCCCTGCTAATAGCTCATTAAAGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATGAAAGAT------AAGATGCAGAAAACATATGCACTTTTTTATAACCTTGATATAGAACAAATGGATAATAGTAATGTAACCAACTCC---------------AACTACTCC------------------------AGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCACTAGACAGGCATGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAGTGGAAGAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAACGAATCTGTGGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGC---GCAATTTATGCAACAGGAGCTATAATAGGAGATATAAGACGAGCACACTGTAACATT------AGTGCAGCAAAATGGGCTAACACTTTAAAACAGGTAGCTACAAAATTAAGG---GAACAATTTAGG------------AACAAAACA---ATAAAGTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTTCT---------AATGAGACAAATACAAGGTCA---------------------AATGACTCTGAAAGC---------------AATGCCACC------------------------------ATCACACTCCCATGCAAAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTACGCCCCTCCAATCAGTGGACTAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGTAATAAT------AACCAGACC---------------------AACCAGACC---GAGGTCTTCAGACCTACAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGACTTGAACCA---ATAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---------CTAGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGACTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATTTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCGGGATGAGATTTGGGGT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGACATAATATACAAATTAATTGCAAAATCGCAAGACCAGCAAGAAAACAATGAAAAAGATTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGCTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGATCCAC---CCCCCAGCTCCGAGGGGA------CAAGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCACATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTTTCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCTGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTATTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTGCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------ATCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATCAGCTTATTCAATGCAACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTTTCCTCCATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.MCRO3633.UAB.EU578208
ATGAGAGTGAGGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATA------------TGTAATGCTACAGAA------GACAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAATGCTACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGGGCAATTGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAAGATTG------AATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATTACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTAACTAATGGGAATAGTACTAATGGTACT---------------------------------------------------------------------------------ATTATTAGTGGTAGTGAGAAAGCAATAGAGGGAGAAATAAAGAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGAAGATGATAATAAT------------------------AATACTAAA------------AATGGTAGTGCTAACTATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGAGACAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTCACCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGCTAATTTCTCAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTTATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGCAAGGGTATACATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACAGGACGAATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAAATTAAAGAA------TTTAAGAACAAAACA---ATAAATTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAATTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCATCACAACTGTTTAATAGTACTTGGAGCGTT---------AATGGTACTTGGAATAATACA---------------------AATCACACAGGAGAA---------------AAT------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATCATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAATAATTAGGTGTTCATCTAATATTACAGGGTTGTTATTAACAAGAGATGGGGGTAGCGGT------------AACGAGAGC------------------------GACGCC---GAGATCTTCAGACCTGGGGGAGGGAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTAAACCA---TTAGGGATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCGGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAGAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATAAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAGGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAGATGATATTTGGAAT---AACTCCACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAT------AATTACACAAGTTTAATATACAGCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGAAGGAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGAATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTAATACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAGTAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.MCRO3633.UAB.EU578213
ATGAGAGTGAGGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTAAA---------GACAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAATGCCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCAATTGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAAGATTG------AATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATTACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATGTAACTAATGAGAATAGTACTAATAGTGCT------------------------------------------------------------------------------AGTACCACTAATGGTACTATTACTAGTGGTGGTGGAGAAATAAAGAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAATACCAATAGAAGATGATAATAATACTAAA------------------AATGGTAGT------------GCT---------AACTATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGAGACAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCACCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAGCTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGCTAATTTCTCAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGTATCTGTACAAATTACTTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGCAAAGGCATACATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACAGGACGAATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAAATTAAAGAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAAGTTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAATTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCATCACAACTGTTTAATAGTACTTGGAGCGTT---------AATGGTACTTGGAATAATACA---------------------AATCACACAGGAGAA---------------AATGGCACA------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATCATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAATAATTAGATGTTCATCTAATATTACAGGGTTGTTATTAACAAGAGATGGGGGTAGCGGT------------AACGAGAGC------------------------GACGCC---GAGATCTTCAGACCTGGGGGAGGGAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTAAACCA---TTAGGGATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCGGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAAACCTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATAAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAGAGATACCTAGGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAGATGATATTTGGAAT---AACTCCACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAT------AATTACACAAGTATAATATACAGCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAACTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGAAGGAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGAATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTGACAAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTAATACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAGTAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.MCRO3633.UAB.EU578214
ATGAGAGTGAGGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCCTGCTCCTTGGGATATTGATGATA------------TGTAATGCTACAAAA------GAAAAGTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAATGCCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCAATTGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAAGATTG------AATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATTACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTAACTAATGGGAATAGTACTAATGGTACT---------------------------------------------------------------------------------ATTGTTAGTGGTGGTGGGAAAGCAATAGAGGGAGAAATAAAAAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGAAGATGATAATAATACTAAA------------------AATGGTAGT------------GCT---------AACTATAGGTTGGTAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGAGACAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTCACCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGCTAATTTCTCAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTTATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGCAAGGGTATACATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACAGGACGAATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAAATTAAAGAA------TTTAAGAACAAAACA---ATAAATTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAATTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCATCACAACTGTTTAATAGTACTTGGAGCGTT---------AATGGTACTTGGAATAATACA---------------------AATCACACAGGAGAA---------------AAT------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATCATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAATAATTAGGTGTTCATCTAATATTACAGGGTTGTTATTAACAAGAGATGGGGGTAGCGGT------------AACGAGAGC------------------------GACGCC---GAGATCTTCAGACCTGGGGGAGGGAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTAAACCA---TTAGGGATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCGGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAGCTTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATAAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTAGCTGTGGAGAGATACCTAGCGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGCTATTTGGAAT---AACTCCACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAT------AATTACACAGGCTTAATATACAGCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGAAGGAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGAATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTAATACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAGTAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.MCRO3633.UAB.EU578221
ATGAGAGTGAGGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATA------------TGTAATGCTACAGAA------GACAAGTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAATGCCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCAATTGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAAGATTG------AATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATTACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTAACTAATGGGAATAGTACTAATGGTACT---------------------------------------------------------------------------------ATTGTTAGTGGTAGTGAGAAAGCAATAGAGGGAGAAATAAAAAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGATAACGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGAAGATGATAATAAT------------------------AATACTAAA------------AATGGTAGTGCTAACTATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGAGACAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCACCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACCCAGCTGCTGTTAAACGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGCTAATTTCTCAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGTATCTGTACAAATTGATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGCAAGGGTATACATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACAGGACGAATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAGATTAAAGAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAAAATTTACTCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAATTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCATCACAACTGTTTAATAGTACTTGGAGCGTT---------AATGGTACTTGGAATAATACA---------------------AATCACACAGGAGAG---------------AATGGCACA------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATCATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAATAATTAAGTGTTCATCTAATATTACAGGGTTGTTATTAACAAGAGATGGGGGTAGCGGT------------AACGAGAGC------------------------GACGCC---GAGATCTTCAGACCTGGGGGAGGGAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTAAACCA---TTAGGGATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCGGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAGCTTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATAAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTAGCTGTGGAGAGATACCTAGCGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGCTATTTGGAAT---AACTCCACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAT------AATTACACAGGCTTAATATACAGCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGAAGGAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTCCATTAGTGAATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTAATACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAGTAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.MCRO3633.UAB.EU578220
ATGAGAGTGAGGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATA------------TGTAATGCTACAAAA------GACAAGTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAATGCCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCAATTGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAAGATTG------AATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATTACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTAACTAATGGGAATAGTACTAATGGTACT---------------------------------------------------------------------------------ATTGCTGGTGGTAGTGGGAAAACAATAGAGGGAGAAATAAAGAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAATACCAATAGAAGATGATAATAAT------------------------AATACTAGA------------AATGGTAGTGCTAACTATAGGTTGGTAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGAGACAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCACCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGCTAATTTCTCAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGTATCTGTACAAATTATTTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGCAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACAGGACGAATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAGACTGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAAATTAAAGAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAAATTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAATTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCATCACAACTGTTTAATAGTACTTGGAGCGTT---------AATGGTACTTGGAATAATACA---------------------AATCACACAGGAGAA---------------AATGACACA------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATCATAAATATGTGGCAGGAAATAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAATAATTAGGTGTTCATCTAATATTACAGGGTTGTTATTAACAAGAGATGGGGGTAGCGGT------------AACGAGAGC------------------------GACGCC---GAGATCTTCAGACCTGGGGGAGGGAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTAAACCA---TTAGGGATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCGGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAGAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATAAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAGAGATACCTAGGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAAATGATATTTGGAAT---AACTCCACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAT------AATTACACAGGTTTAATATACAGCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGAAGGAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTCCATTAGTGAATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAACAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTAATACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAGTAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.MCRO3633.UAB.EU578219
ATGAGAGTGAGGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCCTGCTCCTTGGGATATTGATGATA------------TGTAATGCTGCAGAA------GACAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAATGCCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCAATTGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAAGATTG------AATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATTACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTAACTAATGGGAATAGTACTAATGGTACT---------------------------------------------------------------------------------ATTGTTAGTGGTAGTGAGAAAGCAATAGAGGGAGAAATAAAGAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGAAGATGATAATAATACTAAA------------------AATGGT---------------------AGTGCTAACTATAGGTTGGTAAGTTGTAATACCTCTGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGAGACAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCACCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGCTAATTTCTCAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTTATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGCAAGGGTATACATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACAGGACGAATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACAAAATGGAATGACACGTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAAATTAAAGAA------TTTAAGAACAAAACA---ATAAATTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAATTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCATCACAACTGTTTAATAGTACTTGGAGCGTT---------AATGGTACTTGGAATAATACA---------------------AATCACACAGGAGAA---------------AAT------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATCATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAATAATTAGGTGTTCATCTAATATTACAGGGTTGTTATTAACAAGAGATGGGGGTAGCGGT------------AACGAGAGC------------------------GACGCC---GAGATCTTCAGACCTGGGGGAGGGAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTAAACCA---TTAGGGATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCGGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAGCTTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATAAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTAGCTGTGGAGAGATACCTAGCGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAAATGATATTTGGAAT---AACTCCACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAT------AATTACACAGGTTTAATATACAGCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGAAGGAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTCCATTAGTGAATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTAATACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAGTCAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.MCRO3633.UAB.EU578216
ATGAGAGTGAGGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATA------------TGTAATGCTACAAAA------GACAAGTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAATGCCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCAATTGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAAGATTG------AATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATTACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATGTAATTAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTAACTAATGGGAATAGTACTAATGGTACT---------------------------------------------------------------------------------ATTGTTAGTGGTAGTGAGAAAGCAATAGAGGGAGAAATAAAAAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGAAGATGATAAGAAT------------------------AATACTAGA------------AATGGTAGTGCTAACTATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGAGACAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTCACCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAGCTGCTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGCTAATTTCTCAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGTATCTGTACAAATTAATTGCTCAAGACCCAACAACAATACAAGTAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACAGGACGAATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAGAATGGAATGACACTTTAAAACGGATAGTTATAAAATTAAGA---GAAATTAAAGAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAAATTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAATTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCATCACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAGCCCT---------AATGATACTTGGAGTGATACA---------------------AAT------GGAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATCATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAATAATTAAATGTTCATCTAATATTACAGGGTTGTTATTAACAAGAGATGGGGGTAGCGGT------------AACGAGAGC------------------------GACGCC---GAGATCTTCAGACCTGGGGGAGGGAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTAAACCA---TTAGGGATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCGGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAAACTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATAAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAGAGATACCTAGGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAGAGGATATTTGGAAT---AACTCCACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAT------AATTACACAAGTTTAATATACAGCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAAAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCAGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGAAGGAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGAATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTAATACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAGTAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.MCRO3633.UAB.EU578218
ATGAGAGTGAGGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATA------------TGTAATGCTACAAAA------GAAAAGTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAATGCCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCAATTGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAAGATTG------AATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATTACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTAACTAATGGGAATAGTACTAATGGTACT---------------------------------------------------------------------------------ATTGTTAGTGGTACTGAGAAAGCAATAGAGGGAGAAATAAAGAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGAAGATGATAATAATACTAAA------------------AATGGTAGT------------GCT---------AACTATAGGTTGGTAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGAGACAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCACCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGCTAATTTCTCAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTTATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGCAAGGGTATACATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACAGGACGAATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAGATTAAAGAA------TTTAAGAACAAAACA---ATAAATTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAATTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCATCACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAGCGTT---------AATGGTACTTGGAATAATACA---------------------AATCACACAGGAGAA---------------AAT------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATCATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAATAATTAAGTGTTCATCTAATATTACAGGGTTGTTATTAACAAGAGATGGGGGTAGCGAT------------AACGAGAGC------------------------GACGCC---GAGATCTTCAGACCTGGGGGAGGGAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTAAACCA---TTAGGGATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCGGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAGCTTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATAAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTAGCTGTGGAGAGATACCTAGCGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGCTATTTGGAAT---AACTCCACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAT------AATTACACAGGCTTAATATACAGCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGAAGGAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTCCATTAGTGAATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCATAGACATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTAATACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAGTAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.MCRO3633.UAB.EU578209
ATGAGAGTGAGGGAGACCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATA------------TGTAATGCTACAAAA------GAAAAGTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAATGCCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCAATTGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAAGATTG------AATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATTACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTAACTAATGGGAATAGTACTAATGGTACT---------------------------------------------------------------------------------ATTGTTAGTGGTAGTGAGAAAGCAATAGAGGGAGAAATAAAAAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGATAAAGAAAGAATATGCACTCTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGAAGATGATAATAATACTAAA------------------AATGGT---------------------AGTGCTAACTATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATT--TGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGAGACAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCACCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAGCTGCTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGCTAATTTCTCAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGTATCTGTACAAATTGATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGCAAGGGTATACATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACAGGACGAATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAAATTAAAGAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAAATTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAATTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCATCACAACTGTTTAATAGTACTTGGAGCGTT---------AATGGTACTTGGAATAATACA---------------------AATCACACAGGAGAG---------------AATAACACA------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATCATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAGGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAATAATTAAATGTTCATCTAATATTACAGGGTTGTTATTAACAAGAGATGGGGGTAGCGGT------------AACGAGAGC------------------------GACGCC---GAGATCTTCAGACCTGGGGGAGGGAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTAAACCA---TTAGGGATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCGGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAAACTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATAAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTAGCTGTGGAGAGATACCTAGCGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGCTATTTGGAAT---AACTCCACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAT------AATTACACAGGCTTAATATACAGCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGAAGGAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGAATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCTGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTAATACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAGTAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.MCRO3633.UAB.EU578217
ATGAGAGTGAGGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTGGGGATATTGATGATA------------TGTAATGCTACAGAA------GACAAGTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAATGCCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCAATTGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAAGATTG------AATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATTACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTAACTAATGGGAATAGTACTAATGGTACT---------------------------------------------------------------------------------ATTGTTAGTGGTAGTGAGAAAGCAATAGAGGGAGAAATAAAAAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGAAGATGATAATAATACTAAA------------------AATGGTAGT------------GCT---------AACTATAGGTTGGTAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGAGACAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCACCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGCTAATTTCTCAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAGGGTATACATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACAGGACGAATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAAATTAAAGAA------TTTAAGAACAAAACA---ATAAATTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAATTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCATCACAACTGTTTAATAGTACTTGGAGCGTT---------AATGGTACTTGGAATAATACA---------------------AATCACACAGGAGAA---------------AAT------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATCATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAATAATTAGGTGTTCATCTAATATTACAGGGTTGTTATTAACAAGAGATGGGGGTAGCGGT------------AACGAGAGC------------------------GACGCC---GAGATCTTCAGACCTGGGGGAGGGAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTAAACCA---TTAGGGATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCGGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAGAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATAAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAGAGATACCTAGGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAAATGATATTTGGAAT---AACTCCACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAT------AATTACACAGGTTTAATATACAGCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGAAGGAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTCCATTAGTGAATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTAATACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAGTAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.MCRO3633.UAB.EU578211
ATGAGAGTGAGGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTAAA---------GACAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAATGCCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCAATTGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAAGCTTG------AATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATTACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATGTAACTAATGGGAATAGTACTAATGGTACT---------------------------------------------------------------------------------ATTGCTAGTAGTGATGGGAAAACAATAGAGGGAGAAATAAAAAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGAAGATGATAATAAT------------------------AATACTAGA------------AATGGTAGTGCTAACTATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGAGACAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCACCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAGCTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGCCAATTTCTCAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGTATCTGTACAAATTACTTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGCAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACAGGACGAATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAAATTAAAGAA------TTTAAGAACAAAACA---ATAAATTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAATTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCATCACAACTGTTTAATAGTACTTGGAGCGTT---------AATGGTACTTGGAATAATACA---------------------AATCACACAGGAGAA---------------AATGGCACA------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATCATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAATAATTAGGTGTTCATCTAATATTACAGGGTTGTTATTAACAAGAGATGGGGGTAGCGGT------------AACGAGAGC------------------------GACGCC---GAGATCTTCAGACCTGGGGGAGGGAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTAAACCA---TTAGGGATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCGGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAAACCTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATAAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAGAGATACCTAGGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAGATGATATTTGGAAT---AACTCCACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAT------AATTACACAGGTTTAATATACAGCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGAAGGAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGAATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTAATACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAGTAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.MCRO3633.UAB.EU578224
ATGAGAGTGAGGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATA------------TGTAATGCTGCAGAA------GACAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGATGCAAATGCCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCAATTGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAAGATTG------AATGTAACAGAAAACTTTAACATGTGGAAAAATTACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACCGATGTAACTAATGGGAATAGTACTAATGGTACT---------------------------------------------------------------------------------ATTGTTAGTGGTGGTGGGAAAGCCATAGAGGGAGAAATAAAAAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGAAGATGATAATAAT------------------------AATACTAGA------------AATGGTAGTGCTAACTATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGAGACAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCACCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGCTAATTTCTCAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTTATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGCAAGGGTATACATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACAGGACGAATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAAATTAAAGAA------TTTAAGAACAAAACA---ATAAATTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAATTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCATCACAACTGTTTAATAGTACTTGGAGCGTT---------AATGGTACTTGGAATAATACA---------------------AATCACACAGGAGAA---------------AAT------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATCATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAATAATTAGGTGTTCATCTAATATTACAGGGTTGTTATTAACAAGAGATGGGGGTAGCGGT------------AACGAGAGC------------------------GACGCC---GAGATCTTCAGACCTGGGGGAGGGAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTAAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCGGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAGCTTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATAAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTAGCTGTGGAGAGATACCTAGCGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGCTATTTGGAAT---AACTCCACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAT------AATTACACAGGCTTAATATACAGCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGAAGGAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTCCATTAGTGAATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTAATACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAGTAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.MCRO3633.UAB.EU578227
ATGAGAGTGAGGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTAAA---------GACAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAATGCCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCAATTGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAAGATTG------AATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATTACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATGTAACTAATGAGAATAGTACTAATAGTGCT------------------------------------------------------------------------------AGTACCACTAATGGTACTATTACTAGTGGTGGTGGAGAAATAAAGAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAATACCAATAGAAGATGATAATAATACTAAA------------------AATGGTAGT------------GCT---------AACTATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGAGACAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCACCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAGCTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGCTAATTTCTCAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGTATCTGTACAAATTACTTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGCAAAGGCATACATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACAGGACGAATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAAATTAAAGAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAAGTTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAATTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCATCACAACTGTTTAATAGTACTTGGAGCGTT---------AATGGTACTTGGAATAATACA---------------------AATCACACAGGAGAA---------------AATGGCACA------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATCATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAATAATTAGATGTTCATCTAATATTACAGGGTTGTTATTAACAAGAGATGGGGGTAGCGGT------------AACGAGAGC------------------------GACGCC---GAGATCTTCAGACCTGGGGGAGGGAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTAAACCA---TTAGGGATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCGGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAAACCTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATAAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAGAGATACCTAGGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAGATGATATTTGGAAT---AACTCCACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAT------AATTACACAAGTATAATATACAGCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAACTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGAAGGAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGAATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTGACAAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTAATACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAGTAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.MCRO3633.UAB.EU578215
ATGAGAGTGAGGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATA------------TGTAATGCTACAAAA------GAAAAGTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAATGCCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCAATTGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAAGATTG------AATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATTACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTAACTAATGGGAATAGTACTAATGGTACT---------------------------------------------------------------------------------ATTGTTAGTGGTAGTGAGAAAGCAATAGAGGGAGAAATAAAAAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGAAGATGATAATAATACTAAA------------------AATGGTAGT------------GCT---------AACTATAGGTTGGTAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGAGACAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCACCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGCTAATTTCTCAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAAATTAAAGAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAAATTTTACTCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTCATGCACAATTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCCTCACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAGCCCT---------AATGGTACTTGGAATGATACAGAA------------------AATTACACAGGAGAA---------------AATGGCACA------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATCATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAATAATTAAATGTTCATCTAATATTACAGGGTTGTTATTAACAAGAGATGGGGGTAAGGGT------------AACGAGAGC------------------------GACGCC---GAGATCTTCAGACCTGGGGGAGGGAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTAAGCCA---TTAGGGATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCGGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAAACTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATAAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAGAGATACCTAGCGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGCTATTTGGAAT---AACTCCACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAT------AATTACACAGGCTTAATATACAGCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGAAGGAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGAATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGGTTATAGAAGTAATACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAGTAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.MCRO3633.UAB.EU578226
ATGAGAGTGAGGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATA------------TGTAATGCTACAGAA------GACAAGTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAATGCCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCAATTGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAAGATTG------AATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATTACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTAACTAATGGGAATAGTACTAATGGTACT---------------------------------------------------------------------------------ATTGTTAGTGGTAGTGAGAAAGCAATAGAGGGAGAAATAAAAAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGAAGATGATAATAATACTAAA------------------AATGGT---------------------AGTGCTAACTATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGAGACAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCACCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGCTAATTTCTCAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTTATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGTAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACAGGACGAATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAAATTAAAGAG------TTTGAGAACAAAACA---ATAAATTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAATTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCATCACAACTGTTTAATAGTACTTGGAGCGTT---------AATGGTACTTGGAATAATACA---------------------AATCACACAGGAGAA---------------AAT------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATCATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAATAATTAGGTGTTCATCTAATATTACAGGGTTGTTATTAACAAGAGATGGGGGTAGCGGT------------AACGAGAGC------------------------GACGCC---GAGATCTTCAGACCTGGGGGAGGGAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTAAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCGGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAGCTTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATAAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTAGCTGTGGAGAGATACCTAGCGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGCTATTTGGAAT---AACTCCACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAT------AATTACACAAGTTTAATATACAGCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGAAGGAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGAATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAGTAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTAATACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAGTAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA
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ATGAGAGTGAGGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATA------------TGTAATGCTACAGAA------GACAAGTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCGGTGTGGAAAGATGCAAATGCCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCAATTGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAAGATTG------AATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATTACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGAGGTAACTAATGAGAATAGTACTAATAGTGCT------------------------------------------------------------------------------AGTACCACTGATAGTACTATTAATAGTGGTAGTGGAGAAATAAAAAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATACACTTGATGTAATACCAATAGAAGATGATAAGAAT------------------------AATACTAGA------------AATGGTAGTGCTAACTATAGGTTGGTAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGAGACAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCACCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGCTAATTTCTCAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACAGGACGAATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAAAAAATTGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAGTTAAGA---GAAATTAAAGAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAAATTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAATTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCATCACAACTGTTTAATAGTACTTGGAGCGTT---------AATGGTACTTGGAATAATACAGAA------------------AATTACACAGGAGAA---------------AATGACACA------------------------------ATTACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATCATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAATAATTAGGTGTTCATCTAATATTACAGGGTTGTTATTAACAAGAGATGGGGGTAGCGGT------------AACGAGAGC------------------------GACGCC---GAGATCTTCAGACCTGGGGGAGGGAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTAAACCA---TTAGGGATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCGGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAAACTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATAAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTAGCTGTGGAGAGATACCTAGCGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGCTATTTGGAAT---AACTCCACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAT------AATTACACAGGCTTAATATACAGCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGAAGGAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACCATTAGTGAATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTTCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTAATACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAGTAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA
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ATGAGAGTGAGGGAGATCAGGAAGAATTATCAACACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATA------------TGTAATGCTACAGAA------GACAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAATGCCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCAATTGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAAGATTG------AATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATTACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTAACTAATGGGAATAGTACTAATGGTACT---------------------------------------------------------------------------------ATTGTTAGTGGTGGTGGGAAAGCAATAGAGGGAGAAATAAAAAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGAAGATGATAATAATACTAAA------------------AATGGT---------------------AGTGCTAACTATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGAGACAAAGTTTAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCACCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGCTAATTTCTCAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTTATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGCAAGGGTATACATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACAGGACGAATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAAATTAAAGAA------TTTAAGAACAAAACA---ATAAATTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAATTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCATCACAACTGTTTAATAGTACTTGGAGCGTT---------AATGGTACTTGGAATAATACA---------------------AATCACACAGGAGAA---------------AAT------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATCATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAATAATTAGGTGTTCATCTAATATTACAGGGTTGTTATTAACAAGAGATGGGGGTAGCGGT------------AACGAGAGC------------------------GACGCC---GAGATCTTCAGACCTGGGGGAGGGAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTAAACCA---TTAGGGATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCGGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAGCTTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATAAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTAGCTGTGGAGAGATACCTAGCGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGCTATTTGGAAT---AACTCCACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAT------AATTACACAGGCTTAATATACAGCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGAAGGAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTCCATTAGTGAATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTAATACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAGTAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.MCRO3633.UAB.EU578207
ATGAGAGTGAGGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTAAA---------GACAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAATGCCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCAATTGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAAGATTG------AATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATTACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATGTAACTAATGAGAATAGTACTAATAGTGCT------------------------------------------------------------------------------AGTACCACTAGTGGTACTATTACTAGTGGTAGTGGAGAAATAAAAAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAGCTTGATGTAATACCAATAGAAGATGATAATAATACTAAA------------------AATGGTAGT------------GCT---------AACTATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGAGACAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTCACCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAGCTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGCTAATTTCTCAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTAATTGTGCAAGACCCAACAACAATACAAGCAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACAGGACGAATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAAAAAATTGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAAATTAAAGAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAAATTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAATTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCATCACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAGCCCT---------AATGGAACTTGGAATAATACAGAA------------------AATCACACAGGAGAA---------------AATGACACA------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATCATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGAATAATTAGATGTTCATCTAATATAACAGGGTTGTTATTAACAAGAGATGGGGGTAGCGGT------------AACGAGAGC------------------------GACGCC---GAGATCTTCAGACCTGGGGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTAAACCA---TTAGGGATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCGGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAAACCTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATAAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAGAGATACCTAGGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAAATGATATTTGGAAT---AACTCCACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAT------AATTACACAAGTGTAATATACAGCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGAAGGAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTCCATTAGTGAATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTAATACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAGTAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA
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ATGAGAGTGAGGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTAAA---------GACAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAATGCCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCAATTGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAAGATTG------AATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATTACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTAACTAATGGGAATAGTACTAATGGTACT---------------------------------------------------------------------------------ATTGTTAGTGGTAGTGAGAAAGCAATAGAGGGAGAAATAAAGAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGAAGATGATAATAATACTAAA------------------AATGGTAGT------------GCT---------AACTATAGGTTGGTAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGAGACAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCACCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACCCAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGCTAATTTCTCAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTTATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGCAAGGGTATACATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACAGGACGAATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAAATTAAAGAA------TTTAAGAACAAAACA---ATAAATTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAATTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCATCACAACTGTTTAATAGTACTTGGAGCGTT---------AATGGTACTTGGAATAATACA---------------------AATCACACAGGAGAA---------------AAT------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATCATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAATAATTAGGTGTTCATCTAATATTACAGGGTTGTTATTAACAAGAGATGGGGGTAGCGGT------------AACGAGAGC------------------------GACGCC---GAGATCTTCAGACCTGGGGGAGGGAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTAAACCA---TTAGGGATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCGGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAGAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATAAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAGAGATACCTAGGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAAATGATATTTGGAAT---AACTCCACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAT------AATTACACAGGTTTAATATACAGCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGAAGGAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTCCATTAGTGAATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTAATACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAGTAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA
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ATGAGAGTGAGGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAATGCTAAA---------GACAAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAATGCCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCAATTGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAAGCTTG------AATGTAACAGAAAACTTTAACATGTGGAAAAATTACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATGTAACTAATGGGAATAGTACTAATGGTACT---------------------------------------------------------------------------------ATTGCTAGTAGTGATGGGAAAACAATAGAGGGAGAAATAAAAAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAAATAACGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGAAGATAATAATAAT------------------------AATACTAGA------------AATGGTAGTGCTAACTATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGAGACAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCACCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGCTAATTTCTCAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTAGTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGCAAAGGCATACATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACAGGACGAATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGACTGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAAATTAAAGAA------TTTAAGAATAAAACA---ATAAATTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAATTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCATCACAACTGTTTAATAGTACTTGGAGCGTT---------AATGGTACTTGGAATAATACA---------------------AATCACACAGGAGAA---------------AATGGCACA------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATCATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAATAATTAAGTGTTCATCTAATATTACAGGGTTGTTATTAACAAGAGATGGGGGTAGCGGT------------AACGAGAGC------------------------GACGCC---GAGATCTTCAGACCTGGGGGAGGGAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTAAACCA---TTAGGGATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCGGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAAACCTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATAAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAGAGATACCTAGGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAGATGATATTTGGAAT---AACTCCACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAT------AATTACACAAGTTTAATATACAGCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAACTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGAAGGAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTCCATTAGTGAATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTAATACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAGTAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.MCRO3633.UAB.EU578225
ATGAGAGTGAGGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATA------------TGTAATGCTACAGAA------GACAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAAATGCCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCAATTGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAATCCACAAGAAGTAAGATTG------AATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATTACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATGTAACTAATGGGAATAGTACTAATGGTACT---------------------------------------------------------------------------------ATTGTTAGTGGTAGTGAGAAAGCAATAGAGGGAGAAATAAAAAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGATAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGAAGATGATAATAAT------------------------AATACTAGA------------ACTGGTAGTGCTAACTATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGAGACAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCACCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAGCTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCAGCTAATTTCTCAGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTACAAATTTATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGCAAGGGTATACATATAGGA------------CCAGGCAGA---GCATTTTATGCAACAGGACGAATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATGAAATTAAGA---GAAATTAAAGAA------TTTAAGAACAAAACA---ATAAATTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAATTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCATCACAACTGTTTAATAGTACTTGGAGCGTT---------AATGGTACTTGGAATAATACA---------------------AATCACACAGGAGAA---------------AAT------------------------------------ATCACACTCCCGTGCAGAATAAAACAAATCATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAATAATTAGGTGTTCATCTAATATTACAGGGTTGTTATTAACAAGAGATGGGGGTAGCGGT------------AACGAGAGC------------------------GACGCC---GAGATCTTCAGACCTGGGGGAGGGAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTAAACCA---TTAGGGATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCGGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGAGAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATAAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAGAGATACCTAGGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAAATGATATTTGGAAT---AACTCCACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAT------AATTACACAGGTTTAATATACAGCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTAGTTTGACATATCAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGAAGGAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTCCATTAGTGAATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTGACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACTGATAGGATTATAGAAGTAATACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAGTAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.OLLA4645.UAB.EU578252
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGGACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---CAA---CAACAAATGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAAACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTA------AATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGTTTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGTACTAATGCCACTGTTGATAATACCACCTCT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CCAGAGATAAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGACAAAT------AAGATGCAGAAACAAAATGCAATTTTTAATGAGCTTGATATAGTGCCAATAGAGGATAGTGCCTTT------------------------AATAATACC---------AAT---------AATACATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAAAAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAATAATTAGATCTGAGAACTTCTCAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGCATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAGAAGTATTCATATGGGA------------CCAGGGAGA---ACATATTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATC------AGTAGAAAAATTTGGAATAAAACTTTAGAACAGGTAGGTATAAAACTAAGA---GAACAATTTAAT------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCTAGAGATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAGGACTGTTTAATGGTACTTGG---------------AATGGTACTAGCACT------------------------TGGAATGATACTACACAAGATCCTGCA------AATGAG------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAAGATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCCATCAC------------AACGGCAGCAAC---------------------AATGACACAGAGATCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAAACTTATAGTCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AGTTACACAAGCATAATATATGGCTTAATTGAAGAATCGCAGAATCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAGATGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAATCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCCAGGAGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTATTGCTGG---AATCTCCTCCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTCAATACCACTGCTATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTATCTTACATATACCTAGAAGA

C.OLLA4645.UAB.EU578231
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGGACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---CAA---CAACAAATGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAAACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTA------AATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGTACTAATGCCACTGTTGCTAATACCACCTCT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CCAGAGGTAAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGACAAAT------AAGATGCAGAAACAAAATGCAATTTTTAATGAGCTTGATATAGTGCCAATAGAGGATAGTGCCTTT------------------------AATAATACC---------AAT---------AATACATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAAAAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCTCAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGTATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAAGTATTCATATGGGA------------CCAGGGAGA---ACATATTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGAGCAGCACATTGTAACATC------AGTAGACAAAAATGGAATAAAACTTTAGAACAGGTAGCTATAAAACTAAGA---AAACAATTTAAT------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCTAGAGATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAGGACTGTTTAATGGTACTTGG---------------AATGGTACTAGCACT------------------------TGGAATGGTACTGCA------------------AATGAG------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCACAGATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCCATCAC------------AACGGCAGCAAC---------------------AATGACACAGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAAACTTATAGTCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AGTTACACAAACATAATATATGGCTTAATTGAAGAATCGCAGAATCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAGATGGCTATGGTATATAAAACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCCTTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCCAGGAGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACAGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTATTGCTGG---AATCTCCTCCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTCAACGCTACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTATCTTACACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCCTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.OLLA4645.UAB.EU578245
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGGACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTAATGATC------------TGTAGTGCTTCA---CAA---CAACAAATGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTA------AATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTAATGCCACTGTTGCTAATACCACCTCT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CCAGAGGTAAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGACAAAT------AAGATGCAGAAACAAAATGCAATTTTTAATGAGCTTGATATAGTGCCAATAGAGGATAGTGCCTTT------------------------AATAATACC---------AAT---------AATACATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAAAAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCTCAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGCATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAACAAGTATTCATATGGGA------------CCAGGGAGA---ACATATTATGCAACAGGAGACATAATAGGAAATATAAGAAAAGCACATTGTAACATC------AGTAGAGAAAAATGGAATAAAACTTTAGAACAGGTAGCTATAAAACTAAGA---AAACAATTTAAT------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCTAGAGATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAGGACTGTTTAATGGTACTTGG---------------AATGGTACTAGCACT------------------------TGGAATGGTACTGCA------------------AATGAG------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAAGATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCCATCAC------------AACGGCAGCAAC---------------------AATGACACAGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAAACTTATAGTCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AGTTACACAAGCATAATATATGGCTTAATTGAAGAATCGCAGAATCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAGATGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCCAGGAGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACAGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTCCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCGGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTCAATACCACTGCTATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAACTAGTACAAAGA------------------GTTTGTAGAGCTATCTTACACGTACCTAGAAGAATAAGACAGGGCCTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.OLLA4645.UAB.EU578230
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGGACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---CAA---CAACAAATGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTA------AATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGTACTAATGCCACTGGTGGTAATACCACCTCT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CCAGAGATAAAAAACTGCACTTTCAATACCACC---ACAAGCATGACAAAT------AAGATGCAGAAACAAAATGCACTTTTTAATAGGCTTGATATAGTGCCAATAGATAATGATAGTGCT------------------------AATCATACT---------AATAATAATACTAATGAATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCTCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAAAAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAATAATTAGATCTGAGAATTTCTCAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGCATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAGAAGTATTCATATGGGA------------CCAGGGAAA---ACATATTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATC------AGTAGAGAAAAATGGAATAAAACTTTAGAACAGGTAGGTATAAAACTAAGA---GAACAATTTAAT------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACATCAGGACTGTTTAATGGTACTTGG---------------AATGGTACTAGCACT------------------------TGGAATGATACTGCAAATTATACTGCA------AATGAG------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCCATCAC------------AACGGCAGCAAC---------------------AACGACACAGAAATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATATTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTATGATCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AGTTACACAAACACAATATACAATTTAATTGAAGAATCGCAGAATCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGACTTATTACAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCATATTGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCCTTATCGTTTCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCCAGGAGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACAGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTACTGGTGG---AATCTCCTCCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCGGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAATACCACTGCTATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTATCTTACATATACCTAGAAGAGTAAGACAAGGCCTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.OLLA4645.UAB.EU578232
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGGACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTAATGATC------------TGTAGTGCTTCA---CAA---CAACAAATGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAAACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTA------AATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGTACTAATGCCACTGTTGCTAATACCACCTCT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CCAGAGGTAAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGACAAAT------AAGATGCAGAAACAAAATGCAATTTTTAATGAGCTTGATATAGTGCCAATAGAGGATAGTGCCTTT------------------------AATAATACC---------AAT---------AATACATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAAGAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAATAATTAGATCTGAAAATTTCTCTAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGCATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAGAAGTATTCATATGGGA------------CCAGGGAGA---ACATATTATGCAACAGGAGACATAATAGGAAATATAAGAAAAGCACATTGTAACATC------AGTAGAAAAATTTGGAATAAAACTTTAGAACAGGTAGGTATAAAACTAAGA---GAACAATTTAAT------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCTAGAGATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAGGACTGTTTAATGGTACTTGG---------------AATGGTACTAGCACT------------------------TGGAATGGTACTGCA------------------AATGAG------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCACAGATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCCAGAAC------------AACGACAGCAAC---------------------AACGACACAGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAAACTTATAGTCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AGTTACACAGGCATAATATACAATTTAATTGAAGAATCGCAGAATCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCATATTGGCTATGGTATATAAAACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCCAGGAGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTATTGCTGG---AATCTCCTCCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTCAATACCACTGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTATCTTACACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.OLLA4645.UAB.EU578241
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGGACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTAATGATC------------TGTAGTGCTTCA---CAA---CAACAAATGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAAACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTA------AATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGTACTAATGCCACTGTTGCTGATACCACCTCT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CCAGAGGTAAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGACAAAT------AAGATGCAGAAACAAAATGCAATTTTTAATGAGCTTGATATAGTGCCAATAGAGGATAGTGCT---------------------------AATAATACT---------AAT------ACTAATGAATATAGGTTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAAAAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACCCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCTCAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGTATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAGAAGTATTCATATGGGA------------CCAGGGAGA---ACATATTATGCAACAGGAGACATAATAGGAAATATAAGAGCAGCACATTGTAACATC------AGTAGACAAAAATGGAATAAAACTTTAGAACAAGTAGGTATAAAACTAAGA---AAACAATTTAAT------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCTAGAGATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAGGACTGTTTAATGGTACTTGG---------------AATGGTACTAGCACT------------------------TGGAATGGTACTGCA------------------AATGAG------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCACAGATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCCATCAC------------AACGGCAGCAAC---------------------AATGACACAGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTATAGTCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AGTTACACAAACACAATATACAATTTAATTGAAGAATCGCAGAATCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGACTTGTTGGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAGATGGCTATGGTATATAAAACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCCAGGAGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACAGCTTGAGAGACTTACTCTTAATTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGCTGGGAGATCCTCAAGTACTGGTGG---AATCTCCTCCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCGGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTTAATACCACTGCTATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTGTAGAGCTATCTTACACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCCTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.OLLA4645.UAB.EU578254
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGGACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTAATGATC------------TGTAGTGCTTCA---CAA---CAACAAATGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTA------AATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGTACTAATGCCACTGGTGGTAATACCACCTCT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CCAGAGATAAAAAACTGCACTTTCAATACCACC---ACAAGCATGACAAAT------AAGATGCAGAAACAAAATGCACTTTTTAATAGGCTTGATATAGTGCCAATAGATAGTGATAGTGCT------------------------AATAAAACT---------AATAAT---ATTACTGAATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAAAAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCTCAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGTATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAGAAGTATTCATATGGGA------------CCAGGGAAA---ACATATTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGAGCAGCACATTGTAACATC------AGTAGACAAAAATGGAATAAAACTTTAGAACAGGTAGGTATAAAACTAAGA---GAACAATTTAAT------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAGGACTGTTTAATGGTACTTGG---------------AATGGTACTAGCACT------------------------TGGAATGATACTGCACAAGATCCTGCA------AATGGG------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCACAGATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCCATCAC------------AACGGCAGCAAC---------------------AATGACACAGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTTGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAAACTTATAGTCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AGTTACACAAACACAATATACAATTTAATTGAAGAATCGCAGAATCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGACTTATTACAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCATATTGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCCTTGTCATTTCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGCGGGGA------CTCGACAGGCCCGACGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCCAGGAGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTATTGCTGG---AATCTCCTCCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTCAATACCACTGCTATAATAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTGTAGAGCTATCTTACACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.OLLA4645.UAB.EU578246
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGGACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTAATGATC------------TGTAGTGCTTCA---CAA---CAACAAATGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAAACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTA------AATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGTACTAATGCCACTGTTGCTAATACCACCTCT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CCAGAGGTAAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGACAAAT------AAGATGCAGAAACAAAATGCAATTTTTAATGAGCTTGATATAGTGCCAATAGAGGATAGTGCCTTT------------------------AATAATACC---------AAT---------AATACATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAAAAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCTCAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGTATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAAGTATTCATATGGGA------------CCAGGGAGA---ACATATTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGAGCAGCACATTGTAACATC------AGTAGACAAAAATGGAATAAAACTTTAGAACAGATAGGTATAAAACTAAGA---GAACAATTTAAT------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCTAGAGATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAGGACTGTTTAATGGTACTTGG---------------AATGGTACTAGCACT------------------------TGGAATGGTACTGCA------------------AATGAG------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAAGATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCCATCAC------------AACGGCAGCAAC---------------------AATGACACAGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTATAGTCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AGTTACACAAGCATAATATATGGCTTAATTGAAGAATCGCAGAATCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAGATGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAATCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCCAGGAGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTCCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTTGGGAACTAAAGGATAGTGCCATTAGCTTGCTCAATACTACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGACAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTATCTTACATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCCTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.OLLA4645.UAB.EU578228
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAAGACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTAATGATC------------TGTAGCGCTGCA---CAA---CAACAAATGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAAACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTA------AATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTAATGCCACTGTTGCTAATACCACCTCT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CCAGAGGTAAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGACAAAT------AAGATGCAGAAACAAAATGCAATTTTTAATGAGCTTGATATAGTGCCAATAGAGGATAGTGCCTTT------------------------AATAATACC---------AAT---------AATACATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCTGCTGGTTTTGCGATTCTGAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAAAAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAACTTCTCAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGCATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAACAAGTATTCATATGGGA------------CCAGGGAGA---ACATATTATGCAACAGGAGACATAATAGGAAATATAAGAGCAGCACATTGTAACATC------AGTAGACAAAAATGGAATAAAACTTTAGAACAGGTAGCAATAAAACTAAGA---GAACAATTTAAT------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCTAGAGATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAGGACTGTTTAATGGTACTTGG---------------AATGGTACTAGCACT------------------------TGGAATGGTACTGCA------------------AATGAG------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCACAGATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCCATCAC------------AACGGCAGCAAC---------------------AATGACACAGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTATAGTCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAGGAAATTGAC------AGTTACACAAGCATAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAATCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAGATGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCCTTGTCATTTCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCCAGGAGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACAGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTATTGCTGG---AATCTCCTCCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTCAATACTACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAACTAGTACAAAGA------------------GTTTGTAGAGGAATCTTACACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCCTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.OLLA4645.UAB.EU578238
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGGACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTAATGATC------------TGTAGTGCTTCA---CAA---CAACAAATGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCCTATGATACAGAGGCACACAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAAACCACAAGAAGTAGTATTA------AATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGTACTAATGCCACTGTTGCTAATACCACCTCT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CCAGAGGTAAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGACAAAT------AAGATGCAGAAACAAAATGCAATTTTTAATGAGCTTGATATAGTGCCAATAGAGGATAGTGCT---------------------------AATAATACT---------AAT------ACTAATGAATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAAAAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGTTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAATAATTAGATCTGAGAATTTCTCAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGCATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAGAAGTATTCATATGGGA------------CCAGGGAAA---ACATATTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATC------AGTAGAGAAAAATGGAATAAAACTTTAGAACAGGTAGGTATAAAACTAAGA---GAACAATTTAAT------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACATCAGGACTGTTTAATGGTACTTGG---------------AATGGTACTAGCACT------------------------TGGAATGATACTGCAAATTATACTGCA------AATGAG------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCCATCAC------------AACGGCAGCAAC---------------------AATGACACAGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTATAGTCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AGTTACACAAACATAATATATGGCTTAATTGAAGAATCGCAGAATCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAGATGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAATCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCCAGGAGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACAGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTCCTCCAGTATTGG---------------------------------------------------GGTCAGGAACTAAGGAATAGTGCCATTAGCTTGCTCAATACAACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTATCTTACACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.OLLA4645.UAB.EU578242
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGGACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---CAA---CAACAAATGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAAACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTA------AATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGTACTAATGCCACTGTTGCTAATACCACCTCT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CCAGAGGTAAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGACAAAT------AAGATGCAGAAACAAAATGCAATTTTTAATGAGCTTGATATAGTGCCAATAGAGGATAGTGCCTTT------------------------AATAATACC---------AAT---------AATACATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAAAAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCTCAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGTATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAGAAGTATTCATATGGGA------------CCAGGGAGA---ACATATTATGCAACAGGAGACATAATAGGAAATATAAGAGCAGCACATTGTAACATC------AGTAGACAAAAATGGAATAAAACTTTAGAACAAGTAGGTATAAAACTAAGA---AAACAATTTAAT------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCTAGAGATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAGGACTGTTTAATGGTACTTGG---------------AATGGTACTAGCACT------------------------TGGAATGGTACTGCA------------------AATGAG------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCACAGATTACAGGGCTACTATTAACAAGGGATGGTGGCCATCAC------------AACGGCAGCAAC---------------------AATGACACAGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAAACTTATAGTCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AGTTACACAAACACAATATACAATTTAATTGAGGAATCGCAGAATCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCATATTGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCCTTGTCATTTCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCCAGGAGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACAGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTCCTCCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCGGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAATACAACTGCTATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTGTAGAGCTATCTTACACGTACCTAGAAGAATAAGACAGGGCCTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.OLLA4645.UAB.EU578251
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGGACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTAATGATC------------TGTAGCGCTGCA---CAA---CAACAAATGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAAACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTA------AATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGTACTAATGCCACTGTTGATAATACCACCTCT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CCAGAGGTAAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGACAAAT------AAGATGCAGAAACAAAATGCAATTTTTAATGAGCTTGATATAGTGCCAATAGAGGATAGTGCCTTT------------------------AATAATACC---------AAT---------AATACATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAAAAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAATAATTAGATCTGAGAATTTCTCAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGCATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAAGTATTCATATGGGA------------CCAGGGAGA---ACATATTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGAGCAGCACATTGTAACATC------AGTAGACAAAAATGGAATAAAACTTTAGAACAGGTAGGTATAAAACTAAGA---GAACAATTTAAT------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCTAGAGATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAGGACTGTTTAATGGTACTTGG---------------AATGGTACTAGCACT------------------------TGGAATGGTACTGCA------------------AATGAG------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCACAGATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCCATCAC------------AACGGCAGCAAC---------------------AATGACACAGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAAAGAAGAGTGGTACAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTATAGTCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AGTTACACAAACATAATATATGGCTTAATTGAAGAATCGCAGAATCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCATATTGGCTATGGTATATAAAATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCCAGGAGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACAGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTCCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCGGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTCAATACCACTGCTATAACAGTAGCTGAGGGGACAGACAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTATCTTACACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAGAGAGCTTTGCTATAA

C.OLLA4645.UAB.EU578249
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGGACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---CAA---CAACAAATGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTA------AATATGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGTACTAATGCCACTGGTGGTAATACCACCTCT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CCAGAGATAAAAAACTGCACTTTCAATACCACC---ACAAGCATGACAAAT------AAGATGCAGAAACAAAATGCACTTTTTAATAGGCTTGATATAGTGCCAATAGATAATGATAGTGCT------------------------AATAAAACT---------AATAATAATATTACTGAATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCTCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAAAAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAATAATTAGATCTGAGAATTTCTCAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGTATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAGAAGTATTCATATGGGA------------CCAGGGAAA---ACATATTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATC------AGTAGAGAAAAATGGAATAAAACTTTAGAACAGGTAGGTATAAAACTAAGA---GAACAATTTAAT------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCTAGAGATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAGGACTGTTTAATGGTACTTGG---------------AATGGTACTAGCACT------------------------TGGAATGGTACTGCA------------------AATGAG------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAAGATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCCATCAC------------AATGGCAGCAAC---------------------AATGACACAGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTTCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATATTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTATGATCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAAACATAATATATGGCTTAATTGAAGAATCGCAGAATCAGCAGGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATATCATATTGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCCAGGAGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTCCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCGGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTCAATACCACTGCCATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTGTAGAGCTATCTTACACATACCTAGAAGAGTAAGACAGGGCCTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.OLLA4645.UAB.EU578247
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGGACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTAATGATC------------TGTAGTGCTTCA---CAA---CAACAAATGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAAACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTA------AATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTAATGCCACTGTTGCTAATACCACCTCT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CCAGAGGTAAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGACAAAT------AAGATGCAGAAACAAAATGCAATTTTTAATGAGCTTGATATAGTGCCAATAGAGGATAGTGCCTTT------------------------AATAATACC---------AAT---------AATACATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAAAAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCTCAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGTATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAGAAGTATTCATATGGGA------------CCAGGGAGA---ACATATTATGCAACAGGAGACATAATAGGAAATATAAGAGCAGCACATTGTAACATC------AGTAGACAAAAATGGAATAAAACTTTAGAACAGGTAGGTATAAAACTAAGA---GAACAATTTAAT------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCTAGAGATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTATTGTAATACAACAGGACTGTTTAATGGTACTTGG---------------AATGGTACTAGCACT------------------------TGGAATGGTACTGCA------------------AATGAG------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCACAGATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCCATCAC------------AACGGCAGCAAC---------------------AATGACACAGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTATAGTCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AGTTACACAAACATAATATATGGCTTAATTGAAGAATCGCAGAATCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAGATGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCCTTGTCATTTCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCCAGGAGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTATTGCTGG---AATCTCCTCCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCGGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTTAATACCACTGCTATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTATCTTACACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCCTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.OLLA4645.UAB.EU578248
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGGACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTAATGATC------------TGTAGTGCTTCA---CAA---CAACAAATGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTA------AATGTGAAAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGTACTAATGCCACTGGTGGTAATACCACCTCT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CCAGAGATAAAAAACTGCACTTTCAATACCACC---ACAAGCATGACAAAT------AAGATACAGAAACAAAATGCACTTTTTAATAGGCTTGATATAGTGCCAATAGATAATGATAGTGCT------------------------AATAAAACT---------AATAATAATATTACTGAATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAAAAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCTCAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGCATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAGAAGTATTCATATGGGA------------CCAGGGAAA---ACATATTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGAGCAGCACATTGTAACATC------AGTAGACAAAAATGGAATAAAACTTTAGAACAGGTAGCTATAAAACTAAGA---AAACAATTTAAT------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCTAGAGATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAGGACTGTTTAATGGTACTTGG---------------AATGGTACTAGCACT------------------------TGGAATGGTACTGCA------------------AATGAG------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCACAGATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCCATCAC------------AACGGCAGCAAC---------------------AATGACACAGAGATCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAAACTTATAGTCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AGTTACACAAACACAATATACAATTTAATTGAAGAATCGCAGAATCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGACTTATTACAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCATATTGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCCAGGAGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAACCTGTGCCTCTTCAGCTACCACAGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTATTGCTGG---AATCTCCTCCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTCAATACCACTGCTATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTGTAGAGCTATCTTACACATACCTAGAAGAGTAAGACAGGGCCTGGAGAGAGCTTTGCTATAA

C.OLLA4645.UAB.EU578250
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAAGACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---CAA---CAACAAATGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACACAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTA------AATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGTACTAATGCCACTAATATTAATACCACCTCT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GCAGAGATAAAAAACTGCACTTTCAATACCACC---ACAAGCATGACAAAT------AAGATGCAGAAACAAAATGCACTTTTTAATGAGCTTGATATAGTGCCAATAGATAGGGATAGTGCT------------------------AATAGTACC---------AAT---------AATACATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTTAATGGAAAAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCTCAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGCATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAGAAGTATTCATATGGGA------------CCAGGGAGA---ACATATTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGAGCAGCACATTGTAACATC------AGTAGACAAAAATGGAATAAAACTTTAGAACAGGTAGCTATAAAACTAAGA---GAACAATTTAAT------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCTAGAGATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAGGACTGTTTAATGGTACTTGG---------------AATGGTACTAGCACT------------------------TGGAATGGTACTGCA------------------AATGAG------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCACAGATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCCAGCGC------------AACGACAGCAAC---------------------AATAACACAGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAAACTTATGATCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAAACATAATATACAATTTAATTGAAGAATCGCAGAATCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGACTTGTTGGAATTTGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAGATGGCTATGGTATATAAAACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAATCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCCAGGAGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTACTGGTGG---AATCTCCTCCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCGGGAACTAAAGAGTAGTGCCATTAGCTTGCTCAACGCTACAGCTATAGTAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAACAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTATCTTACACATACCTAGAAGAGTAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.OLLA4645.UAB.EU578243
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGGACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---CAA---CAACAAATGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTA------AATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGTACTAATGCCACTGTTGCTAATACCACCTCT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CCAGAGGTAAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGACAAAT------AAGATGCAGAAACAAAATGCAATTTTTAATGAGCTTGATATAGTGCCAATAGAGGATAGTGCTAAT------------------------AATAATACT---------AAT------------GAATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAGTGGAAAAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCTCAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGTATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAGAAGTATTCATATGGGA------------CCAGGGAGA---ACATATTATGCAACAGGAGACATAATAGGAAATATAAGAGCAGCACATTGTAACATC------AGTAGACAAAAATGGAATAAAACTTTAGAACAGGTAGCTATAAAACTAAGA---GAACAATTTAAT------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCTAGAGATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAGGACTGTTTAATGGTACTTGG---------------AATGGTACTAGCACT------------------------TGGAATGGTACTGCA------------------AATGAG------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCACAGATTACAGGGCTGCTATTAACAAGGGATGGTGGCCATCAC------------AATGGCAGCAAC---------------------AATGACACAGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAAA--AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATATGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAAACTTATAGTCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AGTTACACAAACACAATATACAATTTAATTGAAGAATCGCAGAATCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGACTTATTACAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCATATTGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTGTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCCTTGTCATTTCAGACCCTC---CTCCCAATCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCCAGGAGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACAGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTATTGCTGG---AATCTCCTCCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTTAATACCACTGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTATCTTACACGTACCTAGAAGAATAAGACAGGGCCTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.OLLA4645.UAB.EU578253
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGGACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---CAA---CAACAAATGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAAACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTA------AATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAACAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGTACTAATGCCACTGTTGCTAATACCACCTCT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CCAGAGGTAAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGACAAAT------AAGATGCAGAAACAAAATGCAATTTTTAATGAGCTTGATATAGTGCCAATAGAGGATAGT------------------------------AATAATACT---------AAT------ACTAATGAATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAAAAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCTCAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGCATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAACAGGTATTCATATGGGA------------CCAGGGAAA---ACATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGGAATATAAGAAAAGCACATTGTAACATC------AGTAGAGAAAAATGGAATAAAACTTTAGAACAGGTAGGTATAAAACTAAGA---GAGCAATTTAAT------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCTAGAGATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAGGACTGTTTAATGGTACTTGG---------------AATGGTACTAGCACT------------------------TGGAATGGTACTACA------------------AATGAG------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCACAGATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCCATCAC------------AACGGCAGCAAA---------------------AATGACACAGAGATCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGACTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAAACTTATAGTCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACAAGTTAATTGAAGAATCGCAGAATCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAGATGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGCGGGAA------CCCGACAGGCCCGACGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCCAGGAGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACAGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTCCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCGGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTCAATACTACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGACAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTATCTTACACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCCTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.OLLA4645.UAB.EU578233
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGGACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTAATGATC------------TGTAGTGCTTCA---CAA---CAACAAATGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAAACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTA------AATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTAATGCCACTGTTGCTAATACCACCTCT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CCAGAGGTAAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGACAAAT------AAGATGCAGAAACAAAATGCAATTTTTAATGAGCTTGATATAGTGCCAATAGAGGATAGTGCCTTT------------------------AATAATACC---------AAT---------AATACATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAAAAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCTCAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGTATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAGAAGTATTCATATGGGA------------CCAGGGAGA---ACATATTATGCAACAGGAGACATAATAGGAAATATAAGAGCAGCACATTGTAACATC------AGTAGACAAAAATGGAATAAAACTTTAGAACAGGTAGGTATAAAACTAAGA---GAACAATTTAAT------------A-----------ATAGTCTTTACTCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCTAGAGATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTATTGTAATACAACAGGACTGTTTAATGGTACTTGG---------------AATGGTACTAGCACT------------------------TGGAATGGTACTGCA------------------AATGAG------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCACAGATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCCATCAC------------AACGGCAGCAAC---------------------AATGACACAGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTATAGTCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AGTTACACAAACATAATATATGGCTTAATTGAAGAATCGCAGAATCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAGATGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCCTTGTCATTTCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCCAGGAGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTATTGCTGG---AATCTCCTCCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCGGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTTAATACCACTGCTATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTATCTTACACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCCTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.OLLA4645.UAB.EU578235
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGGACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTAATGATC------------TGTAGTGCTTCA---CAA---CAACAAATGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTTTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTA------AATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGTACTAATGCCACTGCTGCTGATACCACCTCA---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GAAGAGATAAAAAACTGCACTTTCAATACCACC---ACAAGCATGACAAAT------AAGATGCAGAAACAAAATGCACTTTTTAATAGGCTTGATATAGTGCCAATAGATAATGATAGTGCT------------------------AATAAAACT---------AATAAT---ATTACTGAATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAAAAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAATAATTAGATCTGAGAATTTCTCAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGCATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAAGTATTCATATGGGA------------CCAGGGAGA---ACATATTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGAGCAGCACATTGTAACATC------AGTAGACAAAAATGGAATAAAACTTTAGAACAGGTAGCTAAAAAACTAAGA---AAACAATTTAAT------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCTAGAGATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAGGACTGTTTAATGGTACTTGG---------------AATGGTACTAGCACT------------------------TGGAATGGTACTGCA------------------AATGAG------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCACAGATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCCATCAC------------AACGGCAGCAAC---------------------AATGACACAGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGC---------------------------AATAAAACTTATAGTCAGATCTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AGTTACACAAACACAATATACAATTTAATTGAAGGATCGCAAAATCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGACTTGTTGGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAGATGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCCAGGAGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGCTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTCCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCGGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTCAATACCACTGCTATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTATCTTACACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.OLLA4645.UAB.EU578236
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGGACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTAATGATC------------TGTAGTGCTTCA---CAA---CAACAAATGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTA------AATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGTACTAATGCCACTGTTGCTAATACCACCTCT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CCAGAGGTAAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGACAAAT------AAGATGCAGAAACAAAATGCAATTTTTAATGAGCTTGATATAGTGCCAATAGAGGATAGTGCTAGT------------------------AATGGTACT---------AAT------------GAATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAAAAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCTCAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGTATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAGAAGTATTCATATGGGA------------CCAGGGAGA---ACATATTATGCAACAGGAGACATAATAGGAAATATAAGAGCAGCACATTGTAACATC------AGTAGACAAAAATGGAATAAAACTTTAGAACAGGTAGCTATAAAACTAAGA---AAACAATTTAAT------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCTAGAGATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAGGACTGTTTAATGGTACTTGG---------------AATGGTACTAGCACT------------------------TGGAATGGTACTGCA------------------AATGAG------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAAGATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCCATCAC------------AATGGCAGCAAC---------------------AATGACACAGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAAACTTATAGTCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACAATTTAATTGAAGAATCGCAGAATCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGACTTATTACAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCATATTGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGCGGGGA------CCAGACAGGCCCGACGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCCAGGAGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACAGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTCCTCCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTCAATACCACTGCTATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTATCTTACATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCCTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.OLLA4645.UAB.EU578237
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGGACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---CAA---CAACAAATGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTA------AATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGTACTAATGCCACTGTTGCTAATACCACCTCT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CCAGAGGTAAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGACAAAT------AAGATGCAGAAACAAAATGCAATTTTTAATGAGCTTGATATAGTGCCAATAGAGGATAGTGCTAAT------------------------AATGATGCT---------AAT------------GAATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAAAAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCTCAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGCATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAGAAGTATTCATATGGGA------------CCAGGGAGA---ACATATTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATC------AGTAGAAAAATTTGGAATAAAACTTTAGAACAGGTAGCTATAAAACTAAGA---GAACAATTTAAT------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCTAGAGATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAGGACTGTTTAATGGTACTTGG---------------AATGGTACTAGCACT------------------------TGGAATGATACTGCACAAGGTACTGCA------AATGAG------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCACAGATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCCATCAC------------AACGGCAGCAAC---------------------AATGACACAGAGATCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTATAGTCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AGTTACACAAGCATAATATATGGCTTAATTGAAGAATCGCAGAATCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAGATGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCCAGGAGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACAGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAGTAGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTATTGCTGG---AATCTCCTCCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTCAACACCACTGCTATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTATCTTACACGTACCTAGAAGAATAAGACAGGGCCTAGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.OLLA4645.UAB.EU578239
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGGACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTAATGATC------------TGTAGTGCTTCA---CAA---CAACAAATGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTA------AATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGTACTAATGCCACTGTTGCTAATACCACCTCT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CCAGAGGTAAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGACAAAT------AAGATGCAGAAACAAAATGCAATTTTTAATGAGCTTGATATAGTGCCAATAGAGGATAGTGCC---------------------------TATAATACC---------AAT---------AATACATATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAAAAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAATAATTAGATCTGAAAATTTCTCGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGCATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAGAAGTATTCATATGGGA------------CCAGGGAGA---ACATATTATGCAACAGGAGACATAATAGGAAATATAAGAGCAGCACATTGTAACATC------AGTAGACAAAAATGGAATAAAACTTTAGAACAGGTAGCTATAAAACTAAGA---GAACAATTTAAT------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCTAGAGATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAGGACTGTTTAATGGTACTTGG---------------AATGGTACTAGCACT------------------------TGGAATGGTACTGCA------------------AATGAG------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCACAGATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCCATCAC------------AACGGCAGCAAA---------------------AATGACACAGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAAACTTATAGTCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AGTTACACAAACACAATATACAATTTAATTGAAGAATCGCAGAATCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGACTTATTACAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCATATTGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTCTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCCTTGTCATTTCAGACCCTC---CTCCCAATCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCCAGGAGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAGTAGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTATTGCTGG---AATCTCCTCCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTCAATACCACTGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTATCTTACACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCCTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.OLLA4645.UAB.EU578234
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGGACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---CAA---CAACAAATGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTA------AATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGTACTAATGCCACTGTTGCTAATACCACCTCT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CCAGAGGTAAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGACAAAT------AAGATGCAGAAACAAAATGCAATTTTTAATGAACTTGATATAGTGCCAATAGAGGATAGTGCTAAT------------------------ACTAATACT---------AAT------------GAATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAAAAGGGCTATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCTCAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGTATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAGAAGTATTCATATGGGA------------CCAGGGAGA---ACATATTATGCAACAGGAGACATAATAGGAAATATAAGAGCAGCACATTGTAACATC------AGTAGACAAAAATGGAATAAAACTTTAGAACAGGTAGCTATAAAACTAAGA---GAACAATTTAAT------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCTAGAGATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAGGACTGTTTAATGGTACTTGG---------------AATGGTACTAGCACT------------------------TGGAATGGTACTGCA------------------AATGAG------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCACAGATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCCATCAC------------AACGGCAGCAAA---------------------AATGACACAGAGATCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAAACTTATAGTCAAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AGTTACACAAACACAATATATAATTTAATTGAAGAATCGCAGAATCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGACTTGTTGGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAGATGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGCGGGAA------CCCGACAGGCCCGACGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCCAGGAGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACAGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTCCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCGGGAACTAAGGAATAGTGCCATTAGCTTGCTCAATACCACTGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTTTAGAGCTATCTTACACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCCTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.OLLA4645.UAB.EU578229
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGGACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTAATGATC------------TGTAGTGCTTCA---CAA---CAACAAATGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAAACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTA------AATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGTACTAATGCCACTGTTGCTAATACCACCTCT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CCAGAGATAAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGACAAAT------AAGATGCAGAAACAAAATGCACTTTTTAATAGACTTGATATAGTGCCAATAGATAATGATAGTGCT------------------------AATAAAACT---------AATAATATTACTAATGAATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTACCCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAAAAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCTCAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGCATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAAGTATTCATATGGGA------------CCAGGGAGA---ACATATTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGAGAAGCACATTGTAACATC------AGTAGAGTAAAATGGAATAAAACTTTAGAACAGGTAGTTGTAAAACTAAGA---GAACAATTTAAT------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCTAGAGATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAACACAACAGGACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGGTACTAATGCT------------------------CGGAATGGTACTGAAAACGATACT---------------------------------------------ACAATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAAGATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCCATCAC------------AACGACAGCAAC------------------AATAATGAGACAGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTA---GGA---ATGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTATAGTCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AGTTACACAAACATAATATATGGCTTAATTGAAGAATCGCAGAATCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCATATTGGCTATGGTATATAAAACTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAACCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCCAGGAGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTCCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCGGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTCAATACCACTGCTATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTGTAGAGCTATCTTACACATACCTAGAAGAGTAAGACAGGGCCTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.OLLA4645.UAB.EU578244
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGAAGAATTATCAGGACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGTTGTTAATGATC------------TGTAGTGCTTCA---CAA---CAACAAATGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACACAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTA------AATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGTACTAATGCCACTGTTGCTAATACCACCTCT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CCAGAGGTAAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAAGCATGACAAAT------AAGATGCAGAAACAAAATGCAATTTTTAATGAGCTTGATATAGTGCCAATAGATAGTGATAGTACT------------------------AATAATACT---------AATAAT---ATTACTGAATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAAAAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCTCAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGCATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAGAAGTATTCATATGGGA------------CCAGGGAGA---ACATATTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATC------AGTAGAAAAATTTGGAATAAAACTTTAGAACAGGTAGCTATAAAACTAAGA---GAACAATTTAAT------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCTAGAGATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAGGACTGTTTAATGGTACTTGG---------------AATGGTACTAGCACT------------------------TGGAATGATACTGCACAAGATCCTGCA------AATGGG------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAACTGTTCATCAAAGATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCCATCAC------------AACGGCAGCAAC---------------------AATGACACAGAGATCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTTTA---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGATGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTATAGTCAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AGTTACACAAGCATAATATATGGCTTAATTGAAGAATCGCAGAATCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGTCAAATTTGTGGAATTGGTTTAGCATATCAAGATGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCCTTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAATCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACGGATCCAGGAGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAGTATTGTTGG---AATCTCCTCCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCCATTAGCTTGCTTAATACCACTGCTATAGTAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GTTTGTAGAGCTATCTTACACATACCTAGAAGAGTAAGACAGGGCCTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.SAMI4303.UAB.EU578289
ATGAGAGCGAAGGAGATCTGGAAGAATTGTCAGCCCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATAATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCA------------AATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAGGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTCACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAATCCACAAGAAATAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTATTTTAACTTGCACTAATTTGACTAATATCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTGAGACTAATATCACT---AGGGGGGACATAGGAATGACAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGGTATAAAAGAG------AAGGTGCAAAAAGAATATGCACTCTTTTACAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATAGTGAG---------------------------AATAATACT------------------------AGCTATAGGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGCCAATTTCACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------TGGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGAGCAAAATGGAACAAAACGTTAGGACAAGTAGCTGCAAAACTAAGG---GAACAATTT---------------AACAAAACA---ATAGTCTTTAAAAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAGTTCTTCTACTGTGATTCAAGTCCACTTTTTAATAGTACTTGG---------------AATGGTACCAACGGGTGGTCAGAT------------------AACACAACGGGAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTTCCATGCAGAATAAGACAAATTATAAACCTGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAGTAAGAGATGGTGGTAAT---------------CATACAACC---------------------AAT------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATATGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTACGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGACATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGATTTATTAGCATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTACTTTCTGTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGACCCGGAGAAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGCATGGATTATTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGCAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTAAAGTATTGGTGG---AGCATCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTATTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGAGCTATAGAGTTAGTGCAAAGA------------------ATTGCTAGAGCTATCTGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCAATAA

C.SAMI4303.UAB.EU578256
ATGAGAGCGAAGGAGATCTGGAAGAATTATCAGCTCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCA------------AATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTCACAGAGGCGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGCTCAAAGCCTAAGGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTATTTTAACTTGCACTAATTTGACTAATATCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAATGGGACTAATATCACTAACAGTGGGGACATAGGAATGACAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGGTATAAAAGAT------AAGGTGCAACGAGAATATGCACTGTTTTACAAAGTTGATGTAGTACCAATAAATAATAGTGGG---------------------------AATAATACT------------------------AGCTATAGGTTGAGAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGGTGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGTCAATTTCACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTCCATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAGCAACAATACAAGAAAAAGTATACAGATGGGA------------TGGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGTGATATT------AATAGAACAAAATGGAACAAAACGTTAGAACAAGTAGCTGCAAAACTAAGA---GCACAATTT---------------AACAAAACA---ATAGTCTTTAAAAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTGATTCAAGTCCACTTTTTAATAGTACTTGG---------------AATGGTACCGAC---AGGTCAGAT------------------AACACACCGGGAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTTCCATGCAGAATAAGACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCTCCTCCTATCCAAGGACAAATTAGATGTGTATCAAATATTACAGGGCTACTATTAATAAGAGATGGTGGTAGT---------------AATACAACC---------------------AAT------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATATGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTGCGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGACATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTACTTTCTTTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGACCCGGAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAAGCCATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGCAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAATCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTAAAGTATTGGTGG---GGCCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTATTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAGTCAGTGCAAAGA------------------ATTGCTAGAGCTATCTGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCAATAA

C.SAMI4303.UAB.EU578274
ATGAGAGCGAAGGAGATCTGGAAGAATTGTCAGCTCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATAATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCA------------AATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAGGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTCACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGATGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTATTTTAAATTGCACTAATTTGACTAATATCACTAATTTGACTAATATCACT---------------------------------------------------------------------------AACAATGGGACTAATATCACTAGCAGTGGGGACACAGGAATGACAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGGTATAAAAGAT------AAGGTGCAACGAGAATATGCACTTTTTTACAAACTTGATGTAGTACCAATAAATAATAGTGAG---------------------------AATAATACT------------------------AGCTATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGACCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATCAGATCTGCCGATTTCACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCCACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------TGGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGCAGCAGGAAATGGAACAAAACGTTAGGACAAGTAGCTGCAAAACTAAGA---GAACAATTT---------------AACAAAACA---ATAGTCTTTAAAAGT---------CCCGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACTGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAAGTCAACTTTTTAATAGTACTTGG---------------AATGGTACCGAA---GGGTCAGAT------------------AACACAACGGAAAGA---------------------------------------------------GATATCTCACTTCCATGCAGAATAAGACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAGTAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATACAACC---------------------ACT------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTGTATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCT---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATATGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCCGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTGCGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGACATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTACTTTCTGTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGACCCGGAGAAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGCATGGATTATTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGCAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTAAAGTATTGGTGG---AGCATCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTATTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAGTTATAGAGTTAGTGCAAAGA------------------ATTGCTAGAGCTATCTGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCAATAA

C.SAMI4303.UAB.EU578262
ATGAGAGCGAAGGAGATCTGGAAGAATTGTCAGCCCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATAATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCA------------AATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAGGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACACAGAGATGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAAATTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTGTTTTAAATTGCACTAAGTTGACTAATATCACTAATTTGACTAATATCACT---------------------------------------------------------------------------AACAATGGGACTAATATCACTAGCAGTGGGGACACAGGAATGACAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGGTATAAAAGAT------AAGGTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTACAAACTTGATGTAGTACCAATAAATAATAGTGAG---------------------------AATAATACT------------------------AGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAATTCAATGGATCAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGCCAATTTCACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCCACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------TGGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGCAGCAGGAAATGGAACAAAACGTTAAGACAAGTAGCTGCAAAACTAAGA---GAACAATTT---------------AACAAAACA---ATAGTCTTTAAAAGT---------CCCGCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAAGTCAACTTTTTAATAGTACTTGG---------------AATGGTACCGAC---GGGTCAGAT------------------AACATAACGGAAAAA---------------------------------------------------GATATCTCACTTCCATGCAGAATAAGACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAGTAAGAGATGGTGGTAGT---------------AATACAACC---------------------AAT------AATGAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATATGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTACGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGACATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGATTTATTAGCATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTACTTTCTGTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGGAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGCATGGATTATTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGCAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTAAAGTATTGGTGG---AGCATCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTATTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAGTTAGTGCAAAGA------------------ATTGCTAGAGCTATCTGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCAATAA

C.SAMI4303.UAB.EU578290
ATGAGAGCGAAGGAGATCTGGAAGAATTGTCAGCTCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATAATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTGATGCA------------GCTCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGCCACAGAGGCGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTGTTTTAAATTGCACTAATTTGACTAATATCACTAATTTGACTAATATCACT---------------------------------------------------------------------------AACAATGGGACTAATATCACTAGCAGTGGGGACATAGGAATGACAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGGTATAAAAGAT------AAGGTGCAACGAGAATATGCACTTTTTTACAAACTTGATGTAGTACCAATAAATAATAGTGAG---------------------------AATAATACT------------------------AGCTATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTTATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAATTCAATGGATCAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGACCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATCAGATCTGCCGATTTCACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------TGGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGCAGCATGAAATGGAACAAAACGTTAAGACAAGTAGCTGCAAAACTAAGA---GAACAATTT---------------AACAAAACA---ATAGTCTTTAAAAGT---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACTGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAAGTCAACTTTTTAATAGTACTTGG---------------AATGGTACCGAA---GGGTCAGAT------------------AACAAAACGGAAAGA---------------------------------------------------GATATCTCACTTCCATGCAGAATAAGACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAGTAAGAGATGGTGGTAGT---------------AATACAACC---------------------AAT------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---GTGGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATATGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTACGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGACATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAATTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGATTTATTAGCATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTACTTTCTGTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGACCCGGAGAAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGCATGGATTATTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGCAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTAAAGTATTGGTGG---AGCATCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTATTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAGCTATAGAGTTAGTGCAAAGA------------------ATTGCTAGAGCTATCTGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCAGTAA

C.SAMI4303.UAB.EU578292
ATGAGAGCGAAGGAGATCTGGAAGAATTGTCAGCTCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCA------------AATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAGGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTCACAGAGGCGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATAAGGATATAATTAATTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTATTTTAACTTGCACTAATTTGACTAATATCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTGAGACTAATATCACTAACAGGGGGGACATAGGAATGACAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGGTATAAAAGAT------AAGGTGCAACGAGAATATGCACTGTTTTACAAACTTGATGTAGTACCAATAAATAATAGTGGG---------------------------AATAATACT------------------------AGCTATAGGTTGAGAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCCTGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGTCGATTTCACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAGCAACAATACAAGAAAAAGTATACAGATGGGA------------TGGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGTGATATT------AATAGAACAAAATGGAACAAAACGTTAGAACAAGTAGCTGCAAAACTAAGA---GCACAATTT---------------AACAAAACA---ATAGTCTTTAAAAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTGATTCAAGTCCACTTTTTAATAGTACTTGG---------------AATGGTACCGGC---AGGTCAGAT------------------AACACACCGGGAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTTCCATGCAGAATAAGACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCCAAGGACAAATTAGATGTGTATCAAATATTACAGGGCTACTATTAATAAGAGATGGTGGTAGT---------------AATACAACC---------------------AAT------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATATGCTGAGGGCTATTGAGGCACAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTACGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGACATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGGTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTACTTTCTTTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGACCCGGAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGCAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAATCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAAGCCCTAAAGTATTGGTGG---AGCATCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTCAGTTTATTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAGTTAGTGCAAAGA------------------ATTGCTAGAGCTATCTGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCAATAA

C.SAMI4303.UAB.EU578276
ATGAGAGCGAAGGAGATCTGGAAGAATTGTCAGCTCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATAATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCA------------AATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAGGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTCACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGATGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTATTTTAAATTGCACTAATTTGACTAATATCACTAATTTGACTAATATCACT---------------------------------------------------------------------------AACAATGGGACTAATATCACTAGCAGTGGGGACACAGGAATGACAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGGTATAAAAGAT------AAGGTGCAACGAGAATATGCACTTTTTTACAAACTTGATGTAGTACCAATAAATAATAGTGAG---------------------------AATAATACT------------------------AGCTATAGGTTGGTAAGTTGTAATACCTCAGTTATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGACCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATCAGATCTGCCGATTTCACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------TGGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGCAATGTT------AGCAGCATGAAATGGAACAAAACGTTAAGACAAGTAGCTGCAAAACTAAGA---GAACAATTT---------------AACAAAACA---ATAGTCTTTAAAAGT---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACTGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAAGTCAACTTTTTAATAGTACTTGG---------------AATGGTACCGAA---GGGTCAGAT------------------AACACAACGGAAAGA---------------------------------------------------GATATCTCACTTCCATGCAGAATAAGACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAGTAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATACAACC---------------------ACT------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCT---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATATGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTGCGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGACATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTACTTTCTGTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGACCCGGAGAAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGCATGGATTATTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGCAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTAAAGTATTGGTGG---AGCATCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTATTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAGTTATAGAGTTAGTGCAAAGA------------------ATTGCTAGAGCTATCTGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCAATAA

C.SAMI4303.UAB.EU578281
ATGAGAGCGAAGGAGATCTGGAAGAATTGTCAACTCTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATAATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCA------------AATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAGGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTCACAGAGATGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTATTTTAAATTGCACTAATTTGACTAATATCACTAACAATGGGACTAATATC------------------------------------------------------------------------ATTAACAATGGGACTAATATCACTAGCAGTGGGGACACAGGAATGACAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGGTATAAAAGAT------AAGGTGCAACGAGAATATGCACTTTTTTACAAACTTGATGTAGTACCAATAAATAATAGTGGG---------------------------AATAATACT------------------------AGCTATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAGATTCAATGGATCAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGCCAATTTCACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCCACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------TGGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGCAGCAGGAAATGGAACAAAACGTTAGGACAAGTAGCTGCAAAACTAAGA---GAGCAATTT---------------AACAAAACA---ATAGTCTTTAAAAGT---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAAGTCAACTTTTTAATAGTACTTGG---------------AATGGTACCGAC---GGGTCAGAT------------------AACACAATGGACAAA---------------------------------------------------GATATCTCACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAGTAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATACAACC---------------------AAT------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATATGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTACGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGACATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGATTTATTAGCATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTACTTTCCTTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGGAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGCATGGATTATTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGCAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCTCTAAAGTATTGGTGG---AGCATCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTATTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAGTTAGTGCAAAGA------------------ATTGCTAGAGCTATCTGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCAATAA

C.SAMI4303.UAB.EU578266
ATGAGAGCGAAGGAGATCTGGAAGAATTGTCAGCCCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATAATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCA------------AATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTCACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAATAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTATTTTAACTTGCACTAATTTGACT------ACTAATTTGACTAATATCACT---------------------------------------------------------------------------AACAATGGGACTAATATCACTAGCAGTGGGGACACAGGAATGACAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGGTATAAAAGAT------AAGGTGAAACAAGAATATGCACTCTTTTACAAACTTGATGTAGTACCAATAAAT---GGTGAG---------------------------AATAATACT------------------------AGCTATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTTATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGTCAATTTCACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------TGGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGCAGAATGAAATGGAACAAAACGTTAGGACATGTAGCTGCAAAACTAAGA---GAACAATTT---------------AACAAAACA---ATAGTCTTTAAAAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAGTTCTTCTACTGTGATTCAAGTCCACTTTTTAATAGTACTTGG---------------AATGATACCAACGGGTGGTCAGAT------------------AACACAACGGGAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTTCCATGCAGAATAAGACAAATTATAAACCTGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGACTACTACTAGTAAGAGATGGTGGTAAT---------------ACTACAACC---------------------AAT------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGTAATATGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTACGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGATTTATTAGCATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTACTTTCTGTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGGAGAAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGCATGGATTATTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGCAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTAAAGTATTGGTGG---AGCATCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTCAGTTTATTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGAGCTATAGAGTTAGTGCAAAGA------------------ATTGCTAGAGCTATCTGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACAATAA

C.SAMI4303.UAB.EU578268
ATGAGAGCGAAGGAGATCTGGAAGAATTGTCAGCTCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATAATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCA------------GCTCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTCTCAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTATTTTAACTTGCACTAATTTGACT------ACTAATTTGACTAATATCACT---------------------------------------------------------------------------AACAATGGGACTAATATCACTAGCAGTGGGGACACAGGAATGACAAACTGCTCTTTCAACATTACC---ACAGGTATAAAAGAT------AAGGTGAAACGAGAATATGCACTTTTTTACAGACTTGATGTAGTACCAATAAATAATAGTGAG---------------------------AATAATACT------------------------AGCTATAGGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGACCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAGTAATCAGATCTGCCAATTTCACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------TGGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTGATATT------AATAGAGCAAAATGGAACAAAACGTTAGGACAAGTAGCTGCAAAACTAAGA---GAACAATTT---------------AACAAAACA---ATAGTCTTTAAAAGT---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAAGTCAACTTTTTAATAGTACTTGG---------------AATGGTACCGAC---GGGCCAGAT------------------AACACAACGGGAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAGTAAGAGATGGTGGTAGT---------------AATACAACC---------------------AAT------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---GTGGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATATGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GACCTGGCTGTAGAAAGATACCTACGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGACATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGATTTATTAGCATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTACTTTCTTTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGACCCGGAGAAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGCATGGATTATTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGCAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTAAAGTATTGGTGG---AGCATCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTATTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAGTTATAGAGTTAGCGCAAAGA------------------ATTGCTAGAGCTATCTGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCAATAA

C.SAMI4303.UAB.EU578283
ATGAGAGCGAAGGAGATCTGGAAGAATTGTCAGCTCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCA------------AATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAGGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTCACAGAGGCGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAGTGACATGGTAGAACAGATGCATAAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTATTTTAACTTGCACTAATTTGACTAATATCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTGAGACTAATATTACTAACAGGGGGGACATAGGAATGACAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGGTATAAAAGAT------AAGGTGCAACGAGAATATGCACTGTTTTACAAACTTGATGTAGTACCAATAAATAATAGTGGG---------------------------AATAATACT------------------------AGCTATAGGTTGAGAAGTTGCAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGTCAATTTCACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTCCATCTGAATGAATCTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAGCAACAATACAAGAAAAAGTATACAGATGGGA------------TGGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTGATATT------AATAGAATGAAATGGAACAAAACGTTAGAACAAGTAGCTGCAAAACTGAGA---GAACAATTT---------------AACAAAACA---ATAGTCTTTAAAAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATTCAAGTCCACTTTTTAATAGTACTTGG---------------AATGGTACCGAC---AGGTCAGAT------------------AACACACCGGGAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTTCCATGCAGAATAAGACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCCAAGGACAAATTAGATGTGTATCAAATATTACAGGGCTACTATTAATAAGAGATGGTGGTAGT---------------AATACAACC---------------------AAT------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATATGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTGCGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGACATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTACTTTCTTTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGACCCGGAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATTTGGGACGACCTGCGCAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTAATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTAAAGTATTGGTGG---AGCATCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTATTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAGTTAGTGCAAAGA------------------ATTGCTAGAGCTATCTGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCAATAA

C.SAMI4303.UAB.EU578257
ATGAGAGCGAAGGAGATCTGGAAGAGTTGTCCGCTCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATAATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCA------------AATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAGGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTCACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTATTTTAAATTGCACTAATTTGACTAATATCACTAATTTGACTAATATCACT---------------------------------------------------------------------------AACAATGGGACTAATATCACTAGCAGTGGGGACACAGGAATGACAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGGTATAAAAGAT------AAGGTGCAACGAGAATATGCACTTTTTTACAAACTTGATGTAGTACCAATAAATAATAGTGGG---------------------------AATAATACT------------------------AGCTATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACCCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATCAGATCTGCCAATTTCACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------TGGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGAATGAAATGGAACAAAACGTTAGGACAAGTAGCTGCAAAACTAAGA---GAACAATTT---------------AACAAAACA---ATAGTCTTTAAAAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTGATTCAAGCCCACTTTTTAATAGTACTTGG---------------AATGGTACCGAC---AGGTCAGAT------------------AACACAACGGGAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTACCATGCAGAATAAGACAAATTGTAAACCTGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGACTACTACTAGTAAGAGATGGTGGTAAT---------------GATACAACC---------------------AAT------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATATGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTACGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGACATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAATTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGATTTATTAGCATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTACTTTCTGTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGACCCGGAGAAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGCATGGATTATTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGCAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTAAAGTATTGGTGG---AGCATCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTATTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAGTTATAGAGTTAGTGCAAAGA------------------ATTGCTAGAGCTATCTGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCAATAA

C.SAMI4303.UAB.EU578270
ATGAGAGCGAAGGAGATCTGGAAGAATTGTCAGCTCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATAATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCA------------AATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAGGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTCACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTATTTTAAATTGCACTAATTTGACTAATATCACTAATTTGACTAATATCACT---------------------------------------------------------------------------AACAATGGAACTAATATCACTAGCAGTGGGGACACAGGAATGACAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGGTATAAAAGAG------AAGGTGAAACGAGAATATGCACTTTTTTACAAACTTGATGTAGTACCAATAAATAATAGTGGG---------------------------AATAATACT------------------------AGCTATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTTATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGTCAATTTCACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACAGATGGGA------------TGGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGCAGAATGAAATGGAACAAAACGTTAGGACATGTAGCTGCAAAACTAAGA---GAACAATTT---------------AACAAAACA---ATAGTCTTTAAAAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAGTTCTTCTACTGTGATTCAAGTCCACTTTTTAATAGTACTTGG---------------AATGATACCGACGGGGGGTTAGAT------------------AACACAACGGGAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTTCCATGCAGAATAAGACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCCAAGGACAAATTAGCTGTGTATCAAATATTACAGGGCTACTATTAATAAGAGATGGTGGTAGT---------------AATACAACC---------------------AAT------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAACATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATATGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTACGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGACATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCACAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGATTTATTAGCATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTACTTTCTTTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGACCCGGAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGCAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAATCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTAAAGTATTGGTGG---AGCATCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTATTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAGTTAGTGCAAAGA------------------ATTGCTAGAGCTATCTGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCAATAA

C.SAMI4303.UAB.EU578277
ATGAGAGCGAAGGAGATCTGGAAGAATTGTCAGCTCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATAATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCA------------GCTCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAGGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTCACAGAGGCGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATAAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTATTTTAACTTGCACTAATTTGACTAATATCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTGAGACTAATATCACTAACAGGGGGGACATAGGAATGACAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGGTATAAAAGAT------AAGGTGCAACGAGAATATGCACTGTTTTACAAACTTGATGTAGTACCAATAAATAATAGTGGG---------------------------AATAATACT------------------------AGCTATAGGTTGAGAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGTCGATTTCACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTCCATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAGCAACAATACAAGAAAAAGTATACAGATGGGA------------TGGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGTGATATT------AATAGAACAAAATGGAACAAAACGTTAGAACAAGTAGCTGCAAAACTAAGA---GCACAATTT---------------AACAAAACA---ATAGTCTTTAAAAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATTCAAGTCCACTTTTTAATAGTACTTGG---------------AATGGTACCGAC---AGGTCAGAT------------------AACACACCGGGAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTTCCATGCAGAATAAGACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCCAAGGACAAATTAGATGTGTATCAAATATTACAGGGCTACTATTAATAAGAGATGGTGGTAGT---------------AATACAACC---------------------AAT------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATATGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTACGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGATGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGACATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTACTTTCTTTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGACCCGGAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGCAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAATCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTAAAGTATTGGTGG---AGCATCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTATTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAGTTAGTGCAAAGA------------------ATTGCTAGAGCTATCTGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCAATAA

C.SAMI4303.UAB.EU578269
ATGAGAGCGAAGGAGATCTGGAAGAATTGTCAGCTCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATAATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCA------------AATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAGGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTCACAGAGGCGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAGTGACATGGTAGAACAGATGCATAAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTATTTTAACTTGCACTAATTTGACTAATATCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTGAGACTAATATCACTAACAGGGGGGACATAGGAATGACAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGGTATAAAAGAT------AAGGTGCAACGAGAATATGCACTGTTTTACAAACTTGATGTAGTACCAATAAATAATAGTGGG---------------------------AATAATACT------------------------AGCTATAGGTTGAGAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGTCGATTTCACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTCCATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAGCAACAATACAAGAAAAAGTATACAGATGGGA------------TGGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGTGATATT------AATAGAACAAAATGGAACAAAACGTTAGAACAAGTAGCTGCAAAACTAAGA---GCACAATTT---------------AACAAAACA---ATAGTCTTTAGAAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTGATTCAAGTCCACTTTTTAATAGTACTTGG---------------AATGGTACCGAC---AGGTCAGAC------------------AACACACCGGGAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTTCCATGCAGAATAAGACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCTCCTCCTATCCAAGGACAAATTAGATGTGTATCAAATATTACAGGGCTACTATTAATAAGAGATGGTGGTAGT---------------AATACAACC---------------------AAT------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATATGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTACGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGACATTTGGGAC---AACATGATCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTACTTTCTTTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGACCCGGAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGCAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTAAAGTATTGGTGG---GGCCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTATTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAGTTAGTGCAAAGA------------------ATTGCTAGAGCTATCTGCAACATATCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCAATAA

C.SAMI4303.UAB.EU578278
ATGAGAGCGAAGGAGATCTGGAAGAATTGTCAGCTCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATAATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCA------------AATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTCACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCAAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTATTTTAACTTGCACTAATTTGACTAATATCACT---------------------------------------------------------------------------------------------TACAGTGGGACTAATATCACT---AGTGGGGACATAGGAATGACAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGGTATAAAAGAT------AAGGTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTACAAACTTGATGTAGTACCAATAAATAATAGTGAG---------------------------AATAATACT------------------------AGCTATAGGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACACAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGTCAATTTCACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTCCATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAGCAACAATACAAGAAAAAGTATACAGATGGGA------------TGGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTGATATT------AATAGAATGAAATGGAACAAAACGTTAGAACAAGTAGCTGCAAAACTAAGA---GAACAATTT---------------AACAAAACA---ATAGTCTTTAAAAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTGATTCAAGTCCACTTTTTAATAGCACTTGG---------------AATGGTACCTAC---AGGTCAGAT------------------AACATAACGGGAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTTCCATGCAGAATAAGACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCCAAGGACAAATTAGATGTGTATCAAATATTACAGGGCTACTATTAATAAGAGATGGTGGTAGT---------------AATACAACC---------------------AAT------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATATGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTACGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGACATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGGTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTACTTTCTTTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGGAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGCATGGATTATTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGCAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTAAAGTATTGGTGG---GGCCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTATTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAGCTATAGAGTTAGTGCAAAGA------------------ATTGCTAGAGCTATCTGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCAATAA

C.SAMI4303.UAB.EU578280
ATGAGAGCGAAGGAGATCTGGAAGAATTGTCAGCTCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCA------------AATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAGGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTCACAGAGGCGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAGTGACATGGTAGAACAGATGCATAAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTATTTTAACTTGCACTAATTTGACTAATATCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTGAGACTAATATCACTAGCAGGGGGGACATAGGAATGACAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGGTATAAAAGAT------AAGGTGCAACGAGAATATGCACTGTTTTACAAACTTGATGTAGTACCAATAAATAATAGTGGG---------------------------AATAATACT------------------------AGCTATAGGTTGAGAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGTCGATTTCACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTCCATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAGCAACAATACAAGAAAAAGTATACAGATGGGA------------TGGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGTGATATT------AATAGAACAAAATGGAACAAAACGTTAGAACAAGTAGCTGCAAAACTAAGA---GCACAATTT---------------AACAAAACA---ATAGTCTTTAAAAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATTCAAGTCCACTTTTTAATAGTACTTGG---------------AATGGTACCGAC---AGGTCAGAT------------------AACACACCGGGAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTTCCATGCAGAATAAGACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCCAAGGACAAATTAGATGTGTATCAAATATTACAGGGCTACTATTAGTAAGAGATGGTGGTAGT---------------AATACAACC---------------------AAT------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATATGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTGCGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGACATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGGTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTACTTTCTTTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGACCCGGAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGCAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAATCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAAGCCCTAAAGTATTGGTGG---AGCATCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTCAGTTTATTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAGTTAGTGCAAAGA------------------ATTGCTAGAGCTATCTGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTKGGAAAGGGCTTTGCAATAA

C.SAMI4303.UAB.EU578291
ATGAGAGCGAAGGAGATCTGGAAGAATTGTCAACTCTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATAATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCA------------AATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAGGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTCACAGAGATGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTATTTTAAATTGCACTAATTTGACTAATATCACTAACAATGGGACTAATATC------------------------------------------------------------------------ATTAACAATGGGACTAATATCACTAGCAGTGGGGACACAGGAATGACAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGGTATAAAAGAT------AAGGTGCAACGAGAATATGCACTTTTTTACAAACTTGATGTAGTACCAATAAATAATAGTGGG---------------------------AATAATACT------------------------AGCTATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAATTCAATGGATCAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGCCAATTTCACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCCACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------TGGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGCAGCAGGAAATGGAACAAAACGTTAGGACAAGTAGCTGCAAAACTAAGA---GAGCAATTT---------------AACAAAACA---ATAGTCTTTAAAAGT---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAAGTCAACTTTTTAATAGTACTTGG---------------AATGGTACCGAC---GGGTCAGAT------------------AACACAATGGACAAA---------------------------------------------------GATATCTCACTTCCATGCAGAATAAGACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAGTAAGAGATGGTGGTAGT---------------AATACAACC---------------------AAT------AATGAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATATGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTACGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGACATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAATCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGATTTATTAGCATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTACTTTCTTTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGGAGGAACAGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGCAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATCGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTAAAGTATTGGTGG---AGCATCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTATTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAGTTAGTGCAAAGA------------------ATTGCTAGAGCTATCTGCAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCAATAA

C.SAMI4303.UAB.EU578264
ATGAGAGCGAAGGAGATCTGGAAGAATTGTCAGCTCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCA------------AATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAGGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTCACAGAGGCGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAGTGACATGGTAGAACAGATGCATAAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTATTTTAACTTGCACTAATTTGACTAATATCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTGAGACTAATATCACTAACAGGGGGGACATAGGAATGACAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGGTATAAAAGAT------AAGGTGCAACGAGAATATGCACTGTTTTACAAACTTGATGTAGTACCAATAAATAATAGTGGG---------------------------AATAATACT------------------------AGCTATAGGTTGAGAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGTCAATTTCACAAATAATGTTAAAACCATAATAGTCCATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAGCAACAATACAAGAAAAAGTATACAGATGGGA------------TGGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGTGATATT------AATAGAACAAAATGGAACAAAACGTTAGAACAAGTAGCTGCAAAACTAAGA---GCACAATTT---------------AACAAAACA---ATAGTCTTTAAAAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTGATTCAAGTCCACTTTTTAATAGTACTTGG---------------AATGGTACCGAC---AGGTCAGAT------------------AACACACCGGGAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTTCCATGCAGAATAAGACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCTCCTCCTATCCAAGGACAAATTAGATGTGTATCAAATATTACAGGGCTACTATTAGTAAGAGATGGTGGTAGT---------------AATACAACC---------------------AAT------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTTTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATATGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTACGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGACATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTACTTTCTTTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGACCCGGAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGCAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAATCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTAAAGTATTGGTGG---GGCCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTATTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCAGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAGTTAGTGCAAAGA------------------ATTGCTAGAGCTATCTGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCAATAA

C.SAMI4303.UAB.EU578286
ATGAGAGCGAAGGAGATCTGGAAGAATTGTCAGCTCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATAATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCA------------AATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAGGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTCACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTATTTTAAATTGCACTAATTTGACTAATATCACTAATTTGACTAATATCACT---------------------------------------------------------------------------AACAATGGAACTAATATCACTAGCAGTGGGGACACAGGAATGACAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGGTATAAAAGAG------AAGGTGAAACGAGAATATGCACTTTTTTACAAACTTGATGTAGTACCAATAAATAATAGTGGG---------------------------AATAATACT------------------------AGCTATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTTATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGTCAATTTCACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACAGATGGGA------------TGGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGCAGAATGAAATGGAACAAAACGTTAGGACATGTAGCTGCAAAACTAAGA---GAACAATTT---------------AACAAAACA---ATAGTCTTTAAAAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAGTTCTTCTACTGTGATTCAAGTCCACTTTTTAATAGTACTTGG---------------AATGATACCGACGGGGGGTTAGAT------------------AACACAACGGGAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTTCCATGCAGAATAAGACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCCAAGGACAAATTAGCTGTGTATCAAATATTACAGGGCTACTATTAATAAGAGATGGTGGTAGT---------------AATACAACC---------------------AAT------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATATGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTACGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGACATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCACAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGATTTATTAGCATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTACTTTCTTTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGACGA---CCAGACAGACCCGGAGAAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGCAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTAAAGTACTGGTGG---AGCATCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTATTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAGTTAGTGCAAAGA------------------ATTGCTAGAGCTATCTGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCAATAA

C.SAMI4303.UAB.EU578260
ATGAGAGCGAAGGAGATCTGGAAGAATTGTCAGCTCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATAATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCA------------GCTCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTCACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAATAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTATTTTAAATTGCACAAATTTGACTAATATCACTAATTTGACTAATATCACT---------------------------------------------------------------------------AACAATGGGACTAATATCACTAGCAGTGGGGACACAGGAATGACAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGGTATAAAAGAT------AAGGTGCAACGAGAATATGCACTTTTTTACAAACTTGATGTAGTACCAATAAATAATAGTGGG---------------------------AATAATACT------------------------AGCTATAGGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTAATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAGCTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGTCAATTTCACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------TGGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGCAGAATGAAATGGAACAAAACGTTAGGACAAGTAGCTGCAAAACTAAGA---GAACAATTT---------------AACAAAACA---ATAGTCTTTAAAAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAGTTCTTCTACTGTGATTCAAGTCCACTTTTTAATAGTACTTGG---------------AATGGTACCAACGGGTGGTCAGAT------------------AACACAACGGGAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTTCCATGCAGAATAAGACAAATTGTAAACCTGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAGTAAGAGATGGTGGTAAT---------------GATACAACC---------------------AAT------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATATGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTACGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGACATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTACTTTCTTTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGACGA---CCAGACAGACCCGGAGAAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGCAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTGAAGTATTGGTGG---AGCCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTATTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAGCTATAGAGTTAGTGCAAAGA------------------ATTGCTAGAGCTATCTGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTGCAATAA

C.SAMI4303.UAB.EU578258
ATGAGAGCGAAGGAGATCTGGAAGAATTGTCAGCTCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATAATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCA------------AATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAGGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTCACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAATATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGATGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTATTTTAAATTGCACTAATTTGACTAATATCACTAATTTGACTAATATCACT---------------------------------------------------------------------------AACAATGGGACTAATATCACTAGCAGTGGGGACACAGGAATGACAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGGTATAAAAGAT------AAGGTGCAACGAGAATATGCACTTTTTTACAAACTTGATGTAGTACCAATAAATAATAGTGAG---------------------------AATAATACT------------------------AGCTATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTTATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGACCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATCAGATCTGCCGATTTCACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------TGGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGCAGCATGAAATGGAACAAAACGTTAAGACAAGTAGTTGCAAAACTAAGA---GAACAATTT---------------AACAAAACA---ATAGTCTTTAAAAGT---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTACTGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAAGTCAACTTTTTAATAGTACTTGG---------------AATGGTACCGAA---GGGTCAGAT------------------AACACAACGGAAAGA---------------------------------------------------GATATCTCACTTCCATGCAGAATAAGACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAGTAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATACAACC---------------------ACT------AATAAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCT---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATATGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTGCGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGACATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTACTTTCTGTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGACCCGGAGAAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGCATGGATTATTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGCAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAATCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTAAAGTATTGGTGG---AGCATCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTATTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAGTTATAGAGTTAGTGCAAAGA------------------ATTGCTAGAGCTATCTGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCAATAA

C.SAMI4303.UAB.EU578279
ATGAGAGCGAAGGAGATCTGGAAGAATTGTCAGCTCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCA------------AATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAGGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTCACAGAGGCGCATAAT---GTTTGGGCCACGCATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAGTGACATGGTAGAACAGATGCATAAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTATTTTAACTTGCACTAATTTGACTAATATTACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTGAGACTAATATCACTAACAGGGGGGACATAGGAATGACAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGGTATAAAAGAT------AAGGTGCAACGAGAATATGCACTGTTTTACAAACTTGATGTAGTACCAATAAATAATAGTGGG---------------------------AATAATACT------------------------AGCTATAGGTTGAGAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATCAGATCTGTCGATTTCACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTCCATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAGCAACAATACAAGAAAAAGTATACAGATGGGA------------TGGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGTGATATT------AATAGAATGAAATGGAACAAAACGTTAGAACAAGTAGCTGCAAAACTAAGA---GAACAATTT---------------AACAAAACA---ATAGTCTTTAAAAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTGCTGTGATTCAAGTCCACTTTTTAATAGTACTTGG---------------AATGGTACCGAC---AGGTCAGAT------------------AACACACCGGGAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTTCCATGCAGAATAAGACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCTCCTCCTATCCAAGGACAAATTAGATGTGTATCAAATATTACAGGGCTACTATTAATAAGAGATGGTGGTAGT---------------AATACAACC---------------------AAT------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATATGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTACGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGACATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTACTTTCTTTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGACCCGGAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGCAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAATCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGAAGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTAAAGTATTGGTGG---AGCATCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTATTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAGTTAGTGCAAAGA------------------ATTGCTAGAGCTATCTGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCAATAA

C.SAMI4303.UAB.EU578261
ATGAGAGCGAAGGAGATCTGGAAGAATTGTCAGCCCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATAATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCA------------GCTCAATTGTGGGTCGCAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAGGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTCTCAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTATTTTAACTTGCACTAATTTGACT------ACTAATTTGACTAATATCACT---------------------------------------------------------------------------AACAATGGGACTAATATCACTAGCAGTGGGGACACAGGAATGACAAACTGCTCTTTCAACATTACC---ACAGGTATAAAAGAT------AAGGTGAAACGAGAATATGCACTTTTTTACAGACTTGATGTAGTACCAATAAATAATAGTGAG---------------------------AATAATACT------------------------AGCTATAGGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAATTCAATGGATCAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAGTAATCAGATCTGCCAATTTCACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------TGGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTGATATT------AATAGAGCAAAATGGAACAAAACGTTAGGACAAGTAGCTGCAAAACTAAGA---GAACAATTT---------------AACAAAACA---ATAGTCTTTAAAAGT---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAAGTCAACTTTTTAATAGTACTTGG---------------AATGGTACCGAC---GGGCCAGAT------------------AACACAACGGGAGAG---------------------------------------------------AATATCACACTTCCATGCAAAATAAGACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCCAAGGACAAATTAGATGTGTATCAAATATTACAGGGCTACTATTAGTAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATACAACC---------------------AAT------AATGAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---GTGGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATATGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTACGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGCGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGATTTATTAGCATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTACTTTCTGTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGGAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGCAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAATCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTAAAGTATTGGTGG---AGCATCCTGCAAAATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTATTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAGTTAGTGCAAAGA------------------ATTGCTAGAGCTATCTGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCAATAA

C.SAMI4303.UAB.EU578259
ATGAGAGCGAAGGAGATCTGGAAGAATTGTCAGCTCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATAATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCA------------GCTCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTCACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAATAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTATTTTAAATTGCACTAATTTGACTAATATCACTAATTTGACTAATATCACT---------------------------------------------------------------------------AACAATGGGACTAATATCACTAGCAGTGGGGACACAGGAATGACAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGGTATAAAAGAT------AAGGTGAAACAAGAATATGCACTCTTTTACAAACTTGATGTAGTACCAATAAAT---GGTGAG---------------------------AATAATACT------------------------AGCTATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTTATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGTCAATTTCACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------TGGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGCAGAATGAAATGGAACAAAACGTTAGGACATGTAGCTGCAAAACTAAGA---GAACAATTT---------------AACAAAACA---ATAGTCTTTAAAAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAGTTCTTCTACTGTGATTCAAGTCCACTTTTTAATAGTACTTGG---------------AATGGTACCAACGGGTGGTCAGAT------------------AACACAACGGGAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTTCCATGCAGAATAAGACAAATTATAAACCTGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAGTAAGAGATGGTGGTAAT---------------CATACAACC---------------------AAT------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATATGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTACGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAATTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGATTTATTAGCATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTACTTTCTGTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGACCCGGAGAAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGCATGGATTATTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGCAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAATCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTAAAGTATTGGTGG---AGCATCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTATTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAGTTATAGAGTTAGTGCAAAGA------------------ATTGCTAGAGCTATCTGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAGAGGGCTTTGCAATAA

C.SAMI4303.UAB.EU578263
ATGAGAGCGAAGGAGATCTGGAAGAATTGTCAGCTCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATAATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCA------------GCTCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTCTCAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTATTTTAACTTGCACTAATTTGACT------ACTAATTTGACTAATATCACT---------------------------------------------------------------------------AACAATGGGACTAATATCACTAGCAGTGGGGACACAGGAATGACAAACTGCTCTTTCAACATTACC---ACAGGTATAAAAGAT------AAGGTGAAACGAGAATATGCACTTTTTTACAGACTTGATGTAGTACCAATAAATAATAGTGAG---------------------------AATAATACT------------------------AGCTATAGGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGACCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATCAGATCTGCCAATTTCACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------TGGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTGATATT------AATAGAGCAAAATGGAACAAAACGTTAGGACAAGTAGCTGCAAAACTAAGA---GAACAATTT---------------AACAAAACA---ATAGTCTTTAAAAGT---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAAGTCAACTTTTTAATAGTACTTGG---------------AATGGTACCGAC---GGGCCAGAT------------------AACACAACGGGAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAGTAAGAGATGGTGGTAGT---------------AATACAACC---------------------AAT------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---GTGGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATATGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTACGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGACATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGATTTATTAGCATTGGACAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTACTTTCTTTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGACCCGGAGAAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGCATGGATTATTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGCAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTAAAGTATTGGTGG---AGCATCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTATTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAGTTAGTGCAAAGA------------------ATTGCTAGAGCTATCTGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCAATAA

C.SAMI4303.UAB.EU578265
ATGAGAGCGAAGGAGATCTGGAAGAATTGTCAGCCCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATAATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCA------------AATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTCACAGAGGTGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAATAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTGTTTTAAATTGCACTAATTTGACTAATATCACTAATTTGACTAATATCACT---------------------------------------------------------------------------AACAATGGGACTAATATCACTAGCAGTGGGGACACAGGAATGACAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGGTATAAAAGAT------AAGGTGAAACAAGAATATGCACTCTTTTACAAACTTGATGTAGTACCAATAAAT---GGTGAG---------------------------AATAATACT------------------------AGCTATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTTATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGTCAATTTCACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------TGGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGAGCAAAATGGAACAAAACGTTAGGACAAGTAGCTGCAAAATTAAGA---GAACAATTT---------------AACAAAACA---ATAGTCTTTAAAAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAGTTCTTCTACTGTGATTCAAGTCCACTTTTTAATAGTACTTGG---------------AATGGTACCAACGGGTGGTCAGAT------------------AACACAACGGGAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTTCCATGCAGAATAAGACAAATTATAAACCTGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAGTAAGAGATGGTGGTAAT---------------CATACAACC---------------------AAT------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATATGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTACGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGACATTTGGGAG---AATATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGATTTATTAGCATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTACTTTCTGTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGACCCGGAGAAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGCATGGATTATTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGCAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTAAAGTATTGGTGG---AGCATCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTATTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGAGCTATAGAGTTAGTGCAAAGA------------------ATTGCTAGAGCTATCTGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCAATAA

C.SAMI4303.UAB.EU578284
ATGAGAGCGAAGGAGATCTGGAAGAATTGTCAGCTCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATAATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCA------------AATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTCACAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTATTTTAACTTGCACTAATTTGACT------ACTAATTTGACTAATATCACT---------------------------------------------------------------------------AACAATGGGACTAATATCACTAGCAGTGGGGACACAGGAATGACAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGGTATAAAAGAT------AAGGTGCAAAAAGAATATGCACTCTTTTACAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATAGTGAG---------------------------AATAATACT------------------------AGCTATAGGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGACCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAGTAATCAGATCTGCCAATTTCACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------TGGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTGATATT------AATAGAGCAAAATGGAACAAAACGTTAGGACAAGTAGCTGCAAAACTAAGA---GAACAATTT---------------AACAAAACA---ATAGTCTTTAAAAGT---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAAGTCAACTTTTTAATAGTACTTGG---------------AATGGTACCGAC---GGGCCAGAT------------------AACACAACGGGAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAGTAAGAGATGGTGGTAGT---------------AATACAACC---------------------AAT------AATGAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATATGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTACGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGACATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAATTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGATTTATTAGCATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTACTTTCTGTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGACCCGGAGAAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGCATGGATTATTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGCAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTAAAGTATTGGTGG---AGCATCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTATTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAGTTATAGAGTTAGTGCAAAGA------------------ATTGCTAGAGCTATCTGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCAATAA

C.SAMI4303.UAB.EU578267
ATGAGAGCGAAGGAGATCTGGAAGAGTTGTCAGCTCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCA------------AATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAGGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTCACAGAGGCGCATAAT---ATTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATAAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTATTTTAACTTGCACTAATTTGACTAATATCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTGAGACTAATATCACTAGCAGGGGGGACATAGGAATGACAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGGTATAAAAGAT------AAGGTGCAACGAGAATATGCACTGTTTTACAAACTTGATGTAGTACCAATAAATAATAGTGGG---------------------------AATAATACT------------------------AGCTATAGGTTGAGAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGTCGATTTCACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTCCATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAGCAACAATACAAGAAAAAGTATACAGATGGGA------------TGGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGTGATATT------AATAGAACAAAATGGAACAAAACGTTAGAACAAGTAGCTGCAAAACTAAGA---GAACAATTT---------------AACAAAACA---ATAGTCTTTAAAAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATTCAAGTCCACTTTTTAATAGTACTTGG---------------AATGGTACCGAC---AGGTCAGAT------------------AACACACCGGGAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTTCCATGCAGAATAAGACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCCAAGGACAAATTAGATGTGTATCAAATATTACAGGGCTACTATTAATAAGAGATGGTGGTAGT---------------AATACAACC---------------------AAT------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATATGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTGCGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGACATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGGTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTACTTTCTTTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGACCCGGAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGCAACCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAATCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTAAAGTATTGGTGG---AGCATCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTATTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAGTTAGTGCAAAGA------------------ATTGCTAGAGCTATCTGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCAATAA

C.SAMI4303.UAB.EU578271
ATGAGAGCGAAGGAGATCTGGAAGAATTGTCAACTCTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATAATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCA------------AATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAGGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTCACAGAGATGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTATTTTAAATTGCACTAATTTGACTAATATCACTAACAATGGGACTAATATC------------------------------------------------------------------------ATTAACAATGGGACTAATATCACTAGCAGTGGGGACACAGGAATGACAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGGTATAAAAGAT------AAGGTGCAACGAGAATATGCACTTTTTTACAAACTTGATGTAGTACCAATAAATAATAGTGGG---------------------------AATAATACT------------------------AGCTATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAATTCAATGGATCAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGCCAATTTCACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCCACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------TGGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGCAGCAGGAAATGGAACAAAACGTTAGGACAAGTAGCTGCAAAACTAAGA---GAGCAATTT---------------AACAAAACA---ATAGTCTTTAAAAGT---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAAGTCAACTTTTTAATAGTACTTGG---------------AATGGTACCGAC---GGGTCAGAT------------------AACACAATGGACAAA---------------------------------------------------GATATCTCACTTCCATGCAGAATAAGACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAGTAAGAGATGGTGGTAGT---------------AATACAACC---------------------AAT------AATGAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATATGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTACGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGACATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAATCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGATTTATTAGCATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTACTTTCTTTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGGAGGAACAGAAGAAGACGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGCAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTAAAGTATTGGTGG---AGCATCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTATTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAGTTAGTGCAAAGA------------------ATTGCTAGAGCTATCTGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCAATAA

C.SAMI4303.UAB.EU578255
ATGAGAGCGAAGGAGATCTGGAAGAATTGTCAGCTCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATAATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCA------------AATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAGGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTCTCAGAAGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTATTTTAAATTGCACTAAGTTGACTAATATCACTAATTTGACTAATATC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTGAGACTAATATCACT---AGGGGGGACATAGGAATGACAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGGTATAAAAGAG------AAGGTGCAAAAAGAATATGCACTCTTTTACAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAATAGTGAG---------------------------AATAATACT------------------------AGCTATAGGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGACCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATCAGATCTGCCGATTTCACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------TGGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGCAGCATGAAATGGAACAAAACGTTAAGACAAGTAGCTGCAAAACTAAGA---GAACAATTT---------------AACAAAACA---ATAGTCTTTAAAAGT---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAAGTCAACTTTTTAATAGTACTTGG---------------AATGGTACCGAC---GGGTCAGAT------------------ATCACAACGGAAAAA---------------------------------------------------AATATCTCACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAGTAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATACAACC---------------------AAT------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATATGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTACGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGACATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAATTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGATTTATTAGCATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTACTTTCTTTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGACGA---CCAGACAGACCCGGAGAAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGCATGGATTATTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGCAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAATCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTAAAGTATTGGTGG---AGCATCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTATTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAGTTATAGAGTTAGTGCAAAGA------------------ATTGCTAGAGCTATCTGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCAATAA

C.SAMI4303.UAB.EU578287
ATGAGAGCGAAGGAGATCTGGAAGAATTGTCAGCTCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATAATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCA------------AATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAGGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTCACAGAGGCGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATAAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTATTTTAACTTGCACTAATTTGACTAATATCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTGAGACTAATATCACTAACAGGGGGGACATAGGAATGACAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGGTATAAGAGAT------AAGGTGCAACGAGAATATGCACTTTTTTACAAACTTGATGTGGTACCAATAAATAATAGTGGG---------------------------AATAATACT------------------------AGCTATAGGTTGAGAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGTCGATTTCACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTCCATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAGCAACAATACAAGAAAAAGTATACAGATGGGA------------TGGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGTGATATT------AATAGAACAAAATGGAACAAAACGTTAGAACGAGTAGCTGCAAAACTAAGA---GCACAATTT---------------AACAAAACA---ATAGTCTTTAAAAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTGATTCAAGTCCACTTTTTAATAGTACTTGG---------------AATGGTACCGAC---AGGTCAGAT------------------AACACACCGGGAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTTCCATGCAGAATAAGACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCTCCTCCTATCCAAGGACAAATTAGATGTGTATCAAATATTACAGGGCTACTATTAATAAGAGATGGTGGTAGT---------------AATACAACC---------------------AAT------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATATGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTACGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGACATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTACTTTCTTTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGACCCGGAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGCAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTAAAGTATTGGTGG---AGCATCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTCAGTTTATTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAGTTAGTGCAAAGA------------------ATTGCTAGAGCTATCTGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCAATAA

C.SAMI4303.UAB.EU578285
ATGAGAGCGAAGGAGATCTGGAAGAATTGTCAGCTCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATAATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCA------------AATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTCACAGAGATGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAATAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTATTTTAACTTGCACTAATTTGACT------ACTAATTTGACTAATATCACT---------------------------------------------------------------------------AACAATGGGACTAATATCACTAGCAGTGGGGACACAGGAATGACAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGGTATAAAAGAT------AAGGTGCAACGAGAATATGCACTCTTTTACAAACTTGATGTAGTACCAATAAAT---GGTGAG---------------------------AATAATACT------------------------AGCTATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTTATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAGCTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGCCAATTTCACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------TGGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGCAGAATGAAATGGAACAAAACGTTAGGACATGTAGCTGCAAAACTAAGA---GAACAATTT---------------AACAAAACA---ATAGTCTTTAAAAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAGTTCTTCTACTGTGATTCAAGTCCACTTTTTAATAGTACTTGG---------------AATGGTACCAACGGGTGGTCAGAT------------------AACACAACGGGAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTTCCATGCAGAATAAGACAAATTATAAACCTGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAGTAAGAGATGGTGGTAAT---------------CATACAACC---------------------AAT------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATATGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTACGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGATTTATTAGCATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTACTTTCTGTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGACCCGGAGAAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGCAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAATCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTAAAGTATTGGTGG---AGCATCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTATTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAGTTATAGAGTTAGTGCAAAGA------------------ATTGCTAGAGCTATCTGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCAATAA

C.SAMI4303.UAB.EU578272
ATGAGAGCGAAGGAGATCTGGAAGAATTGTCAGCTCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATAATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCA------------AATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAGGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTCACAGAGGTGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTATTTTAAATTGCACTAATTTAACTAATATCACTAATTTGACTAATATCACT---------------------------------------------------------------------------AACAATGGGACTAATATCACTAGCAGTGGGGACACAGGAATGACAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGGTATAAAAGAT------AAGGTGCAACGAGAATATGCACTTTTTTACAAACTTGATGTAGTACCAATAAATAATAGTGGG---------------------------AATAATACT------------------------AGCTATAGGTTGGTAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGACCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATCAGATCTGCCGATTTCACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------TGGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGCAGCAGGAAATGGAACAAAACGTTAGGACAAGTAGCTGCAAAACTAAGA---GAACAATTT---------------AACAAAACA---ATAGTCTTTAAAAGT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAAGTCAACTTTTTAATAGTACTTGG---------------AATGGTACCGAC---GGGTCAGAT------------------AACACAATGGACAAA---------------------------------------------------GATATCTCACTTCCATGCAGAATAAGACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAGTAAGAGATGGTGGTAGT---------------AATACAACC---------------------AAT------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATATGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTACGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGACATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAATTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGATTTATTAGCATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTACTTTCTGTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGACCCGGAGAAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGCATGGATTATTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGCAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAATCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTAAAGTATTGGTGG---AGCATCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTATTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAGTTATAGAGTTAGTGCAAAGA------------------ATTGCTAGAGCTATCTGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCAATAA

C.SAMI4303.UAB.EU578275
ATGAGAGCGAAGGAGATCTGGAAGAATTGTCAGCTCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATAATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCA------------GCTCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTCTCAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAGGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTATTTTAACTTGCACTAATTTGACT------ACTAATTTGACTAATATCACT---------------------------------------------------------------------------AACAATGGGACTAATATCACTAGCAGTGGGGACACAGGAATGACAAACTGCTCTTTCAACATTACC---ACAGGTATAAAAGAT------AAGGTGAAACGAGAATATGCACTTTTTTACAGACTTGATGTAGTACCAATAAATAATAGTGAG---------------------------AATAATACT------------------------AGCTATAGGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGACCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAGTAATCAGATCTGCCAATTTCACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------TGGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTGATATT------AATAGAGCAAAATGGAACAAAACGTTAGGACAAGTAGCTGCAAAACTAAGA---GAACAATTT---------------AACAAAACA---ATAGTCTTTAAAAGT---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAAGTCAACTTTTTAATAGTACTTGG---------------AATGGTACCGAC---GGGCCAGAT------------------AACACAACGGGAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAGTAAGAGATGGTGGTAGT---------------AATACAACC---------------------AAT------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---GTGGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATATGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTACGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGACATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGATTTATTAGCATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTACTTTCTTTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGACCCGGAGAAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGCATGGATTATTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGCAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTAAAGTATTGGTGG---AGCATCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTATTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAGTTAGTGCAAAGA------------------ATTGCTAGAGCTATCTGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCAATAA

C.SAMI4303.UAB.EU578288
ATGAGAGCGAAGGAGATCTGGAAGAATTGTCAGCTCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCA------------AATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAGGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTCACAGAGGCGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAGAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGCGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTATTTTAACTTGCACTAATTTGACTAATATCACT---------------------------------------------------------------------------------------------TACAGTGGGACTAATATCACT---AGTGGGGACATAGGAATGACAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGGTATAAAAGAT------AAGGTGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTACAAACTTGATGTAGTACCAATAAATAATAGTGAG---------------------------AATAATACT------------------------AGCTATAGGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACCCAGGCCTGTCCAAAGACATCATTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGTCAATTTCACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAGCAACAATACAAGAAAAAGTATACAGATGGGA------------TGGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTGATATT------AATAGAATGAAATGGAACAAAACGTTAGAACAAGTAGCTGCAAAACTAAGA---GAACAATTT---------------AACAAAACA---ATAGTCTTTAAAAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATTCAAGTCCACTTTTTAATAGTACTTGG---------------AATGGTACCGAC---AGGTCAGAT------------------AACACACCGGGAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTTCCATGCAGAATAAGACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCTCCTCCTATCCAAGGACAAATTAGATGTGTATCAAATATTACAGGGCTACTATTAATAAGAGATGGTGGTAGT---------------AATACAACC---------------------AAT------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATATGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTACGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGACATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTACTTTCTTTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGGAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGCAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACAAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTAAAGTATTGGTGG---AGCCTCTTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTATTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAGTTAGTGCAAAGA------------------ATTGCTAGAGCTATCTGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCAATAA

C.SAMI4303.UAB.EU578273
ATGAGAGCGAAGGAGATCTGGAAGAATTGTCAGGTCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATAATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCA------------AATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAGGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCGAAAGCATATGTCTCAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTATTTTAACTTGCACTAATTTGACT------ACTAATTTGACTAATATCACT---------------------------------------------------------------------------AACAATGGGACTAATATCACTAGCAGTGGGGACACAGGAATGACAAACTGCTCTTTCAACATTACC---ACAGGTATAAAAGAT------AAGGTGAAACGAGAATATGCACTTTTTTACAGACTTGATGTAGTACCAATAAATAATAGTGAG---------------------------AATAATACT------------------------AGCTATAGGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAATTCAATGGATCAGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATCAGATCTGCCAATTTCACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAAACTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------TGGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCATATTGTGATATT------AATAGAGCAAAATGGAACAAAACGTTAGGACAAGTAGCTGCAAAACTAAGA---GAACAATTT---------------AACAAAACA---ATAGTCTTTAAAAGT---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAAGTCAACTTTTTAATAGTACTTGG---------------AATGATACCGAC---GGGCCAGAT------------------AACACAACGGGAGAG---------------------------------------------------AATATCACACTTCCATGCAAAATAAGACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCCAAGGACAAATTAGATGTGTATCAAATATTACAGGGCTACTATTAGTAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATACAACC---------------------AAT------AATGAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACACTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATATGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTACGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAATTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGACATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGATTTATTAGCATTGGATAAGTGGGCAAACTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTACTTTCTTTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGGAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGCAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAATCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTGAAATATTGGTGG---AGCATCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTATTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAGTTATAGAGTTAGTGCAAAGA------------------ATTGCTAGAGCTATCTGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCAATAA
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ATGAGAGCGAAGGAGATCTGGAAGAATTGTCAGCTCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATAATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCA------------AATCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAGGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTCACAGAGGCGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATAAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTATTTTAACTTGTACTAATTTGACTAATATCACT---------------------------------------------------------------------------------------------AACAGTGAGACTAATATCACTAACAGGGGGGACATAGGAATGACAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGGTATAAAAGAT------AAGGTGCAACGAGAATATGCACTGTTTTACAAAGTTGATGTAGTACCAATAAATAATAGTGGG---------------------------AATAATACT------------------------AGCTATAGGTTGAGAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGACATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCCTGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGTCAATTTCACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAGCAACAATACAAGAAAAAGTATACAGATGGGA------------TGGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCATATTGTGATATT------AATAGAACAAAATGGAACAAAACGTTAGAACAAGTAGCTGCAAAACTAAGA---GCACAATTT---------------AACAAAACA---ATAGTCTTTAAAAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTGATTCAAGTCCACTTTTTAATAGTACTTGG---------------AATGGTACCGAC---AGGTCAGAT------------------AACACAACGGGAGAA---------------------------------------------------AATATCACACTTCCATGCAGAATAAGACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCCAAGGACAAATTAGATGTGTATCAAATATTACAGGGCTACTATTAATAAGAGATGGTGGTAGT---------------ACTACAACC---------------------AAT------AATGAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGCTAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAGCAATATGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTGCGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGAGACATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACTTAATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTACTTTCTTTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCATTTCAGACCCGC---TTCCCAGCCCCGAGGGGA------CCAGACAGACCCGGAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGGCCATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTGCGCAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTAATCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGA---------------GGGTGGGAAGCCCTAAAGTATTGGTGG---AGCATCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTCAGTTTATTCAACGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGCTATAGAGTTAGTGCAAAGA------------------ATTGCTAGAGCTATCTGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCAATAA
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ATGAGAGTGAGGGGGATCAGGAGGAATTGTCAGCCCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCCACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCATCCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAAATTGACAAACAATAGAAGTAGT------------------------------------------------------------------------------------------------------------GGGGTGGAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATGATAAGAGTAGGAATAATAGTAGC---------AATAATACT------------------GTTAGAAACTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAGCTGCTATTAAATGGTAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATACTAGTGCAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAACTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAAA---GCCTTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATGCT---------AATGGTAATTGG------------------------------AATGATACTGGAGGATCAAATGAC------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCAGAGGACACATTAATTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAATGGCACG---------AACGGGACC---------------------------------GAGATATTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AAGAAAAATCTGAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACACAAATCATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAGGAATTATTAGAATTAGATAAGTGGGCGAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAACAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCATTCCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGAGTGGCTTCTCAGCAATCGTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCCGG---------------GGGTGGGAAGTTCTCAAGTATTGGGGG---AGTCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTGCAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA
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ATGAGAGTGAGGGGGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCCACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAATTGACAAACAAGACAAAAATT------------------------------------------------------------------------------------------------------GAGGAAAAGATGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATGATAAGAGTAGGAATAATAGTAGC---------AATAATACT------------------GTTAGAAACTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACGGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAGCTGCTGTTAAATGGTAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATACTAGTGCAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAACTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCCTTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAATTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATACT---------AATGGTAATTGG------------------------------AATGATACTGGAGGATCAAATGAC------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCCCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAATGGCACG---------AACGGGACC---------------------------------GAGATATTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATCGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AAGAAAAATCTGAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACACAAATCATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAGGAATTATTAGAATTAGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAACAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGAGTGGCTTCTCAGCAATCGTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCCGG---------------GGGTGGGAAGTTCTCAAGTATTGGGGG---AGTCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATGCTATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTGCAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA
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ATGAGAGTGAGGGGGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCCACA---------GAACAACTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCATCCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAATTGAAA---AATATAAGTATT------------------------------------------------------------------------------------------------------------GAGATGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATGATAAGAGTAGGAATAATAGTAGC---------AATAATACT------------------GTTAGAAACTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAGCTGCTATTAAATGGTAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATACTAGTGCAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAACTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCCTTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATGCT---------AATGGTAATGGG------------------------------AATGGTACTGGAGGAGCAAATGAC------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCCCCCATCAGAGGATCCATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAATGGCACG---------AACGGGACC---------------------------------GAGATATTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AAGAAAAATCTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAACATACATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAGCAGGAATTATTAGAATTAGATAAGTGGGCGAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAACAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCATTCCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTGCGATTAGTGAGTGGCTTCTCAGCAATCGTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCCGG---------------GGGTGGGAAGTTCTCAAGTATTGGGGG---AGTCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTGCAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA
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ATGAGAGTGAGGGGGATCAGGAGGAATTGTCAGCCCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCCACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAAATTGACAAACAATAGAAGTAGT------------------------------------------------------------------------------------------------------------GGGGTGGAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATGATAATAGTAGGAATGATAGTAGC---------AATAATACT------------------GTTAGGAACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAGCTGCTATTAAATGGTAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATACTAGTGCAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAACTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAAA---GCCTTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATGCT---------AATGGTAATGGG------------------------------AGTGGTACTGGAGGATCAAATGAC------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCCCCCATCAGAGGACACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGCAATGGCACG---------AACGGGACC---------------------------------GAGATATTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AAGAAAAATCTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGCATACATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAGGAATTATTAGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTGTAGTGAACAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGAGTGGCTTCTCAGCAATCGTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTACAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCCGG---------------GGGTGGGAAGTTCTCAAGTATTGGGGG---AGTCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTGCAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA
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ATGAGAGTGAGGGGGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCCACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAATTGAAA---AATATAAGTATT------------------------------------------------------------------------------------------------------------GAGATGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATGATGATAGTAGGAATAATAGTAGC---------AATAATACT------------------GTTAGGAACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAGCTGCTATTAAATGGTAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATACTAGTGCATCTGAATGAATCTGTAGTAATTAACTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAAGTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCCTTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATGCT---------AATGGTAATGGG------------------------------AGTGGTACTGGAGGATCAAATGAC------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCCCCCATCAGAGGAAACATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAATGGCACA---------AACGGGACC---------------------------------GAGATATTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGCAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AAGAAAAATCTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGAATCATATACTCCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAGGAATTATTAGAATTAGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAACAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGAGTGGCTTCTCAGCAATCGTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTAATTGCAGCGAGGATTGTGGAGATTCTGGGACGCCGG---------------GGGTGGGAAGTTCTCAAGTATTGGGGG---AGTCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTGCAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC02.Trinidad.EU578307
ATGAGAGTGAGGGGGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGGTGATC------------TGTAGTGCCACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCGGTGTGGAGAGACGCAATCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGAT---------------GTAAGTAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------GGGGAAAAGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAAGATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATGATAATAATAGGAATAATGGTAGC---------AATAATACT------------------GTTAGGAACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTATTAAATGGTAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATACTAGTGCAGCTGAATGAATCTGTAGTGATTAACTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCCTTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATGCT---------AATGGTAATGGG------------------------------AATGGTACTGGAGGATCAAATGAC------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCAGAGGACAGATTACATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAATGACACG---------AACGGGACC---------------------------------GAGATATTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATCGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AAGAAAAATCTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCTTCATATACACCTTACTTGAAGCATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAGGAATTATTAGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGATTTCTATAGTGAACAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGCGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTGCGATTAGTGAGTGGCTTCTCAGCGATCGTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCCGG---------------GGGTGGGAAGTTCTCAAGTGTTGGGGG---AGTCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTGCAAGGG------------------ATTTGTAGAGCTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC02.Trinidad.EU578323
ATGAGAGTGAGGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCCACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAGAGACGCATCCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAATTGAAA---AATATAAGTATT------------------------------------------------------------------------------------------------------------GAGATGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATGATGATAGTAGGAATAATAGTAGC---------AATAATACT------------------GTTAGGAACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAACACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAGCTGCTATTAAATGGAAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATACTAGTGCAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAACTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAAGTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCCTTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATGCT---------AATGGTAATTGG------------------------------AGTGGTACTGGAGGATCAAATGAC------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCCCCCATCAGAGGACACATTAACTGTTCATCAAATATTACTGGGCTGTTACTAACAAGAGATGGTGGTAATGGCACG---------AACGGGACC---------------------------------GAGATATTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AAGAAAAATCTGAGTGACATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAAAATCATATACTCCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAGGAATTATTAGAATTAGACAAGTGGGCAAGCTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAACAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGAGTGGCTTCTCAGCAATCGTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGTCGG---------------GGGTGGGAAGTTCTCAAGTATTGGGGG---AGTCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTGCAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC02.Trinidad.EU578298
ATGAGAGTGAGGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCCACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAAATTGACAAACAATAGAAGTAGT------------------------------------------------------------------------------------------------------------GGGGTAGAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATGATAAGAGTAGGAATAATAGTAGC---------AATAATACT------------------GTTAGGAACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAGCTGCTATTAAATGGTAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATACTAGTGCAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAACTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCCTTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GACAATAAAACA---ATAGTCTTCAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATGCT---------AATGGTAATGGG------------------------------AATGGTACTGGAGGAGCAAATGAC------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAGATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAAACATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAATGGCACG---------AACGGGACC---------------------------------GAGATATTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCCGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AAGAAAAATCTGAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGAATCATATACTCCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAGGAATTATTAGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAACAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCATTCCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGAGTGGCTTCTCAGCAATCGTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCCGG---------------GGGTGGGAAGTTCTCAAGTATTGGGGG---AGTCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTGCAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC02.Trinidad.EU578306
ATGAGAGTGAGGGGGATCAGGAGGAATTGTCAGCCCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCCACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAATTGAAAACCAATATGAAAACC------------------------------------------------------------------------------------------AATATAAGTATTGAGGAAAAGATGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATGATAAGGGTAGGAATAATAGTAGC---------AATAATACT------------------GTTAGAAACTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAGCTGCTGTTAAATGGTAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATACTAGTGCAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAACTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAAGTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCCTTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAATTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATACT---------AATGGTAATTGG------------------------------AATGATACTGGAGGATCAAATGAC------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCCCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGGGGTAATAGCACG---------AACGGGACC---------------------------------GAGATATTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AAGAAAAATCTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACACAAGTCATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAAAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAACAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCATTCCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTACGATTAGTGAGTGGCTTCTCAGCAATCGTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCCGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAGTATTGGGGG---AGTCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTGCAAAGA------------------ATTTGTAGGGCTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC02.Trinidad.EU578328
ATGAGAGTGAGGGGGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCCACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAATTGAAA---AATATAAGTATT------------------------------------------------------------------------------------------------------------GAGATGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATGATAATAGTAGGAATAATAGTAGC---------AATGATACT------------------GTTAGGAACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTATTAAATGGTAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATACTAGTGCAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAACTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAAGTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCCTTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATACT---------AATGGTAATGGG------------------------------AATGGTATTGGAGGATCAAATGAC------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCAGAGGAAACATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAATGGCACA---------AACGGGACC---------------------------------GAGATATTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATCGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AAGAAAAATCTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACACAATACATATACTCCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAACAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGAGTGGCTTCTCAGCAATCGTCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCCGG---------------GGGTGGGAAGTTCTCAAGTATTGGGGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTGCAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC02.Trinidad.EU578301
ATGAGAGTGAGGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCCACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCATCCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAAATTGACAAACAATAGAAGTAGT------------------------------------------------------------------------------------------------------------GGGGTGGAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATGATAAGAGTAGGAATAATAGTAGC---------AATAATACT------------------GTTAGAAACTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAGCTGCTATTAAATGGTAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATACTAGTGCAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAACTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAAA---GCCTTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATGCT---------AATGGTAATTGG------------------------------AATGATACTGGAGGATCAAATGAC------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCCCCCATCAGAGGACACATTAATTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAATGGCACG---------AACGGGACC---------------------------------GAGATATTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATCGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AAGAAAAATCTGAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACACAAATCATATACTCCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAGGAATTGTTAGAATTAGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAACAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCATTCCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTACGATTAGTGAGTGGCTTCTCAGCAATCGTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCCGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAGTATTGGGGG---AGTCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTGCAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC02.Trinidad.EU578310
ATGAGAGTGAGGGGGATCAGGAGGAATTGTCAGCCCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCCACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAATTGAAA---AATATAAGTATT------------------------------------------------------------------------------------------------------------GAGATGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATGATAAGAGTAGGAATAATAGTAGC---------AATAATACT------------------GTTAGAAACTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTACTCCAGCTGGTTTTGCAATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAGCTGCTATTAAATGGTAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATACTAGTGCAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAACTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAAGTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCCTTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTCATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATGCT---------AATGGTAATTGG------------------------------GATGATACTGGAGGATCAAATGAC------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCAGAGGAAACATTAAATGTTTATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAATGGCACA---------AACGGGACC---------------------------------GAGATATTCAGACCCGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AAAAAAAATCTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCCTCATATACTCCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAGCAGGAATTATTAGAATTAGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAACAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGAGTGGCTTCTCAGCAATCGTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAGATTCTGGGACGCCGG---------------GGGTGGGAAGTTCTCAAGTATTGGGGG---AGTCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTGCAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC02.Trinidad.EU578304
ATGAGAGTGAGGGGGATCAGGAGGAATTGTCAGCCCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCCACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAAATTGACAAACAATAGAAGTAGT------------------------------------------------------------------------------------------------------------GGGGTGGAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATGATAAGAGTAGGAATAATAGTAGC---------AATAATACT------------------GTTAGAAACTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAGCTGCTATTAAATGGTAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATACTAGTGCAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAACTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAAA---GCCTTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATGCT---------AATGATAATGGG------------------------------AGTGGTACTGGAGGATCAAATGAC------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCAGAGGACACATTAATTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAATGGCACG---------AACGGGACC---------------------------------GAGATATTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AAGAAAAGTCTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAACACTCATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAGGAGAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAACAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGAGTGGCTTCTCAGCAATCGTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTCCTGGGACGCCGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAGTATTGGGGG---AGTCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTGCAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC02.Trinidad.EU578312
ATGAGAGTGAGGGGGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCCACA---------GAACAACTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCATCCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAATTGAAA---AATATAAGTATT------------------------------------------------------------------------------------------------------------GAGATGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATGATAAGAGTAGGAATAATAGTAGC---------AATAATACT------------------GTTAGAAACTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAGCTGCTATTAAATGGTAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATACTAGTGCAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAACTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCCTTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATGCT---------AATGGTAATGGG------------------------------AATGGTACTGGAGGAGCAAATGAC------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCCCCCATCAGAGGATCCATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAATGGCACG---------AACGGGACC---------------------------------GAGATATTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AAGAAAAATCTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAACATACATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAGCAGGAATTATTAGAATTAGATAAGTGGGCGAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAACAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCATTCCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGAGTGGCTTCTCAGCAATCGTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCCGG---------------GGGTGGGAAGTTCTCAAGTATTGGGGG---AGTCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTGCAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC02.Trinidad.EU578315
ATGAGAGTGAGGGGGATCAGGAGGAATTGTCAGCCCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCCACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCATCCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATACATTGACAACCAATATAAGTATT------------------------------------------------------------------------------------------------------------GAGATGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATGATAATACTAGGAATGATAGTAGC---------AATAATACT------------------GTTAGGAACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAGCTGCTATTAAATGGTAGTATAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTTACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTGCAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAACTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAAA---GCCTTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATGCT---------AATGATAATGGG------------------------------AGTGGTACTGGAGGATCAAATGAC------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCAGAGGACACATTAATTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAATGGCACA---------AACGGGACC---------------------------------GAGATATTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTAGCTGTGGAAAGATTCCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AAGAAAAATCTGAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACACAAATCATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAGGAATTATTAGAATTAGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAACAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGAGTGGCTTCTCAGCAATCGTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCCGG---------------GGGTGGGGAGCTCTCAAATATTGGGGG---AGTCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTGCAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC02.Trinidad.EU578295
ATGAGAGTGAGGGGGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCCACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAATTAAAA---AATATAAGTATT------------------------------------------------------------------------------------------------------------GAGATGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATGATAATAGTAGGAATAATAGTAGC---------AATAATACT------------------GTTAGGAACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAGCTGCTATTAAATGGTAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATACTAGTGCAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAACTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAGCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCCTTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTGCT---------AATGGTAATGGG------------------------------AATGGTGCTGGAGGACCAAATGAC------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCAGAGGAAACATTAAATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAATGGCACA---------AACGGGACC---------------------------------GAGATATTCAGACCTGAAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTAAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATCGAACCA---TTAGGAGTAGCTCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AAGAAAAATCTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAT------AATTACACAAACTACATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAGGAATTATTAAAATTAGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAACAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAAAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTACGATTAGTGAGTGGCTTCTCAGCAATCGTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCCGG---------------GGGTGGGAAGTTCTCAAGTATTGGGGG---AGTCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTGCAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC02.Trinidad.EU578318
ATGAGAGTGAGGGGGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCCACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATGCAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAATTAAAAACCAATATAAAAACC------------------------------------------------------------------------------------------AATATAAGTATTGAGGAAAAGATGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATGATAAGAGTAGAAATAATAGTAGC---------AATAATACT------------------GTTAGAAACTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTTAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAGCTGCTATTAAATGGTAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATACTAGTGCAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAACTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCCTTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATGCT---------AATGGTAATGGG------------------------------AATGGTATTGGAGGATCAAATGAC------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCAGAGGAAACATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAATGGCACA---------AACGGGACC---------------------------------GAGATATTCAGACCCGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AAGAAAAATCTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAAATTTATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAGGAATTATTAGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAACAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGAGTGGCTTCTCAGCAATCGTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCCGG---------------GGGTGGGGAGCTCTCAAGTATTGGGGG---AGTCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTGCAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC02.Trinidad.EU578314
ATGAGAGTGAGGGGGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCCACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGCATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAATTAAAAACCAATATAAAAACC------------------------------------------------------------------------------------------AATATAAGTATTGAGGAAAAGATGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATGATAAGAGTAGGAATACTAGTAGC---------AATAATACT------------------GTTAGAAACTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAGCTGCTATTAAATGGTAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATACTAGTGCAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAACTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAAA---GCCTTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATGCT---------AAGGATAATTGG------------------------------AATGATACTGGAGGATCAAATGAC------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCAGAGGACACATTAATTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAATGGCACG---------AACGGGACC---------------------------------GAGATATTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AAGAAAAATCTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACACAATTCATATACTCCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAGGAATTATTAGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGAGTGGCTTCTCAGCAATCGTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCCGG---------------GGGTGGGAAGTTCTCAAGTATTGGGGG---AGTCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTGCAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC02.Trinidad.EU578294
ATGAGAGTGAGGGGGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCCACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGATCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAATTGAAA---AATATAAGTATT------------------------------------------------------------------------------------------------------------GAGATGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATGAT---AGTAGGAATAATAGTAGC---------AATAATACT------------------GTTAGGAACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAGCTGCTATTAAATGGTAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATACTAGTGCAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAACTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAAGTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCCTTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTGCT---------AATGGTAATGGG------------------------------AATGGTGCTGGAGGACCAAATGAC------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCAGAGGAAACATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAATGGCACG---------AACGGGACC---------------------------------GAGATATTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTACAAATCGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AAGAAAAATCTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCTCATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAGGAATTATTAGAATTAGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAACAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTACGATTAGTGAGTGGCTTCTCAGCAATCGTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCCGG---------------GGGTGGGAAGTTCTCAAGTATTGGGGG---AGTCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTGCAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGAGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC02.Trinidad.EU578302
ATGAGAGTGAGGGGGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCCACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAATTTGACAAAAAATATAAGTAGT---------------------------------------------------------------------------------------------------TGGGAAAAGATGGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATGATAAGAGTAGGAATAATAGTAGC---------AATAATACT------------------GTTGGAAACTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAGCTGCTATTAAATGGTAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTGATTAGGTCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATACTAGTGCAACTGAATGAATCTGTAGTAATTAACTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCCTTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATGCT---------AATGATAATTGG------------------------------AATGATACTGGAGGATCAAATGAC------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCAGAGGAAACATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAATGGCACG---------AATGGGACC---------------------------------GAGATATTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AAGAAAAATCTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGCCTCATATACTCCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAGCAGGAATTATTAGAATTAGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAACAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGAGTGGCTTCTCAGCAATCGTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCCGG---------------GGGTGGGAAGTTCTCAAGTATTGGGGG---AGTCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTGCAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC02.Trinidad.EU578313
ATGAGAGTGAGGGGGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCCACA---------GAACAACTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCATCCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGACGAATTGAAA---AATATAAGTATT------------------------------------------------------------------------------------------------------------GAGATGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATGATAAGAGTAGGAATAATAGTAGC---------AATAATACT------------------GTTAGAAACTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAGCTGCTATTAAATGGTAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATACTAGTGCAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAACTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCCTTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATGCT---------AATGGTAATGGG------------------------------AATGGTACTGGAGGAGCAAATGAC------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCCCCCATCAGAGGATCCATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAATGGCACG---------AACGGGACC---------------------------------GAGATATTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AAGAAAAATCTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAACATACATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAGCAGGAATTATTAGAATTAGATAAGTGGGCGAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAACAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCATTCCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGAGTGGCTTCTCAGCAATCGTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCCGG---------------GGGTGGGAAGTTCTCAAGTATTGGGGG---AGTCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTGCAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC02.Trinidad.EU578326
ATGAGAGTGAGGGGGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCCACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTCAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATACATTGACAAACAATATAAGTAGT------------------------------------------------------------------------------------------------------------GGGGTGGAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATGATAAGAGTAGGAATAATAGTAGC---------AATAATACT------------------GTTAGAAACTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAGCTGCTATTAAATGGTAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATACTAGTGCAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAACTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAAA---GCCTTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATGCT---------AATTGG------------------------------------AATGATACTGGAGGATCAAATGAC------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCAGAGGACACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAATGGCACA---------AACGGGACC---------------------------------GAGATATTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATCGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AAGAAAAATCTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACACAACTCATATACACCTTACTTGAAGAATCACAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAGGAATTATTAGAATTAGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAACAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGAGTGGCTTCTCAGCAATCGTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCCGG---------------GGGTGGGAAGTTCTCAAGTATTGGGGG---AGTCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTGCAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC02.Trinidad.EU578320
ATGAGAGTGAGGGGGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCCACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAATCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAATTGACAAACAAGACA------------------------------------------------------------------------------------------------------AGAATGGAGGAAAAGATGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATGATAAGAGTAGGAATAATAGTAGC---------AATAATACT------------------GTTAGAAACTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTTTCAACTCAACTGCTATTAAATGGTAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACAATACTAGTGCAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAACTGTACAAGGCCCAATAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGAAGA---GCCTTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATGCT---------AATGGTAATTGG------------------------------AATGATACTGGAGGATCAAATGAC------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCAGAGGACACATTAATTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGGGGTAATGGCACA---------AACGGGACC---------------------------------GAGATATTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAGTTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AAGAAAAATCTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTGAC------AATTACACAACACTCATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAGGAGAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAACAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCATTCCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGAGTGGCTTCTCAGCAATCGTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCCGG---------------GGGTGGGAAGTTCTCAAGTATTGGGGG---AGTCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTGCAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC02.Trinidad.EU578309
ATGAGAGTGAGGGGGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCCACA---------GAACAATTATGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTCTGGACCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAATTGAAA---AATATAAGTATT------------------------------------------------------------------------------------------------------------GAGATGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATGATAAGAGTAGGAATAATAGTAGC---------AATAATACT------------------GTTAGAAACTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAGCTGCTATTAAATGGTAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATACTAGTGCAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAACTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAGCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCCTTCTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTCATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTGCT---------AATGGTAATGGG------------------------------AATGGTGCTGGAGGACCAAATGAC------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCAGAGGAAACATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAATGGCACA---------AACGGGACC---------------------------------GAGATATTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AAGAAAAATCTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACACAACTCATATACTCCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAGGAATTATTAGAATTAGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAACAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGAGTGGCTTCTCAGCAATCGTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCCGG---------------GGGTGGGAAGCTCTCAAGTATTGGGGG---AGTCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTGCAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC02.Trinidad.EU578299
ATGAGAGTGAGGGGGATCAGGAGGAATTGTCAGCCCTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCCACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAGCCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAATTGAAAACCAATATAAACCCC------------------------------------------------------------------------------------------AATATAAGTATTGAGGAAAAGATGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATGATAATAGTAGGAATAGAAGTAGC---------AATAATACT------------------GTTGGGAACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAGCTGCTATTAAATGGTAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATACTAGTGCAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAACTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAAA---GCCTTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATGCT---------AATGATAATGGG------------------------------AATGATACTGGAGGATCAAATGAC------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCCCCCATCAGAGGACACATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAATGGCAAG---------AACGGGACC---------------------------------GAGATATTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AAGAAAAATCTGAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACACAAGTCATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAGTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAACAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTACGATTAGTGAGTGGCTTCTCAGCAATCGTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCCGG---------------GGGTGGGAAGTTCTCAAGTATTGGGGG---AGTCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTGCAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC02.Trinidad.EU578327
ATGAGAGTGAGGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCCACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAATTTGAAAACCAATATAAGTATT------------------------------------------------------------------------------------------------------------GAGATGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATGATAAGAGTAGGAATAATAGTAGC---------AATAATACT------------------GTTAGAAACTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTACCCCCGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTAGAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTATTAAATGGAAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATACTAGTGCAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAACTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAAGTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCCTTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATGCT---------AATGGTAATGGG------------------------------AGTGGTACTGGAGGATCAAATAAC------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCAGAGGACACATTAATTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAATGGCACG---------AACGGGACC---------------------------------GAGATATTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AAGAAAAATCTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACACAACTCATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAACAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGAGTGGCTTCTCAGCAATCGTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCCGG---------------GGGTGGGAAGTTCTCAAGTATTGGGGG---AGTCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAAAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATT--------------------------------------------------CCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC02.Trinidad.EU578324
ATGAGAGTGAGGGGGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCCACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATGAATTGACAAACAAGACAAATATT------------------------------------------------------------------------------------------------------GAGGAAAAGATGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATGATGAGAGTAGGAATAATAGTAGC---------AATAATACT------------------GTTAGAAACTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAGCTGCTATTAAATGGTAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATACTAGTGCAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAACTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAGCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCCTTCTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTCATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAGTGCT---------AATGGTAATGGG------------------------------AATGGTGCTGGAGGACCAAATGAC------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCAGAGGAAACATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAATGGCACA---------AACGGGACC---------------------------------GAGATATTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATCGAACCA---TTAGGAGTAGCTCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AAGAAAAATCTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAGAATCATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAGGAATTATTAGAACTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTGTAGTGAACAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGAGTGGCTTCTCAGCAATCGTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCCGG---------------GGGTGGGAAGTTCTCAAGTATTGGGGG---AGTCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTGCAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC02.Trinidad.EU578300
ATGAGAGTGAGGGGGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCCACA---------GAACAACTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCATCCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAATTGACAAACAAGACA------------------------------------------------------------------------------------------------------AGAATGGAGGAAAAGATGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATGATAAGAGTAGGAATAATAGTAGC---------AATAATACT------------------GTTAGAAACTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTAGAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAGCTGCTATTAAATGGTAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTTACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTGCAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAACTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAGCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCCTTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACCTGGAATGCT---------AATGGTAATTGG------------------------------AATGATACTGGAGGATCAAATGAC------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGCAAGGCAATGTATGCCCCCCCCATCAGAGGACACATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAATGGCACG---------AATGGGACC---------------------------------GAGATATTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AAGAAAAATCTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAAAATCATATACTCCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAGGAATTATTAGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAACAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGAGTGGCTTCTCAGCAATCGTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCCGG---------------GGGTGGGAAACTCTCAAGTATTGGGGG---AGTCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTGCAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC02.Trinidad.EU578321
ATGAGAGTGAGGGGGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCCACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCATCCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAAATTGACAAACAATAGAAGTAGT------------------------------------------------------------------------------------------------------------GGGGTAGAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAAAAAGAACATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATGATAAGAATAGGAAGAATAGTAGC---------AATAATACT------------------GTTGGGAACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAGCTGCTATTAAATGGTAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATACTAGTGCAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAACTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAAA---GCCTTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATGCT---------AATGGTAATGGG------------------------------AATGGTACTGGAGGAGCAAATGAC------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAAACATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAATGGCACG---------AACGGGACC---------------------------------GAGATATTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AAGAAAAGTCTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACACAAATCATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAGGAATTATTAGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAACAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCATTCCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGAGTGGCTTCTCAGCAATCGTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCCGG---------------GGGTGGGAAGTTCTCAAGTATTGGGGG---AGTCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTGCAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC02.Trinidad.EU578297
ATGAGAGTGAGGGGGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCCACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCATCCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAAATTGACAAACAATAGAAGTAGT------------------------------------------------------------------------------------------------------------GGGGTGGAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATGATAAGAGTAGGAATAATAGTAGC---------AATAATACT------------------GTTAGAAACTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAGCTGCTATTAAATGGTAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATACTAGTGCAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAACTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAAA---GCCTTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATGCT---------AATGATAATGGG------------------------------AGTGGTACTGGAGGATCAAATGAC------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCAGAGGACACATTAATTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAATGGCACG---------AACGGGACC---------------------------------GAGATATTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AAGAAAAGTCTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACACAAATCATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAGGAATTATTAGAATTAGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAACAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGAGTGGCTTCTCAGCAATCGTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCCGG---------------GGGTGGGAAGTTCTCAAGTATTGGGGG---AGTCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTGCAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCTACACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC02.Trinidad.EU578317
ATGAGAGTGAGGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCCACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAGCCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAATTGAAAACCAATATGAAAACC------------------------------------------------------------------------------------------AATATAAGTATTGAGGAAAAGATGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATAATAATAGTAGGAATAAGAGTAGC---------AATAATACT------------------GTTGGGAACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAGCTGCTATTAAATGGTAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATACTAGTGCAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAACTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCCTTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATGCT---------AATGGTAATGGG------------------------------AATGGTACTGGAGGAGCAAATGAC------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAGATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAAACATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAATGGCACG---------AACGGGACC---------------------------------GAGATATTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATCGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGGACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATTCCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AAGAAAAGTCTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACACAACTCATATACTCCTTACTTGAAGAATCACAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAGGAATTATTAGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAACAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGAGTGGCTTCTCAGCAATCGTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCCGG---------------GGGTGGGAAGTTCTCAAGTATTGGGGG---AGTCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTGCAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTACTATAA

C.SC02.Trinidad.EU578305
ATGAGAGTGAGGGGGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCCACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTCTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATAAATTGAACAACAATACA------------------------------------------------------------------------------------------------------AGTATTGAGAAAAAGATGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATGATAAGAGTAGGAATAATAGTAGC---------AATAATACT------------------GTTAGAAACTATAGATTAATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTTAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAGCTGCTATTAAATGGTAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATACTAGTGCAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAACTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAAA---GCCTTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGCCTTTAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATGCT---------AATGATAATGGG------------------------------AATGATACTGGAGGATCAAATGAC------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCAGAGGAAACATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAATGGCACG---------AACGGGACC---------------------------------GAGATATTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AAGAAAAATCTGAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACACAAATCATATACACCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAGGAATTATTAGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAACAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGAGTGGCTTCTCAGCAATCGTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCCGG---------------GGGTGGGAAGTTCTCAAGTATTGGGGG---AGCCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTGCAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC02.Trinidad.EU578319
ATGAGAGTGAGGGGGATCAGGAGGAATTGTCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCCACA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGACGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAGGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAATTGAAA---AATATAAGTATT------------------------------------------------------------------------------------------------------------GAGATGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAGGCATAAGAGAT------AAGATGCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATGATGATGATAGTAGGAATAATAGTAGC---------AATAATACT------------------GTTAGGAACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAGCTGCTATTAAACGGTAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGGTCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATACTAGTGCAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAACTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCCTTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGAATGACACTTTAAAACAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTCAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATGCT---------AATGGTAATTGG------------------------------AATGATACTGGAGGATCAAATGAC------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAAACATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAATGGCACG---------AACGGAACC---------------------------------GAGATATTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGT---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AAGAAAAATCTGAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTTCACACAACTCATATACTCCTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAGGAATTATTAGAATTAGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAACAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGACCCTC---CTCCCAACCCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGAGTGGCTTCTCAGCAATCGTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCCGG---------------GGGTGGGAAGTTCTCAAGTATTGGGGG---AGTCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGCTTGCTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAGTGCAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SC03.Trinidad.EU578349
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAGAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATACATTGAGAGAGGATACTAGAAATGCTAATGGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGAAACTGGGAAAGGGTAGAGGAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGAATAAGAGGT------AGGGTGCAA---GAATATTCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAATAATTCTAGT---AATAAT---------------AATTTTAGC------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGTTAAAAACATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATTTAGGA------------GCAGGGAAA---GCATTATAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGCAGAACACAATGGGATAACACTTTAAAACAGGTAGCTGAAAAATTAAGA---GAGAAAATTGGA------------AGAGAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATGTAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGGATAAA---------AATAGTACT------GGGAATAATGCAGGG------------AATAAAACTGGGGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGTAAAGCCATGTATGCCCCTCCCATCAGGGGACAAATTAGATGTGTATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTAGCAGTGAT------------AATAGCAGC---------------------------------GAGATTTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAGAGATACCTAAAGCATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGCTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATAACTTACTTGCAGAATCACAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAGCAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACCAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGGTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTGGTGAACGGATTCTTGCCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTGTTGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGGGCTATTCTCAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTGTAA

C.SC03.Trinidad.EU578338
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAGAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATACATTGAGAGAGGATACTAGAAATACTAATGGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGAAACTGGGAAAGGGTAGAGGAAGGAGAAATAAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGAATAAGAGGT------AGGGTGCAA---GAATATTCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAATAATTCTAGT---AATAAT---------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAGAATATTAAAACCATAATAGTACAGTTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATTTAGGA------------GCAGGGAAA---GCATTATAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTAAAACACAATGGGATAACACTTTAAAACAGGTAGCTGAAAAATTAAGA---GAGCAATTTGGG------AAG---AATAAAACA---ATAATCTATAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGATGTAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGGATGTT---------AATAGTACAACTGAT---------------------------AATAATACTGAGGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCCATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGTATCAAATATCACAGGGCTGATGTTAACAAGAGATGGTGGCAGTAAT------------AATAGCACCATC------------------------------GAGATTTTCAGACCAGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAGAGATACCTAAAGCATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGCTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGTCTCATATATAACTTACTTGCAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAGCAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACCAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGGTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTGGTGAACGGATTCTTGCCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTGTTGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGGGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTGTAA

C.SC03.Trinidad.EU578352
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAGGATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATACATTGAGAGAGGATACTAGAAATACTAATGGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGAAACTGGGAAAGGGTAGAGGAAGGAGAAATAAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGAATAAGAGGT------AGGGTGCAA---GAATATTCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAGCAATACTAGT---AATAAT---------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTCGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGTCAAAAACATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATTTAGGA------------GCAGGGAAA---GCATTATAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCAAAATGGGATAACACTTTAAAACAGGTAGCTGAAAAATTAAGA---GAGAAAATTGGG------------AGAGAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATGTAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGGATAAA---------AATAGTACT------GGGAATAATGCAGGG------------AATAAAACTGGGGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCCATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGTATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTAGCAGTGAT------------AATAGCAGC---------------------------------GAGATTTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAGAGATACCTAAAGCATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGCTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATAACTTACTTGCAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAGCAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGGTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTGAACGGATTCTTGCCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGTGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAATAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTGTAA

C.SC03.Trinidad.EU578345
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAGAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATACATTGAGAGAGGATACTAGAAATACTAATGGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGAAACTGGGAAAGGGTAGAGGAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGAATAAGAGGT------AGGGTGCAA---GAATATTCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAATAATTCTACT---AATAAT---------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCTTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATATTAAAAACATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATTTAGGA------------GCAGGGAAA---GCATTATAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGGATAACACTTTAAAACAGGTAGCTGAAAAATTAAGA---GAGAAAATTGGG------------AGAGAAACA---ATAATTTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATGTAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAACAGTACTTGGGAT------------AATAGTACT------AGGAATGAT------------------AATAAAACTGGGGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCCATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGTATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTAGCAGTGAT------------AATAGCAGC---------------------------------GAGATTTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAGAGATACCTAAAGCATCAACAGCTCCTAGGGATTTAGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGCTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATAACTTACTTGCAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAGCAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTTATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGGTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTGAGCGGATTCTTGCCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAAATAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCTACAGCTGTTGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ATTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTGTAA

C.SC03.Trinidad.EU578344
ATGAGAGTGAAGGAGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAGAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATACACTGAGACAAGATACTAGAAATACTAATGGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGAAACTGGGAAAGGGTAGAGGAAGGAGAAATAAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGAATAAGAGGT------AGGGTGCAA---GAATATTCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAATAATTCTAGT---AATAAT---------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAGAATATTAAAACCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGTGATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATTTAGGA------------GCAGGGAAA---GCATTATAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACACTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGGATAACACTTTAAAACAGGTAGCTGAAAAATTAAGA---GAGCAATTTGGG------AAG---AATAAAACA---ATAATCTATAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATGTT---------ACTGGTACT------GGG------------------------AATAATACT---------------------GATAGCACT------------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCCATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGTATCAAATATCACAGGGCTGATGTTAACAAGAGATGGTGGCAGTAAT------------AATAGCACCATC------------------------------GAGATTTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAGAGATACCTAAAGCATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATAACTTACTTGCAGAATCACAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAGCAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTAATAGGGTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTGCGATTGGTGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGTGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAAATAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTGTTGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGTACAAAGG------------------ATTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTGTGA

C.SC03.Trinidad.EU578348
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCATGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAAATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATAAATTGAGAAATGATACTATTAATGGTACT---------------------------------------------------------------------------------CACAGTAGCAGCTGGGGAAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGAATAAGAGGT------AGGGTACAA---GAATATTCACTTTTCGATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAATAATTCTGCTAGTAATAAT---------------AATTATAGT------------------------TTCTATAGATTGATAAAGTGTGATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATCAGATCTGAAAATGTCACAGACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATGGGA------------GCAGGGAGA---AAATTATATACAAGAAGAAGAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCACAATGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTACAAAATTAAGA---GAGCAATTTGGG------TTGGGGAAGAAAACA---ATAATCTTTAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGATGTAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTCTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGACTGGT---------AATGATACT------CAG------------------------AGTAGTACTGAGGAGTCA------------GATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAGCATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGACGGACAAATTAGATGTGCATCAAATATCACAGGGCTGATGTTAACAAGAGATGGTGGCAGTAAT------------AATAATAGCATC------------------AAC---------GAGACTTTCAGGCCTGGAGGAGGAAATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGTAATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGGCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACCTCATATATAACTTACTTGAAGTATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAGCAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGGTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTGAATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCACAGCTGTTGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTGTAA

C.SC03.Trinidad.EU578346
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAAATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAGAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGTACTGATACATTGAGAGAGGATACTAGAAATACTAATGGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGAAACTGGGAAAGGGTAGAGGAAGGAGAAATAAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGAATAAGAGGT------AGGGTGCAA---GAATATTCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAATAATTCTAGT---AATAAT---------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAGAATATTAAAACCATAATAGTACAGTTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATTTAGGA------------GCAGGGAAA---GCATTATAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTAAAACACAATGGGATAACACTTTAAAACAGGTAGCTGAAAAATTAAGA---GAGCAATTTGGG------AAG---AACAAAACA---ATAATCTATAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGATGTAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGGATGTT---------AATAGTACAACTGAT---------------------------AATAATACTGAGGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCCATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGTATCAAATATCACAGGGCTGATGTTAACAAGAGATGGTGGCAGTAAT------------AATAGCACCATC------------------------------GAGATTTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCGTCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGCATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATAACTTACTTGCAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAGCAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGGTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTGAGCGGATTCTTGCCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAAATAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTGTTGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ATTTTTAGGGCTATTCTTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTGTAA

C.SC03.Trinidad.EU578342
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCATGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTTGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGACAACTTGAGAAATGATACTAGCACTAAC---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAACTGGGGAAGGGTGGACAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTTACC---ACAGAAATAAGAGGT------AGGGTGCAA---GAATATTCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAATAATTCTACTAGTAAAAGT---------------AATTATAGT------------------------TTCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAAAATATCACAGACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------GCAGGGAGA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAAAGCACAATGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTACAAAATTAAGA---GAGCAATTTGGG------TTGGGGAATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGATGTAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATGTT---------AATAGTACAACTGAT---------------------------AATAGTAATGGGGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGCATCAAATATCACAGGGCTGATGTTAACAAGAGATGGTGGC------------------AATGAGAGTAGC------------------CTCAAC------GAGACTTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACGATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGAGATTTGGGAT---AACATGACATGGATGGACTGGGAGAGAGAAATTGAT------AATTACACAAACCTCATATATAACTTACTTGAAGTATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAGCAAGAATTATTAGAATTGGACAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGATTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCAGTTCGATTAGTGAATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCACCGCTGTTGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGTACGAGGA------------------ACTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTGTAA

C.SC03.Trinidad.EU578339
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAGGAATTATCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGAAACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAGAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATACATTGAGAGAGGATACTAGAAATACTAATGGT---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGAAACTGGGAAAGGGTAGAGGAAGGAGAAATAAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGAATAAGAGGT------AGGGTGCAA---GAATATTCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAATAATTCTAGT---AATAAT---------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAATAATTAGATCTGAAAATTTCACAGACAATGTTAAAAACATAATAGTACAATTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATTTAGGA------------GCAGGGAAA---GCATTATAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATCTG------AGTAAATCACAATGGGATAACACTTTAAAACAGGTAGCTGAAAAATTAAGA---GAGAAAATTGGG------------AGAGAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATGTAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATGTT---------AATAGTACT------GGG------------------------AATAATACT---------------------GATGGCACT------------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGTATCAAATATCACAGGGCTACTGTTAACAAGAGATGGTAGCAGTGAT------------AATAGCAGC---------------------------------GAGATTTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAGAGATACCTAAAGCATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGCTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATAACTTACTTGCAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAGCAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGGTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTGAGCGGATTCTTGCCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTGTTGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTGTAA

C.SC03.Trinidad.EU578347
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACGGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATCAATTGAGAAATGATACTAGCACTAAC---------------------------------------------------------------------------------------AGGAGCAACTGGGGAAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGAATAAGAGGT------AGGGTACAA---GAATATTCACTTTTCGATAAACTTGATGTAACACCAATAGATAATAATTCTACTAGTAATAAT---------------AATTATAGT------------------------TTCTATAGATTGATAAAGTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATCAGATCTGAAAATGTCACAGACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGTTAAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATATATATGGGA------------GCAGGGAGA---ACATTATATACAAGAAGAAGAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCACAATGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTACAAAATTAAGA---GAGCAATTTGGG------TTGGGGGATAAAACA---ATAATCTTTAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGATGTAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTCTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGACTGGT---------AATGATACT------CAG------------------------AGTAGTACTGAGGAGTCA------------GATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAGCATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACTAATTAGATGTGCATCAAATATCACAGGGCTGATGTTAACAAGAGATGGTGGCAGTAAT------------AATAATAGCATC------------------AAC---------GAGACTTTCAGGCCTGGAGGAGGAAATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGTAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGGCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAAGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACCTCATATATAACTTACTTGAAGTATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAGCAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGGTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTGAATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCACAGCTGTTGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAATAAGAGGA------------------ACTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTGTAA

C.SC03.Trinidad.EU578353
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAGGAATTGTCTGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGACACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCATGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGGAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATCAATTGAGAAATGATACTAGCACTAAC---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAACTGGGGAAAGGTAGAGAGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGAATAAGAGGT------AGGGTGCAA---GAATATTCACTTTTCTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAATAATTCTACTAGTAATAAT---------------AATTATAGT------------------------TTCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGCTAAAAAATTCAATGGAACAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATCAGATCTGAAAATATCACAGAAAATGCTAAAATCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------GCAGGGAGA---GCATTCTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTACAAAATTAAGA---GAGCAATTTGGG------TTTGGGAAGAAAACA---ATAATCTTTAAACCA---------TCCTCAGGAGGGGATGTAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATGTT---------AATAGTACAACTGAT---------------------------AGTAGTACTGAGGAGTCA------------AATGACATT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGTATCAAATATCACAGGGCTGATGTTAACAAGAGATGGTGGCAAGGAT------------AATAGCAGCGAT---------------------AATAGCAGCGAGACTTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCTGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGATTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACCTCATATATAACTTACTTGAAGTATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAGCAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGATATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGGTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGAATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTCCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTGTTGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAATAAGAGGA------------------ACTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTGTAA

C.SC03.Trinidad.EU578336
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCATGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATCAATTGAGAAATGATACTAGCACTAAC---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAACTGGGGAAGGATAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGAAATAAGAGGT------AAGGTGCAA---GAATATTCACTTTTCTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAATAATTCTACT---AATAGT---------------AATTATAGT------------------------TTCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGCTAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAAAATCTCACAGACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------GCAGGGAGA---GCATTCTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAAAACACAATGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTACAAAATTAAGA---GAGCAATTTGGG------CTTGGGAATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATGTAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGGTTGGT---------AATGATACT------CAG------------------------AGTGATACTGAGGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGCATCAAATATCACAGGGCTGATGTTAACAAGAGATGGTGGC------------------AATGAGAGT------------------------AGCCTCAGCGAGACTTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTTATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGAGATTTGGGAA---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACCTCATATATAACTTACTTGAAGTATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAGCAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGGTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTGAATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCACAGCTGTTGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGTACGAGGA------------------ACTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTGTAA

C.SC03.Trinidad.EU578331
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAGAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATACATTGAGAGAGGATACTAGAAATGCTAATGGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGAAACTGGGAAAGGGTAGAGGAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGAATAAGAGGT------AGGGTGCAA---GAATATTCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAATAATTCTAGT---AATAAT---------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACTCAAGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAGAATATTAAAACCATAATAGTACAGTTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATTTAGGA------------GCAGGGAAA---GCATTATAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTAAAACACAATGGGATAACACTTTAAAACAGGTAGCTGAAAAATTAAGA---GAGCAATTTGGG------AAG---AACAAAACA---ATAATCTATAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGATGTAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGGATGTT---------AATAGTACAACTGAT---------------------------AATAATACTGAGGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCCATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGTATCAAATATCACAGGGCTGATGTTAACAAGAGATGGTGGCAGTAAT------------AATAGCACCATC------------------------------GAGATTTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAGAGATACCTAAAGCATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATAACTTACTTGCAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAGCAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTTATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGGTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTGAACGGATTCTTGCCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTGTTGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTGTAA

C.SC03.Trinidad.EU578335
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAGAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATACATTGAGAGAGGATACTAGAAATACTAATGGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGAAACTGGGAAAGGGTAGAGGAAGGAGAAATAAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGAATAAGAGGT------AGGGTGCAA---GAATATTCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAATAATTCTAGT---AATAAT---------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCTTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAAGATTTCACAGACAATATTAAAAACATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAATAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATTTAGGA------------GCAGGGAAA---GCATTATAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCACAATGGGATAACACTTTAAAACAGGTAGCTGAAAAATTAAGA---GAGAAAATTGGG------------AGAGAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATGTAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACCTGGGATAAA---------AATAGTACT------GGGAATAATGCAGGG------------AATAAAACTGGGGAGTCA------------AGTGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCCATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGTATCAAATATCACAGGGCTGCTGTTAACAAGAGATGGTAGCAGTGAT------------AATAGCAGC---------------------------------GAGATTTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAGAGATACCTAAAGCATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATAACTTACTTGCAGAATCACAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAGCAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGGTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCGTTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTGGTGAACGGATTCTTGCCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTGTTGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGGGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTGTAA

C.SC03.Trinidad.EU578340
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAGAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATACATTGAGAGAGGATACTAGAAATACTAATGGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGAAACTGGGAAAGGGTAGAGGAAGGAGAAATAAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGAATAAGAGGT------AGAGTGCAA---GAATATTCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAATAATTCTAGT---AATAAT---------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAGAATATTAAAACCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGTGATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTACACATTTAGGA------------GCAGGGAGA---GCATTATAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTAAAACACAATGGGATAACACTTTAAAACAGGTAGCTGAAAAATTAAGA---GAGCAATTTGGG------AAG---AATAAAACA---ATAATCTATAATCAA---------TCTTCAGGAGGGGATGTAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACCTGGGATAAA---------AATAGTACT------GGGAATAATGCAGGG------------AATAAAACTGGGGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCCATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGTATCAAATATCACAGGGCTGATGTTAACAAGAGATGGTGGCAGTAAT------------AATAGCACCATC------------------------------GAGATTTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAGAGATACCTAAAGCATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGCTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATAACTTACTTGCAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAGCAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGGTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTGAACGGATTCTTGCCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGTGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGAAAATCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTGTTGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGTACAAAGG------------------ATTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTGTAA

C.SC03.Trinidad.EU578343
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAGGATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATACATTGAGAGAGGATACTAGAAATACTAATGGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGAAACTGGGAAAGGGTAGAGGAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGAATAAGAGGT------AGGGTGCAA---GAATATTCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAATAATTCTACT---AATAAT---------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAGAATATTAAAACCATAATAGTACAGTTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATTTAGGA------------GCAGGGAGA---GCATTATAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTAAAACACAATGGGATAACACTTTAAAACAGGTAGCTGAAAAATTAAGA---GAGCAATTTGGG------AAG---AATAAAACA---ATAATCTATAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATGTAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGGATGTT---------AATAGTACAACTGAT---------------------------AATAATACTGAGGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCCATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGTATCAAATATCACAGGGCTGATGTTAACAAGAGATGGTGGCAGTAAT------------AATAGCACCATC------------------------------GAGATTTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAGAGATACCTAAAGCATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGCTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGAGATTTGAAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATAACCTACTTGCAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAGCAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTATGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTTATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGGTTAAGAATAGTTTTTGCTGTATTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGATGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTGGTGAACGGATTCTTGCCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCAAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTACTTGATGCCACAGCTGTTGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGGGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTGTAA

C.SC03.Trinidad.EU578337
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTGCCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATACATTGAGAGAGGATACTAGAAATACTAATGGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGAAACTGGGAAAGGGTAGAGGAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGAATAAGAGGT------AGGGTGCAA---GAATATTCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAATAATTCTACT---AATAAT---------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAGAATATTAAAACCATAATAGTACAGTTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATTTAGGA------------GCAGGGAAA---GCATTATAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTAAAACACAATGGGATAACACTTTAAAACAGGTAGCTGAAAAATTAAGA---GAGCAATTTGGG------AAG---AACAAAACA---ATAATCTATAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGATGTAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGGATGTT---------AATAGTACAACTGAT---------------------------AATAATACTGAGGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCCATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGTATCAAATATCACAGGGCTGATGTTAACAAGAGATGGTGGCAGTAAT------------AATAGCACCATC------------------------------GAGATTTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCGTCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAGAGATACCTAAAGCATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATAACTTACTTGCAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAGCAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGGTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTGCGATTGGTGAACGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTGTTGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTGTAA

C.SC03.Trinidad.EU578350
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATACATTGAGACAGGATACTAGAAATAATAATGGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAAAAACTGGGAAAGGGTAGAGGAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGAATAAGAGGT------AGGGTGCAA---GAATATTCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGACAATAATTCTAGT---AATAAT---------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAGAATATTAAAACCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGTGATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATTTAGGA------------GCAGGGAAA---GCATTATAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATCTG------AGTAAAACACAATGGGACAACACTTTAAAACAGGTAGCTGAAAAATTAAGA---GAGCAATTTGGG------AAG---AATAAAACA---ATAATCTATAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATGTAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGGATGTT---------AATAGTACAACTGAT---------------------------AATAATACTGAGGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCCATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGTATCAAATATCACAGGGCTGATGTTAACAAGAGATGGTGGCAGTAAT------------AATAGCACCATC------------------------------GAGATTTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAGAGATACCTAAAGCATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGCTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATAACTTACTTGCAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAGCAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACCAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGGTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTGAGCGGATTCTTGCCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAACCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAAATAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTGTTGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ATTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTGTAA

C.SC03.Trinidad.EU578351
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCATGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATAACTTGAGAAATGATACTAGCACTAAC---------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCAACTGGGAAAGGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---ACAGAAATAAGAGGT------AGGGTGCAA---GAATATTCACTTTTCTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAATAATTCTACT---AATAGT---------------AATTATAGT------------------------TTCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCGGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATCAGATCTGAAAATGTCACAGACAATGTTAAAATCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATGGGA------------GCAGGGAGA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAAAACACAATGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTAGAAAATTAAGA---GAGCAATTTGGG------TTGGGGAATAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATGTAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATGTT---------AATAGTACAGATGAC---------------------------TATAGTACTGGGGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGCATCAAATATCACAGGGCTGATGTTAACAAGAGATGGTGGC------------------AATGAGAGT------------------------AGCCTCAGCGAGACTTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGAACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGACTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACCTCATATATAACTTACTTGAAGTATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAGCAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGGTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGAATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCACAGCTGTTGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGTACGAGGA------------------ACTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTGTAA

C.SC03.Trinidad.EU578334
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAGAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATACATTGAGAGAGGATACTAGAAATACTAATGGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGAAACTGGGAAAGGGTAGAGGAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGAATAAGAGGT------AGGGTGCAA---GAATATTCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAATAATTCTAGT---AATAAT---------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAGAATATTAAAACCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATTTAGGA------------GCAGGGAAA---GCATTATAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTAAAACACAATGGGATAACACTTTAAAACAGGTAGCTGAAAAATTAAGA---GAGCAATTTGGG------AAG---AATAAAACA---ATAATCTATAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGATGTAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGGATGTT---------AATAGTACAACTGAT---------------------------AATAATACTGAGGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCCATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGTATCAAATATCACAGGGCTGATGTTAACAAGAGATGGTGGCAGTAAT------------AATAGCACCATC------------------------------GAGATTTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAGAGATACCTAAAGCATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGCTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATAACCTACTTGCAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAGCAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGGTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTGAACGGATTCTTGCCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGTGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTGTTGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAAGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTGTAA

C.SC03.Trinidad.EU578333
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGATCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAGAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATACATTGAGACAGGATACTAGAAATACTAATGGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGAAACTGGGAAAGGGTAGAGGAAGGAGAAATAAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGAATAAGAGGT------AGGGTGCAA---GAATATTCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCGATAGATAATAATTCTAGT---AATAAT---------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGCTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACGCATG-AATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAGAATATTAAAACCATAATAGTACAGTTGAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATTTAGGA------------GCAGGGAAA---GCATTATAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAAAACACAATGGGATAACACTTTAAAACAGGTAGCTGAAAAATTAAGA---GAGCAATTTGGG------AAG---AATAAAACA---ATAATCTATAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGATGTAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGGATGTT---------AATAATACAACTGAT---------------------------AATAATACTGAGGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCCATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGTATCAAATATCACAGGGCTGATGTTAACAAGAGATGGTGGCAGTAAT------------AATAGCACCATC------------------------------GAGATTTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTGAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAGAGATACCTAAAGCATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATAACTTACTTGCAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAGCAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGGTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTGGTGAACGGATTCTTGCCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTGTTGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGGGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTGTAA

C.SC03.Trinidad.EU578341
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTAAA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAGAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATACATTGAGAGAGGATACTAGAAATACTAATGGC---------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTAGAAACTGGGAAAGGGTAGAGGAAGGAGAAATAAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGAATAAGAGGT------AGGGTGCAA---GAATATTCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACCAATAGATAATAATTCTAGT---AATAAT---------------AATTTTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTCGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAAAATTTCACAAAGAATATTAAAACCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGTGATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATTTAGGA------------GCAGGGAAA---GCATTATAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTAAAACACAATGGGATAACACTTTAAAACAGGTAGCTGAAAAATTAAGA---GAGCAATTTGGG------AAG---AACAAAACA---ATAATCTATAAACAA---------TCCTCAGGAGGGGATGTAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGGATGTT---------AATAGTACAACTGAT---------------------------AATAATACTGAGGAGTCA------------AATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGCAAAGCCATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGTATCAAATATCACAGGGCTGATGTTAACAAGAGATGGTGGCAGTAAT------------AATAGCACCATC------------------------------GAGATTTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAGAGATACCTAAAGCATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGCTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCCTCATATATAACTTACTTGCAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAGCAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGGTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTGAACGGATTCTTGCCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTGTTGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ACTTTTAGGGCTATTCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTGTAA

C.SC03.Trinidad.EU578330
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAGGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------AGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCATGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAAATGCATGAGGATATAATCAGTCTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTGATAAATTGAGAAATGATACTATTAATGGTACT---------------------------------------------------------------------------------CACAGTAGCAACTGGGGAAGGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGAATAAGAGGT------AGGGTACAA---GAACATTCACTTTTCGATAAACTTGATGTAACACCAATAGATAATAATTCTACTAGTAATAAT---------------AATTATAGT------------------------TTCTATAGATTGATAAAGTGTGATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATCAGATCTGAAAATGTCACAGACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGTTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCC---AACAATACAAGAAAAGGTATATATATGGGA------------GCAGGGAGA---ACATTATATACAAGAAGAAGAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCACAATGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTACAAAATTAAGA---GAGCAATTTGGG------TTGGGGAATAAAACA---ATAATCTTTAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGATGTAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTCTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGACTGGT---------AATGATACT------CAG------------------------AGTAGTACTGAGGAGTCA------------GATGACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAGCATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGACGGACAAATTAGATGTGCATCAAATATCACAGGGCTGATGTTAACAAGAGATGGTGGCAGTAAT------------AATAATAGCATC------------------AAC---------GAGACTTTCAGGCCTGGAGGAGGAAATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGTAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGGCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAAGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACCTCATATATAACTTACTTGAAGTATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAGCAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGGTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTGAATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGACGCCACAGCTGTTGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGAATTATAGAAGTAGTACGAGGA------------------ACTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCTGTAA

C.SC25.Trinidad.EU578417
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GAAAAATTGTGGATCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATGAGTTGAATAATGTTACTTATGTTAAT------------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGAAGTACAAGAT------AAGATGCAAAAAGCATATGCATTCTTTCATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGTAATAGTAGCAGT------------AATAGTAGC---------------------AGTAATTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATATCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAGGTGTAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAGTAACAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTCTTACAAAATGGAAAAACACTTTAAAACAGGTAGAGATAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAAACTTTAGTCAA---------CCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAACACAACACTGCTT------------AATAAT------------------------------------AATGATACTGCAGAGTCAAATGAC------------------------------------------AATATCACAATCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTTTTAACAAGAGACGGTGGTAATAATAATAAT------AATAGCACG---------------------AATGACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTAGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTTGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTACATATACACCTTACTTGAAAATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGTCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCAGTGCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

C.SC25.Trinidad.EU578409
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATGAGTTGAATAATGTTACTTATGTTAAT------------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGAAGTACAAGAT------AAGATGAAAAAAGCATATGCATTCTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGTAATAGTAGCAGT------------AATAGTAGC---------------------AGTAATTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTGGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAGGTGTAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAGTAACAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGGACAAGATGGAAAAACACTTTAAAACAGGTAGAGATAAAATTAAAA---GAACAGTTTGGG------------AATAAAACA---ATAAACTTTAGTCAA---------CCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAACACAACACTGCTT------------AATGAT------------------------------------------ACTGCAGAGTCAAATGAC------------------------------------------AATATCACAATCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AATAACACG---------------------AATAACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTACAAATTGAACCA---ATAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTAGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTTGATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTTCACAGAATACATATACACCTTACTTGAAAATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCAGTGCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

C.SC25.Trinidad.EU578425
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGATACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATGAGTTGAATAATGTTACTTATGTTAAT------------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGAAGTACAAGAT------AAGATGCAAAAAGCATATGCATTCTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGTAATAGTAGCAGT------------AATAGTAGC---------------------AGTAACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTGGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAGGTGTAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAGTAACAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGGACAAGATGGAAGAACACTTTAAAACAGGTAGAGATAAAATTAAAA---GAACAGTTTGGG------------AATAAAACA---ATAAACTTTAGTCAA---------CCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAATTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAACACAACAAAACTGTTTAACACAACACTGCTC------------AATAAT------------------------------------AATGATACTGCAGAGTCAAATGAC------------------------------------------AATATCACAATCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAATAATAAT------AATAGCACG---------------------AATGACACC---GAGGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTACTAGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAAATCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTTAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTACATATACACCTTACTTGAAAATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGTCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCAGTGCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

C.SC25.Trinidad.EU578415
ATGAGAGTGAAGGGGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATGATTTGAATAATGTTACTTATGTTAAT------------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGAAGTACAAGAT------AAGATGCAAAAAGCATATGCATTTTTTCATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGTAATAGTAGCAGT------------AATAGTAGC---------------------AGTAATTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTGGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAGGTGTAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAGTAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTCTTACAAAATGGAAAAACACTTTAAAACAGGTAGAGATAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACAACAATAAACTTTAGTCAA---------CCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAACACAACACTGCTT------------AATAAT------------------------------------AATGATACTGCAGAGTCAAATGAC------------------------------------------AATATCACAATCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAAT------------------AACACG---------------------AATGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---ATAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTAGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTTGATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTTCACAGAATACATATACACCTTACTTGAAAATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAAATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATTTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

C.SC25.Trinidad.EU578420
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAACACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATGAGTTGAATAATGTTACTTATGTTAAT------------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGAAGTACAAGAT------AAGATGCAAAAAGCATATGCATTCTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGTAATAGTAGCAGT------------AATAGTAGC---------------------AGTAATTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTGGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAGGTGTAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAGTAACAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGGACAAGATGGAAAAACACTTTAAAACAGGTAGAGATAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAAACTTTAGTCAA---------CCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGAAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAACACAACACTGCTT------------AATAAT------------------------------------AATGATACTGCAGAGTCAAATGAC------------------------------------------AATATCACAATCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGGGACGGTGGTAATGATAATAAT------AATAACACG---------------------AATGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTTTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAAATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTTAATAATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAAACCACATATACACCTTACTTGAAAATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAAAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGAAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGAATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCAGTGCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGCAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAAAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

C.SC25.Trinidad.EU578418
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATT------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCACCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATGAGTTAAATAATGTTACTTATGTTAAT------------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGAAGTACAAGAT------AAGATGAAAAAAGCATATGCATTCTTTTATAGACTTGATGTAGTGCCAATAGATGATAATCATGGTAATAGTAGCAGT------------AATAGTAGC---------------------AGTAACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTGGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAGGTGTAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAGTAACAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGGACAAGATGGAAGAACACTTTAAAACAGGTAGAGATAAAATTAAAA---GAACAATTTGTG------------AATAAAACA---ATAAACTTTAGTCAA---------CCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAACACAACACTGTTT------------AATGAT------------------------------------------ACTGCAGAGTCAAATGAC------------------------------------------AATATCACAATCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGGGACGGTGGTAATGATAATAAT------AATAACACG---------------------AATGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---ATAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTAGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTTGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTACATATACACCTTACTTGAAAATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAAAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGGCAGATCAGTGCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

C.SC25.Trinidad.EU578416
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATGAGTTGAATAATGTTACTTATGTTAAT------------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGAAGTACAAGAT------AAGATGCAAAAAGCATATGCATTCTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGTAATAGTAGCAGT------------AATAGTAGC---------------------AGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTGGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAGGTGTAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAGTAACAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AGTCTTACAAAATGGAAAAACACTTTAGAACAGGTACGTATAAAATTAGGA---GAACAATTTGAA------------AATAAAACA---ATAAACTTTAGTCAA---------CCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAACACAACACTGCTT------------AATAAT------------------------------------AATGATACTGCAGAGTCAAATGAC------------------------------------------AATATCACAATCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AATAACACG---------------------AATACCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTAGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTTGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTACATATACACCTTACTTGAAAATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCAGTGCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATTGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCCAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

C.SC25.Trinidad.EU578411
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATGAGTTGAATAATGTTACTTATGTTAAT------------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGAAGTACAAGAT------AAGATGCAAAAAGCATATGCATTCTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGTAATAGTAGCAGT------------AATAGTAGC---------------------AGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTGGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAATGACTCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAGGTGTAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAGTAACAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGGACAAGATGGAAGAACACTTTAAAACAGGTAGAGATAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAAACTTTAGTCAA---------CCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAACACAACACTGCTT------------AATAAT------------------------------------AATGATACTGCAGAGTCAAATGAC------------------------------------------AATATCACAATCCCGTGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AATGACACG---------------------AATACCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---ATAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTAGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTTGATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGACAGAGAAATTAAC------AATTTCACAGAATACATATACACCTTACTTGAAAATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACATGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTCTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATTTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

C.SC25.Trinidad.EU578423
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGTTGCA---------GCAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATGAGTTGAATAATGTTACTTATGTTAAT------------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGAAGTACAAGAT------AAGATGAAAAAAGCATATGCATTCTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGTAATAGTAGCAGT------------AATAGTAGC---------------------AGTAATTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTGGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAGGTGTAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAGTAACAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGGACAAGATGGAAGAACACTTTAAAACAGGTAGAGATAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAAACTTTAGTCAA---------CCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAACACAACACTGCTC------------AATAAT------------------------------------AATGATACTGCAGAGTCAAATGAC------------------------------------------AATATCACAATCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AATGACACG---------------------AATGACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTAGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTTGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGAATACATATACACCTTACTTGAAAATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCAGTGCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

C.SC25.Trinidad.EU578412
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATT------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAAGTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAACAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATGAGTTGAATAATGTTACTTATGTTAAT------------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGAAGTACAAGAT------AAGATGCAAAAAGCATATGCATTCTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGTAATAGTAGCAGT------------AATAGTAGC---------------------AGTAATTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTGGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAGGTGTAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGAGAAGTAACAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGGACAAGATGGAAGAACACTTTAAAACAGGTAGAGATAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAAACTTTAGTCAA---------CCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAACACAACACTGCTC------------AATAAT------------------------------------AATGATACTGCAGAGTCAAATGAC------------------------------------------AATATCACAATCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAAT------------AATAACACG---------------------AATAACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATACAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTAGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTTGATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTACATATACACCTTACTTGAAAATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATTTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAAGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

C.SC25.Trinidad.EU578422
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATGAGTTGAATAATGTTACTTATGTTAAT------------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGAAGTACAGGAT------AAGATGCAAAAAGCATATGCATTCTTTAATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGTAATAGTAGCAGT------------AATAGTAGC---------------------AGTAACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTGGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAGGTGTAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GTATTTTAT---ACAGGAGAAGTAACAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGGACAAGATGGAAGAACACTTTAAAACAGGTAGAGATAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAAACTTTAGTCAA---------CCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTATTTAACACAACACTGCTC------------AATAAT------------------------------------AATGATACTGCAGAGTCAAATGAC------------------------------------------AATATCACAATCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAATAATAAT------AATGACACG---------------------AATGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTCGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTTCATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGACAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTACATATACACCTTACTTGAAAATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACATGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATTTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGAGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

C.SC25.Trinidad.EU578424
ATGAGAGTGAAGGAGACCAGGAGGAATTGGCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGTTACA---------GCAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGATCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATGAGTTGAATAATGTTACTTATGTTAAT------------------------------------------------------------------------------------------------------ATCACTGAAAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGAAGTACAAGAT------AAGATGCAAAAAGCATATGCATTCTTTTATAGACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAATCATGGTAATAGTAGCAGT------------AATAGTAGC---------------------AGTAAATATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAGGTGTAACTATAGGA------------CCAGGGAGG---GTATTTTAT---ACAGGACAAGTAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGGACAAGATGGAAGAACACTTTAAAACAGGTAGAGATAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAAACTTTAGTCAA---------CCCTCAGGAGGGGATCCAGAAATTGTACTGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAACACAACACTGCTC------------AATAAT------------------------------------AATGATACTGCAGAGTCAAATGAC------------------------------------------AATATCACAATCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGATTACTATTAACAAGAGACGGTGGTAATAATAATAAT------AATGACACG---------------------AATGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---GTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAAGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAGCTCACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTAGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAAATCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTTAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTACACAGGCTACATATACACCTTACTTGAAAATGCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGACCCGAAGGAACAGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGATCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGGGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATTTCATAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGTTATAA

C.SC25.Trinidad.EU578419
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C.SHKE4761.UAB.EU578450
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAAAACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGTAAAACAA---GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTGTTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCATATGTTACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATGAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCAGTGATAATTGGAATACTACTAATTCGGGGAATGATACT------------------------------------------------------------------------------AATACCAACAATACTAGTAATCCGGAAATAAGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---AAAAGCATAGGAAAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGCACCAATAGATGGTGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGGTAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGACCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATACCCATACATTATTGTACTCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGGAAAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATTCATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATGGGA------------CCAGGGGGA---GCAATTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGTGCAAAATGGAATGACACTTTAAGACAGATAGCCAAAAAATTAAGA---GAAGAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTTTTTAAGCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCT------------AATGATACTAGTACTTGGTATGGG------------------AATGATACTGCAGGAGAT---------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGGATAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGACTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACAACACAAAC------------------AACGATACC---GAGATCTTCAGACCTGAAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTGTATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAGCAGCTCATGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTGAGTACAATTTGGGAT---AATATGACTTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGTCAAATTTATGGGATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGGACATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGCGACTTACTCTCGATTGTAAAGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCACTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCTCCATATACCAAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACAATAA

C.SHKE4761.UAB.EU578454
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAAAACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCAAAACAA---GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATGAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCAGTGATAATTGGAATACTACTAATTCGGGGAATGATACT------------------------------------------------------------------------------AATACCAACAATACTAGTAATCCGGAAATAAGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---AAAAGCATAGGAAAC------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGCACCAATAGATGGTGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGGTAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGACCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACTCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGGAAAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATTCATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATGGGA------------CCAGGGGGA---GCAATTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGTGCAAAATGGAATGACACTTTAAGACAGATAGCCAAAAAATTAAGA---GAAGAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGCTTTTAAGCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCT------------AATGATACTAGTACTTGGTATGGG------------------AATGATACTGCAGGAGAT---------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGGATAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACACCACGAGC------------------AACATCACC---GAGACCTTCAGACCTGAAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAGCAGCTCATGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTGAGTACAATTTGGGAT---AATATGACTTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTGCTTGAAGAATCGCAGAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGTCAAATTTATGGGATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATTGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCGGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGGACATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGCGACTTACTCTCGATTGTGAAGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCACTCAAATATTGCTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAGGAATAGTGCTATTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGAGCACAAAGA------------------TTTTTTAGAGCTATACTCCATATACCGAGAAGAATAAGACAAGGCTTAGAAAGAGCTTTGCAATAA

C.SHKE4761.UAB.EU578468
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAAAACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGTAAAACAA---GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTGTTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATGAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGCGTTACTTTAAACTGCAGTGATAATTGGAATACTACTAATTCGGGGAATGAT------------------------------------------------------------------------------ACTAATACCAACAATACTAGTAATCCGGAAATAAGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---AAAAGCATAGGAAAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGCACCAATAGATGGTGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGGTAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGACCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACTCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCTTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGGAAAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATTCATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATGGGA------------CCAGGGGGA---GCAATTTATACAACAGGAGCCATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGTGCAAAATGGAATGACACTTTAAGACAGATAGCCAAAAAATTAAGA---GAAGAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTTTTTAAGCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCT------------AATGATACTAGTACTTGGTATGGG------------------AATGATACTGCAGGAGAT---------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGGATAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACATCACGAGA------------------AACACCACC---GAGACCTTCAGACCTGAAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTGTATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAGCAGCTCATGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTGAGTACAATTTGGGAT---AATATGACTTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTGCTTGAAGAATCGCAGAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGTCAAATTTATGGGATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTATGGTATATAAGATTATTCATAATGATTGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGGACATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGCGACTTACTCTCGATTGTAAAGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCACTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGTTTGCTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGAGCACAAAGA------------------TTTTTTAGAGCTATACTCCATATACCAAGAAGAATAAGACAAGGCTTAGAAAGAGCTTTGCAATAA

C.SHKE4761.UAB.EU578461
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAAATATCAAAACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCAAAACAA---GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTC--TTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATGAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATAAGTTGGAGAATGCTACCAATTCGGAGAATGGTACTAATACCACT------------------------------------------------------ACTACCAGTACTACTAGTAGTCCATGGGGACAGATGAAAGAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---AAAAGCATAGGGAAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGCACCAATAGATGGTGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGGTAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGACCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACTCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGGAAAATGATAAAACCATAATAGTACAGCTGAATTCAGCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATGGGA------------CCAGGGGGA---GCAATTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGTGCAAAATGGAATGACACTTTAAGACAGATAGCCAAAAAATTAAGA---GAAGAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTTTTTAAGCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCT------------AATGATACTAGTACTTGGTATGGG------------------AATGATACTGCAGGAGAT---------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGGATAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAG---------------AATATCACGAGC------------------AACACCACC---GAGATCTTCAGACCTGAAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAGCAGCTCATGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTGAGTACAATTTGGGAT---AATATGACTTGGATGGAATGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGTCAAATTTATGGGATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATTGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAAACAGATCCGAGAGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGCGACTTACTCTCGATTGCAAAGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCACTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTATTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGAGCACAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCTCCATATACCGAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTGCAATAA

C.SHKE4761.UAB.EU578456
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAAAACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCAAAACAA---GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTGTTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCATATGTTACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATGAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCAGTGATAATTGGAATACTACTAATTCGGGGAATGAT------------------------------------------------------------------------------ACTAATACCAACAATACTAGTAATCCGGAAATAAGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---AAAAGCATAGGAAAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGCACCAATAGATGGTGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGGTAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGACCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACTCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGGAAAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAATTCATCAGTAGAAATTAAGTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATGGGA------------CCAGGGGCA---GCAATTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGTGCAAAATGGAATGACACTTTAAGACAGATAGCCAAAAAATTAAGA---GAAGAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTTTTTAAGCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCT------------AATGATACTAGTACTTGGTATGGG------------------AATGATACTGCAGGAGAT---------------------------------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGGATAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACATCACGAAC------------------AACGAGACC---GAGACCTTTAGACCTGAAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAGCAGCTCATGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTGAGTACAATTTGGGAT---AATATGACTTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTGCTTGAAGAATCGCAGAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGTCAAATTTATGGGATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATTGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGGACATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGCGACTTACTCTCGATTGTAAAGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCACTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTATTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGAGCACAAAGA------------------TTTTTTAGGGCTATACTCCATATACCGAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTGCAATAA

C.SHKE4761.UAB.EU578463
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAAAACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGTAAAACAA---GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATGAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCAGTGATAATTGGAATACTACTAATTCGGGGAATGATACT------------------------------------------------------------------------------AATACCAACAATACTAGTAATCCGGAAATAAGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---AAAAGCATAGGAAAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGCACCAATAGATGGTGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGGTAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGACCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACTCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCTTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGGAAAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATTCATCAGTAGAAATTAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATGGGA------------CCAGGGGGA---GCAATTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGTGCAAAATGGAATGACACTTTAAGACAGATAGCCAAAAAATTAAGA---GAAGAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTTTTTAAGCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCT------------AATGATACTAGTACTTGGTATGGG------------------AATGATACTGCAGGAGAT---------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGGATAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACATCACG---------------------AACAACACCACCGAGACCTTCAGACCTGAAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTGTATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAGCAGCTCATGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTGAGTACAATTTGGGAT---AATATGACTTGGATAGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTGATATACAACTTGCTTGAAGAATCGCAGAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGTCAAATTTATGGGATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATTGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTGTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAAACAGATCCGAGAGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGCGACTTACTCTCGATTGTAAAGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGTTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGAGCACAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCTCCATATACCAAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTGCAATAA

C.SHKE4761.UAB.EU578453
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAAAACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCAAAACAA---GAACAATGGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACGGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATGAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATTGGAATGGTACTAAGACTAACAATACAAATGAG---------------------------------------------------------------------ACCAACAATAATAGTAGTACATGGGGAAGGATGCAAGAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---AAAAGCATAGGAAAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGCACCAATAGATGGTGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGGTAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGACCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATACCCATACATTATTGTACTCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGGAAAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATTCATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATACGGGA------------CCAGGGGCA---GCAATTTATGCAACAGGAAACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGTGCAAAATGGAATGACACTTTAAGACAGATAGCCAAAAAATTAAGA---GAAGAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTTTTTAAGCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCT------------AATGATACTAGTACTTGGAATAGG------------------AATGATACTGCAGGAGAT---------------------------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGGATAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAG---------------AACATCACG---------------------AACAACACCACCGAGACCTTCAGACCTGAAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTGTATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAGCAGCTCATGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTGAGTACAATTTGGGAT---AATATGACTTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTGCTTGAAGAATCGCAGAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGTCAAATTTATGGGATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATTGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGGACATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGCGACTTACTCTCGATTGTAAAGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCACTCAAATATTGCTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAGGAATAGTGCTATTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGAGCACAAAGA------------------TTTTTTAGAGCTATACTCCATATACCGAGAAGAATAAGACAAGGCTTAGAAAGAGCTTTGCAATAA

C.SHKE4761.UAB.EU578459
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAAAACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGTAAAACAA---GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCATATGTTACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATGAAAGTTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATAAGTTGGAGAATGCTACCAATTCGGAGAATGGTACTAAT---------------------------------------------------------------ACCACTACTACTAGTAGTCCATGGGGACAGATGAAAGAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---AGAAGCATAGGAAAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTCTATAAACTTGATGTAGCACCAATAGATGGTGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGGTAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGACCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATACCCATACATTATTGTACTCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGGAAAATGATAAAACCATAATAGTACAGCTGAATTCATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATGGGA------------CCAGGGGGA---GCAATTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGTGCAAAATGGAATGACACTTTAAGACAGATAGCCAAAAAATTAAGA---GAAGAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTTTTTAAGCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCT------------AATGATACTAGTACTTGGTATGGG------------------AATGATACTGCAGGAGAT---------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGGATAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAG---------------AATATCACGAGC------------------AACACCACC---GAGATCTTCAGACCTGAAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAGCAGCTCATGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTGAGTACAATTTGGGAT---AATATGACTTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTGCTTGAAGAATCGCAGAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGTCAAATTTATGGGATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATTGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTGTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGGACATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGCGACTTACTCTCGATTGTAAAGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCACTCAAATATTGCTGG---AATCTCCTGCAGTATCGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAGGAATAGTGCTATTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGAGCACAAAGA------------------TTTTTTAGAGCTATACTCCATATACCAAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTGCAATAA

C.SHKE4761.UAB.EU578462
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAAAACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCAAAACAA---GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATGAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATTGGAATGGTACTAAGACTAACAATACAAATGAG---------------------------------------------------------------------ACCAACAATAATAGTAGTACATGGGGAAGGATGGGAGAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---AAAAGTATAGGAAAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGCACCAATAGATGGTGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGGTAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGACCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATACCCATACATTATTGTACTCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGCAAATTTCTCGGAAAATGATAAAACCATAATAGTACAGCTGAATTCATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATACGGGA------------CCAGGGGCA---GCAATTTATGCAACAGGAAACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGTGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGCCAAAAAATTAAGA---GAAGAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTTTTTAAGCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCT------------AATGATACTAGTACTTGGTATGGG------------------AATGATACTGCAGGAGAT---------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGGATAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATAACACGAAA------------------AACGAGACC---GAGATCTTCAGACCTGAAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAGCAGCTCATGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTGAGTACAATTTGGGAT---AATATGACTTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTGCTTGAAGAATCGCAGAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGTCAAATTTATGGGATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATTGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAAACAGATCCGAGAGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGCGACTTACTCTCGATTGTAAAGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGT---------------GGGTGGGAAGCACTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAGGAATAGTGCTATTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------ATTTTTAGAGGTATCCTCCATATACCAAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTGCAATAA

C.SHKE4761.UAB.EU578464
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAAAACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCAAAACAA---GAACAATGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATGAAAGCTTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATTGGAATGGTACTAAGACTAACAATACAAATGAG---------------------------------------------------------------------ACCAACAATAATAGTAGTACATGGGGAAGGATGGGAGAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---AAAAGCATAGGAAAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGCACCAATAGATGGTGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGGTAAATTGCAACACCTCAGTCATTACACAGACCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATACCCATACATTATTGTACTCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGGAAAATGCTAAAACCATAATAGTACAGTTGAATTCATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATACGGGA------------CCAGGGGGA---GCAATTTATGCAACAGGAAACATAATAGGAAATATAAGGCAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGTGCAAAATGGAATGACACTTTAAGACAGATAGCCAAAAAATTAAGA---GAAGAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTTTTTAAGCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCT------------AATGATACTAGTACTTGGAATAGG------------------AATGATACTGCAGGAGAT---------------------------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGGATAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATACCACGAGC------------------AACACCACC---GAGATCTTCAGACCTGAAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTGTATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAGCAGCTCATGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTGAGTAAAATTTGGGAT---AATATGACTTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTATGGGATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATTGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGGACATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGCGACTTACTCTCGATTGTAAAGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCACTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTATTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGAGCACAAAGA------------------TTTTTTAGAGCTATACTCCATATACCGAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTGCAATAA

C.SHKE4761.UAB.EU578447
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAAAACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCAAAACAA---GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTGTTTTGTGCATCAGATGCTAAGGCATATGTTACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTCAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATGAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCAGTGATAATTGGAATACTACTAATTCGGGGAATGATACT------------------------------------------------------------------------------AATACCAACAATACTAGTAATCCGGAAATAAGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---AAAAGCATAGGAAAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTCTATAAACTTGATGTAGCACCAATAGATGGTGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGGTAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGACCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATACCCATACATTATTGTACTCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCTTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGGAAAATGCCAAAACCATAATAGTACAGCTGAAATCACCAGTAGAAATTAATTGTATAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAGA---GCAATTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGTGCAAAATGGAATAGCACTTTAAGACAGATAGTCGAAAAATTAAGA---GAAAAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTTTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCT------------AATGATACTAGTACTTGGTATGGG------------------AATGATACTGCAGGAGAT---------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGGATAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACATCACGGAC------------------AACACCACC---GAGACCTTCAGACCTGAAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACCCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAGCAGCTCATGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTGAGTACAATTTGGGAT---AATATGACTTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTGCTTGAAGAATCGCAGAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGTCAAATTTATGGGATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATTGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGGACATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGCGACTTACTCTCGATTGTAAAGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCACTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAGGAATAGTGCTATTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGAGCACAAAGA------------------TTTTTTAGAGCTGTCCTCCAGATACCGAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTGCAATAA

C.SHKE4761.UAB.EU578457
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAAAACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCAAAACAA---GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATGAAAGCTTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATTGGAATGGTACTAAGACTAACAATACAAATGAG---------------------------------------------------------------------ACCAACAATAATAGTAGTACATGGGGAAGGATGGGAGAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---AAAAGCATAGGAAAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGCACCAATAGATGGTGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGGTAAATTGTAACACCTCAGTCATCACACAGACCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATACCCATACATTATTGTACTCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGGAAAATGCTAAAACCATAATAGTACAGTTGAATTCATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATACGGGA------------CCAGGGGGA---GCAATTTATGCAACAGGAAACATAATAGGAAATATAAGGCAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGTGCAAAATGGAATGACACTTTAAGACAGATAGCCAAAAAATTAAGA---GAAGAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTTTTTAAGCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCT------------AATGATACTAGTACTTGGAAGGGG------------------AATGATACTGCAGGAGAT---------------------------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGGATAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATACCACGAGC------------------AACACCACC---GAGATCTTCAGACCTGAAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAGCAGCTCATGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTAATGTACCTTGGAATAATAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTGAGTACAATTTGGGAT---AATATGACTTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTGCTTGAAGAATCGCAGAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGTCAAATTTATGGGATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATTGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGGACATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGCGACTTACTCTCGATTGTAAAGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCACTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTATTAGCTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCCGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCTCCATATACCGAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTGCAATAA

C.SHKE4761.UAB.EU578445
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAAAACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGTAAAACAA---GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGAAACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATGAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTAACTTTAAACTGCAGTGATAATTGGAATACTACTAATGCGGGGAATGATACT------------------------------------------------------------------------------AATACCAACAATACTAGTAATCCGGAAATAAGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---AAAAGCATAGGAAAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGCACCAATAGATGGTGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGGTAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGACCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACTCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATATCTCGGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATTCATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGGGA---GCAATTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGTGCAAAATGGAATGACACTTTAAGACAGATAGCCAAAAAATTAAGA---GAAGAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTTTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCT------------AATGATACTAGTACTTGGTATGGG------------------AATGATACTGCAGGAGAT---------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGGATAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGATAATTTTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACATCACG---------------------AACAACACCACCGAGACCTTCAGACCTGAAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAGCAGCTCATGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTGAGTACAATTTGGGAT---AATATGACTTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTGCTTGAAGAATCGCAGAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGTCAAATTTATGGGATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATTGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGGACATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGCGACTTACTCTCGATTGTAAAGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCACTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAGGAATAGTGCTATTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGAGCACAAAGA------------------TTTTTTAGAGCTATACTCCATATACCGAGAAGAATAAGACAAGGCTTAGAAAGAGCTTTGCAATAA

C.SHKE4761.UAB.EU578467
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAAAACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCAAAACAA---GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATGAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCAGTGATAATTGGAATACTACTAATTCGGGGAATGAT------------------------------------------------------------------------------ACTAATACCAACAATACTAGTAATCCGGAAATAAGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---AAAAGCATAGGAAAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGCACCAATAGATGGTGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGGTAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGACCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACTCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCTTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGGAAAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATTCATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATGGGA------------CCAGGGGGA---GCAATTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGTGCAAAATGGAATGACACTTTAAGACAGATAGCCAAAAAATTAAGA---GAAGAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTTTTTAAGCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCT------------AATGATACTAGTACTTGGTATGGG------------------AATGATACTGCAGGAGAT---------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGGATAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACATCACG---------------------AACAACACCACCGAGACCTTCAGACCTGAAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAGCAGCTCATGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTGAGTACAATTTGGGAT---AATATGACTTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGTCAAATTTATGGAATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATTGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGGACATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGCGACTTACTCTCGATTGTAAAGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCACTCAAATATTGCTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAGGAATAGTGCTATTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGAGCACAAAGA------------------TTTTTTAGAGGTATCCTCCATATACCGAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTGCAATAA

C.SHKE4761.UAB.EU578465
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAAAACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCAAAACAA---GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATGAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACACCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCAGTGATAATTGGAATACTACTAATTCGGGGAATGATACTAATAATACTACTAATTCG---------------------------------------------GGGAATGAT---ACTAATACCAACAATACAAGTAATCCGGAAATAAGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---AAAAGCATAGGAAAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGCACCAATAGATGGTGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGGTAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGACCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACTCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGGAAAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATTCATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATGGGA------------CCAGGGGGA---GCAATTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGTGCAAAATGGAATGACACTTTAAGACAGATAGCCAAAAAATTAAGA---GAAGAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTTTTTAAGCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCT------------AATGATACTAGTACTTGGTATGGG------------------AATGATACTGCAGGAGAT---------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGGATAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATAACACGAAA------------------AACGAGACC---GAGATCTTCAGACCTGAAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAGCAGCTCATGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTGAGTACAATTTGGGAT---AATATGACTTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTGCTTGAAGAATCGCAGAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGTCAAATTTATGGGATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATTGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCTTTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGGACATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGCGACTTACTCTCGATTGTAAAGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCACTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGTTTGCTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGAGCACAAAGA------------------TTTTTTAGAGCTATACTCCATATACCGAGAAGAATAAGACAAGGCTTAGAAAGAGCTTTGCAATAA

C.SHKE4761.UAB.EU578466
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAAAACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCAAAACAA---GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATGAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCAGTGATAATTGGAATACTACTAATTCGGGGAATGAT------------------------------------------------------------------------------ACTAATACCAACAATACTAGTAATCCGGAAATAAGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---AAAAGCATAGGAAAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGCACCAATAGATGGTGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGGTAAATTGTAACACCTCAGTCATCACACAGACCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATACCCATACATTATTGTACTCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATATCTCGGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATTCATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGGGA---GCAATTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGGGCAAAATGGAATGACACTTTAAGACAGATAGTCAAAAAATTAAGA---GAAGAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTTTTTAAACAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCT------------AATGATACTAATACTTGGAATAGG------------------AATGATACTGTT---------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGGATAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATATCACG---------------------AACAACACCACCGAGACCTTCAGACCTGAAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAGCAGCTCATGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTGAGTACAATTTGGGAT---AATATGACTTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTGCTTGAAGAATCGCAGAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGTCAAATTTATGGGATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATTGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGGACATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGCGACTTACTCTCGATTGTAAAGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCACTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGTTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGAGCACAAAGA------------------TTTTTTAGAGCTATACTCCATATACCGAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTGCAATAA

C.SHKE4761.UAB.EU578455
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAAAACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCAAAACAA---GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATGAAAGCTTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATTGGAATGGTACTAAGACTAACAATACAAATGAG---------------------------------------------------------------------ACCAACAATAATAGTAGTACATGGGGAAGGATGGGAGAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---AAAAGCATAGGAAAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGCACCAATAGATGGTGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGGTAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGACCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATACCCATACATTATTGTACTCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGCAAATTTCTCGGAAAATGATAAAACCATAATAGTACAGCTGAATTCATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATACGGGA------------CCAGGGGCA---GCAATTTATGCAACAGGAAACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGTGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGTCAAAAAATTAAGA---GAAGAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTTTTTAAGCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCT------------AATGATACTAGTACTTGGAATAGG------------------AATGATACTGTT---------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGGATAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGATAATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACAACACGAAC------------------AACGATACA---GAGATCTTCAGACCTGAAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAGCAGCTCATGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTGAGTACAATTTGGGAT---AATATGACTTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTGCTTGAGGAATCGCAGAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGTCAAATTTATGGGATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATTGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGGACATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGCGACTTACTCTCGATTGTAAAGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCACTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAGGAATAGTGCTATTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGAGCACAAAGA------------------TTTTTTAGAGCTGTCCTCCATATACCGAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTGCAATAA

C.SHKE4761.UAB.EU578446
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAAAACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCAAAACAA---GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATGAAAGCTTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATTGGAATGGTACTAAGACTAACAATACAAATGAG---------------------------------------------------------------------ACCAACAATAATAGTAGTACATGGGGAAGGATGGGAGAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---AAAAGCATAGGAAAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGCACCAATAGATGGTGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGGTAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGACCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATACCCATACATTATTGTACTCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGCAAATTTCTCGGAAAATGATAAAACCATAATAGTACAGCTGAATTCATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATACGGGA------------CCAGGGGCA---GCAATTTATGCAACAGGAAACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGTGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGTCAAAAAATTAAGA---GAAGAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTTTTTAAGCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCT------------AATGATACTAGTACTTGGAATAGG------------------AATGATACTGTT---------------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGGATAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGATAATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACAACACGAAC------------------AACGATACC---GAGATCTTCAGACCTGAAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAGAGATACCTAAGGGATCAGCAGCTCATGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTGAGTACAATTTGGGAT---AATATGACTTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTGCTTGAAGAATCGCAGAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGTCAAATTTATGGGATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATTGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGGACATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGCGACTTACTCTCGATTGTAAAGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCACTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTATTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCTCCATATACCGAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTGCAATAA

C.SHKE4761.UAB.EU578460
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAAAACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGTAAAACAA---GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATGAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACACCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCAGTGATAATTGGAATACTACTAATTCGGGGAATGATACTAATAATACTACTAATTCG---------------------------------------------GGGAATGATACTAATACCTACAATACTAGTAATCCATGGGAAATAAGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---AAAAGTATAGGAAAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGCACCAATAGATGGTGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGGTAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGACCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATACCCATACATTATTGTACTCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATATCTCGGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATTCATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGGGA---GCAATTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGTGCAAAATGGAATGACACTTTAAGACAGATAGCCAAAAAATTAAGA---GAAGAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTTTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCT------------AATGATACTAGTACTTGGTATGGG------------------AATGATACTGCAGGAGAT---------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGGATAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGATAATTTTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACATCACG---------------------AACAACACCACCGAGACCTTCAGACCTGAAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAGCAGCTCATGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTGAGTACAATTTGGGAT---AATATGACTTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTGCTTGAAGAATCGCAGAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGTCAAATTTATGGGATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATTGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAATAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGGACATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGCGACTTACTCTCGATTGTAAAGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGTTTAATGCCATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGAGCACAAAGA------------------ATTTGTAGAGCTATCCTCCATATACCGAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTACAATAA

C.SHKE4761.UAB.EU578448
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAAAACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGCAAAACAA---GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGTTACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAACAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATGAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTAACTTTAAACTGCAGTGATAATTGGAATACTACTAATGCGGGGAATGATACT------------------------------------------------------------------------------AATACCAACAATACTAGTAATCCGGAAATAAGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---AAAAGCATAGGAAAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGCACCAATAGATGGTGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGGTAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGACCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACTCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATATCTCGGACAATACTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATTCATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATGGGA------------CCAGGGGGA---GCAATTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGTGCAAAATGGAATGACACTTTAAGACAGATAGCCAAAAAATTAAGA---GAAGAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTTTTTAATCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCT------------AATGATACTAGTACTTGGTATGGG------------------AATGATACTGCAGGAGAT---------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGGATAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGATAATTTTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACATCACG---------------------AACAACACCACCGAGACCTTCAGACCTGAAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAGCAGCTCATGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTGAGTACAATTTGGGAT---AATATGACTTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTGCTTGAAGAATCGCAGAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGTCAAATTTATGGGATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTATTCATAATGATTGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGGACATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGCGACTTACTCTCGATTGTAAAGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCAATCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTATTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------TTTTTTAGAGCTATCCTCCATATACCGAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTGCAATAA

C.SHKE4761.UAB.EU578452
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAAAACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGTAAAACAA---GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGACGCTAAGGCATATGTTACAGAGAAACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATGAAAGTTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATAAGTTGGAGAATGCTACCAATTCGGAGAATGGTACTAATACC---------------------------------------------------------------ACTACTACTAGTAGTCCATGGGGACAGATGAAAGAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---AGAAGCATAGGAAAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTCTATAAACTTGATGTAGCACCAATAGATGGTGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGGTAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGACCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACTCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCCTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGGAAAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATTCATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATACGGGA------------CCAGGGGGA---GCAATTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGTGCAAAATGGAATGACACTTTAAGACAGATAGCCAAAAAATTAAGA---GAAGAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTTTTTAAGCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCT------------AATGATACTAGTACTTGGTATGGG------------------AATGATACTGCAGGAGAT---------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGGATAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACATCACG---------------------AACAACACCACCGAGACCTTCAGACCTGAAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTGTATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAGCAGCTCATGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTGAGTACAATTTGGGAT---AATATGACTTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTGCTTGAAGAATCGCAGAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGACAAATGGTCAAATTTATGGGATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATTGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTGTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGGACATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGCGACTTACTCTCGATTGTAAAGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCACTCAAATATTGCTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAGGAATAGTGCTATTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGAGCACAAAGA------------------TTTTTTAGAGCTATACTCCATATACCGAGAAGAATAAGACAAGGCTTAGAAAGAGCTTTGCAATAA

C.SHKE4761.UAB.EU578458
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAAAACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAATGCTGTAAAACAA---GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATGAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCAGTGATAATTGGAATACTACTAATTCGGGGAATGAT------------------------------------------------------------------------------ACTAATACCAACAATACTAGTAATCCGGAAATAAGAGACATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---AAAAGCATAGGAAAT------AAGATACAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGCACCAATAGATGGTGAT------------------------------AATACAAGC---------------------------TATACATTGGTAAATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGACCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTACTCCTGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCTTGTAAAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGGAAAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATTCATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATGGGA------------CCAGGGGGA---GCAATTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAATGTT------AGTAGTGCAAAATGGAATGACACTTTAAGACAGATAGCCAAAAAATTAAGA---GAAGAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTTTTTAAGCAA---------CACTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGCCT------------AATGATACTAGTACTTGGTATGGG------------------AATGATACTGTAGGAGAT---------------------------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGGATAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATAACACGAAA------------------AACGAGACC---GAGATCTTCAGACCTGAAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTGTATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGG---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGCTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAGCAGCTCATGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATCTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTGAGTACAATTTGGGAT---AATATGACTTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACTTGCTTGAAGAATCGCAGAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGCATTAGATAAATGGTCAAATTTATGGGATTGGTTTAGCATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATTGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGGACATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGCGACTTACTCTCGATTGTAAAGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCACTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCTGGAACTAAGGAATAGTGCTATTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAGCACAAAGA------------------TTTTGTAGAGCTATCCTCCATATACCAAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGAGCTTTGCAATAA

C.SMRE4166.UAB.EU578484
ATGAGAGCGAAGGGGATTCAGAGGAATTATCAGCAATTG---------TGGGGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---CAA---AATAAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTGTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAAATTA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAGAATGACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAGGTTGAATAATAGCACTGTTAATGGT---------------------------------------------------------------------------------ACCACTAATAGTAGCTGGGGAAAAATGGAACCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---AGTAGCATAAGAGAT------AAGATAAGCAAAGAATATGCACTTTTTAATAAACTTGATATAGTACCAATAGATAATGAC------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACTTTTAGTGGAAAAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGCAAATTTCTCGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAAAGAACCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCACATGGAGACATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAACATT------AGTGCAGAAAAATGGAATAAAACTCTAAAGCAGATAGCTGACAAATTAAGA---GAACAATATGAG------------AACAAAACA---ATATCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTACTTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATAGG------------------------------------AATAATACTGAAGGGGTA------------AACAGCACAATAAGC------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTGGGAGC---------AATGACACT---------------------------------GAGATCTTCAGACCGGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAACGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTA------ACACTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---TCAGCAGGGAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAGCAATTTGCTGCGAGCTATTGAGGCGCAACAACACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTATCGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTTTAGATAAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTATACAGAATTAATATACTCTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAGCAGGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATCTCAAAATGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCACTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCAACGAGGGGA------CCCGGCAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGAAGGCATAGTGAATGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGGATTCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATCCTAAACGTACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SMRE4166.UAB.EU578482
ATGAGAGCGAAGGGGATTCAGAGGAATTATCAGCAATGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---CAA---AATAAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTGTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAAATTA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAGAATGACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAGGTTGAATAATAGCACTGTTAATGGT---------------------------------------------------------------------------------ACCACTAATAGTAGCTGGGGAAAAATGGAACCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---CATAGCATAAGAGAT------AAGATAAGCAAAGAATATGCACTTTTTAATAAACTTGATATAGTACCAATAGATAATGAC------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGATTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACTTTTAGTGGAAAAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAAAGAACCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCACATGGAGACATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAACATT------AGTGCAGAAAAATGGAATAAAACTCTAAAGCAGATAGCTGACAAATTAAGA---GAACAATATGAG------------AACAAAACA---ATATCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTACTTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATAGG------------------------------------AATGATACTGAAGGGGTA------------AACAGCACAATAAGC------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTGGGAAC---------AATGCCACT---------------------------------GAGATCTTCAGACCGGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAACGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTA------ACACTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---TCAGCAGGGAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAGCAATTTGCTGCGAGCTATTGAGGCGCAACAACACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTCGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTTTAGATAAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTATACAGAATTAATATACTCTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAGCAGGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCGAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATCTCAAAATGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCACTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCAACGAGGGGA------CCCGGCAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGAAGGCATAGTGAATGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGGATTCTCAAATACTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATCCTAAACGTACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SMRE4166.UAB.EU578472
ATGAGAGCGAAGGGGATTCAGAGGAATTATCAGCAATTG---------TGGGGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAATGCTGAA---CAA---AATAAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTGTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAAATTA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAGAATGACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAGGTTGAATAATAGCACTGTTAATGGT---------------------------------------------------------------------------------ACCACTAATAGTAGCTGGGGAAAAATGGAACCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---CATAGCATAAGAGAT------AAGATAAGCAAAGAATATGCACTTTTTAATAAACTTGATATAGTACCAATAGATAATAAC------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACTTTTAGTGGAAAAGGACCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAAAGAACCTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCACATGGAGACATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAACATT------AGTGCAGAAAAATGGAATAAAACTCTAAAGCAGATAGCTGACAAATTAAGA---GAACAATATGGG------------AACAAAACA---ATATCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATGGG------------------------------------AATGATACTGGAGAGGCA------------AACAGCACAATAAGC------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTGGGAGC---------AATGACACT---------------------------------GAGATCTTCAGACCAGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAACGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTA------ACACTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---TCAGCAGGGAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAGCAATTTGCTGCGAGCTATTGAGGCGCAACAACACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTATCGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTTTAGATAAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTATACAGAATTAATATACTCTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAGCAGGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATCTCAAAATGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCACTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCAACGAGGGGA------CCCGGCAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGAAGGCATAGTGAATGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGGATTCTCAAATACTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATCCTAAACGTACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SMRE4166.UAB.EU578488
ATGAGAGCGAAGGGGATTCAGAGGAATTATCAGCAATGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---CAA---AATAAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTGTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAAATTA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAGAATGATATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATAGGTTGAATAATAGCAATGTTGCCACT---------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAGCTGGGGAAAAATGGAACCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---AATAGCATAAGAGAT------AAGATAAGCAAAGAATATGCACTTTTTAATAAACTTGATATAGTACCAATAGATAATGAC------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACTTTTAGTGGAAAAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTTGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAAAGAACCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGG---GCATTTTATGCACATGGAGACATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAACATT------AGTGCAGAAAAATGGAATAAAACTCTAAAGCAGATAGCTGACAAATTAAGA---GAACAATATGGG------------AACAGAACA---ATATCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATGGG------------------------------------AATGATACTGGAGAGGTA------------AACAGCACAATAAGC------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTGGGAGC---------AATGACACT---------------------------------GAGATCTTCAGACCGGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAACGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTA------ACACTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---TCAGCAGGGAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAGCAATTTGCTGCGAGCTATTGAGGCGCAACAACACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTATCGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTTTAGATAAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTATACAGAATTAATATACTCTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAGCAGGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATCTCAAACTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCACTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCAACGAGGGGA------CCCGGCAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGAAGGCATAGTGAATGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATTCTCAAATACTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATCCTAAACGTACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SMRE4166.UAB.EU578478
ATGAGAGCGAAGGGGATTCAGAGGAATTATCAGCACTTG---------GGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---CAA---AATAAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGCTACAGAGATGCATAAT---GTGTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAAATTA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAGAATGACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAGGTTGAATAATAGCACTGTTAATGGT---------------------------------------------------------------------------------ACCACTAATAGTAGCTGGGGAAAAATGGAACCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---AGTAGCATAAGAGAT------AAGATAAGCAAAGAATATGCACTTTTTAATAAACTTGATATAGTACCAATAGATAATGAC------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACTTTTAGTGGAAAAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAAAGAACCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCACATGGAGACATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAACATT------AGTGCAGAAAAATGGAATAAAACTCTAAAGCAGATAGCTGACAAATTAAGA---GAACAATATGGG------------AACAGAACA---ATATCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACTCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATGGG------------------------------------AATGATACTGGAGAGGTA------------AACAGCACAATAAGC------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGTACTGGGAGC---------AATGACACT---------------------------------GAGATCTTCAGACCGGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAACGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTA------ACACTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGGAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAGCAATTTGCTGCGAGCTATTGAGGCGCAACAACACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTATCGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTTTAGATAAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTATACAGAATTAATATACTCTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAGCAGGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATCTCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCACTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCAACGAGGGGA------CCCGGAAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGAAGGCATAGTGAATGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGGATTCTCAAATACTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATCCTAAACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SMRE4166.UAB.EU578469
ATGAGAGCGAAGGGGATTCAGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTAGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---CAA---AATAAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGCTCCAGAGGTACATAAT---GTGTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAAATTA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAGAATGACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAGGTTGAATAATAGCACTGTTAATGGT---------------------------------------------------------------------------------ACCACTAATAGTAGCTGGGGAAAAATGGAACCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---AGTAGCATAAGAGAT------AAGATAAGCAAAGAATATGCACTTTTTAATAAACTTGATATAGTACCAATAGATAATGAC------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGCAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACTTTTAGTGGAAAAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAAAGAACCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCACATGGAGACATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAACATT------AGTGCAGAAAAATGGAATAAAACTCTAAAGCAGATAGCTGACAAATTAAGA---GAACAATATGAT------------AACAAAACA---ATATCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTACTTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AGTGGG------------------------------------AATGATACTAAAGAAGTA------------AACAGCACAATAAGC------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTGGGAAC---------AATACCACT---------------------------------GAGATCTTCAGACCGGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAACGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTA------ACACTGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---TCAGCAGGGAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAGCAATTTGCTGCGAGCTATTGAGGCGCAACAACACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTATCGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTTTAGATAAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AACTATACAGAATTAATATACTCTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAGCAGGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATCTCAAACTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCAATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCAACGAGGGGA------CCCGGCAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGAAAGCATAGTGAATGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGGATTCTCAAATACTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATCCTAAACGTACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SMRE4166.UAB.EU578474
ATGAGAGCGAAGGAGATTCAGAGGAATTATCAGCACTGG------------AGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---CAA---AATAAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTGTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAAATTA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAGGTTGAATAATAGCACTGTTAATGGT---------------------------------------------------------------------------------ACCACTAATAGTAGCTGGGGAAAAATGGAACCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---CATAGCATAAGAGAT------AAGATAAGCAAAGAATATGCACTTTTTAATAAACTTGATATAGTACCAATAGATAATGAC------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACTTTTAGTGGAAAAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAAAGAACCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCACATGGAGACATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAACATT------AGTGCAGAAAAATGGAATAAAACTCTAAAGCAGATAGCTGACAAATTAAGA---GAACAATATGGG------------AACAAAACA---ATATCCTTTAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATGGG------------------------------------AATGATACTGGAGAGGCA------------AACAGCACAATAAGC------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTGGGAAC---------AATGACACT---------------------------------GAGATCTTCAGACCGGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAACGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTA------ACACTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---TCAGCAGGGAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAGCAATTTGCTGCGAGCTATTGAGGCGCAACAACACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTATCGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTTTAGATAAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTATACAGAATTAATATACTCTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAGCAGGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATCTCAAAATGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCACTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCAACGAGGGGA------CCCGGCAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGAAGGCATAGTGAATGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGGATTCTCAAATACTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATCCTAAACGTACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SMRE4166.UAB.EU578470
ATGAGAGCGAAGGGGATTCAGAGGAATTATCAGCAATGG---------TGGGAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---CAA---AATAAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTGTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAAATTA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAGAATGACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAGGTTGAATAATAGCACTGTTAATGGT---------------------------------------------------------------------------------ACCACTAATAGTAGCTGGGGAAAAATGGAACCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACTAGCATAAGAGAT------AAGATAAGCAAAGAATATGCACTTTTTAATAAACTTGATATAGTACCAATAGATAATGAC------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACTTTTAGTGGAAAAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCAAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTAAAAGAACCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCACATGGAGACATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAACATT------AGTGCAGGAAAATGGAATAAAACTCTAAAGCAGATAGCTGTCAAATTAAGA---GAACAATATGGG------------AACAAAACA---ATATCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATGGG------------------------------------AATGATACTGAAGAGGCA------------AACAGCACAATAAGC------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTGGGAGC---------AATGACACT---------------------------------GAGATCTTCAGACCGGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAACGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTA------ACACTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---TCAGCAGGGAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAGCAATTTGCTGCGAGCTATTGAGGCGCAACAACACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTATCGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTTTAGATAAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTATACAGAATTAATATACTCTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAGCAGGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATCTCAAACTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTACTTTCACTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCAACGAGGGGA------CCCGGCAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGAAGGCATAGTGAATGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGGATTCTCAAATACTGGTGG---AGTCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATCCTAAACGTACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SMRE4166.UAB.EU578481
ATGAGAGCGAAGGGGATTCAGAGGAATTATCAGCAATGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---CAA---AATAAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTCTGTGCATCAGATGCTAAATCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTGTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAAATTA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAGAATGACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAGGTTGAATAATAGCAATGTTACCACT---------------------------------------------------------------------------------------AATAGTAGCTGGGGAAAAATGGAACCAGGAGAGATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---AATAGCATAAGAGAT------AAGATAAGCAAAGAATATGCACTTTTTAATAAACTTGATATAGTACCAATAGATAATGAC------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACTTTTAGTGGAAAAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGACAATTTCTCGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAAAGAACCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCACATGGAGACATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAACATT------AGTGCAGAAAAATGGAATAAAACTCTAAAGCAGATAGCTGACAAATTAAGA---GAACAATATGGG------------AACAAAACA---ATATCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTACTTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATGGG------------------------------------AATGATACTGGAGGGGTA------------AACAGCACAATAAGC------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTGGGAAC---------AATACCACT---------------------------------GAGATCTTCAGACCGGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAACGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTA------ACACTGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---TCAGCAGGGAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAGCAATTTGCTGCGAGCTATTGAGGCGCAACAACACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTATCGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTTTAGATAAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTATACAGAATTAATATACTCTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAGCAGGAATTATTGGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATCTCAAAATGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCACTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCAACGAGGGGA------CCCGGCAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGAAAGCATAGTGAATGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGGATTCTCAAATACTGGTGG---AGTCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATCCTAAACGTACCTGTAAGGATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SMRE4166.UAB.EU578476
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ATGAGAGCGAAGGGGATTCAGAGGAATTATCAGCAATGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---CAA---AATAAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTGTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAAATTA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAGAATGACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGACCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAGGTTGAATAATAGCACTGTTAATGGT---------------------------------------------------------------------------------ACCACTAATAGTAGCTGGGGAAAAATGGAACCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---AATAGCATAAGAGAT------AAGATAAGCAAAGAATATGCACTTTTTAATAAACTTGATATAGTACCAATAGATAATGAC------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACTTTTAGTGGAAAAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAGTTAGATCTGAAAATTTCTCGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAAAGAACCTGTAGAAATTAATTGTACAAGGCCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCACATGGAGACATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAACATT------AGTGCAGAAAAATGGAATAAAACTCTAAAGCAGATAGCTGACAAATTAAGA---GAACAATATGAG------------AACAAAATA---ATATCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTACTTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATGGG------------------------------------AATGATACTGAAGGGGTA------------AACAGCACAATAAGC------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTGGGAGC---------AATGACACT---------------------------------GAGATCTTCAGACCGGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAACGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTA------ACACTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---TCAGCAGGGAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAGCAATTTGCTGCGAGCTATTGAGGCGCAACAACACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTATCGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTCTAGATAAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTATACAGAATTAATATACTCTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAGCAGGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATCTCAAAATGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCACTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCAACGAGGGGA------CCCGGCAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGAAGGCATAGTGAATGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATTCTCAAATACTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATCCTAAACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA
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ATGAGAGCGAAGGGGATTCAGAGGAATTATCAGCAATGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---CAA---AATAAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTGTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAAATTA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAGAATGACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAGGTTGAATAATAGCACTGTTAATAGT---------------------------------------------------------------------------------ACCACTAATAGTAGCTGGGGAAAAATGGAACCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---CATAGCATAAGAGAT------AAGATAAGCAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAGATAATGAC------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACTTTTAGTGGAAAAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAAAGAACCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCACATGGAGACATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAACATT------AGTGCAGAAAAATGGAATAAAACTCTAAAGCAGATAGCTGACAAATTAAGA---GAACAATATGGG------------AACAAAACA---ATATCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTACTTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATGGG------------------------------------AATGATACTAAAGAAGTA------------AACAGCACAAGAAGC------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTGGGAAC---------AATGCCACT---------------------------------GAGATCTTCAGACCGGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAACGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTA------ACACTGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---TCAGCAGGGAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAGCAATTTGCTGCGAGCTATTGAGGCGCAACAACACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTATCGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTTTAGATAAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTATACAGAATTAATATACTCTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAGCAGGAAAAGAATGAGCAGGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATCTCAAACTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCACTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCAACGAGGGGA------CCCGGCAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGAAGGCATAGTGAATGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGGATTCTCAAATGCTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATCCTAAACGTACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SMRE4166.UAB.EU578480
ATGAGAGCGAAGGGGATTCAGAGGAATTATCAGCACTGG------------AAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---CAA---AATAAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTGTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAAATTA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAGAATGACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAGGTTGAATAATAGCACTGTTAATGGT---------------------------------------------------------------------------------ACCACTAATAGTAGCTGGGGAAAAATGGAACCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---CATAGCATAAGAGAT------AAGATAAGCAAAGAATATGCACTTTTTAATAAACTTGATATAGTACCAATAGATAATGAC------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACTTTTAGTGGAAAAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAAAGAACCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCTAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCACATGGAGACATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAACATT------AGTGCAGAAAAATGGAATAAAACTCTAAAGCAGATAGCTGACAAATTAAGA---GAACAATATGGG------------AACAAAACA---ATATCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTACTTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATGAG------------------------------------AATGATACTGAAGAGGTA------------AACAGCACAATAAGC------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGACTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTGGGAGC---------AATGACACT---------------------------------GAGATCTTCAGACCGGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAACGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTA------ACACTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---TCAGCAGGGAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGGCAATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAGCAATTTGCTGCGAGCTATTGAGGCGCAACAACACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTATCGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTTTAGATAAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTATACAGAATTAATATACTCTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAGCAGGAACTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATCTCAAAATGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCACTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCAACGAGGGGA------CCCGGCAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGAAGGCATAGTGAATGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGGATTCTCAAATACTGGTGG---AGTCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATCCTAAACGTACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SMRE4166.UAB.EU578471
ATGAGAGCGAAGGGGATTCAGAGGAATTATCAGCAATGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---CAA---AATAAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTGTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAATATTA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAGAATGACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAGGTTGAATAATAGCACTGTTAATGGT---------------------------------------------------------------------------------ACCACTAATAGTAGCTGGGGAAAAATGGAACCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---AGTAGCATAAGAGAT------AAGATAAGCAAAGAATATGCACTTTTTAATAAACTTGATATAGTACCAATATATAATGAC------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACTTTTAGTGGAAAAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAAAGAACCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCACATGGAGACATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAACATT------AGTGCAGAAAAATGGAATAAAACTCTAAAGCAGATAGCTGACAAATTAAGA---GAACAATATGGG------------AACAAAACA---ATATCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATGGG------------------------------------AATGATACTGGAGAGGTA------------AACAGCACAATAAGC------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGGGGTATTGGGAGCAAT------AATGCCACT---------------------------------GAGATCTTCAGACCGGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAACGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTA------ACACTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---TCAGCAGGGAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAGCAATTTGCTGCGAGCTATTGAGGCGCAACAACACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTATCGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTTTAGATAAGATCTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTATACAGAATTAATATACTCTCTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAGCAGGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATCTCAAACTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCACTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCAACGAGGGGA------CCCGGCAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGAAAGCATAGTGAATGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGGATTCTCAAATACTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATCCTAAACGTACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SMRE4166.UAB.EU578492
ATGAGAGCGAAGGGGATTCAGAGGAATTATCAGCAATGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---CAA---AATAAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGCTACAGAGATGCATAAT---GTGTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAAATTA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAGAATGACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAACTGCACTGATAGGTTGAATAATAGCACTGTTAATGGT---------------------------------------------------------------------------------ACCACTAAGAGTAGCTGGGGAAAAATGGAACCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---ACTAGCATAAGAGAT------AAGATAAGCAAAGAATATGCACTTTTTAATAAACTTGATATTTTACCAATAGATAATGAC------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACTTTTAGTGGAAAAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAGGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAAAGAACCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCACATGGAGACATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAACATT------AGTGCAGAAAAATGGAATAAAACTCTAAAGCAGATAGCTGACAAATTAAGA---GAACAATATGGG------------AACAGAACA---ATATCCTTTAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATGGG------------------------------------AATGATACTGGAGGGGTA------------AACAGCACAATAAGC------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTGGGAAC---------AATGACACT---------------------------------GAGATCTTCAGACCGGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAACGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTA------ACACTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGGAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAGCAATTTGCTGCGAGCTATTGAGGCGCAACAACACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTATCGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTTTAGATAAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTATACAGAATTAATATACTCTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAGCAGGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATCTCAAACTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCACTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCAACGAGGGGA------CCCGGCAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGAAGGCATAGTGAATGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGGATTCTCAAATACTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATCCTAAACGTACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SMRE4166.UAB.EU578477
ATGAGAGCGAAGGAGATTCAGAGGAATTATCAGCACTGG------------AGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---CAA---AATAAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTGTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAAATTA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAGGTTGAATAATAGCACTGTTAATGGT---------------------------------------------------------------------------------ACCACTAATAGTAGCTGGGGAAAAATGGAACCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---CATAGCATAAGAGAT------AAGATAAGCAAAGAATATGCACTTTTTAATAAACTTGATATAGTACCAATAGATAATGAC------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACTTTTAGTGGAAAAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAAAGAACCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCACATGGAGACATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAACATT------AGTGCAGAAAAATGGAATAAAACTCTAAAGCAGATAGCTGACAAATTAAGA---GAACAATATGGG------------AACAAAACA---ATATCCTTTAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATGGG------------------------------------AATGATACTGGAGAGGCA------------AACAGCACAATAAGC------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGAAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTGGGAAC---------AATGACACT---------------------------------GAGATCTTCAGACCGGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAACGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTA------ACACTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---TCAGCAGGGAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAGCAATTTGCTGCGAGCTATTGAGGCGCAACAACACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTATCGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTTTAGATAAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTATACAGAATTAATATACTCTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAGCAGGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATCTCAAAATGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCACTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCAACGAGGGGA------CCCGGCAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGAAAGCATAGTGAATGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAATTCTCAAATACTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATCCTAAACGTACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA
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ATGAGAGCGAAGGGGATTCAGAGGAATTATCAGCAATTG---------TGGGGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---CAA---AATAAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTCTGTGCATCAGATGCTAAATCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTGTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAAATTA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAGAATGACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAGGTTGAATAATAGCACTGTTAATGGT---------------------------------------------------------------------------------ACCACTAATAGTAGCTGGGGAAAAATGGAACCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---AGTAGCATAAGAGAT------AAGATAAGCAAAGAATATGCACTTTTTAATAAACTTGATATAGTACCAATAGATAATGAC------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACTTTTAGTGGAAAAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACTCATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAAAGAACCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCACATGGAGACATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAACATT------AGTGCAGAAAAATGGAATAAAACTCTAAAGCAGATAGCTGACAAATTAAGA---GAACAATATGAG------------AACAAAACA---ATATCCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTACTTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATGGG------------------------------------AATGATACTGGAGAGGCA------------AACAGCACAATAAGC------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGTAGAGGGAAC---------AATGCCACT---------------------------------GAGATCTTCAGACCGGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAACGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTA------ACACTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---TCAGCAGGGAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAGCAATTTGCTGCGAGCTATTGAGGCGCAACAACACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTATCGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTTTAGATAAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTATACAGAATTAATATACTCTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAGCAGGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATCACAAAATGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCACTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCAACGAGGGGA------CCCGGCAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGAAGGCATAGTGAATGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGGATACTCAAATACTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATCCTAAACGTACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.SMRE4166.UAB.EU578479
ATGAGAGCGAAGGGGATTCAGAGGAATTATCAGCAATTG---------TGGGGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---CAA---AATAAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGCTACAGAGATGCATAAT---GTGTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAAAATTA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAGAATGACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATAGGTTGAATAATAGCACTGTTAATGGT---------------------------------------------------------------------------------ACCACTAATAGTAGCTGGGGAAAAATGGAACCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACT---CATAGCATAAGAGAT------AAGATAAGCAAAGAATATGCACTTTTTAATAAACTTGATATAGTACCAATAGATAATGAC------------------------------AATGCTAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACTTTTAGTGGAAAAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCTCGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAAAGAACCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCACATGGAAACATAATAGGAGATATAAGGCAAGCACATTGTAACATT------AGTGCAGAAAAATGGAATAAAACTCTAAAGCAGATAGCTGACAAATTAAGA---GAACAATATGGG------------AACAGAACA---ATATCCTTTAATCAA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTAGTTGG---------------AATGGG------------------------------------AATGATACTGGAGAGGCA------------AACAGCACAATAAGC------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAAGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTATTGGGAGC---------AATGCCCCTGAC------------------AATGCCACT---GAGATCTTCAGACCGGGAGGAGGAAATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAACGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTA------ACACTAGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---TCAGCAGGGAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAGCAATTTGCTGCGAGCTATTGAGGCGCAACAACACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTATCGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAGTCTTTAGATAAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGATAGAGAAATTAAC------AATTATACAGAATTAATATACTCTTTAATTGAACAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAGCAGGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATCACAAACTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCACTAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCAACGAGGGGA------CCCGGCAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGACGGTGGAGAGACAGACAGAGGCAGATCCGAAGGCATAGTGAATGGATTCTTAGCACTTATCTGGATCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGGATTCTCAAATACTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAATAT--------------------------------------TTCCTAAACGTACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TALA4022.UAB.EU578528
ATGAAAGTGATGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCCCTGG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGGTAAA---------GAACAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGGATATAATACAGAAGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGCAAGGATGTGCAGAATGTTACTAATGCC---------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGTAAGATCGAGGGAACAATGACAGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCAATATTACC---ACAAGCCTAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCGCTTTTGTATAAACTTGATATAACCCCAATAGATAAG---------------------------------AATAATACA------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGATTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACACCTGAATGAGTCTGTAGAAATTAATTGTACTAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTGACTTTAGGA------------CCAGGTAGA---GTATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAATAGAATGGAAAGGCACTTTAAGAAGGATAGTTATAAAACTAAAA---GAACAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTCTTCAGTCCA---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACACAACTGTTTGATAGTACTTGG---------------AATGGTACTACAGAGCCA------------------------AATGACACTAGAGGA---------------AATGACACC------------------------------ATCACACTCCCATGCAGATTAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGTCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAA---------------AACAACACCAAC------------------AACAAA------GAGGTCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGC---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCACAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCGTCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGACTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATTCAAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAGAGGGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACCTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCCGGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATACTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTATTCAATACCACAGCTATAGCAGTAGCAGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TALA4022.UAB.EU578504
ATGAGAGTGATGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCCCTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGGTAAA---------GAACAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGGATATAATACAGAAGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGTGATGATGTGAAGAATGTTACTAATGCC---------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGGGGGATCGAGGGAACAATGAACGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCAATATTACC---ACAAGCCTAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCGCTTTTGTATAAACTTGATATAACCCCAATAGATAAG---------------------------------AATAATACA------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGATTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACACCTGAATGAGTCTGTAGAAATTAATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTGACTTTAGGA------------CCAGGTAGA---GTATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCAAAATGGAATGACTCCTTAAAAAGGATAGTTATAAAACTAAAA---GAACAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTATTCAGTCCA---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------ATTGATAACACAGAGCCA------------------------AATGACACTAGAGGA---------------AATGACACC------------------------------ATCACACTCCCATGCAGATTAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAA---------------AACAACACCATC------------------AACAAA------GAGGTCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGC---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGACTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTTATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAGAGGGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACCTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCCGGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGGAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTATTCAATACCACAGCTATAGCAGTAGCAGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCAATATACCTAGAAGAATAAGACAAGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TALA4022.UAB.EU578511
ATGAGAGTGATGGGGACCAAGAAGAGTTGTCAGCCCTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGGTAAA---------GAACAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGGATATAATACAGAAGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTGATGATGTGAAGAATGTTACTAATGCC---------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGTAAGATCGAGGGAACAATGAACGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCAATATTACC---ACAAGCCTAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCGCTTTTGTATAAACTTGATATAACCCCAATAGATAAG---------------------------------AATAATACA------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGATTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAAAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACACCTGAATGAGTCTGTAGAAATTAATTGTACTAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTGCCTTTAGGA------------CCAGGTAGA---GTATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGTAAAATGGAATGACACCTTAAAAAGGATAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAGGCCA---------CCCTCAGGAGGGGATCTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGCACTTGG---------------AATGATAACACAGAGCCA------------------------AATGACACTAGAGGA---------------AATGACACC------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACTAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAA---------------AACAACACCATC------------------AACAAA------GAGGTCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGC---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCACAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGACTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTTATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAGAGGGAAATTGAC------AATTACACAGAAGCAATATACAACCTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCCGGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTCAATACCACAGCTATAGCAGTAGCAGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TALA4022.UAB.EU578521
ATGAGAGTGATGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCCCTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGGTAAA---------GAACAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGGATATAATACAGAGGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTGATGATGTGAAGAATGTTACTAATGCC---------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGCAAGATCGAGGAAACAATGAAAGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCAATATTACC---ACAAGCCTAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCGCTTTTGTATAAACTTGATATAACCCCAATAGATAAG---------------------------------AATAATACA------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGATTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTGCAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACACCTGAATGAGTCTGTAGAAATTAATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAACGTATGACTTTTGGA------------CCAGGTAAA---GTATTTTATACAACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGAAGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCAAAATGGAATGACACTTTACAAAAGATAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTAAA------------AATAAAAGA---ATAGTCTTTAGGCCA---------CCCTCAGGAGGGGACCTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------GATGATACTACAGTGTCA------------------------AATATCACTAAAGGA---------------AATGACAAC------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAGTTGTACACTTGTGGCAGGAAGTGGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGTGAA---------AACAACACCAAC------------------ACCGAG------GAGGTCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTA---GGC---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCGTCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGACTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAGAGGGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACCTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCCTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCCGGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTATTCAATACCACAGCTATAGCAGTAGCAGAAGGAACAGATAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TALA4022.UAB.EU578512
ATGAGAGTGATGGAGATCAAGAAGGATTATCAGCCCTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGGTAAA---------GAACAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTGTTTTGTGCATCAGATGCTAGAGGATATAATACAGAGGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTGATGATGTGAAGAATGTTACTAATGCC---------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGCAAGATCGAGGAAACAATGAAAGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCAATATTACC---ACAAGCCTAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCGCTTTTGTATAAACTTGATATAACCCCAATAGATAAG---------------------------------AATAATACA------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCTATACACTATTGTGCCCCGGCTGGATTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTGCAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACACCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAACGTATGACTTTTGGA------------CCAGGTAAA---GTATTTTATACAACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGAAGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCAAAATGGAATGACACTTTACAAAAGATAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTAAA------------AATAAAAGA---ATAGTCTTTAGGCCA---------CCCTCAGGAGGGGACCTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------GATGATACTACAGCGTCA------------------------AATATCACTAAAGGA---------------AATGACAAC------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAGTTGTACACTTGTGGCAGGAAGTGGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGTGAA---------AACAACACCAAC------------------ACCGAG------GAGGTCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTA---GGC---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCGTCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGACTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGCGGGAGAGGGAAATTGAC------AATTACACAGACATAATATACAACCTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCCGGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTATTCAATACCACAGCTATAGCAGTAGCAGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TALA4022.UAB.EU578503
ATGAAAGTGATGGAGATCAAGAAGAATTATCAGCCCTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGGTAAA---------GAACAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGACGCAACTACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGGATATAATACAGAGGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAGTAGTATTA---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTGATGATGTGAAGAATGTTACTAATGCC---------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGTAAGATCGAGGAAACAATGACAGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCAATATTACC---ACAAGCCTAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCGATTTTGTATAAACTTGATATAACCCCAATAGATAAG---------------------------------AATAATACA------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGATTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACACCTGAATGAGCCTGTAGAAATTAATTGCACAAGACCTAACAACAATACAAGAAAAAGTGTGCCTTTAGGA------------CCAGGTAGA---GTATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGAATGACACCTTAAAAAGGATAGTTATAAAATTTA-A---GAACAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCCA---------CCCTCAGGAGGGGATCTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGATAACACAGAGCCA------------------------AATGACACTAGAGGA---------------AATGACACC------------------------------ATCACACTCCCATGCAGATTAAAACAAATTGTAAAA---------------------GCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAA---------------AACAACACCAAC------------------AACAAA------GAGGTCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGC---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGACTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATCAGATTTGGAAT---AATATGACCTGGATAGAGTGGGAGAGGGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACCTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCCGGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACATCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAACTTGTTTAATACCACAGCTATAGCAGTAGCAGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TALA4022.UAB.EU578505
ATGAGAGTGATGGGGACCAAGAAGAGTTGTCAGCCCTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGGTAAA---------GAACAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGGATATAATACAGAAGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTGATGATGTGAAGAATGTTACTAATGCC---------------------------------------------------------------------------------------------ACTGGTAAGATCGAGGGAACAATGAACGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCAATATTACC---ACAAGCCTAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCGCTTTTGTATAAACTTGATATAACCCCAATAGATAAG---------------------------------AATAATACA------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGATTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAAAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACACCTGAATGAGTCTGTAGAAATTAATTGTACTAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTGCCTTTAGGA------------CCAGGTAGA---GTATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACACTGTAACCTT------AGTAGAGCAAAATGGAATAACACCTTAAAAAGGATAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAGGCCA---------CCCTCAGGAGGGGATCTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGATAACACAGAGCCA------------------------AATGACACTAGAGGA---------------AATGACACC------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACTAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAA---------------AACAACACCATC------------------AACAAA------GAGGTCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGCGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGC---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCTTCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCGTCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGACTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAGAGGGAAATTGAC------AATTACACAGAAGCAATATACAACCTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCCGGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTATTCAATACTACAGCTATAGCAGTAGCAGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TALA4022.UAB.EU578508
ATGAGAGTGATGGAGATCAAGAAGAATTATCAGCCCTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGGTAAA---------GAACAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTGTTTTGTGCATCAGATGCTAGAGGATATAATACAGAGGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTGATGATGTGAAGAATGTTACTAATGCC---------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGCAAGATCGAGGAAACAATGAAAGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCAATATTACC---ACAAGCCTAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCGCTTTTGTATAAACTTGATATAACCCCAATAGATAAG---------------------------------AATAATACA------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCTATACACTATTGTGCCCCGGCTGGATTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTGCAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACACCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAACGTATGACTTTTGGA------------CCAGGTAAA---GTATTTTATACAACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGAAGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCAAAATGGAATGACACTTTACAAAAGATAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTAAA------------AATAAAAGA---ATAGTCTTTAGGCCA---------CCCTCAGGAGGGGACCTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------GATGATACTACAGCGTCA------------------------AATATCACTAAAGGA---------------AATGACAAC------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAGTTGTACACTTGTGGCAGGAAGTGGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGTGAA---------AACAACACCAAC------------------ACCGAG------GAGGTCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTA---GGC---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTTTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGACTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAGAGGGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACCTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCCGGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTATTCAATACCACAGCTATAGCAGTAGCAGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TALA4022.UAB.EU578494
ATGAAAGTGATGGAGATCAAGAAGAATTATCAGCCCTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGGTAAA---------GAACAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGGATATAATACAGAAGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTGATGATGTGAAGAATGTTACTAATGCC---------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGGGGGATCGAGGGAACAATGAACGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCAATATTACC---ACAAGCCTAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCGCTTTTGTATAAACTTGATATAACCCCAATAGATAAG---------------------------------AATAATACA------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGATTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACACCTGAATGAGTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTGACTTTAGGA------------CCAGGTAGA---GTATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAATAGAATGGAAAAGCACTTTAAAAAGGATAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTCTTCAGTCCA---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGATAACACAGAGTCA------------------------GATGACACTAGAGGA---------------AATGACACC------------------------------ATCACACTCCCATGTAGATTAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAA---------------AACAACACCATC------------------AACAAA------GAGGTCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGC---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCGTCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGACTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATCAGATTTGGAAT---AATATGACCTGGATAGAGTGGGAGAGGGAAATTGAC------AATTACACAGAAGCAATATACAACCTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCCGGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATACTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTACTCAATACCACAGCTATAACAGTAGCAGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TALA4022.UAB.EU578526
ATGAGAGTGATGGAGATCAAGAAGAATTATCAGCCCTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGGTAAA---------GAACAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGGATATAATACAGAAGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTGATGATGTGAAGAATGTTACTAATGCC---------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGGGGGATCGAGGGAACAATGAACGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCAATATTACC---ACAAGCCTAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCGCTTTTGTATAAACTTGATATAACCCCAATAGATAAG---------------------------------AATAATACA------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGATTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACACCTGAATGAGTCTGTAGAAATTAATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTGACTTTAGGA------------CCAGGTAGA---GTGTTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACACTGTAACCTT------AGTAGAGTAAAATGGAATGACACTTTAAAAAGGATAGTTATAAAACTAAAA---GAACAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTCTTCAGTCCA---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAGATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGATAACACAGAGCCA------------------------AATGACACTAGAGGA---------------AAGGACACC------------------------------ATCACACTCCCATGCAGATTAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAA---------------AACAACACCAAC------------------AACAAG------GAGGTCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGC---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGACTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AATATGACCTGGATAGAGTGGGAGAGGGAAATTGAC------AATTACACAGAAGCAATATACAACCTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCCGGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTATTCAATACCACAGCTATAGCAGTAGCAGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TALA4022.UAB.EU578522
ATGAGAGTGATGGGGACCAAGAAGAATTGTCAGCCCTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGGTAAA---------GAACAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGGATATAATACAGAGGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAGTAGTATTA---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTGATGATGTGAAGAATGCTACTAATGCC---------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGGGGGATCGAGGGAACAATGAACGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCAATATTACC---ACAAGCCTAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCGCTTTTGTATAAACTTGATATAACCCCAATAGATAAG---------------------------------AATAATACA------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGATTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAAAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACACCTGAATGAGTCTGTAGAAATTAATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTGCCTTTAGGA------------CCAGGTAGA---GTATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGTAAAATGGAATGACACCTTAAAAAGGATAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAGGCCA---------CCCTCAGGAGGGGATCTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGATAACACAGAGCCA------------------------AATGACACTAGAGGA---------------AATGGCACC------------------------------ATCACACTCCCATGCAGATTAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACTAATTAGATGTTCATCAAAGATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAA---------------AACAGCACCAAC------------------AACAAG------GAGGTCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGC---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAAGCAAGA---GTCCTGACTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAGAGGGAAATTGAC------AATTACACAGAAGCAATATACAACCTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCCGGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGGAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTATTCAATACCACAGCTATAGCAGTAGCAGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTTAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TALA4022.UAB.EU578517
ATGAGAGTGATGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCCCTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGGTAAA---------GAACAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGGATATAATACAGAAGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTGACCCACAGGAAGTAATATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTGATGATGTGAAGAATGTTACTAATGCC---------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGGGGGATCGAGGGAACAATGAACGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCAATATTACC---ACAAGCCTAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCGCTTTTGTATAAACTTGATATAACCCCAATAGATAAG---------------------------------AATAATACA------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGATTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATTATAATAGTACACCTGAATGAGTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTGACTTTAGGA------------CCAGGTAGA---GTATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAATAGGATGGAAGAACACTTTAAAAAGGATAGTTATAAAACTAAAA---GAACAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTCTTCAGTCCA---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGATAACACAGAGTCA------------------------GATGACACTAGAGGA---------------AATGACACC------------------------------ATCACACTCCCATGCAGATTAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAA---------------AACAACACCATC------------------AACAAA------GAGGTCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGC---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCACAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCGTCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGACTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAGAGGGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACCTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGCTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCCGGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTCAATACCACAGCTATAGCAGTAGCAGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTCGAGCTATCCTCAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TALA4022.UAB.EU578502
ATGAGAGTGATGGGGACCAAGAAGAATTGTCAGCCCTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGGTAAA---------GAACAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGGATATAATACAGAGGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTGATGATGTGAAGAATGTTACTAATGCC---------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGGGGGATCGAGGGAACAATGAACGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCAATATTACC---ACAAGCCTAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCGCTTTTGTATAAACTTGATATAACCCCAATAGATAAG---------------------------------AATAATACA------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGATTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCCACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACACCTGAATGAGTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTGACTTTAGGA------------CCAGGTAGA---GTATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAATAGAATGGAAAAACACTTTAAAAAGGATAGTTATAAAACTAAAA---GAACAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTATTCAGTCCA---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAGATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------GATGATAACACAGAGCCA------------------------AATGACACTAGAGGA---------------AATGACACC------------------------------ATCACACTCCCATGCAGATTAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAA---------------AACAACACCAGC------------------AACAAA------GAGGTCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGC---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGACTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAGAGGGAAATTGAC------AATTACACAGACTCAATATACAACCTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCCGGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGGAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTATTCAATACCACAGCTATAGCAGTAGCAGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TALA4022.UAB.EU578527
ATGAAAGTGATGGAGATCAAGAAGAATTATCAGCCCTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGGTAAA---------GAACAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGGATATAATACAGAGGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTGATGATGTGAAGAATGCTACTAATGCC---------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGGGGGATCGAGGGAACAATGAACGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCAATATTACC---ACAAGCCTAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCGCTTTTGTATAAACTTGATATAACCCCAATAGATAAG---------------------------------AATAATACA------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGATTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACACCTGAATGAGTCTGTAGAAATTAATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTGACTTTAGGA------------CCAGGTAGA---GTATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAATAGAATGGACTGAAACCTTAAAAAGGATAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTCTTCAGTCCA---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAGATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------ATTGATAACACAGAGCCA------------------------AATGATACTAGAGGA---------------AATGACACC------------------------------ATCACACTCCCATGCAGATTAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAA---------------AACAACACCAAC------------------AACAAA------GAGGTCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGC---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCTTCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATTTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGACTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AATATGACCTGGATAGAGTGGGAGAGGGAAATTGAC------AATTACACAGAATTAATATACAACCTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCCGGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGGAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTCAATACCACAGCTATAGCAGTAGCAGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TALA4022.UAB.EU578510
ATGAGAGTGATGGAGACCAAGAAGAATTATCAGCCCTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGGTAAA---------GAACAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGGATATAATACAGAGGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAGAGTGCACTGATTATGGGAAGAATGTTACTAATAATACTACTATT---------------------------------------------------------------------------AGTGCCACTAGTAAGATCGAGGAAACAATGAAAGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCAATATTACC---ACAAGCCTAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCGCTTTTGTATAAACTTGATATAACCCCAATAGATAAG---------------------------------AATAATACA------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGATTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACACCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAACGTATGACTTTTGGA------------CCAGGTAAA---GTATTTTATACAACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGAAGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCAAAATGGAATGACACTTTACAAAAGATAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTAAA------------AATAAAAGA---ATAGTCTTTAGGCCA---------CCCTCAGGAGGGGACCTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------GATGATACTACAGCGTCA------------------------AATATCACTAAAGGA---------------AATGACAAC------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAGTTGTACACTTGTGGCAGGAAGTGGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGTGAA---------AACAACACCAAC------------------ACCGAG------GAGGTCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTA---GGC---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTTTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGACTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAGAGGGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACCTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCCGGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTATTCAATACTACAGCTATAGCAGTAGCAGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TALA4022.UAB.EU578519
ATGAGAGTGATGGGGATCAAGAAGAATTATCAGCCCTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGGTAAA---------GAACAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGGATATAATACAGAGGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTGATGATGTGAAGAATGTTACTAATGCC---------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGCAAGATCGAGGAAACAATGACAGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCAATATTACC---ACAAGCCTAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCGCTTTTGTATAAACTTGATATAACCCCAATAGATAAG---------------------------------AATAATACA------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCTATACACTATTGTGCCCCGGCTGGATTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGTAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACACCTGAATGAGTCTGTAGAAATTAATTGTACTAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTGCCTTTAGGA------------CCAGGTAGA---GTATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACACTGTAACCTT------AGTAGAGTAAAATGGAATGACACTTTAAAAAAGATAGTTATAAAACTAAAA---GAACAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAGGCCA---------CCCTCAGGAGGGGATCTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACATGG---------------AATGATAACACAGAGCCA------------------------AATGACACTAGAGGA---------------AATGACACC------------------------------ATCACACTCCCATGCAGATTAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAA---------------AACAACACCAAC------------------AACAAA------GAGGTCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGC---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTC---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCTTCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGACTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AATATGACCTGGATAGAGTGGGAGAGGGAAATTGAC------AATTACACAGAAGCAATATACAACCTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCCGGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGGAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTATTCAATACCACAGCTATAGCAGTAGCAGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACAAAGG------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TALA4022.UAB.EU578500
ATGAGAGTGATGGAGATCAAGAAGAATTATCAGCCCTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGGTAAA---------GAACAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGGATATAATACAGAGGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAGAGTGCACTGATTATAGGAAGAATGTTACTAATAATACTACTATT---------------------------------------------------------------------------AGTGCCACTAGTAAGATCGAGGAAACAATGAAAGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCAATATTACC---ACAAGCCTAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCGCTTTTGTATAAACTTGATATAACCCCAATAGATAAG---------------------------------AATAATACA------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGATTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTGGTATCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACACCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAACGTATGACTTTTGGA------------CCAGGTAAA---GTATTTTATACAACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGAAGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCAAAATGGAATGACACTTTACAAAAGATAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTAAA------------AATAAAAGA---ATAGTCTTTAGGCCA---------CCCTCAGGAGGGGACCTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------GATGATACTACAGCGTCA------------------------AATATCACTAAAGGA---------------AATGACAAC------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAGTTGTACACTTGTGGCAGGAAGTGGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGTGAA---------AACAACACCAAC------------------ACCGAG------GAGGTCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTA---GGC---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTTTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGACTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAGAGGGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACCTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCCGGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTATTCAATACCACAGCTATAGCAGTAGCAGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TALA4022.UAB.EU578509
ATGAAAGTGATGGAGATCAAGAAGAATTATCAGCCCTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGGTAAA---------GAACAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGGATATAATACAGAGGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTGAAGATGTGAAGAATGTTACCAATGCC---------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGTAAGATCGAGGGAACAATGAACGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCAATATTACC---ACAAGCCTAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCGCTTTTGTATAAACTTGATATAACCCCAATAGATAAG---------------------------------AATAATACA------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGATTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACACCTGAATGAGTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTGACTTTAGGA------------CCAGGTAGA---GTATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAATAGAATGGAAGCACACTTTAAAAAGGATAGTTATAAAACTAAAA---GAACAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTCTTCAGTCCA---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAAATGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGATAACACAGAGCCA------------------------AATGACACTAGAGGA---------------AATGACACC------------------------------ATCACACTCCCATGCAGATTAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAA---------------AACAACACCAGC------------------AACAAA------GAGGTCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGC---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATTTGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCGTCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGACTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AATATGACCTGGATAGAGTGGGAGAGGGAAATTGAC------AATTACACAGAAATAATATACAACCTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCAGACAGGCCCGGAGGAATCGAAAAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCCGGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGGAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTATTCAATACCACAGCTATAGCAGTAGCAGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TALA4022.UAB.EU578525
ATGAAAGTGATGGAGATCAAGAAGAATTATCAGCCCTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGGTAAA---------GAACAATCGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGGATATAATACAGAGGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTGAAGATGTGAAGAATGTTACCAATGCC---------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGTAAGATCGAGGGAACAATGAACGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCAATATTACC---ACAAGCCTAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCGCTTTTGTATAAACTTGATATAACCCCAATAGATAAG---------------------------------AATAATACA------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGATTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTGCAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACACCTGAATGAGTCTATAGAAATTAATTGTACTAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTGCCTCTAGGA------------CCAGGTAGA---GTATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGTAAAATGGAATGACACCTTAAAAAGGATAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAGGCCA---------CCCTCAGGAGGGGATCTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------GATGATAACACAGAGCCA------------------------GATTACACTAGAGGA---------------AATGACACC------------------------------ATCACACTCCCATGCAGATTAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACTAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAA---------------AACAACACCATC------------------AACAAA------GAGGTCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGC---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCTTCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCACAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCGTCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGACTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AATATGACCTGGATAGAGTGGGAGAGGGAAATTGAC------AATTACACAGAAGCAATATACAACCTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCCGGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTATTCAATACCACAGCTATAGCAGTAGCAGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TALA4022.UAB.EU578515
ATGAAAGTGATGGAGATCAAGAAGAATTATCAGCCCTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGGTAAA---------GAACAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCTTCAGATGCTAGAGGATATAATACAGAGGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTGAAGATGTGAAGAATGTTACCAATGCC---------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGTAAAATCGAGGGAACAATGAACGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCAATATTACC---ACAAGCCTAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCGCTTTTGTATAAACTTGATATAACCCCAATAGATAAG---------------------------------AATAATACA------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGATTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCGGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACACCTGAATGAGTCTGTAGAAATTAATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTGCCTCTAGGA------------CCAGGTAGA---GTATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGTAAAATGGAATGACACCTTAAAAAGGATAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAGGCCA---------CCCTCAGGAGGGGACCTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTTTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGATAACATAGAGCCA------------------------AATGACACTAGAGGA---------------AATGACACC------------------------------ATCACACTCCCATGCAGATTAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACTAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAA---------------AACAACACCATC------------------AACAAA------GAGGTCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGC---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCTTCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCGTCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGACTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAGAGGGAAATTGAT------AATTACACAGGCTTAATATACAACCTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCCGGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTCAATACCACAGCTATAGCAGTAGCAGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATTCTCAATATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TALA4022.UAB.EU578495
ATGAGAGTGATGGAGACCAAGAAGAATTGTCAGCCCTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGGTAAA---------GAACAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGGATATAATACAGAGGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTGAGGATGTGCAGAATGTTACTAATGCC---------------------------------------------------------------------------------------------ACTGGTAAGATCGAGGAAACAATGACAGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCAATATTACC---ACAAGCCTAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCGCTTTTGTATAAACTTGATATAACCCCAATAGATAAG---------------------------------AATAATACA------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGATTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCCACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAACTTCACGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACACCTGAATGAGTCTGTAGAAATTAATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGGAAAAGTGTGACTTTAGGA------------CCAGGTAGA---GTATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAATAGAATGGAATAAAACTTTAAAAAGGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTATTCAGTCCA---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTATTTAATAGTACTTGG---------------AATGATAACACAGAGTCA------------------------GATGACACTAGAGGA---------------AATGACACC------------------------------ATCACACTCCCATGTAGATTAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACGAGAGATGGTGGTAAA---------------AACAACACCATC------------------AACAAA------GAGGTCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGC---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGACTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTTATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAGAGGGAAATTGAC------AATTACACAGACTCAATATACAACCTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCCGGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTATTCAATACCACAGCTATAGCAGTAGCAGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTTAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TALA4022.UAB.EU578516
ATGAGAGTGATGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCCCTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGGTAAA---------GAACAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGGATATAATACAGAGGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAGTAATATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTGATGATGTGAAGAATGTTACTAATGCC---------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGGGGGATCGAGGGAACAATGAACGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCAATATTACC---ACAAGCCTAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCGCTTTTGTATAAACTTGATATAACCCCAATAGATAAG---------------------------------AATAATACA------------------------AAATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGATTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACACCTGAATGAGTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTGACTTTAGGA------------CCAGGTAGA---GTATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAATAGGATGGAAGGAAACTTTAAAAAGGATAGTTATAAAACTAAAA---GAACAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTCTTCAGTCCA---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAGATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAACAGTACTTGG---------------GATGATAACACAGAGCCA------------------------AATGACACTAGAGGA---------------AATGACACC------------------------------ATCACACTCCCATGCAGATTAAAACAAGTTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAA---------------AACAACACCATC------------------AACAAA------GAGGTCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGC---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGACTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAGAGGGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACCTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCCGGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGGAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCAGTTAGCTTATTCAATACCACAGCTATAGCAGTAGCAGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TALA4022.UAB.EU578524
ATGAGAGTGATGGGGACCAAGAAGAATTATCAGCCCTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGGTAAA---------GAACAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGGATATAATACAGAAGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTGAGGATGTGAAGAATGTTACTAATGCC---------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGGGGGATCGAGGGAACAATGAACGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCAATATTACC---ACAAGCCTAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCGCTTTTGTATAAACTTGATATAACCCCAATAGATAAG---------------------------------AATAATACA------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGATTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACGGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCCACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAATCATAATAGTACACCTAAATGAGTCTGTAGAAATTAATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTGACTTTAGGA------------CCAGGTAGA---GTATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTGGAATAGAATGGAAGCGCACTTTAAAAAGGATAGTTATAAAACTAAAA---GAACAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTATTCAGTCCA---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAAATGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGATAACACAGAGCCA------------------------AATGACACTAGAGGA---------------AATGACACC------------------------------ATCACACTCCCATGCAGATTAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAA---------------AACAACACCATC------------------AACAAA------GAGGTCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGC---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCTTCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCGTCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGACTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAGAGGGAAATTGAC------AATTACACAGAAGTAATATATAACCTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCCGGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGGAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTATTCAATACCACAGCTATAGCAGTAGCAGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TALA4022.UAB.EU578523
ATGAAAGTGATGGAGATCAAGAAGAATTATCAGCCCTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGGTAAA---------GAACAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGGATATAATACAGAGGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGCAAGGATGTGCAGAATGTTACTAATGCC---------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGTAAGATCGAGGAAACAATGACAGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCAATATTACC---ACAAGCCTAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCGCTTTTGTATAAACTTGATATAACCCCAATAGATAAG---------------------------------AATAATACA------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGATTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACACCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAACGTATGACTTTTGGA------------CCAGGTAAA---GTATTTTATACAACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGAAGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCAAAATGGAATGACACTTTACAAAAGATAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTAAA------------AATAAAAGA---ATAGTCTTTAGGCCA---------CCCTCAGGAGGGGACCTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------GATGATACTACAGCGTCA------------------------AATATCACTAAAGGA---------------AATGACAAC------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAGTTGTACACTTGTGGCAGGAAGTGGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGTGAA---------AACAACACCAAC------------------ACCGAG------GAGGTCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTA---GGC---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTTTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGACTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAGAGGGAAATTGAC------AATTACACAGAAGCAATATACAACCTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTATTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCCGGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCCTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTCAATACCACAGCTATAGCAGTAGCAGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TALA4022.UAB.EU578497
ATGAAAGTGATGGAGATCCAGAAGAATTATCAGCCCTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGGTAAA---------GAACAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGGATATAATACAGAAGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTGATGATGTGAAGAATGTTACTAATGCC---------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGGGGGATCGAGGGAACAATGAACGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCAATATTACC---ACAAGCCTAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCGCTTTTGTATAAACTTGATATAACCCCAATAGATAAG---------------------------------AATAATACA------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCTTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGATTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACACCTGAATGAGTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTGACTTTAGGA------------CCAGGTAGA---GTATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAATAGAATGGAAAAGCACTTTAAAAAGGATAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTCTTCAGTCCA---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGATAACACAGAGTCA------------------------GATGACACTAGAGGA---------------AATGACACC------------------------------ATCACACTCCCATGTAGATTAAAACAAATAGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAA---------------AACAACACCATC------------------AACAAG------GAGGTCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGC---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGACTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTTATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAGAGGGAAATTGAC------AATTACACAGACTCAATATACAACCTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCCGGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTCAATACCACAGCTATAGCAGTAGCAGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTGGTGCAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TALA4022.UAB.EU578499
ATGAAAGTGATGGAGATCAAGAAGAATTATCAGCCCTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGGTAAA---------GAACAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGGATATAATACAGAAGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAGGAAGTAATATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAATGTGATGATGTAAAGAATGTTACTAATGCC---------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGGGGGATCGAGGGAACAATGAACGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCAATATTACC---ACAAGCCTAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCGCTTTTGTATAAACTTGATATAACCCCAATAGATAAG---------------------------------AATAATACA------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGATTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACACCTGAATGAGTCTGTAGAAATTAATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTGACTTTAGGA------------CCAGGTAGA---GTATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCAAAATGGAATGACTCCTTAAAAAGGATAGTTGTAAAATTAAAA---GAACAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTATTCAGTCCA---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAGATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------ATTGATAACACAGAGCCA------------------------AATGATACTAGAGGA---------------AATGACACC------------------------------ATCACACTCCCATGCAGATTAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAA---------------AACAACACCATC------------------AACAAA------GAGGTCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGC---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCGTCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGACTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAGAGGGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACCTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATACTGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGAAACCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCCGGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTCAATACCACAGCTATAGCAGTAGCAGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TALA4022.UAB.EU578493
ATGAGAGTGATGGGGACCAAGAAGAGTTGTCAGCCCTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGGTAAA---------GAACAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGGATATAATACAGAGGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGCAAGGATGTGCAGAATGTTACTAATGCC---------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGTAAGATCGAGGGAACAATGACAGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCAATATTACC---ACAAGCCTAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCGCTTTTGTATAAACTTGATATAACCCCAATAGATAAG---------------------------------AATAATACA------------------------AGATACAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCTATACACTATTGTGCCCCGGCTGGATTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACGGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGTTAAATGGAAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACACCTGAATGAGTCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTGCCTTTAGGA------------CCAGGTAGA---GTATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGTAAAATGGAATGACACCTTAAAAAGGATAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAGACCA---------CCCTCAGGAGGGGATCTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGATAACACAGAGCCA------------------------AATGATACTAGAGGA---------------GATGACACC------------------------------ATCACACTCCCATGCAGATTAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAA---------------AACAACACCAAC------------------AACAAA------GAGGTCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGC---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCTTCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCGTCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGACTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTTATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAGAGGGAAATTGAC------AATTACACAGAAGCAATATACAACCTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCCGGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGTCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTATTCAATACCACAGCTATAGCAGTAGCAGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TALA4022.UAB.EU578507
ATGAGAGTGATGGGGATCCAGAAGAATTATCAGCCCTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGGTAAA---------GAACAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGGATATAATACAGAGGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAGTAGTATTA---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTGATGATGTGAAGAATGTTACTAATGCC---------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGTAAGATCGAGGAAACAATGACAGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCAATATTACC---ACAAGCCTAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCGCTTTTGTATAAACTTGATATAACCCCAATAGATAAG---------------------------------AATAATACA------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCTATACACTATTGTGCCCCGGCTGGATTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACACCTGAATGAGTCTGTAGAAATTAATTGTACTAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTGCCTTTAGGA------------CCAGGTAGA---GTATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACACTGTAACCTT------AGTAGAGTAAAATGGAATGACACTTTAAAAAAGATAGTTATAAAACTAAAA---GAACAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAGGCCA---------CCCTCAGGAGGGGATCTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGATAACACAGAGCCA------------------------AATGACACTAGAGGA---------------AATGACACC------------------------------ATCACACTCCCATGCAGATTAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAA---------------AACAACACCAAC------------------AACAAA------GAGGTCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGC---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCTTCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGACTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AATATGACCTGGATAGAGTGGGAGAGGGAAATTGAC------AATTACACAGAAGCAATATACAACCTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCTGGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGGAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTATTCAATACCACAGCTATAGCAGTAGCAGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACAAAGG------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TALA4022.UAB.EU578498
ATGAGAGTGATGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCCCTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTAGTAAA---------GAACAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGGATATAATACAGAGGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTGAGGATGTGAAGAATGTTACTAATGCC---------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGGGGGATCGAGGGAACAATGAACGGAGAAATAAAAAATTGCTCTTTCAATATTACC---ACAAGCCTAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCGCTTTTGTATAAACTTGATATAACCCCAATAGATAAG---------------------------------AATAATACA------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGATTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACACCTGAATGAGTCTGTAGAAATTAATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTGACTTTAGGA------------CCAGGTAGA---GTATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTG------AGTAGAATAGAATGGAATAACACTTTAAAAAGGATAGTTATAAAACTAAAA---GAACAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTCTTCAGTCCA---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGATAACACAGAGCCA------------------------AATGACACTAGAGGA---------------AATGACACC------------------------------ATCACACTCCCATGCAGATTAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAA---------------AACAACACCAGC------------------AACAAA------GAGGTCTTTAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGC---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCGTCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGACTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAGAGGGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACCTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTATACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCCGGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGGCACAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTCAATACCACAGCTATAGCGGTAGCAGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TALA4022.UAB.EU578520
ATGAGAGTGATGGAGATCAAGAAGAATTATCAGCCCTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGGTAAA---------GAACAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGGATATAATACAGAGGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAGAGTGCACTGATTATGGGAAGAATGTTACTAATAATACTACTATT---------------------------------------------------------------------------AGTGCCACTAGTAAGATCGAGGAAACAATGAAAGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCAATATTACC---ACAAGCCTAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCGCTTTTGTATAAACTTGATATAACCCCAATAGATAAG---------------------------------AATAATACA------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGATTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACACCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAACGTATGACTTTTGGA------------CCAGGTAAA---GTATTTTATACAACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGAAGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCAAAATGGAATGACACTTTACAAAAGATAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTAAA------------AATAAAAGA---ATAGTCTTTAGGCCA---------CCCTCAGGAGGGGACCTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------GATGATACTACAGCGTCA------------------------AATATCACTAAAGGA---------------AATGACAAC------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAGTTGTACACTTGTGGCAGGAAGTGGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGTGAA---------AACAACACCAAC------------------ACCGAG------GAGGTCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTA---GGC---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTTTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGACTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAGAGGGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACCTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCCGGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTATTCAATACCACAGCTATAGCAGTAGCAGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TALA4022.UAB.EU578506
ATGAGAGTGATGGAGATCAAGAAGAATTATCAGCCCTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGGTAAA---------GAACAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGGATATAATACAGAGGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAGAGTGCACTGATTATGGGAAGAATGTTACTAATAATACTACTATT---------------------------------------------------------------------------AGTGCCACTAGTAAGATCGAGGAAACAATGAAAGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCAATATTACC---ACAAGCCTAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCGCTTTTGTATAAACTTGATATAACCCCAATAGATAAG---------------------------------AATAATACA------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGATTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACACCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAACGTATGACTTTTGGA------------CCAGGTAAA---GTATTTTATACAACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGAAGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCAAAATGGAATGACACTTTACAAAAGATAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTAAA------------AATAAAAGA---ATAGTCTTTAGGCCA---------CCCTCAGGAGGGGACCTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------GATGATACTACAGCGTCA------------------------AATATCACTAAAGGA---------------AATGACAAC------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAGTTGTACACTTGTGGCAGGAAGTGGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGTGAA---------AACAACACCAAC------------------ACCGAG------GAGGTCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTA---GGC---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTTTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGACTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAGAGGGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACCTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCCGGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTATTCAATACCACAGCTATAGCAGTAGCAGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TALA4022.UAB.EU578514
ATGAGAGTGATGGGGACCAAGAAGAATTATCAGCCCTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGGTAAA---------GAACAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGGATATAATACAGAAGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTGATGATGTGAAGAATCTTACTAATGCC---------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGTAAGATCGAGGGAACAATGAACGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCAATATTACC---ACAAGCCTAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCGCTTTTGTATAAACTTGATATAACCCCAATAGATAAG---------------------------------AATAATACA------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGATTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACACCTGAATGAGTCTGTAGAAATTAATTGTACTAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTGCCTTTAGGA------------CCAGGTAGA---GTATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACACTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGAATGACACCTTAAAAAGGATAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAGGCCA---------CCCTCAGGAGGGGATCTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------GATGATAACACAGAGCCA------------------------AATGACACTAGAGGA---------------AATGACACC------------------------------ATCACACTCCCATGCAGATTAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACTAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAA---------------AACAACACCATC------------------AACAAA------GAGGTCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGC---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCTTCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGACTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTTATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAGAGGGAAATTGAC------AATTACACAGAAGCAATATACAACCTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTTCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCCGGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTATTCAATACCACAGCTATAGCAGTAGCAGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TALA4022.UAB.EU578518
ATGAGAGTGATGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCCCTGG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGGTAAA---------GAACAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGGATATAATACAGAGGTGCATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGAACCCAACCCACAGGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTGATGATGTGAAGAATGTTACTAATGCC---------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGTAAGATCGAGGGAACAATGAACGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCAATATTACC---ACAAGCCTAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCGCTTTTGTATAAACTTGATATAACCCCAATAGATAAG---------------------------------AATAATACA------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCTGCTGGATTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAAAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACACCTGAATGAGTCTGTAGAAATTAATTGTACTAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTGCCTCTAGGA------------CCAGGTAGA---GTATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCACAATGGGATAACACCTTAAAAAGGATAGTTTTAAAATTAAGA---GAACAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAGGCCA---------CCCTCAGGAGGGGATCTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------GATGATAACACAGAGCCA------------------------AATGACACTAGAGGA---------------AATGACACC------------------------------ATCACACTCCCATGCAGATTAAAACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACTAATTAGATGTTCATCAAAGATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAA---------------AACAACACCATC------------------AACAAA------GAGGTCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGC---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTACTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATTTGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCGTCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGACTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAATAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAGAGGGAAATTGAC------AATTACACAGAATTAATATACAACCTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACCTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCCGGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTATTCAATACCACAGCTATAGCAGTAGCAGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTGCAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCAATATACCTAGAAGAATCAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TALA4022.UAB.EU578496
ATGAAAGTGATGGAGATCAAGAAGAATTATCAGCCCTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGGTAAA---------GAACAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGGATATAATACAGAGGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGCAAGGATGTGCAGAATGTTACTAATGCT---------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGTAAGATCGAGGAAACAATGACAGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCAATATTACC---ACAAGCCTAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCGCTTTTGTATAAACTTGATATAACCCCAATAGATAAG---------------------------------AATAATACA------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGATTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACACCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAACGTATGACTTTTGGA------------CCAGGTAAA---GTATTTTATACAACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGAAGAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCAAAATGGAATGACACTTTACAAAAGATAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTAAA------------AATAAAAGA---ATAGTCTTTAGGCCA---------CCCTCAGGAGGGGACCTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------GATGATACTACAGCGTCA------------------------AATATCACTAAAGGA---------------AATGACAAC------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAGACAAGTTGTACACTTGTGGCAGGAAGTGGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGTGAA---------AACAACACCAAC------------------ACCGAG------GAGGTCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTA---GGC---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTTTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGACTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAGAGGGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTAATATACAACCTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTGTCATTACAGACCCAC---CTCCCAGCCCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGGCAGATCCGGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTCAATACCACAGCTATAGCAGTAGCAGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TALA4022.UAB.EU578529
ATGAGAGTGATGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCCCTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGGTAAA---------GAACAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGGATATAATACAGAAGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAGGAAGTAATATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTGATGATGTGAAGAATGTTACTAATGCC---------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGGGGGATCGAGGGAACAATGAACGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCAATATTACC---ACAAGCCTAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCGCTTTTGTATAAACTTGATATAACCCCAATAGATAAG---------------------------------AATAATACA------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGATTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACACCTGAATGAGTCTGTAGAAATTAATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTGACTTTAGGA------------CCAGGTAGA---GTATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCAAAATGGAATGACTCCTTAAAAAGGATAGTTAAAAAATTAAAA---GAACAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTCTTCAGTCCA---------CCCTCAGGTGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGATAACACAGAGCCA------------------------AATGACACTAGAGGA---------------AATGACACC------------------------------ATCACACTCCCATGCAGATTAAAACAAGTTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAA---------------AACAACACCATC------------------AACAAA------GAGGTCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGC---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGACTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATAGAGTGGGAGAGGGAAATTGAC------AATTACACAGAAGCAATATACAACCTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGAAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCCGGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTACTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTATTCAATACCACAGCTATAGCAGTAGCAGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTCAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TALA4022.UAB.EU578501
ATGAGAGTGATGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCCCTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGGTAAA---------GAACAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGACGCTAGAGGATATAATACAGAGGTACATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAAGTGTGAGGATGTGAAGAATGTTACTAATGCC---------------------------------------------------------------------------------------------ACTAGGGGGATCGAGGGAACAATGAACGGAGAAATAAAAAATTGTTCTTTCAATATTACC---ACCAGCCTAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCACTTTTGTATAAACTTGATATAACCCCAATAGATAAG---------------------------------AATAATACA------------------------AGATATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGATTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCCACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCTAAAATCATAATAGTACACCTGAATGAGTCTGTAGAAATTAATTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTGACTTTAGGA------------CCAGGTAGA---GTATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCAAAATGGAATGACTCCTTAAAAAGGATAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTAAA------------AATAAAACA---ATAGTCTTCAGTCCA---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGATAACACAGAGCCA------------------------AATGACACTAGAGGA---------------AATGACACC------------------------------ATCACACTCCCATGCAGATTAAAACAAGTTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAAAATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAA---------------AACAACACCAGC------------------AACAAA------GAGGTCTTCAGACCTGCAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAGCCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGC---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGACTGTAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTTATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATCAGATTTGGAAT---AATATGACCTGGATAGAGTGGGAGAGGGAAATTGAC------AATTACACAGAAGCAATATACAACCTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGCAAGACAGAGACAGATCCGGGCCATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTGAAGAATAGTGCTGTTAGCTTATTCAATACCACAGCTATAGCAGTAGCAGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAATAGTACAAAGA------------------GCTTTTAGAGCTATCCTTAATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TT103.Trinidad.EU578544
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTGTGG------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACCGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCGGATGCTAAAGCATATAATCCAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAGAAATAATACTAGTGGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGCAATAGCAGCTTGGAATTAGGGAGAGGAGAAATAAAAAATTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGGCATAAGAGAC------CAGAGAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTGATACAAATAAATAGTGGGAATAATAATAGC------------------AATTATAGT------------------------AGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAGAAGCATACATCTGGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCCTACTGTACCCTT------AATGGAACACAATGGAATAACACTTTAAAACAAGTAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGGGGGGACATAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGCCCATT---------AACGGTACTTGGAAAGGATCA---------------------AATAACACT---------------------------------------------------------AATGTCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGTGGT---------------AACCAAAGCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAGTATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTCAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTTACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATGTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTTTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAGATTAGC------AATTACACAGACTTCATATATACCTTACTTGAAGACTCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAATTTATGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGGCAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAAAGAGACAGAGACAGATCGATTCGATTAGTGGACGGATTCTTAGCACTTGTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGAGTGTGGGAACTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGGAAGTCATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTTGGCTTGCTTGATACAATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAATCAGTAAGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

C.TT103.Trinidad.EU578548
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTGTGG------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACCGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCGGATGCTAAAGCATATAATCCAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGAATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAGAAATAATACTAGTGGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGCAATAGCAGCTTGGAATTAGGGAGAGGAGAAATAAAAAATTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGGCATAAGAGAC------CAGAGAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAAATAGTGGGAATAATAATAGT------------------AATTATAGT------------------------AGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGCATACATCTGGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCCTACTGTACCCTT------AATGGAACACAATGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGA---------TCCTCAGGGGGGGACATAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGCCCATT---------AACGGTACTTGGGAAGGATCA---------------------AATAACACT---------------------------------------------------------AATGTCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGTGGT---------------AACCAAAGCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAGTATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTCAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTTACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGATAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAGATTAGC------AATTACACAGACTTCATATATACCTTACTTGAAGACTCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGCTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGGCAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAAAGAGACAGAGACAGATCGATTCGATTAGTGGACGGATTCTTAGCACTTGTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGAGTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGGAAGTCATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAATTAAGGAATAGTGCTGTTGGCTTGCTTGATACAATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAATCAGTAAGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

C.TT103.Trinidad.EU578531
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTGTGG------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACCGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCGGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGCTGAGAAATAATACTAGTGGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGCAATAGCAGCTTGGAATTAGGGAGAGGAGAAATAAAAAATTGCTCTTTCAATGTTACC---ACAGGCATAAGAGAC------CAGAGAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTGATACAAATAAATAGTGGGAATAATAATAGT------------------AATTATAGT------------------------AGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAATACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATATTAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGCATACATCTGGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCCTACTGTACCCTT------AATGGAACACAATGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGA---------TCCTCAGGGGGGGACATAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGCCCATT---------AACGGTACTTGGGAAGGATCA---------------------AATAACACT---------------------------------------------------------AATGTCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGTGGT---------------AACCAAAGCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAGTATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTCAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTTACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTATTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAGATTAGC------AATTACACAGACTTCATATATACCTTACTTGAAGACTCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAATTTATGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---TTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGGCAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCGATTCGCTTAGTGGACGGATTCTTAGCGCTTTTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGACTGTGGGAACTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGGAAGCCATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAATTAAGGAATAGTGCTGTTGGCTTGCTTGATACAATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAATCAGTAAGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

C.TT103.Trinidad.EU578540
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTGTGG------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACCGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCGGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAGAAATAATACTAGTGGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGCAATAGCAGCTTGGAATTAGGGAGAGGAGAAATAAAAAATTGCTCTTTCAATGTTACC---ACAGGCATAAGAGAC------CAGAGAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTGATACAAATAAATAGTGGGAATAATAATAGT------------------AATTATAGT------------------------AGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATATTAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGCATACCTCTGGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCCTACTGTACCCTT------AATGGAACACAATGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGCTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGGGGGGACATAGAAATTGTAACACACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGCCCATT---------AACGGTACTTGGGAAGGATCA---------------------AATAACACT---------------------------------------------------------AATGTCACACTACCATGCAGAATAAAACAGATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATCAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGGT---------------AACCAAAGCAAC------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAGTATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTCAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTTACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAGATTAGC------AATTACACAGACTTCATATATACCTTACTTGAAGACTCACAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAATTTATGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTGTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---TTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGGCAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCGATTCGCTTAGTGGACGGATTCTTAGCGCTTTTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGGAACTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGGAAGTCATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTTGGCTTGCTTGATACAATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAATCAGTAAGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

C.TT103.Trinidad.EU578547
ATGAAAGTGAAGGGGATCAAGAGGAATTATCAGCACTTGTGG------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACCGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCGGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAGAAATGATACTAGTGGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGCAATAGCAGCTTGGAATTAGGGGGAGGAGAAATAAAAAATTGCTCTTTTAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAC------CAGAGAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAAATAGTGGGGATAATAAAAGT------------------ACTTATAGT------------------------AGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTATAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGCATACATCTGGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCCTACTGTACCCTT------AAGGGAACACAATGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGGGGGGACATAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGCCCATT---------AACGGTACTTGGGAAGGATCA---------------------AATAACACT---------------------------------------------------------AATGTCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGTATCAAATATCACAGGGCTGCTATTGACAAGAGATGGTGGTAGT---------------AACCAAAGCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAGTATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTCAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTTACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTATTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAGATTAGC------AATTACACAGACTTCATATATACCTTACTTGAAGACTCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGGCAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAAAGAGACAGAGACAGATCGATTCGATTAGTGGACGGATTCTTAGCACTTGTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGGAACTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGGAAGCCATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAATTAAGGAATAGTGCTGTTGGCTTGCTTGATACAATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAATCAGTAAGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

C.TT103.Trinidad.EU578534
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTGTGG------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACCGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCGGATGCTAAAGCATATAATCCAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTT--CATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTAACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAGAAATAATACTAGTGGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGCAATAGCAGCTTGGAATTAGGGAGAGGAGAAATAAAAAATTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGGCATAAGAGAC------CAGAGAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTGATACAAATAAATAGTGGGAATAATAATAGC------------------AATTATAGT------------------------AGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGCATACATCTGGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCCTACTGTGCCCTT------AATGGAACACAATGGAATAACACTTTAAAACAAGTAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGGGGGGACCTAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGCCCATT---------AACGGTACTTGGAAAGGATCA---------------------AATAACACT---------------------------------------------------------AATGTCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGTGGT---------------AACCAAAGCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAGTATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTCAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTTACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATGTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTTTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAGATTAGC------AATTACACAGACTTCATATATACCTTACTTGAAGACTCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAATTTATGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGGCAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAAAGAGACAGAGACAGATCGATTCGATTAGTGGACGGATTCTTAGCACTTGTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGAGTGTGGGAACTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGGAAGTCATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTTGGCTTGCTTGATACAATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAATCAGTAAGAAGA------------------ATTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

C.TT103.Trinidad.EU578545
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTGTGG------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACCGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCGGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAGAAATAATACTAGTGGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGCAATAGCAGCTTGGAATTAGGGAGAGGAGAAATAAAAAATTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGGCATAAGAGAC------CAGAGAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTGATACAAATAAATAGTGGGAATAATAATAGT------------------AATTATAGT------------------------AGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATATTAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGCATACATCTGGGA------------CCAGGGACA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCCTACTGTACCCTT------AATGGAACACAATGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGA---------TCCTCAGGGGGGGACATAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGCCCATT---------AACGGTACTTGGGAAGGATCA---------------------AATAACACT---------------------------------------------------------AATGTCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGT---------------AACCAAAGCAAC------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGACATGAAAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAGTATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTCAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTTACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGAGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGATAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAGATTAGC------AATTACACAGACTTCATATATACCTTACTTGAAGACTCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGGCAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAAAGAGACAGAGACAGATCGATTCGATTAGTGGACGGATTCTTAGCACTTGTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGAGTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGGAAGCCATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTTGGCTTGCTTGATACAATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAATCAGTAAGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

C.TT103.Trinidad.EU578530
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTGTGG------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACCGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCGGATGCTAAAGCATATAATCCAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAGAAATAATACTAGTGGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGCAATAGCAGCTTGGAATTAGGGAGAGGAGAAATAAAAAATTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGGCATAAGAGAC------CAGAGAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTGATACAAATAAATAGTGGGAATAATAATAGC------------------AATTATAGT------------------------AGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATACTAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAA--------GCTCTGGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCCTACTGTACCCTT------AATGGAACACAATGGAATAACACTTTAAAACAAGTAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGGGGGGACATAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGCCCATT---------AACGGTACTTGGAAAGGATCA---------------------AATAACACT---------------------------------------------------------AATGTCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGTGGT---------------AACCAAAGCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAGTATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTCAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTTACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATGTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTTTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAGATTAGC------AATTACACAGACTTCATATATACCTTACTTGAAGACTCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAATTTATGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGGCAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAAAGAGACAGAGACAGATCGATTCGATTAGTGGACGGATTCTTAGCACTTGTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGAGTGTGGGAACTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGGAAGTCATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTTGGCTTGCTTGATACAATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAATCAGTAAGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

C.TT103.Trinidad.EU578542
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTGTGG------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACCGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCGGATGCTAAAGCATATGAGCCAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAGAAATGATACTAGTGGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGCAATAGCAGCTTGGAATTAGGGAGAGGAGAAATAAAAAATTGCTCTTTCAATGTTACC---ACAAGCATAAGAGAC------CAGAGAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAGATAGTGGGAATAATAATAGT------------------AATTATAGT------------------------AGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGCATACATCTGGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCCTACTGTACCCTT------AATGGAACACAATGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGGGGGGACATAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGCCCATT---------AACGGTACTTGGGAAGGATCA---------------------AATGTCACT---------------------------------------------------------AATGTCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGTGGT---------------AACCAAAGCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAGTATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTACTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTCAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTTACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTATTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAGATTAGC------AATTACACAGACTTCATATATACCTTACTTGAAGACTCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAATTTATGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---TTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGGCAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCGATTCGATTGGTGGACGGATTCTTAGCACTTTTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGGAAGCCATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAATTAAGGAATAGTGCTGTTGGCTTGCTTGATACAATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAATCAGTAAGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

C.TT103.Trinidad.EU578538
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTGTGG------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACCGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCGGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAGAAATAATACTAGCGGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGCAATAGCAGCTTGGAATTAGGGAGAGGAGAAATAAAAAATTGCTCTTTCAATATTACC---ACAAGCATAAGAGAC------CAGAGAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAAATAGTGAG---AATAATAGT------------------ACTTATAGT------------------------AGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTACTTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGCATACATCTGGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCCTACTGTACCCTT------AATGGAACACAATGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGGGGGGACATAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGCCCATT---------AACGGTACTTGGGAAGGATCA---------------------AATGACACT---------------------------------------------------------AATGTCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGTATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGGT---------------AACCAAAGCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAGTATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTCAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTTACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAGATTAGC------AATTACACAGACTTCATATATACCTTACTTGAAGACTCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGGCAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCGATTCGATTAGTGGACGGCTTCTTAGCGCTTTTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGGAACTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGGAAGCCATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTTGGCTTGCTTGATACAATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAATCAGTAAGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

C.TT103.Trinidad.EU578537
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTGTGG------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACCGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCGGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAGAAATAATACTAGTGGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGCAATAGCAGCTTGGAATTAGGGAGAGGAAAAATAAAAAATTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGGCATAAGAGAC------CAGAGAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTGATACAAATAAATAGTGGGAATAATAATAGT------------------AATTATAGT------------------------AGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATATTAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGCATACATCTGGGA------------CCAGGGACA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCCTACTGTACCCTT------AATGGAACACAATGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGA---------TCCTCAGGGGGGGACATAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGCCCATT---------AACGGTACTTGGGAAGGATCA---------------------AATAACACT---------------------------------------------------------AATGTCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGT---------------AACCAAAGCAAC------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGACATGAAAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAGTATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTCAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTTACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGAGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGATAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAGATTAGC------AATTACACAGACTTCATATATACCTTACTTGAAGACTCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAGTTTATAGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGGCAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAAAGAGACAGAGACAGATCGATTCGATTAGTGGACGGATTCTTAGCACTTGTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGAGTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGGAAGCCATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTTGGCTTGCTTGATACAATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAATCAGTAAGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

C.TT103.Trinidad.EU578543
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTGTGG------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACCGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCGGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAGAAATAATACTAGTGGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGCAATAGCAGCTTGGAATTAGGGAGAGGAGAAATAAAAAATTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGGCATAAGAGAC------CAGAGAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTGATACAAATAAATAGTGGGAATAATAATAGT------------------AATTATAGT------------------------AGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGCATACATCTGGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCCTACTGTACCCTT------AATGGAACACAATGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGGGGGGACATAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGCCCATT---------AACGGTACTTGGGAAGGATCA---------------------AATGTCACT---------------------------------------------------------AATGTCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGGCAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGGT---------------AACCAAAGCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCCGGAGGAGGAGACATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAGTATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTCAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCACCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATGTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTTTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAGATTAGC------AATTACACAGACTTCATATATACCTTACTTGAAGACTCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---TTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGGCAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCGATTCGATTGGTGGACGGATTCTTAGCGCTTTTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGGAAGCCATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTTGGCTTGCTTGATACAATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAATCAGTAAGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

C.TT103.Trinidad.EU578536
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTGTGG------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACCGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCGGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAGAAATAATACTAGTGGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGCAATAGCAGCTTGGAATTAGGGAGAGGAGAAATAAAAAATTGCTCTTTCAATGTTACC---ACAGGCATAAGAGAC------CAGAGAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTGATACAAATAAATAGTGGGAATAATAATAGT------------------AATTATAGT------------------------AGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATATTAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGCATACATCTGGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCCTACTGTACCCTT------AATGGAACACAATGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGA---------TCCTCAGGGGGGGACATAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGCCCATT---------AACGGTACTTGGGAAGGATCA---------------------AATAACACT---------------------------------------------------------AATGTCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGGT---------------AACCAAAGCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAGTATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTCAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTTACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACGATAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAGATTAGC------AATTACACAGACTTCATATATACCTTACTTGAAGACTCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGGCAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAAAGAGACAGAGACAGATCGATTCGATTAGTGGACGGATTCTTAGCACTTGTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGAGTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGGAAGCCATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTTGGCTTGCTTGATACAATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAATCAGTAAGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

C.TT103.Trinidad.EU578541
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTGTGG------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACCGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCGGATGCTAAAGCATATGATGCAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAGAAATGATACTAGTGGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGCAATAGCAGCTTGGAATTAGGGAGAGGAGAAATAAAAAATTGCTCTTTCAATGTTACC---ACAAGCATAAGAGAC------CAGAGAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAGATAGTGGGAATAATAATAGT------------------AATTATAGT------------------------AGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATATTAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGCATACCTCTGGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCCTACTGTACCCTT------AATGGAACACAATGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGA---------TCCTCAGGGGGGGACATAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGCCCATT---------AACGGTACTTGGGAAGGATCA---------------------AATAACACT---------------------------------------------------------AATGTCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGT---------------AACCAAAGCAAC------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGACATGAAAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAGTATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTCAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTTACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACGTTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAGATTAGC------AATTACACAGACTTCATATATACCTTACTTGAAGACTCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTGACGTATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---TTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGGCAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCGATTCGATTGGTGGACGGATTCTTAGCACTTTTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGGAAGCCATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAATTAAGGAATAGTGCTGTTGGCTTGCTTGATACAATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAATCAGTAAGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

C.TT103.Trinidad.EU578539
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTGTGG------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACCGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCGGATGCTAAAGCATATGATGCAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAGAAATAATACTAGTGGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGCAATAGCAGCTTGGAATTAGGGAGAGGAGAAATAAAAAATTGCTCTTTCAATGTTACC---ACAGGCATAAGAGAC------CAGAGAAAGAAAGAATATGCACTTTTCTATAAACTTGATGTGATACAAATAAATAGTGGGAATAATAATAGT------------------AATTATAGT------------------------AGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAAAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTGATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGCATACATCTGGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTATT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCCTACTGTACCCTT------AATGGAACACAATGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGA---------TCCTCAGGGGGGGACATAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGCCCATT---------AACGGTACTTGGGAAGGATCA---------------------AATAATACT---------------------------------------------------------AATGTCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGGTAGT------------AACCAAAGCAAC------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGACATGAAAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAGTATAAAGTAGTAAGAATTAAACCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTCAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTTACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATGTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAGTTTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAGATTAGC------AATTACACAGACTTCATATATACCTTACTTGAAGACTCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---TTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGGCAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCGATTCGATTGGTGGACGGATTCTTAGCACTTTTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGGAACTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGGAAGTCATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTTGGCTTGCTTGATACAATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAATCAGTAAGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

C.TT103.Trinidad.EU578533
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTGTGG------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACCGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCGGATGCTAGAGCATATGATCCAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAGAAATAATACTAGTGGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGCAATAGCAGCTTGGAATTAGGGAGAGGAGAAATAAAAAATTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGGCATAAGAGAC------CAGAGAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTGATACAAATAAATAGTGGGAATAATAATAGT------------------AATTATAGT------------------------AGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAGTGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATATTAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGCATACATCTGGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCCTACTGTACCCTT------AATGGAACACAATGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGA---------TCCTCAGGGGGGGACATAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGCCCATT---------AACGGTACTTGGGAAGGATCA---------------------AATAACACT---------------------------------------------------------AATGTCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAACATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGT---------------AACCAAAGCAAC------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGACATGAAAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAGTATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGA----AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTCAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTTACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAGATTAGC------AATTACACAGACTTCATACATACCTTACTTGAAGACTCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGGTAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---TTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGGCAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCGATTCGATTGGTGGACGGATTCTTAGCGCTTTTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGGAAGTCATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTTGGCTTGCTTGATACAATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAATCAGTAAGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

C.TT103.Trinidad.EU578546
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTGTGG------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACCGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCGGATGCTAAAGCATATAATCCAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAGAAATAATACTAGTGGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGCAATAGCAGCTTGGAATTAGGGAGAGGAGAAATAAAAAATTGCTCTTTCAATGTTACC---ACAGGCATAAGAGAC------CAGAGAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAGCTTGATGTGATACAAATAAATAGTGGGAATAATAATAGT------------------AATTATAGT------------------------AGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAGAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGCATACATCTGGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCCTACTGTACCCTT------AATGGAACACAATGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTACAAAATTAAGA---GAGCAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGGGGGGACATAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGCCCATT---------AACGGTACTTGGGAAGGATCA---------------------AATGACACT---------------------------------------------------------AATGTCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATCAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGGT---------------AACCAGAGCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAGTATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTCAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTTACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATGTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTTTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAGATTAGC------AATTACACAGACCTCATATATACCTTACTTGAAGACTCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGGCAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCGATTCGATTAGTGGACGGCTTCTTAGCGCTTTTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGGAACTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGGAAGTCATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGTTGTTAGCTTGCTTGATACAATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAATCAGTAAGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

C.TT103.Trinidad.EU578535
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTGTGG------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACCGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCGGATGCTAAAGCATATAATCCAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAGAAATAATACTAGTGGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGCAATAGCAGCTTGGAATTAGGGAGAGGAGAAATAAAAAATTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGGCATAAGAGAC------CAGAGAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTGATACAAATAAATAGTGGGAATAATAATAGT------------------AATTATAGT------------------------AGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCTTAATAGTACAGCTAAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGCATACATATGGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCCTACTGTACCCTT------AATGGAACACAATGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGGGGGGACATAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGCCCATT---------AACGGTACTTGGGAAGGATCA---------------------AATGTCACT---------------------------------------------------------AATGTCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGGT---------------AACCAAAGCAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAGTATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTCAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTTACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTATTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAGATTAGC------AATTACACAGACTTCATATATACCTTACTTGAAGACTCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAATTTATGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---TTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGGCAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCGATTCGATTAGTGGACGGCTTCTTAGCGCTTTTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGGAAGCCATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------ATTCAGGAATTAAGGAATAGTGCTGTTGGCTTGCTTGATACAATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAATCAGTAAGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

C.TT103.Trinidad.EU578532
ATGAAAGTGAAGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTGTGG------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACCGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACTTTATTTTGTGCATCGGATGCTAAAGCATATGATCCAGAGGCACATAAT---ATCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTATTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAGTTGAGAAATAATACTAGTGGCACT---------------------------------------------------------------------------------------AGCAATAGCAGCTTGGAATTAGGGAGAGGAGAAATAAAAAATTGCTCTTTCAATGTTACC---ACAGGCATAAGAGAC------CAGAGAAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTGATACAAATAAATAGTGGGAATAATAATAGT------------------AATTATAGT------------------------AGCTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTTTTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATATTAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTATAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGCATACATCTGGGA------------CCAGGGGCA---GCATTTTTT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCCTACTGTACCCTT------AATGGAACACAATGGAATAACACTTTAAAACAGGTAGTTACAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGA---------TCCTCAGGGGGGGACATAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATGCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGCCCATT---------AACGGTACTTGGGAAGGATCA---------------------AATAACACT---------------------------------------------------------AATGTCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAACATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGGT---------------AACCAAAGCAAC------------------------------GAGACCTTTAGACCTGGAGGAGGAGACATGAAAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAGTATAAAGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCCCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTCAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTTACGGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAAATGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAGATTAGC------AATTACACAGACTTCATATATACCTTACTTGAAGACTCGCAGAACCAGCAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAATTTATGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGCGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGGCAGGCCCGAAGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAAAGAGACAGAGACAGATCGATTCGATTAGTGGACGGATTCTTAGCACTTGTCTGGGACGACCTACGGAGCCTGACCCTCTTCAGCTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGAGTGTGGGAACTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGGAAGTCATCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTTGGCTTGCTTGATACAATAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAATCAGTAAGAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTACTATAA

C.TT112P.Trinidad.EU578562
ATGACAGTGATGGAGACCAGGAGGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATG---------ATCTGTAATGCTGAC---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGACACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCTGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAACCCACAAGAGGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAGAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATATTAATACTAATGGCACTAATAGCACC------------------------------------------------------------------------------------------AACAGCTGGGATAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACATAAAAGAT------ATGGTACAA---GGATATTCACTTTTTAATAAACTTGATGTAATACCAATAGAA------------------------------------AATAAGACT---------AATGGAAAT---------TATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACATTTAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCACAGAAAATACTAAAATCATAATAGTACAGTTGAATGAAACTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAGAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCACTTTAT---ACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATAACACCTTAAAAAGGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCACAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATATTAGTAGTACT------------------------TGGAATGATACTGGAGGG---------------ACTGATAGT---------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTACCTCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGACACCGCT------------------------AATACAGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AGGAGAGCAATG---GGAACACTGGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACTGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATAAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCCACATTTATAACTTACTTGAGCAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGACAGAGACGGAGATGGATCAGTTCGCTTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGAAGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AGTCTCCTGCAGTACTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCTATAGCTATAGCAGTAGGAGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAATAGTAAGAGCA------------------GCTTTTAGAGCTATTATCCACATACCCAGAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTATTATAA

C.TT112P.Trinidad.EU578549
ATGACAGTGATGGAGACCAGGAGGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATG---------ATCTGTAATGCTGAC---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGACACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCTGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAACCCACAAGAGGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAGAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTGACTTTAAATTGCACTGATATTAATACTAATGGCACTAATAGCACT------------------------------------------------------------------------------------------AACAGCTGGGATAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACATAAAAGAT------ATGGTACAA---GGATATTCACTTTTTAATAAACTTGATGTAATACCAATAGAA------------------------------------AATAATACT---------AATGGAAAT---------TATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTTAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAAAATTTCACAGAAAATACAAAAATCATAATAGTACAGTTGAATGAAACTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAGAAGTATACATATGGGA------------CCAGGAAAA---GCACTTTAT---ACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATAACACCTTAAAAAGGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCACAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATATTAGTAGTACT------------------------TGGAATGATACTGGAGGG---------------ACTGACAGT---------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AGTGACACCGCT------------------AATAATAATACAGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AGAAGAGCAGTG---GGAACACTGGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACTGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATAAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCCACATTTATAACTTACTTGAGCAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGACAGAGACGGAGATGGATCAGTTCGCTTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AGTCTCCTGCAGTACTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCTATAGCTATAGCAGTAGGAGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAATAGTAAGAGCA------------------GCTTTTAGAGCTATTATCCACATACCCAGAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTATTATAA

C.TT112P.Trinidad.EU578559
ATGACAGTGATGGAGACCAGGAGGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATG---------ATCTGTAATGCTGAC---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGACACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCTGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAACCCACAAGAGGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAGAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATATTAATACTAATGGCACTAATAGCACC------------------------------------------------------------------------------------------AACAGCTGGGATAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACATAAAAGAT------ATGGTACAA---GGATATTCACTTTTTAATAAACTTGATGTAATACCAATAGAA------------------------------------AATAAGACT---------AATGGAAAT---------TATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACATTTAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCACAGAAAACACTAAAATCATAATAGTACAGTTGAATGAAACTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAGAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCACTTTAT---ACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATAACACCTTAAAAAGGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCACAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATATTAGTAGTACT------------------------TGGAATGATACTGGAGGG---------------ACTGATAGT---------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTACCTCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGACACCGCT------------------------AATACAGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AGGAGAGCAGTG---GGAACACTGGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACTGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATAAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCCACATTTATAACTTACTTGAGCAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCTC---CTCCCAGCCAGAAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAAACAGAGATGGATCAGTTCGCTTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AGTCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCTATAGCTATAGCAGTAGGAGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAATAGTAAGAGCA------------------GCTTTTAGAGCCATTATCCACATACCCAGAAGAATAAGACAAGGCTTAGAAAGGGCTTTATTATAA

C.TT112P.Trinidad.EU578553
ATGACAGTGATGGAGACCAGGAGGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATA---------ATCTGTAATGCTGAC---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGACACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCTGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAACCCACAAGAGGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAGAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATATTAATACTAATGGCACTAATAGCACT------------------------------------------------------------------------------------------AACAGCTGGGATAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACATAAAAGAT------ATGGTACAA---GGATATTCACTTTTTAATAAACTTGATGTAATACCAATAGAA------------------------------------AATAATACT---------AATGGAAAT---------TATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTTAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAAAATTTCACAGAAAATACAAAAATCATAATAGTACAGTTGAATGAAACTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAGAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCACTTTAT---ACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATAACACCTTAAAAAGGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCACAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATATTACTAGTACT------------------------TGGAATAATACTGGAGAG---------------ACTGACAGT---------------------------AATATCACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATCACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AGTGACACCGCT------------------AATAATAATACAGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACACTGGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACTGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATAAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCCACATTTATAACTTACTTGAGCAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAAAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---TTCCCAGCCAGAAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAAACAGAGATGGATCAGTTCGCTTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTAGAAACTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AGTCTCCTGCAGTACTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCTATAGCTATAGCAGTAGGAGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAATAGTAAGAGCA------------------GCTTTTAGAGCTATTATCCACATACCCAGAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTATTATAA

C.TT112P.Trinidad.EU578552
ATGACAGTGATGGAGACCAGGAGGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATCTTAATGATG---------ATCTGTAATGCTGAC---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGACGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAACCCACAAGAGGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAGAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTGACTTTAAATTGCATTGATATTAATACTAATGGCACTAATAGCACT------------------------------------------------------------------------------------------AACAGCTGGGATAAAGTAGAGAGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGATATAAAAGAA------AGTGTACGA---GGATATTCACTTTTTAATAAACTTGATGTAATACCAATAGAAGATAATAAT---------------------------AATAAAACT---------AATGGAAGTCATAGTAACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTTAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAAAATTTCACAGAAAATACAAAAATCATAATAGTACAGTTGAATGAAACTGTAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTAT---ACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATAACACCTTAAAAAGGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCACAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATATTAGTAGTACT------------------------TGGAATGATACTGGAGGG---------------ACTGATAGT---------------------------AACATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAGAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGACACCACT------------------AATAATAATACAGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AGAAGAGCAGTG---GGAACACTGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACTGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATAAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCCACATTTATAACTTACTTGAGCAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGACAGAGGCGGAGATGGATCAGTTCGATTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AGTCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCTATAGCCATAGCAGTAGGAGGGGGAACAGATAGAGTTATAGAAATAGTAAGAGCA------------------GCTTTTAGAGCTATTATCCACATACCCAGAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTATTATAA

C.TT112P.Trinidad.EU578563
ATGACAGTGATGGAGACCAGGAGGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATG---------ATCTGTAATGCTGAC---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGACACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCTGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAACCCACAAGAGGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAGAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATATTAATACTAATGGCACTAATAGCACC------------------------------------------------------------------------------------------AACAGCTGGGATAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACGGACATAAAAGAT------ATGGTACAA---GGATATTCACTTTTTAATAAACTTGATGTAATACCAATAGAA------------------------------------AATAAGACT---------AATGGAAAT---------TATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACATTTAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCACAGAAAATACTAAAATCATAATAGTACAGTTGAATGAAACTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAGAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCACTTTAT---ACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATAACACCTTAAAAAGGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCACAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATATTAGTAGTACT------------------------TGGAATGATACTGGAGGG---------------ACTGATAGT---------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTACCTCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGACACCGCT------------------------AATACAGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AGGAGAGCAGTG---GGAACACTGGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACTGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATAAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCCACATTTATAACTTACTTGAGCAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGACAGAGACGGAGATGGATCAGTTCGCTTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AGTCTCCTGCAGTACTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCTATAGCTATAGCAGTAGGAGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAATAGTAAGAGCA------------------GCTTTTAGAGCTATTATCCACATACCCAGAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTATTATAA

C.TT112P.Trinidad.EU578551
ATGACAGTGATGGAGACCAGGAGGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATG---------ATCTGTAATGCTGAC---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGACGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAACCCACAAGAGGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAGAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTGACTTTAAATTGCATTGATATTAATACTAATGGCACTAATAGCACT------------------------------------------------------------------------------------------AACAGCTGGGATAAAGTAGAGAGAGGAGAAATAAA-AACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGATATAAAAGAA------AGTGTACGA---GGATATTCACTTTTTAATAAACTTGATGTAATACCAATAGAAGATAATAAT---------------------------AATAAAACT---------AATGGAAGTCATAGTAACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTTAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAAAATTTCACAGAAAATACAAAAATCATAATAGTACAGTTGAATGAAACTGTAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGGAAAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTAT---ACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATAACACCTTAAAAAGGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCACAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATATCAATAGTACT------------------------TGGAATAATACTGGAGAG---------------GCTGACAGT---------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGACACCACT------------------AATAATAATACAGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AGAAGAGCAGTG---GGAACACTGGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACTGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATAAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCCACATTTATAACTTACTTGAGCAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGACAGAGACGGAGATGGATCAGTTCGCTTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AGTCTCCTGCAGTACTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCTATAGCTATAGCAGTAGGAGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAATAGTAAGAGCA------------------GCTTTTAGAGCTATTATCCACATACCCAGAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTATTATAA

C.TT112P.Trinidad.EU578550
ATGACAGTGATGGAGACCAGGAGGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATG---------ATCTGTAATGCTGAC---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGACACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAACCCACAAGAGGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAGAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATATTAATACTAATGGCACTAATAGCACT------------------------------------------------------------------------------------------AACAGCTGGGATAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACATAAAAGAT------ATGGTACAA---GGATATTCACTTTTTAATAAACTTGATGTAATACCAATAGAA------------------------------------AATAATACT---------AATGGAAAT---------TATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTTAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCACAGAAAATACTAAAATCATAATAGTACAGTTAAATGAAACTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAGAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCACTTTAT---ACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATAACACCTTAAAAAGGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTGGA------------AATAAGACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCACAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATATTACTAGTACT------------------------TGGAATAATGCTGGAGAG---------------ACTGACAGT---------------------------AATATCACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AGTGACACCGCT------------------AATAATAATACAGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AGAAGAGCAGTG---GGAACACTGGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACTGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATAGGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCCACATTTATAACTTACTTGAACAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGACAGAGACGGAGATGGATCAGTTCGCTTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AGTCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCTATAGCTATAGCAGTAGGAGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAATAGTAAGAGCA------------------GCTTTTAGAGCTATTATCCACATACCCAGAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTATTATAA

C.TT112P.Trinidad.EU578556
ATGACAGTGATGGAGACCAGGAGGAATTGTCAGCAATTA---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATG---------ATCTGTAATGCTGAC---------GAACAAATGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGACACAACCACCACTCTATTTTGCGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAACCCACAAGAGGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAGAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTGACTTTAAATTGCACTGATATTAATACTAATGGCACTAATAGCACT------------------------------------------------------------------------------------------AACAGCTGGGATAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCTATATCACC---ACAGACACACAAGAT------AAGGTAAAA---GGATATTCACTTTTTAATAAACTTGATGTAATA------GAAGATAATAAT---------------------------AAAAACT-----------AATGGAAGTAATAGTAACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTTAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCACAGAAAATACTAAAATCATAATAGTACAGTTGAATGAGACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAGAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCACTTTAT---ACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATAACACCTTAAAAAGGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AAAAAGACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCACAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTATTTAATAGTACTTGG---------------AATATCAATAGTACT------------------------TGGAATGATACTGGAGAG---------------GCTGACAGT---------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AGTGACACCGCT------------------AATAATAATACAGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AGAAGAGCAGTG---GGAACACTGGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACTGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATAGGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCCTCATTTATAACTTACTTGAGCAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCTC---CTCCCAGCCAGAAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAAACAGAGATGGATCAGTTCGCTTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AGTCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCTATAGCTATAGCAGTAGGAGAAGGAACAGATAGGGTTATAGAAATAGTAAGAGCA------------------GCTTTTAGAGCTATTATCCACATACCCAGAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTATTATAA

C.TT112P.Trinidad.EU578554
ATGACAGTGATGGAGACCAGGAGGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATG---------ATCTGTAATGCTGAC---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGACACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAGAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATATTAATACTAATGGCACTAATAGCACC------------------------------------------------------------------------------------------AACAGCTGGGATAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGATATAAAAGAA------AGTGTACGA---GGATATTCACTTTTTAATAAACTTGATGTAATACCAATAGAAGATAATAAT---------------------------AATAAAACT---------AATGGAAGTCATAGTAACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACATTTAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAAAATTTCACAGAAAATACAAAAATCATAATAGTACAGTTGAATGAAACTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAGAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCACTTTAT---ACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATAACACCTTAAAAAGGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCACAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATATTAGTAGTACT------------------------TGGAATGATACTGGAGGG---------------ACTGATAGT---------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AGTGACACCGCT------------------AATAATAATACAGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AGGAGAGCAGTG---GGAACACTGGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACTGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATAAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCCACATTTATAACTTACTTGAGCAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGAAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAAACAGAGATGGATCAGTTCGCTTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGAGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AGTCTCCTGCAGTACTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCTATAGCTATAGCAGTAGGAGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAATAGTAAGAGCA------------------GCTTTTAGAGCTATTATCCACATACCCAGAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTATTATAA

C.TT112P.Trinidad.EU578558
ATGACAGTGATGGAGACCAGGAGGAATTGTCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGACG---------ATCTGTAATGCTGAC---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGACACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAACCCACAAGAGGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAGAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTGACTTTAAATTGCACTGATATTAATACTAATGGCACTAATAGCACT------------------------------------------------------------------------------------------AACAGCTGGGATAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCCATATCACC---ACAGACATACAAGAT------AAGGTAAAA---GGATATTCACTTTTTAATAAACTTGATGTAATACCAATAGAA------------------------------------AATAATACT---------AATGGAAAT---------TATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTTAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCACAGAAAATACTAAAATCATAATAGTACAGTTAAATGAAACTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGGAGAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCACTTTAT---ACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATAACACCTTAAAAAGGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCACAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATATTACTAGTACT------------------------TGGAATAATACTGGAGAG---------------ACTGACAGT---------------------------AATATCACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATCACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AGTGACACCGCT------------------AATAATAATACAGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACACTGGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACTGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATAGGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCCACATTTATAACTTACTTGAGCAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGAAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAAACAGAGATGGATCAGTTCGCTTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AGTCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCTATAGCTATAGCAGTAGGAGAGGGAACAGATAGAGTTATAGAAATAGTAAGAGCA------------------GCTTTTAGAGCTATTATCCACATACCCAGAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTATTATAA

C.TT112P.Trinidad.EU578555
ATGACAGTGATGGAGACCAGGAGGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATA---------ATCTGTAATGCTGAC---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGACACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCTGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAACCCACAAGAGGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAGAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATATTAATACTAATGGCACTAATAGCACC------------------------------------------------------------------------------------------AACAGCTGGGATAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACATAAAAGAT------ATGGTACAA---GGATATTCACTTTTTAATAAACTTGATGTAATACCAATAGAA------------------------------------AATAATACT---------AATGGAAAT---------TATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACATTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCACAGAAAATACTAAAATCATAATAGTACAGTTGAATGAAACTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAGAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCACTTTAT---ACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATAACACCTTAAAAAGGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCACAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATATTACTAGTACT------------------------TGGAATGATAATGGAAAG---------------ACTGACAGT---------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATCACAGGGCTACTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGACACCGCT------------------------AATACAGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AGAAGAGCAGTG---GGAACACTGGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACTGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATAGGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCCTCATTTATAACTTACTTGAGCAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGACAGAGAAGGAGATGGATCAGTTCGCTTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AGTCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCTATAGCCATAGCAGTAGGAGAGGGAACAGATAGAGTTATAGAAATAGTAAGAGCA------------------GCTTTTAGAGCTATTATCCACATACCCAGAAGAATAAGACAAGGCTTGGAGAGGGCTTTACTATAA

C.TT112P.Trinidad.EU578557
ATGACAGTGATGGAGACCAGGAGGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATG---------ATCTGTAATGCTGAC---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGACACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAACCCACAAGAGGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAGAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATATTAATACTAATGGCACTAATAGCACC------------------------------------------------------------------------------------------AACAGCTGGGATAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACATAAAAGAT------ATGGTACAA---GGATATTCACTTTTTAATAAACTTGATGTAATACCAATAGAA------------------------------------AATAATACT---------AATGGAAAT---------TATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACATTTAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTCACAGAAAATACTAAAATCATAATAGTACAGTTGAATGAGACTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAGAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCACTTTAT---ACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATAACACCTTAAAAAGGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCACAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATATTAGTAGTACT------------------------TGGAATGATACTGGAGGG---------------ACTGATAGT---------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AGTGACACCGCT------------------AATAATGATACAGAGATTTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCG---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AGAAGAGCAGTG---GGAACACTGGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACTGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACACCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATAGGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCCACATTTATAACTTACTTGAGCAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGAAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAAACAAAGATGGATCAGTTCGCTTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AGTCTCCTGCAGTACTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCTATAGCTATAGCAGTAGGAGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAATAGTAAGAGCA------------------GCTTTTAGAGCTATTATCCACATACCCAGAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTATTATAA

C.TT112P.Trinidad.EU578561
ATGACAGTGATGGAGACCAGGAGGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATG---------ATCTGTAATGCTGAC---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGACACAACCACCACTCTATTTTGTGCATCTGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAACCCACAAGAGGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAGAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATATTAATACTAATGGCACTAATAGCACC------------------------------------------------------------------------------------------AACAGCTGGGATAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACATAAAAGAT------ATGGTACAA---GGATATTCACTTTTTAATAAACTTGATGTAATACCAATAGAA------------------------------------AATAAGACT---------AATGGAAAT---------TATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACATTTAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAATAATTAGATCTGAGAATTTTACAGAAAATACTAAAATCATAATAGTACAGTTGAATGAAACTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGGAGAAGTATACATATGGGA------------CCAGGGAAA---GCACTTTAT---ACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATAACACCTTAAAAAGGGTAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCACAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATATTAGTAGTACT------------------------TGGAATGATACTGGAGGG---------------ACTGATAGT---------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGCAAAGCAATGCATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTACCTCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGACACCGCT------------------------AATACAGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAACTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AGGAGAGCAGTG---GGAACACTGGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACTGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACGCCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATAAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAGAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCCACATTTATAACTTACTTGAGCAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGACAGAGACGGAGATGGATCAGTTCGCTTAGTGCATGGATTCTTAGCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAAACTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AGTCTCCTGCAGTACTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCTATAGCTATAGCAGTAGGAGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAATAGTAAGAGCA------------------GCTTTTAGAGCTATTATCCACATACCCAGAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTATTATAA

C.TT113P.Trinidad.EU578575
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGGCAGCCC------------TGGAAATGGGGC------------------------GCCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTATATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAGGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGTACTGATAGGGAGGGTACTAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------------------------------------ACTAGCAGTTGGGCAAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGTATATGCAACTTTTTATAAACTGGATGTAATATCAATAGAT------------------------------------AATAGTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTTTCCTTTGAACCAATTCCCATATATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTATAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATCTAGGA------------CCACTGAAA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTGGAGCACAATGGAATAACACTTTAAGAAAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTGATAGTACTTGGAACGAT---------AATAGTACTGAG------------------------------AATGGTACTACAGAGCAAAATGGC------AATGACACA------------------------------CTCACACTTCCATGCAGGATAAAACAAATTGTAAATATGTGGCAGACAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAAAATTACAGGCTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGA------------GATGGTGGT---------------------AATAACACCACCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---ATCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTGTTGAGGCGCAGCAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGCTACCTGAAGGATCAACAGCTCCTAGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCAGGTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAACATCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGCATGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGGC------AATTACACACAATTAATATACACCTTACTTCAAGAATCGCAAGACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGCTAATAGGAGGCTTGATAGGATTAAGGATAGTTTTTACTGTATTTTCTATAGTGAATAGGATTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTACAGACCCAC---CTCCCAGTCCCACGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGGTCCGTGCGATTAGTGACTGGCTTCTCAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAGTGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACAGAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTACAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAATAAGAGGA------------------GGTTTTAGAGCTATTCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.TT113P.Trinidad.EU578572
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGGCAGCCT------------TGGAAATGGGGC------------------------GCCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTATATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAGGTAGTATTG---AAAAATGTGACAGAAAACTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATAGGGAGGGTACTAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------------------------------------ACTAGCAGTTGGGGAAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGTATATGCAACTTTTTATAAACTGGATGTAATGTCAATAGAT------------------------------------AATAGTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTTTCCTTTGAACCAATTCCCATATATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAAACGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTATAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATCTAGGA------------CCACTGAAA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTGGAGCACAATGGAATAACACTTTAAGAAAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACGGCTGTTTGATAGTACTTGGAATGAT---------AATAGTACTGAG------------------------------AATGGTACTACAGAGCAAAATGGC------AATGACACA------------------------------CTCACACTTCCATGCAGGATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGACAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAAAATTACAGGCTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGA------------GATGATGGT---------------------AATAACACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---ATCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCGACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTGTTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAACTACCTGAAGGATCAACAGCTCCTAGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCAGGTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAACATCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGCATGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGGC------AATTACACACAATTAATATACACCTTACTTCAAGAATCGCAAGACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGCTAATAGGAGGCTTGATAGGATTAAGGATAGTTTTTGCTGTATTTTCTATAGTGAATAGGATTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTACAGACCCAC---CTCCCAGTCCTACGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGGTCCGTGCGATTAGTGACTGGCTTCTCAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAGTGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACAGAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTACAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAATAAGAGGA------------------GGTTTTAGAGCTCTTCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGCTATTGCTATAA

C.TT113P.Trinidad.EU578584
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGGCAGCCT------------TGGAAATGGGGC------------------------GCCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAAGGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTATATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCTAGCCCACAAGAGGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATAGGGAGGGTACTAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------------------------------------ACTAGCGGTTGGGAAAAGGTAGAAAAAGGAGAAATAAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGTATATGCAACTTTTTATAAACTTGATGTAATATCAATAGAT------------------------------------AATAGTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTTTCCTTTGAACCAATTCCCATATATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTATAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATCTAGGA------------CCACTGAAA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTGGAGCACAATGGAATAACACTTTAAGAAAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTGATAGTACTTGGAATAAT---------AATAGTACTGAG------------------------------AATGGTACTACAGAGCGAAAAGGC------AATGACACA------------------------------CTCACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGACAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCCCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCACACATTACAGGCTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTACT---------------AACGAAAGT---------------------------ACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTAAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---ATCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCGGTTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAACTACCTGAAGGATCAACAGCTCCTAGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCAGGTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAACATCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGCATGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGGC------AATTACACACAATTAATATACACCTTACTTCAAGAATCGCAAGACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGCTAATAGGAGGCTTGATAGGATTAAGGATAGTTTTTGCTGTATTTTCTATAGTGAATAGGATTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTACAGACCCAC---CTCCCAGTCCTACGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGGTCCGTGCGATTAGTGACTGGCTTCTCAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAGTGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACAGAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTACAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAATAAGAAAA------------------GGTTTTAGAGCTCTTCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.TT113P.Trinidad.EU578564
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGGCAGCCT------------TGGAAATGGGGC------------------------GCCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGACC------------TGTAAGGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTATATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAGGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATAGGGAGGGTACTAATAGTACTAATACA---------------------------------------------------------------------------------------ACTAGCGGTTGGGAAAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGTATATGCAACTTTTTATAAACTTGATGTAATATCAATAGAT------------------------------------AATAGTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTTTCCTTTGAACCAATTCCTATATATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTATAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATCTAGGA------------CCACTGAAA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTGGAGCACAATGGAATAACACTTTAAGAAAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAGCAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTGATAGCACTTGGAATGAT---------AATAGTACTGAG------------------------------AATGGTACTACAAAGCAAAATGGC------AATGACACA------------------------------CTCACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGACAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAAAATTACAGGCTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGA------------GATGATGGT---------------------AATAACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---ATCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTGTTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAACTACCTGAAGGATCAACAGCTCCTAGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCAGGTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAATATCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGCATGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGGC------AATTACACACAATTAATATACACCTTACTTCAAGAATCGCAAGACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGCTAATAGGAGGCTTGATAGGATTAAGGATAGTTTTTGCTGTATTTTCTATAGTGAATAGGATTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTACAGACCCAC---CTCCCAGTCCTACGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGGTCCGTGCGATTAGTGACTGGCTTCTCAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAGTGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACAGAGG---------------GGGTGGAAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTACAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAATAAGAAGA------------------GGTTTTAGAGCTCTTCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.TT113P.Trinidad.EU578585
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGGCAGCCC------------TGGAAATGGGGC------------------------GCCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAATATATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATAATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAGGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATAGGGAGGGTACTAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------------------------------------ACTAGCAGTTGGGAAAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGTATATGCAACTTTTTATAAACTGGATGTAATATCAATAGAT------------------------------------AATAGTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTTTCCTTTGAACCAATTCCCATATATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGACGTTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTATAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATCTAGGA------------CCACTGAAA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTGGAGCACAATGGAATAACACTTTAAGAAAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTGATAGTACTTGGAATGAT---------AATAGTACTGAG------------------------------AATGGTACTACAAAGCAAAATGGC------AATGACACA------------------------------CTCACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGACAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAAAATTACAGGCTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGA------------------GATGGTGGT---------------------AATAACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---ATCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTGTTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAACTACCTGAAGGATCAACAGCTCCTAGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCAGGTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAACATCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGCATGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGGC------AATTACACACAATTAATATACACCTTACTTCAAGAATCGCAAGACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGCTAATAGGAGGCTTGATAGGATTAAGGATAGTTTTTGCTGTATTTTCTATAGTGAATAGGATTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTACAGACCCAC---CTCCCAGTCCTACGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGGTCCGTGCGATTAGTGACTGGCTTCTCAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAGTGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACAGAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTACAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAATAAGAGGA------------------GGTTTTAGAGCTCTTCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.TT113P.Trinidad.EU578568
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGGCAGCCC------------TGGAAATGGGGC------------------------GCCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAATGCTATA---------GAACCATTGTGGGTCACAGTATATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAGGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATAGGGAGGGTACTAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------------------------------------ACTAGCAGTTGGGCAAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGTATATGCAACTTTTTATAAACTGGATGTAATATCAATAGAT------------------------------------AATAGTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTTTCCTTTGAACCAATTCCTATATATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTATAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATCTAGGA------------CCACTGAAA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTGGAGCACAATGGAATAACACTTTAAGAAAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------AATAGTACTGAG------------------------------AATGGTACTACAGAGCGAAAAGGC------AATGACACA------------------------------CTCACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAACAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAAAATTACAGGCTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGA------------------GATGGTGGT---------------------AATAACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCG---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---ATCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTGTTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAACTACCTGAAGGATCAACAGCTCCTAGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCAGGTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAACATCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGCATGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGGC------AATTACACACAATTAATATACACCTTACTTCAAGAATCGCAAGACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGCTAATAGGAGGCTTGATAGGATTAAGGATAGTTTTTGCTGTATTTTCTATAGTGAATAGGATTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTACAGACCCAC---CTCCCAGTCCCACGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGGTCCGTGCGATTAGTGACTGGCTTCTCAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAGTGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTACAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAATAAGAGGA------------------GGTTTTAGAGCTCTTCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.TT113P.Trinidad.EU578576
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGGCAGCCC------------TGGAAATGGGGC------------------------GCCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAATATATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAGGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATAGGGAGGGTACTAATAGTACTAATACA---------------------------------------------------------------------------------------ACTAGCAGTTGGGGAAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGTATATGCAACTTTTTATAAACTGGATGTAATATCAATAGAT------------------------------------AATAGTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTTTCCTTTGAACCAATTCCTATATATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGACGTTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACCCAATTGTTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAACCATACTAGTACAGCTGAATGAATCTATAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATCTAGGA------------CCACTGAAA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTGGAGCACAATGGAATAACACTTTAAGAAAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTGATAGTACTTGGAATGAT---------AATAGTACTGAG------------------------------AATGGTACTACAAAGCAAAATGGC------AATGACACA------------------------------CTCACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGACAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAAAATTACAGGCTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGA------------GATGATGGT---------------------AATAACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---ATCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCGACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTGTTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAACTACCTGAAGGATCAACAGCTCCTAGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCAGGTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAACATCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGCATGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGGC------AATTACACACAATTAATATACACCTTACTTCAAGAATCGCAAGACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGCTAATAGGAGGCTTGATAGGATTAAGGATAGTTTTTGCTGTATTTTCTATAGTGAATAGGATTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTACAGACCCAC---CTCCCAGTCCCACGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGGTCCGTGCGATTAGTGACTGGCTTCTCAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAGTGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACAGAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTACAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAATAAGAGGA------------------GGTTTTAGAGCTCTTCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.TT113P.Trinidad.EU578565
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGGCAGCCC------------TGGAAATGGGGC------------------------GCCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAATGCTATA---------GAACCATTGTGGGTCACAGTATATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAGGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATAGGGAGGGTACTAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------------------------------------ACTAGCGGTTGGGGAAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGTATATGCAACTTTTTATAAACTGGATGTAATATCAATAGAT------------------------------------AATAGTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTTTCCTTTGAACCAATTCCCATATATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTATCAACTCAATTGTTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTATAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATCTAGGA------------CCAATGGGA---GCATTTCAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTGGAGCACAATGGAATAATACTTTAAGAAAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAACACGGCTGTTTAATAGTACTTGGAATGAT---------AATAGTACTGAG------------------------------AATGGTACTACAGAGCAAAATGGC------AATGACACA---ACA------------------------CTCATACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGACAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAACATTACAGGCTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGA------------AATGGTGGT---------------------AATAACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---ATCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCGACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCGGTTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGCTACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCAGGTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAACATCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGCATGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGGC------AATTACACACAATTAATATACACCTTAATTCAAGAATCGCAAGACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGCTTGTGGACTTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGCTAATAGGAGGCTTGATAGGATTAAGAATAGT-TTTGCTGTATTTTCTATAGTGAATAGGATTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTACAGACCCAC---CTCCCAGTCCCACGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGGTCCGTGCGATTAGTGACTGGCTTCTCAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAGTGAGGATAGTGGAAATTCTGGGACGGAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTACAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAATTATAGAAGCAATAAGAGGA------------------GGTTTTAGAGCTCTTATCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.TT113P.Trinidad.EU578567
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGGCAGCCC------------TGGAAAGGGGGC------------------------GCCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTATATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAGGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATAGGGAGGGTACTAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------------------------------------ACTAGCAGTTGGGGAAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGTATATGCAACTTTTTATAAACTGGATGTAATATCAATAGAT------------------------------------AATAGTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTTTCCTTTGAACCAATTCCCATATATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTATAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATCTAGGA------------CCACTGAAA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTGGAGCACAATGGAATAACACTTTAAGAAAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACGGCTGTTTGATAGTACTTGGAATGAT---------AATAGTACTGAG------------------------------AATGGTACTACAGAGCAAAATGGC------AATGACACG------------------------------CTCACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGACAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCACCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAAAATTACAGGCTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGA------------GATGATGGT---------------------AATAACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAATAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---ATCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCGACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTGTTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGCTACCTGAGGGATCAACAGCTCCTAGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCAGGTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAACATCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAGGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAGATTGGC------AATTACACACAATTAATATACACCTTACTTCAAGAATCACAGGACCAGCAAGAAAAAAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGCTAATAGGAGGCTTGATAGGATTAAGGATAGTTTTTGCTGTATTTTCTATAGTGAATAGGATTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTACAGACCCAC---CTCCCAGTCCCACGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGGTCCGTGCGATTAGTGACTGGCTTCTCAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAGTGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACAGAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTACAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAATAAGAGGA------------------GGTTTTAGAGCTCTTCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.TT113P.Trinidad.EU578582
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGGCAGCCT------------TGGAAATGGGGC------------------------GCCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTATATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAGGTAGTATTG---AAAAATGTGACAGAAAACTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATAGGGAGGGTACTAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------------------------------------ACTAGCAGTTGGGGAAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGTATATGCAACTTTTTATAAACTGGATGTAATATCAATAGAT------------------------------------AATAGTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTTTCCTTTGAACCAATTCCCATATATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAACCATAATAATACAGCTGAATGAATCTATAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATCTAGGA------------CCACTGAAA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTGGAGCACAATGGAATAACACTTTAAGAAAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACGATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------AATAGTACTGAG------------------------------AATGGTACTACAGAGCGAAAAGGC------AATGACACA------------------------------CTCACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGACAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAAAATTACAGGCTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGA------------GATGATGGT---------------------AATAACACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---ATCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCGACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTGTTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAACTACCTGAAGGATCAACAGCTCCTAGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCAGGTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAACATCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGCATGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGGC------AATTACACACAATTAATATACACCTTACTTCAAGAATCGCAAGACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGCTAATAGGAGGCTTGATAGGATTAAGGATAGTTTTTGCTGTATTTTCTATAGTGAATAGGATTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTACAGACCCAC---CTCCCAGTCCCACGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGGTCCGTGCGATTAGTGACTGGCTTCTCAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAGTGAGGATTGTGGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGGGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTACAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAATAAGAGGA------------------GGTTTTAGAGCTCTTCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.TT113P.Trinidad.EU578578
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGGCAGCCT------------TGGAAATGGGGC------------------------GCCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTATATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAGGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATAGGGAGGGTACTAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------------------------------------ACTAGCAGTTGGGGAAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGTATATGCAACTTTTTATAAACTGGATGTAATATCAATAGAT------------------------------------AATAGTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTTTCCTTTGAACCAATTCCCATATATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTATAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATCTAGGA------------CCACTGAAA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTGGAGCACAATGGAATAACACTTTAAGAAAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------AATAGTACTGAG------------------------------AATGGTACTACAGAGCGAAAAGGC------AATGACACA------------------------------CTCACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAACAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAAAATTACAGGCTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGA------------GATGATGGT---------------------AATAACACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGA----AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---ATCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCGACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTGTTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAACTACCTGAAGGATCAACAGCTCCTAGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCAGGTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAACATCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGCATGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGGC------AATTACACACAATTAATATACACCTTACTTCAAGAATCGCAAGACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGCTAATAGGAGGCTTGATAGGATTAAGGATAGTTTTTGCTGTATTTTCTATAGTGAATAGGATTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTACAGACCCAC---CTCCCAGTCCTACGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGGTCCGTGCGATTAGTGACTGGCTTCTCAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAGTGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTACAGAGTAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAATAAGAGGA------------------GGTTTTAGAGCTCTTCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.TT113P.Trinidad.EU578566
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGGCAGCCT------------TGGAAATGGGGC------------------------GCCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAAGGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTATATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAGGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATAGGGAAGGTACTAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------------------------------------ACTAGCAGCTGGGAAAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACATAAAAGAT------AAGGTGCAGAAAGTATATGCAACTTTTTATAAACTGGATGTAATATCAATAGAT------------------------------------AATAGTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTTTCCTTTGAACCAATTCCCATATATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTATAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGGA------------CCACTGAAA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTGGAGCACAATGGAATAACACTTTAAGAAAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATGAT---------AATAGTACTGAG------------------------------AATGGTACTACAGAGCAAAATGGC------AATGACACACTCACA------------------------CTCACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAACAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAAAATTACAGGCTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGA------------------GATGGTGGT---------------------AATAACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---ATCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCGACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTGTTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAACTACCTGAAGGATCAACAGCTCCTAGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCAGGTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAACATCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGCATGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGGC------AATTACACACAATTAATATACACCTTACTTCAAGAATCGCAAGACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAATAGGAGGCTTGATAGGATTAAGGATAGTTTTTGCTGTATTTTCTATAGTGAATAGGATTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTACAGACCCAC---CTCCCAGTCCTACGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGGTCCGTGCGATTAGTGACTGGCTTCTCAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAGTGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACAGAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTACAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATCGCAGTAGCCGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAATAAGAAGA------------------GGTTTTAGAGCTCTTCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.TT113P.Trinidad.EU578569
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGGCAGCCC------------TGGAAATGGGGC------------------------GCCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTATATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAGGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAACTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATAGGGAGGGTACTAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------------------------------------ACTAGCAGTTGGGGAAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAGGTATATGCAACTTTTTATAAACTGGATGTAATATCAATAGAT------------------------------------AATAGTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTTTCCTTTGAACCAATTCCCATATATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTATAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATCTAGGA------------CCACTGAAA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTGGAGCACAATGGAATAACACTTTAAGAAAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAG---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATGAT---------AATAGTACTGAG------------------------------AATGGTACTACAGAGCAAAAGGGC------AATGACACA------------------------------CTCACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAACAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAAAATTACAGGCTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGA------------GATGATGGT---------------------AATAACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---ATCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCGACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTGTTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGCTACCTGAGGGATCAACAGCTCCTAGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCAGGTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAACATCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGCATGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAATTGGC------AATTACACACAATTAATATACACCTTAATTCAAGAATCGCAAGACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGCTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAATAGGAGGCTTGATAGGATTAAGGATAGTTTTTTTTGTATTTTCTATAGTGAATAGGATTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTACAGACCCAC---CTCCCAGTCCTACGGGGA------CCCGGCAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGGTCCGTGCGATTAGTGAGTGGATTATCAACACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAGTGAGGATTGTGGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTACAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAATTATAGAAGCAATAAGAGGA------------------GGTTTTAGAGCTCTTCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.TT113P.Trinidad.EU578580
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGGCAGCCT------------TGGAAATGGGGC------------------------GCCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTGATGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTATATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGATACAGAGGGACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAGGTAGTATTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATAGGGAGGGTACTAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------------------------------------ACTAGCAGTTGGGGAAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGTATATGCAACTTTTTATAAACTGGATGTAATATCAATAGAT------------------------------------AATAGTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTTTCCTTTGAACCAATTCCCATATATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAAACGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTATAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATCTAGGA------------CCACTGAGT---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCACAATGGGATAACACTTTAAGAAAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTGATAGTACTTGGCTGTTT---------AATAGTACTTGGAATGAT------------AGTAGTACTGAGAATGGTACTACAAAGCAAAATGGC------AATGACACA------------------------------CTCACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGACAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAAAATTACAGGCTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGA------------GATGATGGT---------------------AATAACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAATAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---ATCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCGACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTGTTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGCTACCTGAGGGATCAACAGCTCCTAGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCAGGTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAACATCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAGGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAATTGGC------AATTACACACAATTAATATACACCTTAATTCAAGAATCGCAAGACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGCTAATAGGAGGCTTGATAGGATTAAGGATAGTTTTTGCTGTATTTTCTATAGTGAATAGGATTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTACAGACCCAC---CTCCCAGTCCCACGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGGTCCGTGCGATTAGTGACTGGCTTCTCAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAGTGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACAGAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTACAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAATAAGAGGA------------------GGTTTTAGAGCTCTTCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGATTAGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.TT113P.Trinidad.EU578587
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGGCAGCCT------------TGGAAATGGGGC------------------------GCCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTATATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAGGTAGTATTG---AAAAATGTGACAGAAAACTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATAGGGAGGGTACTAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------------------------------------ACTAGCAGTTGGGGAAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGTATATGCAACTTTTTATAAACTGGATGTAATATCAATAGAT------------------------------------AATAGTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTTTCCTTTGAACCAATTCCCATATATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTATAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATCTAGGA------------CCACTGAAA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTGGAGCACAATGGAATAACACTTTAAGAAAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTGATAGTACTTGGAACGAT---------AATAGTACTGAG------------------------------AATGGTACTACAGAGCAAAATGGC------AATGACACA------------------------------CTCACACTTCCATGCAGGATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGACAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAAAATTACAGGCTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGA------------GATGATGGT---------------------AATAACACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---ATCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCATCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTGTTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAACTACCTGAAGGATCAACAGCTCCTAGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCAGGTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAACATCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGCATGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGGC------AATTACACACAATTAATATACACCTTACTTCAAGAATCGCAAGACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGCTAATAGGAGGCTTGATAGGATTAAGGATAGTTTTTGCTGTATTTTCTATAGTGAATAGGATTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTACAGACCCAC---CTCCCAGTCCTACGGGGG------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGGTCCGTGCGATTAGTGACTGGCTTCTCAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACAGAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTACAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAATAAGAGGA------------------GGTTTTAGAGCTCTTCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.TT113P.Trinidad.EU578581
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGGCAGCCC------------TGGAAATGGGGC------------------------GCCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAATGCTATA---------GAACCATTGTGGGTCACAGTATATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGATCCAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAGGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATAGGGAGGGTACTAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------------------------------------ACTAGCAGTTGGGAAAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGTATATGCAACTTTTTATAAACTGGATGTAATATCAATAGAT------------------------------------AATAGTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTTTCCTTTGAACCAATTCCTATATATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTATAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATCTAGGA------------CCACTGAAA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTGGAGCACAATGGAATAACACTTTAAGAAAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACGGCTGTTTGATAGTACTTGGAATGAT---------AATAGTACTGAG------------------------------AATGGTACTACAGAGCAAACTGGC------AATGACACA------------------------------CTCACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGACAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAAAATTACAGGCTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGA------------GATGATGGT---------------------AATAACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAATAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---ATCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTGTTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAACTACCTGAAGGATCAACAGCTCCTAGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCAGGTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAACATCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGCATGAGATTTGGGAT---AACATGACATGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGGC------AATTACACACAATTAATATACACCTTACTTCAAGAATCGCAAGACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGCTAATAGGAGGCTTGATAGGATTAAGGATAGTTTTTGCTGTATTTTCTATAGTGAATAGGATTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTACAGACCCAC---CTCCCAGTCCCACGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGGTCCGTGCGATTAGTGACTGGCTTCTCAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAGTGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACAGAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTACAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAATAAGAGGA------------------GGTTTTAGAGCTCTTCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.TT113P.Trinidad.EU578571
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGGCAGCCC------------TGGAAATGGGGC------------------------GCCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAATGCTATA---------GAACCATTGTGGGTCACAGTATATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAGGTAGTATTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATAAGAATGGTACTACTAGTACTAATGGC---------------------------------------------------------------------------------------ACTAGCAGTTGGGGAAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGTATATGCAACTTTTTATAAACTGGATGTAATATCAATAGAT------------------------------------AATAGTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTTTCCTTTGAACCAATTCCCATATATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGACGTTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTATAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATCTAGGA------------CCACTGAAA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTGGAGCACAATGGAATAACACTTTAAGAAAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATGTT---------AGTAGTACTGAG------------------------------AATGGTACTACAGAGCAAAATGGC------AATGACACA------------------------------CTCACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAACAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAAAATTACAGGCTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGA------------GATGATGGT---------------------AATAACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---ATCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCGACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTGTTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAACTACCTGAAGGATCAACAGCTCCTAGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCAGGTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAACATCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGCATGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGGC------AATTACACACAATTAATATACACCTTACTTCAAGAATCGCAAGACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGCTAATAGGAGGCTTGATAGGATTAAGGATAGTTTTTGCTGTATTTTCTATAGTGAATAGGATTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTACAGACCCAC---CTCCCAGTCCCACGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGGTCCGTGCGATTAGTGACTGGCTTCTCAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAGTGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACAGAGG---------------GGGTGGAAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCCATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAATAAGAAGA------------------GGTTTTAGAGCTCTTCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.TT113P.Trinidad.EU578588
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGGCAGCCC------------TGGAAATGGGGC------------------------GCCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAATGCTATA---------GAACCATTGTGGGTCACAGTATATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAGGTAGTATTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATAAGAATGGTACTACTAGTACTAATGGC---------------------------------------------------------------------------------------ACTAGCAGTTGGGGAAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGTATATGCAACTTTTTATAAACTGGATGTAATATCAATAGAT------------------------------------AATAGTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTTTCCTTTGAACCAATTCCCATATATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGACGTTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTATAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATCTAGGA------------CCACTGAAA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTGGAGCACAATGGAATAACACTTTAAGAAAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTAGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATGTT---------AGTAGTACTGAG------------------------------AATGGTACTACAGAGCAAAATGGC------AATGACACA------------------------------CTCACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAACAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAAAATTACAGGCTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGA------------GATGATGGT---------------------AATAACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---ATCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCGACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTGTTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAACTACCTGAAGGATCAACAGCTCCTAGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCAGGTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAACATCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGCATGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGGC------AATTACACACAATTAATATACACCTTACTTCAAGAATCGCAAGACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGCTAATAGGAGGCTTGATAGGGTTAAGGATAGTTTTTGCTGTATTTTCTATAGTGAATAGGATTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTACAGACCCAC---CTCCCAGTCCCACGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGGTCCGTGCGATTAGTGACTGGCTTCTCAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAGTGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACAGAGG---------------GGGTGGAAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAGGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCCATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAATAAGAAGA------------------GGTTTTAGAGCTCTTCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.TT113P.Trinidad.EU578583
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGGCAGCCC------------TGGAAATGGGGC------------------------GCCTTGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAATGCTACA---------AGCCAATTGTGGGTCACAGTATATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAGGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAGTTGTACTGATAAGAATGGTACTACTAGTACTAATGGT---------------------------------------------------------------------------------------ACTAACAGTTGGGAAAAGGTAGAGAGAGGAGAAATAAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACATGAAAGAT------AAGGTGCAGAAAGTATATGCAACTTTTTATAAACTGGATGTAATATCAATAGAT------------------------------------AATAGTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTTTCCTTTGAACCAATTCCCATATATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGC---AATGATAAGACGTTCAAGGGAGCAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAATCTATAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATCTAGGA------------CCAATGGGA---GCATTTCAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCACAATGGAATAACACTTTAAGAAAGATAGTTATAAAGTTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATGAT---------AATAGTACTGAG------------------------------AATGGTACTACAGAGCAAAATGGC------AATGACACA---ACA------------------------CTCGTACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGACAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAAAATTACAGGCTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGA------------GATGGTGGT---------------------AATAACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---ATCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCGACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTGTTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGCTACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCAGGTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAACATCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATGACATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGGC------AATTACACACAATTAATATACACCTTAATTCAAGAATCGCAGGACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGCTTGTGGACTTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAATAGGAGGCTTGATAGGATTAAGGATAGTTTTGTTTGTATTTTCCATAGTGAACAGGATTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGTCCCACGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGGTCCGTGCGGTTAGTGAGTGGCTTCTCGGCACTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAGTGAGGATTGTGGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTACAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAATAAGAGGA------------------GGTTTTAGAGCTCTTCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.TT113P.Trinidad.EU578573
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGGCAGCCC------------TGGAAATGGGGC------------------------GCCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAATGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTATATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAGGTAGTATTG---AAAAATGTGACAGAAAACTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATAGGGAGGGTACTAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------------------------------------ACTAGCAGTTGGGGAAAAGTAGAGAAAGGAGAAATAAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGTATATGCAACTTTTTATAAACTTGATGTAATATCAATAGAT------------------------------------AATAGTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCATGTCCAAAGGTTTCCTTTGAACCAATTCCCATATATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTATAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATCTAGGA------------CCACTGAAA---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTGGAGCACAATGGAATAACACTTTAAGAAAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTGATAGTACTTGGAATGAT---------AATAGTACTGAG------------------------------AATGGTACTACAAAGCAAAATGGC------AATGACACA------------------------------CTCACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAACAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAAAATTACAGGCTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGA------------GATGATGGT---------------------AATAACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---ATCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCGACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTGTTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAACTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAACTACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCAGGTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAACATCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGCATGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAATTGGC------AATTACACACAATTAATATACACCTTAATTCAAGAATCGCAAGACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGCTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGATAATAGGAGGCTTGATAGGATTAAGGATAGTTTTTTTTGTATTTTCTATAGTGAATAGGATTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTACAGACCCAC---CTCCCAGTCCCACGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGGTCCGTGCGATTAGTGACTGGCTTCTCAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAGTGAGGATTGTGGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTACAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAATAAGAGGA------------------GGTTTTAGAGCTCTTCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.TT113P.Trinidad.EU578570
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGGCAGCCC------------TGGAAATGGGGC------------------------GCCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAATGCTATA---------GAACCATTGTGGGTCACAGTATATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCTACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAGGTAGTATTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATAGGGAGGGTACTAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------------------------------------ACTAGCGGTTGGGAAAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACATGAAAGAT------AAGGTGCAGAAAGTATATGCAACTTTTTATAAACTGGATGTAATATCAATAGAT------------------------------------AATAGTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTTTCCTTTGAACCAATTCCCATATATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGACGTTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTATAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATCTAGGA------------CCAATGGGA---GCATTTCAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTGGAGCACAATGGAATAATACTTTAAGAAAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAGTCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATGGT---------AGTAGTACTGAG------------------------------AATGGTACTACAGAGCAAAATGGC------AATGACACA---ACA------------------------CTCACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGACAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGCTCATCAAAAATTACAGGCTTACTGTTAACAAGAGATGGTGGTAATAGA------------GACGGTGGT---------------------AATAACACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---ATCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCGACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTGTTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGCTACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCAGGTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAACATCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAGGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGGC------AATTACACACAATTAATATACACCTTAATTCAAGAATCGCAAGACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGCTAATAGGAGGCTTGATAGGATTAAGGATAGTTTTTGCTGTATTTTCTATAGTGAATAGGAGTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTACAGACCCTC---CTCCCAGTCCCACGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGGTCCGTACGATTAGTGAGTGGCTTCTCAGCGATCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAGTGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTACAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAATAAGAGGA------------------GGTTTTAGAGCTCTTCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.TT113P.Trinidad.EU578574
ATAAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGGCAGCCC------------TGGAAATGGGGC------------------------GCCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAATGCTATA---------GAACCATTGTGGGTCACAGTATATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAGGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATAGGGAGGGTACTAATAGTACTAATACC---------------------------------------------------------------------------------------ACTAGCAGTTGGGGAAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGTATATGCAACTTTTTATAAACTGGATGTAATATCAATAGAT------------------------------------AATAGTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTTTCCTTTGAACCAATTCCCATATATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTATAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATCTAGGA------------CCACTGAGT---GCATTTTAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTGGAGCACAATGGAATAACACTTTAAGAAAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATAAT---------AATAGTACTGAG------------------------------AATGGTACTACAGAGCGAAAAGGC------AATGACACA------------------------------CTCACACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGACAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCACACATTACAGGCTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTACT---------------AACGAAAGT---------------------------ACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---ATCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCGACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTGTTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAACTACCTGAAGGATCAACAGCTCCTAGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCAGGTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAACATCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGCATGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGGC------AATTACACACAATTAATATACACCTTACTTCAAGAATCGCAAGACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGCTAATAGGAGGCTTGATAGGATTAAGGATAGTTTTTGCTGTATTTTCTATAGTGAATAGGATTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTACAGACCCAC---CTCCCAGTCCTACGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACAGGTCCGTGCGATTAGTGACTGGCTTCTCAGCGCTCATCTGGGACGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAGTGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACAGAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTACAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAATAAGAGGA------------------GGTTTTAGAGCTCTTCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.TT113P.Trinidad.EU578586
ATGAGAGTGAAGGAGATCAGGAGGAATTGGCAGCCC------------TGGAAATGGGGC------------------------GCCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAATGCTATA---------GAACCATTGTGGGTCACAGTATATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCCAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAGGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATGAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATAGGGAGGGTACTAATAGTACTAATGCC---------------------------------------------------------------------------------------ACTAGCGGCTGGGAAAAGGTAGAGAAAGGAGAAATAAAGAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGGCATAAGAGAT------AAGGTGCAGAAAGTATATGCAACTTTTTATAAACTGGATGTAATATCAATAGAT------------------------------------AATAGTAGT------------------------AACTATAGATTGATAAATTGTAATACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTTTCCTTTGAACCAATTCCCATATATTATTGTACCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAGAAGTTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAATTGTTGTTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACGAACAATGCAAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTATAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACATCTAGGA------------CCAATGGGA---GCATTTCAT---ACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTGGAGCACAATGGAATAATACTTTAAGAAAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGGGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACGGCTGTTTAATAGTACTTGGAATGAT---------AATAGTACTGAG------------------------------AATGGTACTACAGAGCAAAATGGC------AATGACACA---ACA------------------------CTCATACTTCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGACAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGACAAATTAGATGTTCATCAAACATTACAGGCTTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGA------------GATGGTGGT---------------------AATAACACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAACAATAGGA---GCTATG---ATCCTT---GGG---------TTCCTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCGACAGCAGAACAATCTGCTGAGAGCTGTTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGCTACCTGAGGGATCAACAGCTCCTAGGGCTTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCAGGTGCACCACCTCTGTGCCTTGGAACATCAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAGGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAATTGGC------AATTACACACAATTAATATACACCTTAATTCAAGAATCGCAAGACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAGATATTCATAATGCTGATAGGAGGCTTGATAGGATTAAGGATAGTTTTTGCTGTATTTTCTATAGTGAATAGGATTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTACAGACCCTC---CTCCCAGTCCCACGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGGTCCGTGCGATTAGTGAGTGGATTATCAACACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGGTTCTAGTGAGGATTGTGGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTACAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTGATGCCACAGCTATCGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGCAATAAGAGGA------------------GGTTTTAGAGCTCTTCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGCTTTTGCTATAA

C.TT114P.Trinidad.EU578593
ATGAGAGTGAAGGTGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCAGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTCCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAACAACATGGTAGATCAGATGCATGATGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTATTACATTAAATTGCACTGATGTTGAGAAAAATGATGCTAGTAGCAGT------------------------------------------------------------------------ACTAGTAGCACTAACAGTAGCAGGGGGGAAGAGGGAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCTATGTCAAC---ACAGGTATAAAAGAT------AAGGTGCAA---GAATATTCTCTTTTTCATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAGTAGTAATGCTTCTAAT------------------AATGGTAGT---------------------GGTAGATTTATATTAATACATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTAAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACACTGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACAGACAATGCTAAGACCATAATAGTACATTTGAAAGAACCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGGA------------GCAGGAAGA---GCATTATATACTAATGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACATGCACATTGTAACATT------AGTAGAACACAATGGAATAAAACTTTAGGAGAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAAAAATTTGGG------------AATAAAACA---ATATTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTCAAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAGGCTGTTTAGTAGTACTTGGCATACT---------AACCATACTAACGGCACT---------------------TGGAATAATAATGGGGAT---------------AATACTGGAGAG------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATCACGGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGACAGC------------AACAGCACCTCC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATTATATTTGGGGT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGACAGAGAAGTTAGT------AATTACACACAAATAATATACACTTTACTTGAAGACTCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTAATTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGAATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTGCCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGGAACTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATCAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GGCTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TT114P.Trinidad.EU578602
ATGAGAGTGAAGGTGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCAGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATCCAGAAGTCCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGATGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTATTACATTAAATTGCACTGATGTTGAGAAAAAGGATACTAGTAGCAAT------------------------------------------------------------------------ACTAGTAGCGCTAACAGTAACAGCTGGGAAAAGGGAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCTATGTCAAA---ACAGGTATAAAAGGT------AAGGTGAAA---GAATATTCTCTTTTTCATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGGTAGTAATGCTTCTAGT------------------AAT------------------------------AGGTTTATATTGATACATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTAAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACACTGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACAGACAATGCTAAGACCATAATAGTACATTTGAAAGAACCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGGA------------GCAGGAAGA---GCACTATATACTAATGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACACGCACATTGTAACATT------AGTAGAACACAATGGAATGAAACTTTAGGAAAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAAAAATTTGGG------------AATAAAACA---ATATTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTCAAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAGTAGTACTTGGCATACT---------AACCATACTAACGGCACT---------------------TGGAATAATAATGGGGAT---------------AATACTGGAGAG------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATCACGGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGCGGTAACATC------------AACATGACCTCC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGAAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCGGTG---GGAGCAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGAAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATTATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGACAAAGAAGTTAGT------AATTACACACAATTAATATACACTTTACTTGAAGACTCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTAATCTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGAATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTGCCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGGAACTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GGCTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TT114P.Trinidad.EU578605
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCAGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTCCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGATGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACATTAAACTGCACTGATGTTGAGAGAAATGATGCTAGTAGCACTAACAGTAGT---------------------------------------------------------------ACTAGTAGCACTAACAGTAGCAGGGGGGAAGAGGGAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCTATGTCAAC---ACAGGTATAAAAGAT------AAGGTGCAA---GAATATTCTCTTTTTCATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGATAGTAATGCTTCTAGT------------------AATGGTAGT---------------------GGTAGATTTATATTAATACATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTAAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACACTGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACAGACAATGCTAAGACCATAATAGTACATTTGAAAGAACCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGGG------------GCAGGAAGA---GCACTATATACTAATGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACACGCACATTGTAACATT------AGTAGAACACAATGGAATGAAACTTTAGGAAAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAAAAATTTGGG------------AATAAAACA---ATATTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTCAAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAGTAGTACCTGGCATACT---------AACCATACTAACGGCACT---------------------TGGAATAATAATGGGGAT---------------AATACTGGAGAG------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATCACGGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGACAGC------------AACAGCACCTCC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGG---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATTATATTTGGGGA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAGTTAGT------AATTACACACAATTAATATACACTTTACTTGAAGACTCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTAATCTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGAATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTGCCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGGAACTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GGCTTTAGGGCTATTCTTCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TT114P.Trinidad.EU578598
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTATCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GCACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCAGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTTCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGATGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACATTAAATTGCACTGATGTTGAGAAAAATGATACTAGTAGCAAT------------------------------------------------------------------------ACTAGTAGCACTAACAGTAACAGCTGGGATAAAGGAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCTATGTCAGC---ACAGGTATAAAAGGT------AAGGTGCAA---GAATATGCTCTTTTTCATAAACTTGATGTTTTGCCAATA---------AATGCTTCTAGT------------------AATGGTAGT---------------------GGTAGGTTTATATTGATACATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACACTGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATATAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACAGACAATGCTAAGACCATAATAGTACATTTGAAAGAACCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGGA------------GCAGGAAGA---GCATTATATACTAATGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACACGCACATTGTAACATT------AGTAGAACACAATGGAATAAAACTTTAGGAGACATAGTTATAAAATTAAGA---GAAAAATTTAGG------------AATAAAACA---ATATTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTCAAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAGTAGTACTTGGCATACT---------AACCATACTAACAACACT---------------------TGG------ACTGGGGAT---------------AATACTGGAGAG------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAATAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATCACGGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATGACAAG---------AACAGCACCTCC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGTAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCGTTTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAGTTAGT------AATTACACACAATTAATATACACTTTACTTGAAGACTCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTATTCTCCATAATAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACGAATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTGCCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGGAACTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GGCTTTAGGGCTATACTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TT114P.Trinidad.EU578610
ATGAGAGTGAAGGTGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCAGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTTCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGATGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACATTAAATTGCACTGATGTTGAGAGAAATGATACTAGTAGCACTAACAGAACTGTTGAGAAAAAGAAT------------------------------------------------GCTAGGAGCACTAGCAATAGCAGCTGGGAAAAGGGAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCTATGTCAGC---ACAGGTATAAAAGGT------AAGGTGCAA---GAATATTCTCTTTTTCATAAACTTGATGTAGTACCAATAGAT------------GCTAGT------------------------------------------------GGTAGATTTATATTGATACATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGAGTTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACACTGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACAGACAATGCTAAGACCATAATAGTACATTTGAACAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGGA------------GCAGGAAGA---GCATTATATACTAATGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACATGCACATTGTAACATT------AGTAGAACACAATGGAATAAAACTTTAGGAGAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GGAAAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGATGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTCAAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAGTAGTACTTGGCATACT---------AACCATACTAACAACACT---------------------TGG------ACTGGGGAT---------------AATACTGGAGAG------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAACAAT---------AACAGCACCTCC------------------------------GAAACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGTAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCGTTTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAGATTATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAGTCAGT------AATTACACACAATTAATATACACTTTACTTGAAGACTCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTATTCTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGAATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTGCCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGGAACTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATCAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GGCTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TT114P.Trinidad.EU578600
ATGAGAGTGAAGGTGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCAGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCACTTTATTTTGTGCATCAAATGCTAAAGCATATGATCCAGAAGTCCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGATGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACATTAAATTGCACTGATGTTGAGAGAAATAATACTAGTAGCAAT------------GGGAAAAATAAT------------------------------------------------ACTAGTAGCACTAACAGTAGCAGCTGGGAA---------AAGGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCTATGTCAAC---ACAGGTATAAAGGGT------AAGGTGCAA---GAATATTCTCTTTTTCATAAACTTGATGTAGTACCAATAGAT------AAGGCTTCTAGT------------------AATGGTAGT---------------------GGTAGGTTTATATTGATACATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAGTTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACACTGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACAGACAATGCTAAGACCATAATAGTACATTTGAACAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGGA------------GCAGGAAGA---GCATTATATACTAATGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACATGCACATTGTAACATT------AGTAGAACACAATGGAATAAAACTTTAGGAGACATAGTTATAAAATTAAGA---GAAAAATTTAGG------------AATAAAACA---ATATTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTCAAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAGTAGTACTTGGCATACT---------AACCATACTAACGGCACT---------------------TGGAATAATAATGGGGAT---------------AATACTGGAGAG------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAACAAT---------AACAGCACCTCC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGTAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCGTTTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAATGGGATAGGGAAGTTAGT------AATTACACACATTTAATATACACTTTACTTGAAGACTCGCAGAACCAGCAAGAAAAAAATGAAAAAGACTTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTATTCTCCATAATAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGAATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTGCCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGGAACTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATCAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GGCTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TT114P.Trinidad.EU578596
ATGAGAGTGAAGGTGATCAGGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCAGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTCCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGATGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACATTAAATTGCACTGATGTTGAGAGAAATGATACTAGTAGCACTAACAGTAGTGCTAAGACAAATAAT------------------------------------------------ACTAGTAGCACTGACAATAGCAGCTGGGAAAAGGGAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCTATGTCAGC---ACAGGTATAAAAGGT------AAGGTGCAA---GAACATTCTCTTTTTCATAAACTTGATGTATTACCAATAGAT------AAGGCTTCTAGT------------------AATGGTAGT---------------------GGTAGGTTTATATTGATACATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAGTTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACACTGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACAGACAATGCTAAGACCATAATAGTACACTTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGGA------------GCAGGAAGA---GCATTATATACTAATGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACACGCACATTGTAACATT------AGTAAAACACAATGGCATCAAACTTTAGAAAAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAAAAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTCAAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATACT---------AACAGCACT------------------------------TGGAATAATACT---------------------------GAAGAGTAC---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATCACGGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATGACAAG---------AACAGCACCTCC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGTAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCGTTTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATTATATTTGGGGT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAGTTAGT------AATTACACACAATTAATATACACTTTACTTGAAGACTCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTAATCTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGAATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTGCCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGGAACTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GGCTTTAGGGCTATTCTCCACGTACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TT114P.Trinidad.EU578604
ATGAGAGTGAAGGTGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCAGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTTCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGATGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACATTAAATTGCACTGATGTTGAGAGAAATGATACTAGTAGCAATAGCAGTAGTGTTAAGAACAATAAT------------------------------------------------ACTAGTAGCACTAACAGGAGCAACTGGGAAAAGGGAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCTATATCGAC---ACAGGTATAAAAGGT------AGGGTGCAA---GAATATTCTCTTTTTCATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGGTAGGAATGCTTCTAGT------------------AAT------------------------------AGATTTATATTGATACATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACACTGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATATAGTAATTAGATCTGAAAATCTTACAGACAATGCTAAGACCATAATAGTACATTTGAAAGAACCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGGA------------GCAGGAAGA---GCATTATATACTAATGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACATGCACATTGTAACATT------AGTAGAACACAATGGAATAAAACTTTAGGAAAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAAAAATTTGGG------------AATAAAACA---ATATTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTCAAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAGTAGTACTTGGCATACT---------AACCATACTAACGGCACT---------------------TGGAATAATAATGGGGAT---------------AATACTGGAGAG------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGCATCAAATATCACGGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAACATC------------AACATGACCTCC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATTATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGACAAAGAAGTTAGT------AATTACACACAAATAATATACACTTTACTTGAAGACTCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTAATCTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGAATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTGCCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGGAACTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGTTTGCTTGATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GGCTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TT114P.Trinidad.EU578592
ATGAGAGTGAAGGTGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCAGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATCCAGAAGTCCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAACAACATGGTAGACCAGATGCATGATGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACATTAAATTGCACTGATGTTGAGAGACGTGATACTAGTAGCACTAACAGTAGTGTTAATAATAAT---------------------------------------------------AATAGTAGCAATAACAGTAGCAACTGGGAA---------AAGGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCTATGTCAAC---ACAGGTATAAAAGAT------AAGGTGCAA---GAATATTCTCTTTTTCATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGGTAGTAATGCTTCTAGT------------------AATGGTAGT---------------------GGTAGATTTATACTAATACATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTAAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACACTGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATATAGTAATTAGATCTGAAAATCTTACAGACAATGCTAAGACCATAATAGTACATTTGAAAGAACCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGGA------------GCAGGAAGA---GCATTATATACTAATGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACATGCACATTGTAACATT------AGTAGAACACAATGGAATAAAACTTTAGGAAAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAAAAATTTGGG------------AATAAAACG---ATATTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTCAAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTGATAGTACTTGGTATCCT------------------AACAGCACT---------------------TGGAATAATACT---------------------------GAAGAGTCA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGCATCAAATATCACGGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAACATC------------AACATGACCTCC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTTTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATTATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGACAAAGAAGTTAGT------AATTACACACAAATAATATACACTTTACTTGAAGACTCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTAATCTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGAATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTGCCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGGAACTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GGCTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TT114P.Trinidad.EU578601
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCAGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTTCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATATGGAAAAATAACATGGTAGACCAAATGCATGATGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACATTAAATTGCACTGATGTTGAGGGAAATGATACTAGTAGTACTAACAGTAGTGCTGAAACAAATAAT------------------------------------------------ACTAGTAGCACTAACAGTAACAGCTGGGAAAAGGGAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCTATGTCAGC---ACAGGTATAAAAGGT------AAGGTGCAA---GAACATTCTCTTTTTCATAAACTTGATGTATTACCAATAGAT------AAGGCTTCTAGT------------------AATGGTAGT---------------------GGTAGGTTTATATTGATACATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAGTTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACACTGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACAGACAATGCTAAGACCATAATAGTACACTTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGGA------------GCAGGAAGA---GCATTATATACTAATGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACATGCACATTGTAACATT------AGTAAAACACAATGGGGTAGAACTTTAGAAAAGGTAGTTAAAAAATTAAGA---GAAAAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTCAAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATACT---------AACAGCACT------------------------------TGGAATAATACT---------------------------GAAGAGTCA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATGACAAG---------AACAGCACCTCC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGTAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCGTTTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGACCAACAGCTCCTAGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGC---------------------------AATAAATCTCTAGATTCTATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAGTTAGT------AATTACACACAATTAATATACACTTTACTTGAAGACTCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAACGAACATGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTAATCTCTATAGTGAATAAAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CCCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGAATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTGCCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGGAACTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGTTTGCTTGATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GGCTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TT114P.Trinidad.EU578594
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATA------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCAGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATCCAGAAGTCCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGATGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACATTAAATTGCACTGATGTTGAGAGACGTGATACTAGTAGCACTAACAGT---------------------------------------------------------------------AGTAGCAATAACAGTAGCAACTGGGAA---------AAGGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCTATGTCAAC---ACAGGTATAAAAGAT------AAGGTGCAA---GAATATTCTCTTTTTCATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGGTAGTAATGCTTCTAGT------------------AATGGTAGT---------------------GGTAGATTTATATTAATACATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTAAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACACTGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATATAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACAGACAATGCTAAGACCATAATAGTACATTTGAAAGAACCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGGA------------GCAGGAAGA---GCATTATATACTAATGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACATGCACATTGTAACATT------AGTAGAACACAATGGAATAAAACTTTAGGAGAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAAAAATTTAAG------------AATAAAACA---ATATTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTCAAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAGTAGTACTTGGCATACT---------AACCATACTAACCACACT---------------------TGG------ACTGGGGAT---------------AATACTGGAGAG------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTATATCAAATATCACGGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATGACAAG---------AACAGCACCTCC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGG---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATTATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAGTTAGT------AATTACACACAATTAATATACACTTTACTTGAAGACTCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTAATCTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGAATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTGCCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGGAACTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAATTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GGCTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TT114P.Trinidad.EU578603
ATGAGAGTGAAGGTGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCAGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTTCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGATGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACATTAAATTGCACTGATGTTGAGAGAAATGATACTAGTAGCAATAGCAGTAGTGTTAAGAACAATAAT------------------------------------------------ACTAGTAGCACTAACAGGAGCAACTGGGAAAAGGGAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCTATATCGAC---ACAGGTATAAAAGGT------AGGGTGCAA---GAATATTCTCTTTTTCATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGGTAGGAATGCTTCTAGT------------------AAT------------------------------AGATTTATATTGATACATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACACTGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATATAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACAGACAATGCTAAGACCATAATAGTACATTTGAAAGAACCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGCATACATCTAGGA------------GCAGGAAGA---GCATTATATACTAATGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACACGCACATTGTAACATT------AGTAGAACACAATGGAATAAAACTTTAGGAGAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAAAAATTTAGG------------AATAAAACA---ATATTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTCAAGGGGAATTTTTTTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAGTAGTACTTGGCATACT---------AACCATACTAACGGCACT---------------------TGGAATAATAATGGGGAT---------------AATACTGGAGAG------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATCACGGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATGACAAG---------AACAGCACCTCC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATTATATTTGGGGT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAGTTAGT------AATTACACACAATTAATATACACTTTACTTGAAGACTCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTAGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTAATCTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGAATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTGCCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGGAACTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GGCTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TT114P.Trinidad.EU578609
ATGAGAGTGAAGGTGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCAGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATCCAGAAGTCCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGATGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACATTAAATTGCACTGATGTTGAGAGAGATGATACTAGTAGCACTAACAGTAGT---------------------------------------------------------------ACTAGTAGCACTAACAGTAGCAGGGGGGAAGAGGGAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCTATGTCAAC---ACAGGTATAAAAGGT------AAGGTGCAA---GAATATTCTCTTTTTCATAAGCTTGATGTAGTACCAATAGATGGTAGTAATGCTTCTAGT------------------AATGGTAGT---------------------GATAGATTTATATTGATACATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTAAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACACTGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATATAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACAGACAATGCTAAGACCATAATAGTACATTTGAAAGAACCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGGA------------GCAGGAAGA---GCATTATATACTAATGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACACGCACATTGTAACATT------AGTAGAACACAATGGAATAAAACTTTAGGAGAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAAAAATTTGGG------------AATAAAACA---ATATTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTCAAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAGTAGTACTTGGCATACT---------AACCATACTAACGGCACT---------------------TGGAATAATAATGGGGAT---------------AATACTGGAGAG------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATCACGGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATGACAGC---------AACAGCACCTCC------------------------------GAGACCTTCAGACCAGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATTATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAGTTAGT------AATTACACACAAATAATATACACTTTACTTGAAGACTCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGGATAGTTTTTGCTGTAATCTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGAATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTGCCACTCATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGGAACTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GGCTTTAGGGCTATTCTCCACGTACCTGTAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TT114P.Trinidad.EU578590
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCAGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTTCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGATCAGATGCATGATGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACATTAAATTGCACTGATGTTGAGAGAAATGATACTAGTAGCAATAGCAGTAGTGTTAAGAACAATAAT------------------------------------------------ACTAGTAGCACTAACAGGAGCAACTGGGAAAAGGGAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCTATATCGAC---ACAGGTATAAAAGGT------AGGGTGCAA---GAATATTCTCTTTTTCATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGGTAGGAATGCTTCTAGT------------------AAT------------------------------AGATTTATATTGATACATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACACTGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACAGACAATGCTAAGACCATAATAGTACATTTGAAAGAACCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGGA------------GCAGGAAGA---GCATTATATACTAATGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACACGCACATTGTAACATT------AGTAGAACACAATGGAATGAAACTTTAGGAAAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAAAAATTTGGG------------AATAAAACA---ATATTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTCAAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAGAGCTGTTTAGTAGTACTTGGCATACT---------AACCATACTAACGGCACT---------------------TGGAATAATAATGGGGAT---------------AATACTGGAGAG------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATCACGGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGACAGC------------AACAGCACCTCC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATTATATTTGGGGA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGACAGAGAAGTTAGT------AATTACACACAAATAATATACACTTTACTTGAAGACTCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTAATCTCCATAATAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGAATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTGCCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGGAACTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GGCTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TT114P.Trinidad.EU578608
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCAGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTTCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGATGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACATTAAATTGCACTGATGTTGAGAGAGATGCTACTAGTAGCACTAACAGTAGT---------------------------------------------------------------ACTAGTAGCACTAACAGTAGCAGCTGGGAA---------AAGGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCTATGTCAAC---ACAGGTATAAAAGGT------AAGGTGCGA---GAATCTTCTCTTTTTCATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGGTAGTAATGCTTCTAGT------------------AATGGTAGT---------------------GGTAGGTTTATATTGATACATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTAAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACACTGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATATAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACAGACAATGCTAAGACCATAATAGTACATTTGAAAGAACCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGGA------------GCAGGAAGA---GCATTATATACTAATGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACACGCACATTGTAACATT------AGTAGAACACAATGGAATAAAACTTTAGGAGAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAAAAATTTGGG------------AATAAAACA---ATATTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTCAAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAGTAGTACTTGGCATACT---------AACCATACTAACCACACT---------------------TGG------ACTGGGGAT---------------AATACTGGAGAG------------------------AATATCACACTCCCATGCAGCATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATCACGGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGACAGC------------AACAGCACCTCC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGTAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCGTTTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATCATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAGTTAGT------AATTACACACATTTAATATACACTTTACTTGAAGACTCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTATTCTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGAATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTGCCACTCATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGGAACTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GGCTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TT114P.Trinidad.EU578597
ATGAGAGTGAAGGTGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCAGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATCCAGAAGTCCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAACAACATGGTAGACCAGATGCATGATGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACATTAAATTGCACTGATGTTGAGAGACGTGATACTAGTAGCACTAACAGTAGTGTTAATAAT------------------------------------------------------AATAGTAGCAATAACAGTAGCAACTGGGAA---------AAGGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCTATATCGAC---ACAGGTATAAAAGGT------AGGGTGCAA---GAATATTCTCTTTTTCATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGGTAGGAATGCTTCTAGT------------------AAT------------------------------AGATTTATATTGATACATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACACTGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACAGACAATGCTAAGACCATAATAGTACATTTGAAAGAACCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGGA------------GCAGGAAGA---GCATTATATACTAATGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACACGCACATTGTAACATT------AGTAGAACACAATGGAATGAAACTTTAGGAAAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAAAAATTTGGG------------AATAAAACA---ATATTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTCAAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAGAGCTGTTTAGTAGTACTTGGCATACT---------AACCATACTAACGGCACT---------------------TGGAATAATAATGGGGAT---------------AATACTGGAGAG------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATCACGGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGACAGC------------AACAGCACCTCC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATTATATTTGGGGA---AACATGACCTGGATGCAGTGGGACAGAGAAGTTAGT------AATTACACACAAATAATATACACTTTACTTGAAGACTCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTAATCTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGAATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTGCCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGGAACTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GGCTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TT114P.Trinidad.EU578591
ATGAGAGTGAAGGTGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCAGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAAGTTCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGATGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTATTACATTAAATTGCACTGATGTTGAGGGAAATGATACTAGTAGCACTAACAGTACTGATAGAAAAAATAAT------------------------------------------------AATAGTAGCACTGACAATAGCAGCTGGGAAAAGGGAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCTATGTCAAC---ACAGGTATAAAAGGT------AAGGTGCAA---GAATATTCTCTTTTTCATAAACTTGATGTAGTACCAATAGAT------AAGGCTTCTAGT------------------AATGGTAGT---------------------GGTAGGTTTATATTGATACATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACACTGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATATAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACAGACAATGCTAAGACCATAATAGTACATTTGAAAGAACCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGGA------------GCAGGAAGA---GCATTATACACTAATGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACACGCACATTGTAACATT------AGTAAAACACAATGGCATCAAACTTTAGAAAAGATAGTTACAAAATTAAGA---GAAAAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACATAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTCAAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGAATACT---------AACAGCACT------------------------------TGGAATAATACT---------------------------GAAGAGTCA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATCACGGGGCTACTGTTAACAAGAGATGGTGGTAATAACAGC---------ACCGAGGACTCC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGTAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCGTTTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACGGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATTATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAGTTAGT------AATTACACACAAATAATATACACTTTACTTGAAGACTCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACATGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTAATCTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGAATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTGCCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGGAACTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTGCAAAGG------------------GGCTTTAGGGCTATTCTCCACGTACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TT114P.Trinidad.EU578589
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCAGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATGCAGAAGTTCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTTCCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGATGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTAGATTAAATTGCACTGATGTTGAGAGAAATGCTACTAGTAGCACTAACAGTAGT---------------------------------------------------------------ACTAGTAGCACTAACAGTAGCAGCTGGGAA---------AAGGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCTATGTCAAA---ACAGGTATAAAAGGT------AAGGTGCAA---GAATATTCTCTTTTTCATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGGTAGTAATGCTTCTAGG------------------AATGGTAGT---------------------GGTAGATTTATATTGATACATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACACTGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATATAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACAGACAATGCTAAGACCATAATAGTACATTTGAAAGAACCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGGA------------GCAGGAAGA---GCATTATATACTAATGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACACGCACATTGTAACATT------AGTAGAACACAATGGAATAAAACTTTAGGAGAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAAAAATTTGGG------------AATAAAACA---ATATTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTCAAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAGTAGTACTTGGCATACT---------AACCATACTAACCACACT---------------------TGG------ACTGGGGAT---------------AATACTGGAGAG------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTACATCAAATATCACGGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATGACAAC---------ACCACGACCTCC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCGTTTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATCATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAGTTAGC------AATTACACACAAATAATATACACTTTACTTGAAGACTCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTAATCTCTATAGTGAATAAAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGAATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTGCCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGGAACTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GGCTTTAGGGCTATACTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TT114P.Trinidad.EU578607
ATGAGAGTGAAGGTGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCAGTGTGGAAGGAAGCAAGCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATCCAGAAGTCCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTTCCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGATGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACATTAAATTGCACTGATGTTGAGAGAAAGGATACTAGTAGCACTAACAGTAAT---------------------------------------------------------------ACTAGTAGCAATAACAGTAGCAACTGGGAA---------AAGGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCTATGTCAAA---ACAGGTATAAAAGGT------AAGGTGCAA---GAATATTCTCTTTTTCATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGGTAGTAATGCTTCTAGT------------------AATGGTAGT---------------------GGTAGATTTATATTAATACATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTAAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACACTGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACCCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACAGACAATGCTAAGACCATAATAGTACATTTGAAAGAACCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGGA------------GCAGGAAGA---GCATTATATACTAATGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACACGCACATTGTAACATT------AGTAGAACACAATGGAATGAAACTTTAGGAAAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAAAAATTTGGG------------AATAAAACA---ATATTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTCAAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAGTAGTACTTGGCATACT---------AACCATACTAACGGCACT---------------------TGGAATAATAATGGGGAT---------------AATACTGGAGAG------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATCACGGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGACAGC------------AACAGCACCTCC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGGGCTGTTGAGGCGCAACAGCATTTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATTATATTTGGGGT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAAAGAAGTTAGT------AATTACACACAATTAATATACACTTTACTTGAAGACTCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTAATCTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGAATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTGCCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGGAACTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGTCTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGATTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GGCTTTAGGGCTATTCTCCACGTACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TT114P.Trinidad.EU578611
ATGAGAGTGAAGGTGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCAGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATCCAGAAGTCCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAACAACATGGTAGACCAGATGCATGATGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACATTAAATTGCACTGATGTTGAGAGACGTGATACTAGTAGCACTAACAGTAGTGTTAATAAT------------------------------------------------------AATAGTAGCAATAACAGTAGCAACTGGGAA---------AAGGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCTATGTCAAC---ACAGGTATAAAAGAT------AAGGTGCAA---GAATATTCTCTTTTTCATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGGTAGTAATGCTTCTAGT------------------AATGGTAGT---------------------GGTAGATTTATACTAATACATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTAAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACACTGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GATATAGTAATTAGATCTGAAAATCTTACAGACAATGCTAAGACCATAATAGTACATTTGAAAGAACCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGGA------------GCAGGAAGA---GCATTATATACTAATGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACATGCACATTGTAACATT------AGTAGAACACAATGGAATAAAACTTTAGGAAAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAAAAATTTGGG------------AATAAAACA---ATATTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTCAAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAGTAGTACTTGGCATACT---------AACCATACTAACGGCACT---------------------TGGAATAATAATGGGGAT---------------AATACTGGAGAG------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTGCATCAAATATCACGGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAACATC------------AACATGACCTCC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATTATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGACAAAGAAGTTAGT------AATTACACACAAATAATATACACTTTACTTGAAGACTCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTAATCTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGAATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTGCCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGGAACTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GGCTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TT114P.Trinidad.EU578599
ATGAGAGTGAAGGTGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCAGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATCCAGAAGTCCATAAT---GTCTGGGCTACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGATGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACATTAAATTGCACTGATGTTGAGAGAAAGGATACTAGTAGCACTAACAGTAATAAT------------------------------------------------------------ACTAGTAGCAATAACAGTAGCAACTGGGAG---------AAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCTATGTCAAC---ACAGGTATAAAAGAT------A-GGTGCAA---GAATATTCTCTTTTTCATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATGGTAGTAATGCTTCTAGT------------------AATAGTAGT---------------------GGTAGATTTATATTAATACATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACATTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACACTGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GACATAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACAGACAATGCTAAGACCATAATAGTACATTTGAAAGAACCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGGA------------GCAGGAAGA---GCATTATATACTAATGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACATGCACATTGTAACATT------AGTAGAACACAATGGAATGAAACTTTAGGAAAGATAGTTATAAAATTAAGA---GAAAAATTTGGG------------AATAAAACA---ATATTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTCAAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAGTAGTACTTGGCATACT---------AACCATACTAACCACACT---------------------TGG------ACTGGGGAT---------------AATACTGGAGAG------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATCACGGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGACAGC------------AACAGCACCTCC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACATCAGTTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATTATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAGTTAGT------AATTACACACAATTAATATACACTTTACTTGAAGACTCACAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTATTCTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGAATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTGCCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGGAACTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GGCTTTAGGGCTATTCTCCACGTACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TT114P.Trinidad.EU578595
ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTGGGGATGTTAATGATA------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATCGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCAGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATCCAGAAGTCCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGATGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACATTGAATTGCACTGATGTTGAGACAAATGATACTAGTAGCACTAACAGTAGTGTTCAGAACAAGAAT------------------------------------------------ACTAGTAGCACTAACAGTAACAGCTGGGAAAAGGGAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCTATGTCAGC---ACAGGTATAAAAGGT------AAGGTGCAA---GAACATTCTCTTTTTCATAAACTTGATGTATTACCAATAGAT------AAGGCTTCTAGT------------------AATGGTAGT---------------------GGTAGGTTTATATTGATACATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAGTTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACACTGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAATAATTAGATCTGAAAATCTCACAGACAATGCTAAGACCATAATAGTACATTTGAATGAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGGA------------GCAGGAAGA---GCATTATATACTAATGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACATGCACATTGTAACATT------AGTAAAACACAATGGGGTAGAACTTTAGAAAAGGTAGTTAAAAAATTAAGA---GAAAAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTCAAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAATAGTACTTGGACTACT---------AACAGCACT------------------------------TGGAATAATACT---------------------------GAAGAGTCA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTACATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATGACAAG---------AACAGCACCTCC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCGCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGTAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCATTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCGTTTGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTAGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATCATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGAGAAGTTAGT------AATTACACACATTTAATATACACTTTACTTGAAGACTCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTAATCTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGAATCAATTCGATCAGTGCATGGATTCTTGCCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGGAACTCTGGGACGCAGT---------------GTGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGTTTGCTTAATACCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GGCTTTAGGGCTATACTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.TT114P.Trinidad.EU578606
ATGAGAGTGAAGGTGATCAGGAAGAATTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACGATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCAGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATCCAGAAGTCCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTATACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTAATG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAACAACATGGTAGACCAGATGCATGATGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAGAATTAACCCCACTCTGTGTTACATTAAATTGCACTGATGTTGAGAAAAATGATACTAGTAGCAAT------------------------------------------------------------------------ACTAGTAGCACTAACAGTAACAGTTGGGATAAAGGAGAGAAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCTATGTCAGC---ACAGGTATAAAAGGT------AAGGTGCAA---GAATATTCTCTTTTTCATAAACTTGATGTAGTACCAATAGATAGTAGTAATGCTTCTAGT------------------AATGGTAGT---------------------GGTAGGTTTATATTGATACATTGTAATACCTCAGTCATTAAACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGACCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACACTGTACACATGGAATTAAACCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATCTCACAGACAATGCTAAGACCATAATAGTACATTTGAATGAATCTATAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATCTAGGA------------GCAGGAAGA---GCATTATATACTAATGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACATGCACATTGTAACATT------AGTAGAACACAATGGAATAAAACTTTAGAACAGATAGTTCCAAAATTAAGA---GAAAAATTTGGG------------AATAAAACA---ATATTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACGTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTCAAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGCTGTTTAGTAGTACTTGGCATACT---------AACGGCACT------------------------------TGGAATTATACTGGGGAT---------------AATACTGGAGAG------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAGAGTAGGCAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTACATCAAATATCACGGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATGACAAT---------AACAGCACCCCC------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAAAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATCGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGAGCAATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACGGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---CTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTAGATCATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGATAGGGAAGTTAGT------AATTACACACAAATAATATACACTTTACTTGAAGACTCACAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGTGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTATTCTCCATAATAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAAGAATCAATTCGATTAGTGCATGGATTCTTGCCACTCGTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGGAACTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTCAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTGCAAAGA------------------GGCTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTGTAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC2009.UNC.EU577787
ATGAAAGTGAGGGAGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAGTTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---AAAAATGTGATAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGCACTGATTGGAATAATAATGGTACCAATAATAATAGT------------------------------------------------------------------------------------ACCAATACCACAACCCTTAAGGAGGGAGAAGAAATAAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAATTATAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCAGCTTTTTATATACATGATATAATACCAATAAATGGTGAT------------------------------AATACTAGT---------------------------TATAGGTTGAGAAGTTGTAACACCTCGGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AAAGATAAGAGATTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAGATCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATGCAATAAAAGGTATACCTATAGGA------------CCAGGGCAA---GCATTTTATGCAACAGAAACCATAGTAGGAGATATAAGAACAGCATATTGTAATATT------AGTAAAACAAAATGGAATAACACTTTAAGTCAGATAGTTAAAAAATTAAAG---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCATCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGGGACT---------AATAGTACTTGGGAGAAT------------------------AATACTACTGGG------------------AACGATACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATATATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGGA---------------AATAGC---------------------------AGCACC---GAGATTTTCAGACCTGGAGGAGGGGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCCGTG---GGT---ATAGGA---GCTCTA---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGCACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAGCAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTAGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACACTAGCTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGGGAGATTTGGAAT---AACACGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCATAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAGCAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAGAAGCTTAGTGGATGGATTATTGACGATTATCTGGATCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTGACAAGGATTGTGGAACTGCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTTCTGAAATACTGGTGG---AATCTTCTACACTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGTTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAACAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTATTCGCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC2009.UNC.EU577788
ATGAAAGTGAGGGAGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAGTTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAGCCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---AAAAATGTGATAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTGGAAGAATAATGGTATCAAG---------------------------------------------------------------------------------------------GCC---ACAACAACCCCTATGAAGGAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTTAATATCACC---ACAACTATAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCAGCTTTTTATATACATGATATAATACGAATAGATGATAGT------------------------------AATACTAGT---------------------------TATAGGTTGAGAAGTTGTAATACCTCGGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AAAGATAAGAGATTCAATGGAATAGGACCATGTAACAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAGATCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATAAGAGGTATACCTATAGGA------------CCAGGACAA---GCATTTTATGCAACAGAAACAATAGTAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAATATT------AGTAGAACAAAATGGGATAACACTTTAAAGCAGATAGCTAAAAAATTAGGG---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCATCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAGCACAACTGTTTAATAGTACTTGGGAGACT---------AATAGTGCTTGGGAGACT------------------------AATATTACTGGA------------------GACGATACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATATATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCGTCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGGA---------------AATAGC---------------------------AGCACC---GAGACCTTCAGACCAGGAGGAGGGGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGT---ATAGGA---GCTCTA---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGCACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAGCAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTAGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACACTAGCTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGGGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCATAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAGAAGCTTAGCGGATGGATTATTGACGATTATCTGGATCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTGACAAGGATTGTGGAACTGCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTTCTGAAATACTGGTGG---AATCTTCTACACTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGTTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAACAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTATTTGCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC2009.UNC.EU577782
ATGAAAGTGAGGGAGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAGTTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGCACTGATTGGAATAATAATGGTACCAATAATAATAGT------------------------------------------------------------------------------------ACCAATACCACAACCCCTAAGGAGGGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACACCTATAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCAGCTTTTTATATACATGATATAACACCAATAAATGGTGAT------------------------------AATACTAGT---------------------------TATAGGTTGACAAGTTGTAACACCTCGGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTCGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGAGGAGGGATTCAATGGAAAAGGACCGTGTAAAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTGGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGAAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAGATCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATAAAAGGTATACCTATAGGA------------CCAGGGCAA---GCATTTTATACAACAGAAACAATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAACAAAATGGAATAACGTTTTAAGTCGGATAGCAAAAAAATTAGGG---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCATCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACATTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGGACT---------GATAGTACT---------------------------------AATGCTACTGGG------------------AATGGTACT------------------------------ATCTCACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATATATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCGTCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGGGATGGTGGTGAA---------------AATAGCACA---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGGGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTCTA---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGCACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAGCAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTAGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACACTAGCTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAGGTGAAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCATAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAGCATAACAAACTGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAGAAGCTTAGTGGATGGATTATTGACGATTATCTGGATCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCATCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTGACAAGGATTGTGGAACTGCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTTCTGAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGTTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATACCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGCAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTATTCGCCATATACCTACAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC2009.UNC.EU577783
ATGAAAGTGAGGGAGATCAAGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAGTTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAATACAGAGGTACATAAC---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGCACTGATTGGAATAATAATGGTACCACTGGTAATGGT------------------------------------------------------------------------------------ACCAATACCACAACCCCTGATGAGGGAAGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAACTATAAGAGAT------AAGATGCAGAGAGAATATGCAGCTTTTTATATACATGATATAACACCAATAAATGGTGAT------------------------------AATACTAGT---------------------------TATAGGTTGACAAGTTGTAACACCTCGGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACATTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AACGAGAAGGGATTCAATGGAACAGGACCATGTAACAATGTCAGTACAGTACAATGTACCCATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTATTGAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAGATCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATAAAAGGTATACCTATAGGA------------CCAGGGCAA---GCATTTTATACAACAGAAACAATAGTAGGAGATATAAGAAGAGCACATTGTAACATT------AGTGAAACAAAATGGAATAACATTTTAAGTCGGATAGCAAAAAAACTAGGG---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAACCTTTAATCAA---------TCATCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAAAGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACATCACAACTGTTTAATAGTACTTGGAGGACT---------AATAGTACT---------------------------------AATACTACTGGG------------------AATGGTACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATATATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCGTCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGAA---------------AATAGCACA---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGGGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGT---ATAGGA---GCTCTA---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGCACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTAGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACACTAGCTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAGATGACATTTGGACT---AACTTGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCATAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTGACATAACAAACTGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCAGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAGAAGCTTAGTGGATGGATTATTGACGATTATCTGGATCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTGACAAGGATTGTGGAACTGCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTTCTGAAATACTGGTGG---AATCTTCTACACTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGTTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAACAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGTTATTCGCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC2009.UNC.EU577779
ATGAAAGTGAGGGAGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAGTTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTGCCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---ATTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGCACTGATTGGAATAATAATGGTACCAATAATAATAGT------------------------------------------------------------------------------------ACCAATACCACAACCCTTAAGGAGGAAAGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACACCTATAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCAGCTTTTTATATACATGATATAACACCAATAAATGGTGAT------------------------------AATACTAGT---------------------------TATAGGTTGACAAGTTGTAACACCTCGGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACATTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGAGGAGGGATTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTGGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAGATCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATAAAAGGTATACCTATAGGA------------CCAGGGCAA---GCATTTTATACAACAGAAACAATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAACAAAATGGAATAACGTTTTAAGTCGGATAGCAAAAAAATTAGGG---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCATCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACGCACATTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGGACT---------GATAGTACT---------------------------------AATGCTACTGGG------------------AATGGTACT------------------------------ATCTCACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATATATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCGTCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGGGATGGTGGTGAA---------------AATAGCACA---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCGGGAGGAGGGGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTCTA---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGCACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAGCAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTAGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACACTAGCTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAGGTGAAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCATAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAACATAACAAACTGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAGAAGCTTAGTGGATGGATTATTGACGATTATCTGGATCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTGACAAGGATTGTGGAACTGCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTTCTGAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGTTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATACCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGCAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTATTCGCCATATACCTACAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC2009.UNC.EU577781
ATGAAAGTGAGGGAGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAGTTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAATACAGAGGTACATAAC---ATTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---AAAAATGTGATAGAAAATTTCAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAAATTGCACTGATTGGAAGAATAATGATATCAAG---------------------------------------------------------------------------------------------GCCACAACCACAACCCCTATGAAGGAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAACTATAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCAGTTTTTTATATACATGATATAATACGAATAGATGATAGT------------------------------AATACTAGT---------------------------TATAGGTTGAGAAGTTGTAATACCTCGATCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AAAGATAAGAGATTCAATGGAACAGGACCATGTAACAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAGATCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATAAGAGGTATACCTATAGGA------------CCAGGACAA---GCATTTTATGCAACAGAAACAATAGTAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAATATT------AGTAGAACAAAATGGGATAACACTTTAAAGCAGATAGCTAAAAAATTAGGG---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCATCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAGCACAACTGTTTAATAGTACTTGGGAGACT---------AATAGTGCTTGGGAGACT------------------------AATATTACTGAA------------------AACGATACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGGAAAGCAATATATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCGTCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGGA---------------AATAGC---------------------------AGCACC---GAGACCTTCAGACCTGAAGGAGGGGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGT---ATAGGA---GCTCTA---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGCACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAGCAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTAGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACACTAGCTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGGGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCATAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGGTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAGAAGCTTAGTGGATGGATTATTGACGATTATCTGGATCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTGACAAGGATTGTGGAACTGCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTTCTGAAATATTGGTGG---ACTCTTCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGTTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGCTTAATGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAACAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTATTCGCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGTTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC2009.UNC.EU577784
ATGAAAGTGAGGGAGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAGTTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAGCCACTACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---AAAAATGTGATAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGCACTGATTGGAATAATAATGGTACCAATAATAATAGT------------------------------------------------------------------------------------ACCAATACCACAACCCTTAAGGAGGGAGAAGAAATAAGAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAACTATAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCAGCTTTTTATATACATGATATAACACCAATAAATGGTGAT------------------------------AATACTAGT---------------------------TATAGGTTGACAAGTTGTAACACCTCGGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AAAGATAAGAGATTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGGATTAAGCCAGTGGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAGATCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATAAAAGGTATACCTATAGGA------------CCAGGGCAA---GCATTTTATGCAACAGAAACAATAGTAGGAGAGATAAGAAAAGCATATTGTAATATT------AGTAAAACAAAATGGAATAACACTTTAAGTCAGATAGTCAAAAAATTAAAG---GAACAATTTGAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCATCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGGGACT---------AATAGTACTTGGGAGATT------------------------AATACTACTGGG------------------AATGATACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATATATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCGTCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGAA---------------AATAGCACA---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGGGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGT---ATAGGA---GCTCTA---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGCACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAGCAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTAGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACACTAGCTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGGGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCATAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAGAAGCTTAGTGGATGGATTATTGACGATTATCTGGATCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTGACAAGGATTGTGGAACTGCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTTCTGAAATACTGGTGG---AATCTTCTACACTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGTTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAACAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTATTCGCCATATACCTACAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGACTTTGCTATAA

C.UNC2009.UNC.EU577785
ATGAAAGTGAGGGAGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAGTTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATAATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGCATTG------AATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGCACTGATTGGAATAATAATGGTACCACTAATAATGGT------------------------------------------------------------------------------------ACCAATACCACAACCCTTGAGGAGGGAAGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAACTATAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCAGCTTTTTATATACATGATATAACACCAATAAATGGTGAT------------------------------AATACTAGT---------------------------TATAGGTTGACAAGTTGTAACACCTCGGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AACGAGGAGAGATTCAATGGAACAGGACCATGTAACAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTGGTATCAACCCAACTGCTATTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAGATCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATAAAAGGTATACCTATAGGA------------CCAGGGCAA---GCATTTTATACAACAGAAACAATAGTAGGAGATATAAGACGAGCATATTGTAATATT------AGTAAAACAAAATGGGATAACACTTTAAAGCAGATAGCTAAAAAATTAGGG---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAACCTTTAGTCAA---------TCATCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGGGGACT---------AATAGTACTTGGGAGAAT------------------------AATACTACTGGG------------------AACGATACT------------------------------ATCAAACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATATATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCGTCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAAAATAATGAC------AATAGCACA---------------------AACAGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGGGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTA---TTCATT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAGCAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTAGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACACTAGCTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAGATGACATTTGGACT---AACTTGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCATAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACGAATTGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAGAAGCTTAGCGGATGGATTATTGACGATTATCTGGATCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTGACAAGGATTGTGGAACTGTTGGGACACAGG---------------GGGTGGGAAGTTCTGAAATACTGGTGG---ACTCTTCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGTTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGAAATAATACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTGTTCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTTGAACGGGCTTTGCTATAA

C.UNC2009.UNC.EU577786
ATGAAAGTGAGGGAGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAGTTGTGGGTTACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGCACTGATTGGAATAATAATGGTACCAATAATAATAGT------------------------------------------------------------------------------------ACCAATACCACAACCCTTAAGGAGGGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAACTATAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCAGCTTTTTATATACATGATATAACACCAATAAATGGTGAT------------------------------AATACTAGT---------------------------TATAGGTTGACAAGTTGTAACACCTCGGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AACGAGGAGGGATTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGGATTAAGCCAGTGGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAGATCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATAAAAGGTATACCTATAGGA------------CCAGGGCAA---GCATTTTATACAACAGAAACAATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAACAAAATGGAATAACATTTTAAGTCGGATAGCAAAAAAATTAGGG---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAACCTTTAATCAA---------TCATCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGGACT---------GATAGTACT---------------------------------AATGCTACTGGG------------------AATGGTACT------------------------------ATCTCACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATATATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCGTCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGAA---------------AATAGCACA---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGGGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTCTA---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGCACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAGCAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTAGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACACTAGCTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTGGAAGAGATTTGGACT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCATAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACACAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAAAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAGAAGTTTAGTGGATGGATTATTGACGATTATCTGGATCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTGACAAGGATTGTGGAACTGCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATTCTGAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGTTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATACCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGCAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTATTCGCCATATACCTACAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGACTTTGCTATAA

C.UNC2009.UNC.EU577789
ATGAAAGTGAGGGAGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAGTTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAATACAGAGGTACATAAC---ATTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---AAAAATGTGATAGAAAATTTCAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTGGAAGAATAATGATATCAAG---------------------------------------------------------------------------------------------GCCACAACCACAACCCCTATGAAGGAAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAACTATAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCAGCTTTTTATATACATGATATAATACGAATAGATGATAGT------------------------------AATACTAGT---------------------------TATAGGTTGAGAAGTTGTAATACCTCGATCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AAAGATAAGAGATTCAATGGAACAGGACCATGTAACAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAGATCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATAAGAGGTATACCTATAGGA------------CCAGGACAA---GCATTTTATGCAACAGAAACAATAGTAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAATATT------AGTAGAACAAAATGGGATAACACTTTAAAGCAGATAGCTAAAAAATTAGGG---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCATCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAGCACAACTGTTTAATAGTACTTGGGAGACT---------AATAGTGCTTGGGAGACT------------------------AATATTACTGGA------------------AACGATACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGGAAAGCAATATATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCGTCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGGA---------------AATAGC---------------------------AGCACC---GAGACCTTCAGACCTGAAGGAGGGGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAGTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGT---ATAGGA---GCTCTA---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGCACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAGCAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTAGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACACTAGCTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGGGGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCATAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGGTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAGAAGCTTAGTGGATGGATTATTGACGATTATCTGGATCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTGACAAGGATTGTGGAACTGCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTTCTGAAATATTGGTGG---ACTCTTCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGTTAAAGAATAGTGCTGTTAACTTGCTTAATGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAACAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTATTCGCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC2009.UNC.EU577780
ATGAAAGTGAGGGAGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAAGTTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCTTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGCACTGATTGGAATAATAATGGTACCAATAATAGTAGT------------------------------------------------------------------------------------ACCAATGCCACAACCCCTAAGGAGGGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAACTATAAGAGAT------AAGATGCAGAAAGAATATGCAGCTTTTTATATACATGATATAACACCAATAAATGGTGAT------------------------------AATACTAGT---------------------------TATAGGTTGACAAGTTGTAACACCTCGGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTAACCTTCGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGAGGAGGGATTCAATGGAAAAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTGGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAGATCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAATAAAAGGTATACCTATAGGA------------CCAGGGCAA---GCATTTTATACAACAGAAACAATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAACAAAATGGAATAACATTTTAAGTCGAATAGCAAAAAAATTAGGG---GAACAATTTAAG------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAA---------TCATCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACATTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACATCAAAACTGTTTAATAGTACTTGGGGGACT---------GATAGTACT---------------------------------AATGCTACTGGG------------------AATGGTACT------------------------------ATCTCACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATATATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCGTCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGAA---------------AATAGCACA---------------------AACGGCACC---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGGGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTCTA---TTCCTT---GGG---------TTCTTAGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGCACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAGCAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTAGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACACTAGCTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAGGTGAAATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCATAATATACACCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAACATAACAAACTGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGAGGGGA------CTCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAGAAGCTTAGTGGATGGATTATTGACGATTATCTGGATCGATCTGAGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTGACAAGGATTGTGGAACTGCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTTCTGAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGTTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATACCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGCAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTATTCGCCATATACCTACAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4295.UNC.EU577826
ATGAGAGCGAAGGGGATCAAGAAGAATTATCAGAACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAAGGCTACA---------GAAGAATGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAGTCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATACTACTAATACCAATGCT---------------------------------------------------------------------------------------------AGTAAAGAAGAAAAAATGGAGTACGGAGAGATGAAAAATTGCTCCTTCAATGTCACC---ACAAACATGAGAGAT------AACATAAAGAAAGAATATGCGCTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACACATAGATGATAGTGGG---GATAATAGT------------------------------------------------ACGTATAGGTTGACAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACATTCAATGGATCAGGATCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAATGTATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAACGATAGGA------------CCAGGCAGG---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTATCCTT------AATAGTACAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGGTAGCTAGAAAATTAAAA---GAACAATAT---------------AATAAAACA---GTAGTCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACAAAACTGTTCAATAGTACTTGGTATGGG---------AATGAAACTGGG------------------GATGAAGAGCCAAATAGCACAGGAGAA---------------AATGGCACA------------------------------ATCATACTCCCGTGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTTATCAAATATTACAGGGCTGATGCTATTAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACGTGAGC---------------------AATACCACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATATTAGCTGGAGTAAG------------------------GATAAAAATCTGAGTCAAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAT------AATTACACAAGCATAATATACAATTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTGTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCTC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACAATCAGCGACTGGATTCTTCACAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCATCTACCACCAATTGAGAGACTTACTCTTGATTCTAAAGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTCTAGAAGTGATACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTGTTCTCCACATACCCACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4295.UNC.EU577814
ATGAGAGCGAAGGGGATCAGGAAGAGTTATCAGAACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAAGGCTACA---------GAAGAATGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAGTCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATACTACTAATACCAATGCT---------------------------------------------------------------------------------------------AGTAAAGAAGAAAAAATGGAGTACGGAGAGATGAAAAATTGCTCCTTCAATGTCACC---ACAAACATGAGAGAT------AACATAAAGAAAGAATATGCGCTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACACATAGATGATAGTGGGAATAATAATAGT------------------------------------------------ACGTATAGGTTGACAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCTTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACATTCAATGGAACAGGATCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAATGTATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAACGATAGGA------------CCAGGCAGG---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTATCCTT------AATAGTACAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGGTAGCTAGAAAATTAAGA---GAACAATAT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACAAAACTGTTCAATAGTACTTGGTATGGG---------AATGAAACTGGG------------------GATGAAGAGCTAAATAGCACAGGAGAA---------------AATGGCACA------------------------------ATCATACTCCCGTGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATGCTATTAAGAGATGGTGGTAAG---------------AATGTGAGC---------------------AATACCACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATATTAGCTGGAGTAAG------------------------GATAAAAATCTGAGTCAAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAT------AATTACACAAACTTAATATACGGTTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCTC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACAATCAGCGACTGGATTCTTCACAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCATCTACCACCAATTGAGAGACTTACTCTTGATTCTAAAGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTCTAGAAGTGATACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTGTTCTCCACATCCCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4295.UNC.EU577817
ATGAGAGCGAAGGGGATCAAGAAGAATTATCAGAACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAAGGCTACA---------GAAGAATGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAGTCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATACTACTAATACCAATGCT---------------------------------------------------------------------------------------------AGTAAAGAAGAAAAAATGGAGTACGGAGAGATGAAAAATTGCTCCTTCAATGTCACC---ACAAACATGAGAGAT------AACATAAAGAAAGAATATGCGCTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACACATAGATGATAGTGGGAATAATAATAGT------------------------------------------------ACGTATAGGTTGACAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACATTCAATGGAACAGGATCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAATGTATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAACGATAGGA------------CCAGGCAGG---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTATCCTT------AATAGTACAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGGTAGCTAGAAAATTAAGA---GAACAATAT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACAAAACTGTTCAATAGTACTTGGTATGGG---------AATGAAACTGGG------------------GATGAAGAGCCAAATAGCACAGGAGAA---------------AATGGCACA------------------------------ATCATACTCCCGTGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTTATCAAATATTACAGGGCTGATGCTATTAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACGTGAGC---------------------AATACCACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATATTAGCTGGAGTAAG------------------------GATAAAAATCTGAGTCAAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAT------AATTACACAGGCATAATATACAGTTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCTC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGAGAGAGACAGAAACAGATCCGGACAATCAGCGACTGGATTCTTCACAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCATCTACCACCAATTGAGAGACTTACTCTTGATTCTAAAGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTTTAGAAGTGATACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4295.UNC.EU577812
ATGAGAGCGAAGGGGATCAAGAAGAATTATCAGAACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAAGGCTACA---------GAAGAATGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAGTCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATACTACTAATACCAATGCT---------------------------------------------------------------------------------------------AGTAAAGAAGAAAAAATGGAGTACGGAGAGATGAAAAATTGCTCCTTCAATGTCACC---ACAAACATGAGAGAT------AACATAAAGAAAGAATATGCGCTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACACATAGATGATAGTGGG---AAT---------------------AATAATAGT------------------------ACGTATAGGTTGACAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCTTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACATTCAATGGAACAGGATCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAATGTATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAACGATAGGA------------CCAGGCAGG---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTATCCTT------AATAGTACAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGGTAGCTAGAAAATTAAGA---GAACAATAT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACAAAACTGTTCAATAGTACTTGGTATGGG---------AATGAAACTGGG------------------GATGAAGAGCCAAATAGCACAGGAGAA---------------AATGGCACG------------------------------ATCATACTCCCGTGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATGCTATTAAGAGATGGTGGTAAG---------------AATGTGAGC---------------------AATACCACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATATTAGCTGGAGTAAG------------------------GATAAAAATCTGAGTCAAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAT------AATTACACAAACTTAATATACGGTTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCTC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACAATCAGCGACTGGATTCTTCACAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCATCTACCACCAATTGAGAGACTTACTCTTGATTCTAAAGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTCTAGAAGTGATACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTGTTCTCCACATACCCACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4295.UNC.EU577820
ATGAGAGCGAAGGGGATCAGGAAGAGTTATCAGAACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAAGGCTACA---------GAAGAATGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATAAAGAGGTGCATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAGTCAGTCTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGGATACTACTAATACCAATGCT---------------------------------------------------------------------------------------------AGTAAAGAAGAAAAAATGGAGTACGGAGAGATGAAAAATTGCTCCTTCAATGTCACC---ACAAACATGAGAGAT------AACATAAAGAAAGAATATGCGCTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACACATAGATGATAGTAGGAATAATAGT---------------------------------------------------ACGTATAGGTTGACAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACATTCAATGGAACAGGATCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCCGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAATGTATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAACGATAGGA------------CCAGGCAGG---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTATCCTT------AATAGTACAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGGTAGCTAGAAAATTAAGA---GAACAATTTAAT------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACAAAACTGTTCAATAGTACTTGGTATGGG---------AATGAAACTGGG------------------GATGAAGAGCCAAATAGCACAGGAGAA---------------AATGGCACA------------------------------ATCATACTCCCGTGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATGCTATTAAGAGATGGTGGTAAG---------------AATGTGAGC---------------------AATACCACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATTTGCTGAGGGCTATAGAGGCGCAACAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATATTAGCTGGAGTAAG------------------------GATAAAAATCTGAGTCAAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAT------AATTACACAACTTTAATATACAGTTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCTC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACAATCAGCGACTGGATTCTTCACAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCATCTACCACCAATTGAGAGACTTACTCTTGATTCTAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTCTAGAAGTGATACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTGTTCTCCACATACCCACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4295.UNC.EU577827
ATGAGAGCGAAGGGGATCAAGAAGAATTATCAGAACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAAGGCTACA---------GAAGAATGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAGAATTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAGTCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTAATGTGAATACTACTAATACCAATGCT---------------------------------------------------------------------------------------------AGTAAAGAAGAAAAAATGGAGTACGGAGAGATGAAAAATTGCTCCTTCAATGTCACC---ACAAACATGAGAGAT------AACATAAAGAAAGAATATGCGCTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACACATAGATGATAGTGGG---AATAAT------------------AATAGTACG---------------------------TATAGGTTGACAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCTTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACATTCAATGGAACAGGATCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAATGTATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAACGATAGGA------------CCAGGCAGG---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTATCCTT------AATAGTACAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGGTAGCTAGAAAATTAAGA---GAACAATAT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACAAAACTGTTCAATAGTACTTGGTATGGG---------AATGAAACTGGG------------------GATGAAGAGCTAAATAGCACAGGAGAA---------------AATGGCACA------------------------------ATCATACTCCCGTGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATGCTATTAAGAGATGGTGGTAAG---------------AATGTGAGC---------------------AATACCACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATATTAGCTGGAGTAAG------------------------GATAAAAATCTGAGTCAAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAT------AATTACACAAACTTAATATACGGTTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCTC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACAATCAGCGACTGGATTCTTCACAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCATCTACCACCAATTGAGAGACTTACTCTTGATTCTAAAGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTCTAGAAGTGATACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTGTTCTCCACATACCCACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4295.UNC.EU577810
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C.UNC4295.UNC.EU577816
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ATGAGAGCGAAGGGGATCAAGAAGAATTATCAGAACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAAGGCTACA---------GAAGAATGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAGTCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCTCTGATGTGAATGGTACTAATGTGAATCCT------------------------------------------------------------------------------------ACCGAGGTTAGTAAAGAAGTAATAATGGAGAAAGGAGAGATGAAAAATTGCTCCTTCAATGTTACC---ACAAACATGAGAGAT------AACATAAAGAAAGAATATGCGCTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAGATGGTAGTGGG---AATAATAGT------------------------------------------------ACGTATAGGTTGACAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACCTTCAATGGAACAGGATCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCCGAAAATATCACAAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAATGTATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGGGGTATAACGATAGGA------------CCAGGCAGG---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGGATAACACTTTAAGACAGGTAGCTAGAAAATTAAGA---GAACAATTTAAT------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTCAATAGTACTTGGTATTGG---------AAT---------------------------------GGGACAAATAACACTGGAGGC---------------AATGGCACA------------------------------ATCATACTCCCGTGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATGCTATTAAGGGATGGTGGTAAT---------------AATGTGAGC---------------------AATACCACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATTTGCTGAGGGCCATTGAGGCACAACAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGTTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATATTAGCTGGAGTAAG------------------------GATAAAAATCTGAGTCAAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAACAAGAAATTGAT------AATTACACAAGCATAATATACAGTTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCTC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACAATCAGCGACTGGATTCTTCACAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCATCTACCACCAATTGAGAGACTTACTCTTGATTCTAAAGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTCTAGAAGTGATACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTGTTCTCCACATACCCACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA
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C.UNC4295.UNC.EU577821
ATGAGAGCGAAGGGGATCAGGAAGAGTTATCAGAACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAAGGCTACA---------GAAGAATGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAGAGTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAGTCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCTCTGATGTGAATGGTACTAATGTGAATCCT------------------------------------------------------------------------------------ACCGAGGTTAGTAAAGAAGTAATAATGGAGAAAGGAGAGATGAAAAATTGCTCCTTCAATGTTACC---ACAAACATGAGAGAT------AACATAAAGAAAGAATATGCGCTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAGATGGTAGTGGGAATAATAGT---------------------------------------------------ACGTATAGGTTGACAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACATTCAATGGAACAGGATCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCCGAAAATATCACAAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAATGTATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGGGGTATAACGATAGGA------------CCAGGCAGG---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACAAAATGGGATAACACTTTAAGACAGGTAGCTAGAAAATTAAGA---GAACAATTTAAT------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTCAATAGTACTTGGTATTGG---------AAT---------------------------------GGGACAAATAACACTGGAGGC---------------AATGGCACA------------------------------ATCATACTCCCGTGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGGAGGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATGCTATTAAGAGATGGTGGTAAT---------------AACGTGAGC---------------------AATACCACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGGATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCGCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATATTAGCTGGAGTAAG------------------------GATAAAAATCTGAGTCAAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAACAAGAAATTGAT------AATTACACAAACATAATATACAGTTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCTC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACAATCAGCGACTGGATTCTTCACAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTCTAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGGCTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4295.UNC.EU577819
ATGAGAGCGAAGGGGATCAGGAAGAGTTATCAGAACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAAGGCTACA---------GAAGAATGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAGTCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCATTAACGTGACTGATACCAATACTACTAAGACC------------------------------------------------------------------------------------ACTAGTAGTCCAGAAGCAATGAGGGAG---------ATGAAAAATTGCTCCTTCAATGTCACC---ACAAACATGAGAGAT------AACATAAAGAAAGAATATGCGCTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACAAATAGATGATAGTGGG---AATAATAGTGGG------------AATAATAGT------------------------AGGTATAGGTTGACAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACATTCAATGGAACAGGATCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCCGAAAATATCACAAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAATGTGTCTGTAGAAATTAATTGTATAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAACGATAGGA------------CCAGGCAGG---ACATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGGTAGCTAGAAAATTAAGA---GAACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATTGG---------AATGATACTTGG------------------GATGAAGGGTCAAATAACACTGGAGGC---------------AATGGCACA------------------------------ATCACACTCCCGTGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATGCTATTAAGAGATGGTGGTGAT---------------AACGTGAGC---------------------AATGACACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGCTGGAGTAAG------------------------GATAAAAATCTGAGTCAAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAT------AATTACACAGGCATAATATACAGTTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCTC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGGACAATCAGCGACTGGATTCTTCACAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCATCTACCACCAATTGAGAGACTTACTCTTGATTCTAAAGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTCTAGAAGTGATACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTGTTCTCCACATACCCACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4295.UNC.EU577813
ATGAGAGCGAAGGGGATCAGGAAGAGTTATCAGAACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAAGGCTACA---------GAAGAATGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAGTCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCATTAACGTGACTGATACCAATACTACTAATACC------------------------------------------------------------------------------------ACTAGTAGTCCAGAAGCAATGATGGAG---------ATGAAAAATTGCTCCTTCAATGTCACC---ACAAACATGAGAGAT------AACATAAAGAAAGAATATGCGCTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAGATAATAGTGGG---AATAATAGT------------------------------------------------ACGTATAGGTTGACAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTTTCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACATTCAATGGAACAGGATCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCCGAAAATATCACAAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAATGTGTCTGTAGAAATTAATTGTATAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAACGATAGGA------------CCAGGCAGG---ACATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGGTAGCTAGAAAATTAAGA---GAACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATTGG---------AATGATATTTGG------------------GATGAAGGGTCAAATAACACTGGAGGC---------------AATGGCACA------------------------------ATCACACTCCCGTGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATGCTATTAAGAGATGGTGGTGAT---------------AACGTGAGC---------------------AATGACACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGCTGGAGTAAG------------------------GATAAAAATCTGAGTCAAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAGAAAGAAATTGAT------AATTACACAAGCATAATATACAATTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCTC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACAATCAGTGAATGGATTCTTACCAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTCTAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGGCTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4295.UNC.EU577815
ATGAGAGCGAAGGGGATCAGGAAGAGTTATCAGAACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAAGGCTACA---------GAAGAATGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAGTCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCATTAACGTGACTGATACCAATACTACTAATACC------------------------------------------------------------------------------------ACTAGTAGTCCAGAAGCAATGATGGAG---------ATGAAAAATTGCTCCTTCAATGTCACC---ACAAACATGAGAGAT------AACATAAAGAAAGAATATGCGCTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATAGATGAGAGTGGG---------------------------AATAATAGT------------------------ACGTATAGGTTGACAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACATTCAATGGAACAGGATCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCCGAAAATATCACAAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAATGTGTCTGTAGAAATTAATTGTATAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAACGATAGGA------------CCAGGCAGG---ACATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGGTAGCTAGAAAATTAAGA---GAACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATTGG---------AATGATATTTGG------------------GATGAAGGGTCAAATAACACTGGAGGC---------------AATGGCACA------------------------------ATCACACTCCCGTGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATGCTATTAAGAGATGGTGGTGAT---------------AACGTGAGC---------------------AATGACACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTAGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGCTGGAGTAAG------------------------AATAAAAATCTGAGTCAAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAACAAGAAATTGAT------AATTACACAAGCATAATATACAGTTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCTC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGGACAATCAGCGACTGGATTCTTCACAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCATCTACCACCAATTGAGAGACTTACTCTTGATTCTAAAGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTCTAGAAGGGCTACAGAGA------------------ATTTTTAGAGCTGTTCTCCATATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4295.UNC.EU577806
ATGAGAGCGAAGGGGATCAGGAAGAGTTATCAGAACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAAGGCAACA---------GAAGAATGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAGAGTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAGTCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCTCTGATGTGAATACTAATACTGCTAATACTACTAATACTACT---------------------------------------------------------------------AATGCCAATGTTAGTAAAGAAATAATGATGGAGACCGGAGAGATGAAAAATTGCTCCTTCAATGTCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGATAAAGAAAGAATATGCGCTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACACATAGATGATAGTGGGAATAATAGT---------------------------------------------------ACGTATAGGTTGACAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACATTCAATGGAACAGGATCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAATGTATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAACGATAGGA------------CCAGGCAGG---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTATCCTT------AATAGTACAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGGTAGCTAGAAAATTAAGA---GAACAATAT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCATAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTCAATAGTACTTGGTATGGG---------AATGAAACTGGG------------------GATGAAGAGCCAAATAGCACAGGAAGA---------------AATGGCACA------------------------------ATCACACTCCCGTGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATGCTATTAAGGGATGGTGGTGGT---------------GATGACGAGAAC------------------AGGACCACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGGGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGGGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATATTAGCTGGAGTAAG------------------------GATAAAAATCTGAGTCAAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAT------AATTACACAAACTTAATATACGGTTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCTC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACAATCAGCGACTGGATTCTTCACAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCATCTACCACCAATTGAGAGACTTACTCTTGATTCTAAAGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTCTAGAAGGGATACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTGTTCTCCACATACCCACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4295.UNC.EU577824
ATGAGAGCGAAGGGGATCAGGAAGAGTTATCAGAACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAAGGCTACA---------GAAGAATGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAGTCAGCTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCTCTGATGTGAATACTAATACTACTAATGAGAATACTACT------------------------------------------------------------------------AATACCAATGTTAGTAAAGAAGAAATGATGGAGACCGGAGAGATGAAAAATTGCTCCTTCAATGTCACC---ACAAACATGAGGGAT------AAGATAAAGAAAGAATATGCCCTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATGGATGGTGATAGTAAGAATAATAGT---------------------------------------------------TATAGGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACATTCAATGGAACAGGATCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAATGTATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAACGATAGGA------------CCAGGCAGG---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTATCCTT------AATAGTACAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGGTAGCTAGAAAATTAAGA---GAACAATAT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAATCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTCAATAGTACTTGGTATGGG---------AATGAAACTGGG------------------GATGAAGAGCCAAATAGCACAGGAGAA---------------AATGGCACA------------------------------ATCATACTCCCGTGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATGCTATTAAGAGATGGTGGTGGT---------------GATGACGAGAAC------------------AGGACCACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATTTGCTGAGGGCTATAGAGGCGCAACAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATATTAGCTGGAGTAAA------------------------GATAAAAATCTGAGTCAAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAT------AATTACACAAACTTAATATACGGTTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCTC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACAATCAGCGACTGGATTCTTAACAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCATCTACCACCAATTGAGAGACTTACTCTTGATTCTAAAGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGGCTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTGTTCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4295.UNC.EU577823
ATGAGAGCGAAGGGGATCAGGAAGAGTTATCAGAACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAAGGCTACA---------GAAGAATGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAGTCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCATTAACGTGACTGATACCAATACTACTAAGACC------------------------------------------------------------------------------------ACTAGTAGTCCAGAAGCAATGAGGGAG---------ATGAAAAATTGCTCCTTCAATGTCACC---ACAAACATGAGAGAT------AACATAAAGAAAGAATATGCGCTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACAAATAGATGATAGTGGGAATAATAGT---GGG------------AATAATAGT------------------------AGGTATAGGTTGACAAGCTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACATTCAATGGAACAGGATCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCCGAAAATATCACAAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAATGTGTCTGTAGAAATTAATTGTATAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAACGATAGGA------------CCAGGCAGG---ACATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGGTAGCTAGAAAATTAAGA---GAACAATTT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGAATTGG---------AATGATACTTGG------------------GATGAAGGGTCAAATAACACTGGAGGC---------------AATGGCACA------------------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATGCTATTAAGAGATGGTGGTGAT---------------AATGTGAGC---------------------AATGACACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAAAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGCTGGAGTAAG------------------------GATAAAAATCTGAGTCAAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAT------AATTACACAGGCATAATATACAGTTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCTC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCAGGACAATCAGCGACTGGATTCTTCACAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCATCTACCACCAATTGAGAGACTTACTCTTGATTCTAAAGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTCTAGAAGTGATACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTGTTCTCCACATACCCACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4295.UNC.EU577825
ATGAGAGCGAAGGGGATCAGGAAGAGTTATCAGAACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAAGGCTACA---------GAGGAATGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAGTCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAGAGTGCCAAAACTTGACTGAGACTAATAACAGTACTACT------------------------------------------------------------------------------AAGACCACTAGTAGTCCAGAAGCAATGAGGGAG---------ATGAAAAATTGCTCCTTCAATGTCACC---ACAAACATGAGAGAT------GAAATAAAGAAAGAATATGCGCTTTTTTATAAACTTGATGTAGTACAAATAGATAATAGTGAG---AATAATAGT------------------------------------------------AGGTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTGTCCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AACAATAAGACATTCAATGGAACAGGATCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCCGAAAATATCACAAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTGAATGTATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAACGATAGGA------------CCAGGCAGG---TCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAAATATAAGACAAGCACATTGTATCCTT------AGTAGTACAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGGTAGCTAGAAAATTAAGA---GAACAATTTAAT------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTCAATAGTACTTGGTATTGG---------AATGATACTTGG------------------GATGAAGGGACAAATAACACTGGAGGC---------------AATGGCACA------------------------------ATCATACTCCCGTGTAGGATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATGCTATTAAGAGATGGTGGTGAT---------------AATGTGAGC---------------------AATACCACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATTTGCTGAGGGCCATTGAGGCGCAACAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATCTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTAATGTGCCTTGGAATATTAGCTGGAGTAAG------------------------GATAAAAATCTGAGTCAAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAT------AATTACACAAACTTAATATACGGTTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCTC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACAATCAGTAAATGGATTCTTGACAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCATCTACCACCAATTGAGAGACTTACTCTTGATTCTAAAGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTCTAGAAGTGATACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTGTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4295.UNC.EU577808
ATGAGAGCGAAGGGGATCAGGAAGAGTTATCAGAACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATATTGATGATC------------TGTAAGGCTACA---------GAAGAATGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGATAAAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GCAAATGTGACAGAAGAGTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAGTCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCTCTGATGTGAATACTAATACTGCTAATACTACTAATACTACT---------------------------------------------------------------------AATGCCAATGTTAGTAGAGAAATAATGATGGAGACCGGAGAGATGAAAAATTGCTCCTTCAATGTCACC---ACAAACATGAGGGAT------AAGATACAGAAAGAATATGCCCTTTTTTATAAACTTGATGTAATACAAATGGATGGTGATAGTAAGAATAATAGT---------------------------------------------------TATAGGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTGTCTTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACATTCAATGGAACAGGATCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAATCATACTAGTACAGCTGAATGTATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAGAAGTATAACGATAGGA------------CCAGGCAGG---GCATTTTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTATCCTT------AATAGTACAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGGTAGCTAGAAAATTAAGA---GAACAATAT---------------AATAAAACA---GTAGTCTTTAATCAA---------CCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGCTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACAAAACTGTTCAATAGTACTTGGTATGGG---------AATGAAACTTGG------------------GATGAAAAGTCAAATAGCACAGGAAAA---------------AATGACACA------------------------------ATCATACTCCCGTGTAGAATAAAACAATTTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATGCTATTAAGAGATGGTGGTAAG---------------AACGTGAGC---------------------AATACCACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATTTGCTGAGGGCCATTGAGGCACAACAGCATCTGCTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGTTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATATTAGCTGGAGTAAG------------------------GATAAAAATCTGAGTCAAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAACAAGAAATTGAT------AATTACACAAGCATAATATACAGTTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGCATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAGATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCTC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGACAATCAGCGACTGGATTCTTCACAATCATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCATCTACCACCAATTGAGAGACTTACTCTTGATTCTAAAGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGGGCTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTGTTCTCCACATCCCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4484.UNC.EU577829
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGATGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTGATGCTC------------AGTAGTACTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATAAGACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCTACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAGTAATATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCTCTGATATCAATAGGAATGATACTAGTAGTGCTAATGGGAATAAT---------------------------------------------------------------ACTAGGAGTACTAATAATAGCTTGGAAATAAAAGAGAAAGAAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATACCACC---TCAGACAGAAAAGAT------AAGTACCAAAAGGAATATGCACTTTTTTATAGACTTGATATAGTACCAATAAATGATAATAATGAGAAGACT---AGTAGT---------AATAATACC------------------------AGTTATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCATTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AAGGATAGGGGATTTAATGGAACAGGAGCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GGGGTAGTAATTAAATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAAAGATTAACTGCACAAGACCCAACAATAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTTTGCAACAGGAGACATAATAGGAAAGATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATAAAACTTTAGAACAGATAGCTATAAAACTAAAC---AAACAATATGGG---------GAAAATACAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------ACCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAAATACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATTTTACTAAC---------GGGAAAATTACTGCAGGGCCAAATAGCACTGAAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCACAATCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCTCCTCCCATCAGAGGAATTATTAGCTGTTTATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGT------------AATGAGAGCGAG---------------ACTAATAAAACT---GAAATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTTGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCTTGGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTTATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAACAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACTCCTTGATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAGGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAACTTTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---ATCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGGAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCGGTCAATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAATTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAGAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4484.UNC.EU577834
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGATGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGCTC------------AGTAGTACTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATAAGACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCTACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAATAATATTG---GAAAATGTGACAGAAGATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAGATTGCTCTGATATCAATAGGAATAATACTAGTAGTACTAAT---------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAGCTGGGGAGTAGAATTAAAAAACTGTTCTTTCAATATCACC---TCAGACAGAAGAGAT------AAGTACCAAAAGGAATATGCACTTTTTTATAGACTTGATATAGTACCAATAAATGATACTAGTGATAATACT---AACAAT---------GCTAATACC------------------------AGTTATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCATTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AAGGATAGGGGATTTAATGGAACAGGAGCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GGGGTAGTAATTAAATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGAGATTAACTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTTTGCAACAGGAGACATAATAGGAAAGATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTATAGCACAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGCTATAAAACTAAAC---AAACAATATGGG---------GAAAATACAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------ACCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAAATACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATTTTACTAAC---------GGGAAAATTACTGCAGGGCCAAATAGCACTGAAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCACAATCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCTCCTCCCATCAGAGGAATTATTAGCTGTTTATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGT------------AATGAGAGCGAG---------------ACTAATAAAACT---GAAATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTTGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTTATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAACAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACTCCTTGATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAGCAGGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAACTTTTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---ATCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGGAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCGGTCAATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATACTGTTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAGAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4484.UNC.EU577835
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGATGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGCTC------------AGTAGTACTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGGTATAAGACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCTACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAATAATATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCTCTGATATCAATAGGACTGATACTAGT---------------------------------------------------------------------------------------------AGAACTAACACCAATGGTAGCTGGGGAGAAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATACCACC---ACAGACAGAAGCGAT------AAGTACCAAAAGGAATATGCACTTCTTTATAGACTTGATATAGTACCAATAGATGATAAG------AAT---CATAAAATT---------AATAATACC------------------------AGTTATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCATTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AAGGATAGGGGATTTAATGGAACAGGAGCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGCCTATCAGAAGAA---GGGGTAGTAATTAAATCTGAAAACTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAGAGATTAACTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGAGATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATAAAACTTTAGAACAGATAGCTATAAAACTAGAT---AAACAATATGGG---------GGGAATAAAACA---ATAATCTTTAACCAT---------ACCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAAATACTGTTTAATAGTACCTGG---------------AATGTTACTAAC---------GGGAATGCTACTGCAATATCAAATAACACTGAAGGA---------------AATGAAACA------------------------------ATCACAATCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCTCCTCCCATCAGAGGAATTATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAGAGT------------AATGATAGCGCG---------------ACCAATAAAACT---GAAGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTTGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGATGCTCTGGGAAGCTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAACAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACTCCTTGATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAGGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAACTTTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---ATCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGGAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCGGTCAATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAGAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4484.UNC.EU577828
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGATGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGCTC------------AGTAGTACTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGGTATAAGACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCTACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAATAATATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAACCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCTCTGATATCAATAGGAATGATACTAGTAGAACTAACACCAATAGT---------------------------------------------------------------AATGATACTAGTAGAACTAACACCAATAGTAGCTGGGGAGAAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATACCACC---TCAGACAGAAGAGAT------AAGTACCAAAAGGAATATGCACTTTTTTATAGACTTGATATAGTACCAATAGGTGATAATAATGATGATACT---AATAAA---------AATAATACC------------------------AGTTATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCATTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AAGGATAAGGGATTTAATGGAACAGGGGCATGTGAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GGGGTAGTAATTAAATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAAAGATTAACTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTTTGCAACAGGAGACATAATAGGAAAGATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATAAAACTTTAGAACAGATAGCTATAAAACTAAAC---AAACAATATGGG---------GAAAATACAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------ACCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAAATACTGTTTAATAGTACCTGG---------------AATTTTACTAAC---------GGGAAAATTACTGCAGGGCCAAATAGCACTGAAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCACAATCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCTCCTCCCATCAGAGGAATTATTAGCTGTTTATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGT------------AATGAGAGCGAG---------------ACCAATAAAACT---GAAATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTTGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGATGCTCTGGGAAGCTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAACAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACTCCTTGATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAGGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAACTTTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCCATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---ATCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGGAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCGGTCAATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATCATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAGAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4484.UNC.EU577832
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGATGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGCTC------------AGTAGTACTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATAAGACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCTACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAGTAATATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCTCTGATATCAATAGGACTGATACTAGT---------------------------------------------------------------------------------------------AGAACTAACACCAATAGTAGCTGGGGAGAAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATACCACC---ACAGACAGAAGCGAT------AAGTACCAAAAGGAATATGCACTTCTTTATAGACTTGATATAGTACCAATAGATGATAAGAATCATAAA---------ACT---------AATAATACC------------------------AGTTATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCATTTGAGCCAATTCCTATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AAGGATAAGGGATTTAATGGAACAGGAGCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GGGGTAGTAATTAAATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTACAGATTAACTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGAGATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATAAAACTTTAGAACAGATAGCTATAAAACTAGAT---AAACAATATGGG---------GGGAATAAAACA---ATAACCTTTAACCAT---------ACCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAAATACTGTTTAATAGTACCTGG---------------AATGTTACTAAC---------GGGAATGCTACTGCAATATCAAATAACACTGAAGGA---------------AATGAAACA------------------------------ATCACAATCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCTCCTCCCATCAGAGGAATTATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAGAGT------------AATGATAGCGCG---------------ACCAATAAAACT---GAAGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTTGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGATGCTCTGGGAAGCTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAATTCTCAACAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACTCCTTGATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAGGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAACTTTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---ATCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGGAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGCGACAGATCCGGGCAATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAGAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4484.UNC.EU577841
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGATGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGCTC------------AGTAGTACTGAA---------GAAAATTTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATAAGACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAATAATATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTACATTGCTCTGATATCAATAGGAATGATACTAGTATAACT---------------------------------------------------------------------------------------------ACCACCAATAGTAGCTGGGGAGAAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATACCACC---TCAGACAGAAGAGAT------AAGTACCAAAAGGAATATGCACTTCTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAGATGATAAT------AAT---GATAATAAT---------AATAATACC------------------------AGTTATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCATTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AAGGATAGGGGATTTAATGGAACAGGAGCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GGGGTAGTAATTAAATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAGAGATTAACTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGCATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTTTGCAACAGGAGACATAATAGGAAAGATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAGCACAATGGAATAGCACTTTAAAACAGATAGCTATAAAACTAAAC---AAACAATATGGG---------GAAAATACAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------ACCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAAATACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATTTTACTAAC---------GGGAAACTTACTGCAGGGCCAAATAGCACTGAAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCACAATCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCTCCTCCCATCAGAGGAATTATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGGAGT------------AATGATAGCGAG---------------ACCAATAAAACT---GAAGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTTGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAAAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAATGGGAAAAGGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACTCCTTGATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAGCAGGAATTATTGGAATTGGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAATATATCAAATTGGCTGTGGTACATAAGACTTTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---ATCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGGAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCGGTCAATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAGAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4484.UNC.EU577837
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGATGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGCTC------------AGTAGCACTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATAAGACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCTACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAATAATATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCTCTGATATCAATAGGACTGATACTAGT---------------------------------------------------------------------------------------------AGAACTAACACCAATAGTAGCTGGGGAGAAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATACCACC---TCAGACAGAAGAGAT------AAGTACCAAAAGGAATATGCACTTTTTTATAGACTTGATATAGTACCAATAGATGATAATAATGATAAACCT---AGTAAA---------AATAATACC------------------------AGTTATAGATTAATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCATTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AAGGATAAGGGATTTAATGGAACAGGAGCATGTGAAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GGGGTAGTAACTAAATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAGAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAAAGATTAACTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTTTGCAACAGGAGACATAATAGGAGAGATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATAAAACTTTAGAACAGATAGCTATAAAACTAAAC---AAACAATATGGG---------GAAAATACAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------ACCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAAATACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATTTTACTAAC---------GGGAAACTTACTGCAGGGCCAAATAGCACTGAAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCACAATCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCTCCTCCCATCAGAGGAATTATTAGCTGTTTATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGGAGT------------AATGATAGCGAG---------------ACCAATAAAACT---GAAATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTTGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAAAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAATGGGAAAAGGAAATTGAC------AACTACACAGGCATAATATACTCCTTGATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAGGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTTAATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTTTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---ATCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGGAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCGGGCAATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAGAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4484.UNC.EU577830
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGATGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGCTC------------AGTAGTACTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATAAGACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCTACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAATAATATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCTCTGATATCAATAGGAATGATACTAGT---------------------------------------------------------------------------------------------AGAACTAACACCAATAGTAGCTGGGGAGAAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATACCACC---TCAGACAGAAGAGAT------AAGTACCAAAAGGAATATGCACTTTTTTATAGACTTGATATAGTACCAATAGATGATAAT------------------AAT---------AATAATACC------------------------AGTTATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCATTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AAGGATAGGGGATTTAATGGAACAGGAACATGTGAAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GGGGTAGTAATTAAATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGAGATTAACTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACGGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AATAGAACACAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGCTATAAAACTAGAC---AAACAATATGGG---------GGGAATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------ACTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAAATACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATATTACTAAA---------GGGAAAATTACTGCATGGCCAAATAGCACTGAAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCACAATCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCTCCTCCCATCAGAGGAATTATTAGCTGTTTATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGGAGT------------AATGATAGCGAG---------------ACCAATAAAACT---GAAATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTTGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTTAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAAAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAATGGGAAAAGGAAATTGAC------AACTACACAGGCATAATATACTCCTTGATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAGGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAACTTTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---ATCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGGAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCGGTCAATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATACTGTTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGACTAGTGCTATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAGAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4484.UNC.EU577846
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGATGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGCTC------------AGTAGTACTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATAAGACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAATAATATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCTCTGATGTCAATAGGACTGATACTAGT---------------------------------------------------------------------------------------------AAAACTAACACCAATAGTAGCTGGGGAGAAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATACCACC---TCAGACAGAAGCGAT------AAGTACCAAAAGGAATATGCACTTCTTTATAGACTTGATATAGTACCAATAAATGATAATAATGATAATGCTCATAATAAT---------AATAATACC------------------------AGTTATAGATTGATAAGTTGCAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCATTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AAGGATAGGGGATTTAATGGAACAGGAGCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GGGGTAGTAATTAAATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGAGATTAACTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTTTGCAACAGGAGACATAATAGGAAAGATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGCTATAAAACTAAAC---AAACAATATGGG---------GAAAATACAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------ACCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAAATACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATTTTACTAAC---------GGGAAAATTACTGCAGGGCCAAATAGCACTGAAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCACAATCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCTCCTCCCATCAGAGGAATTATTAACTGTTCATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGT------------AATGAGAGCGAG---------------ACCAATAAAACT---GAAATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTTGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAACAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACTCCTTGATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAGGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAACTTTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGCTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---ATCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGGAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCGGTCAATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTAGTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAGAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4484.UNC.EU577840
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGATGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGCTC------------AGTAGCACTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATAAGACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCTACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAGTAATATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATACATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAGATTGCTCTGATATCAATAGGAATGATACTATT---------------------------------------------------------------------------------------------AAAACTAACACCAATAGTAGCTGGGGAGAAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATACCACC---ACAGACAGAAGCGAT------AAGTACCAAAAGGAATATGCACTTCTTTATAGACTTGATATAGTACCAATAGATGATAAGAATCATAGTACT---AATAAT---------------ACC------------------------AGTTATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCATTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AAAGATAGGGGATTTAATGGAACAGGAGCATGCACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GGGGTAGTAATTAAATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTACAGATTAACTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAAAGATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATAAAACTTTAGAACAGATAGCTATAAAACTAGAT---AAACAATATGGG---------GGGAATAAAACA---ATAATCTTTAACCAT---------ACCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAAATACTGTTTAATAGTACCTGG---------------AATGTTACTAAC---------GGGAATGCTACTGCAATATCAAATAACACTGAAGGA---------------AATGAAACA------------------------------ATCACAATCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCTCCTCCCATCAGAGGAATTATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAGAGT------------AATGATAGCGCG---------------ACCAATAAAACT---GAAGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTTGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGATGCTCTGGGAAGCTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAACAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACTCCTTGATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAGGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAACTTTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCTC---ATCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGGAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGCGACAGATCCGGGCAATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAGAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4484.UNC.EU577838
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGATGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGCTC------------AGTAGTACTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGGTATAAGACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCTACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAATAATATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCTCTGATGTCAATAGGACTGATACTAGT---------------------------------------------------------------------------------------------AAAACTAACACCAATAGTAGCTGGGGAGAAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATACCACC---TCAGACAGAGCAGAT------AAGTACCAAAAGGAATATGCGCTTCTTTATAGACTTGATATAGTACCAATAGATGATAAG---------ACTCAT---AAG---------AATAATACC------------------------AGTTATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCATTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AAGGATAGGGGATTTAATGGAACAGGAGCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GGAGTAGTAATTAAATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTATACAGATTAACTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTTTGCAACAGGAGACATAATAGGAAAGATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGCTATAAAACTAGAC---AAACAATATGGG---------GGGAATAAAACA---ATAATCTTTAACCAT---------ACCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAAATACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATTTTACTAAC---------GGGAAACTTACTGCAGGGCCAAATAGCACTGAAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCACAATCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCTCCTCCCATCAGAGGAATTATTAGCTGTTTATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGGAGT------------AATGATAGCGAG---------------ACTAATAAAACT---GAAATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTTGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAAAGGAAATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACTCCTTGATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAGGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAACTTTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---ATCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGGAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCGGTCAATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGTTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATCATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCGATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAGAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4484.UNC.EU577844
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGATGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGCTC------------AGTAGTACTGAA---------GAAAAACTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGGTATAAGACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCTACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAATAATATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCTCTGATATCAATAGGAATGATACTAGT---------------------------------------------------------------------------------------------AGACCTAACACCAATAGTAGCTGGGGAGAAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATACCACC---TCAGACAGAGGCGAT------AAGTACCAAAAGGAATATGCACTTCTTTATAGACTTGATATAGTACCAATAGATGATAATGAGAAGACTAGT------AAT---------AATAATACC------------------------AGTTATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCATTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AAGGATAAGGGATTTAATGGAACAGGAGCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GGGGTAGTAATTAAATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTACAGATTAACTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGAGATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATAAAACTTTAGAACAGATAGCTATAAAACTAGAT---AAACAATATGGG---------GGGAATAAAACA---ATAATCTTTAACCAT---------ACCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAAATACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGTTACTAAC---------GGGAAGGCTACTGCAATATCAAATAACACTGAAGGA---------------AATGAAACA------------------------------ATCACAATCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCTCCTCCCATCAGAGGAATTATTAACTGTTTATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAGAGT------------AATGATAGCGCG---------------ACCAATAAAACT---GAAGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAAA--AAAAGAGCAGTG---GGA---TTTGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAAAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACTCCTTGATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAGGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAACTTTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---ATCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGGAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCGGTCAATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTATTAGCTTGCTTTACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAATTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAGAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4484.UNC.EU577843
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGATGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGAATATTAATGCTC------------AGTAGTACTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGGTATAAGACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCTACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAATAATATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCTCTGATATCAATAGGAATGATACTAGTAGTACTAATAGGAATAATACTGGTAGTATTAATAGG---------------------------------------AATAATACTGGTAGTACTAATAATAGCCTGGAAATAAAAGAGAAAGAAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATATCACC---TCAGACAGAAGAGAT------AAGTACCAAAAGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAGGTGATAATAAAGATGATACT---AGTAAT---------GCTAGTACC------------------------AGTTATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCATTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AAGGATAAGGGATTTAATGGAACAGGAGCCTGTGAAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GGGGTAGTAATTAAATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAAAGATTAACTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTTTGCAACAGGAGACATAATAGGAAAGATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTATAGCACAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGCTATAAAACTAAAC---AAACAATATGGG---------GAAAATACAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------ACCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAAATACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATTTTACTAAC---------GGGAAAATTACTGCAGGGCCAAATAGCACTGAAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCACAATCCCATGCAGAATAAAACAAATAATAAATATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCTCCTCCCATCAGAGGAATTATTAGCTGTTTATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGGAGT------------AATGATAGCGAG---------------ACCAATAAAACT---GAAATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTTGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTAAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGATGCTCTGGGAAGCTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAACAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACTCCTTGATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAGGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTATGGTATATAAAACTTTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---ATCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGGAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCGGTCAATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGGCGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGACTAGTGCTATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATCATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAGAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4484.UNC.EU577839
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGATGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGCTC------------AGTAGTACTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATAAGACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAATAATATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCTCTGATATCAATAGGAATGATACTAGTAGTACTAATAGGAATAATACTGGTAGTATTAATAGG---------------------------------------AATAATACTAGTAGTACTAATAATAGCTTGGAAATAAAAGAGAAAGAAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATATCACC---TCAGACAGAAGAGAT------AAGTACCAAAAAGAATATGCACTTTTTTATAGACTTGATATAGTACCAATAAATGATACTAGTGATAATATT---AATAAT---------GTTAATACC------------------------AGTTATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCATTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAATGT---AAGGATAGGGGATTTAATGGAACAGGAGCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GGGGTAGTAATTAAATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAAAGATTAACTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTTTGCAACAGGAGACATAATAGGAAAGATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATAAAACTTTAGAACAGATAGCTATAAAACTAAAC---AAACAATATGGG---------GAAAATACAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------ACCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAAATACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATTTTACTAAC---------GGGAAAATTACTGCAGGGCCAAATAGCACTGAAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCACAATCCCATGCAGAATAAAACAAATAATAAATATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCTCCTCCCATCAGAGGAATTATTAGCTGTTTATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGGAGT------------AATGAGAGCGAG---------------ACCAATAAAACT---GAAGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGGATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTTGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATTCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAACAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACTCCTTGATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAGCAGGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAACTTTTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCATTTCAGACCCGC---ATCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGGAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCGGTCAATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAGAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4484.UNC.EU577845
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGATGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGCTC------------AGTAGTACTGAA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATAAGACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCTACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAGTAATATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCTCTGATATCAATAGGAATGATACTAGTAGTACTAATAGGAGTGATACTAGTAGTACTAATGGG---------------------------------------AATGATACTAGTAGTACTAATAGTAGCTTGAAAATAAAAGAGAAAGAAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATATCACC---TCAGACAGAAGAGAT------AAGTACCAAAAGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAGGTGATAATAATGATGATACT---AGTAAT---------AATAATACC------------------------AGTTATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCATTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AAGGATAGGGGATTTAATGGAACAGGAGCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GGGGTAGTAATTAAATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAAAGATTAACTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---ACATTTTTTGCAACAGGAGGCATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGCTATAAAACTAAAC---AAACAATATGGG---------GAAAATACAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------ACCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAAATACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATTTTACTAAC---------GGGAAAATTACTGCAAGGCCAAATAGCACTGAAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCACAATCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCTCCTCCCATCAGAGGAATTATTAGCTGTTTATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGGAGT------------AATGATAGCGCG---------------ACCAATAAAACT---GAAGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTTGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAAAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAATGGGAAAAGGAAATTGAC------AACTACACAGGCATAATATACTCCTTGATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAGGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAACTTTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---ATCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGGAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCGGTCAATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTACAGAAGAGTGCTATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAATTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAGAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4484.UNC.EU577831
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGATGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGCTC------------AGTAGTACTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATAAGACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCTACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAGTAATATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCTCTGATATCAATAGGAATGATACTAGTAGTACTAATAGGAGTGATACTAGTAGTATTAATGGG---------------------------------------AATGATACTAGTAGTACTAATAGTAGCTTGAAAATAAAAGAGAAAGAAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATATCACC---TCAGACAGAAGAGAT------AAGTACCAAAAGGAATATGCACTTTTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAGGTGATAATAATGATGATACT---AGGAAT---------AATAATACC------------------------AGTTATAGATTGATAAGTTGCAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCATTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AAGGATAGGGGATTTAATGGAACAGGAGCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GGGGTAGTAATTAAATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTAAACGAAACTGTAAAGATTAACTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---ACATTTTTTGCAACAGGAGGCATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGCTATAAAACTAAAC---AAACAATATGGG---------GAAAATACAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------ACCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAAATACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATTTTACTAAC---------GGGAAAATTACTGCAGGGCCAAATAGCACTGAAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCACAATCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCTCCTCCCATCAGAGGAATTATTAGCTGTTTATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGGAGT------------AATGATAGCGCG---------------ACCAATAAAACT---GAAGTCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTTGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAAAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAATGGGAAAAGGAAATTGAC------AACTACACAGGCATAATATACTCCTTGATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAGGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAACTTTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---ATCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGGAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCGGTCAATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTACAGAAGAGTGCTATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAATTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAGAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4484.UNC.EU577836
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGATGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGCTC------------AGTAGCACTGAA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATAAGACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCTACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAATAATATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCTCTGATATCAATAGGAATGATACTAGT---------------------------------------------------------------------------------------------AGAACTAACACCAATAGTAGCTGGGGAGAAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATACCACC---TCAGACAGAAGAGAT------AAGTACCAAAAGGAATATGCACTTTTTTATAGACTTGATATAGTACCAATAGATGATAATAATAATAATACC---AGT------------------------------------------------TATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCATTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AAGGATAGGGGATTTAATGGAACAGGAACATGTGAAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GGGGTAGTAATTAAATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTGTAGAGATTAACTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACGGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAATCTT------AATAGAACACAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGCTATAAAACTAGAC---AAACAATATGGG---------GGGAATAAAACA---ATAGTCTTTAACCAT---------ACTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAAATACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATTTTACTAAC---------GGGAAAATTACTGCAGGGCCAAATAGCACTGAAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCACAATCCAATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCTCCTCCCATCAGAGGAATTATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTATGAGT------------AATGAGAGCAAG---------------ACCAATAAAACT---GAAATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTTGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTTAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAAAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACTCCTTGATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAGGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTATGGAATTGGTTTAATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGACTTTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---ATCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGGAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCGGTCAATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAAGAGTGCCATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAGAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4484.UNC.EU577833
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGATGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGAATATTAATGCTC------------AGTAGTACTGAA---------GAAAAACTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAGAGCATATAAGGCAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAGTCAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGCGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAGTTGCTCTGATATCAATAGGAATGATACTAGT---------------------------------------------------------------------------------------------AGTACTAACACCAATAGTAGCTGGAGAGAAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATACCACC---TCAGACAGAAGAGAT------AAGTACCAAAAGGAATATGCACTTTTTTATAGACTTGATATAGTACCAATAGATGATAATAATGATAATACT---AAGAAT---------AATAATACC------------------------AGTTATAGATTGATAAGTTGCAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCATTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AAGGATAAGGGATTTAATGGAACAGGAGCATGTAAAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GGGGTAGTAACTAAATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAGCGAAGCTGTAAAGATTAACTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATGGGA------------CCAGGGAAA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAGCCTT------AATAGAACACAATGGAATAACACTTTAGAACAGGTAGCTATACAACTAAAC---AAACAGTATGGG---------GAGAATACAACA---ATAGTCTTTAACCAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAAATACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATTTTACTGCA---------AGGAATATTACTGCAAGGTCAAATAGCACTGAAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCACAATCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCTCCTCCCATCAGAGGAATTATTAGCTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGGGGTAAGAGT------------AACGATAGTGAG---------------ACCAATGAAACT---GAAATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTTGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGTCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAAAGGAGATTTGGGAG---AACATGACTTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATAATATACTCCTTGATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAGGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAACTTTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---ATCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGGAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGTCAATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGACTAGTGCTATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAGAGAGCTTTGCTATAA

C.UNC4484.UNC.EU577842
ATGAGAGTGATGGGGATCAGGATGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAAAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCTTGGGGATATTAATGCTC------------AGTAGTACTGAA---------GAAAAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGGTATAAGACAGAAGTACATAAT---GTTTGGGCTACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAGGAAATAATATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCTCTGATATCAATAGGAATGATACTAGA---------------------------------------------------------------------------------------------AGAACTAACACCAATAGTAGCTGGGGAGAAGAAATAAAAAACTGTTCTTTCAATACCACC---TCAGACAGAAGCGAT------AAGTACCAAAAGGAATATGCACTTCTTTATAAACTTGATATAGTACCAATAGATGATAATAATGATAATAAT---AAGAAG---------AATAATACC------------------------AGTTATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCATTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AAGGATAGGGGATTTAATGGAACAGGAGCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGTCTATCAGAAGAA---GGGGTAGTAATTAAATCTGAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACGAAACTATACAGATTAACTGCACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAAAGATAAGACAAGCACATTGTAACCTT------AGTAGAACACAATGGAATAAAACTTTAGAACAGATAGCTATAAAACTAGAT---AAACAATATGGG---------GGGAATAAAACA---ATAATCTTTAACCAT---------ACCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTGATACAAAAATACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATTTTACTAAC---------GGGATACTTACTGCAGGGCCAAATAGCACTGAAGGA---------------AATGACACA------------------------------ATCACAATCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCTCCTCCCATCAGAGGAGTTATTAGCTGTTTATCAAATATCACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGT------------AATGAGAGCGAG---------------ACTAATAAAACT---GAAATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGACATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGGGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---TTTGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGATGCTCTGGAAAGCTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCAAAAGGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAGGAAATTGAC------AACTACACAGGCATAATATACTCCTTGATTGAAGAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAGGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGATATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAACTTTTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCCATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---ATCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAACCGGAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCGGTCAATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGAGTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTGCTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAAGAGTGCTATTAGCTTGCTTAACGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTAGAGAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4911.UNC.EU577865
ATGAGAGTGAGGGGGATGAAGAGGAATTATCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------AGTAGTGCTACA---------AACCAGTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACACGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTGGAACAAATGCATGAGGATATAATTAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAATTAACTCCAATCTGTGTTACCTTAAAGTGCAGTACTCCTAATATTACTATGAGTAATACTTCTAGTGCTAATGTTAGCCAG---------------------------------------------------GAAGGTAATAATACTTCTAGTGCTAATGTTAGCCGGGAAGGGGTGGAAGAAATGAAATACTGCTCTTTCAATGTTAGC---TCAGGCCTAACAGAT------AAGGTGAAGAAACAATATGCAACTTTTTATAATTTTGATTTAGTAAAATTA---GAG---GAT---------------------------AATGATACC---------------------------TATATGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGCCCAAAAATAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGACAAGAAGTTTAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTCCAATGTACACATGGGATTAGGCCAGTAATATCAACGCAACTGCTTTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAATGATTAATTGTACAAGACTCAACAACAACACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTCTATGCAACAGGAGAAATAACAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAACAGCTTGGAATAAAACTTTAGCACAGCTAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAACATAAAACA---ATAGTCTTTAAACCC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACATCACAACTGTATGATAGTACTTGGAATCTT---------ACTAATACTGAAAGGTTA------------------------------------------------------AATGAC------------------------------ACTATCCAACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACTAATTAAGTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTGAT------------AATGCCACA---------------------AACGGTACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGCGAATTATACAAATATAAAGTAATAGAAATTAAACCA---GTAGGATTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCA---------CTAGGA---GCTATG---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAACTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAATAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTGGGGTATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAGATTCAATTTGGGAT---AACCTAACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCTTAATATACAACCTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTACTTTCTATAGCAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCACTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACAAACA------------------ATTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4911.UNC.EU577854
ATGAGAGTGAGGGGGATGAAGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------AGTAATGCTACA---------GACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACACGAAGTAGAATTG---GAGAATGTGACAGAAAACTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTGGAACAAATGCATGAGGATATAATTAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCAATCTGTGTTACCTTAAAGTGCAGTACTCCTAATATTACTATGCATAATATTTCT---------------------------------------------------------------------------------------AATGTTAATGATAGCCAGGAAGGGGTGGAAGAAATGAAATACTGCTCTTTCAATGTTAGC---TCAGCCCTAACAGAT------AAGGTGCAGAAACAATATGCAACTTTTTATAATTTTGATTTAGTAAAATTAAATGATACTGAT---------------------------AATACCACC---------------------------TATATGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCCTTACACAGGCCTGCCCAAAAATAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGACAAGAAGTTTAATGGAACAGGACCATGTAGAAATGTCAGTACAGTCCAATGTACACATGGGATTAGGCCAGTAGTATCAACGCAACTGCTTTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAAAACTGTAACAATTAATTGTACAAGACTCAACAACAATACAAGACAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTATATGCAACAGGAGAAATAACAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATT------AATGGAACAGCTTGGAATAAAACTTTAGCACAGATAGTTAAAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGCCTTTAAACCC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGA-------------------------------ATACATCACGACTGTATAATAGTACTTGGGGTTAT---------AATAATACTGGACAGTTAGAGGAA------------------------------------------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACTAATTCAGTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAATGAT---------AGTGACCCA---------------------AACGGTATT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGCGAATTATACAAATATAAAGTAATAGAAATTAAACCA---GTAGGATTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCA---------CTAGGA---GCTATG---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGTTACCTGGGGTATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAGTGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAGATTCAATTTGGGAT---AACCTAACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCTTAATATACAACCTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTACCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTACTTTCTATAGCAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCGATCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACAAACA------------------ATTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4911.UNC.EU577850
ATGAGAGTGAGGGGGATGAAGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------AGTAGTGCTACA---------AACCAGTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCTACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACACGAAGTAGAATTG---GAGAATGTGACAGAAAACTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTGGAACAAATGCATGAGGATATAATTAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCAATCTGTGTTACCTTAAAGTGCAGTACTCCTAATATTACTATGTGTAATATATCT---------------------------------------------------------------------------------------AATGTTAATGATAGCCAGGAAGGGGTGGAAGAAATGAAATACTGCTCTTTCAATGTTAGC---TCAGCCCTAACAGAT------AAGGTGCAGAAACAATATGCAACTTTTTATAATTTTGATTTAGTAAAATTAAATGATACTGAT---------------------------AATACCACC---------------------------TATATGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCCTTACACAGGCCTGCCCAAAAATAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACGACAAGAAGTTTAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTCCAATGTACACATGGGATTAGGCCAGTAGTATCAACGCAACTGCTTTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAATGATTAATTGTACAAGACTCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTCTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAACAGCTTGGAATAAAACTTTAGCACAGCTAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAACATAAAACA---ATAGTCTTTAAACCC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACATCACAACTGTATGATAGTACTTGGAATCTG---------AATGATAGTACT------TGGAATCCT---------------AATACTACTGAAAGGTTA------------AATGAC------------------------------ACTATCCAACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACTAATTAAGTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTGAT------------AATGCCACA---------------------AACAATACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGCGAATTATACAAATATAAAGTAATAGAAATTAAACCA---GTAGGATTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCA---------CTAGGA---GCTATG---ATCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGTTACCTGGGGTATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAGATTCAATTTGGGAT---AACCTAACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCTTAATATACAACCTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTACCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGTTGTACTTTCTATAGCAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCGGTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTTAACGCCATAGCCATAGCAGTGGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACAAACA------------------ATTTTTAGGGCTATTGTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4911.UNC.EU577863
ATGAGAGTGAGGGGGATGAAGAGGAATTATCAGCACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------AGTAGTGCTACA---------AACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACGCACGCCTGTGTACCTACAGACCCCAACCCACACGAAATAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTGGAACAAATGCATGAGGATATAATTAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTATAAAATTAACTCCAATCTGTGTTACCTTACATTGCACTAATGTGAGTAATAATTATAGTGCT---------------------------------------------------------------------------------------------------GAGTATAGAGGGAAAGAGGTGGAAGAAATGAGAAACTGCTCTTTCAATGTTAGC---TCAGTCCTAACAGAT------AAGGTGAAGAAAGAATATGCAACTTTTTATAATCTTGATTTAATAGAATTAAAAGATGATGAT---------------------------AATAATACA------------------------GGCTATAGGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCCTTACACAGGCCTGCCCAAAAATAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGACAAGAAGTTTAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTCCAATGTACACATGGGATTAGACCAGTAGTATCAACACAACTGCTTTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAACAATTAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAACAGCTTGGAATAAAACTTTAGCACAGCTAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAACATAAAACA---ATAGTCTTTAAACCC---------TCCTCAGGAGGAGACCTAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACATCACAACTGTATGATAGTACTTGGAATCTG---------AATAATAGTACT------TGGAATCCT---------------AATACTACTGAAAGGTTA------------AATGAC------------------------------ACTATCCAACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACTAATTAAGTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTGAT------------AATGCCACA---------------------AACAATACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAGAAATTAAACCA---GTAGGATTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCA---------CTAGGA---GCTATG---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTGGGGTTTCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAGATTCAATTTGGAAT---AACCTAACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCTTAATATACAACCTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTACTTTCTATAGCAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAACACCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAATTATAGAAATAGTACAAACA------------------ATTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4911.UNC.EU577851
ATGAGAGTGAGGGGGATGAAGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------AGTAGTGCTACA---------AACCAGTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCTACACACGCCTGTGTACCTACAGACCCCAACCCACACGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTGGAACAAATGCATGAGGATATAATTAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCAATCTGTGTTACCTTAGAGTGCAGTACTCCTAATATTACTATGCGTAATATTTCT---------------------------------------------------------------------------------------AATGATAATGATAGCCGGGAAGGGGTGGAAGAAATGAAATACTGCTCTTTCAATGTTAGT---TCAGCCCTAACAGAT------AAGGTGCAGAAACAATATGCAACTTTTTATAATTTTGATTTAGTAAAATTAAATGATACTGAT---------------------------AATACCACC---------------------------TATATGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCCTTACACAGGCCTGCCCGAAAATAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGACAAGAAGTTTAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTCCAATGTACACATGGGATTAGGCCAGTAATATCAACGCAACTGCTTTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAATGATTAATTGTACAAGACTCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTCTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACAGTGTAACATT------AGTAGAACAGCTTGGAATAGGACTTTAACACTGATAAAGGAAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAAAA---ATAATCTTTACGCAC---------TCCTCAGGGGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACATCACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATTATAGT------------------------------------AGTATTGAAAAGTTAGATCCC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACTAATTCAGTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAATGAG---------AATGCCACA---------------------AGCGGTAAT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGCGAATTATACAAATATAAAGTAATAGAAATTAAACCA---GTAGGGTTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCA---------CTAGGA---GCTATG---CTCCTC---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGTTACCTGGGGTATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAGATTCAATTTGGGAT---AACCTAACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCTTAATATACAACCTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAGAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGGATTGGTTTACCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGTTGTACTTTCTATAGCAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCGGTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACAAACA------------------ATTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4911.UNC.EU577862
ATGAGAGTGAGGGGGATGAAGAGGAATTATCAGCACTTT---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------AGTAGTGCTACA---------AACCAGTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACACGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTGGAACAAATGCATGAGGATATAATTAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCAATCTGTGTTACCTTAAAGTGCAGTACTCCTAATATTACTATGAGTAATACTTCTAGTGCTAATGTTAGCCAG---------------------------------------------------GAAGGTAATAATACTTCTAGTGCTAATGTTAGCCGGGAAGGGGTGGAAGAAATGAAATACTGCTCTTTCAATGTTAGC---TCAGGCCTAACAGAT------AAGGTGAAGAAACAATATGCAACTTTTTATAATTTTGATTTAGTAAAATTA---GAG---GAT---------------------------AATGATACC---------------------------TATATGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGCCCAAAAATAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGACAAGAAGTTTAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTCCAATGTACACATGGGATTAGGCCAGTAATATCAACGCAACTGCTTTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAATGATTAATTGTACAAGACTCAACAACAACACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTCTATGCAACAGGAGAAATAACAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAACAGCTTGGAATAAAACTTTAGCACAGCTAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAACATAAAACA---ATAGTCTTTAAACCC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACATCACAACTGTATGATAGTACTTGGAATCTT---------ACTAATACTGAAAGGTTA------------------------------------------------------AATGAC------------------------------ACTATCCAACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACTAATTAAGTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGTTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTGAT------------AATGCCACA---------------------AACGGTACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGCGAATTATACAAATATAAAGTAATAGAAATTAAACCA---GTAGGATTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCA---------CTAGGA---GCTATG---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAACTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAATAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTGGGGTATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGCTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAGATTCAATTTGGGAT---AACCTAACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCTTAATATACAACCTACTTGAAGAATCACAGAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTACTTTCTATAGCAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCGGTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACAAACA------------------ATTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4911.UNC.EU577853
ATGAGAGTGAGGGGGATGAAGAGGAATTATCAGCACTTT---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------AGTAGTGCTACA---------AACCAGTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACACGAAGTAGAATTG---GAGAATGTGACAGAAAACTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTGGAACAAATGCATGAGGATATAATTAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCAATCTGTGTTACCTTAAAGTGCAGTACTCCTAATATTACTAAGTGTAATATGTCT---------------------------------------------------------------------------------------AATGTTAATGATAGCCGGAAAGGGGTGGAAGAAATGAAATACTGCTCTTTCAATGTTAGC---TCAGCCCTAACAGAT------AAGGTGCAGAAACAATATGCAACTTTTTATAATTTTAATTTAGTAAAATTAAATGATACTGAT---------------------------AATACCACC---------------------------TATATGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCCTTACACAGGCCTGCCCAAAAATAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGACAAGAAGTTTAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTCCAATGTACACATGGGATTAGGCCAGTAGTATCAACGCAACTGCTTTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAACAATTAATTGTACAAGACTCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTATATGCAACAGGAGAAATAACAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAAAATT------AATGGAACAGCTTGGAATAAAACTTTAGCACAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGCCTTTAAACCC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGAAATTTTTCTATTGTAATACATCACAACTGTATAATAGTACTTGGGGTTAT---------AATAAT------------------------------------AATAATACTGGAGAGTTAGAGGAA------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACTAATTAAGTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGATAATAGT---------AATGACACA---------------------AACGATACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGAAAA---AGTAAATTATATAAATATAAAGTAATAGAAATTAAACCA---GTAGGATTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAAAA---AAAAGAGCAGCA---------CTAGGA---GCTATG---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCACAACAGCATCTATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGTTACCTGGGGTATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGAAAGACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAGATTCAATTTGGGAT---AACCTAACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACAAGCTTAATATACAACCTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATAAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTACTTTCTATAGCAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCGGTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAAAAATAGTACAAACA------------------ATTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4911.UNC.EU577864
ATGAGAGTGAGGGGGATGAAGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------AGTAATGCTACA---------GACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACACGAAGTAGAATTG---GAGAATGTGACAGAAAACTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTGGAACAAATGCATGAGGATATAATTAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCAATCTGTGTTACCTTAAAGTGCAGTACTCCTAATATTACTATGCATAATATTTCT---------------------------------------------------------------------------------------AATGTTAATGATAGCCAGGAAGGGGTGGAAGAAATGAAATACTGCTCTTTCAATGTTAGC---TCAGCCCTAACAGAT------AAGGTGCAGAAACAATATGCAACTTTTTATAATTTTGATTTAGTAAAATTAAATGATACTGAT---------------------------AATACCACC---------------------------TATATGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCCTTACACAGGCCTGCCCAAAAATAACCTTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGACAAGAAGTTTAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTCCAATGTACACATGGGATTAGGCCAGTAGTATCAACGCAACTGCTTTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAACAATTAATTGTACAAGACTCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTATATGCAACAGGAGAAATAACAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAAAATT------AATGGAACAGCTTGGAATAAAACTTTAGCACAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGCCTTTAAACCC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACATCACAACTGTATAATAGTACTTGGGGTTAT---------AATAAT------------------------------------AATAATACTGGAGAGTTAGAGGAA------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACTAATTCAGTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGATGATGGG---------AATGCCACA---------------------------ACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAGAAATTAAACCA---GTAGGATTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCA---------CTAGGA---GCTATG---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGTTACCTGGGGTATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAGATTCAATTTGGGAT---AACCTAACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCTTAATATACAACCTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTACTTTCTATAGCAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCGGTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACAAACA------------------ATTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4911.UNC.EU577861
ATGAGAGTGAGGGGGATGAAGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------AGTAGTGCTACA---------AACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCGAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACGCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACACGAAGTAGAATTG---GAGAATGTGACAGAAAACTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTGGAACAAATGCATGAGGATATAATTAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCAATCTGTGTTACCTTAAAGTGCAGTACTCCTAATATTACTATGCGTAATATTTCT---------------------------------------------------------------------------------------AATGTTAATGATAGCCAGGAAGGGGTGGAAGAAATGAAATACTGCTCTTTCAATGTTAGC---TCAGCCCTAACAGAT------AAGGTGCAGAAACAATATGCAACTTTTTATAATTTTGATTTAGTAAAATTAAAAGAT---GAT---------------------------AATGATTCC---------------------------TATATGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGCCCAAAAATAACTTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGACAAGAAGTTTAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTCCAATGTACACATGGGATTAGGCCAGTAGTATCAACGCAACTGCTTTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAATGAAACTGTAACAATTAATTGTACAAGACTCAACAACAATACAAGACAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTATATGCAACAGGAGAAATAACAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAACAGCTTGGAATAAAACTTTAGCACAGCTAGTTAAAAAGTTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAACATAAAACA---ATAGTCTTTAAACCC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACATCACAACTGTATGATAGTACTTGGAATCTT---------ACTAATACTGAAAGGTTA------------------------------------------------------AATGAC------------------------------ACTATCCAACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACTAATTAAGTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTGAT------------AATGCCACA---------------------AACAATACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAGAAATTAAACCA---GTAGGATTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCA---------CTAGGA---GCTATG---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGTTACCTGGGGTATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAGATTCAATTTGGGAT---AACCTAACATGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCTTAATATACAACCTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTACCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTACTTTCTATAGCACATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAATTATAGAAATAGTACAAACA------------------ATTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4911.UNC.EU577848
ATGAGAGTGAGGGGGATGAAGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------AGTAGTGCTACA---------AACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACACGAAGTAGAATTG---GAGAATGTGACAGAAAACTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTGGAACAAATGCATGAGGATATAATTAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCAATCTGTGTTACCTTAAAGTGCAGTACTCCTAATATTACTATGCGTAATATTTCT---------------------------------------------------------------------------------------AATGTTAATGATAGCATGGAAGGGGTGGAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGCTAGC---TCAGGCCTAACAGAT------AAGGTGAAGAAACAATATGCAACTTTTTATAATTTTGATTTAGTAAAATTAAAAGAT---GAT---------------------------AATGATACC---------------------------TATATGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGCCCAAAAATAACTTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGACAAGAAGTTTAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTCCAATGTACACATGGGATTAGGCCAGTAGTATCAACGCAACTGCTTTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAACAATTAATTGTACAAGACTCAACAACAATATAAGACAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTATATGCAACAGGAGAAATAACAGGAGATATAAGAAAAGCACAGTGTAACATT------AATGGAACAGCTTGGAACAAAACTTTAGCACAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGCCTTTAAACCC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACATCACAACTGTATAATAGTACTTGGGGTTAT---------AATAAT------------------------------------AATAATACTGGACAGTTAGAGGAA------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACTAATTAAGTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGAT---------------AATGCCCCA---------------------AACGGTATT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGCGAATTATACAAATATAAAGTAATAGAAATTAAACCA---GTAGGATTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCA---------CTAGGA---GCTATG---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGTTACCTGGGGTATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAGATTCAATTTGGGAT---AACCTAACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCTTAATATACAACTTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGGATTGGTTTACCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTACTTTCTATAGCAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCGGTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACAAACA------------------ATTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4911.UNC.EU577858
ATGAGAGTGAGGGGGATGAAGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------AGTAATGCTACA---------GACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACACGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTGGAACAAATGCATGAGGATATAATTAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCAATCTGTGTTACCTTAGAGTGCAGTACTCCTAATATTACTATGCGTAATATTTCT---------------------------------------------------------------------------------------AATGATAATGATAGCCGGGAAGGGGTGGAAGGAATGAAATACTGCTCTTTCAATGTTAGT---TCAGCCCTAACAGAT------AAGGTGCAGAAACAATATGCAACTTTTTATAATTTTGATTTAGTAAAATTAAATGATACTGAT---------------------------AATACCACC---------------------------TATATGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCCTTACACAGGCCTGCCCGAAAATAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGACAAGAAGTTTAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTCCAATGTACACATGGGATTAGGCCAGTAGTATCAACGCAACTGCTTTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAATGATTAATTGTACAAGACTCAACAACAATACAAGAAAAAGTATAACTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTCTATGCAACAGGAGAAATAACAGGAGATATAAGAAAAGCACAGTGTAACATT------AGTAGAACAGCTTGGAATAGGACTTTAACACTGATAAAGGAAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAGAA---ATAATCTTTACGCAC---------TCCTCAGGGGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACATCACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATTATAGT------------------------------------AGTATTGAAAAGTTAGATCCC------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACTAATTCAGTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAATGAG---------AATGACACA---------------------AACGGTAAT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGCGAATTATACAAATATAAAGTAATAGAAATTAAACCA---GTAGGGTTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCA---------CTAGGA---GCTATG---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGTTACCTGGGGTATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAGATTCAATTTGGGAT---AACCTAACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCTTAATATACAACCTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTACCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTACTTTCTATAGCAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGAA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCGGTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACAAACA------------------ATTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4911.UNC.EU577859
ATGAGAGTGAGGGGGATGAAGAGGAATTATCAGCACTTA---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------AGTAGTGCTACA---------AACCAGTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCTACAGACCCCAACCCACACGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTGGAACAAATGCATGAGGATGTAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCAATCTGTGTTACCTTAGAGTGCAAAAATGTGATTCCTAAGACTAATAATGTTACTGCTAGGAAT---------------------------------------------------------------------AATAATTCTAGTGTTAATTCTAGCATGGAAGGGGTGGAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGCTAGC---TCAGGCCTAACAGAT------AAGGTGAAGAAACAATATGCAACTTTTTATA-ATTTGATTTAGTAAAATTAAAAGAT---GAT---------------------------AATGATACC---------------------------TATATGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGCCCAAAAATAACTTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGACAAGAAGTTTAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTCCAATGTACACATGGGATTAGGCCAGTAGTATCAACGCAACTGCTTTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAACAATTAATTGTACAAGACTCAACAACAATACAAGACAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTATATGCAACAGGAGAAATAACAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTGACATT------AATGGAACAGATTGGAAAAAAACTTTAGCACAGATAGTTAGAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGCCTTTAAGCCC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACATCACAACTGTATAATAGTACCTGGGATCAT---------AATAATAATGGAACGGTA------------------------------------------------------AATGAC------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACTAATTCAGTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGATAATGAT---------AATGCCACA---------------------AACGGTAAT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGCGAATTATACAAATATAAAGTAATAGAAATTAAACCA---GTAGGATTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCA---------CTAGGA---GCTATG---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGTTACCTGGGGTATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAGATTCAATTTGGGAT---AACCTAACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCTTAATATACAACCTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTACCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTACTTTCTATAGCAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCACTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACAAACA------------------ATTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4911.UNC.EU577849
ATGAGAGTGAGGGGGATGAAGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------AGTAGTGCTACA---------AACCAGTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCTACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACACGAAGTAGAATTG---GAGAATGTGACAGAAAACTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTGGAACAAATGCATGAGGATATAATTAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCAATCTGTGTTACCTTAAAGTGCAGTACTCCTAATATTACTATGTGTAATATTTCT---------------------------------------------------------------------------------------AATGTTAATGATAGCCAGGAAGGGGTGGAAGAAATGAAATACTGCTCTTTCAATGTTAGC---TCAGCCCTAACAGAT------AAGGTGCAGAAACAATATGCAACTTTTTATAATTTTGATTTAGTAAAATTAAATGATACTGAT---------------------------AATACCACC---------------------------TATATGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCCTTACACAGGCCTGCCCAAAAATAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTTAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTCCAATGTACACATGGGATTAGGCCAGTAGTATCAACGCAACTGCTTTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAACAATTAATTGTACAAGACTCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTATATGCAACAGGAGAAATAACAGGAGATATAAGAAAAGCACAGTGTAACATT------AATGGAACAGCTTGGAATAAAACTTTAGCACAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAATA---ATAGTCTTTAAACCC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGCGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACATCACAACTGTATAATAGTACTTGG---------------AATCATACT------------------------------------AATACTGAAAAGTTAGATAAA------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACTAATTAAGTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGATAAT------------AATGACACA---------------------AACGGTACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGCGAATTATACAAATATAAAGTAATAGAAATTAAACCA---GTAGGATTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCA---------CTAGGA---GCTATG---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTGTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGTTACCTGGGGTATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAGATTCAATTTGGGAT---AACTTAACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCTTAATATACAACCTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTACCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTACTCTCTATAGCAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCGGTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTGAAAAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACAAACA------------------ATTTTTAGGGCTATTGTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4911.UNC.EU577852
ATGAGAGTGAGGGGGATGAAGAGGAATTATCAGCACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------AGTAGTGCTACA---------AACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACGCACGCCTGTGTACCTACAGACCCCAACCCACACGAAATAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTGGAACAAATGCATGAGGATATAATTAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTATAAAATTAACTCCAATCTGTGTTACCTTACATTGCACTAATGTGAGTAATAATTATAGTGCT---------------------------------------------------------------------------------------------------GAGTATAGAGGGAAAGAGGTGGAAGAAATGAGAAACTGCTCTTTCAATGTTAGC---TCAGTCCTAACAGAT------AAGGTGAAGAAAGAATATGCAACTTTTTATAATCTTGATTTAATAGAATTAAAAGATGATGAT---------------------------AATAATACC------------------------GGCTATAGGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCCTTACACAGGCCTGCCCAAAAATAACTTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGACAAGAAGTTTAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTCCAATGTACACATGGGATTAGACCAGTAGTATCAACGCAACTGCTTTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTCACAATTAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAACAGCTTGGAATAAAACTTTAGCACAGCTAGTTAAAAAGTTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAACATAAAACA---ATAGTCTTTAAACCC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACATCACAACTGTATGATAGTACTTGGAAT------------GATAGTACT---------TGGAATCCT---------------AATACTACTGAAAGGTTA------------AATGAC------------------------------ACTATCCAACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACTAATTAAGTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTGAT------------AATGCCACA---------------------AACAATACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAGAAATTAAACCA---GTAGGATTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCA---------CTAGGA---GCTATG---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTGGGGTTTCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAGGCTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAGATTCAATTTGGAAT---AACCTAACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCTTAATATACAACCTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTACTTTCTATAGCAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACAAACA------------------ATTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4911.UNC.EU577860
ATGAGAGTGAGGGGGATGAAGAGGAATTATCAGCACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------AGTAGTGCTACA---------AACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACGCACGCCTGTGTACCTACAGACCCCAACCCACACGAAATAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTGGAACAAATGCATGAGGATATAATTAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTATAAAATTAACTCCAATCTGTGTTACCTTACATTGCACTAATGTGAGTAATAATTATAGTGCT---------------------------------------------------------------------------------------------------GAGTATAGAGGGAAAGAGGTGGAAGAAATGAGAAACTGCTCTTTCAATGTTAGC---TCAGTCCTAACAGAT------AAGGTGAAGAAAGAATATGCAACTTTTTATAATCTTGATTTAATAGAATTAAAAGATGATGAT---------------------------AATAATACC------------------------GGCTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCCTTACACAGGCCTGCCCAAAAATAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGACAAGAAGTTTAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTCCAATGTACACATGGGATTAGACCAGTAGTATCAACACAACTGCTTTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAACAATTAACTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAACAGCTTGGAATAAAACTTTAGCACAGCTAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAACATAAAACA---ATAGTCTTTAAACCC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACATCACAACTGTATGATAGTACTTGGAATCTG---------AATAATAGTACT------TGGAATCCT---------------AATACTACTGAAAGGTTA------------AATGAC------------------------------ACTATCCAACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACTAATTAAGTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTGAT------------AATGCCACA---------------------AACAATACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAGAAATTAAACCA---GTAGGATTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCA---------CTAGGA---GCTATG---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTGGGGTTTCAGCAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAGATTCAATTTGGAAT---AACCTAACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCTTAATATACAACCTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTACTTTCTATAGCAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAATTATAGAAATAGTACAAACA------------------ATTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4911.UNC.EU577856
ATGAGAGTGAGGGGGATGAAGAGGAATTATCAGCACTTT---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------AGTAGTGCTACA---------AACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCTACACACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACACGAAGTAGAATTG---GAGAATGTGACAGAAAACTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTGGAACAAATGCATGAGGATATAATTAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCAATCTGTGTTACCTTAAAGTGCAGTACTCCTAATATTACTATGTGTAATATTTCT---------------------------------------------------------------------------------------AATGTTAATGATAGCCAGGAAGGGGTGGAAGAAATGAAATACTGCTCTTTCAATGTTAGC---TCAGCCCTAACAGAT------AAGGTGCAGAAACAATATGCAACTTTTTATAATTTTGATTTAGTAAAATTAAATGATACTGAT---------------------------AATACCACC---------------------------TATATGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCCTTACACAGGCCTGCCCAAAAATAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAGAAGTTTAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTCCAATGTACACATGGGATTAGGCCAGTAGTATCAACGCAACTGCTTTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAACAATTAATTGTACAAGACTCAACAACAATACAAGAAGAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTATATGCAACAGGAGAAATAACAGGAGATATAAGAAAAGCACAGTGTAACATT------AATGGAACAGCTTGGAATAAAACTTTAGCACAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAATA---ATAGTCTTTAAACCC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGCGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACATCACAACTGTATAATAGTACTTGG---------------AATCATACT------------------------------------AATACTGAAAAGTTAGGTGAA------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACTAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTGATAATGGG---------AATGACACA---------------------------ACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAGAAATTAAACCA---GTAGGATTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCA---------CTAGGA---GCTATG---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGTTACCTGGGGTATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAGATTCAATTTGGGAT---AACCTAACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCTTAATATACAACCTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTACCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTACTTTCTATAGCAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCGTTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCGGTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATTTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTTAACGCCATAGCCATAGCAGTGGCTGGAGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACAAACA------------------ATTTTTAGGGCTATTGTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4911.UNC.EU577855
ATGAGAGTGAGGGGGATGAAGAGGAATTATCAGCACTTT---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------AGTAGTGCTACA---------AACCAGTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCTACAGACCCCAACCCACATGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTGGAACAAATGCATGAGGATATAATTAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCAATCTGTGTTACCTTAAAGTGCAGTACTCCTAATATTACTATGCATAATATTTCT---------------------------------------------------------------------------------------AATGTTAATGATAGCCGGGAAGGGGTGGGAGAAATGAAATACTGCTCTTTCAATGTTAGC---TCAGGCCTAACAGAT------AAGGTGAAGAAACAATATGCAACTTTTTATAATTTTGATTTAGTAAAATTA---GAT---GAT---------------------------AATGATACC---------------------------TATATGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGCCCAAAAATAACCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGACAAGAAGTTTAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTCCAATGTACACATGGGATTAGGCCAGTAGTATCAACGCAACTGCTTTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACCAATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATAAAACTGTAACAATTACTTGTACAAGACTCAACAACAATACGAGACAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTATATGCAACAGGAGAAATAACAGGAGATATAAGAAAAGCACAGTGTAACATT------GATGGAACAGTTTGGAATAAAACTTTAGCACAGATAGTTAAAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG---------GAGAATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCCC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACATTACAACTGTATAATAGTACTTGGGATCAT---------AATAATACTGGACAGTTA------------------------------------------------------AGTGGC------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGGGGATTAATTAAATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAAT------------AATGACACA---------------------AACGGTACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAGAAATTAAACCA---GTAGGATTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCA---------CTAGGA---GCTATG---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGTTACCTGGGGTATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAGATTCAATTTGGGAT---AACCTAACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCTTAATATACAACCTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTACCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTACTTTCTATAGCAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCGTTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCACTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATACTACAAACA------------------ATTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGAGCTTTGCTATAA

C.UNC4911.UNC.EU577857
ATGAGAGTGAGGGGGATGAAGAGGAATTATCAGCACTTT---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------AGTAGTGCTACA---------AACCAGTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACGCCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACACGCCTGTGTACCTACAGACCCCAACCCACACGAAGTAGAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTGGAACAAATGCATGAGGATGTAATTAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCAATCTGTGTTACCTTAGAGTGCAAAAATGTGATTCCTAAGACTAATAATGCTACTGCTAGGAAT---------------------------------------------------------------------AATGCTTCTAGTGTTAATTCTAGCATGGAAGGGGTGGAAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATGCTAGC---TCAGGCCTAACAGAT------AAGGTGAAGAAACAATATGCAACTTTTTATAATTTTGATTTAGTAAAATTAAAAGAT---GAT---------------------------AATGATACC---------------------------TATATGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGCCCAAAAATAACTTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGACAAGAAGTTTAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTCCAATGTACACATGGGATTAGGCCAGTAGTATCAACGCAACTGCTTTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAAACTGTAACAATTAATTGTACAAGACTCAACAACAATACAAGACAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTATATGCAACAGGAGAAATAACAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAACAGCTTGGAATAAAACTTTAGCACAGCTAGTTAAAAAGTTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAACATAAAACA---ATAGTCTTTAAACCC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACATCACAACTGTATGATAGTACTTGGAATCTT---------ACTAATACTGAAAGGTTA------------------------------------------------------AATGAC------------------------------ACTATCCAACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACTAATTAAGTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATGAT------------AATGACACA---------------------AACGGTACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGCGAATTATACAAATATAAAGTAATAGAAATTAAACCA---GTAGGATTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCA---------CTAGGA---GCTATG---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGTTACCTGGGGTATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAGATTCAATTTGGGAT---AACCTAACCTGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCTTAATATACAACCTACTTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTACCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTACTTTCTATAGCAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCGGTCAATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAATAGTACAAACA------------------ATTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC4911.UNC.EU577847
ATGAGAGTGAGGGGGATGAAGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------AGTAGTGCTACA---------AACCAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCGAAAGCATATGATACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACGCACGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACACGAAGTAGAATTG---GAGAATGTGACAGAAAACTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTGGAACAAATGCATGAGGATATAATTAGCTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCAATCTGTGTTACCTTAAAGTGCAGTACTCCTAATATTACTATGCGTAATATTTCT---------------------------------------------------------------------------------------AATGTTAATGATAGCCAGGAAGGGGTGGAAGAAATGAAATACTGCTCTTTCAATGTTAGC---TCAGCCCTAACAGAT------AAGGTGCAGAAACAATATGCAACTTTTTATAATTTTGATTTAGTAAAATTAAAAGAT---GAT---------------------------AATGATACC---------------------------TATATGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGCCCAAAAATAACTTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGACAAGAAGTTTAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGTACAGTCCAATGTACACATGGGATTAGGCCAGTAGTATCAACGCAACTGCTTTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTGAAAATTTTACAAATAATGCTAAAACCATAATAGTGCAGCTGAATGAAACTGTAACAATTAATTGTACAAGACTCAACAACAATACAAGACAAAGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTATATGCAACAGGAGAAATAACAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATT------AGTGGAACAGCTTGGAATAAAACTTTAGCACAGCTAGTTAAAAAGTTAAGA---GAACAATTTGGG---------GAACGTAAAACA---ATAGTCTTTAAACCC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACATCACAACTGTATGATAGTACTTGGAATCTT---------ACTAATACTGAAAGGTTA------------------------------------------------------AATGAC------------------------------ACTATCCAACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACTAATTAAGTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAGTGAT------------AATGCCACA---------------------AACAATACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAATAGAAATTAAACCA---GTAGGATTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCA---------CTAGGA---GCTATG---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGTTACCTGGGGTATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAGATTCAATTTGGGAT---AACCTAACATGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAGCTTAATATACAACCTACTTGAAGAATCGCAGAACCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTACCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGTTGTACTTTCTATAGCACATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCGC---CTCCCAGCTCAGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGACAGATCCAGTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAACTCCTCAAATATTGTTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAATTATAGAAATAGTACAAACA------------------ATTTTTAGGGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5283.UNC.EU577890
ATGAAAGTGACGGGGATGAAGAAGAATTATCTGAATTGG---------TGGGGATGGGGC------------------------ACCACGCTCCTTGGAATATTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTATGAAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATGATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGTACTAATTATACTGGTACTAATGCCACTAATTATAATAGTACT------------------------------------------------------------------AATGCCACTAATAATAGTAGCTGGATGCTGGAGAAGGAGGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAGATCTAAGAGAT------AAAGTACAGGAACAATATGCATTGTTTTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAATAGTAAT---AATAATACT------------------------------------------------AAGTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAAACGTTCAGTGGAAAGGGATCATGTACAAACGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAAGAAGAAGTAATAATTAGATCTGAAAATATCACGGACAATGTTAAAAACATAATAGTACAGCTGAAGAAACCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGATATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTCTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGTAAAATGGGACAACACTCTAACAGAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACACTTT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTCAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATTCAACACAATTGTTTAATAGTACTTGGAGACTT---------AATGATACT------------------------------TTGAATATCACTGACGGGGCA------------AATAGCACTGAAGAA---------------------CCTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAGATTATAAATCTGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGAAAAATTAGCTGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTGACAAGAGATGGTGGTGATAATGGA---------AATGAGATA------------------------GAG------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAGCAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCCCCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACTCTGAATCAGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTATACAAGCACAATATACAATTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTACAGACCCGC---TACCCAGCCCCAGGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAAAGAGACAGCAACAGATCCAATCAATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTTCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGACTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGGGGGGACAGACAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATTCATATACCTAGAAGAATAAGACAGGCCTTCGAAAGGTCTTTGCTATAA

C.UNC5283.UNC.EU577887
ATGAAAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTGTCTGCATTGG---------TGGGGATGGGGC------------------------ACCACGCTCCTTGGAATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATGATATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAGATTGTACTAATTATAATGGTACTAATGCCACTAGTAATTATAATAGT---------------------------------------------------------------------ACTAATGCCACTAGTAGCTGGATGAGGAAGATAGAGGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAGTACAGAGACAATATGCATTGTTTTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATACT------------------------------------------------------------AATTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAAAGGGATCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGTTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGGAGAAGAAGTAATAATTAGATCTGAAAATCTCACGGACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAACCCGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTCTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGTAAAATGGAATAAAACTCTGATAAAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACACTTT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTGATTCAACACAATTGTTTAATAGTACTTGGGGAATT---------AATGATACT------------------------------TTGAATATCACTGAAAAGGCA------------AATAACACTAGAGAA---------------------CCTATCACACTCCTATGCAGAATAAAACAGATTATAAATCTGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAAAAATTAGCTGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTGACAAGAGATGGTGGTAATGGT------------AATGATACA---------------------AATGAGCCA---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAG---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGATGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATCAGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTGAC------AAATATACAACCACAATATACAATTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCGGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---TACCCAGCCCCAGGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAAAGAGACAGCAACAGATCCAATCAATTAGCGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGACGCCACCGCAATAGCAGTAGCTGGGGGGACAGACAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTCTTATCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGTCTTTGCTATAA

C.UNC5283.UNC.EU577880
ATGAAAGTGATGGGGATCAAGAAGAATTATCTGCAATGG---------TGGGGATGGGGC------------------------ACCACGCTCCTTGGAATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGACAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAATATTTTAACATGTGGAAGAATGATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAGATTGTACTAATTATAATGGCACTAATGCCACTAGTAATTATAATGATACT---------------------------------------------------------------AATGCCACTAATAAAAGTAGCTGGATGAGGAAGATAGAGGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAGTACAGAAACAATATGCATTGTTTTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATAAT---AATAATACG---------------------------------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAAAGGGATCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGTTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGGAGAAGAAGTAATAATTAGATCTGAAAATCTCACGGACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAACCCGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTCTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGTAAAATGGAATAACACTCTGATAAAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACACTTT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTGATTCAACACAATTGTTTAATAGTACTTGGGGAATT---------AATGATACT------------------------------TTGAATATCACTGAAGAGGCA------------AATAACACTAGAGAA---------------------CCTATCACACTCCTATGCAGAATAAAACAGATTATAAATCTGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAAAAATTAGCTGCTTATCAAATATTACAGGGCTGATATTGACAAGAGATGGTGGTAATGGT------------AATGATACA---------------------AATGGGACA---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAG---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGTTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGCGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATCAGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTGAC------AAATATACAGGCACAATATACAATTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTCTAAGAATAATTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---TACCCAGCCCCAGGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAAAGAGACAGCAACAGATCCAATCAATTAGCGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAAAAGAGTGCTGTTAGCTTGTTTGACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGGGGGGACAGACAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCAATAA

C.UNC5283.UNC.EU577888
ATGAAAGTGACGGGGATGAAGAAGAATTATCTGAATTGG---------TGGGGATGGGGC------------------------ACCACGCTCCTTGGAATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATGATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGTACTAATTATACTGGTACTAATGCCACTAGTAATTATAAGGGTACT---------------------------------------------------------------AATGCCACTAATAATAGTAGCTGGATGCTGGAGAAGGAGGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAGTACAGGAACAATATGCATTGTTTTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATAGTGATAATAATACT------------------------------------------------AAGTATAGATTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAAACGTTCAGTGGAAAGGGATCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAAGAAGAAGTAATAATTAGATCTGAAAATATCACGGACAATGTTAAAAACATAATAGTACAGCTGAAGGAACCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGATATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTCTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGTAAAATGGAACAACACTCTAACAGAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACACTTT---------------AATAAAACA---ATAGCCTTTAACCAA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATTCAACACAATTGTTTAATAGTACTTGGATAATT---------AATGGTACT------------------------------TTGAATATCACTGAAGGGGCA------------AACAGCACTGAAGAA---------------------CCTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAGATTATAAATCTGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGAAAAATTAGCTGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTGACAAGAGATGGTGGTGATGAGGAC---------AATCAGACA---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGAGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAGAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAGGATACCTAAGGGATCAGCAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCCCCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACTCTGAATCAGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTATACAAGCACAATATACAATTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTACAGACCCGC---TACCCAGCCCCAGGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAAAGAGACAGCAACAGATCCAATCAATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGACGCCACCGCAATAGCAGTAGCTGGGGGGACAGACAGGATTATAGAAATATTACAGAGA------------------ATTTTTAGAGCTGTTATTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGTCTTTGCTATAA

C.UNC5283.UNC.EU577886
ATGAAAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTGTCTGCATTGG---------TGGGGATGGGGC------------------------ACCACGCTCCTTGGAATATTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACTACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGTACTAATTATACTGGTACGAATGCCACTAATTTTAAAGGTACT------------------------------------------------------------------AATGCCACTAATAATAGTAGCTGGATGATGGAGAAGGAGGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAGTACAGAAACAGTATGCATTGTTTTATAAACTTGATATAGTGCAAATAGATAATGATAATACTAATAATACT---------------AATTATACT------------------------AATCATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAAAGGGATCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGTTATTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGGAGAAGAAGTAATAATTAGATCTGAAAATCTCACGGATAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGGAGAAACCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGCATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTCTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGTAAAATGGAAAAACACTCTAATAAAGATAGCTAAAAAATTAAGA---GAACACTTTAAT------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTGATTCAACAAAATTGTTTAATAGTACTTGGATATTT---------AATGGTACT------------------------------TTGAATATCACTGAAGAGGCA------------AATAACACTAGAGAA---------------------CCTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAGATTATAAATCTGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGAAAAATTAGCTGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTGACAAGAGATGGTGGTAATGGT------------AATGATGGG---------------------AATGAGACA---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAG---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATCAGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATCGAC------AAGTATACAAACACAATATACAATTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTACAGACCCGC---TACCCAGCCCCCAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAAAGAGACAGCAACAGATCCAATCAATTAGCGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGGGGGGACAGACAGGATTATAGAAGTATTACAGAGA------------------ATTTTTAGAGCTATCACTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGTCTTTGCTATAA

C.UNC5283.UNC.EU577885
ATGAAAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTGTCTGCATTGG---------TGGGGATGGGGC------------------------ACCACGCTCCTTGGAATATTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCCTCAGATGCTAAAGGATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATGATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGTACTAATTATACTGGTACTAATGCCACTAGTAATCATACTGGTACT---------------------------------------------------------------AAGGCCCCTAGTAATAGTAGCTGGATGATGGAGAAGGAGGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAGTACAGGAACAATATGCATTGTTTTATAAACTTGATATAGTGCAAATAGATAATGATAATACTAATAATACT---------------AATTATACT------------------------AATTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAAAGGGATCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGGAGAAGAAGTAATAATTAGATCTGAAAATCTCACGGACAATGTCAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAACCCGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTCTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGAAAAATGGAACAACACTCTAATAAAGATAGTTAAAAAATTAAAA---GAACACTTT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCAA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTGATTCAACAAAATTGTTTAATAGTACTTGGGGAATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATACCACTGAAGGGGCA------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAGATTATAAATCTGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGCTGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTGACAAGAGATGGTGGTGATAATGGA---------AATGGGACA------------------------GAG------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAG---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACGATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCCCCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATCAGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTATACAGGCATAATATACAATTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAAAAGGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTACAGACCCGC---TACCCAGCCCCCAGGGGA------CCCGACAGGCCCGGAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAAAGAGACAGCAACAGATCCAATCAATTAGCGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTACTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGGGGGAACAGACAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTGTTATTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGTCTTTGCTATAA

C.UNC5283.UNC.EU577883
ATGAAAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCTGAATTGG---------TGGGGATGGGGC------------------------ACCACGCTCCTTGGAATATTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAATACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATGATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTACATTGTACTAATTATACTGGTACTAATGCCACTAGTAATCATACTGGTACT---------------------------------------------------------------AAGGCCCCTAGTAATAGTAGCTGGATGATGGAGAAGGAGGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGATCTAAGAGAT------AAAGTACAGGAACAATATGCATTGTTTTATAAACTTGATATAGTGCAAATAGATAATGATAATACTAATAATACT---------------AATTATACT------------------------AAGTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAAAGGGATCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGGAGAAGAAGTAATAATTAGATCTGAAAATCTCACGGACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAACCCGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTCTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGCAAAATGGAACAACACTCTAACAAAGATAGCTAAAAAATTAAGA---GAACACTTTAAT------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCAA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTGATTCAACAAAATTGTTTAATAGTACTTGGGGAATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATACCACTGAAGGGGCA------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAGATTATAAATCTGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGCTGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTGACAAGAGATGGTGGTAATGAT------------AATGAA------------------------AGTGAGACAGAAGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAG---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGATGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATCAGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTGAC------AAATATACAAACACAATATACAATTTAATTGAAGAATCACAAAACCAACAGGAAAAGAATGAAAAGGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCAGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTACAGACCCGC---TACCCAGCCCCAGGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAAAGAGACAGCAACAGATCCAATCAATTAGCGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGGGGGGACAGACAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGGGCTATTGTTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGTCTTTGCTATAA

C.UNC5283.UNC.EU577889
ATGAAAGTGAAGGGGATCAAGAAGAATTATCTGAATTGG---------TGGGGATGGGGC------------------------ACCACGCTCCTTGGAATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATGATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAGATTGTACTAATTATAATGGTACTAATGCCACTAGTAATTATAATGTTACT---------------------------------------------------------------AATGCCACTAATAAAAGTAGCTGGATGAGGAAGATAGAGGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAGTACAGAGACAATATGCATTGTTTTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATAAT---AATAATACG---------------------------------------------------TTTAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAAAGGGATCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAA---AAAGAAGTAATAATTAGATCTGAAAATCTCACGGACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGGAGAAACCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAGGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTCTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGTAAAATGGAACAAAACTCTAATAAAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACACTTT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTGATTCAACAAAATTGTTTAACAGTACTTGGAGACTT---------AATGATACT------------------------------TTGAATATCACTGAAGAGGCA------------AATAGCACTGAAGAA------------------------ATCACACTCCTATGCAGAATAAAACAGATTATAAATCTGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAAAAATTAGCTGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTGACAAGAGATGGTGGTAATGAT------------AATGATACA---------------------AATGGGACA---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAG---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACGATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGATGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTGAGGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCCCCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATCAGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTATACAGGCATAATATACAATTTAATTGAAGAAGCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTGTCGTTACAGACCCGC---TACCCAGCCCCCAGGGGA------CCAGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAAAGAGACAGCAACAGATCCAATCAATTAGCGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGGGGGGACAGACAGGATTATAGAAGTATTACAGAGA------------------ATTTTTAGGGCTATTATTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGTCTTTGCTATAA

C.UNC5283.UNC.EU577895
ATGAAAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCTGAATTGG---------TGGGGATGGGGC------------------------ACCACGCTCCTTGGAATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATGATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAGATTGTACTAATTATAATGGTACTAATGCCACTAGTAATTATAATAGTACT---------------------------------------------------------------AATGCCACTAATAATAGTAGCTGGATGAGGAATATAGAGGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAGTACAGAAACAATATGCATTGTTTTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATAAT---AATAATACG---------------------------------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAAAGGGATCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGGAGAAGAAGTAATAATTAGATCTGAAAATCTCACGGACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAACCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTCTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGTAAAATGGAACAAAACTCTAATAAAGATAGCTAAAAAATTAAGA---GAACACTTT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATAAA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTGATTCAACAAAATTGTTTAATAGTACTTGGGGATTT---------AATGATACT------------------------------TTGAATATCACTGAAGGGGCA------------AATAGCACTGAA------------------------AAAATCACACTCCTATGCAGAATAAAACAGATTATAAATCTGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAAAAATTAGCTGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTGACAAGAGATGGTGGTAATGAT------------AATGATACA---------------------AATGGGACA---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAG---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGATGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATCAGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTGAC------AAATATACAAACACAATATACAATTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTACAGACCCGC---TACCCAGCCCCAGGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAAAGAGACAGCAACAGATCCAATCAATTAGCGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGGGGGGACAGACAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTTTTAGGGCTATTGTTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCAATAA

C.UNC5283.UNC.EU577892
ATGAAAGTGAAGGGGATCAAGAAGAATTATCTGAATTGG---------TGGGGATGGGGC------------------------ACCACGCTCCTTGGAATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATGATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAGATTGTACTAATTATAATGGTACTAATGCCACTAGTAATTATAATAGTACT---------------------------------------------------------------AATGCCACTAATAATAGTAGCTGGATGAGGAATATAGAGGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAGTACAGAAACAATATGCATTGTTTTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATAAT---AATAATACG---------------------------------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAAAGGGATCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAAGAAGAAGTAATAATTAGATCTGAAAATCTCACGGACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGAAGGACCCTGTAGAAATTAAGTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTCTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGTAAAATGGAATAACACTCTGATAAAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACACTTT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTGATTCAACAAAATTGTTTAACAGTACTTGGAGACTT---------AATGATACT------------------------------TTGAATATCACTGAAGAGGCA------------AATAGCACTGAAGAA------------------------ATCACACTCCTATGCAGAATAAAACAGATTATAAATCTGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAAAAATTAGCTGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTGACAAGAGATGGTGGTAATGAT------------AATGATACA---------------------AATGGGACA---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAG---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATCAGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTATACAAACACAATATACAATTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTATAATGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTACAGACCCGC---TACCCAGCCCCCAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAAAGAGACAGCAACAGATCCAATCAATTAGCGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGGGGGGACAGACAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGGGCTATTATTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGTCTTTGCTATAA

C.UNC5283.UNC.EU577894
ATGAAAGTGAAGGGGATCAAGAAGAATTATCTGAATTGG---------TGGGGATGGGGC------------------------ACCACGCTCCTTGGAATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAATATTTTAACATGTGGAAGAATGATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAGATTGTACTAATTATAATGGTACTAATGCCACTAGTAATTATAATAGTACT---------------------------------------------------------------AATGCCACTAATAATAGTAGCTGGATGAGGAATATAGAGGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAGTACAGAGACAATATGCATTGTTTTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATAAT---AATAATACG---------------------------------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAAAGGGATCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAAGAAGAAGTAATAATTAGATCTGAAAATCTCACGGATAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGAAGGACCCTGTAGAAATTAAGTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTCTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGTAAAATGGAATAACACTCTGATAAAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACACTTT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTGATTCAACAAAATTGTTTAACAGTACTTGGAGACTT---------AATGATACT------------------------------TTGAATATCACTGAAGAGGCA------------AATAGCACTGAAGAA------------------------ATCACACTCCTATGCAGAATAAAACAGATTATAAATCTGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAAACATTAGCTGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTGACAAGAGATGGTGGTAATGAT------------AATGATACA---------------------AATGGGACA---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAG---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACGATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGATGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAGCAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATCAGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTATACAGGCATAATATACAATTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTACAGACCCGC---TACCCAGCCCCCAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAAAGAGACAGCAACAGATCCAATCAATTAGCGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGGGGGGACAGACAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGGGCTATTATTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGTCTTTGCTATAA

C.UNC5283.UNC.EU577898
ATGAAAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTGTCTGCATTGG---------TGGGGATGGGGC------------------------ACCACGCTCCTTGGAATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAATATTTTAACATGTGGAAGAATGATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAGATTGTACTAATTATAATGGTACTAATGCCACTAGTAATTATAATAGTACT---------------------------------------------------------------AATGCCACTAATAATAGTAGCTGGATGAGGAATATAGAGGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAGTACAGAGACAATATGCATTGTTTTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATAAT---AATAATACG---------------------------------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAAAGGGATCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAAGAAGAAGTAATAATTAGATCTGAAAATCTCACGGACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGAAGGACCCTGTAGAAATTAAGTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTCTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGTAAAATGGAACAACACTCTAATAAAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACACTTT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGCGGAGGGGAATTTTTCTATTGTGATTCAACACAATTGTTTAATAGTACTTGGGGAATT---------AATGATACT------------------------------TTGAATATCACTGAAGAGGCA------------AATAACACTAGAGAA---------------------CCTATCACACTCCTATGCAGAATAAAACAGATTATAAATATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAAAAATTAGCTGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTGACAAGAGATGGTGGTAATGGG------------AATGATACA---------------------AATGGGACA---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAGTTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAG---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATCAGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTATACAAACACAATATACAATTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTACAGACCCGC---TACCCAGCCCCCAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAAAGAGACAGCAACAGATCCAATCAATTAGCGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGGGGGGACAGACAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGGGCTATTATTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGTCTTTGCTATAA

C.UNC5283.UNC.EU577893
ATGAAAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTGTCTGCATTGG---------TGGGGATGGGGC------------------------ACCACGCTCCTTGGAATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATGATATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGTACTAATTATACTGGTACTAATGCCACTAATTTTAAAGGTACT------------------------------------------------------------------AATGCCACTAATAATAGTAGCTGGATGATGGAGAAGGAGGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAGTACAGAGACAATATGCATTGTTTTATAAACTTGATATAGTGCAAATAGATAATGATAATACTAATAATACT---------------AATTATACT------------------------AATTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAAAGGGATCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGGAAAAGAAGTAATAATTAGGTCTGAAAATCTCACGGACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAACCCGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAGGGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTCTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACACTGTAACATT------AGTAGAGTAGAATGGAACAACACTCTAATAAAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACACTTT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCAA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTATTGTGATTCGACACAATTGTTTAATAGTACTTGGGGATTT---------AATGATACT------------------------------TTGAATATCACTGAAGAGGCA------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAGATTATAAATCTGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGAAAAATTAGCTGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTGACAAGAGATGGTGGTAATGAT------------AATGAA------------------------AGTGAGACAGAAGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAG---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACGATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGGGCTATTGATGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCCCCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATCAGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAT------AATTATACAGGCATAATATACAATTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTACAGACCCGC---TACCCAGCCCCCAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCAATCAATTAGCGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGGAGGGACAGACAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTGTTATTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGTCTTTGCTATAA

C.UNC5283.UNC.EU577901
ATGAAAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTGTCTGCATTGG---------TGGGGATGGGGC------------------------ACCACGCTCCTTGGAATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAATATTTTAACATGTGGAAGAATGATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAGATTGTACTAATTATAATGGTACTAATGCCACTAGTAATTATAATAGT---------------------------------------------------------------------ACTAATGCCACTAGTAGCTGGATGAGGAAGATAGAGGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAGTACAGAGACAATATGCATTGTTTTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATAAT---AATAATACG---------------------------------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAAAGGGATCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGTTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGGAGAAGAAGTAATAATTAGATCTGAAAATCTCACGGACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAACCCGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTCTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAGCATT------AGTAAAGTAAAATGGAATAAAACTCTGATAAAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACACTTT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTGATTCAACACAATTGTTTAATAGTACTTGGGGAATT---------AATGATACT------------------------------TTGAATATCACTGAAGAGGCA------------AATAACACTAGAGAA---------------------CCTATCACACTCCTATGCAGAATAAAACAGATTATAAATCTGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAAAAATTAGCTGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTGACAAGAGATGGTGGTAATGGT------------AATGATACA---------------------AATGGGACA---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAG---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGATGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATCAGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTGAC------AAATATACAGGCACAATATACAATTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTACAGACCCGC---TACCCAGCCCCAGGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAAAGAGACAGCAACAGATCCAATCAATTAGCGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGGGGGGACAGACAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTCTGAAAGGTCTTTGGTATAA

C.UNC5283.UNC.EU577882
ATGAAAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCTGAATTGG---------TGGGGATGGGGC------------------------ACCACGCTCCTTGGAATATTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCCTCAGATGCTAAAGGATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAATATTTTAACATGTGGAAGAATGATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAGATTGTACTAATTATAATGGTACTAATGCCACTAATTATAATGGTAAT------------------------------------------------------------------AATGCCACTAGTGATAATAGCTGGATGAGGAAGAGAGAGGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAGTACAGAGACAATATGCATTGTTTTATAAACTTGATATAATACAAATAGATAATGATAAT---AATAATACG---------------------------------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAAAGGGATCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGTTATTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGGAGAAGAAGTAATAATTAGATCTGAAAATCTCACGGATAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGGAGAAACCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTCTATACAACAGGAGAGATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGTAAAATGGAAAAACACTCTAATAAAGATAGCTAAAAAATTAAGA---GAACACTTTAAT------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTGATTCAACAAAATTGTTTAATAGTACTTGGAGATTT---------AATGGTACT------------------------------TTGAATATCACTGAAGAGGCA------------AATAACACTGAA------------------------AAAATCACACTCCTATGCAGAATAAAACAGATTATAAATCTGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAAAAATTAGCTGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTGACAAGAGATGGTGGTAATGAT------------AATGATACA---------------------AATGGGACA---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAG---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACGATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGGGCTATTGATGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCCCCACTACTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATCAGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATCGAC------AATTATACAACCATAATATACAATTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAATAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTACAGACCCGC---TACCCAGCCCCCAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAAAGAGACAGCAACAGATCCAATCAATTAGCGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGACTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AACCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGGGGGAACAGACAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTGTTATTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGTCTTTGCTATAA

C.UNC5283.UNC.EU577900
ATGAAAGTGAAGGGGATCAAGAAGAATTATCTGAATTGG---------TGGGGATGGGGC------------------------ACCACGCTCCTTGGAATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAATATTTTAACATGTGGAAGAATGATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAGATTGTACTAATTATAATGGTACTAATGCCACTAGTAATTATAATAGTACT---------------------------------------------------------------AATGCCACTAATAATAGTAGCTGGATGAGGAATATAGAGGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAGTACAGAGACAATATGCATTGTTTTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATAAT---AATAATACG---------------------------------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAAAGGGATCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAAGAAGAAGTAATAATTAGATCTGAAAATCTCACGGACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGAAGGACCCTGTAGAAATTAAGTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTCTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGTAAAATGGAACAACACTCTAATAAAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACACTTT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTGATTCAACACAATTGTTTAATAGTACTTGGGGAATT---------AATGATACT------------------------------TTGAATATCACTGAAGAGGCA------------AATAACACTAGAGAA---------------------CCTATCACACTCCTATGCAGAATAAAACAGATTATAAATCTGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAAAAATTAGCTGCTTATCAAATATTACAGGGCTGATATTGACAAGAGATGGTGGTAATGGT------------AATGATACA---------------------AATGGGACA---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAG---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACGATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATCAGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTATACAAACACAATATACAATTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTACAGACCCGC---TACCCAGCCCCCAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAAAGAGACAGCAACAGATCCAATCAATTAGCGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGGGGGGACAGACAGGATTATAGAAGTGTTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGTCTTTGGTATAA

C.UNC5283.UNC.EU577891
ATGAAAGTGATGGGGATCAAGAAGAATTATCTGAATTGG---------TGGGGATGGGGC------------------------ACCACGCTCCTTGGAATATTAATGATC------------TGTAGTTCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATAATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGTACTAATTATACTGGTACTAATGCCACTAATTATAATGGTATT------------------------------------------------------------------AATGCCACTAATAATAGTAGCTGGATGATGGAGAAGGAGGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAGATCTAAGAGAT------AAAGTACAGGAACAATATGCATTGTTTTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATAATACTAATAATACT---------------AATTATACT------------------------AATTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAAAGGGATCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGGAGAAGAAGTAATAATTAGATCTGAAAATCTCACGGACAATGTTAAAACCATAATAATACAGCTGAATGAACCCGTAGAAATTAATTGTACACGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTCTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATTAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAGTAAAATGGAACAACGCTCTAACAAAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACACTTT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTGATTCAACAAAATTGTTTAATAGTACTTGGGGATTT---------AATGATACT------------------------------TCGAATATCACTGAAGAGGCA------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAGATTATAAATCTGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGAAAAATTAGCTGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTGACAAGAGATGGTGGTAATGGT------------AATGATACA---------------------AATGACACA---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAG---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGATGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATCAGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTGAC------AAATATACAAACACAATATACAATTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTACAGACCCGC---TACCCAGCCCCAGGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAAACAGATCCAATCAATTAGCGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGGGGGGACAGACAGGATTATAGAAGTATTGCAGAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGTCTTTGCAATAA

C.UNC5283.UNC.EU577899
ATGAAAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTGTCTGCATTGG---------TGGGGATGGGGC------------------------ACCACGCTCCTTGGAATATTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCCTCAGATGCTAAAGGATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATGATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGTACTAATTATACTGGTACTAATGCCACTAAGTTTAAAGGTACT------------------------------------------------------------------AATGCCACTAATAATAGTAGCTGGATGATGGAGAAGGAGGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAGTACAGAAACAATATGCATTGTTTTATAAACTTGATATAGTGCAAATAGATAATGATAATACTAATAATACT---------------AATTATACT------------------------AATTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAAAGGGATCATGTACAAATGTCAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAAAA---GAAGTAATAATTAGGTCTGAAAATCTCACGGATAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGGAGAAACCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTCTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAGTAAAATGGAACAAAACTCTAATAAAGATAGCTACAAAATTAAGA---GAACACTTT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCAA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTGATTCAACAAAATTGTTTAATAGTACTTGGGGATTT---------AATGATACT------------------------------TTGAATATCACTGAAGAGGCA------------AATAACACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAGATTATAAATCTGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGAAAAATTAGCTGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTGACAAGAGATGGGGGTAATGAT------------AATGGA------------------------AATGGGACA---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAG---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACGATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGGGCTATTGATGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCCCCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATCAGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTATACAACCATAATATACAATTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTACAGACCCGC---TACCCAGCCCCCAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAAAGAGACAGCAACAGATCCAATCAATTAGCGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGAAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAACTACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAATTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGGGGGGACAGACAGGATTATAGAAGTATTACAGAGA------------------ATTTTTAGAGCTGTTATTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGATCTTTGCTATAA

C.UNC5283.UNC.EU577896
ATGAAAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTGTCTGCATTGG---------TGGGGATGGGGC------------------------ACCACGCTCCTTGGAATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAACACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAGTATTTTAACATGTGGAAAAATGATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAGATTGTACTAATTATAATGGTACTAATGCCACTAGTAATTATAATGGTACT---------------------------------------------------------------GATGCCAATAATAATAGTAGCTGGATGAGGAAGATAGAGGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAGTACAGAGACAATATGCATTGTTTTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGAT------AATACTACG---------------------------------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAAAGGGATCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGGAGAAGAAGTAATAATTAGATCTGAAAATCTCACGGACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAACCCGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATAAATATAGGA------------CCAGGAAGA---GCATTCTATACAACAGGAGAAATAGTAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGTAAAATGGAACAACGCTCTAATAAAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACACTTT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATAAA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTGATTCAACACAATTGTTTAATAGTACTTGGGGAATT---------AATGAGACT------------------------------TGGAATATCACTGAAGGGGCA------------AATAGCACTGAAGAA------------------------ATCACACTCCTATGCAGAATAAAACAGATTATAAATCTGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAAAAATTAGCTGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTGACAAGAGATGGTGGTAATGGG------------AATGATACA---------------------AATGGGATA---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAG---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGATGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATCAGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTGAC------AAATATACAACCACAATATACAATTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTACAGACCCGC---TACCCAGCCCCAGGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAAAGAGACAGCAACAGATCCAATCAATTAGCGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGACGCCACTGCCATAGCAGTAGCTGGGGGGACAGACAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGGGCTATTATTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGTCTTTGCTATAA

C.UNC5283.UNC.EU577897
ATGAAAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTATCTGAATTGG---------TGGGGATGGGGC------------------------ACCACGCTCCTTGGAATATTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAATACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATGATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTACATTGTACTAATTATACTGGTACTAATGCCACTAGTAATCATACTGGTACT---------------------------------------------------------------AAGGCCCCTAGTAATAGTAGCTGGATGATGGAGAAGGAGGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGATCTAAGAGAT------AAAGTACAGGAACAATATGCATTGTTTTATAAACTTGATATAGTGCAAATAGATAATGATAATACTAATAATACT---------------AATTATACT------------------------AAGTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCAATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAAAGGGATCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGGAGAAGAAGTAATAATTAGATCTGAAAATCTCACGGACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAACCCGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTCTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGCAAAATGGAACAACACTCTAACAAAGATAGCTAAAAAATTAAGA---GAACACTTTAAT------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAGCAA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTGATTCAACAAAATTGTTTAATAGTACTTGGGGAATT---------AATGGTACT------------------------------TGGAATACCACTGAAGGGGCA------------------------------------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAGATTATAAATCTGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAAAAATTAGCTGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTGACAAGAGATGGTGGTAATGAT------------AATGAAAGT---------------------GAGACAGAA---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAG---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGATGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATCAGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTGAC------AAATATACAAACACAATATACAATTTAATTGAAGAATCACAAAACCAACAGGAAAAGAATGAAAAGGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCAGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTACAGACCCGC---TACCCAGCCCCAGGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAAAGAGACAGCAACAGATCCAATCAATTAGCGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGGGGGGACAGACAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGGGCTATTGTTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGTCTTTGCTATAA

C.UNC5283.UNC.EU577881
ATGAAAGTGACGGGGATCAAGAAGAATTGTCTGCATTGG---------TGGGGATGGGGC------------------------ACCACGCTCCTTGGAATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAATATTTTAACATGTGGAAGAATGATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAGATTGTACTAATTATAATGGTACTAATGCCACTAGTAATTATAATAGT---------------------------------------------------------------------ACTAATGCCACTAGTAGCTGGATGAGGAAGATAGAGGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAGTACAGAAACAATATGCATTGTTTTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATAGTAATAATACTAAT---------------------------------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAAAGGGATCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAATTGTTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGGAGAAGAAGTAATAATTAGATCTGAAAATCTCACGGACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAACCCGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTCTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AATAAAGTAAAATGGAATAACACTCTGATAAAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACACTTT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTGATTCAACACAATTGTTTAATAGTACTTGGGGAATT---------AATGATACT------------------------------TTGAATATCACTGAAGAGGCA------------AATAACACTAGAGAA---------------------CCTATCACACTCCTATGCAGAATAAAACAGATTATAAATCTGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGAAAAATTAGCTGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTGACAAGAGATGGTGGTAATGGT------------AATGATACA---------------------AATGGGACA---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAG---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGATGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAGCAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCCCCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATCAGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAAAGAAATTGAC------AAATATACAACCACAATATACAATTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAAAAAGAGTTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCGGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTTCAGACCCGC---TACCCAGCCCCAGGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAAAGAGACAGCAACAGATCCAATCAATTAGCGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGGGGGGACAGACAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGCAATAA

C.UNC5283.UNC.EU577884
ATGAAAGTGAAGGGGATCAAGAAGAATTATCTGAATTGG---------TGGGGATGGGGC------------------------ACCACGCTCCTTGGAATATTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGACAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATGATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAGATTGTACTAATTATAATGGTACTAATGCCACTAGTAATTATAATGGTAAT---------------------------------------------------------------AATGCCACTAATACTAGTAGCTGGATGAGGAAGATAGAGGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATATTACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAGTACAGAGACAATATGCATTGTTTTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATGATAAT---AATAATACG---------------------------------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAACGTTCAGTGGAAAGGGATCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAAGAAGAAGTAATAATTAGATCTGAAAATCTCACGGACAATGTTAAAACCATAATAGTACAGCTGAAGGACCCTGTAGAAATTAAGTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGGTATAAATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTCTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGTAAAATGGAACAACACTCTAATAAAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACACTTT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCGA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTGATTCAACAAAATTGTTTAGCAGTACTTGGAGACTT---------AATGATACT------------------------------TTGAATATCACTGAAGAGGCA------------AATAGCACTGAAGAA------------------------ATCACACTCCTATGCAGAATAAAACAGATTATAAATCTGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGAAAAATTAGCTGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTGACAAGAGATGGTGGTAATGGG------------AATGATACA---------------------AATGGGACA---GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAG---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACGATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGGGCTATTGATGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAGCAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCCCCACTACTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATCAGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATCGAC------AATTATACAACCATAATATACAATTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTACAGACCCGC---TACCCAGCCCCCAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAAAGAGACAGCAACAGATCCAATCAATTAGCGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAGCTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGGGGGGACAGACAGGATTATAGAAGTATTACAGAGA------------------ATTTTTAGAGCTATCACTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGTCTTTACTATAA

C.UNC5283.UNC.EU577902
ATGAAAGTGACGGGGATGAAGAAGAATTATCTGAATTGG---------TGGGGATGGGGC------------------------ACCACGCTCCTTGGAATATTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGAGTACCTGTATGAAAAGAAGCAACCACCACTCTATTCTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGACAGAGAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTAACAGAATATTTTAACATGTGGAAAAATGATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGTACTAATTATACTGGTACTAATGCCACTAATTATAATAGTACT------------------------------------------------------------------AATGCCACTAATAATAGTAGCTGGATGCTGGAGAAGGAGGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTTAATATTACC---ACAGATCTAAGAGAT------AAAGTACAGGAACAATATGCATTGTTTTATAACCTTGATATAGTACAAATAGATAATAGTAAT---AATAATACT------------------------------------------------AAGTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAAACGTTCAGTGGAAAGGGATCATGTACAAACGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTGTTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAAGAAGAAGTAATAATTAGATCTGAAAATATCACGGACAATGTTAAAAACATAATAGTACAGCTGAAGAAACCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAGATATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTCTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGTAAAATGGGACAACACTCTAACAGAGATAGTTAAAAAATTAAGA---GAACACTTT---------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTCAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATTCAACACAATTGTTTAATAGTACTTGGAGACTT---------AATGATACT------------------------------TTGAATATCACTGACGGGGCA------------AATAGCACTGAAGAA---------------------CCTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAGATTATAAATCTGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGAAAAATTAGCTGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTGACAAGAGATGGTGGTGATAATGGA---------AATGAGATAGAG------------------------------GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAGGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTCTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAACTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAGGGATCAGCAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCCCCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACTCTGAATCAGATTTGGGAC---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTATACAAGCACAATATACAATTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAACAGGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGCATAACAAAATGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTGCTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTACAGACCCGC---TACCCAGCCCCAGGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAAAGAGACAGCAACAGATCCAATCAATTAGTGGATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTTCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGACTGTAACGAGAGTTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAGATCCTCAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTTGACGCCACCGCCATAGCAGTAGCTGGGGGGACAGACAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTATTCATATACCTAGAAGAATAAGACAGGCCTTCGAAAGGTCTTTGCTATAA

C.UNC5548.UNC.EU577961
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAAGAGTTGTCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAGATCATACGACACAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATTATGTGAAGAATGATACTAATACCGCTAGC------------------------------------------------------------------------------AATGAGACTGCTAGCAATAATAGTACCATGGAAACAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGATAACAAAACAACATGCACTTTTTTATAGTTTTGATTTAGTACCAATAGATAATGAT------------------------------------------------------------ACCAATTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAGAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTCAGCACTATACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GGGGTAGTCATTAGATCTGAAAATCTCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTAACACAATCTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAGGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAACAGAATGGAATAATGCTCTAAACCTGACAGCTATAAAATTAAGG---GGACACTTTGAG------------AACAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAACTGTATCGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTCCT---------------------------AATGGTACTTGGTTTCCTAATAATACTGTGAATAATACTACA------------AATGATACT------------------------------ATCACACTAACATGCAGAATAAAACAGATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTGCAGGACGAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTATTGGT------------AATAGCACAAAT------------------AATGAGACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGA---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTACCTTGGAATGAGAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAGTATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATTATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTATTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCTTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGTACAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAATACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTCTTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5548.UNC.EU577963
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAAGAGTTGTCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAGATCATATGACACAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATGTGAAGAATGATACTAATACCGCTAGC------------------------------------------------------------------------------AATGAGACTGCTAGCAATAATAGTACCATGGAAACAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGATAACAAAACAACATGCACTTTTTTATAGTTTTGATTTAGTACCAATAGATAATGAT------------------------------AAAGATACC---------------AGT---------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAGAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTCAGCACTATACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAT---GGGGTAGTCATTAGATCTGAAAATATCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGACAAAATCTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAGGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAACAGAATGGAAGGAAGCTCTAAACCTGACAGCTATAAAATTAAGG---GAACTCTTTGAG------------AACAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAACTGTATCGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAAAATTTTTCTACTGTAATACAACACGACTGTTTAATAGTACTTGGTTTCCT---------------------------AATGGTACTTGGTTTCCTAATAATACTGTGAATAATACTACA------------AATGATACT------------------------------ATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGCAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTATTGGT------------AATAGCACAAAT------------------AATGAGACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCCAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGA---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTACCTTGGAATGAGAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAATATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATTATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGACAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTATTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCTTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGTACAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAATACAAAGA------------------ATTTTTAAAGCTATTCTTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5548.UNC.EU577958
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAAGAGTTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA------------GAACTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAGATCATATGACACAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATGTGAAGAATAATACTAATACCACTAGC------------------------------------------------------------------------------CCTGAGGCTACTAACTATAATAGTACCATGGAAACAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGGTAACAAAAGAACATGCACTTTTTTATAGTTTTGATTTAGTACCAATAGATAATACT------------------------------AAT---------------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATCCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTTAGCACTATACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGAGATGATGTAGTCATTAGATCTGAAAATATCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGACAAAATCTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGCAGAATGGATTAACGCTCTAAATCTGACAGCTATAAAATTAAGG---AAACACTTTGAG------------AACAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAACTGTATCGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTCCT---------AATGGTACTTGGTTTTCTAATGGTACTTGGTTTCATAATAATACTGTGAATAATACTACA------------AATGATACT------------------------------ATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCGCAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTATTGGT------------AATAGCACAAAT------------------AATGAGACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTACCTTGGAATGAGAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAGTATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATTATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTATTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGCGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCTTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGTACAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAATACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCGATTCTTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5548.UNC.EU577959
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAGATCATATGACACAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATGTGAAGAATAATACTAATGCCAATAGCACT------------------------------------------------------------------------------AGGCCTGCTAACAATAATAGTACCATGGAAACAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGGTAACAAAACAACATGCACTTTTTTATAGTTTTGATTTAGTACCAATAGATAATGAT---------------------------------AGGACC---------------AGTCCTAACAGTTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAGAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTCAGCACTATACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGA---GATGAAGTCATTAGATCTGAAAATATCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGACAAAATCTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGAAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAACAGAATGGAATAATGCTCTAAACCTGACAGCTATAAAATTAAGG---GAACACTTTAGG------------AACAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAACTGTATCGCACAGTTTTAATTGTGGGGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACGCCTGTTTAATAGTACTTGGTTTCCT---------------------------AATGGTACTTGGTTTCCTAATGATACTGTGAATAATACTACA------------AATGATACT------------------------------ATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGCAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGTTACTACTAACAAGAGATGGTGGTATTGGT------------AATAGCACAAAT------------------AATGAGACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTATCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTACCTTGGAATATTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTGGATGATATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATTATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTATTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCTTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAAATAAAGATTAGTGCTGTTAGCTTGTACAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAATACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTCTTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5548.UNC.EU577970
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAAGAGTTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA------------GAACTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAGATCATATGACACAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATGTGAAGAATAATACTAATACCACTAGC------------------------------------------------------------------------------CCTGAGGCTACTAACTATAATAGTACCATGGAAACAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGGTAACAAAAGAACATGCACTTTTTTATAGTTTTGATTTAGTACCAATAGATAATACT------------------------------AAT---------------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATCCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTTAGCACTATACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGAGATGATGTAGTCATTAGATCTGAAAATATCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGACAAAATCTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGCAGAATGGATTAACGCTCTAAATCTGACAGCTATAAAATTAAGG---GAACACTTTGAG------------AACAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAACTGTATCGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTCCT---------AATGGTACTTGGTTTTCTAATGGTACTTGGTTTCATAATAATACTGTGAATAATACTACA------------AATGATACT------------------------------ATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCGCAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTATTGGT------------AATAGCACAAAT------------------AATGAGACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGAAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTACCTTGGAATGAGAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAGTATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATTATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGA-CAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTATTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGCGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCTTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAAAATAGTGCTATTAGCTTGTACAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAATACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTCTTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5548.UNC.EU577957
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAAGAGTTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA------------GAACTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAGATCATATGACACAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCTACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATTATGTGAAGAATGATACTAATACCGCTAGC------------------------------------------------------------------------------AATGAGACTGCTAGCAATAATAGTACCATGGAAACAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGATAACAAAACAACATGCACTTTTTTATAGTTTTGATTTAGTACCAATAGATAATGAT------------------------------AAAGATACC---------------AGT---------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAACAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTTAGCACTATACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGAGATGATGTAGTCATTAGATCTGAAAATATCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGACACAATCTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAGGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAACAGAATGGAATAATGCTCTAAACCTGACAGCTATAAAATTAAGG---AAATACTTTAGG------------AACAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAACTGTATCGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTCCT---------------------------AATGGTACTTGGTTTCCTAATAATACTGTGAATAATACTACA------------AATGATACT------------------------------ATCACACTACCATGCAGAATAAAACAGATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTGCAGGACGAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTATTGGT------------AATAGCACAAAT------------------AATGAGACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTAAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAAAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGA---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTACCTTGGAATGAGAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAGTATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAAAAATTGAC------AATTACACAGGCATTATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTATTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCTTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAAATAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTACAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAATTATAGAAGTAATACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTCTTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5548.UNC.EU577956
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAAGAGTTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA------------GAACTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAGATCATATGACACAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATGTGAAGAATAATACTAATACCACTAGC------------------------------------------------------------------------------CCTGAGGCTACTAACTATAATAGTACCATGGAAACAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGGTAACAAAAGAACATGCACTTTTTTATAGTTTTGATTTAGTACCAATAGATAATACT------------------------------AAT---------------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATCCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTTAGCACTATACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGAGATGATGTAGTCATTAGATCTGAAAATATCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGACAAAATCTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGCAGAATGGATTAACGCTCTAAATCTGACAGCTATAAAATTAAGG---GAACACTTTGAG------------AACAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAACTGTATCGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTCCT---------AATGGTACTTGGTTTTCTAATGGTACTTGGTTTCATAATAATACTGTGAATAATACTACA------------AATGATACT------------------------------ATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCGCAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTATTGGT------------AATAGCACAAAT------------------AATGAGACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGAAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTACCTTGGAATGAGAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAGTATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATTATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGA-CAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTATTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGCGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCTTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAAAATAGTGCTATTAGCTTGTACAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAATACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTCTTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5548.UNC.EU577960
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAAGAGTTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA------------GAACTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAGATCATATGACACAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCTACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATTATGTGAAGAATGATACTAATACCGCTAGC------------------------------------------------------------------------------AATGAGACTGCTAGCAATAATAGTACCATGGAAACAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGATAACAAAACAACATGCACTTTTTTATAGTTTTGATTTAGTACCAATAGATAATGAT------------------------------AAAGATACC---------------AGT---------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAACAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTTAGCACTATACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGAGATGATGTAGTCATTAGATCTGAAAATATCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGACACAATCTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAGGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAACAGAATGGAATAATGCTCTAAACCTGACAGCTATAAAATTAAGG---AAATACTTTAGG------------AACAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAACTGTATCGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTCCT---------------------------AATGGTACTTGGTTTCCTAATAATACTGTGAATAATACTACA------------AATGATACT------------------------------ATCACACTACCATGCAGAATAAAACAGATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTGCAGGACGAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTATTGGT------------AATAGCACAAAT------------------AATGAGACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTAAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAAAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGA---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTACCTTGGAATGAGAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAGTATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAAAAATTGAC------AATTACACAGGCATTATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTATTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAAAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCTTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAAATAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTACAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAATTATAGAAGTAATACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTCTTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5548.UNC.EU577955
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAAGAGTTGTCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTTCTGCA---------GAAAATTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAGATCATATGACACAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACGTGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATGTGAAGAATAATACTAATACCACTAGC------------------------------------------------------------------------------CCTGGGGATACTAACTATAATAGTACCCAGGAAACAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGGTAACAAAAGAACATGCACTTTTTTATAGTTTTGATTTAGTACCAATAGATAATACT------------------------------AAT---------------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAACAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTTAGCACTATACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGAGATGATGTAGTCATTAGATCTGAAAATATCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGACAAAATCAGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGCAGAATGGATTAACGCTCTAAATCTGACAGCTATAAAATTAAGG---AAACTCTTTGAG------------AACAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAACTGTATCGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTCCT---------AATGGTACTTGGTTTTCTAATGGTACTTGGTTT------------ATGAATAATACTGCA------------AATGATACT------------------------------ATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCGCAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTATTGGT------------AATAGCACAAAT------------------AATGAGACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTACCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTGGATGATATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGACATTATATACAGGTTAATTGAAACATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTATTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCTTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGTACAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAATACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTCTTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5548.UNC.EU577962
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAAGAGTTGTCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAGATCATATGACACAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATGTGAAGAATGATACTAATACCACTTAC------------------------------------------------------------------------------CCTGGGGCTACTAACTATAATAGTACCCAGGAAACAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGGTAACAAAAGAACATGCACTTTTTTATAGTTTTGATTTAGTACCAATAGATAATGAT------------------------------AAAGATACC---------------AGT---------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAGAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTTAGCACTATACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GGGGTAGTCATTAGATCTGAAAATCTCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTAACACAATCTGTAACAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAACAGAATGGAATAATGCTCTAAACCTAACAGCTATAAAATTAAGG---GAATACTTTAGG------------AACAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAACTGTATCGCACAGTTTTAACTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTCCT---------------------------AATGGTACTTGGTTTCCTAATGATACTGTGAATAATACTACA------------AATGATACT------------------------------ATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGCAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTCTTGGT------------AATAGCACAAAT------------------AATGAGACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTACCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTGGATGATATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATTATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTACATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTATTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCTTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAAATAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGTACAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAATACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTCTTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5548.UNC.EU577952
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAAGAGTTGTCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA------------GAACTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAGATCATATGACACAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTAATG---GGGAATGTGACAGAAAATTATAATATGTGAAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATTATGTGAAGAATGATACTAATACCACTAGC------------------------------------------------------------------------------AATGAGACTGCTAGCAATAATAGTACCATGGAAACAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGATAACAAAACAACATGCACTTTTTTATAGTTTTGATTTAGTACCAATAGATAATACT------------------------------AAT---------------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAACGGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTTAGCACTATACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTTTAGCAGAAGAAGGTGATGTAGTCATTAGATCTAAAAATATCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGACAAAATCTGTAAAAATTAATCGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAGGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAACAGAATGGAATGAAGCTCTAAACCTGACAGCTATAAAATTAAGG---GAACTCTTTGAG------------AACAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAACTGTATCGCACAGTTTTAACTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTCCT---------------------------AATAGTACTTGGTTTCCTAATGATACTGTGAATAATACTACA------------AATGATACT------------------------------ATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGCAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTCTTGGT------------AATAGCACAAAT------------------AATGAGACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GAA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTCTTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTACCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTGGATGATATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATTATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTACATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTATTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCTTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAAATAAAGATTAGTGCTGTTAGCTTGTACAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAATACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTCTTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5548.UNC.EU577953
ATGAGAGTGAGGGGGATCAAGAAGAGTTGTCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAGATCATATGACACAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATGTGAAGAATGATACTAATACCACTAGC------------------------------------------------------------------------------CCTGAGGCTACTAACTATAATAGTACCCAGGAAACAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGGTAACAAAAGAACATGCACTTTTTTATAGTTTTGATTTAGTACCAATAGATAATGAT------------------------------AAAGATACC---------------AGT---------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAGAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTTAGCACTATACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GGGGTAGTCATTAGATCTGAAAATCTCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTAACACAATCTGTAACAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAACAGAATGGAATAATGCTCTAAACCTAACAGCTATAAAATTAAGG---GAATACTTTAGG------------AACAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAACTGTATCGCACAGTTTTAACTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTCCT---------------------------AATGGTACTTGGTTTCCTAATGATACTGTGAATAATACTACA------------AATGATACT------------------------------ATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCGATGTATGCCCCTCCCATCGCAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTCTTGGT------------AATAGCACAAAT------------------AATGAGACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTACCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTGGATGATATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATTATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTACATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTATTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAAAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCTTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGTACAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAATACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTCTTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5548.UNC.EU577969
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAAGAGTTGTCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAGATCATATGACACAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATGTGAAGAATAATACTAATACCACTAGC------------------------------------------------------------------------------CCTGGGGCTACTAAATATAATAGTACCCAGGAAACAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGGTAACAAAACAACATGCACTTTTTTATAGTTTTGATTTAGTACCAATAGATAATGAT---------------------------------AAAACC---------------AAT---------CATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAGAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTCAGCACTATACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGAT---GGGGTAGTCATTAGATCTGAAAATATCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGACAAAATCTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGAAGACATAATAGGAGATATAAGA-AAGCATATTGTAACATT------AGTAAAGCAGAATGGGATGAAGCTCTAAACCTGACAGCTATAAAATTAAGG---GAACACTTTGGG------------AACATAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCGGAAACTGTATCGCACAGTTTTAACTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACCTGGAAGTTT---------------------------AATAGCACT------------------GTGAATAATACTGGA------------GATGAGAAG------------------------------ATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGCAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTATTGGT------------AATAGCACAAAT------------------AATGAAACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTACCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AGTAGATCTCTGGATGATATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATTATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTATTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCTTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAAGTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGTACAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAATACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTCTTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5548.UNC.EU577966
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAAGAGTTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA------------GAACTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAGATCATATGACACAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATGTGAAGAATAATACTAATACCACTAGC------------------------------------------------------------------------------CCTGAGGCTACTAACTATAATAGTACCATGGAAACAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGGTAACAAAAGAACATGCACTTTTTTATAGTTTTGATTTAGTACCAATAGATAATACT------------------------------AAT---------------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATCCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTTAGCACTATACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGAGATGATGTAGTCATTAGATCTGAAAATATCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGACAAAATCTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGCAGAATGGATTAACGCTCTAAATCTGACAGCTATAAAATTAAGG---GAACACTTTGAG------------AACAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAACTGTATCGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTCCT---------AATGGTACTTGGTTTTCTAATGGTACTTGGTTTCATAATAATACTGTGAATAATACTACA------------AATGATACT------------------------------ATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCGCAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTATTGGT------------AATAGCACAAAT------------------AATGAGACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTACCTTGGAATGAGAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAGTATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATTATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTATTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGCGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCTTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGTACAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAATACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTCTTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5548.UNC.EU577965
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAAGAGTTGTCAGCGCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA------------GAACTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAGATCATATGACACAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATGTGAAGAATAATACTAATACCACTAGC------------------------------------------------------------------------------CCTGAGGCTACTAACTATAATAGTACCATGGAAACAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGGTAACAAAAGAACATGCACTTTTTTATAGTTTTGATTTAGTACCAATAGATAATACT------------------------------AAT---------------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATCCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAAAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTTAGCACTATACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGAGATGATGTAGTCATTAGATCTGAAAATATCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGACAAAATCTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGCAGAATGGATTAACGCTCTAAATCTGACAGCTATAAAATTAAGG---GAACACTTTGAG------------AACAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAACTGTATCGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTCCT---------AATGGTACTTGGTTTTCTAATGGTACTTGGTCTCATAATAATACTGTGAATAATACTACA------------AATGATACT------------------------------ATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCGCAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTATTGGT------------AATAGCACAAAT------------------AATGAGACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTACCTTGGAATGAGAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAGTATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATTATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTATTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGCGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCTTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGTACAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAATACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTCTTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5548.UNC.EU577968
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAAGAATTGTCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAGATCATATGACACAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATGTGAAGAATAATACTAATGCCAATAGCACT------------------------------------------------------------------------------AGGCCTGCTAACAATAATAGTACCATGGAAACAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGGTAACAAAACAACATGCACTTTTTTATAGTTTTGATTTAGTACCAATAGATAATGAT---------------------------------AGGACC---------------AGTCCTAACAGTTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAGAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTCAGCACTATACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGA---GATGAAGTCATTAGATCTGAAAATATCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGACAAAATCTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGAAGACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAACAGAATGGAATAATGCTCTAAACCTGACAGCTATAAAATTAAGG---GAACACTTTAGG------------AACAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAACTGTATCGCACAGTTTTAATTGTGGGGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACGCCTGTTTAATAGTACTTGGTTTCCT---------------------------AATGGTACTTGGTTTCCTAATGATACTGTGAATAATACTACA------------AATGATACT------------------------------ATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGCAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGTTACTACTAACAAGAGATGGTGGTATTGGT------------AATAGCACAAAT------------------AATGAGACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTATCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTACCTTGGAATATTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTGGATGATATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATTATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTATTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCTTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAAATAAAGATTAGTGCTGTTAGCTTGTACAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAAGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAATACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTCTTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5548.UNC.EU577967
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAAGAGTTGTCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAGATCATATGACACAGAAAGACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGAT---------------------GCCACTAGC------------------------------------------------------------------------------AATGGGACTGCTAACAATAATAGTACCAAGGAAACAGAAATAAAAAACTGCTCCTTCTATATCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGGTAACAAAACAACGTGCACTTTTTTATAGTTTTGATTTAGTACCAATAGATAATGAT---------------------------------ACTACC---------------AGT---------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAACAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTTAGCACTATACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGAGATGATGTAGTCATTAGATCTGAAAATATCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGACAAAATCTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAGGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAACAGAATGGAATGAAGCTCTAAACCTGACAGCTATAAAATTAAGG---GAACTCTTTGAG------------AACAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAACTGTATCGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACGACTGTTTAATAGTACTTGGTATCCT---------------------------AATGGTACTTGGTTTCCTAATGGTACTGTGAATAATACTACA------------AATGATACT------------------------------ATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCGCAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTATTGGT------------AATAGCACAAAT------------------AATGAGACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTACCTTGGAATATTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTGGATGATATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATTATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTACATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTATTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCTTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTACAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAATACAAAGA------------------ATTTTTAGAACTATTCTTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5548.UNC.EU577964
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAAGAGTTGTCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAGATCATATGACACAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATTATGTGAAGAATGATACTAATACCACTTAC------------------------------------------------------------------------------CCTGGGGCTACTAACTATAATAGTACCCAGGAAACAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGGTAACAAAAGAACATGCACTTTTTTATAGTTTTGATTTAGTACCAATAGATAATGAT------------------------------AAAGATACC---------------AGT---------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATAATAAAGAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTTAGCACTATACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GGGGTAGTCATTAGATCTGAAAATCTCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTAACACAATCTGTAACAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAAACATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAACAGAATGGAATAATGCTCTAAACCTAACAGCTATAAAATTAAGG---GAATACTTTAGG------------AACAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAACTGTATCGCACAGTTTTAACTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTCCT---------------------------AATGGTACTTGGTTTCCTAATGATACTGTGAATAATACTACA------------AATGATACT------------------------------ATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCGCAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTCTTGGT------------AATAGCACAAAT------------------AATGAGACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTACCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTGGATGATATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATTATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTACATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTATTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCAAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCTTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGGAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGCCAGGAAATAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGTACAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAATACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTCTTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5548.UNC.EU577950
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAAGAGTTGTCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAGATCATATGACACAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTAATG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGTACTGATTATGTGAAGAATGATACTAATACCGCTAGC------------------------------------------------------------------------------AATGAGACTGCTGGCAATAATAGTACCATGGAAACAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGATAACAAAACAACATGCACTTTTTTATAGTTTTGATTTAGTACCAATAGATAATGAT------------------------------------------------------------ACCAATTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAACGGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTCAGCACTATACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAACAA---GGGGTAGTCATTAGATCTGAAAATCTCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAAAAAATCTGTAACAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAGGTATACCTATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAACAGAATGGAATAATGCTCTAAACCTGACAGCTATAAAATTAAGG---GAATACTTTAGG------------AACAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCTTCAGGAGGGGACCCAGAAACTGTATCGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAGCACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTCCT---------------------------AATGGTACTTGGTTTCCTAATAATACTGTGAATAATACTACA------------AATGATACT------------------------------ATCACACTACCATGCAAAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCGCAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTATTGGT------------AATAGCACAAAT------------------AATGAGACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAAATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCCAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTACCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGACCTCTGGATAGTATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATTATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTATTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCTTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAAATAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTACAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAATTATAGAAGTAATACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTCTTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5548.UNC.EU577951
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAAGAGTTGTCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGACAATTGTGGGTCACAGTCTATTACGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAGATCATATGACACAGAAAAACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCATTGAT---------------------GCCACTAGC------------------------------------------------------------------------------AGCAGGGCTGCTTACAATAGTAGTACCGAGGGAACAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---TCAAACATAAGAGAT------AAGGTAACAAAAGAACATGCACTTTTTTATAGTTTTGATTTAGTACCAATAGATAATGAT---------------------------------AATACC---------------AGTAATACCAGTTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AATGATAAACGGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTCAGCACTATACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAAGGAGATGTAGTCATTAGATCTGAAAATCTCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGACAAAATCTGTAAAAATTAATTGTACAAGACCCAATAACAATACAAGAAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGCCATAATAGGAGACATAAGAAAAGCATATTGTAACATT------AGTAGAGCAGAATGGAATGAAGCTCTAAGCCTGACAGCTATAAAATTAAGG---GAACACTTTAAG------------AACAAAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAACTGTATCGCACAGTTTTAATTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTCCT---------------------------AATGGTACTTGGTTTCCTAATGATACTGTGAATAATACTGGA------------GATGTGAAT------------------------------ATCACCCTACCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATTGCAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTATTGGT------------AATAGCACAAAT------------------AATGAGACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCCAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTATG---TTCCTT---GGA---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTACCTTGGAATGAGAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATAGTATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATTATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTAATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTATTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCTTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGTACAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTAATACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTCTTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5548.UNC.EU577954
ATGAGAGTGAAGGGGATCAAGAAGAGTTGTCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATGATGCTCCTTGGAATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GGACAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACACTATTTTGTGCATCAGATGCTAGATCATATGACACAGAAAGACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAATAGTAATG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGACATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTGAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGAT---------------------GCCACTAGC------------------------------------------------------------------------------AATGGGACTGCTAACAATAATAGTACCATGGAAACAGAAATGAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGGTAACAAAACAACGTGCACTTTTTTATAGTTTTGATTTAGTACCAATAGATAATGAT---------------------------------AATACC---------------AGTAACACCAGTTATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCACTTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AATGATAAACAGTTCAATGGAACAGGGCCATGTAAAAATGTCAGCACTATACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAC---GGGGTAGTCATTAGATCTGAAAATATCACGAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGACAAAATCTGTAAGAATTAATTGTACAAGACCCAATAATAATACAAGGAAAGGTATACATATAGGA------------CCAGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGAAGACATAATAGGAGATATAAGAAAAGCACATTGTAACATT------AGTAAAGCAGAATGGGATGAAGCTCTAAACCTGACAGCTATAAAATTAAGG---GAATACTTTGGG------------AACATAACA---ATAATCTTTAATCAA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAACTGTATCGCACAGTTTTAACTGTGGAGGAGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGGAAGTTT---------------------------AATAGCACT------------------GTGAATAATACTGGA------------GATGCGAAT------------------------------ATCACACTACCATGCAGAATAAAACAAATTGTAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCTATCGCAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGTTACTATTAACAAGAGATGGTGGTATTGGT------------AATAGCACAAAT------------------AATGAGACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGATAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATACAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAACTTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTACTGTACCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTGGATAGTATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAGGCATTATATACAGGTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAAATGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTGCTGTATTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGTTCGATTAGTGGATGGATTCTTAGCACTCTTCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGACAGACTTACTCTTGGTTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAAATAAAAAATAGTGCTATTAGCTTGTACAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAATTATAGAAGTAATACAAAGA------------------ATTTTTAGAGCTATTCTTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5734.UNC.EU577973
ATGAAAGTGATGGGGATGAGGAACAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACTGCA---------GAACAAAAGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACGCATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAGCCCACAAGAAATGACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTCTATGGGACCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACGGATTATACTGGCAATGTAACGAATGCCAACACCACTGCAACCTCTAAT------------------------------------------------------------------------ACAGGGGAAAAGATGGAGGAGCCAGGGGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAATATAAGAGAT------AGGGTTCAGAAAGAATATGCACTTTTCTATAAACTTGATGTAGTACAAATAGATAATAGT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTCGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTCAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGGATGAATCTGTGACAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGAAAC------TTTTATGTAAGAGAAAAAATAGTAGGAGATATAAGAAAAGCCTATTGTAATGTT------AGTCTTACAAAATGGAATAGCACTTTAAATAAAATAGTTGGAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GGGAATAAAACA---ATAGTCTTTAAGAGC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACCACTGTTTAATAGTACTTGGTATAGT---------AATGGTACTGGGAGTGTT---------------------TGGAATAACACTCAAGCA---------------AATGGCACT------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGAATAATTAATTGTTTATCAAATATTACAGGGCTGTTACTAACAAGAGATGGAGGTATTGGT------------AACAATACAGAC------------------AATAACACT---GAGACCTTCAGACCAGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAGAACTTAAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACATTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAAATCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAATAGCTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATTACATTTGGGAC---AACATGACATGGATGCAGTGGGAAGCAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTGATATACTCCCTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCGTTTCAGACCCGC---CCCCCAGCACCGAGGGGA------CACGACAGGCACGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAGTCGTCCGGAGGATCAGTGAACTCGTTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTCCGGAGCCTGTTCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAATTAATACAAAGG------------------GCTTGTAGAGCTGTTTTACACGTGCCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5734.UNC.EU577978
ATGAAAGTGATGGGGATGAGGAACAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACTGCA---------GAACAAAAGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACGCATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAGCCCACAAGAAATGACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTCTATGGGACCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGCACGGATTATAATGGCACTGCAATGAATACCACCGCCGCCACCGCCACCACTGTA------------------------------------------------ACCCCTAATACAACCTCTAATACATGGAAAAAGATGGAGGAGCCAGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAATATAAGAGAT------AGGGTTCAGAAAGAATATGCACTTTTCTATAAACTTGATGTAGTACAAATAGGTAATAGT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTCGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTCAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTGACAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGAAAC------TTTTATGTAAGAGAAGCAATAGTAGGAGATATAAGAAAAGCCTATTGTAATGTT------AGTCTTACAAAATGGAATAGCACTTTAAATAAAATAGTTGGAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTAGC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACCACTGTTTAATAGTACTTGGTATAGT---------AATGGTACTGGGAGTGTT---------------------TGGAATAATACTCAAGCA---------------AATGGCACT------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATCATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAATAATTAATTGTTTATCAAATATTACAGGGCTGTTACTAACAAGAGATGGAGGTAGTGGT------------AATAATACAGAC------------------AATAACACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAGAACTTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAAAGAGAT---AAACGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCGCTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACATTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAAATCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAATAGCTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGAGTACATTTGGAAC---AACATGACATGGATGCAGTGGGAAGCAGAAATTGAC------AATTACACAGGCTTGATATACTCCTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTTCAGACCCGC---CCCCCAGCACCGAGGGGA------CACGACAGGCACGAAGGAATCGAAGAAGGAGGTGGAGAGAGAGACAGAGATGCGTCCGGAGGATCAGTGAACTCGTTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTCCGGAGCCTGTTCATTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTCAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGCCATAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTGTTTTAAACGTGCCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5734.UNC.EU577977
ATGAAAGTGATGGGGATGAGGAACAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACTGCA---------GAACAAAAGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACGCATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAGCCCACAAGAAATGACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTCTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACGGATTATACTGGCAATGTAACTACGAATGCCAACACCACTGCAAACAATAGT------------------------------------------------ACAGGGGAAAGGGCAAACAATAGTACATGGGAGAGAATGGAGCCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAATATAAGAGAT------AGGGTTCAGAAAGAATATGCACTTTTCTATAAACTTGATGTAGTACAAATAGATAATAGT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTCGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGAACATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCGGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTCAAAATTTCACAGACAATGCTAAAAACATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTGACAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGAAAC------TTTTATGTAAGAGAAGCAATAGTAGGAGATATAAGAAAAGCCTATTGTAATGTT------AGTCTTACAAAATGGAATAGCACTTTAAATAAAATAGTTGAAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTAGC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACCACTGTTTAATAGTACTTGGTATAGT---------AATGGTACTGGGAGTGTT---------------------TGGAATAACACTCAAGCA---------------AATGGCACT------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAACAAATCATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGAATAATTAATTGTTTATCAAATATTACAGGGCTGTTACTAACAAGAGATGGAGGTAGTGGT------------AATAATACAGAC------------------AATAACACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAGAACTTAAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAAAGAGAT---AAACGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCGCTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACATTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAAATCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAATAGCTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGACATCTGGGAC---AACATGACATGGATGCAGTGGGAAGCAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTGATATACTCCTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCAATATCGTTTCAGACCCGC---TCCCCAGCACCGAGGGGA------CACGACAGGCACGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAGTCGTCCGGAGGATCAGTGAACTCGTTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTCCGGAGCCTGTTCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGAACAGATAGGGTTATAGTCATAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTGTTTTAAACGTGCCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5734.UNC.EU577982
ATGAAAGTGATGGGGATGAGGAACAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACTGCA---------GAACAAAAGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACGCATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAGCCCACAAGAAATGACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTCTATGGGATCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACGGATTATACTGGCAATGTAACTACGAATGCCAACACCACTGCAAACAATAGT------------------------------------------------ACAGGGGAAAGGGCAAACAATAGTACATGGGAAAGAATGGAGCCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAATATAAGAGAT------AGGGTTCAGAAAGAATATGCACTTTTCTATAAACTTGATGTAGTACAAATAGATAATAGT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTCGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTCAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGGATGAAGCTGTGACAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGAAAC------TTTTATGTAAGAGAAAAAATAGTAGGAGATATAAGAAAAGCCTATTGTAATGTT------ACTCTTACAAAATGGAATAGCACTTTAAATAAAATAGTTGGAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAACCTTTAAGAGC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACCACTGTTTAATAGTACTTGGTATAGT---------AATGGTACTGGGGGTGTT---------------------TGGAATAACACTCAAGCA---------------AATGGCACT------------------------------ATCATACTTCCATGCAGAATAAAGCAAATCATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGAATAATTAATTGTTTATCAAATATTACAGGGCTGTTACTAACAAGAGATGGAGGTAGTGGT------------AATAATACAGAC------------------AATAACACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAGAACTTAAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAAAGAGAT---AAACGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCGCTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACATTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAAATCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAATAGCTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATTACATTTGGGAC---AACATGACATGGATGCAGTGGGAAGCAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTGATATACTCCTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCAATATCGTTTCAGACCCGC---TCCCCAGCACCGAGGGGA------CACGACAGGCACGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAGTCGTCCGGAGGATCAGTGAACTCGTTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTCCGGAGCCTGTTCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAATACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTGTTTTAAACGTGCCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5734.UNC.EU577972
ATGAAAGTGATGGGGATGAGGAACAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACTGCA---------GAACAAAAGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACGCATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAGCCCACAAGAAATGACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTCTATGGGACCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTATTACTTTAAATTGCACGGATTATACTGGCAATGTAACGAATGCCAACACCACTGCAACCTCTAAT------------------------------------------------------------------------ACAGGGGAAAAGATGGAGGAGCCAGGAGAAGTAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAATATAAGAGAT------AGGGTTCAGAAAGAATATGCACTTTTCTATAAACTTGATGTAGTACAAATAGATAATAGT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTCGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTCAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGGATGAATCTGTGACAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGAAAC------TTTTATGTAAGAGAAAAAATAGTAGGAGATATAAGAAAAGCCTATTGTAATGTT------AGTCTTACAAAATGGAATAGCACTTTAAATAAAATAGTTGGAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG---------GGGAATAAAACA---ATAGTCTTTAAGAGC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACCACTGTTTAATAGTACTTGGTATAGT---------AATGGTACTGGGAGTGTT---------------------TGGAATAACACTCAAGCA---------------AATGGCACT------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGAATAATTCATTGTTTATCAAATATTACAGGGCTGTTACTAACAAGAGATGGAGGTATTGGT------------AATAATACAGAC------------------AATAACACT---GAGACCTTCAGACCAGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAGAACTTAAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAAAGAGAT---AAACGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCGCTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACATTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAAATCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAATAGCTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGGATTACATTTGGGAC---AACATGACATGGATGCAGTGGGAAGCAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTGATATACTCCTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTTCAGACCCGC---TCCCCAGCACCGAGGGGA------CACGACAGGCACGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAGTCGTCCGGAGGATCAGTGAACTCGTTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTCCGGAGCCTGTTCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAATTAATACAAAGG------------------GCTTGTAGAGCTGTTTTACACGTGCCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5734.UNC.EU577975
ACGAAAGTGATGGAGATGAGGAACAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACTGCA---------GAACAAAAGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACTACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACGCATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAGCCCACAAGAAATGACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTCTATGGGACCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACGGATTATAATGGCAATGTAACGAATACCAACACCACTGCAAACAATAGTACAGGG---------------------------------------------GGAAACACCACTGCAAACAATAGTACATGGGAAAAGATGGAA---GGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAATATAAGAGAT------AGGGTTCAGAAAGAATATGCACTTTTCTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATAGT------------------------------AGTACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCCTTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTCGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTCAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTGACAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGACAA------TTTTATGTAACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCCTATTGTAATGTT------AGTCTTACAAAATGGAATAGCACTTTAAATAAAATAGTTGGAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAGGGC---------TCTTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACCACTGTTTAATAGTACTTGGAATAGT---------AATGGTACTGGAGGTGTT---------------------TGGAATAACACTCAAGCA---------------AATGGCACT------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATCATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAATAATTAATTGTTTATCAAATATTACAGGGCTGTTACTAACAAGAGATGGAGGTATTGGT------------AATAATACAGAC------------------AATAACACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAGAACTTAAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAAAGAGAT---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACATTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAAATCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAATAGCTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGACATCTGGGAC---AACATGACATGGATGCAGTGGGAAGCAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTGATATACTCCTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAATAGGTTTAAGAATAGTTTTAACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCAATATCGTTTCAGACCCGA---TCCCCAGCACCGAGGGGA------CACGACAGGCACGAAGGAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAGTCGTCCGGAGGATCAGTGAACTCGTTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTCCGGAGCCTGTTCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAATACAAAGA------------------ACTTATAGAGCTGTTTTCAACGTGCCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5734.UNC.EU577979
ATGAAAGTGATGGGGATGAGGAACAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACTGCA---------GAACAAAAGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAGCCCACAAGAAATGATATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTCTATGGGACCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACGGATTATAATGGCAATGTAACGAATACCAACACCACTGCAAACAATAGTACAGGG---------------------------------------------GGAAACACCACTGCAAACAATAGTACATGGGAAAGGATGGAGCCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAATATAAGAGAT------AGGGTTCAGAAAGAATATGCACTTTTCTATAAACTTGATGTAGTACAAATAGATAATAGT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTCGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTCAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGGATGAATCTGTGACAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGAAAC------TTTTATGTAAGAGAAAAAATAGTAGGAGATATAAGAAAAGCCTATTGTAATGTT------AGTCTTACAAAATGGAATAGCACTTTAAATAAAATAGTTAGAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAGAGC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACCACTGTTTAATAGTACTTGGTATAGT---------AATGGTACTGGGAGTGTT---------------------TGGAATAACACTCAAGCA---------------AATGGCACT------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATCATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGAATAATTAATTGTTTATCAAATATTACAGGGCTGTTACTAACAAGAGATGGAGGTAGTGGT------------AATAATACAGAC------------------AATAACACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAGAACTTAAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCGCTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACATTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAAATCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAATAGCTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATTACATCTGGGAC---AACATGACATGGATGCAGTGGGAAGCAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTGATATACTCCTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCAATATCGTTTCAGACCCGC---CCCCCAGCACCGAGGGGA------CACGACAGGCACGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAGTCGTCCGGAGGATCAGTGAACTCGTTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTCCGGAGCCTGTTCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAATACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTGTTTTAAACGTGCCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5734.UNC.EU577976
ACGAAAGTGATGGAGATGAGGAACAATTGTCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACTGCA---------GAACAAAAGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACTACTTTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACGCATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAGCCCACAAGAAATGACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTCTATGGGACCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACGGATTATAATGGCAATGTAACGAATACCAACACCACTGCAAACAATAGTACAGGG---------------------------------------------GGAAACACCACTGCAAACAATAGTACATGGGAAAAGATGGAA---GGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAATATAAGAGAT------AGGGTTCAGAAAGAATATGCACTTTTCTATAAACTTGATATAGTACAAATAGATAATAGT------------------------------AGTACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAACACCTCAGTCCTTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTCGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGAAGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTCAAAATTTCACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTGACAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGACAA------TTTTATGTAACAGGAGAAATAATAGGAAATATAAGACAAGCCTATTGTAATGTT------AGTCTTACAAAATGGAATAGCACTTTAAATAAAATAGTTGGAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAGGGC---------TCTTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACCACTGTTTAATAGTACTTGGAATAGT---------AATGGTACTGGGGGTGTT---------------------TGGAATAACACTCAAGCA---------------AATGGCACT------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATCATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAATAATTAATTGTTTATCAAATATTACAGGGCTGTTACTAACAAGAGATGGAGGTATTGGT------------AATAATACAGAC------------------AATAACACT---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAGAACTTAAACCA----TAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACATTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---ATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAAATCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAATAGCTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGACATCTGGGAC---AACATGACATGGATGCAGTGGGAAGCAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTGATATACTCCTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCAATATCGTTTCAGACCCGC---TCCCCAGCACCGAGGGGA------CACGACAGGCACGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAGTCGTCCGGAGGATCAGTGAACTCGTTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTCCGGAGCCTGTTCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACCGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAATACAAAGA------------------ACTTATAGAGCTGTTTTAAACGTGCCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5734.UNC.EU577981
ATGAAAGTGATGGGGATGAGGAACAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACTGCA---------GAACAAAAGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAGCCCACAAGAAATGATATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTCTATGGGACCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACGGATTATAATGGCAATGTAACGAATACCAACACCACTGCAAACAATAGTACAGGG---------------------------------------------GGAAACACCACTGCAAACAATAGTACATGGGAAAGGATGGAGCCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAATATAAGAGAT------AGGGTTCAGAAAGAATATGCACTTTTCTATAAACTTGATGTAGTACAAATAGATAATAGT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTCGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTCAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGGATGAATCTGTGACAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGAAAC------TTTTATGTAAGAGAAAAAATAGTAGGAGATATAAGAAAAGCCTATTGTAATGTT------AGTCTTACAAAATGGAATAGCACTTTAAATAAAATAGTTAGAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAGAGC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACCACTGTTTAATAGTACTTGGTATAGT---------AATGGTACTGGGAGTGTT---------------------TGGAATAACACTCAAGCA---------------AATGGCACT------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATCATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGAATAATTAATTGTTTATCAAATATTACAGGGCTGTTACTAACAAGAGATGGAGGTAGTGGT------------AATAATACAGAC------------------AATAACACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAGAACTTAAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCGCTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACATTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAAATCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAATAGCTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATTACATCTGGGAC---AACATGACATGGATGCAGTGGGAAGCAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTGATATACTCCTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCAATATCGTTTCAGACCCGC---CCCCCAGCACCGAGGGGA------CACGACAGGCACGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAGTCGTCCGGAGGATCAGTGAACTCGTTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTCCGGAGCCTGTTCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAATACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTGTTTTAAACGTGCCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5734.UNC.EU577971
ATGAAAGTGATGGGGATGAGGAACAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACTGCA---------GAACAAAAGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAGCCCACAAGAAATGATATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTCTATGGGACCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACGGATTATAATGGCAATGTAACGAATACCAACACCACTGCAAACAATAGTACAGGG---------------------------------------------GGAAACACCACTGCAAACAATAGTACATGGGAAAGGATGGAGCCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAATATAAGAGAT------AGGGTTCAGAAAGAATATGCACTTTTCTATAAACTTGATGTAGTACAAATAGATAATAGT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTCGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTCAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGGATGAATCTGTGACAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGAAAC------TTTTATGTAAGAGAAAAAATAGTAGGAGATATAAGAAAAGCCTATTGTAATGTT------AGTCTTACAAAATGGAATAGCACTTTAAATAAAATAGTTAGAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAGAGC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACCACTGTTTAATAGTACTTGGTATAGT---------AATGGTACTGGGAGTGTT---------------------TGGAATAACACTCAAGCA---------------AATGGCACT------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATCATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGAATAATTAATTGTTTATCAAATATTACAGGGCTGTTACTAACAAGAGATGGAGGTAGTGGT------------AATAATACAGAC------------------AATAACACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAGAACTTAAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCGCTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACATTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAAATCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAATAGCTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATTACATCTGGGAC---AACATGACATGGATGCAGTGGGAAGCAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTGATATACTCCTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCAATATCGTTTCAGACCCGC---CCCCCAGCACCGAGGGGA------CACGACAGGCACGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAGTCGTCCGGAGGATCAGTGAACTCGTTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTCCGGAGCCTGTTCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAATACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTGTTTTAAACGTGCCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5734.UNC.EU577974
ATGAAAGTGATGGGGATGAGGAACAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACTGCA---------GAACAAAAGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACGCATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAGCCCACAAGAAATGACATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTCTATGGGATCAAAGTCTAAAACCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTACATTGCACGGATTATAATGGCACTGCAACGAATACCACCACCATTACCACCACCACTACA------------------------------------------------ACCCCTAATACAACCTCTAATACATGGGGAAAGATGGAGGAGCCAGGAGAAGTAAAAAATTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAATATAAGAGAT------AGGGTTCAGAAAGAATATGCACTTTTCTATAAACTTGATGTAGTACAAATAGGTAATAGT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTCGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTCAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGGATGAATCTGTGACAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGAAAC------TTTTATGTAAGAGAAGCAATAGTAGGAGATATAAGAAAAGCCTATTGTAATGTT------AGTCTTACAAAATGGAATAGCACTTTAAATAAAATAGTTGGAAAATTAAGA---GGACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTACTAGC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACCACTGTTTAATAGTACTTGGTATAGT---------AATGGTACTGGGAGTGTT---------------------TGGAATAACACTCAAGCA---------------AATGGCACT------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATCATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAAAGGAATAATTAATTGTTTATCAAATATTACAGGGCTGTTACTAACAAGAGATGGAGGTAGTGGA------------AATAATACAGAC------------------AATAACACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAGAACTTAAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAAAGAGAT---AAACGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACATTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAAATCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAATAGCTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATGACATCTGGGAC---AACATGACATGGATGCAGTGGGAAGCAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTGATATACTCCTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCAATATCGTTTCAGACCCGC---TCCCCAGCACCGAGGGGA------CACGACAGGCACGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAGTCGTCCGGAGGATCAGTGAACTCGTTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTCCGGAGCCTGTTCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGTTCAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGCCATAGTACAAAGA------------------GCTTGTAGAGCTGTTTTAAACGTGCCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5734.UNC.EU577980
ATGAAAGTGATGGGGATGAGGAACAATTATCAGCACTGG---------TGGAGAGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TATAGTACTGCA---------GAACAAAAGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGGATATGAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCTACAGACCCCAGCCCACAAGAAATGATATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTCTATGGGACCAAAGCCTAAAACCATGTGTAAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACGGATTATAATGGCAATGTAACGAATACCAACACCACTGCAAACAATAGTACAGGG---------------------------------------------GGAAACACCACTGCAAACAATAGTACATGGGAAAGGATGGAGCCAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAAATATAAGAGAT------AGGGTTCAGAAAGAATATGCACTTTTCTATAAACTTGATGTAGTACAAATAGATAATAGT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGATATCCTTCGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTAAAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATTAGATCTCAAAATTTCACAAACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGGATGAATCTGTGACAATTAATTGTACAAGACCCAACAATAATACAAGAAGAGGTATACATATGGGA------------CCAGGAAAC------TTTTATGTAAGAGAAAAAATAGTAGGAGATATAAGAAAAGCCTATTGTAATGTT------AGTCTTACAAAATGGAATAGCACTTTAAATAAAATAGTTAGAAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAAGAGC---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAACTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACCACTGTTTAATAGTACTTGGTATAGT---------AATGGTACTGGGAGTGTT---------------------TGGAATAACACTCAAGCA---------------AATGGCACT------------------------------ATCATACTCCCATGCAGAATAAAGCAAATCATAAACATGTGGCAGCAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCCAAGGAATAATTAATTGTTTATCAAATATTACAGGGCTGTTACTAACAAGAGATGGAGGTAGTGGT------------AATAATACAGAC------------------AATAACACC---GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAGAACTTAAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGGAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTCTT---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---ACAGCAGGAAGCGCTATGGGCGCAGCGTCACTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACATTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAATAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCTAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAAATCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATAATAGCTGGAGT---------------------------AATAAATCTCTGAATTACATCTGGGAC---AACATGACATGGATGCAGTGGGAAGCAGAAATTGAC------AATTACACAGACTTGATATACTCCTTACTTGAAAAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAAAAAGACTTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTTTGTGGACTTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCATAATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTTCTATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGGTACTCACCAATATCGTTTCAGACCCGC---CCCCCAGCACCGAGGGGA------CACGACAGGCACGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAGTCGTCCGGAGGATCAGTGAACTCGTTCTTAGCAATTATCTGGGTCGACCTCCGGAGCCTGTTCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATAGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTTCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCACAGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAATACAAAGA------------------GCTTATAGAGCTGTTTTAAACGTGCCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTCGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5799.UNC.EU578013
ATGAAAGTGACGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCTTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCATCCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAACCAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAGGAAATAGTAATA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGATGAAATTAGGAATGCTACATTTAGGAGTCAGGATAGT---------------------------------------------------------------------ACTAATAGTAGTAGTAACTGGGGAAAGATGGAGAAGGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGCCACC---ACAGGCATAAGAGAT------AAGTTACAGAAAGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTGCCAATAGGTGATAATGAGACTTCTTTTGAT---AACATTACT---AACACCACC------------------------AACTATAGGTTAATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCAATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AACAATAAAACATTCAGTGGAAAAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAGTAATTAGGTCTGACAATTTCTCAGACAATGCTAAAGTCATAATAGTACAGCTGAATCAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGGGC---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGGCAAGCACATTGCAACATC------AGTAAAGGAGATTGGAATAAAACTTTAACACAGGTAGCTGAAAAATTAAAA---GCACAATTTGGG------------AAAGAAAAA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAACTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACGAAGTTGTTTGATAGTGCTTGGCCT------------AATGATACT------------------------------TGGAAGAATGAC---------------------AATGATACA---------------------------ATTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCCATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTACCGGGAAC---------AATGAGACAGAC------------------AATGGGACT---GAGATTTTCAGACCTGGGGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGGAGAACGGTGCAAAGAGAA---AGAAGAGCAGCA---------ATAGGA---GCTATG---ATCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCCGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCAGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTATGGAAAACTCATTTGCACCACCAATGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTAAGTGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACATTCACAATATATAACTTACTTGAAGCATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACATGAATTGTTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTAATATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCCATTATCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTGAAATACGGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5799.UNC.EU578017
ATGAAAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GAAAAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCATCCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAAGCAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAGGAAATAGTAATA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGACATTAAGGGGAATAATAATAATAGTAGGATTACTATTACTCCTAGT------------------------------------------------CCTACTAATAATCCAAGTAGTGGTAGCTGGGAAAAGATGGAGAGGGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGTCACC---CAAAGCATAAGAGAT------AAGTTACAAAAAGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTGCCAATAGATAATAAT---ACTTATGTTAGTAATAACATCACT------TATACC------------------------AATTATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCAATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACATTTAGTGGAAAAGGACAGTGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAGTAATTAGATCTGACAATTTCTCAGACAATGCTAAAGTCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGT---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGCAACATC------AGTAGTAAAGATTGGAATAAAACTTTAGAAAGGGTAGCTGAGAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAACTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGTTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGAGACTAATATT------------------------GGAAATGAAACTGAATAC---------------AATGAAACA---------------------------ATTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCCATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAACGGGAAC---------AATGAGACTGAC------------------AATAAGACT---GAGATTTTCAGACCTGGGGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAACGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGCA---------ATAGGA---GCTATG---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCCGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACTGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCGAGA---GTTCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGAGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTATGGAAAACTCATTTGCACCACCAATGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTAAGTGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACATTCACAATATATAACTTACTTGAAGCATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTAATATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCCATTATCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTTTTCATCTACCACCGATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTGAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAAGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5799.UNC.EU578010
ATGAAAGTGACGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCTTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGAA---------GAAAAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCATCCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAACCAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAGGAAATAGTAATA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGATGAAATTAGGAATGCTACATTTAGGAGTCAGGATAGT---------------------------------------------------------------------ACTAATAGTAGTAGTAACTGGGAAAAGATGGAGAAGGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGCCACC---ACAGGCATAAGAGAT------AAGTTACAGACAGTATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTGCCAGTAGATGAGAAT---------------AATAATAGG---------------------------------------AGCTATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTAGACAGGCCTGTCCAAAAGTATCTTTTGAGCCAATTCCAATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAAACATTCAGTGGAAAAGGACCGTGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAGTAATTAGATCTGACAATTTCTCGGACAATGCTAAAGTCATAATAGTACAGCTGAATCAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGGGC---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGGCAAGCACATTGCAACATC------AGTAAAGGAGATTGGAATAAAACTTTAACACAGGTAGCTGAAAAATTAAGA---GCACAATTTGGG------------AAAGAAAAA---ATAATCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAACTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACGAAGTTGTTTGATACTGCTTGGCCT------------AATGATACT------------------------------TGGAAGGATGAC---------------------AATATTACA---------------------------ATTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCCATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAACGGGAAC---------AATGAGACTGAC------------------AATAATACT---GAAATTTTCAGACCTGGGGGAGGAGACATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCACGGCAAGGAGGAGAACGGTGCAAAGAGAA---AGAAGAGCAGCA---------ATAGGA---GCTATG---ATCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GTAGCCGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTGTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACTGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTATGGAAAACTCATTTGCACCACCAATGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAGAGTATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAGAAGAAATTGAC------AATTACACATTCACAATATATAACTTACTTGAAGCATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTGAAATTGGATAACTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATTACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTAATATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCCATTATCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTGAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACGCTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAGGTATTACAAAGA------------------GTCTTTAGAGCTTTTCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5799.UNC.EU578027
ATGAAAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCTTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCATCCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAACCAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAGGAAATAGTAATA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAACAACATGGTAGAACAAATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAAATTAGGAATGCTACATTTAGGAGTCAGAATAGT---------------------------------------------------------------------ACTAATAGTAGTAGTAACTGGGAAAAGATGGAAAAGGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGCCACC---ACAGGCATAAGAGAT------AAGTTACAGAAAGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTGCCAATAGGTGATAGTGAGACTTCTTTTGATAATATT---ACT---AACACCACC------------------------AACTATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCAATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AACAATAAAACATTCAGTGGAAAAGGACCGTGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAGTAATTAGATCTGACAATTTCTCAGACAATGCTAAAGTCATAATAGTACAGCTGAATCAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGGGC---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGGCAAGCACATTGCAACATC------AGTAAAGGAGATTGGAATAAAACTTTAACACAGGTAGCTGAGAAATTAAAA---GCACAATTTGGG------------AAAGAAAAA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAACTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACGAAGTTGTTTGATAATGCTTGGCCT------------AATGAGGATAAC------------------------------------------------------------AATACTACA---------------------------ATTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCCATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTACCGGGAAC---------AATGAGACAGAC------------------AATGGGACT---GAGATTTTCAGACCTGGGGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGGAGAACGGTGCAAAGAGAA---AGAAGAGCAGCA---------ATAGGA---GCTATG---ATCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCCGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTATGGAAAACTCATTTGCACCACCAATGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTAAGTGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACATTCACAATATATAACTTACTTGAAGCATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACATGAATTGTTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTAATATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCCATTATCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTGAAATACGGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTCTTTAGAGCTTTTCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5799.UNC.EU578024
ATGAAAGTGACGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCTTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGAA---------GAAAAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCATCCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAACCAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAGGAAATAGTAATA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGATGAAATTAGGAATGCTACATTTAGGAGTCAGGATAGT---------------------------------------------------------------------ACTAATAGTAGTAGTAACTGGGAAAAGATGGAGAAGGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGCCACC---ACAGGCATAAGAGAT------AAGTTACAGACAGTATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTGCCAGTAGATGAGAAT------------AATAATAGG------------------------------------------AGCTATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTAGACAGGCCTGTCCAAAAGTATCTTTTGAGCCAATTCCAATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAAACATTCAGTGGAAAAGGACCGTGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAGTAATTAGATCTGACAATTTCTCGGACAATGCTAAAGTCATAATAGTACAGCTGAATCAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGGGC---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGGCAAGCACATTGCAACATC------AGTAAAGGAGATTGGAATAAAACTTTAACACAGGTAGCTGAAAAATTAAGA---GCACAATTTGGG------------AAAGAAAAA---ATAATCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAACTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACGAAGTTGTTTGATACTGCTTGGCCT------------AATGATACT------------------------------TGGAAGGATGAC---------------------AATATTACA---------------------------ATTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCCATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAACGGGAAC---------AATGAGACTGAC------------------AATAATACT---GAAATTTTCAGACCTGGGGGAGGAGACATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCACGGCAAGGAGGAGAACGGTGCAAAGAGAA---AGAAGAGCAGCA---------ATAGGA---GCTATG---ATCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GTAGCCGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTGTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACTGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTATGGAAAACTCATTTGCACCACCAATGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAGAGTATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAGAAGAAATTGAC------AATTACACATTCACAATATATAACTTACTTGAAGCATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTGAAATTGGATAACTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATTACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTAATATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCCATTATCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTGAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACGCTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAGGTATTACAAAGA------------------GTCTTTAGAGCTTTTCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA
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C.UNC5799.UNC.EU578008
ATGAAAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCTTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCATCCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAACCAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGTCCACAGGAAATAGTAATA---GAGAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGACATTAGAAATGCTACATTTAGGAGTAAGAATAGT---------------------------------------------------------------------ACTAATAGTAGTAGTGACTGGGAAAAGATGGAGAAGGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGCCACC---ACAGGCATAAGAGAT------AAGTTACAGAAAGTATATGCACTCTTTTATAAACTTGATGTAGTGCCAATAGGTGATAATGAGATTTCTTTTGAT---AATATTACT---AACACCACC------------------------AACTATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCAATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AACAATAAAACATTCAGTGGAAAAGGACCGTGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAGTAATTAGATCTGACAATTTCTCAGACAATGCTAAAGTCATAATAGTACAGCTGAATCAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGT---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGGCAAGCACATTGCAACATC------AGTAAAGAAGCTTGGAATAAAACTTTAACACAGGTAGCTGAAAAATTAAAA---GCACAATTTGGG------------AAAGAAAGA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAACTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACGAAGTTGTTTGATAGTGCTTGGCCT------------AATGATACT------------------------------TGGAAGAATGAC---------------------AATGATACA---------------------------ATTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCCATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTATAGGGAAC---------AATGAGACTGAC------------------AATGAGACT---GAGATTTTCAGACCTGGGGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCTCCC---ACCAAGGCAAGGAGGAGAACGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCA---------CTAGGA---GCTATG---ATCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GTAGCCGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATATGTTGCAACTCACTGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTATGGAAAACTCATTTGCACCACCAATGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTAAGTGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACATTCACAATATATAACTTACTTGAAGCATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACATGAATTGTTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTAATATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCCATTATCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGAACACAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTGAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------GTCTTTAGAGCTTTTCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5799.UNC.EU578014
ATGAAAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCTTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GAAAAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCATCCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAACCAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAGGAAATAGTAATA---GAGAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAAATTAGGAATGCTACATTTAAGAATCAGGATAGT---------------------------------------------------------------------ACTAATAGTAGTAGTAACTGGGAAAAGATGGAGAAGGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGCCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGTTACAGAAAGTATATGCACTT---TATAAACTTGATGTAGTGCCAATAGGTGATAGTGAGACTTCTTTTGAT---AATATTACT---AACACCACC------------------------AACTATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTAGACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCAATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AACAATAAAACATTCAGTGGAAAAGGACCGTGTACAAATATCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAGTAATTAGATCTGACAATTTCTCGGACAATGCTAAAGTCATAATAGTACAGCTGAATCAATCTGTAGTGATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGT---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGGCAAGCACATTGCAACATC------AGTAAAGGAGATTGGAATAAAACTTTAACACAGGTAGCTGAAAAATTAAGA---GCACAATTTGGG------------AAAGAAAAA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAACTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACGAAGTTGTTTGATAGTGCTTGGCCT------------AATGCTACT------------------------------TGGAAGAATGCC---------------------AATGATACA---------------------------ATTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCCATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAACGGGAAC---------AATGAGACTGAC------------------AATAATACT---GAGATTTTCAGACCTGGGGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGGAGGACGGTGCAAAGAGAA---AGAAGAGCAGCA---------ATAGGA---GCTATG---ATCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCCGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTATGGAAAACTCATTTGCACCACCAATGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTAAGTGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACATTCACAATATATAACTTACTTGAAGCATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACATGAATTGTTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTAATATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCCATTATCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTGAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTCTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5799.UNC.EU578031
ATGAAAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTGG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCTTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGAA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCATCCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAAGCAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAGGAAATAGTAATA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAAATTAGGAATGCTACATTTAGGAGTCAGGATAGT---------------------------------------------------------------------ACTAATAGTAGTAGTAACTGGGAAAAGATGGAAAGGGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGCCACC---ACAGGCATAAGAGAT------AAGTTACAGAAAGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTGCCAATAGATAATAATACTTATGTTAGTAAT---AACATCACT---TAT---ACC------------------------AATTATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTAGACAGGCCTGTCCAAAAGTATCTTTTGAGCCAATTCCAATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAAACATTCAGTGGAAAAGGACCGTGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAGTAATTAGATCTGACAATTTCTCAGACAATGCTAAAGTCATAATAGTACAGCTAAATGAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGT---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGCAACATC------AGTAGTAAAGATTGGAATAAAACTTTAGAAAGGGTAGCTGAGAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTATTGTAATACAACAAAGTTGTTT------GCTTGGCCT------------AATAATACT------------------------------TGGAAGAATGACAAT------------------ACTACTACA---------------------------ATTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCCATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAATTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTACCGGGAAC---------AATGAGACAGAC------------------AATGGGACT---GAGATCTTCAGACCTGGGGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCACGGCAAGGAGGAGAACGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGTAGCA---------ATAGGA---GCTATG---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCCGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGAGATCAACAGCTCATGGGAATATGGGGTTGCTATGGAAGACTCATTTGCACCACCAATGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAGAGTATATTTGGCAG---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACATTCACAATATACAACTTACTTGAAGCATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTAAAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATTACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTAATATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCCATTATCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTGAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTCTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5799.UNC.EU578029
ATGAAAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCATCCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGAGCAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAGGAAATAGTAATA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAAATTAGGAATGCTACATTTAGGAGTCAGGATAGT---------------------------------------------------------------------ACTAATAGTAGTAGTAACTGGGAAAAGATGGAGAAGGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGCCACC---ACAGGCATAAGAGAT------AAGTTACAGAAAGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTGCCAATAGGTGATAGTGAGACTTCTTTTGAT---AATATTACT---AACACCACC------------------------AACTATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTGAGCCAATTCCAATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAAACATTCAGTGGAAAAGGACAGTGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAGTAATTAGATCTGACAATTTCTCAGACAATGCTAAAGTCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGCAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGAAGT---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGCAACATC------AGTAGTAAAGATTGGAATAAAACTTTAGAAAGGGTAGCTGAGAAATTAAGA---AAACAATTTGGG------------GATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAATTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGTTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGAGACTAATATT------------------------GGAAATGAAACTGAATAC---------------AATGAAACA---------------------------ATTATTACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCCATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAACTGTTCATCAATTATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAACGGGAAC---------AATGAGACTGAC------------------AATAATACT---GAAATTTTCAGACCTGGGGGAGGAGACATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCACGGCAAGGAGGAGAACGGTGCAAAGAGAA---AGAAGAGCAGCA---------ATAGGA---GCTATG---ATCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GTAGCCGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGATTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACTGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGAGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTATGGAAAACTCATTTGCACCACCAATGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACTCTAAGTGAGATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACATTCACAATATATAACTTACTTGAAGCATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTGAAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATTACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTAATATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCCATTATCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACACAGG---------------GGGTGGAAAGTCCTGAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5799.UNC.EU578018
ATGAAAGTGACGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCATCCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAAGCAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAGGAAATAGCAATA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAAATTAGGAATGCTACATTTAAGAATCAGGATAGT---------------------------------------------------------------------ACTAATAGTAGTAGTAACTGGGAAAAGATGGAGAAGGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGCCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGTTACAGAAAGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTGCCAATAGGTGATAGTGAGACTTCTTTTGAT---AATATTACT---AACACCACC------------------------AACTATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTGAGCCAATTCCAATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAAACGTTCAGTGGAAAAGGACCGTGTACAAATATCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAGTAATTAGATCTGACAATTTCTCGGACAATGCTAAAGTCATAATAGTACAGCTGAATCAATCTGTAGTGATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGT---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGGCAAGCACATTGCAACATC------AGTAAAGGAGATTGGAATAAAACTTTAACACAGGTAGCTGAAAAATTAAGA---GCACAATTTGGG------------AAAGAAAAA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAACTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACGAAGTTGTTTGATAGTGCTTGGCCT------------AATGCTACT------------------------------TGGAAGAATGCC---------------------AATGATACA---------------------------ATTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCCATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTACCGGGAAC---------AATGAGACAGAC------------------AATAATACT---GAAATTTTCAGACCTGGGGGAGGAGACATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGGAGAACGGTGCAGAGAGAA---AGAAGAGCAGCA---------ATAGGA---GCTATG---ATCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GTAGCCGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACCGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTATGGAAAACTCATTTGCACCACCAATGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTAAGTGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACATTCACAATATATAACTTACTTGAAGCATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTGAAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATTACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTAATATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCCATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCTTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTGAAATACTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTCTTTAGAGCTATTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5799.UNC.EU578021
ATGAAAGTGACGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCTTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGAA---------GAAAAATTGTGGGTTACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCATCCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAACCAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAGGAAATAGTAATA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTCACTTTAAATTGCACTGATGAAATTAGGAATGCTACATTTAGGAGTCAGGATAGT---------------------------------------------------------------------ACTAATAGTAGTAGTAACTGGGAAAAGATGGAGAAGGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGCCACC---ACAGGCATAAGAGAT------AAGTTACAGACAGTATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTGCCAGTAGATGAGAAT------------------AATAAT------------AGG------------------------AGCTATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTAGACAGGCCTGTCCAAAAGTATCTTTTGAGCCAATTCCAATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAAACATTCAGTGGAAAAGGACCGTGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAGTAATTAGATCTGACAATTTCTCGGACAATGCTAAAGTCATAATAGTACAGCTGAATCAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGGGC---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGGCAAGCACATTGCAACATC------AGTAAAGGAGATTGGAATAAAACTTTATCACAGGTAGCTGAAAAATTAAGA---GCACAATTTGGG------------AAAGAAAAA---ATAATCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAACTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACGAAGTTGTTTGATACTGCTTGGCCT------------AATGATACT------------------------------TGGAAGGATGAC---------------------AATATTACA---------------------------ATTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCCATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAACGGGAAC---------AATGAGACTGAC------------------AATAATACT---GAAATTTTCAGACCTGGGGGAGGAGACATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCACGGCAAGGAGGAGAACGGTGCAAAGAGAA---AGAAGAGCAGCA---------ATAGGA---GCTATG---ATCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GTAGCCGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTGTTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACTGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTATGGAAAACTCATTTGCACCACCAATGTGCCTTGGAATAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAGATCTCTAGAGTATATTTGGAAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAGAAGAAATTGAC------AATTACACATTCACAATATATAACTTACTTGAAGCATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTGAAATTGGATAACTGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATTACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTAATATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCCATTATCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTGAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACGCTATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAGGTATTACAAAGA------------------GTCTTTAGAGCTTTTCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5799.UNC.EU578016
ATGAAAGTGACGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCTTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCATCCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAACCAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAGGAAATAGTAATA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAAATTAGGAATGCTACATTTAAGGGTCAGGATAGT---------------------------------------------------------------------ACTAATAGTAGTAGTAACTGGGAAAAGATGGAAAAGGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGCCACC---ACAGGCATAAGAGAT------AAGTTACAGAAAGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTGCCAATAGGTGATAATGAGACTTCTTTTGAT---AATATTACT---AACACCACC------------------------AACTATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCAATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AACAATAAAACATTCAGTGGAAAAGGACCGTGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAGTAATTAGATCTGACAATTTCTCAGACAATGCTAAAGTCATAATAGTACAGCTGAATCAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGGGC---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGGCAAGCACATTGCAACATC------AGTAAAGGAGATTGGAATAAAACTTTAACACAGGTAGCTGAAAAATTAAAA---GCACAATTTGGG------------AAAGAAAAA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAACTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACGAAGTTGTTTGATAGTGCTTGGCCT------------AATGATACT------------------------------TGGAAGGATAAC---------------------AATACTACA---------------------------ATTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCCATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTACCGGGAAC---------AATGAGACAGAC------------------AATGGGACT---GAGATTTTCAGACCTGGGGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGGAGAACGGTGCAAAGAGAA---AGAAGAGCAGCA---------ATAGGA---GCTATG---ATCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCCGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTATGGAAAACTCATTTGCACCACCAATGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTAAGTGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACATTCACAATATATAACTTACTTGAAGCATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACATGAATTGTTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTAATATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTGTCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCCATTATCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTGAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAAAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGATTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5799.UNC.EU578025
ATGAAAGTGACGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCTTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCATCCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAACCAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAGGAAATAGTAATA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGACATTAGGAATGCTACATTTAGGAGTAAGAATAGT---------------------------------------------------------------------ACTAATAGTAGTAGTGACTGGGAAAAGATGGAGAAGGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGCCACC---ACAGGCATAAGAGAT------AAGTTACAGAAAGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTGCCAATAGGTGATAATGAGACTTCTTTTGAT---AATATTACT---AACACCACC------------------------AACTATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCAATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AACAATAAAACATTCAGTGGAAAAGGACCGTGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAGTAATTAGATCTGACAATTTCTCAGACAATGCTAAAGTCATAATAGTACAGCTGAATCAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGGGC---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGGCAAGCACATTGCAACATC------AGTAAAGGAGATTGGAATAAAACTTTAACACAGGTAGCTGAAAAATTAAAA---GCACAATTTGGG------------AAAGAAAAA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAACTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACGAAGTTGTTTGATAGTGCTTGGCCT------------AATGATACT------------------------------TGGAAGGATAAC---------------------AATACTACA---------------------------ATTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCCATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTACCGGGAAC---------AATGAGACAGAC------------------AATGGGACT---GAGATTTTCAGACCTGGGGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGGAGAACGGTGCAAAGAGAA---AGAAGAGCAGCA---------ATAGGA---GCTATG---ATCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCCGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAACAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTATGGAAAACTCATTTGCACCACCAATGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTAAGTGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACATTCACAATATATAACTTACTTGAAGCATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACATGAATTGTTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTAATATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCCATTATCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGACTGCGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTGAAATACTGGTGG---AATCTCCTACAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGATTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5799.UNC.EU578030
ATGAAAGTGACGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCTTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCATCCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAAGCAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCTACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCGCAGGAAATAGTAATA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAAAATATAATCAGTCTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAAATTAGGAATGCTACATTTAAGGGTCAGGATAGT---------------------------------------------------------------------ACTAATAGTAGTAGTAACTGGGAAAAGATGGAAAAGGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGCCACC---ACAGGCATAAGAGAT------AAGTTACAGAAAGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTGCCAATAGGTGATAGTGAGACTTCTTTTGAT---AATATTACT---AACACCACC------------------------AACTATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCAATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAAACGTTCAGTGGAAAAGGACAGTGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAGTAATTAGATCTGACAATTTCTCGGACAATGCTAAAGTCATAATAGTACAGCTGAATCAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGGGC---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGGCAAGCACATTGCAACATC------AGTAAAGGAGATTGGAATAAAACCTTAACACAGGTAGCTGAAAAATTAAGA---GCACAATTTGGG------------AAAGAAAAA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAACTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACGAAGTTGTTTGATAGTGCTTGGCCT------------AATGCTACT------------------------------TGGAAGGATGAC---------------------AATATTACA---------------------------ATTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCCATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAAATGGTGGTACCGGGAAC---------AATGAGACAGAC------------------AATGGGACT---GAGATTTTCAGACCTGGGGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGGAGAACGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGTAGCA---------ATAGGA---GCTATG---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCCGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAAGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACTGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAAATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTATGGAAAACTCATTTGCACCACCAATGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTAAGTGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACATTCACAATATATAACTTACTTGAAGCATCGCAAAACCAACAAGAAAAAAATGAACACGAATTATTGAAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATTACAAATTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGGCCTAATAGGTTTAAAAATAGTTTTTGCTGTACTTAATATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAAAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCAGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCCATTATCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCATCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTGAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACGTCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAATATTACAAAGA------------------GTCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5799.UNC.EU578023
ATGAAAGTGATGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCTTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTGCTGCA---------GAAGACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCATCCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATACAAAGCAGAGGCACATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAGGAAATAGCAATA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACTCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAAATTAGGAATGCTACATTTAGGAGTCAGGATAGT---------------------------------------------------------------------ACTAATAGTAGTAGTAACTGGGAAAAGATGGAAAAGGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGCCACC---ACAGGCGTAAGAGAT------AAGTTACAGACAGTATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTGCCAGTAGATGAGAATAATAAT------------------------------AGA------------------------AGCTATAGGTTGATAAGCTGTAATACCTCAGTCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCAATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AACAATAAAACATTCAGTGGAAAAGGACCGTGTACAAATATCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAGTAATTAGATCTGACAATTTCTCGGACAATGCTAAAGTCATAATAGTACAGCTGAATCAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGGGC---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGGCAAGCACATTGCAACATC------AGTAAAAGAGATTGGAATAAAACTTTAACACAGGTAGCTGAAAAATTAAGA---GCACAATTTGGG------------AAAGAAAAA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAACTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACGAAGTTGTTTGATAGTGCTTGGCCT------------AATGCTACT------------------------------TGGAAGAATGCC---------------------AATGATACA---------------------------ATTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCCATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTACCGGGAAC---------AATGAGACAGAC------------------AATAATACT---GAAATTTTCAGACCTGGGGGAGGAGACATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGGAGAACGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGCA---------ATAGGA---GCTATG---ATCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GTAGCCGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACCGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTATGGAAAACTCATTTGCACCACCAATGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTAAGTGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACATTCACAATATATAACTTACTTGAAGCATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTGGAATTGGACAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATTACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAATAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTAATATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCCATTATCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTGAAATACTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5799.UNC.EU578012
ATGAAAGTGACGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCTTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTAATGCA---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCATCCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAAGCAGAAGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAGGAAATAGTAATA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAAATTAGGAATGCTACATTTAAGAATCAGGATAGT---------------------------------------------------------------------ACTAATAGTAGTAGTAACTGGGAAAAGATGGAAAAGGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGCCACC---ACAGGCATAAGAGAT------AAGTTACAGAAAGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTGCCAATAGGTGATAGTGAGACTTCTTTTGAT---AATATTACT---AACACCACC------------------------AACTATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTAGACAGGCCTGTCCAAAGGTATCTTTTGAGCCAATTCCAATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGT---AACAATAAAACATTCAGTGGAAAAGGACCGTGTACAAATATCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAGTAATTAGATCTGACAATTTCTCGGACAATGCTAAAGTCATAATAGTACAGCTGAATCAATCTGTAGTGATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGT---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGGC-AGCACATTGCAACATC------AGTAAAGGAGATTGGAATAAAACTTTAACACAGGTAGCTGAAAAATTAAGA---GCACAATTTGGG------------AAAGAAAAA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAACTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACGAAGTTGTTTGATAGTGCTTGGCCT------------AATGCTACT------------------------------TGGAAGAATGCC---------------------AATGATACA---------------------------ATTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCCATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTACCGGGAAC---------AATGAGACAGAC------------------AATAATACT---GAAATTTTCAGACCTGGGGGAGGAGACATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGGAGAACGGTGCAGAGAGAA---AGAAGAGCAGCA---------ATAGGA---GCTATG---ATCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GTAGCCGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACCGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTATGGAAAACTCATTTGCACCACCAATGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTAAGTGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACATTCACAATATATAACTTACTTGAAGCATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTGAAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATTACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTAATATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCCATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCTTCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGACTGTGGCACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTGAAATACTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5799.UNC.EU578015
ATGAAAGTGACGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGACATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGCA---------GAAAAATGGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGACGCATCCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAGAACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAGGAAATAGTAATA---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTA-ATTGCACTGATGAAATTAGGAATGCTACATTTAGGAGTCAGGGTAGT---------------------------------------------------------------------ACTAATAGTAGTAGTAACTGGGAAAAGATGGAGAAGGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGCCACC---ACAGGCATAAGAGAT------AAGTTACAGAAAGTATATGCACTTTTTTATAGACTTGATGTAGTGCCAATAGGTAATAGT------------------AGT---------------ACT------------------------AACTATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTAGACAGGCCTGTCCAAAAGTATCCTTTGAGCCAATTCCAATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAGACGTTCAGTGGAAAAGGACAGTGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGCACACATGGAATTAAACCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GGAGTAGTAATTAGATCTGACAATTTCTCGGACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGCTAAATAAATCTGTAGTAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGT---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCACATTGCAACATC------AGTAGTAAAGATTGGAATAAAACTTTAGAAAGGGTAGCTGAGAAATTAAGA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAACTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACAAAGTTGTTTGATAGTACTTGG---------------AATGAGACTAATATT------------------------GGGAATGAAACTGAATAC---------------AATGAAACA---------------------------ATTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAAAGCCATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAACGGGAAC---------AATGAGACTGAC------------------AATAATACT---GAAATTTTCAGACCTGGGGGAGGAGATATGAGAGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGCATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAACGGTGCAAAGAGAA---AAAAGAGCAGCA---------ATAGGA---GCTATG---CTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCCGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTATCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTTACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCATGGGGATTTGGGGTTGCTATGGAAAACTCATTTGTACCACCAATGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGTAAT------------------------AATAGATCTCTAAGTGATATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACATTCACAATATACAACTTACTTGAAGCATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTACTGTACTTAATATAGTAAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCCATTATCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTGAAATATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAGGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACGCTACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTTTATAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC5799.UNC.EU578028
ATGAAAGTGACGGGGATCAGGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ATCATGCTCTTTGGGATGTTAATGATC------------TGTAGTACTGAA---------GAAAACTTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGATGCATCCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAACCAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAGGAAATAGTAATA---GAGAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAGATGCATGAAGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACTTTAAATTGCACTGATGAAATTAGGAATGCTACATTTAAGAATCAGGATAGT---------------------------------------------------------------------ACTAATAGTAGTAGTAACTGGGAAAAGATGGAGAAGGGGGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATGCCACC---ACAAACATAAGAGAT------AAGTTACAGAAAGTATATGCACTTTTTTATAAACTTGATGTAGTGCCAATAGGTGATAGTGAGACTTCTTTTGAT---AATATTACT---AACACCACC------------------------AACTATAGGTTGATAAGTTGTAATACCTCAGTCATTAGACAGGCCTGTCCAAAAGTATCTTTTGAGCCAATTCCAATACATTATTGTGCCCCAGCTGGTTTTGCGATTCTAAAGTGT---AACAATAAAACATTCAGTGGAAAAGGACCGTGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTATCAACTCAACTACTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAAATAGTAATTAGATCTGACAATTTCTCAGACAATGCTAAAGTCATAATAGTACAGCTGAATCAATCTGTAGTGATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTGTACATATAGGA------------CCAGGGAGT---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGGCAAGCACATTGCAACATC------AGTAAAGGAGATTGGAATAAAACTTTAACACAGGTAGCTGAAAAATTAAGA---GCACAATTTGGG------------AAAGAAAAA---ATAGTCTTTAATCAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACAGTTTTAACTGTAGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATACAACGAAGTTGTTTGATAGTGCTTGGCCT------------AATGATACT------------------------------TGGAAGAATGAC---------------------AATGATACA---------------------------ATTATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAAAGCCATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAACTGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAACGGGAAC---------AATGAGACTGAC------------------AATAATACT---GAAATTTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTACAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGGAGAACGGTGCAAAGAGAA---AGAAGAGCAGCA---------ATAGGA---GCTATG---ATCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GTAGCCGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACCGTCTGGGGCATTAAACAGCTCCAGGCGAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAGGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTATGGAAAACTCATTTGCACCACCAATGTGCCTTGGAACAGTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTAAGTGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGCAGTGGGAAAAAGAAATTGAC------AATTACACATTCACAATATATAACTTACTTGAAGCATCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACACGAATTATTGAAATTGGATAAATGGGCAAATTTGTGGAATTGGTTTGACATTACAAATTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCCTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTAACATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTCCAGACCCGC---CTCCCAGCCTCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGGAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACACATCCGGACCATTAGTGGATGGATTCTTAGCCATTATCTGGGTCGACCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCCTCTACCACCGTTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGACTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGCCCTGAAATATTGGTGG---AATCTACTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTATTAGCTTGCTCAACGCCATAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGATTATAGAAGTATTACAAAGA------------------GTCTTTAGAGCTTTTCTCCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGCTATAA

C.UNC6064.UNC.EU578032
ATGAGAGTGATGGGGATCAAGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGAATGTGGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAGAAGAAGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCATCCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAGATTGCGCTAATTTGACTAATAGTAATGATAGTAATAGTGAT------------------------------------------------------------------------------------AATAGTACTTTTTTAGAAATGCCTGGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAGTGAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAGTCTTGATGTAATACCAATAGACATGGAGAATAATGATAGCATTAAGAAT---------AATACTAGC---------------------------TACAGGTTGAGAAGTTGTAACACCTCAATCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---CTTAATAAGATGTTTAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGA---GAGATAATAATTAAATCTGAGAATATCACAAACAATGCTAAGACCATAATAGTACATCTGAATGAATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGT---GCATTTTATACAACAGGACAGATAATAGGAGACATAAGACAGGCACATTGTAACCTT------AGTAGGGTAAGCTGGGATAAAACATTAGAAAGGGTAGCTAACAAATTAAGA---GAAAGATTTAAT------------AATAAAACA---ATAAACTTTACTCAA---------CCCTCGGGAGGGGACCCAGAAGTTGTACTGTTCAATTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAACTCAACACAACTGTTTAATAGCTCTTGG---------------AATGGTACTGCTGGG---------------------------AATGTTACTACAGGGGGGTCA---------GATAACACC---------------------------ACTATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCGATCCCAGGAAAAATTAGCTGTAAATCAATTATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCAAC---------------AATAACAGT------------------------GAGACCTTCGAAACCTTCAGACCTGGGGGAGGAAATATGAAAGACAATTGGAGA---AATGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---ATAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---CTCTTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGATA---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAACTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAAGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGATAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTGACTACAATTTGGGAT---AGCATGACATGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACATAATATACAAATTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGATTTATTGGAATTGGACAAGTGGGAAAGTCTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTCAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGTTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAATATTGGTGG---AATCTCCTGTTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCACTGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGCAGAGGTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGATATAA

C.UNC6064.UNC.EU578037
ATGAGAGTGATGGGGATCAAGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAGAAAAAGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCATCCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAATATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAGATTGCGCTAATTTGACTAATAGTAATGATAGTAATAGTGAT------------------------------------------------------------------------------------AATAGTACTTTTTTAGAAATGCCTGGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAGTGAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAGTCTTGATGTAATACCAATAGACATGGAGAATAATGATAGCATTAGGAAT---------AATACTAGC---------------------------TACAGGTTGAGAAGTTGTAACACCTCAATCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---CTTAATAAGATGTTTAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGA---GAGATAATAATTAAATCTGAGAATATCACAAACAATGCTAAGACCATAATAGTACATCTGAATGAATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGT---GCATTTTATACAACAGGACAGATAATAGGAGACATAAGACAGGCACATTGTAACCTT------AGTAGGGTAAGCTGGAATAAAGCATTAGAAAGGGTAGCTAACAAATTAAGA---GAAAGATTTAAT------------AATAAAACA---ATAAATTTTACTCAA---------CCCTCGGGAGGGGACCCAGAAGTTGTACTGTTCAATTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAACTCAACACAACTGTTTAATAGTTCTTGG---------------AATGATACTGTTGGG---------------------------AAGGTTACTACAGGGGTGTCA---------GATAACACC---------------------------ACTATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCTCCTCCGATCCCAGGAAATATTAGCTGTAAATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCAAC---------------AATAACAGT------------------------GAGACCTTCGAAATCTTCAGACCTGGGGGAGGAAATATGAAAGACAATTGGAGA---AATGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---ATAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTGTG---CTCTTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGTACAGGCCAGGCAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAACTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAAGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGATAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTGACTACAATTTGGGAT---AGCATGACATGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACATAATATACAAATTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGATTTATTGGAATTGGACAAGTGGGAAAGTCTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTCAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGTTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGTTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCACTGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTGTTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGGTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGATATAA

C.UNC6064.UNC.EU578042
ATGAGAGTGATGGGGATCAAGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGAATGTGGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAGAAGAAGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCATCCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAATATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTTAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAGATTGCGCTAATTTGAATAATAGTAATAGTAATACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAAGTTAGAAATGCCTGGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAGTGAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAGTCTTGATGTAATACCAATAGACATGGAGAATAATGATAGCATTAAGAAT---------AATACTAGC---------------------------TACAGGTTGAGAAGTTGTAACACCTCAATCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---CTTAATAAGATGTTTAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGA---GAGATAATAATTAAATCTGAGAATATCACAAACAATGCTAAGACCATAATAGTACATCTGAATGAATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGT---GCATTTTATACAACAGGACAGATAATAGGAGACATAAGACAGGCACATTGTAACCTT------AGTAGGGTAAGCTGGAATAAAGCATTAGAAAGGGTAGCTAACAAATTAAGA---GAAAGATTTAAT------------AATAAAACA---ATAAATTTTACTCAA---------CCCTCGGGAGGGGACCCAGAAGTTGTACTGTTCAATTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAACTCAACACAACTGTTTAATAGTTCTTGG---------------AATGATACTGTTGGG---------------------------AAGGTTACTACAGGGGTGTCA---------GATAACACC---------------------------ACTATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCGATCCCAGGAAATATTAGCTGTAAATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCAAC---------------AATAACAGT------------------------GAGACCTTCGAAACCTTCAGACCTGGGGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AATGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---ATAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTGTG---CTCTTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAAAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAACTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAAGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGAGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGATAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTGACTACAATTTGGGGT---AACATGACATGGATGCAGTGGGAAAGGGAAATTGAC------AATTACACACACATAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGATTTATTGGAATTGGACAAGTGGGAAAGTCTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATAATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTCAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGTTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGTTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCACTGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGCAGAGGTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGATATAA

C.UNC6064.UNC.EU578035
ATGAGAGTGATGGGGATCAAGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAGAAGAAGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCATCCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAATATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTTAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAGATTGCGCTAATTTGAATAATAGTAATAGTAATACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAAGTTAGAAATGCCTGGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAGTGAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAGTCTTGATGTAATACCAATAGACATGGAGAATAATGATAGCATTAAGAAT---------AATACTAGC---------------------------TACAGGTTGAGAAGTTGTAACACCTCAATCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---CTTAATAAGATGTTTAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGA---GAGATAATAATTAAATCTGAGAATATCACAAACAATGCTAAGACCATAATAGTACATCTGAATGAATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGT---GCATTTTATACAACAGGACAGATAATAGGAGACATAAGACAGGCACATTGTAACCTT------AGTAGGGTAAGCTGGAATAAAGCATTAGAAAGGGTAGCTAACAAATTAAGA---GAAAGATTTAAT------------AATAAAACA---ATAAATTTTACTCAA---------CCCTCGGGAGGGGACCCAGAAGTTGTACTGTTCAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAACTCAACACAACTGTTTAATAGTTCTTGG---------------AATGATACTGTTGGG---------------------------AAGGTTACTACAGGGGTGTCA---------GATAACACC---------------------------ACTATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCGATCCCAGGAAATATTAGCTGTAAATCTAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCAAC---------------AATAACAGT------------------------GAGACCTTCGAAACCTTCAGACCTGGGGGAGGAAATATGAAAGACAATTGGAGA---AATGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---ATAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTGTG---CTCTTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGTACAGGCCAGGCAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAACTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAAGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGATAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTGACTACAATTTGGGAT---AGCATGACATGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACATAATATACAAATTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGATTTATTGGAATTGGACAAGTGGGAAAGTCTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTCAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGTTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGTTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCACTGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTGTTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGGTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTAATATAA

C.UNC6064.UNC.EU578036
ATGAGAGTGATGGGGATCAAGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAGAAAAAGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCATCCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCGACCCACAAGAAGTAATATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTTAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAGATTGCGCTAATTTGAATAATAGTAATAGTAATACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAAGTTAGAAATGCCTGGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAGTGAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAGTCTTGATGTAATACCAATAGACATGGAGAATAATGATAGCATTAAGAAT---------AATACTAGC---------------------------TACAGGTTGAGAAGTTGTAACACCTCAATCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---CTTAATAAGATGTTTAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAGTTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGA---GAGATAATAATTAAATCTGAAAATATCACAAACAATGCTAAGACCATAATAGTACATCTGAATGAATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGT---GCATTTTATACAACAGGACAGATAATAGGAGACATAAGACAGGCACATTGTAACCTT------AGTAGGGTAAGCTGGAATAAAGCATTAGAAAGGGTAGCTAACAAATTAAGA---GAAAGATTTAAT------------AATAAAACA---ATAAATTTTACTCAA---------CCCTCGGGAGGGGACCCAGAAGTTGTACTGTTCAATTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAACTCAACACAACTGTTTAATAGTTCTTGG---------------AATGATACTGTTGGG---------------------------AAGGTTACTACAGGGGTGTCA---------GATAACACC---------------------------ACTATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCGATCCCAGGAAATATTAGCTGTAAATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCAAC---------------AATAACAGT------------------------GAGACCTTCGAAACCTTCAGACCTGGGGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AATGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---ATAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AGAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTGTG---CTCTTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGTACAGGCCAGGCAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAACTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAAGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGATAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTGACTACAATTTGGGAT---AGCATGACATGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACATAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGATTTATTGGAATTGGACAAGTGGGAAAGTCTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTCAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGTTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGTTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCACTGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTGTTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGGTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTAATATAA

C.UNC6064.UNC.EU578040
ATGAGAGTGATGGGGATCAAGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAGAAAAAGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCATCCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAATATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTTAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAGATTGCGCTAATTTGAATAATAGTAATAGTAATACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAAGTTAGAAATGCCTGGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAGTGAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAGTCTTGATGTAATACCAATAGACATGGAGAATAATGATAGCATTAAGAAT---------AATACTAGC---------------------------TACAGGTTGAGAAGTTGTAACACCTCAATCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---CTTAATAAGATGTTTAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGA---GAGATAATAATTAAATCTGAGAATATCACAAACAATGCTAAGACCATAATAGTACATCTGAATGAATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGT---GCATTTTATACAACAGGACAGATAATAGGAGACATAAGACAGGCACATTGTAACCTT------AGTAGGGTAAGCTGGAATAAAGCATTAGAAAGGGTAGCTAACAAATTAAGA---GAAAGATTTAAT------------AATAAAACA---ATAAATTTTACTCAA---------CCCTCGGGAGGGGACCCAGAAGTTGTACTGTTCAATTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAACTCAACACAACTGTTTAATAGTTCTTGG---------------AATGATACTATTGGG---------------------------AAGGTTACTACAGGGGTGTCA---------GATAACACC---------------------------ACTATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCGATCCCAGGAAATATTAGCTGTAAATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCAAC---------------AATAACAGT------------------------GGGATCTTCGAAACCTTCAGACCTGGGGGAGGAAATATGAAAGACAATTGGAGA---AATGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---ATAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTGTG---CTCTTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGTACAGGCCAGGCAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAACTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAAGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGATAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTGACTACAATTTGGGAT---AGCATGACATGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACATAATATACAAATTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGATTTATTGGAATTGGACAAGTGGGAAAGTCTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTCAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGTTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGTTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCACTGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTGTTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGGTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTAATATAA

C.UNC6064.UNC.EU578038
ATGAGAGTGATGGGGATCAAGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAGAAGAAGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCATCCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAC---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCTTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAGATTGCGCTAATTTGACTAATAGTAATAATAGTAATAGTAAT------------------------------------------------------------------------------------AATAGTGCTTTTTTAAAAATGCCTGAAGAAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAGTGAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAGTCTTGATGTAATACCAATAGACATGGAGAATAATGATAGCATAAAGAAT---------AATACTAGC---------------------------TACAGGTTGAGGAGTTGTAACACCTCAATCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---CTTAATAAGACGTTTAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGA---GAGATAATAATTAAATCTGAGAATATCACAAACAATGCTAAGACCATAATAGTACATCTGAATGAATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGT---GCATTTTATACAACAGGACAGATAATAGGAGACATAAGACAGGCACATTGTAACCTT------AGTAGGGCAAGATGGGATAAAACATTAGAAAGGGTAGCTAACAAATTAAGA---GAAAGATTTAAT------------AATAAAATA---ATAAACTTTACTCAA---------CCCTCGGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGTTCAATTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAACTCAACACAACTGTTTAATAGTTCTTGG---------------AATGATACTGCTGGG---------------------------AATGTTACTACAGGGGGGTCA---------GATAACACC---------------------------ACTATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCGATTCCAGGAAAAATTAGCTGTAAATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCCAC---------------AATAACAATGGGACC---------------TCCGAAACC---GAAACCTTCAGACCTGGGGGAGGAAATATGAAAGACAATTGGAGA---AATGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---ATAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTGTG---CTCTTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAACTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAAGATCAACAGCTCCTGGGAATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGATAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTGACTACAATTTGGGAT---AGCATGACATGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACATAATATACAAATTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGATTTATTGGAATTGGACAAGTGGGAAAGTCTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGGCAGGCCCGAAGAAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTCAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGTTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGTTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCACTGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTGTTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGGTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGATATAA

C.UNC6064.UNC.EU578044
ATGAGAGTGATGGGGATCAAGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAGAAGAAGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCATCCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCTAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTTAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAGATTGCGCTAATTTGAATAATAGTAATAGTAATACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAAGTTAGAAATACCTGGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAGTGAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAGTCTTGATGTAATACCAATAGACATGGAG------------------AAT---------AATACTAGC---------------------------TACAGGTTGAGAAGTTGTAACACCTCAATCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGTTTTAATAATAAGACGTTTAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGA---GAGATAATAATTAAATCTGAGAATATCACAAACAATGCTAAGACCATAATAGTACATCTGAATGAATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGT---GCATTTTATGCAACAGGACAGATAATAGGAGACATAAGACAGGCACATTGTAACCTT------AGTAGGGCAAGCTGGAATAAAGCATTAGAAAGGGTAGCTAACAAATTAAGA---GAAAGATTTAAT------------AATAAAACA---ATAAATTTTACTCAA---------CCCTCGGGAGGGGACCCAGAAGTTGTACTGTTCAATTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAACTCAACACAACTGTTTAATAGTTCTTGG---------------AATGGTACTGCTGGG---------------------------AATGTTACTACAGGGGGGTCA---------GATGACACC---------------------------ACTATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCGATCCCAGGAAATATTAGCTGTAAATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCAAC---------------AATAACAGT------------------------GAGACCTTCGAAACCTTCAGACCTGGGGGAGGAAATATGAAAGACAATTGGAGA---AATGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---ATAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTGTG---CTCTTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGTACAGGCCAGGCAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAACTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAAGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGATAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTGACTACGATTTGGGGT---AACATGACATGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAT------AATTACACAAACATAATATACAGCTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGACTTATTGGAATTGGACAAGTGGGAAAGTCTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATAATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTCAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGTTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGTTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCACTGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGGTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGATATAA

C.UNC6064.UNC.EU578039
ATGAGAGTGATGGGGATCAAGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAGAAAAAGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCATCCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAATATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTTAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAGATTGCGCTAATTTGAATAATAGTAATAGTAATACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAAGTTAGAAATGCCTGGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAGTGAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAGTCTTGATGTAATACCAATAGACATGGAGAATAATGATAGCATTAAGAAT---------AATACTAGC---------------------------TACAGGTTGAGAAGTTGTAACACCTCAATCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---CTTAATAAGATGTTTAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGA---GAGATAATAATTAAATCTGAGAATATCACAAACAATGCTAAGACCATAATAGTACATCTGAATGAATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGT---GCATTTTATACAACAGGACAGATAATAGGAGACATAAGACAGGCACATTGTAACCTT------AGTAGGGCAAGCTGGGATAAAGCATTAGAAAGGGTAGCTAACAAATTAAGA---GAAAGATTTAAT------------AATAAAACA---ATAAATTTTACTCAA---------CCCTCGGGAGGGGACCCAGAAGTTGTACTGTTCAATTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAACTCAACACAACTGTTTAATAGTTCTTGG---------------AATGATACTGTTGGG---------------------------AAGGTTACTACAGGGGTGTCA---------GATAACACC---------------------------ACTATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCGATCCCAGGAAATATTAGCTGTAAATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCAAC---------------AATAACAGT------------------------GAGACCTTCGAAACCTTCAGACCTGGGGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AATGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---ATAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAAAGAGAA---AGAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTGTG---CTCTTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGATA---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAACTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAAGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGATAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTGACTACAATTTGGGAT---AGCATGACATGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACATAATATACAAATTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGATCTATTGGAATTGGACAAGTGGGAAAGTCTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTCAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGTTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGTTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCACTGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTGTTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGGTATCCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGATATAA

C.UNC6064.UNC.EU578045
ATGAGAGTGATGGGGATCAAGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAGAAAAAGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCATCCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAATATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTTAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAGATTGCGCTAATTTGAATAATAGTAATAGTAATACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAAGTTAGAAATGCCTGGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAGTGAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAGTCTTGATGTAATACCAATAGACATGGAGAATAATGATAGCATAAAGAAT---------AATACTAGC---------------------------TACAGGTTGAGAAGTTGTAACACCTCAATCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---CTTAATAAGATGTTTAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGA---GAGATAATAATTAAATCTGAGAATATCACAAACAATGCTAAGACCATAATAGTACATCTGAATGAATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGT---GCATTTTATACAACAGGACAGATAATAGGAGACATAAGACAGGCACATTGTAACCTT------AGTAGGGTAAGCTGGAATAAAGCATTAGAAAGGGTAGCTAACAAATTAAGA---GAAAGATTTAAT------------AATAAAACA---ATAAATTTTACTCAA---------CCCTCGGGAGGGGACCCAGAAGTTGTACTGTTCAATTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAACTCAACACAACTGTTTAATAGTTCTTGG---------------AATGATACTGTTGGG---------------------------AAGGTTACTACAGGGGTGTCA---------GATAACACC---------------------------ACTATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCGATCCCAGGAAATATTAGCTGTAAATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCAAC---------------AATAACAGT------------------------GAGACCTTCGAAACCTTCAGACCTGGGGGAGGAAATATGAAGGACAATTGGAGA---AATGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---ATAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTGTG---CTCTTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAACTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAAGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGATAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTGACTACAATTTGGGAT---AGCATGACATGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACATAATATACAAATTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGATTTATTGGAATTGGACAAGTGGGAAAGTCTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTCAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGTTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAGTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGTTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCACTGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTGTTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGGTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGATATAA

C.UNC6064.UNC.EU578046
ATGAGAGTGATGGGGATCAAGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGAATGTGGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAGAAGAAGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCATCCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAGATTGCGCTAATTTGACTAATAGTAATGATAGTAATAGTGAT------------------------------------------------------------------------------------AATAGTACTTTTTTAGAAATGCCTGGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAGTGAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAGTCTTGATGTAATACCAATAGACATGGAGAATAATGATAGCATAAAGAAT---------AATACTAGC---------------------------TACAGGTTGAGAAGTTGTAACACCTCAATCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---CTTAATAAGATGTTTAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGA---GAGATAATAATTAAATCTGAGAATATCACAAACAATGCTAAGACCATAATAGTACATCTGAATGAATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGT---GCATTTTATACAACAGGACAGATAATAGGAGACATAAGACAGGCACATTGTAACCTT------AGTAGGGCAAGCTGGGATAAAACATTAGGAAGGGTAGCTAACAAATTAAGA---GAAAGATTTAAT------------AATAAAACA---ATAAATTTTACTCAA---------CCCTCGGGAGGGGACCCAGAAGTTGTACTGTTCAATTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAACTCAACACAACTGTTTAATAGCTCTTGG---------------AATGGTACTGCTGGG---------------------------AATGTTACTACAGGGGGGTCA---------GATAACACC---------------------------ACTATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCGATCCCAGGAAAAATTAGCTGTAAATCAATTATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCAAC---------------AATAACAGT------------------------GAGACCTTCGAAACCTTCAGACCTGGGGGAGGAAATATGAAAGACAATTGGAGA---AATGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---ATAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTGTG---CTCTTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGTACAGGCCAGGCAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAACTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAAGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGATAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTGACTACAATTTGGGAT---AGCATGACATGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACATAATATACAAATTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGATTTATTGGAATTGGACAAGTGGGAAAGTCTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTCAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGTTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGTTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCACTGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTGTTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGGTATCCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGATATAA

C.UNC6064.UNC.EU578034
ATGAGAGTGATGGGGATCAAGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGAATGTGGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAGAAGAAGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCATCCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAATATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTTAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAGATTGCGCTAATTTGAATAATAGTAATAGTAATACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAAGTTAGAAATGCCTGGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAGTGAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAGTCTTGATGTAATACCAATAGACATGGAGAATAATGATAGCATTAAGAAT---------AATACTAGC---------------------------TACAGGTTGAGAAGTTGTAACACCTCAATCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---CTTAATAAGATGTTTAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGA---GAGATAATAATTAAATCTGAGAATATCACAAACAATGCTAAGACCATAATAGTACATCTGAATGAATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGT---GCATTTTATACAACAGGACAGATAATAGGAGACATAAGACAGGCACATTGTAACCTT------AGTAGGGTAAGCTGGAATAAAGCATTAGAAAGGGTAGCTAACAAATTAAGA---GAAAGATTTAAT------------AATAAAACA---ATAAATTTTACTCAA---------CCCTCGGGAGGGGACCCAGAAGTTGTACTGTTCAATTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAACTCAACACAACTGTTTAATAGTTCTTGG---------------AATGATACTGTTGGG---------------------------AAGGTTACTACAGGGGTGTCA---------GATAACACC---------------------------ACTATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCGATCCCAGGAAATATTAGCTGTAAATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCAAC---------------AATAACAGT------------------------GAGACCTTCGAAACCTTCAGACCTGGGGGAGGAAATATGAAAGACAATTGGAGA---AATGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---ATAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTGTG---CTCTTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGTACAGGCCAGGCAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAACTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAAGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGATAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTGACTACAATTTGGGAT---AGAATGACATGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACATAATATACAAATTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGATTTATTGGAATTGGACAAGTGGGAAAGTCTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTCAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGTTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGTTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCACTGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGCAGAGGTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGATATAA

C.UNC6064.UNC.EU578041
ATGAGAGTGATGGGGATCAAGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAGAAGAAGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAGGCATCCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAATATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTTAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAGATTGCGCTAATTTGAATAATAGTAATAGTAATACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAAGTTAGAAATGCCTGGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAGTGAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAGTCTTGATGTAATACCAATAGACATGGAGAATAATGATAGCATTGAGAAT---------AATACTAGC---------------------------TACAGGTTGAGAAGTTGTAACACCTCAATCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---CTTAATAAGATGTTTAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGA---GAGATAATAATTAAATCTGAGAATATTACAAACAATGCTAAGACCATAATAGTACATCTGAATGAATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGT---GCATTTTATACAACAGGACAGATAATAGGAGACATAAGACAGGCACATTGTAACCTT------AGTAGGGTAAGCTGGAATAAAGCATTAGAAAGGGTAGCTAACAAATTAAGA---GAAAGATTTAAT------------AATAAAACA---ATAAATTTTACTCAA---------CCCTCGGGAGGGGACCCAGAAGTTGTACTGTTCAATTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAACTCAACACAACTGTTTAATAGTTCTTGG---------------AATGATACTGTTGGG---------------------------AAGGTTACTACAGGGGTGTCA---------GATAACACC---------------------------ACTATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCGATCCCAGGAAATATTAGCTGTAAATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCAAC---------------AATAACAGT------------------------GGGACCTTCGAAACCTTCAGACCTGGGGGAGGAAATATGAAAGACAATTGGAGA---AATGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---ATAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTGTG---CTCTTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGTACAGGCCAGGCAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAACTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAAGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAGCTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGATAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTGACTACAATTTGGGGT---AACATGACATGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACATAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGATTTATTGGAATTGGACAAGTGGGAAAGTCTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTCAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGTTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGTTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCACTGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGCAGAGGTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGATATAA

C.UNC6064.UNC.EU578033
ATGAGAGTGATGGGGATCAAGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAGAAAAAGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCATCCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAATATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATTAGTTTATGGGATCAAAGCCTTAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAGATTGCGCTAATTTGAATAATAGTAATAGTAATACT------------------------------------------------------------------------------------------------AGTAAGTTAGAAATGCCTGGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAGTGAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAGTCTTGATGTAATACCAATAGACATGGAGAATAATGATAGCATTAAGAAT---------AATACTAGC---------------------------TACAGGTTGAGAAGTTGTAACACCTCAATCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---CTTAATAAGATGTTTAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGCCTAGCAGAAGGA---GAGATAATAATTAAATCTGAGAATATCACAAACAATGCTAAGACCATAATAGTACATCTGAATGAATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGT---GCATTTTATACAACAGGACAGATAATAGGAGACATAAGACAGGCACATTGTAACCTT------AGTAAGGTAAGCTGGAATAAAGCATTAGAAAGGGTAGCTAACAAATTAAGA---GAAAGATTTAAT------------AATAAAACA---ATAAATTTTACTCAA---------CCCTCGGGAGGGGACCCAGAAGTTGTACTGTTCAATTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAACTCAACACAACTGTTTAATAGTTCTTGG---------------AATGATACTGCTGGG---------------------------AATGTTACTACAGGGGGGTCA---------GATAACACC---------------------------ACTATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCGATCCCAGGAAATATTAGCTGTAAATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCAAC---------------AATAACAGT------------------------GAGACCTTCGAAACCTTCAGACCTGGGGGAGGAAATATGAAAGACAATTGGAGA---AATGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---ATAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTGTG---CTCTTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGTACAGGCCAGGCAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAACTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAAGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGATAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTGACTACAATTTGGGAT---AGCATGACATGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACATAATATACAAATTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGATTTATTGGAATTGGACAAGTGGGAAAGTCTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTCAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGTTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAATTATTGGTGG---AATCTCCTGTTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCATTGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTATTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGGTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGATATAA

C.UNC6064.UNC.EU578043
ATGAGAGTGATGGGGATCAAGAGGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ATCATGCTCCTTGGAATGTGGATGATC------------TGTAGTGCTACA---------GAGAAGAAGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCATCCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATAAGACAGAGGTACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGACCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTACCTTAGATTGCGCTAATTTGACTAATAGTAATGATAGTAATAGTGAT------------------------------------------------------------------------------------AATAGTACTTTTTTAGAAATGCCTGGAGGAGAAATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCACC---ACAGACCTAAGAGAT------AAAGTGAAGAAAGAATATGCACTTTTTTATAGTCTTGATGTAATACCAATAGACATGGAGAATAATGATAGCATTAAGAAT---------AATACTAGC---------------------------TACAGGTTGAGAAGTTGTAACACCTCAATCATTACACAAGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTACTGTGCCCCGGCTGGGTTTGCGATTCTAAAGTGT---CTTAATAAGATGTTTAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGGA---GAGATAATAATTAAATCTGAGAATATCACAAACAATGCTAAGACCATAATAGTACATCTGAATGAATCAGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAACACAAGAAAAAGTATACATATAGCA------------CCAGGGAGT---GCATTTTATACAACAGGACAGATAATAGGAGACATAAGACAGGCACATTGTAACCTT------AGTAGGGCAAACTGGGATAAAACATTAGGAAGGGTAGCTATCAAATTAAGA---GAAAGATTTAAT------------AATAAAACA---ATAAATTTTACTCAA---------CCCTCGGGAGGGGACCCAGAAGTTGTACTGTTCAATTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAACTCAACACAACTGTTTAATAGTTCTTGG---------------AATGGTACTGCTGGG---------------------------AATGTTACTACAGGGGGGTCA---------GATAACACC---------------------------ACTATCACACTCCCATGTAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCGATCCCAGGAAAAATTAGCTGTAAATCAATTATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGCAAC---------------AATAACAGT------------------------GAGACCTTCGAAACCTTCAGACCTGGGGGAGGAAATATGAAAGACAATTGGAGA---AATGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---ATAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATAGGA---GCTGTG---CTCTTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCGATA---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAACAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATATATTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAACTCCAGGCAAGA---GTCCTGGCTGTAGAAAGATACCTAAAAGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTACTGTGCCTTGGAATGATAGTTGGAGT---------------------------AATAAAAATCTGACTACAATTTGGGGT---AACATGACATGGATGCAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTACACAAACATAATATACAACTTAATTGAAGAATCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACTAGATTTATTGGAATTGGACAAGTGGGAAAGTCTGTGGAATTGGTTTGACATAACAAGCTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATAATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTCTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCGTTTCAGACCCAC---CTCCCAGCCAGGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGGAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATTCTCAGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGTTACCACCACTTGAGAGACTTACTCTTGATTGCAGCGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGAAGTCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGTTGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATACCACTGCAATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTGTTACAAAGA------------------ATTGGTAGAGGTATCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTTGAAAGGGCTTTGATATAA

C.WICU4248.UAB.EU578661
ATGAGAGCGAGGGGGATCAAGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGCGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATA------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAGAGAAGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTCACAAAATTAGCGTTAAA---AATGTAACT---------------------------------------------------------------------------------------TACAGCACTGATCTGAAAAATATTACTGAAGATATGGCAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAATCTTAAGAGAT------AAGGTGACAAAAGAATATGCACTATTTTATAAATCTGATGTAGTACCATTAGATAATGGT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGATTGATAAACTGTAACACCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCACCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGATGT---AACAATAAGACATTCAGTGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGTTGCTAAATGGCAGTCTAACAGGAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGACAATTTTACAGACAATGCTAAACCCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACTCAGCAACAACACAAGAAAAGGTGTACATTTGGGA------------CCAGGGAGC---GCAATGTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAACAATATGGG------------ACTAACAAA---ATAGTCTTTACTAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGCAATACAACAAAACTGTTCAATAGTACTTGGCAT------------AATACTACT---TGGGATAGTTGG------------------AATAGTACTGAAACA---------------AATAGCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACAGTACAAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTCAAGGAGGAAACATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCACAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGTGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGAGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCTTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAATCCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATGACATTTGGGGG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATACTCATTAATTGGAGAAGCGCAAATCCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGCCTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTGCTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGAGCGATCCAGTCGATCAGTGGATGGATTCTTAGCAATCTTCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCAATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTACTGAGGATTGTGGAAGTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGAACATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAGGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAATTAGGACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTATCCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCGGAAAGGATTTTGGTATAA

C.WICU4248.UAB.EU578627
ATGAGAGCGATGGAGATCAGGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGCGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATA------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGTACTCACAAAATTAGCGTTAAA---AATGTAACT---------------------------------------------------------------------------------------TACAGCACTGATCTGAAAAATATTACTGAAGATATGGCAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAATCTTAAGAGAT------AAGGTGACAAAAGAATATGCACTATTTTATAAATCTGATGTAGTACCATTAGATAAGGAT------------------------------AATGCCAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAACACCTCAACCATTACACAGGCTTGTCCAAAAATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGCTTTGCGATTCTAAGATGT---AACAATAAGACATTCAGTGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGTTGCTAAATGGCAGTCTAACAGGAGAA---GGGATAGTAATTAGATCTGACAATTTTACAGACAATGCTAAAACCATATTAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGCACAAGACTCAGCAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTGGGA------------CCAGGGAGC---GCAATGTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAATCTTTACTAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGCAATACAACAAAACTGTTCAGTAGTACTTGG---------------AATAGTACTACTTGGGATAGTTGG------------------AATAGTACTGAAACA---------------AATAGCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAATATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACAGTACAGAC---------------------AAC------GAGACCTTCAGACCTCAAGGAGGAAACATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCACAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGTGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCACCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCTTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAATCCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATACTCATTAATTGGAGAAGCGCAAATCCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTCTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTGCTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGAGCGATCCAGTCGATCAGTGGATGGATTCTTAGCAATCTTCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCAATTGAGAGACTTACTCTTGATTATACTGAGGATTGTGGAAGTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGAACATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAGGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAATTAGGACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCGGAAAGGGCTTTGGTATAA

C.WICU4248.UAB.EU578650
ATGAGAGCGAGGGAGATCAGGAAGAGTTATCAGCACTTG---------TGGAGCGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATA------------TGTAGTGCTGTA---------GAACAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCATTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAAATGACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTCACAAAATTAGCGTTAAA---AATGTAACT---------------------------------------------------------------------------------------TACAGCGCTGATCTGAAAAATATTACTGAAGATATGGCAAACTGCTCTTTCAATACCACC---GCAATCTTAAGAGAT------AAGGTGACAAAAGAATATGCACTTTTTTATAGATCTGATGTAGTACCATTAGATAATGAT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAACACCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGATGT---AACAATAAGACATTCAGTGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAACAGGAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGACAATTTTACAGACAATGCTAAACCCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACTCAGCAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTGGGA------------CCAGGGAGC---GCAATGTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------ATTAATAAAACA---ATAATCTTTACTAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACCTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGCAATACAACAAAACTGTTCAGTAGTATTTGG---------------AATAGTACTACTTGGAATAGTTGG------------------AATAGTACTGAAACA---------------AATAGCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGGGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGATACAAAC------------------GTAAAC------GAGACCTTCAGACCTCAAGGAGGAAACATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGTGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGATCCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAGC------AATTACACAGGTTTAATATACACCTTAATTGGAGAAGCGCAAATCCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTCTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTGCTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGAGCGATCCAGTCGATCAGTGGATGGATTCTTAGCAATCTTCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCAATTGAGGGACTTACTCTTGATTGTACTGAGGATTGTGGAAGTTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGAACATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAGGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAATTAGGACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCGGAAAGGGCTTTGGTATAA

C.WICU4248.UAB.EU578632
ATGAGAGCGAGGGAGATCAGGAAGAGTTATCAGCACTTG---------TGGAGCGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATA------------TGTAGTGCTGTA---------GAACAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTCACAAAATTAGCGTTAAA---AATGTAACT---------------------------------------------------------------------------------------TACAGCGCTAATCTGAAAAATATTACTGAAGATATGAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAATCTTAAGAGAT------AAGGTGACAAAAAAATATGCACTATTTTATAAATCTGATGTAGTACCATTAGACAATGAT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAACACCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGATGT---AACAATAAAACATTCATTGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAACAGGAGAA---GAGATAATAATTAGATCTGACAATTTTACAAACAATATTAAACCCATAATAGTACAGCTAAATAAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACTCAGCAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTGGGA------------CCAGGGAGC---GCAATGTATGCGACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACACTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGAAATAACACTTTAAGACAGATAGCTAAAAAATTAAGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAACCTTTACTAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAGTTGTAATGCACACCTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGCAATACAACAAAACTGTTCAGTAGTACTTGG---------------AATAGTACTACTTGGAATAGTTGA------------------AATAGTACTGAAACA---------------AATAGCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGGTACAACA------------------AACAAC------GAGACCTTCAGACCTCAAGGAGGAAACATAAGGGACAATTGGAGA---AGTAAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGTGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTAAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCTTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAATCCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTAAAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGAATGGAGTGGGACAGAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATACTCATTAATTGGAGAAGCGCAAATCCAACAAGAAAAGAATGAACAAAAATTATTAAAATTGGATAAATGGACAAGCCTGTGAAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATAATAGTAGGAGACTTAATAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTACTTGCTATAGTAAATAGAGTTAGGAAGGAATACTCACCATTATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGAAATCGAAGAAAAAGGTGGAGACAGAGACAGAGAGCGATCCAGTCGATCAGTGGATGGATTCTTAGCAATCTTCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCAATTGAGGGACTTACTCTTGATTGTACTGAGGATTGTAGAAGTTCTGGAACGCAGG---------------GGGTGGGACATCCTCAAATATTGGTGA---AGTCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAGGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAATTAGGACAAAGA------------------GCTGGCAGAGCTGTCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCGGAAAGGGCTTTGGTATAA

C.WICU4248.UAB.EU578658
ATGAGAGCGAGGGGGATCAGGAAGAGTTATCAGCACTTG---------TGGAGCGAGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATA------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCGCATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGTACCCACAAAATTAGCGTTAAA---AATGTAACT---------------------------------------------------------------------------------------TACAGCACTAATCTGAAAAATATTACTGAAGATATGAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAATCTTAAGAGAT------AAAGTGACAAAAGAATATGCATTATTTTATAAATCTGATGTAGTACCATTAGATAATGGT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGATTGATAAACTGTAACACCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGATGT---AACAATAAGACATTCAGTGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAACAGGAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGACAATTTTACAGACAATGCTAAACCCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACTCAGCAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTGGGA------------CCAGGGAGT---GCAATGTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATGATCTTTACTAAC---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGCAATACAACAAAACTGTTCAGTAGTACTTGG---------------AATAGTACTACTTGGAATAGTTGG------------------AATAGTACTGAAACA---------------AATAGCACTGACAGA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGGTGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACACGAGATGGTGGT------------------AACAATACAAAC------------------ACAAAC------GAGACCTTCAGACCTCAAGGAGGAAACATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAGCTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCACAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGTGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCTTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAATCCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATACTCATTAATTGGAGAAGCGCAAATCCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGCCTGTGGAATTGGTTCGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTGCTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGAGCGATCCAGTCGATCAGTGGATGGATTCTTAGCAATCTTCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCAATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTACTGAGGATTGTGGAAGTTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGAACATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAGGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAATTAGGACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCGGAAAGGGCTTTGGTATAA

C.WICU4248.UAB.EU578656
ATGAGAGCGAGGGAGATCAGGAAGAGTTATCAGCACTTG---------TGGAGCGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATA------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCGCATAAT---ATCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGCAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTCACAAAATTAGCGTTAAA---AATGTAACT---------------------------------------------------------------------------------------TACAGCACTGATCTGAAAAATATTACTGAAGATATGGCAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAATCTTAAGAGAT------AAGGTGACAAAAGAATATGCACTATTTTATAAATCTGATGTAGTACCATTAGATAATGGT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAACACCTCAACCATTACACAGGCTTGTCCAAAAATATCTTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTGAGATGT---AACAATAAGACATTCAGTGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAACAGGAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGACAATTTTACAGACAATGCTAAACCCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACTCAGCAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTGGGA------------CCAGGGAGC---GCAATGTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAATCTTTACTAAT---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGCAATACAACAAAACTGTTCAGTAGTACTTGG---------------AATAGTACTACTTGGGATAGTTGG------------------AATAGTACTGAAACA---------------AATAGCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGATACAAAC------------------GTAAAC------GAGACCTTCAGACCTCAAGGAGGAAACATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGTGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGATCCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAGC------AATTACACAGGTTTAATATACACCTTAATTGGAGAAGCGCAAATCCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTCTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTGCTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGAGCGATCCAGTCGATCAGTGGATGGATTCTTAGCAATCTTCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCAATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTACTGAGGATTGTGGAAGTTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGAACATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAGAAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAATTAGGACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCGGAAAGAGCTTTGGTATAA

C.WICU4248.UAB.EU578654
ATGAGAGCGAGGGAGATCAGGAAGAGTTATCAGCACTTG---------TGGAGCGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATA------------TGTAGTGCTGTA---------GAACAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCATTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAAATGACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTCACAAAATTAGCGTTAAA---AATGTAACT---------------------------------------------------------------------------------------TACAGCGCTGATCTGAAAAATATTACTGAAGATATGGCAAACTGCTCTTTCAATACCACC---GCAATCTTAAGAGAT------AAGGTGACAAAAGAATATGCACTTTTTTATAGATCTGATGTAGTACCATTAGATAATGAT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAACACCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGATGT---AACAATAAGACATTCAGTGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAACAGGAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGACAATTTTACAGACAATGCTAAACCCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACTCAGCAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTGGGA------------CCAGGGAGC---GCAATGTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------ATTAATAAAACA---ATAATCTTTACTAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACCTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGCAATACAACAAAACTGTTCAGTAGTATTTGG---------------AATAGTACTACTTGGAATAGTTGG------------------AATAGTACTGAAACA---------------AATAGCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGGGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGATACAAAC------------------GTAAAC------GAGACCTTCAGACCTCAAGGAGGAAACATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGTGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGATCCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAGC------AATTACACAGGTTTAATATACACCTTAATTGGAGAAGCGCAAATCCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTCTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTGCTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGAGCGATCCAGTCGATCAGTGGATGGATTCTTAGCAATCTTCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCAATTGAGGGACTTACTCTTGATTGTACTGAGGATTGTGGAAGTTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGAACATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAGGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAATTAGGACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCGGAAAGGGCTTTGGTATAA

C.WICU4248.UAB.EU578663
ATGAGAGCGAGGGAGATCAGGAAGAGTTATCAGCACTTG---------TGGAGCGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATA------------TGTAGTGCTGTA---------GAACAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGTACTCACAAAATTAGCGTTAAA---AATGTAACT---------------------------------------------------------------------------------------TACAGCACTGATCTGAAAAATATTACTGAAGATATGAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAATCTTAAGAGAT------AAAGTGACAAAAGAATATGCATTATTTTATAAATCTGATGTAGTACCATTAGATAATGGT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGATTGATAAACTGTAACACCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCACCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGATGT---AACAATAAGACATTCAGTGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAACAGGAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGACAATTTTACAGACAATGCTAAACCCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACTCAGCAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTGGGA------------CCAGGGAGC---GCAATGTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------ATTAATAAAACA---ATAATCTTTACTAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACCTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGCAATACAACAAAACTGTTCAGTAGTATTTGG---------------AATAGTACTACTTGGAATAGTTGG------------------AATAGTACTGAAACA---------------AATAGCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGGGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGAGATGGTGGT------------------AATGATACAAAC------------------GTAAAC------GAGACCTTCAGACCTCAAGGAGGAAACATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGTGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAATCCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATACTCATTAATTGGAGAAGCGCAAATCCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGCCTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTGCTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAAAGACAGAGAGCGATCCAGTCGATCAGTGGATGGATTCTTAGCAATCTTCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCAATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTACTGAGGATTGTGGAAGTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGAACATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAGGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAGTTATAGAATTAGGACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCAGAAAGGGCTTTGGTATAA

C.WICU4248.UAB.EU578653
ATGAGAGCGAGGGAGATCAGGAAGAGTTATCAGCACTTG---------TGGAGCGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATA------------TGTAGTGCTGTA---------GAACAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAGAACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCTAGCCCACAAGAAGTAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTAACAATATTACCGTTAAA---AATGTAACT---------------------------------------------------------------------------------------TACAGCACTGATCTGAAAAATATTACTGAAGATATGAAAAACTGCTCTTTCAATACTACC---ACAATCTTAAGAGAT------AAGGTGACAAAAGAATATGCACTATTTTATAAATCTGATGTAGTACCATTAGATAAGGAT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAACACCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGATGT---AACAATAAGACATTCAGTGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGACAATTTTACAGACAATGCTAAACCCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACTCAGCAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTGGGA------------CCAGGGAGC---GCAATGTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAACCTTTACTAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGCAATACAACAAAACTGTTCAGTAGTACTTGG---------------AATAGTACTACTTGGAATAGTTGG------------------AATAGTACTGAAACA---------------AATAGCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAC---------------AATATAAGCAGT------------------ACAAAC------GAGACCTTCAGACCTCAAGGAGGAAACATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGTGTCGATG---ACGCTGACGGTACAAGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAGCAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCTTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAATCTATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAGC------AATTACACAGGTTTAATATACTCCTTAATTGGAGAAGCGCAAATCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTTGATAAATGGGCAAGTCTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTGCTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGAGCGATCCAGTCGATCAGTGGATGGATTCTTAGCAATCTTCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCAATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTACTGAGGATTGTGGAAGTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGAACATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAGGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAATTAGGACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCGGAAAGGGCTTTAGTATAA

C.WICU4248.UAB.EU578634
ATGAGAGCGAGGGGGATCAAGAAGGATTATCAGCACTTG---------TGGAGCGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATA------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGTACTCACAAAATTAGCGTTAAA---AATGTAACT---------------------------------------------------------------------------------------TACAGCACTGATCTGAAAAATATTACTGAAGATATGAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAATCTTAAGAGAT------AAAGTGACAAAAGAATATGCATTATTTTATAAATCTGATGTAGTACCATTAGATAATGGT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGATTGATAAACTGTAACACCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGATGT---AACAATAAGACATTCAGTGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAACAGGAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGACAATTTTACAGACAATGCTAAACCCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACTCAGCAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTGGGA------------CCAGGGAGC---GCAATGTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAATCTTTACTAAT---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGCAATACAACAAAACTGTTCAGTAGCACTTGG---------------AATAGTACTACTTGGGATAGTTGG------------------AATAGTACTGAAACA---------------AATAGCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGGGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGGTACAATA------------------AACAAC------GAGACCTTCAGACCTCAAGGAGGAAACATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCACAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGTGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCTTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAATCCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAGC------AATTACACAGGTATAATATACAGCTTAATTGGAGAAGCACAAATCCAACAAGAAAAAAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGCCTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTGCTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGAGCGATCCAGTCGATCAGTGGATGGATTCTTAGCAATCTTCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCAATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTACTGAGGGTTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGACATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAGGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAATTAGGACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCGGAAAGGGCTTTGGTATAA

C.WICU4248.UAB.EU578662
ATGAGAGCGAGGGGGATCAAGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGCGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATA------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAAAATTG---GAAAATGTGACCGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTCACAAAATTAGTGTTAAA---AATGTAACT---------------------------------------------------------------------------------------TACAGCACTGATCTGAAAAATATTACTGAAGATATGGCAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAATCTTAAGAGAT------AAGGTGACAAAAGAATATGCACTATTTTATAAATCTGATGTAGTACCATTAGATAATGAT------------------------------AATACCAGT---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAACACCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCTCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGATGT---AACAATAAGACATTCAGTGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAACAGGAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGACAATTTTACAGACAATGCTAAACCCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACTCAGCAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTGGGA------------CCAGGGAGC---GCAATGTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAACAATATGGG------------ACTAACACA---ATAGTCTTTACTAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGCAATACAACAAAACTGTTCAATAGTACTTGGTAT------------AATACTACT---TGGGATAGTTGG------------------AACAGTACTGAAACA---------------AATAGCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATAACAGGGCTGATACTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACAGTACAAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTCAAGGAGGAAACATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGTGTCGGTG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGATCCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAGC------AATTACACAGGTTTAATATACACCTTAATTGGAGAAGCGCAAATCCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTCTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTGCTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGAGCGATCCAGTCGATCAGTGGATGGATTCTTAGCAATCTTCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCAATTGAGGGACTTACTCTTGATTGTACTGAGGATTGTGGAAGTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGACATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAGGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAGTTATAGAATTAGGACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCGGAAAGGGCTTTGGTATAA

C.WICU4248.UAB.EU578646
ATGAGAGCGAGGGAGATCAGGAAGAGTTATCAGCACTTG---------TGGAGCGGGGGC------------------------ACCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATA------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCTCTCACAAAATTAGCGTTAAA---AATGTAACT---------------------------------------------------------------------------------------TACAGCCCTAATCTGAAAAATATTACTGAAGATATGGCTAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACCATCTTAAGAGAT------AAGGTGACAAAAGAATATGCACTATTTTATAAATCTGATGTAGTACCATTAGATAATGAT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAACACCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGATGT---AACAATAAAACATTCAGTGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTGGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAACAGGAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGACAATTTTACAGACAATGCTAAACCCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACTCAGCAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTGGGA------------CCAGGGAGC---GCAATGTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------ATTAATAAAACA---ATAATCTTTACTAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACCTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGCAATACAACAAAACTGTTCAGTAGTATTTGG---------------AATAGTACTACTTGGAATAGTTGG------------------AATAGTACTGAAACA---------------AATAGCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGGGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGATACAAAC------------------GTAAAC------GAGACCTTCAGACCTCAAGGAGGAAACATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGTGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCTTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGATCCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATACTCATTAATTGGAGAAGCGCAAATCCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGCCTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTGCTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGAGCGATCCAGTCGATCAGTGGATGGATTCTTAGCAATCTTCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTTACTCTTCAGCTACCACCAATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTACTGAGGATTGTGGAAGTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGAACATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATACCATTGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAATTAGGACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTATCCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCGGAAAGGATTTTGGTATAA

C.WICU4248.UAB.EU578640
ATGAGAGCGAGGGAGATCAGGAAGAGTTATCAGCACTTG---------TGGAGCGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATA------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAAACGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAGGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTCACAAAATTAGCGTTAAA---AATGTAACT---------------------------------------------------------------------------------------TACAGCGCTGATCTGAAAAATATTACTGAAGATATGGCAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAGTCTTAAGAGAT------AAGGTGACAAAAGAATATGCACTATTTTATAAATCTGATGTAGTACCATTAAATAATGAT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAACACCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAGCCAATTCCAATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGATGT---AACAATAAAACATTCAGTGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGTTGCTAAATGGCAGTCTAACAGGAGAA---GGGATAGTAATTAGATCTGACAATTTTACAGACAATGCTAAAACCATATTAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACTCAGCAACAACACAAGAACAGGTGTACATTTGGGA------------CCAGGGAGC---GCAATGTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAATCTTTACTAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGCAATACAACAAAACTGTTCAGTAGTACTTGG---------------AATAGTACTACTTGGGATAGTTGG------------------AATAGTACTGAAACA---------------AATAGCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATAATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGGCAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACAGTACAGAC---------------------AAC------GAGACCTTCAGACCTCAAGGAGGAAACATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAACTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGTGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGATCCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAGC------AATTACACAGGTTTAATATACACCTTAATTGGAGAAGCGCAAATCCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTCTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTGCTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGAGCGATCCAGTCGATCAGTGGATGGATTCTTAGCAATCTTCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGTTACCACCAATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTACTGAGGATCGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGAACATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAGGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAATTAGGACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCGGAAAGGGCTTTGGTATAA

C.WICU4248.UAB.EU578655
ATGAGAGCGAGGGGGATCAAGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGCGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATA------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAAAATTG---GAAAATGTGACCGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTCACAAAATTAGTGTTAAA---AATGTAACT---------------------------------------------------------------------------------------TACAGCACTGATCTGAAAAATATTACTGAAGATATGGCAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAATCTTAAGAGAT------AAGGTGACAAAAGAATATGCACTATTTTATAAATCTGATGTAGTACCATTAGATAATGAT------------------------------AATACCAGT---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAACACCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCTCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGATGT---AACAATAAGACATTCAGTGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAACAGGAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGACAATTTTACAGACAATGCTAAACCCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACTCAGCAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTGGGA------------CCAGGGAGC---GCAATGTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAACAATATGGG------------ACTAACACA---ATAGTCTTTACTAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGCAATACAACAAAACTGTTCAATAGTACTTGGTAT------------AATACTACT---TGGGATAGTTGG------------------AACAGTACTGAAACA---------------AATAGCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATAACAGGGCTGATACTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACAGTACAAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTCAAGGAGGAAACATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTGGGA---GCGTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGTGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGATCCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAGC------AATTACACAGGTTTAATATACACCTTAATTGGAGAAGCGCAAATCCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTCTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTGCTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGAGCGATCCAGTCGATCAGTGGATGGATTCTTAGCAATCTTCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCAATTGAGGGACTTACTCTTGATTGTACTGAGGATTGTGGAAGTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGACATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAGGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAGTTATAGAATTAGGACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTGTCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCGGAAAGGGCTTTGGTATAA

C.WICU4248.UAB.EU578642
ATGAGAGCGAGGGAGATCAGGAAGAGTTATCAGCACTTG---------TGGAGCGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATA------------TGTAGTGCTGTA---------GAACAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCATTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTAACAATATTACCGTTAAA---AATGTAACT---------------------------------------------------------------------------------------TACAGCACTGATCTGAAAAATATTACTGAAGATATGAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAATCTTAAGAGAT------AAGGTGACAAAAGAATATGCACTATTTTATAAATCTGATGTAGTACCATTAGATAAGGAT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAACACCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGATGT---AACAATAAGACATTCAGTGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAACAGGAGAA---GGGATAGTAATTAGATCTGACAATTTTACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACTCAGCAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTGGGA------------CCAGGGAGC---GCAATGTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAATCTTTACTAAT---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGCAGTACAACAAAACTGTTCAGTAGTACTTGG---------------AATAGCACTACTTGGAATAGTTGG------------------AATAGTACTGAAACA---------------AATAGCACTGACAGA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGATACAACA------------------AAAAAC------GAGACCTTCAGACCTCAAGGAGGAAACATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGTGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGACCAACAGCTCTTAGGGATTTGGGGCTGCTCTGGAAAATCCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAGC------AATTACACAGGTTTAATATACTCCTTAATTGGAGAAGCGCAAATCCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTCTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTGCTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGAGCGATCCAGTCGATCAGTGGATGGATTCTTAGCAATCTTCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCAATTGAGGGACTTACTCTTGATTGTACTGAGGATTGTGGAAGTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGACATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAGGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAATTAGGACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCGGAAAGGGCTTTGGTATAA

C.WICU4248.UAB.EU578660
ATGAGAGCGAGGGAGATCAGGAAGAGTTATCAGCACTTG---------TGGAGCGAGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATA------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCATTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTAACAATATTACCGTTAAA---AATGTAACT---------------------------------------------------------------------------------------TACAGCACGGATCTGAAAAATATTACTGAAGATATGACAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAATCTTAAGAGAT------AAGGTGACAAAAGAATATGCACTATTTTATAAATCTGATGTAGTACCATTAGAGAATGAT------------------------------AATACCATC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAACACCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAGCCAATTCCAATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGATGT---AACAATAAGACATTCAGTGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAACAGGAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGACAATTTTACAGACAATGCTAAACCCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACTCAGCAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTGGGA------------CCAGGGAGC---GCAATGTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAATCTTTACTAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGCAATACAACAAAACTGTTCAGTAGTACTTGG---------------AATAGTACTACTTGGAATAGTTGG------------------AATAGTACTGAAACA---------------AATAGCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGGTGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACAATACAAAC------------------ACAAAC------GAGACCTTCAGACCTCAAGGAGGAAACATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAGCTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCACAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGTGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCTTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGATCCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAGC------AATTACACAGGTTTAATATACACCTTAATTGGAGAAGCGCAAATCCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTCTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTGCTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGAGCGATCCAGTCGATCAGTGGATGGATTCTTAGCAATCTTCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCAATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTACTGAGGATTGTGGAAGTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGACATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAGGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAGTTATAGAATTAGGACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTGTCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCGGAAAGGGCTTTGGTATAA

C.WICU4248.UAB.EU578626
ATGAGAGCGAGGGGGATCAGGAAGAGTTATCAGCACTTG---------TGGAGCGAGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATA------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCGCATAAT---GTATGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGTACTCACAAAATTAGCGTTAAA---AATGTAACT---------------------------------------------------------------------------------------TACAGCACTAATCTGAAAAATATTACTGAAGATATGAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAATCTTAAGAGAT------AAAGTGACAAAAGAATATGCATTATTTTATAAATCTGATGTAGTACCATTAGATAATGGT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGATTGATAAACTGTAACACCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGATGT---AACAATAAGACATTCAGTGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAACAGGAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGACAATTTTACAGACAATGCTAAACCCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACTCAGCAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTGGGA------------CCAGGGAGC---GCAATGTACGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAATCTTTACTAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACCTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGCAATACAACAAAACTGTTCAGTAGTACTTGG---------------AATAGTACTACTTGGAATAGTTGG------------------AATAGTACTGAAACA---------------AATAGCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGGTGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACAATACAAAC------------------ACAAAC------GAGACCTTCAGACCTCAAGGAGGAAACATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGTGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCTTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGATCCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTAAATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATACTCATTAATTGGAGAAGCGCAAATCCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGCCTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTGCTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGAGCGATCCAGTCGATCAGTGGATGGATTCTTAGCAATCTTCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCAATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTACTGAGGATTGTGGAAGTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGAACATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAGGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAATTAGGACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTATCCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCGGAAAGGATTTTGGTATAA

C.WICU4248.UAB.EU578631
ATGAGAGCGAGGGGGATCAAGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGCGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATA------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCATTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATGTAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTAACAATATTAACATTGAGGGAAATGTAACT---------------------------------------------------------------------------------------TACAGCCCTAATCTGAAAAATATTACTGAAGATATGACAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAATCTTAAGAGAT------AAGGTGACAAAAGAATATGCACTATTTTATAAATCTGATGTAGTACCATTAGATAATGAT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAACACCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGCTTTGCGATTCTAAGATGT---AACAATAAGACATTCAGTGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGTTGCTAAATGGCAGTCTAACAGGAGAA---GGGATAGTAATTAGATCTGACAATTTTACAGACAATGCTAAAACCATATTAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGCACAAGACTCAGCAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTGGGA------------CCAGGGAGC---GCAATGTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------ATTAATAAAACA---ATAATCTTTACTAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGCAATACAACAAAACTGTTCAGTAGTACTTGG---------------AATAGTACTACTTGGGATAGTTGG------------------AATAGTACTGAAACA---------------AATAGCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGATACAAAC------------------GTAAAC------GAGACCTTCAGACCTCAAGGAGGAAACATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGAGCCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGTGTCGATG---ACACTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAACATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCTTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAATCCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGACAGGGAAATTAGC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTAATTGGAGAAGCGCAAATCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGCCTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTGCTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGAGCGATCCAGTCGATCAGTGGATGGATTCTTAGCAATCTTCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCAATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTACTGAGGATTTTGGAAGTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGAACATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAGGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAATTAGGACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTCCTCCATATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCGGAAAGGGCTTTGGTATAA

C.WICU4248.UAB.EU578639
ATGAGAGCGAGGGAGATCAGGAAGAGTTATCAGCACTTG---------TGGAGCGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATA------------TGTAGTGCTGTA---------GAACAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGTACTCACAAAATTAGCGTTAAA---AATGTAACT---------------------------------------------------------------------------------------TACAGCACTGATCTGAAAAATATTACTGAAGATATGAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAATCTTAAGAGAT------AAAGTGACAAAAGAATATGCATTATTTTATAAATCTGATGTAGTACCATTGGATAATGAT------------------------------AATACTAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAACACCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGATGT---AACAATAAGACATTCAGTGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAACAGGAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGACAATTTTACAGACAATGCTAAACCCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACTCAGCAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTGGGA------------CCAGGGAGC---GCAATGTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAACAATATGGG------------ACTAACACA---ATAGTCTTTACTAAT---------TCCTCAGGAGG-GACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGCAATACAACAAAACTGTTCAATAGTACTTGGCAT------------AATACTACT---TGGGATAGTTGG------------------AATAGTACTGAAACA---------------AATAGCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGGTGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTAAT---------------AATACAACCAAT------------------ACAAGT------GAGACCTTCAGACCTCAAGGAGGAAACATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGTGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCTTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAATCCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATACTCATTAATTGGAGAAGCGCAAATCCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGACAAGCCTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTGCTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGAGCGATCCAGTCGATCAGTGGATGGATTCTTAGCAATCTTCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCAATTGAGGGACTTACTCTTGATTGTACTGAGGATTGTGGAAGTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGACATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAGGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAATTAGGACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTATCCTTCACATACCTACAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGGCTTTGGTATAA

C.WICU4248.UAB.EU578628
ATGAGAGCGAGGGAGATCAGGAAGAGTTATCAGCACTTG---------TGGAGCGAGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATA------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCATTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTAACAATATTACCGTTAAA---AATGTAACT---------------------------------------------------------------------------------------TACAGCACGGATCTGAAAAATATTACTGAAGATATGACAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAATCTTAAGAGAT------AAGGTGACAAAAGAATATGCACTATTTTATAAATCTGATGTAGTACCATTAGAGAATGAT------------------------------AATACCATC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAACACCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAGCCAATTCCAATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGATGT---AACAATAAGACATTCAGTGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAACAGGAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGACAATTTTACAGACAATGCTAAACCCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACTCAGCAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTGGGA------------CCAGGGAGT---GCAATGTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAATCTTTACTAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACCTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGCAATACAACAAAACTGTTCAGTAGTACTTGG---------------AATAGTACTACTTGGAATAGTTGG------------------AATAGTACTGAAACA---------------AATAGCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGGTGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACAATACAAAC------------------ACAAAC------GAGACCTTCAGACCTCAAGGAGGAAACATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGTGTCAATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGATCCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAGC------AATTACACAGGTTTAATATACACCTTAATTGGAGAAGCGCAAATCCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTCTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTGCTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGAGCGATCCAGTCGATCAGTGGATGGATTCTTAGCAATCTTCTGGGTCGACCTACGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCAATTGAGGGACTTACTCTTGATTGTACTGAGGATTGTGGAAGTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGACATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAGGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAATTAGGACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTACTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCAGAAAGGGCTTTGGTATAA

C.WICU4248.UAB.EU578638
ATGAGAGCGAGGGAGATCAGGAAGAGTTATCAGCACTTG---------TGGAGCGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATA------------TGTAGTGCTGTA---------GAACAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCATTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTAACAATATTACCGTTAAA---AATGTAACT---------------------------------------------------------------------------------------TACAGCACTGATCTGAAAAATATTACTGAAGATATGAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAATCTTAAGAGAT------AAGGTGACAAAAGAATATGCACTATTTTATAAATCTGATGTAGTACCATTAGATAAGGAT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAACACCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGATGT---AACAATAAGACATTCAGTGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAACAGGAGAA---GGGATAGTAATTAGATCTGACAATTTTACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACTCAGCAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTGGGA------------CCAGGGAGC---GCAATGTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAATCTTTACTAAT---------TCCTCAGGAGGAGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGCAGTACAACAAAACTGTTCAGTAGTACTTGG---------------AATAGCACTACTTGGAATAGTTGG------------------AATAGTACTGAAACA---------------AATAGCACTGACAGA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTTATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGATACAACA------------------AAAAAC------GAGACCTTCAGACCTCAAGGAGGAAACATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGTGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGACCAACAGCTCTTAGGGATTTGGGGCTGCTCTGGAAAATCCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAGC------AATTACACAGGTTTAATATACTCCTTAATTGGAGAAGCGCAAATCCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTCTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTGCTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGAGCGATCCAGTCGATCAGTGGATGGATTCTTAGCAATCTTCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCAATTGAGGGACTTACTCTTGATTGTACTGAGGATTGTGGAAGTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGACATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTACAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAGGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAATTAGGACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTGTCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCGGAAAGGGCTTTGGTATAA

C.WICU4248.UAB.EU578651
ATGAGAGCGAGGGAGATCAGGAAGAGTTATCAGCACTTG---------TGGAGCGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATA------------TGTAGTGCTGTA---------GAACAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGACACAGAGGCGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTCACAAAATTAGCGTTAAA---AATGTAACT---------------------------------------------------------------------------------------TACAGCACTAATCTGAAAAATATTACTGAAGATATGAAAAACTGCTCTTTCAATACTACC---ACAATCTTAAGAGAT------AAGGTGACAAAAGAATATGCACTATTTTATAAATCTGATGTAGTACCATTAGATAAGGAT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAACACCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGATGT---AACAATAAAACATTCAGTGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAACAGGAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGACAATTTTACAGACAATGCTAAACCCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACTCAGCAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTGGGA------------CCAGGGAGC---GCAATGTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAATCTTTACTAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGCAACACAACAAAACTGTTCAGTAGTACTTGG---------------AATAGTACTACTTGGAATAGTTGG------------------AATAGTACTGAAACA---------------AATAGCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGGTGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACACGAGATGGTGGT------------------AACAATACAAAC------------------ACAAAC------GAGACCTTCAGACCTCAAGGAGGAAACATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAGCTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCACAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGTGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCTTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAATCTATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAGC------AATTACACAGGTTTAATATACTCCTTAATTGGAGAAGCACAAATCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTCTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTGCTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGAGCGATCCAGTCGATCAGTGGATGGATTCTTAGCAATCTTCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCAATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTACTGAGGATTGTGGAAGTTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGAACATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAGGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAATTAGGACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCGGAAAGGGCTTTGGTATAA

C.WICU4248.UAB.EU578629
ATGAGAGCGAGGGAGATCAGGAAGAGTTATCAGCACTTG---------TGGAGCGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATA------------TGTAGTGCTGTA---------GAACAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGACACAGAGGCGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTCACAAAATTAGCGTTAAA---AATGTAACT---------------------------------------------------------------------------------------TACAGCACTAATCTGAAAAATATTACTGAAGATATGAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAATCTTAAGAGAT------AAGGTGACAAAAGAATATGCGCTATTTTATAAATCTGATGTAGTACCATTAGATAATGAT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAACACCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGATGT---AACAATAAGACATTCAGTGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAACAGGAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGACAATTTTACAGACAATGCTAAACCCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACTCAGCAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTGGGA------------CCAGGGAGC---GCAATGTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAATCTTTACTAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGCAATACAACAAAACTGTTCAGTAGTACTTGG---------------AATAGTACTACTTGGGATAGTTGG------------------AATAGTACTGAAACA---------------AATAGCACTGACAGA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACAATACAAAT------------------ACAAAC------GAGACCTTCAGACCTCAAGGAGGAAACATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGTGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCTTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAATCTATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAGC------AATTACACAGGTTTAATATACTCCTTAATTGGAGAAGCACAAATCCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTCTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTGCTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGAGCGATCCAGTCGATCAGTGGATGGATTCTTAGCAATCTTCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCAATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTACTGAGGATTGTGGAAGTTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGAACATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAGGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAATTAGGACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCGGAAAGGGCTTTGGTATAA

C.WICU4248.UAB.EU578641
ATGAGAGCGAGGGGGATCAAGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGCGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATA------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTAACAATATTAGCATTAATGGAAATGTAACT---------------------------------------------------------------------------------------TACAGCCCTAATCTGAAAAATATTACTGAAGATATGACAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAATCTTAAGAGAT------AAGGTGACAAAAGAATATGCACTATTTTATAAATCTGATGTAGTACCATTAGATAATGAT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAACACCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGATGT---AACAATAAGACATTCAGTGGAAAGGGACCATGCACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTACTAAATGGCAGTCTAACAGGAGAA---GGGATAGTAATTAGATCTGACAATTTTACAGACAATATTAAACCCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACTCAGCAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTGGGA------------CCAGGGAGT---GCAATGTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGCTAAAAAATTAGAA---GAACAATTTAGG------------AACAAAACA---ATAGTCTTTACTAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATAGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGCAATACAACAAAACTGTTCAGTGGTAGTTGG---------------AATAGTACTACTTGGGATAGTTGG------------------AATAGTACTGAAACA---------------AATAGCACTGACAGA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTAATACTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACAGTACAAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTCAAGGAGGAAACATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCACAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGTGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCTTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAATCCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGACAAAGAAATTAGC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTAATTGGAGAAGCGCAAATCCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGGCAAGTCTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTCTTACTGTGCTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGAGCGATCCAGTCGATCAGTGGATGGATTCTTAGCAATCTTCTGGGTAGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCAATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTACTGAGGATTGTGGAAGTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGAACATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAGGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAATTAGGACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCGGAAAGGGCTTTGGTATAA

C.WICU4248.UAB.EU578643
ATGAGAGCGAGGGGGATCAGGAAGAGTTATCAGCACTTG---------TGGAGCGAGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATA------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGCAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTCACAAAATTAGCGTTAAA---AATGTAACT---------------------------------------------------------------------------------------TACAGCACTAATCTGAAAAATATTACTGAAGATATGAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAATCTTAAGAGAT------AAAGTGACAAAAGAATATGCATTATTTTATAAATCTGATGTAGTACCATTAGATAATGAT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAACACCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAAATATCTTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGATGT---AACAATAAGACATTCAGTGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGACCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAACAGGAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGACAATTTTACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACTCAGCAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTGGGA------------CCAGGGAGC---GCAATGTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAATCTTTACTAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACCTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGCAATACAACAAAACTGTTCAGTAGTACTTGG---------------AATAGTACTACTTGGAATAGTTGG------------------AATAGTACTGAAACA---------------AATAGCACTGACAGA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGGTGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACAATACAGAC------------------AAAAAC------GAGACCTTCAGACCTCAAGGAGGAAACATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGTGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGATCCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAGC------AATTACACAGGTTTAATATACACCTTAATTGGAAAAGCGCAAATCCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTCTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTGCTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGAGCGATCCAGTCGATCAGTGGATGGATTCTTAGCAATCTTCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCAATTGAGAGACTTACTCTTGATAGTACTGAGGATTGTGGAAGTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGAACATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAGAAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAATTAGGACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTATCCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCGGAAAGGATTTTGGTATAA

C.WICU4248.UAB.EU578644
ATGAGAGCGAGGGAGATCAGGAAGAGTTATCAGCACTTG---------TGGAGCGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATA------------TGTAGTGCTGTA---------GAACAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCATTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAAATGACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTCACAAAATTAGCGTTAAA---AATGTAACT---------------------------------------------------------------------------------------TACAGCGCTGATCTGAAAAATATTACTGAAGATATGGCAAACTGCTCTTTCAATACCACC---GCAATCTTAAGAGAT------AAGGTGACAAAAGAATATGCACTTTTTTATAGATCTGATGTAGTACCATTAGATAATGAT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAACACCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGATGT---AACAATAAGACATTCAGTGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAACAGGAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGACAATTTTACAGACAATGCTAAACCCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACTCAGCAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTGGGA------------CCAGGGAGC---GCAATGTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------ATTAATAAAACA---ATAATCTTTACTAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACCTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGCAATACAACAAAACTGTTCAGTAGTATTTGG---------------AATAGTACTACTTGGAATAGTTGG------------------AATAGTACTGAAACA---------------AATAGCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGGGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGATACAAAC------------------GTAAAC------GAGACCTTCAGACCTCAAGGAGGAAACATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGTGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGATCCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAGC------AATTACACAGGTTTAATATACACCTTAATTGGAGAAGCGCAAATCCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTCTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTGCTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGAGCGATCCAGTCGATCAGTGGATGGATTCTTAGCAATCTTCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCAATTGAGGGACTTACTCTTGATTGTACTGAGGATTGTGGAAGTTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGAACATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAGGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAATTAGGACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCGGAAAGGGCTTTGGTATAA

C.WICU4248.UAB.EU578652
ATGAGAGCGAGGGAGATCAGGAAGAGTTATCAGCACTTG---------TGGAGCGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATA------------TGTAGTGCTGTA---------GAACAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCATTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAAATGACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTCACAAAATTAGCGTTAAA---AATGTAACT---------------------------------------------------------------------------------------TACAGCGCTGATCTGAAAAATATTACTGAAGATATGGCAAACTGCTCTTTCAATACCACC---GCAATCTTAAGAGAT------AAGGTGACAAAAGAATATGCACTTTTTTATAGATCTGATGTAGTACCATTAGATAATGAT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAACACCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGATGT---AACAATAAGACATTCAGTGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAACAGGAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGACAATTTTACAGACAATGCTAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACTCAGCAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTGGGA------------CCAGGGAGC---GCAATGTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAATCTTTACTAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGCAATACAACAAAACTGTTCAGTAGTACTTGG---------------AATAGTACTACTTGGGATAGTTGG------------------AATAGTACTGAAACA---------------AATAGTACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGGCAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGATACAAAC------------------GTAAAC------GAGACCTTCAGACCTCAAGGAGGAAACATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGTGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAGAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCTTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAATCCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATACTCCTTAATTGGAGAAGCGCAAATCCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGACAAGCCTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTGCTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGAGCGATCCAGTCGATCAGTGGATGGATTCTTAGCAATCTTCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCAATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTACTGAGGATTGTGGAAGTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGAACATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAGGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAATTAGGACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTGTCCTTCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCGGAAAGGGCTTTGGTATAA

C.WICU4248.UAB.EU578633
ATGAGAGCGAGGGAGATCAAGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGCGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATA------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAAAATTG---GAGAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGTACTCACAAAATTAGCGTTAAA---AATGTAACT---------------------------------------------------------------------------------------TACAGCACTGATCTGAAAAATATTACTGAAGATATGAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAATCTTAAGAGAT------AAGGTGACAAAAGAATATGCACTTTTTTATAGATCTGATGTAGTACCATTAGATAATAAT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAACACCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCACCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGATGT---AACAATAAAACATTCAGTGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAACAGGAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGACAATTTTACAGACAATGCTAAACCCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACTCAGTAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTGGGA------------CCAGGGAGC---GCAATGTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATGATCTTTACTAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACCTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGCAATACAACAAAACTGTTCAGTAGTACTTGG---------------AATAGTACTACTTGGGATAGTTGG------------------AATAGTACTGAAACA---------------AATAGCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGGTGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACAATACAAAT------------------ACAAAC------GAGACCTTCAGACCTCAAGGAGGAAACATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGTGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAGAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCTTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAATCTATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAGC------AATTACACAGGTTTAATATACACCTTAATTGGAGAAGCGCAAATCCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTCTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTGCTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGAGCGATCCAGTCGATCAGTGGATGGATTCTTAGCAATCTTCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCAATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTACTGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGAACATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAGGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAATTAGGACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCGGAAAGGGCTTTGGTATAA

C.WICU4248.UAB.EU578645
ATGAGAGCGAGGGAGATCAGAAGGAGTTATCAGCACTTG---------TGGAGCGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATA------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGACGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTCACAAAATTAGCGTTAAA---AATGTAACT---------------------------------------------------------------------------------------TACAGCACTGATCTGAAAAATATTACTGAAGATATGGCAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAATCTTAAGAGAT------AAGGTGACAAAAGAATATGCACTATTTTATAAATCTGATGTAGTACCATTAGATAATGGT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGATTGATAAACTGTAACACCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCACCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGATGT---AACAATAAGACATTCAGTGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAACAGGAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGACAATTTTACAGACAATGCTAAACCCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACTCAGCAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTGGGA------------CCAGGGAGC---GCAATGTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAACAATATGGG------------ACTAACACA---ATAGTCTTTACTAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGCAATACAACAAAACTGTTCAATAGTACTTGGTAT------------AATACTACT---TGGGATAGTTGG------------------AATAGTACTGAAACA---------------AATAGCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGGGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACAGTACAAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTCAAGGAGGAAACATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTGGGA---GCGTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGTGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGATCCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAGC------AATTACACAGGTTTAATATACACCTTAATTGGAGAAGCGCAAATCCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTCTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTGCTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGAGCGATCCAGTCGATCAGTGGATGGATTCTTAGCAATCTTCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCAATTGAGAGACTTACTCTTGATTATACTGAGGATTGTGGAAGTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGAACATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAGGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAATTAGGACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTATCCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCGGAAAGGATTTTGGTATAA

C.WICU4248.UAB.EU578649
ATGAGAGCGAGGGAGATCAAGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGCGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATA------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGACGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCACGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGTACTCACAAAATTAGCGTTAAA---AATGTAACT---------------------------------------------------------------------------------------TACAGCACTGATCTGAAAAATATTACTGAAGATATGAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAATCTTAAGGGAT------AAGGTGACAAAAGAATATGCACTATTTTATAAATCTGATGTAGTACCATTAGATAATGGT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGATTGATAAACTGTAACACCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAGCCAATTCCAATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGATGT---AACAATAAGACATTCAGTGGAAAAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAACAGGAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGACAATTTTACAGACAATGCTAAACCCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACTCAGCAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTGGGA------------CCAGGGAGC---GCAATGTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AAGAATAAAACA---ATAACCTTTACTAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACCTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGCAATACAACAAAACTGTTCAGTAGTACTTGG---------------AATAGTACTACTTGGAATAGTTGG------------------AATAGTACTGAAACA---------------AATAGCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACGATACAAAC------------------GTAAAC------GAGACCTTCAGACCTCAAGGAGGAAACATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCACAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGTGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCTTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAATCCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAGC------AATTACACAGGCTTAATATACTCCTTAATTGGAGAAGCGCAGATCCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGCTTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTATGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTGCTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGAGCGATCCAGTCGATCAGTGGATGGATTCTTAGCAATCTTCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCAATTGAGAGACTTACTCTTGATTATACTGAGAATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGAACATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAGGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAATTAGGACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTATCCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCGGAAAGGATTTTGGTATAA

C.WICU4248.UAB.EU578636
ATGAGAGCGAGGGGGATCAAGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGCGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATA------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTAACAATATTACTGTTAAA---AATGTAACT---------------------------------------------------------------------------------------TACAGCACTGATCTGAGAAATATTACTGAAGATATGACAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAATCTTAAGAGAT------AAGGTGACAAAAGAATATGCACTTTTTTATAGATCTGATGTAGTACCATTAGGTAATGAT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAACACCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGATGT---AACAATAAGACATTCAGTGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAACAGGAGAA---GGGATAGTAATTAGATCTGACAATTTTACAGACAATATTAAACCCATAATAGTACAGCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACTCAGCAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTGGGA------------CCAGGGAGC---GCAATGTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAATTTTTACTAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGCAATACAACAAAACTGTTCAGTAGTACTTGG---------------AATAGTACTACTTGGGATAGTTGG------------------AATAGTACTGAAACA---------------AATAGCACTGACAGA---------------------AATATCACACTCCCATGCAGAGTAAAACAAATTATAAACATGTGGCAAGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACAGTACAAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTCAAGGAGGAAACATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCACAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGTGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCTTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAATCCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAGC------AATTACACAGGTATAATATACACCTTAATTGGAGAAGCGCAAATCCAACAGGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTCTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTACATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAGTAATTTTTACTGTGCTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGGAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGAGCGATCCAGTCGATCAGTGGATGGATTCTTAGCAATCTTCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCAATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTACTGAGGATTGTGGAAATTCTGGGACGCAGG---------------GTGTGGAACATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAGGAGTAGTGCTATTAGCTTGCTTAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAATTAGGACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCGGAAAGGGCTTTGGTATAA

C.WICU4248.UAB.EU578635
ATGAGAGCGAGGGAGATCAGGAGGAGTTATCAGCACTTG---------TGGAGCGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATA------------TGTAGTGCTGTA---------GAACAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGTACTCACAAAATTAGCGTTAAA---AATGTAACT---------------------------------------------------------------------------------------TACAGCACTGATCTGAAAAATATTACTGAAGATATGGCTAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAATCTTAAGAGAT------AAGGTGACAAAAGAATATGCACTATTTTATAAATCTGATGTAGTACCATTAGATAATGAT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAACACCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCACCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGATGT---AACAATAAGACATTCAGTGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAACAGGAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGACAATTTTACAGACAATGCTAAACCCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACTCAGCAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTGGGA------------CCAGGGAGC---GCAATGTATACAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAACAATATGGG------------ACTAACACA---ATAGTCTTTACTAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGCAATACAACAAAACTGTTCAGTAGTACTTGGCAT------------AATACTACT---TGGGATAGTTGG------------------AATAGTACTGAAACA---------------AATAGCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATTAGAGGACAAATTAGGTGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACAATACAACC---------------AATACAAGC------GAGACCTTCAGACCTCAAGGAGGAAACATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAAGTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGTGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGATCCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAGC------AATTACACAGGTTTAATATACTCCCTAATTGGAGAAGCGCAAATCCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTCTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTGCTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGAGCGATCCAGTCGATCAGTGGATGGATTCTTAGCAATCTTCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCAATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTACTGAGGATTGTGGAAGTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGAACATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAGGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAATTAGGACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTACTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCAGAAAGGGCTTTGGTATAA

C.WICU4248.UAB.EU578630
ATGAGAGCGAGGGAGATCAAGAAGAATTATCAGCACTTG---------TGGAGCGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATA------------TGTAGTGCTGTA---------GAACAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCTACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAAGATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTAACAATATTACCGTTAAA---AATGTAACT---------------------------------------------------------------------------------------TACAGCACTGATCTGAAAAATATTACTGAAGATATGAAAAACTGCTCTTTCAATACTACC---ACAATCTTAAGAGAT------AAGGTGACAAAAGAATATGCACTATTTTATAAATCTGATGTAGTACCATTAGATAAGGAT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAACACCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCACCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGATGT---AACAATAAGACATTCAGTGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAACAGGAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGACAATTTTACAGACAATGCTAAACCCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACTCAGCAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTGGGA------------CCAGGGAGC---GCAATGTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAACAATATGGG------------ACTAACACA---ATAGTCTTTACTAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGCAATACAACAAAACTGTTCAATAGTACTTGGTAT------------AATACTACT---TGGGATAGTTGG------------------AATAGTACTGAAACA---------------AATAGCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGGGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATACTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACAGTACAAAC------------------------------GAGACCTTCAGACCTCAAGGAGGAAACATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGTGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGATCCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAGC------AATTACACAGGTTTAATATACACCTTAATTGGAGAAGCGCAAATCCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTCTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTGCTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGAGCGATCCAGTCGATCAGTGGATGGATTCTTAGCAATCTTCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCAATTGAGGGACTTACTCTTGATTGTACTGAGGATTGTGGAAGTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGACATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAGGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAATTAGGACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTGTCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCGGAAAGGGCTTTGGTATAA

C.WICU4248.UAB.EU578657
ATGAGAGCGAGGGAGATCAGGAAGAGTTATCAGCACTTG---------TGGAGCGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATA------------TGTAGTGCTGTA---------GAACAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCATTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGATATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAACTAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTCACAAAATTAGCGTTAAA---AATGTAACT---------------------------------------------------------------------------------------TACAGCACTGATCTGAAAAATATTACTGAAGATATGGCTAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAATCTTAAGAGAT------AAGGTGACAAAAGAATATGCACTATTTTATAAATCTGATGTAGTACCATTAGATAATGAT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAACACCTCAACCATTACACAGGCATGTCCAAAAATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGATGT---AACAATAAAACATTCAGTGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTGACGGGAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGACAATTTTACAGACAATGCTAAACCCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACTCAGTAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTGGGA------------CCAGGGAGC---GCAATGTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGGCAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAATCTTTACTAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACCTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGCAATACAACAAAACTGTTCAGTAGTACTTGG---------------AATAGTACTACTTGGAATAGTTGG------------------AATAGTACTGAAACA---------------AATAGCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGGTGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACAATACAAAC------------------ACAAAC------GAGACCTTCAGACCTCAAGGAGGAAACATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGTGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCTTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAATCCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAGC------AATTACACAGGTTTAATATACTCCTTAATTGGAGAAGCGCAAATCCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTGGATAAATGGACAAGCCTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTGCTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGAGCGATCCAGTCGATCAGTGGATGGATTCTTAGCAATCTTCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCAATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTACTGAGGATTGTGGAAGTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGAACATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAGGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAATTAGGACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCGGAAAGGGCTTTGGTATAA

C.WICU4248.UAB.EU578647
ATGAGAGCGAGGGAGATCAGGAAGAGTTATCAGCACTTG---------TGGAGCGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATA------------TGTAGTGCTGTA---------GAACAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCATTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAAATGACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTCACAAAATTAGCGTTAAA---AATGTAACT---------------------------------------------------------------------------------------TACAGCGCTGATCTGAAAAATATTACTGAAGATATGGCAAACTGCTCTTTCAATACCACC---GCAATCTTAAGAGAT------AAGGTGACAAAAGAATATGCACTTTTTTATAGATCTGATGTAGTACCATTAGATAATGAT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAACACCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGATGT---AACAATAAGACATTCAGTGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAACAGGAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGACAATTTTACAGACAATGCAAAAACCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACTCAGCAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTGGGA------------CCAGGGAGC---GCAATGTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAACAATATGGG------------ACTAACACA---ATAGTCTTTACTAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGCAATACAACAAAACTGTTCAATAGTACTTGGTAT------------AATACTACT---TGGGATAGTTGG------------------AACAGTACTGAAACA---------------AATAGCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGAGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATAACAGGGCTGATATTAACACGAGATGGTGGT------------------AACAATACAAAC------------------ACAAAC------GAGACCTTCAGACCTCAAGGAGGAAACATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAGGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTGGGA---GCGTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGTGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGATCCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAGC------AATTACACAGGTTTAATATACACCTTAATTGGAGAAGCGCAAATCCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGTCTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTGCTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGAGCGATCCAGTCGATCAGTGGATGGATTCTTAGCAATCTTCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCAATTGAGGGACTTACTCTTGACTGTACTGAGGATTGTGGAAGTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGGACATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAGGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGAGTTATAGAATTAGGACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTGTCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCGGAAAGGGCTTTGGTATAA

C.WICU4248.UAB.EU578659
ATGAGAGCGAGGGAGATCAGGAAGAGTTATCAGCACTTG---------TGGAGCGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATA------------TGTAGTGCTGTA---------GAACAAACGTGGGTCACCGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGTACTCACAAAATTAGCGTTAAA---AATGTAACT---------------------------------------------------------------------------------------TACAGCACTAATCTGAAAAATATTACTGAAGATATGAAAAACTGCTCTTTCAATACCACC---ACAATCTTAAGAGAT------AAAGTGACAAAAGAATATGCATTATTTTATAAATCTGATGTAGTACCATTAGATAATGGT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGATTGATAAACTGTAACACCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCTCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGATGT---AACAATAAGACATTCAGTGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGGATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAACAGGAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGACAATTTTACAGACAATGCTAAACCCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACTCAGCAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTGGGA------------CCAGGGAGC---GCAATGTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------ATTAATAAAACA---ATAATCTTTACTAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACCTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGCAATACAACAAAACTGTTCAGTAGTATTTGG---------------AATAGTACTACTTGGAATAGTTGG------------------AATAGTACTGAAACA---------------AATAGCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGGGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACACGAGATGGTGGT------------------AACAATACAAAC------------------ACAAAC------GAGACCTTCAGACCTCAAGGAGGAAACATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAGCTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCACAGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---CTGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGTGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCTTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAGATCCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAGT------AATTACACAGGTTTAATATACTCATTAATTGGAGAAGCGCAAATCCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTGGATAAATGGGCAAGCCTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTGCTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGAGCGATCCAGTCGATCAGTGGATGGATTCTTAGCAATCTTCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCAATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTACTGAGGATTGTGGAAGTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGAACATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAAGAGTAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATACCATTGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAATTAGGACAAAGA------------------GTTGGTAGAGCTATCCTCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCGGAAAGGATTTTGGTATAA

C.WICU4248.UAB.EU578648
ATGAGAGCGAGGGAGATCAGGAAGAGTTATCAGCACTTG---------TGGAGCGGGGGC------------------------ATCTTGCTCCTTGGAATATTGATGATA------------TGTAGTGCTGCA---------GAACAAACGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAGCACCACTCTATTTTGTGCCTCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGCGCATAAT---GTCTGGGCCACACATGCCTGTGTGCCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAAAATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAATATGTGGAAAAATGACATGGTAGAGCAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTGAAAATAACCCCACTCTGTGTTACTCTAAATTGCACTAACAATATTACCGTTAAA---AATGTAACT---------------------------------------------------------------------------------------TACAGCACTGATCTGAAAAATATTACTGAAGATATGAAAAACTGCTCTTTCAATACTACC---ACAATCTTAAGAGAT------AAGGTGACAAAAGAATATGCACTATTTTATAAATCTGATGTAGTACCATTAAATAAGGAT------------------------------AATACCAGC---------------------------TATAGATTGATAAATTGTAACACCTCAACCATTACACAGGCCTGTCCAAAAATATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAGATGT---AACAATAAAACATTCAGTGGAAAGGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGCTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATTAGATCTGACAATTTTACAGACAATGCTAAACCCATAATAGTACATCTGAATGAATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACTCAGCAACAATACAAGAAAAGGTGTACATTTGGGA------------CCAGGGAGC---GCAATGTATGCAACAGGAGAAATAATAGGAGATATAAGACAAGCACATTGTAACATT------AGTGAAGCAAAATGGAATAACACTTTAAGACAGATAGCTAAAAAATTAGGA---GAACAATATGGG---------AATAATAAAACA---ATAATCTTTACTAAT---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACCTTTAATTGTGGAGGGGAGTTTTTCTACTGCAATACAACAAAACTGTTCAGTAGTACTTGG---------------AATAGTACTACTTGGAATAGTTGG------------------AATAGTACTGAAACA---------------AATAGCACT------------------------------ATCACACTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCTATCAGAGGACAAATTAGGTGCTCATCAAATATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGT------------------AACAATACAAAC------------------ACAAAC------GAGACCTTCAGACCTCAAGGAGGAAACATGAAGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---CTAGGAATAGCACCC---ACCAAGGCAAAGAGACGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGTG---GGA---ATGGGA---GCTTTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGTGTCGATG---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAATAATCTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCGGGCAAGA---GTCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCTTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAATCCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT---------------------------AATAAATCTTTGAATGACATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAGC------AATTACACAGGTTTAATATACTCCTTAATTGGAGAAGCGCAAATCCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTAGAATTAGATAAATGGACAAGCCTGTGGAATTGGTTTGACATATCAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAATTTTTACTGTGCTTGCTATAGTGAATAGAGTTAGGAAGGGATACTCACCATTATCATTGCAGACCCAC---CTCCCAGCCCCGCGGGGA------CCCGACAGGCCCGAAGGAATCGAAGAAGAAGGTGGAGACAGAGACAGAGAGCGATCCAGTCGATCAGTGGATGGATTCTTAGCAATCTTCTGGGTCGATCTGCGGAGCCTGTTCCTCTTCAGCTACCACCAATTGAGAGACTTACTCTTGATTGTACTGAGGATTGTGGAAGTTCTGGGACGCAGG---------------GGGTGGAACATCCTCAAATATTGGTGG---AGTCTCCTGCAATATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAACTAAGGAAGAGTGCTGTTAGCTTGCTTAATGCCATTGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAATTAGGACAAAGA------------------GCTGGTAGAGCTGTCCTCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCGCGGAAAGGGCTTTAGTATAA

C.YOMI4024.UAB.EU578677
ATGAGAGTGAGGGGGACCAGGAGGAATTATCTGCCCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTAAC---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAATACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAAACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGATCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAAGATATGATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTATTACTTTGAATTGCACTAATATTACCAACACTGGTAATAGCACTGGTAATAATATTACCAGC---------------------------------------------------------ACTAGTAATGCCACTGGTAATATTATCAATGATGATAGTAGGAACGACTTCGCAAACTGCTCTTTCAACATCACA---ACAAGTATAAGAGAT------AAGGTTAGTAAACAACATGCACTTTTTGATAGACTTGATGTAGTGCGAATAGATGATAAT------------------------------AATGAGACT------------------------ATGTATAGGTTAATACATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCTTGTCCCAAGATAACATTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAATGGAACTGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTGAATGGAAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAGTCATAATAGTGCAGTTGAATCAATCTATAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACGAGCATATTGTAATCTG------AGTAGAACTGACTGGAATAACACTTTAAAAAGGATAGTTACAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------ACTAAAACA---ATAGTCTTCAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGCAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGATAGTACT---------------------------TGGAATGATACTACAGAGCCA------------AATAACACTGACGACACA---------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAGACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAACTGTTCATCACAGATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTCCGGACCAG---------AATGGTACT---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGATTAGCACCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---------CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTTCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGCTGGAGT---------------------------AATAAAACTTTTGATGAAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAAGCGAAATATACTCCCTACTTGAACTCTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTCAGTATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAATAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTATTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGATCCGC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTCAATTAGTGAATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGTTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAAATAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGGTGAGGGAACAGATAGGGTCCTAGAAATAGTACTAAGA------------------ATTTGTAGAGGCATACGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGACTTTGCTATAA

C.YOMI4024.UAB.EU578682
ATGAGAGTGAGGGGGACCAGGAGGAATTATCTGGACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTAAC---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAATACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAAACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAAGATATGATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTATTACTTTGAATTGCACTAATATTACCAACACTGGTAATAGCACTGGTAATAATATTACCAGC---------------------------------------------------------ACTAGTAATGCCACTGGAAATATTATCAATGATGATAGTAGGAACGACTTCGCAAACTGCTCTTTCAACATCACA---ACAAGTATAAGAGAT------AAGGTTAGTAAACAACATGCACTTTTTGATAGACTTGATGTAGTGCGAATAGATGATAAT------------------------------AATGAGACT------------------------ATGTATAGGTTAATACATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCTTGTCCCAAGATAACATTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAATGGAACTGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTGAATGGAAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAGTCATAATAGTACAGTTGAATCAATCTATAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAGTAGGAGACATAAGACGAGCATATTGTAACCTG------AGTAGAACTGACTGGAATAACACTTTAAAAAGGATAGTTACAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTCAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGCAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGATAGTACT---------------------------TGGAATGATACTACAGAGCCA------------AATAACACTGACGACACA---------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAGACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAACTGTTCATCACAGATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTCCGGACCAG---------AATGGTACT---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGATTAGCACCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---------CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTTCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGCTGGAGT---------------------------AATAAAACTTTTGACGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAAGCGAAATATACTCCCTACTTGAACTCTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTCAGTATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTATTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCACTATCATTCCAGATCCGC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTCAATTAGTGAATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGTTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAAATAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCTACAGCTATAGCAGTAGGTGAGGGGACAGATAGGATCCTAGAAATAGTACAAAGA------------------ATTTGTAGAGGCATACGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGACTTTGCTATAA

C.YOMI4024.UAB.EU578665
ATGAGAGTGATGGGGACCAGGAGGAATTATCAGGACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTAAA---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAATACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAAACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAAGATATGATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTATTACTTTGAATTGCACTAACATTACCATCACTGGTAATACCACTGCT------------------------------------------------------------------------------------AATAATACTACTAGTATCAAAGATGATCGGGCAGACTTCACAAACTGCTCTTTCAACATCACA---ACAGGTATAAGAGAT------AGGGTTAGTAAAAACTATGCACTTTTTGATAGACTTGATGTAGTGCCAATAGATAAT---------------------------------AATGAGACT------------------------ATGTATAGGTTAATACATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCTTGTCCAAAGATAACATTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAATGGAACTGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTGAATGGAAGTCTAGCAGAAGAA---AATGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAATTATAATAGTACAGTTGAATCAATCTATAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAGTAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTG------AGTAGAGCTGAATGGAATAACACTTTAAAAAGGATAGTTACAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTCAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGCAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------------------------------------------------AATAATACTACAGAGCCA------------AATAACACTGACAAAACA---------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAGACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAACTGTTCATCACAGATTACAGGGCTAATATTAACAAGAGATGGTGGTCCGGACCAG---------AATGGTACT---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTAAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGATTAGCACCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---------CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTTCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGCTGGAGT---------------------------AATAAAACTTTTGATGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAAGCGTAATATACTCCCTACTTGAACACTCGCAGTACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGGATTGGTTCAGTATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTATTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGATCCGC---CTCCCAGCTCCAAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTCAATTAGTGAATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAGATTCTGGGACGCGGG---------------GGTTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAATTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGGTGAGGGAACAGATAGGGTCCTAGAAATAGTACTAAGA------------------ATTTGTAGAGGCATACGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGACTTTGCTATAA

C.YOMI4024.UAB.EU578664
ATGAGAGTGAGGGGGACCAGGAGGAATTATCTGCCCTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTAAC---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAATACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAAACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAAGATATGATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTATTACTTTGAATTGTACTAACATTACCGTCACTGGTAATGCCACT------------------------------------------------------------------------------------------AATACTACTAGTATCAAAGATGATCGGGCAGACTTCACAAACTGCTCTTTCAACATCACA---ACAAGTATAAGAGAT------AAGGTTAGTAAACAACATGCACTTTTTGATAGACTTGATGTAGTGCCAATAAAAGATGGTAGT---------------------------AATGAGACT------------------------ATATATAGGTTAATACATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCTTGTCCAAAGATAACATTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAATGGAACTGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTGAATGGAAGTTTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAGTCATAATAGTACAGTTGAATCAATCTATAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACGAGCATATTGTAACCTG------AGTAGAACTGACTGGAATAACACTTTAAAAAGGATAGTTACAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTCAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGCAATTCAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------------AGTACT---------------------------TGGAATGATACCACAGAGCCA------------AATAACACTGACGATACA---------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAGACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAACTGTTCATCACAGATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTCCGGACCAG---------AATGGTACT---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGACTAGCACCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---------CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTTCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTTCGAGGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAAGCTTAATATACTCCCTACTTGAACACTCGCAATACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTCAGTATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTATTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGATCCGC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTCAATTAGTGAATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGTTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAATTAAAGAATAGTGCTATTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGGTGAGGGAACAGATAGGATCCTAGAAATAGTACTAAGA------------------ATTTGTAGAGGCATACGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGACTTTGCTATAA

C.YOMI4024.UAB.EU578674
ATGAGAGTGAGGGGGACCAGGAGGAATTATCTGGACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTAAA---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAATACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAAACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAAGATATGATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTATTACTTTGAATTGCACTAATATTACCAACACTGGTAATAGCACTGGTAATAATATTACCAGC---------------------------------------------------------ACTAGTAATGCCACTGGTAATATTATCAATGATGATAGTAGGAACGACTTCGCAAACTGCTCTTTCAACATCACA---ACAAGTATAAGAGAT------AAGGTTAGTAAACAACATGCACTTTTTGATAGACTTGATGTAGTGCGAATAGATGATAAT------------------------------AATGAGACT------------------------ATGTATAGGTTAATACATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCTTGTCCCAAGATAACATTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAATGT---AATGATAAGCAGTTCAATGGAACTGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTGAATGGAAGTTTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAGTCATAATAGTACAGTTGAATCAATCTATAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACGAGCATATTGTAACCTG------AGTAGAACTGACTGGAATAACACTTTAAAAAGGATAGTTACAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTCAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGCAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGATAGTACT---------------------------TGGAATGATACTACAGAGCCA------------AATAACACTGACGACACA---------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAGACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAACTGTTCATCACAGATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTCCGGACCAG---------AATGGTACT---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGATTAGCACCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---------CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTTCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACCTTCGAGGAAATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAAGCGTAATATACTCCCTACTTGAACACTCGCAGTACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTCAGTATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTATTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGATCCGC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTCAATTAGTGAATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGTTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAAATAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGGTGAGGGAACAGATAGGGTCCTAGAAATAGTACTAAGA------------------ATTTGTAGAGGCATACGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGACTTTGCTATAA

C.YOMI4024.UAB.EU578668
ATGAGAGTGAGGGGGACCAGGAGGAATTATCTGCCCTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTAAC---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAATACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAAACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAAGATATGATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTATTACTTTGAATTGCACTAATATTACCAACACTGGTAATAGCACTGGTAATAATATTACCAGC---------------------------------------------------------ACTAGTAATGCCACTGGTAATATTATCAATGATGATAGTAGGAACGACTTCGCAAACTGCTCTTTCAACATCACA---ACAAGTATAAGAGAT------AAGGTTAGTAAACAACATGCACTTTTTGATAGACTTGATGTAGTGCGAATAGATGATAAT------------------------------AATGAGACT------------------------ATGTATAGGTTAATACATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCTTGTCCCAAGATAACATTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAATGGAACTGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTGAATGGAAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGTTGAATCAATCTATAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACGAGCATATTGTAACCTG------AGTAGAACTGACTGGAATAACACTTTAAAAAGGATAGTTACAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTCAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGCAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGATAGTACT---------------------------TGGAATGATACTACAGAGCCA------------AATAACACTGACGACACA---------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAGACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAACTGTTCATCACAGATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTCCGGACCAG---------AATGGTACT---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGATTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCA---------CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTTCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCACCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTTCCATGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAAGCTTAATATACTCCCTACTTGAACACTCGCAGTACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTCAGTATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTATTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGATCCGC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCAGACGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTCAATTAGTGAATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGTTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAAATAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGGTGAGGGAACAGATAGGGTCCTAGAAATAGTACTAAGA------------------ATTTGTAGAGGCATACGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGACTTTGCTATAA

C.YOMI4024.UAB.EU578684
ATGAGAGTGAGGGGGACCAGGAGGAATTATCTGCCCTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTAAC---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAATACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAAACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAAGATATGATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTATTACTTTGAATTGCACTAACATTACCATCACTGGTAATACCACTGCT------------------------------------------------------------------------------------AATAATACTACTAGTATCAAAGATGATCGGGCAGACTTCACAAACTGCTCTTTCAACATCACA---ACAAGTATAAGAGAT------AAGGTTAGTAAACAATATGCACTTTTTGATAGACTTGATGTAGTGCCAATAGATGAT---------------------------------AATAAGACT------------------------ATGTATAGATTAATACATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCTTGTCCCAAGATAACATTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAATGGAACTGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTGAATGGAAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAGTCATAATAGTACAGTTGAATCAATCTGTAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAGTAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTG------AGTAGAGCTGACTGGAATAAAACTTTAAAAAGGATAGTTACAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTCAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATTCAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------------------------------------------------AGTAATACTACAGAGCCA------------AATAACACTGACAAAACA---------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAGACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAACTGTTCATCACAGATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTCCGGACCAG---------AATGGTACT---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCA---------CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTTCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTTCGAGGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAAGCGTAATATACTCCCTACTTGAACACTCGCAGTACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGGATTGGTTTAGTATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTATTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGATCCGC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGGCAGAGACAGATCCGGTCAATTAGTGAATGGATTCTTAGCACTTATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGTTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAAATAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGGTGAGGGGACAGATAGGGTCCTAGAAATAGTACAAAGA------------------ATTTGTAGAGGCATACGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGACTTTGCTATAA

C.YOMI4024.UAB.EU578676
ATGAGAGTGAGGGGGACCAGGAGGAATTATCTGCCCTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTAAC---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAATACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAAACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGTCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAAGATATGATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTATTACTTTGAATTGCACTAACATTACCATCACTGGTAATACCACTGCT------------------------------------------------------------------------------------AATAATACTACTAGTATCAAAGATGATCGGGCAGACTTCACAAACTGCTCTTTCAACATCACA---ACAAGTATAAGAGAT------AAGGTTAGTAAACAACATGCACTTTTTGATAGACTTGATGTAGTGCCAATAAAAGATGGTAGT---------------------------AATGAGACT------------------------ATATATAGGTTAATACATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCTTGTCCAAAGATAACATTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAATGGAACTGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTGAATGGAAGTCTAGCAGAAGAA---GATGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGTTGAATCAATCTATAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCATATTGTAACCTG------AGTGGAGCTGAATGGAATAACACTTTAAAAAGGATAGTTACAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTCAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATTCAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------------------------------------------------AATGATACTACAGAGTCA------------AATAACACTGACGACACA---------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAGACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAACTGTTCATCACAGATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTATTAACGAG---------AGTAATACC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCA---------CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTTCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTTCCATGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAAGCGTAATATACTCCCTACTTGAACACTCGCAGTACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGTATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTATTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGATCCGC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTCAATTAGTGAATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGTTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAAATAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGGTGAGGGGACAGATAGGGTCCTAGAAATAGTACAAAGA------------------ATTTGTAGAGGCATACGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGACTTTGCTATAA

C.YOMI4024.UAB.EU578680
ATGAGAGTGATGGGGACCAGGAGGAATTATCAGGACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTAAC---------GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAATACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAAACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGCGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAAGATATGATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTATTACTTTGAATTGCACTGATATTACCAACACTGGTAATAACACTGGTAATAAC------------------------------------------------------------------ACTGGT------AATAATAATACTAGTATCAAGGATGATAGTAAAGACTTCACAAACTGCTCTTTCAACATCACA---ACAAGTATAAGAGAT------AAGGTTAGTAAACAACATGCACTTTTTGATAGACTTGATGTAGTGCCAATAAAAGATGGTAGT---------------------------AATGAGACT------------------------ATATATAGGTTAATACATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCTTGTCCCAAGATAACATTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAATGGAACTGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTGAATGGAAGTTTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAGTCATAATAGTACAGTTGAATCAATCTATAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGACATAATAGGAGACATAAGACAAGCATATTGTAACCTG------AGTAGAGCTGACTGGAATAACACTTTAAAAAGGATAGTTACAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTCAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATTCAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------------------------------------------------AATGATACTACAGAGCCA------------AATAACACTGGTGACACA---------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAGACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAACTGTTCATCACAGATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTCCGGACCAG---------AATGGTACT---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCA---------CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTTCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTTTGATGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAAGCGTAATATACTCCCTACTTGAACACTCGCAGTACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTCAGTATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTATTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGATCCGC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTCAATTAGTGAATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGTTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAAATAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGGTGAGGGAACAGATAGGGTCCTAGAAATAGTACTAAGA------------------ATTTGTAGAGGCATACGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGACTTTGCTATAA

C.YOMI4024.UAB.EU578686
ATGAGAGTGAGGGGGACCAGGAGGAATTATCTGCCCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTAAC---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAATACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAAACTGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---AAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAAGATATGATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTATTACTTTGAATTGCACTAACATTACCATCACTGGTAATACCACTGCT------------------------------------------------------------------------------------AATAATACTACTAGTATCAAAGATGATCGGGCAGACTTCACAAACTGCTCTTTCAACATCACA---ACAGGTATAAGAGAT------AGGGTTAGTAAAAACTATGCACTTTTTAATAGACTTGATGTAGTGCCAATAGATAAT---------------------------------AATGAGACT------------------------ATGTATAGGTTAATACATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCTTGTCCAAAGATAACATTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAATGGAACTGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTGAATGGAAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAATCATAATAGTGCAGTTGAATCAATCTATAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAGTAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTG------AGTAGAGCTGAATGGAATAACACTTTAAAAAGGATAGTTACAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTCAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGCAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------------------------------------------------AATAATACTACAGAGCCA------------AATAACACTGACAAAACA---------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAGACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAACTGTTCATCACAGATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTATTAACGAG---------AGTAATACC---------------------------------GAGACCTTCAGGCCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---------CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTTCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGCTGGAGT---------------------------AATAAAACTTTTGATGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAAGCGAAATATACTCCCTACTTGAACTCTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTCAGTATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTATTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGATCCGC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTCAATTAGTGAATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAGATTCTGGGACGCGGG---------------GGTTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAATTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGGTGAGGGAACAGATAGGGTCCTAGAAATAGTACTAAGA------------------ATTTGTAGAGGCATACGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGACTTTGCTATAA

C.YOMI4024.UAB.EU578666
ATGAGAGTGAGGGGGACCAGGAGGAATTATCTGCCCTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTAAC---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAATACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAAACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAAGATATGATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTATTACTTTGAATTGCACTAACATTACCATCACTGGTAATACCACTGCT------------------------------------------------------------------------------------AATAATGCTACTAGTATCAAAGATGATCGGGCAGACTTCACAAACTGCTCTTTCAACATCACA---ACAGGTATAAGAGAT------AGGGTTAGTAAAAACTATGCACTTTTTGATAGACTTGATGTAGTGCCAATAGATAAT---------------------------------AATGAGACT------------------------ATGTATAGGTTAATACATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCTTGTCCAAAGATAACATTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAAGGGAACGGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTGAATGGAAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCCAAAATCATAATAGTACAGTTGAATCAATCTATAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAGTAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTG------AGTGGAGCTGACTGGAATAACACTTTAAAAAGGATAGTTATAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTCAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGCAATTCAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------------------------------------------------AATGATACTACAGAGCCA------------AATAACACTGACGACACA---------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAGACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAACTGTTCATCACAGATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTCCGGACCAG---------AATGGTACT---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---------CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTTCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTTCCATGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGACTTAATATACTCCCTACTTGAGCACTCGCAGTACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGTATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTATTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGATCCGC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTCAATTAGTGAATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGTTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAATTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGGTGAGGGGACAGATAGGGTCCTAGAAATAGTACAAAGA------------------ATTTGTAGAGGCATACGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGAGTTTGCTATAA

C.YOMI4024.UAB.EU578670
ATGAGAGTGATGGAGACCAAGAAGAATTATCTGCCCTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTGAA---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAATACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCAAAAGCATATAAAACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAATTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAAGATATGATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTATTACTTTGAATTGCACTAACATTACCATCACTGGTAATACCACTGCT------------------------------------------------------------------------------------AATAATACTACTAGTATCAAAGATGATCGGGCAGACTTCACAAACTGCTCTTTCAACATCACA---ACAGGTGTAAGAGAT------AGGGTTAGTAAAAACTATGCACTTTTTGATAGACTTGATGTAGTGCCAATAGATAAT---------------------------------AATGAGACT------------------------ATGTATAGGTTAATACATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCTTGTCCAAAGATAACATTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAATGGAACTGGACCATGTACAAATGTTAGTACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAGCTGCTGTTGAATGGAAGTTTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAGTCATAATAGTACAGTTGAATCAATCTATAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAGTAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTG------AGTAGAGCTGAATGGAATAACACTTTAAAAAGGATAGTTACAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTCAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGCAATTCAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------------------------------------------------TATGATACCACAGAGCCA------------AATAACACTGACGATACA---------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAGACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAACTGTTCATCACAGATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGACGGTGGTCCGGACCAG---------AATGGTACT---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGATTAGCACCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---------CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCCGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTTCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTTCAATGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAGACTTAATATACTCCCTACTTGAACACTCGCAGTACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGTATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTATTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGATCCGC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTCAATTAGTGAATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGTTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAAATAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGGTGAGGGGACAGATAGGGTCCTAGAAATAGTACAAAGA------------------ATTTGTAGAGGCATACGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGACTTTGCTATAA

C.YOMI4024.UAB.EU578675
ATGAGAGTGAGGGGGACCAGGAGGAATTATCTGCCCTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTAAC---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTATGGAAAGAAGCAAATACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAAACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAACTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAAGATATGATCAGTTTATGGGATCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTATTACTTTGAATTGCACTAATATTACCAACACTGGTAGTAACACTGGTAATAAC------------------------------------------------------------------------ACTGGTAATAATACTACTAGTATCAAGGATGATAGTAAAGACTTCACAAACTGCTCTTTCAACATCACA---ACAAGTATAAGAGAT------AAGGTTAGTAAACAATATGCACTTTTTGATAGACTTGATGTAGTGCCAATAGATGAT---------------------------------AATAAGACT------------------------ATGTATAGGTTAATACATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCTTGTCCCAAGATAACATTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAATGGAACTGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTGAATGGAAGTCTAGCAGAAGAA---AAGGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGTTGAATCAATCTATAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGCAATAATAGGAGACATAAGACAAGCATATTGTAACCTG------AGTAGAACTGACTGGAATAACACTTTAAAAAGGATAGTTACAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTCAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGCAATACAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------------------------------------------------AATAATACTACAGAGCCA------------AATAACACTGACAAAACA---------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAGACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAACTGTTCATCACAGATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTCCGGACCAG---------AATGGTACT---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGATTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCA---------CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTTCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTTCAATGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAAGCGTAATATACTCCCTACTTGAACACTCGCAGTACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAGTTGGTTCAGTATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATAATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTATTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGATCCGC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTCAATTAGTGAATGGATTCTTAGCACTCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGTTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAAATAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGGTGAGGGAACAGATAGGGTCCTAGAAATAGTACTAAGA------------------ATTTGTAGAGGCATACGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGACTTTGCTATAA

C.YOMI4024.UAB.EU578673
ATGAGAGTGATGGGGACCAGGAGGAATTATCAGGACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTAAC---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAATACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAAACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAAGATATGATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTATTACTTTGAATTGCACTAACATTACCATCACTGGTAATACCACTGCT---------------------------------------------------------------------------------------------------ATCAAAGATGATCGGGCAGACTTCACAAACTGCTCTTTCAACATCACA---ACAGGTATAAGAGAT------AGGGTTAGTAAAAACTATGCACTTTTTGATAGACTTGATGTAGTGCCAATAGATAAT---------------------------------AATGAGACT------------------------ATGTATAGGTTAATACATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCTTGTCCAAAGATAACATTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAATGGAACTGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTGAATGGAAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAATCATAATAGTGCAGTTGAATCAATCTATAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAGTAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTG------AGTAGAGCTGAATGGAATAACACTTTAAAAAGGATAGTTACAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTCAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGCAATTCAACACAACTGTTTAACAGTACTTGG---------------------------------------------------------AGTAATACTACAGAGCCA------------AATAACACTGACAAAACA---------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAGACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAACTGTTCATCACAGATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTATTAACGAG---------AGTAATACC---------------------------------GAGACCTTCAGGCCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---------CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTTCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGCTGGAGT---------------------------AATAAAACTTTTGACGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAAGCGAAATATACTCCCTACTTGAACTCTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTCAGTATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTATTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGATCCAC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGAAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTCAATTAGTGAATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAGATTCTGGGACGCGGG---------------GGTTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAATTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGGTGAGGGAACAGATAGGGTCCTAGAAATAGTACTAAGA------------------ATTTGTAGAGGCATACGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGATTTTGCTATAA

C.YOMI4024.UAB.EU578679
ATGAGAGTGAGGGGGACCAGGAGGAATTATCTGCCCTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTAAC---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTTTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAATACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAAACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAAGATATGATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTCAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTATTACTTTGAATTGCACTAATATTACCAACACTGGTAATAGCACTGGTAATAATATTACCAGC---------------------------------------------------------ACTAGTAATGCCACTGGTAATATTATCAATGATGATAGTAGGAACGACTTCGCAAACTGCTCTTTCAACATCACA---ACAAGTATAAGAGAT------AAGGTTAGTAAACAACATGCACTTTTTGATAGACTTGATGTAGTGCGAATAGATGATAAT------------------------------AATGAGACT------------------------ATGTATAGGTTAATACATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCTTGTCCAAAGATAACATTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAATGGAACTGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTGAATGGAAGTCTAGCAGAAGAA---GAGATAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAATCATAATAGTACAGTTGAATCAATCTATAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACGAGCATATTGTAACCTG------AGTAGAACTGACTGGAATAACACTTTAAAAAGGATAGTTACAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTCAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGCAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGATAGTACT---------------------------TGGAATGATACTACAGAGCCA------------AATAACACTGACGACACA---------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAGACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAACTGTTCATCACAGATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTCCGGACCAG---------AATGGTACT---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGATTAGCACCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCA---------CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTTCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAACACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTTTGATGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAAGCGAAATATACTCCCTACTTGAACTCTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGTATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTATTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGATCCGC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTCAATTAGTGAATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGTTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAAATAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGGTGAGGGGACAGATAGGGTCCTAGAAATAGTACTAAGA------------------ATTTGTAGAGGCATACGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGACTTTGCTATAA

C.YOMI4024.UAB.EU578685
ATGAGAGTGAGGGGGACCAGGAGGAATTATCTGCCCTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTAAC---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAATACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAAACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAAGATATGATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTATTACTTTGAATTGCACTAACATTACCATCACTGGTAATAACACTGGT------------------------------------------------------------------------------------AATAATACTACTAGTATCAAGGATGATAGTAAAGACTTCACAAACTGCTCTTTCAACATCACA---ACAAGTATAAGAGAT------AAGGTTAGTAAACAATATGCACTTTTTGATAGACTTGATGTAGTGCGAATAGATGATAAT------------------------------AATGAGACT------------------------ATGTATAGGTTAATACATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCTTGTCCAAAGATAACATTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAATGGAACTGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTGAATGGAAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCGCAAACAATGCCAAAATCATAATAGTACAGTTGAATCAATCTATAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGCAATAACAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTG------AGTAGAGCTGGCTGGAATAACACTTTAAAAAAGATAGTTACAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTCAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATTCAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------------------------------------------------AATGATACTACAGAGTCA------------AATAACACTGACGACACA---------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAGACAAATTATAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAACTGTTCATCACAGATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTATTAACGAG---------AGTAATACC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGATTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---------CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAGCTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTTCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTTCAATGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAAGCGTAATATACTCCCTACTTGAACACTCGCAGTACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTATGGGATTGGTTTAGTATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGATAGGTTTAAGAATAGTTATTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGATCCGC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTCAATTAGTGAATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGACCTACGGAGCCGGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGTTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAATTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGGTGAGGGGACAGATAGGGTCCTAGAAATAGTACAAAGA------------------ATTTGTAGAGGCATACGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGACTTTGCTATAA

C.YOMI4024.UAB.EU578671
ATGAGAGTGAGGGGGACCAGGAGGAATTATCTGCCCTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGTACTAAC---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAATACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAAACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAGTTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAAGATATGATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTATTACTTTGAACTGCACTAATATTACCAACACTGGTAATAGCACTGGTAATAATATTACCAGC---------------------------------------------------------ACTAGTAATGCCACTGGTAATATTATCAATGATGATAGTAGGAACGACTTCGCAAACTGCTCTTTCAACATCACA---ACAAGTATAAGAGAT------AAGGTTAGTAAACAACATGCACTTTTTGATAGACTTGATGTAGTGCGAATAGATGATAAT------------------------------AATGAGACT------------------------ATGTATAGGTTAATACATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCTTGTCCCAAGATAACATTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAATGGAACTGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTGAATGGAAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAATCATAATAGTGCAGTTGAATCAATCTATAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACGAGCATATTGTAACCTG------AGTAGAACTGACTGGAATAACACTTTAAAAAGGATAGTCACAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTCAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGCAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGATAGTACT---------------------------TGGAATAATACTACAGAGCCA------------AATAACACTGACAAAACA---------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAGACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAACTGTTCATCACAGATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTATTAACGAG---------AGTAATACC---------------------------------GAGACCTTCAGGCCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGAGTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---------CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTTCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTAGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTTCGAGGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAAGCTCAATATACTCCCTACTTGAACTCTCGCAGAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGGATTGGTTCAGTATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTATTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGATCCGC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTCAATTAGTGAATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGTTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAAATAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGGTGAGGGGACAGATAGGGTCCTAGAAATAGTACAAAGA------------------ATTTGTAGAGGCATACGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGACTTTGCTATAA

C.YOMI4024.UAB.EU578667
ATGAGAGTGAGGGGGACCAGGAGGAATTATCTGGACTTA---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTAAC---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAATACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAAACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAAGATATGATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTATTACTTTGAATTGCACTAATATTACCAACACTGGTAATAGCACTGGTAATAATATTACCAGC---------------------------------------------------------ACTAGTAATGCCACTGGTAATATTATCAATGATGATAGTAGGAACGACTTCGCAAACTGCTCTTTCAACATCACA---ACAAGTATAAGAGAT------AAGGTTAGTAAACAACATGCACTTTTTGATAGACTTGATGTAGTGCGAATAGATGATAAT------------------------------AATGAGACT------------------------ATGTATAGGTTAATACATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCTTGTCCCAAGATAACATTTGAACCAATTCCCATACACTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAATGGAACTGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTGAATGGAAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCGCAAACAATGCCAAAATCATAATAGTACAGTTGAATCAATCTATAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGATATAATAGGAGACATAAGACGAGCATATTGTAACCTG------AGTAGAACTGACTGGAATAACACTTTAAAAAGGATAGTTACAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTCAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGCAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------AATGATAGTACT---------------------------TGGAATGATACTACAGAGCCA------------AATAACACTGACGACACA---------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAGACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAACTGTTCATCACAGATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTATTAACGAG---------AGTAATACC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGATTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCA---------CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTTCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTTCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTTCGAGGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAAGCATAATATACTCCCTACTTGAACACTCGCAGTACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTCAGTATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAATAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTATTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGATCCGC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGATCAATTAGTGAATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGTTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAAATAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGGTGAGGGGACAGATAGGGTCCTAGAAATAGTACTAAGA------------------ATTTGTAGAGGCATACGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGACTTTGCTATAA

C.YOMI4024.UAB.EU578683
ATGAGAGTGAGGGGGACCAGGAGGAATTATCTGCCCTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTAAC---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCAGTGTGGAAAGAAGCAAATACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAAACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAAGATATGATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTATTACTTTGAATTGCACTGATATTACCAACACTGGTAATAACACTGGTAATAAC------------------------------------------------------------------ACTGGT------AATAATACTACTAGTATCAAGGATGATAGTAAAGACTTCGCAAACTGCTCTTTCAACATCACA---ACAAGTATAAGAGAT------AGGGTTAGTAAAGACTATGCACTTTTTGATAGACTTGATATAGTGTCAATAGATAATGAT------------------------------AATAAGACT------------------------ATGTATAGGTTAATACATTGTAACACCTCAGTCATCACACAGGCTTGTCCAAAGATAACATTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAATGGAACTGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTGAATGGAAGTCTAGCAGAAGAA---GATGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAATTATAATAGTACAGTTGAATCAATCTATAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAGTAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTG------AGTAGAACTGACTGGAATAACACTTTAAAAAGGATAGTTACAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAGACA---ATAGTCTTCAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGTAATTCAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------------------------------------------------AATGATACTACAGAGCTA------------AATAACACTGACGACACA---------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAGACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAACTGTTCATCACAGATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTCCGGACCAG---------AATGGTACT---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGATTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCA---------CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTTCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTTCAATGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAAGCGTAATATACTCCCTACTTGAACACTCGCAGTACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGGATTGGTTCAGTATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAGAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTATTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGATCCGC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTCAATTAGTGAATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGTTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAAATAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGGTGAGGGAACAGATAGGGTCCTAGAAATAGTACTAAGG------------------ATTTGTAGAGGCATACGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGACTTTGCTATAA

C.YOMI4024.UAB.EU578669
ATGAGAGTGAGGGGGACCAGGAGGAATTATCTGCCCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTAAC---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAATACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCAAAAGCATATAAAACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAAGATATGATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTATTACTTTGAATTGCACTGATATTACCAACAATGGTAATAACACTGGTAATAAC------------------------------------------------------------------ACTGGT------AAGAATGATACTAGTATCAAGGATGATAGTAAAGACTTCACAAACTGCTCTTTCAACATCACA---ACAAGTATAAGAGAT------AAGGTTAGTAAACAATATGCACTTTTTGATAGACTTGATGTAGTGCCAATAAATGAT---------------------------------AATAAGACT------------------------ATGTATAGATTAATACATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCTTGTCCCAAGATAACATTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAATGGAACTGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTGAATGGAAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCGCAAACAATGCCAAAATCATAATAGTACAGTTGAATCAATCTATAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAGTAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTG------AGTAGAGCTGACTGGAATAACACTTTAAAAAGGATAGTTACAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTCAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGCAATTCAACAAAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------------------------------------------------AATGATACCACAGAGCCA------------AATAACACTGACGATACA---------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAGACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAACTGTTCATCACAGATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTGGTAACGAG---------AATGGTACT---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGATTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCA---------CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTTCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATCTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTTCCATGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAATGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAAGCTTAATATACTCCCTACTTGAACACTCGCAGTACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTCAGTATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTATTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGATCCGC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCAGACGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTCAATTAGTGAATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGTTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAATTAAAGAGTAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGGTGAGGGAACAGATAGGGTCCTAGAAATAGTACTAAGA------------------ATTTGTAGAGGCATACGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGACTTTGCTATAA

C.YOMI4024.UAB.EU578681
ATGAGAGTGATGGAGACCAAGAAGAATTATCTGCCCTTG---------TGGAAATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTAAC---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCAGTGTGGAAAGAAGCAAATACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAAACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACGGACCCCAGCCCACAAGAACTAGTATTG---GAAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAAGATATGATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTATTACTTTGAATTGCACTAACATTACCATCACTGGTAATACCACTGCT------------------------------------------------------------------------------------AATAATACTACTAGTATCAAAGATGATCGGGCAGACTTCACAAACTGCTCTTTCAACATCACA---ACAAGTATAAGAGAT------AAGGTTAGTAAACAATATGCACTTTTTGATAGACTTGATGTAGTGCCAATAGATGAT---------------------------------AATAAGACT------------------------ATGTATAGATTAATACATTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCTTGTCCCAAGATAACATTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAATGGAACTGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTGAATGGAAGTCTAGCAGAAAAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAGTCATAATAGTACAGTTGAATCAATCTATAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGAGCAATAGTAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTG------AGTAGAGCTGACTGGAATAACACTTTAAAAAGGATAGTTACAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTCAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGCAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------------------------------------------------AGTAATACTACAGAGCCA------------AATAACACTGACAAAACA---------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAGACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAACTGTTCATCACAGATTACAGGGCTGATATTAACAAGAGATGGTGGTATTAACGAG---------AGTAATACC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGATTAGCACCC---ACCAAGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCA---------CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---ACGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTTCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGTTGGAGT---------------------------AATAAAACTTTCAATGAGATTTGGGAG---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAAGCATAATATACTCCCTACTTGAACACTCGCAG-TCCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAGTATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTAGTAGGTTTAAGAATAGTTATTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGATCCGC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTCAATTAGTGAATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGTTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAAATAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGGTGAGGGGACAGATAGGATCCTAGAAATAGTACAAAGA------------------ATTTGTAGAGGCATACGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGACTTTGCTATAA

C.YOMI4024.UAB.EU578672
ATGAGAGTGAGGGGGACCAGGAGGAATTATCTGCCCTTG---------TGGAGATGGGGC------------------------ACCATGCTCCTTGGAATGTTGATGATC------------TGTAGTGCTAAC---------GAAGAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAAATACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATAAAACAGAGGCACATAAT---GTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAGCCCACAAGAAGTAGTATTG---GGAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAAATGCATGAAGATATGATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTATTACTTTGAATTGCACTAACATTACCATCACTGGTAATACCACTGCT------------------------------------------------------------------------------------AATAATACTACTAATATCAAAGATGATCGGGCAGACTTCACAAACTGCTCTTTCAACATCACA---ACAGGTATAAGAGAT------AGGGTTAGTAAAAACTATGCACTTTTTGATAGACTTGATGTAGTGCCAATAGATAAT---------------------------------AATGAGACT------------------------ATGTATAGGTTAATACATTGTAACACCTCAATCATTACACAGGCTTGTCCAAAGATAACATTTGAACCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGCTTCTAAAGTGT---AATGATAAGCAGTTCAATGGAACTGGACCATGTACAAATGTTAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAAGCCAGTAGTGTCAACTCAACTGCTGTTGAATGGAAGTCTAGCAGAAGAA---GAGGTAGTAATCAGATCTGAAAATTTCACAAACAATGCTAAAATCATAATAGTGCAGTTAAATCAATCTATAACAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGTATACCTATAGGA------------CCGGGGAGA---GCATTTTATGCAACAGGACAAATAGTAGGAGACATAAGACAAGCACATTGTAACCTG------AGTAGAGCTGAATGGAATAACACTTTAAAAAGGATAGTTACAAAATTAAAA---GAACAATTTGGG------------AATAAAACA---ATAGTCTTCAATCGA---------TCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAATGCACACTTTTAATTGTGGAGGGGAATTCTTCTACTGCAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG---------------------------------------------------------AATAATACTACAGAGCCA------------AATAACACTGACAAAACA---------------------ATCACACTCCCATGTAGAATAAGACAAATTGTAAACAGGTGGCAGGAAGTAGGAAGAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGCGGACAAATTAACTGTTCATCACAGATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTCCGGACCAG---------AATGGTACC---------------------------------GAGACCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGA---AGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCA---TTAGGATTAGCACCC---ACCAGGGCAAGGAGAAGAGTGGTGCAGAGAGAA---AAAAGAGCAGCG---------CTAGGA---GCTGTG---TTCCTT---GGG---------TTCTTGGGA---GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCGTCAATA---GCGCTGACGGTACAGGCCAGACTACTATTGTCTGGTATAGTGCAACAGCAGAGCAATCTGCTGAGAGCTATTGAGGCGCAACAACATATGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTTCAGGCAAGA---GTCCTGGCTATAGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATACTAGCTGGAGT---------------------------AATAAAACTTTTGATGAGATTTGGGAT---AACATGACCTGGATGGAGTGGGAAAGAGAAATTGAC------AATTATACAAGCGAAATATACTCCCTACTTGAACTCTCGCAAAACCAACAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAGTGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTCAGTATAACAAACTGGCTGTGGTATATAAAAATATTTATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTATTGCTGTACTTTCTGTAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATACTCACCATTATCATTCCAGATCCGC---CTCCCAGCTCCGAGGGGA------CCCGACAGGCCCGACGGAACAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCGGTCAATTAGTGAATGGATTCTTAGCAATCATCTGGGACGACCTACGGAGCCTGTGCCTTTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAGCGAGGATTGTGGAGATTCTGGGACGCAGG---------------GGTTGGGAAGCCCTCAAGTATTGGTGG---AATCTCCTGCAGTATTGG---------------------------------------------------AGTCAGGAATTAAAGAATAGTGCTGTTAGTTTGCTTAATGCCACAGCTATAGCAGTAGGTGAGGGGACAGATAGGGTCCTAGAAATAGTACAAAGA------------------ATTTGTAGAGGCATACGCAACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTAGAAAGGAGTTTGCTATAA

