	Sequence name
	Amino acid sequence

	HsPax1
	TYGEVNQLGGVFVNGRPLPNAIRLRIVELAQLGIRPCDISRQLRVSHGCVSKILARYNETGSILPGAIGGSKPRVTTPNVVKHIRDYKQGDPGIFAWEIRDRLLADGVCDKYNVPSVSSISRILRNKI

	HsPax2
	GHGGVNQLGGVFVNGRPLPDVVRQRIVELAHQGVRPCDISRQLRVSHGCVSKILGRYYETGSIKPGVIGGSKPKVATPKVVDKIAEYKRQNPTMFAWEIRDRLLAEGICDNDTVPSVSSINRIIRTKV

	HsPax3
	GQGRVNQLGGVFINGRPLPNHIRHKIVEMAHHGIRPCVISRQLRVSHGCVSKILCRYQETGSIRPGAIGGSKPKVTTPDVEKKIEEYKRENPGMFSWEIRDKLLKDAVCDRNTVPSVSSISRILRSKF

	HsPax4
	MNQLGGLFVNGRPLPLDTRQQIVRLAVSGMRPCDISRILKVSNGCVSKILGRYYRTGVLEPKGIGGSKPRLATPPVVARIAQLKGECPALFAWEIQRQLCAEGLCTQDKTPSVSSINRVLRALQ

	HsPax5
	GHGGVNQLGGVFVNGRPLPDVVRQRIVELAHQGVRPCDISRQLRVSHGCVSKILGRYYETGSIKPGVIGGSKPKVATPKVVEKIAEYKRQNPTMFAWEIRDRLLAERVCDNDTVPSVSSINRIIRTKV

	HsPax6
	SHSGVNQLGGVFVNGRPLPDSTRQKIVELAHSGARPCDISRILQVSNGCVSKILGRYYETGSIRPRAIGGSKPRVATPEVVSKIAQYKRECPSIFAWEIRDRLLSEGVCTNDNIPSVSSINRVLRNLA 

	HsPax7
	GQGRVNQLGGVFINGRPLPNHIRHKIVEMAHHGIRPCVISRQLRVSHGCVSKILCRYQETGSIRPGAIGGSKPRVATPDVEKKIEEYKRENPGMFSWEIRDRLLKDGHCDRSTVPSVSSISRVLRIKF

	HsPax8
	GHGGLNQLGGAFVNGRPLPEVVRQRIVDLAHQGVRPCDISRQLRVSHGCVSKILGRYYETGSIRPGVIGGSKPKVATPKVVEKIGDYKRQNPTMFAWEIRDRLLAEGVCDNDTVPSVSSINRIIRTKV

	HsPax9
	AFGEVNQLGGVFVNGRPLPNAIRLRIVELAQLGIRPCDISRQLRVSHGCVSKILARYNETGSILPGAIGGSKPRVTTPTVVKHIRTYKQRDPGIFAWEIRDRLLADGVCDKYNVPSVSSISRILRNKI

	DmPoxm
	QYGEVNQLGGVFVNGRPLPNATRMRIVELARLGIRPCDISRQLRVSHGCVSKILARYHETGSILPGAIGGSKPRVTTPKVVNYIRELKQRDPGIFAWEIRDRLLSEGICDKTNVPSVSSISRILRNKL

	Dmsv
	GHGGVNQLGGVFVNGRPLPDVVRQRIVELAHNGVRPCDISRQLRVSHGCVSKILSRYYETGSFKAGVIGGSKPKVATPPVVDAIANYKRENPTMFAWEIRDRLLAEAICSQDNVPSVSSINRIVRNKA

	DmPoxn
	GQGRVNQLGGVFINGRPLPNHIRLKIVEMAASGVRPCVISRQLRVSHGCVSKILNRYQETGSIRPGVIGGSKPKVTSPEIETRIDELRKENPSIFSWEIREKLIKEGFADPPSTSSISRLLRGSD

	Dmprd
	GQGRVNQLGGVFINGRPLPNHIRHKIVEMAHHGIRPCVISRQLRVSHGCVSKILCRYQETGSIRPGAIGGSKPKVTTPDVEKKIEEYKRENPGMFSWEIRDKLLKDAVCDRNTVPSVSSISRILRSKF

	Dmgsb
	GQGRVNQLGGVFINGRPLPNHIRRQIVEMAAAGVRPCVISRQLRVSHGCVSKILNRFQETGSIRPGVIGGSKPRVATPDIESRIEELKQSQPGIFSWEIRAKLIEAGVCDKQNAPSVSSISRLLRGSS

	Dmgsbn
	GQGRVNQLGGVFINGRPLPNHIRLKIVEMAASGVRPCVISRQLRVSHGCVSKILNRYQETGSIRPGVIGGSKPKVTSPEIETRIDELRKENPSIFSWEIREKLIKEGFADPPSTSSISRLLRGSD

	Dmey
	CHSGVNQLGGVFVGGRPLPDSTRQKIVELAHSGARPCDISRILQVSNGCVSKILGRYYETGSIRPRAIGGSKPRVATAEVVSKISQYKRECPSIFAWEIRDRLLQENVCTNDNIPSVSSINRVLRNLA 

	Dmtoy
	GHSGINQLGGVYVNGRPLPDSTRQKIVELAHSGARPCDISRILQVSNGCVSKILGRYYETGSIKPRAIGGSKPRVATTPVVQKIADYKRECPSIFAWEIRDRLLSEQVCNSDNIPSVSSINRVLRNLA 

	Dmeyg
	EFSRFGLRGYDIAQHMLTQQGAVSKLLGSLRPGLIGGSKPKVATPTVVSKIEQYKRENPTIFAWEIRERLISEGVCTNATAPSVSSINRILRNRA

	Dmtoe
	ELSRFGLRGYDLAQHMLSQQGAVSKLLGTLRPGLIGGSKPKVATPTVVSKIEQYKRENPTIFAWEIRERLITEGVCTNATAPSVSSINRILRNRA  

	TtPax1/9a
	LFGEVNQLGGVYVNGRPLPNEVRLQIVKLAQLGIRPCQISRHLRVSHGCVSKILTRYYETGSIFPGSIGGSKPRVTTPEVVSYIRKLKQNDPTIFAWEIRERLLTDGLCDKHNIPSVSSISRILRNKP

	TtPax1/9b
	TYGEVNQLGGVFVNGRPLPNAIRLRIVELAQLGVRPCDISRQLRVSHGCVSKILARYHETGSILPGAIGGSKPRVTTPKVVAYIKDLKQKDPGIFAWEIRDRLLADGICDKYNVPSVSSISRILRNKI

	TtPax2/5/8a
	HGCVSKILGRYYETGSIKPGVIGGSKPKVATPKVVEAISTYKKQNPTMFAWEIRDRLLADGVCDQDNIPSVSSINRIVRNKA

	TtPax2/5/8b
	SHGGVNQLGGMFVNGRPLPDMVRQRIVEMAHQGIRPCDISRQLRVSHGCVSKILGRFYETGSIKPGVIGGSKPKVATPKVVEAISLYKKQNPTMFAWEIRDRLLSDGVCDQESIPSVSSINRIVRNKA

	TtPax2/5/8c
	HGGINQLGGMFVNGRPLPDMVRQRIVEMAHQGVRPCDISRQLRVSHGCVSKILGRFYETGSIKPGVIGGSKPKVATPKVVDAISNYKKQNPTMFAWEIRDRLLADGICDQDNIPSVSSINRIVRNKA

	TtPax2/5/8d
	HGGVNQLGGVFVNGRPLPDIVRQRIVELAHQGVRPCDISRQLRVSHGCVSKILGRYYETGSIKPGVIGGSKPKVATPKVVDAIASYKKQNPTMFAWEIRDRLLADGICDQDNIPSVSSINRIVRNKA

	TtPax3/7a
	GQGRVNQLGGVFINGRPLPNHIRLKIVEMAAAGIRPCVISRQLRVSHGCVSKILNRYQETGSIRPGVIGGSKPRVASPDVEKKIEEYKKENPGIFSWEIRDRLVKEGYCDRGTAPSVSSISRLLRGNG

	TtPax3/7b
	RPCVISRKLKVSHGCVSKILNRYQETGSIRPGVKAESKPRATSPDEGQNIEDSQNKKACIYTWEMCDRLIKDGDCDKRSAITASSVSRTLRGGI

	TtPax4/6a
	TRQKIVELAHSGARPCDIARILQVSNGCVSKILGRYYETGSIRPRAIGGSKPRVATPPVVAKIAHYKRECPSIFAR  

	TtPax4/6b
	INQLGGIYVNGRPLPDSTRQKIVELAHSGARPCDISRILQVSNGCVSKILGRYYETGSIRPRAIGGSKPRVATPDVVSNIAQYKRECPSIFAWEIRDRLLSDGICTNDNVPSVSSINRVLRNLA

	TtPax4/6c
	EFSPYGLRPYDFARHFLTSQTTVSKILGRYYETGSLRPGVIGGSKPKVATPTVVAKIEQYKRENPTIFAWEIRERLISERVCTNNTAPSVSSINRILRNRA

	TtPax4/6d
	EMTPYSLQPYDFVRHLLMSQNTVSKILGRCYETGALRQGIVGGSKPKVATPEVVAKIEQYKRENPTIFAWEIRERLISEGVCVNNTAPSVSSINRILRNRA

	PsTrans
	RHGTTSLFAALDVATGEVIGRLKRQHRSVEFLSFLPADVPIHLIMDNYATHKNDKVKAWLAAHPRYSIHFTPTSASWMNLVERFFSTLSEKWIKRQAHVSVKDLEASIEYYLETYNQNPKPFRWHK
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