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	Name
	sequence
	Length
	emm types containing this spacer

	CRISPR01

	3
	AGGAATATCCGCGATAATTAATTGCGCTCT
	30
	1

	16
	GATTGACCACAACATCCAACGCTTAGGTTAT
	31
	12

	17
	AATAGAGCTAGACAAAAAATTGAGTTTGAC
	30
	12,28

	18
	CTTCGTCAAAAGTCAAAGGGAAAAGGAAGA
	30
	1

	19
	TTATATGAACATAACTCAATTTGTAAAAAA
	30
	1

	20
	AGTGCCGAGGAAAAATTAGGTGCGCTTGGC
	30
	1

	21
	TAAATTTGTTTAGCAGGTAAACCGTGCTTT
	30
	1

	22
	TTCAGCACACTGAGACTTGTTGAGTTCCAT
	30
	1

	23
	GGGTGGTTGGCTGACGCATCGCAATATTAA
	30
	1

	28
	GACATATTAACGTCCTTTCTCCTGCTTTCC
	30
	28

	36
	TGCTCCAGATGGATTTTTAAACTGATTATT
	30
	28

	37
	TAGAAATTGACAATGCTTTTTCTTTTGTCT
	30
	28

	44
	TGCGCTGGTTGATTTCTTCTTGCGCTTTTT
	30
	1

	77
	AGGAATATCCGCAATAATTAATTGCGCTCTGTT
	33
	1

	CRISPR02

	205
	TGTCCGCATACCTTGATTTGAGCGAGTAAACTC
	33
	1

	208
	ATCGATTTTGCAGATAAAAGGAAACATAGAGTTC
	34
	12

	209
	AGATTCGGCTAGATATTCTAAAAAATCGATAAAGC
	35
	12

	210
	TCCAACTTTTGTAAAAGTAGAATTTGCTACGTTTG
	35
	12

	211
	ATTATTTTATTAAAGTTATCACGTAAATTTTGCAA
	35
	12

	212
	CATTATATGAACAATGCCTTTGCGGAATTAGTT
	33
	12

	213
	AAAAAGCATATCACGAAAATCACCAATTACATCAG
	35
	1

	214
	AAGTCATTTTCTGCTTCTGCTAGGTTTGCTTTA
	33
	1

	215
	TTTTTACTTTGATTACATCCCGCAATGTCACAGC
	34
	1

	224
	AATTTCATCTCCTGCATCTTGATCAGTTAGGGTTAC
	36
	12

	225
	ATGAACTAGGACATATTGAACATGATTCTGGCCAAT
	36
	12

	226
	TACTAGCGTTGAGATAGCCGGTATTAATCTTACC
	34
	4

	227
	ATTTCGTCACCTCCTCAATCAATAATAGAGTCA
	33
	4

	228
	CTAAGATGATACCAGTTACAATACCGATTTTAAGC
	35
	4

	229
	AAATAATTACATGACTAGCCAATACACCCACATA
	34
	4,28

	230
	TTCATGAGCTTCTTTACTCTCAAAGTAAGAGTG
	33
	4,28

	237
	CCAAAGGCTGAACAAGGTGTTCGTAATCTCGTG
	33
	12

	250
	TCACATAGCAAAATGCGGTTATTGTGGTGCCCCTT
	35
	12

	251
	GCGCATAGCTTGACTAGGCTTGTATTTATTACCG
	34
	12

	252
	TATAATGATGGCACACTCTTCACCAATTGATACA
	34
	12

	289
	ATGAACTAGGACATATTGAACATGATTTAGGGTAAT
	36
	12




