
Table S2. Contraction phase of primary CD8 responses without and with CD4 help 

Fold change p value Fold change p value
H2ax 3,1 0,003 1,6 0,16

Mre11 1,1 0,75 -1,3 0,13

Rad50 1,3 0,42 1,1 0,36

Atm -1,1 0,97 -1,3 0,07

Brca1 2,0 0,09 2,6 0,27

Tp53 -1,2 0,16 -1,5 0,04

H2ax 3,1 0,003 1,6 0,16

Rad9a 1,1 0,72 -1,2 0,43

Rad9b -2,4 0,0006 -2,3 0,02

Rad1 1,1 0,72 -1,2 0,33

Hus1 1,5 0,18 1,1 1,08

Rad17 1,1 0,73 -1,1 0,52

Brca1 2,0 0,09 2,6 0,27

Chk1 3,06 0,06 1,94 0,16

Xrcc6 -1,1 0,52 -1,5 0,14

Prkdc 1,2 0,40 -1,1 0,52

Rad52 1,2 0,59 -1,5 0,16

Rad51 3,9 0,06 3,9 0,03

Rad51b 1,9 0,06 1,4 0,44

Rad51c 1,7 0,11 1,5 0,41

Xrcc2 1,3 0,21 1,5 0,15

Xrcc3 -2,1 0,23 -2,0 0,008

Rad54 1,1 0,63 -1,0 0,85

Brca2 1,4 0,46 1,4 0,49

Pold 1,5 0,02 1,2 0,51

Lig1 3,4 0,02 1,8 0,09

Mpg 1,3 0,43 1,1 0,76

Ogg1 1,2 0,44 -1,2 0,42

Tdg 1,1 0,73 -1,1 0,77

Ung 1,2 0,51 1,1 0,69

Apex1 -1,1 0,38 -1,3 0,08

Parp1 1,5 0,04 1,2 0,45

Parp2 -1,3 0,22 -1,7 0,02

Xrcc1 -1,2 0,69 -1,3 0,14

Xpa 1,2 0,52 1,0 0,84

Xpc -1,2 0,56 -1,1 0,62

Rad23a 1,1 0,7 -1,0 0,89

Ercc1 1,3 0,33 -1,1 0,5

Pold 1,5 0,02 1,2 0,51

Msh2 1,5 0,05 1,1 0,63

Msh3 1,3 0,41 -1,2 0,23

Mlh1 -1,3 0,94 -1,3 0,55

Mlh3 -1,2 0,5 -2,1 0,008

Pms1 -1,0 0,96 -1,2 0,33

Pms2 0,4 1,22 1,0 0,99

Trex1 1,2 0,48 1,4 0,25
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Mgmt -4,6 0,06 -12,2 0,04
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Statistical significance was set at p < 0,05 and shown in bold.  
Up-regulation is shown in red and down-regulation in blue.	
  


