GG
ATCCS3103
PELG

PELS
LRHHDP2
LRHHDP3
LH52-1
ATCCE530
LC705
HHOOL
ES00
ROO11
ATCC21052
Consensus

GG
ATCC53103
PELG

PELS
LRHHDP2
LRHHDP3
LHS52-1
ATCC8530
LC705
HH001
E&00
ROO11
ATCC21052
Consensus

GG
ATCCS3103
PELG

PELS
LRHHDP2
LRHHDP3
LH52-1
ATCCE530
LC705
HHOO1
ES00
ROO11
ATCC21052
Consensus

GG
ATCC53103
PELG

PELS
LRHHDPZ2
LRHHDP3
LHS52-1
ATCC8530
LC705
HHOO01
E&00
ROO11
ATCC21052
Consensus

GG
ATCC53103
PELG

PELS
LRHHDP2
LRHHDP3
LHS2-1
ATCCB530
LC705
HHOO01
E&00
ROO11
ATCC21052
Consensus

1 10 20 30 4 50 60 FO 80 90 100 110 120 130
1 1
TTTCCGGTACARCGATGGTCCCGT TTGATGCCGAGCC TGCTARAATGCACGTACCCARTGACAGCTATCCAGTAGCCGATGCTGACGGGCACTATGC TTATGACARGCTCGTGGATTTARAAGAGCTGCA
TTTCCGGTACARCGATGGTCCCGTTTGATGCCGAGCCTGCTARARATGCACGTACCCAATGACAGCTATCCAGTAGCCGATGLTGACGGGCACTATGCTTATGACARGCTCGTGGATT TARAARGAGCTGCA
TTTCCGGTACARCGATGGTCCCGTTTGATGCCGAGCCTGCTARARATGCACGTACCCAATGACAGCTATCCAGTAGCCGATGLTGACGGGCACTATGCTTATGACARGCTCGTGGATT TARAARGAGCTGCA
TTTCCGGTACARCGATGGTCCCGTTTGATGCCGAGCCTGCTARARATGCACGTACCCAATGACAGCTATCCAGTAGCCGATGCTGACGGGCACTATGCTTATGACARGCTCGTGGATT TARARGAGCTGCA
TTTCCGGTACARCGATGGTCCCGTTTGATGCCGAGCCTGCTARARATGCACGTACCCAATGACAGCTATCCAGTAGCCGATGCTGACGGGCACTATGCTTATGACARGCTCGTGGATT TARARGAGCTGCA
TTTCCGGTACARCGATGGTCCCGTTTGATGCCGAGCCTGCTARARATGCACGTACCCAATGACAGCTATCCAGTAGCCGATGCTGACGGGCACTATGCTTATGACARGCTCGTGGATT TARARGAGCTGCA
TTTCCGGTACARCGATGGTCCCGT TTGATGCCGAGCC TGCTARAATGCACGTACCCARTGACAGCTATCCAGTAGCCGATGCTGACGGGCACTATGC TTATGACARGCTCGTGGATTTARAAGAGCTGCA
TTTCCGGTACARCGATGGTCCCGT TTGATGCCGAGCC TGCTARAATGCACGTACCCARTGACAGCTATCCAGTAGCCGATGCTGACGGGCACTATGC TTATGACARGCTCGTGGATTTARAAGAGCTGCA
TTTCCGGTACARCGATGGTCCCGTTTGATGCCGAGCCTGCTARARATGCACGTACCCAATGACAGCTATCCAGTAGCCGATGLTGACGGGCACTATGCTTATGACARGCTCGTGGATT TARAARGAGCTGCA
TTTCCGGTACARCGATGGTCCCGTTTGATGCCGAGCCTGCTARARATGCACGTACCCAATGACAGCTATCCAGTAGCCGATGLTGACGGGCACTATGCTTATGACARGCTCGTGGATT TARAARGAGCTGCA
TTTCCGGTACARCGATGGTCCCGTTTGATGCCGAGCCTGCTARARATGCACGTACCCAATGACAGCTATCCAGTAGCCGATGCTGACGGGCACTATGCTTATGACARGCTCGTGGATT TARARGAGCTGCA
TTTCCGGTACARCGATGGTCCCGTTTGATGCCGAGCCTGCTARARATGCACGTACCCAATGACAGCTATCCAGTAGCCGATGCTGACGGGCACTATGCTTATGACARGCTTGTGGATT TARAGGAGCTGCA
TTTCCGGTACARCGATGGTCCCGTTTGATGCCGAGCCTGCTARAATGCACGTACCCAATGACAGCTATCCAGTAGCCGATGCTGACGGGCACTATGCTTATGACARGCTTGTGGATT TARAGGAGCTGCA
TTTCCGGTACARCGATGGTCCCGT TTGATGCCGAGCC TGCTARAATGCACGTACCCARTGACAGCTATCCAGTAGCCGATGCTGACGEGCACTATGC TTATGACARGCTCGTGGATTTAARAAGAGCTGCA

131 140 150 160 170 180 190 200 210 220 230 240 250 260
1 1
GARGGCGTTCARGGCAGCATTTGGTAGTGARGATTTGCARTTAGATARACGGGT TGTTTACATTCATGGTGTTCCGGACAGT TTGGARCTTCCAGATACGGT TAAARGGAACCGTCATGARCTATGATGCA
GARGGCGTTCARGGCAGCATTTGGTAGTGARGATTTGCARTTAGATARACGGGT TGTTTACATTCATGGTGTTCCGGACAGT TTGGARCTTCCAGATACGGT TAAARGGAACCGTCATGARCTATGATGCA
GARGGCGTTCARGGCAGCATTTGGTAGTGARGATTTGCARTTAGATARACGGGT TGTTTACATTCATGGTGTTCCGGACAGT TTGGARCTTCCAGATACGGT TAAARGGAACCGTCATGARCTATGATGCA
GARGGCGTTCARGGCAGCATTTGGTAGTGAAGATTTGCARTTAGATAAACGGGT TGTTTACATTCATGGTGTTCCGGACAGT TTGGARCTTCCAGATACGGT TARRGGAARCCGTCATGAACTATGATGCA
GARGGCGTTCARGGCAGCATTTGGTAGTGARGATTTGCARTTGGATARACGGGT TGTTTACATTCATGGGGTTCCGGACAGT TTGGARCTTCCAGATACGGT TAARGGAACCGTCATGARCTATGATGCA
GARGGCGTTCARGGCAGCATTTGGTAGTGARGATTTGCARTTGGATARACGGGT TGTTTACATTCATGGGGTTCCGGACAGT TTGGARCTTCCAGATACGGT TAARGGAACCGTCATGARCTATGATGCA
GARGGCGTTCARGGCAGCATTTGGTAGTGARGATTTGCARTTGGATARACGGGT TGTTTACATTCATGGGGTTCCGGACAGT TTGGARCTTCCAGATACGGT TAARGGAACCGTCATGARCTATGATGCA
GARGGCGTTCARGGCAGCATTTGGTAGTGARGATTTGCARTTGGATARACGGGT TGTTTACATTCATGGGGTTCCGGACAGT TTGGARCTTCCAGATACGGT TAARGGAACCGTCATGARCTATGATGCA
GARGGCGTTCARGGCAGCATTTGGTAGTGARGATTTGCARTTGGATARACGGGT TGTTTACATTCATGGGGTTCCGGACAGT TTGGARCTTCCAGATACGGT TAARGGAACCGTCATGARCTATGATGCA
GARGGCGTTCARGGCAGCATTTGGTAGTGAAGATTTGCARTTGGATARACGGGT TGTTTACATTCATGGGGTTCCGGACAGT TTGGARCTTCCAGATACGGT TAARGGAACCGTCATGARCTATGATGLA
GARGGCGTTCARGGCAGCATTTGGTAGTGAAGATTTGCARTTGGATAAACGGGT TGTTTACATTCATGGGGTTCCGGACAGT TTGGARCTTCCAGATACGGT TARRGGAARCCGTCATGAACTATGATGCA
GARGGCGTTCARGGCAGCATTTGGTAGTGARGATTTGCARTTAGATARACGGGT TGTTTACATTCATGGCGTTCCGGACAGT TTGGARCTTCCAGATACGGT TAAARGGAACCGTCATGARCTATGATGCA
GARGGCGTTCARGGCAGCATTTGGTAGTGARGATTTGCARTTAGATARACGGGT TGTTTACATTCATGGCGTTCCGGACAGT TTGGARCTTCCAGATACGGT TAARGGAACCGTCATGARCTATGATGCA
GARGGCGTTCARGGCAGCATTTGGTAGTGARGATTTGCAATTgGATARACGGGT TGTTTACATTCATGGEGTTCCGGACAGT TTGGARCTTCCAGATACGGT TRAARGGAACCGTCATGARCTATGATGCA

261 270 280 290 300 310 320 330 340 350 360 370 380 390
1 1
CACGTCACACTGCCARTTGCCGTGGGTARAATTGTCCGCGCTTAGTAGCARARTATARTTTARTARCGTAGGTTGTTCCCGATCCGTCTGAGCGTTTCCAGCTTAGTCAGGTCGGGATTTTTTGTGLGLC
CACGTCACACTGCCARTTGCCGTGGGTAARATTGTCCGCGCTTAGTAGCARRATATAATTTARTARCGTAGGTTGTTCCCGATCCGTCTGAGCGTTTCCAGCTTAGTCAGGTCGGGATTTTTTGTGCGLC
CACGTCACACTGCCARTTGCCGTGGGTAARATTGTCCGCGCTTAGTAGCARRATATAATTTARTARCGTAGGTTGTTCCCGATCCGTCTGAGCGTTTCCAGCTTAGTCAGGTCGGGATTTTTTGTGCGLC
CACGTCACACTGCCARATTGCCGTGGGTAARATTGTCCGCGCTTAGTAGCARRATATAATTTARTARCGTAGGTTGTTCCCGATCCGTCTGAGCGTTTCCAGCTTAGTCAGGTCGGGATTTTTTGTGCGLC
CACGTARCATTGCCAATTGCCGTGGGTAARATTGTCCGCGCT TAGTAGCARRATATAATTTARTARCGTAGGTTGTTCCCGATCTGTCTGAGCGTTTCCAGCTTAGTCAGGTCGGGATTTTTTGTGCGCC
CACGTARCATTGCCAATTGCCGTGGGTAARATTGTCCGCGCT TAGTAGCARRATATAATTTARTARCGTAGGTTGTTCCCGATCTGTCTGAGCGTTTCCAGCTTAGTCAGGTCGGGATTTTTTGTGCGCC
CACGTARCATTGCCARTTGCCGTGGGTARAATTGTCCGCGCTTAGTAGCARAATATARTTTARTARCGTAGGTTGTTCCCGATCTGTCTGAGCGTTTCCAGCTTAGTCAGATCGGGATTTTTTGTGGTGT
CACGTARCATTGCCARTTGCCGTGGGTARAATTGTCCGCGCTTAGTAGCARARTATARTTTARTARCGTAGGTTGTTCCCGATCTGTCTGAGCGTTTCCAGCTTAGTCAGATCGGGATTTTTTGTGGTGT
CACGTARCATTGCCAATTGCCGTGGGTAARATTGTCCGCGCTTAGTAGCARRATATAATTTARTARCGTAGGTTGTTCCCGATCTGTCTGAGCGTTTCCAGCTTAGTCAGATCGGGATTTTTTGTGGTGT
CACGTCACACTGCCARTTGCCGTGGGTAARATTGTCCGCGCTTAGTAGCARRATATAATTTARTARCGTAGGTTGTTCCCGATCTGTCTGAGCGTTTCCARCTTAGTCAGACCGGGATTTTTTGTGGTGT
CACGTCACACTGCCARATTGCCGTGGGTAARATTGTCCGCGCT TAGTAGCARRATATAATTTARTARCGTAGGTTGTTCCCGATCTGTCTGAGCGTTTCCARCTTAGTCAGACCGGGATTTTTTGTGGTGT
CACGTCACACTGCCARTTGCCGTGGGTAARATTGTCCGCGCT TAGTAGCARRATATAATTTARTARCGTGGGTTGTTCCCGATCTGTCTGAGCGTTTCCAGCTTAGTCAGATCGGGATTTTTTGTGGTGT
CACGTCACACTGCCARTTGCCGTGGGTAARATTGTCCGCGCT TAGTAGCARRATATAATTTARTARCGTGGGTTGTTCCCGATCTGTCTGAGCGTTTCCAGCTTAGTCAGATCGGGATTTTTTGTGGTGT
CACGTcACAcTGCCARTTGCCGTGGGTARAATTGTCCGCGCTTAGTAGCARAATATARTTTARTARCGTaGGTTGTTCCCGATCLGTCTGAGCGTTTCCALCTTAGTCAGaLCGGGATTTTTTGT Getet

391 400 q10 420 430 440 450 460 q70 480 490 500 510 520
1 1
ARATCCTAARACTTATARATACTGGAATGATCATTCATATATTCGCTGCTARTTATAATT TARGARGTARTATACCGAAGAARRCTTTATTTATARARTAACART TATTATAGTTCCGTTTACGCAGTTC
ARATCCTAARACTTATARATACTGGAATGATCATTCATATATTCGCTGCTARTTATAATT TARGARGTARTATACCGAAGAARARCTTTATTTATARARTAACARTTATTATAGTTCCGTTTACGCAGTTC
ARATCCTAARACTTATARATACTGGAATGATCATTCATATATTCGCTGCTARTTATAATT TARGARGTARTATACCGAAGAARARCTTTATTTATARARTAACARTTATTATAGTTCCGTTTACGCAGTTC
AARTCCTAARACTTATAAATACTGGAATGATCATTCATATATTCGCTGCTAATTATAATTTARGARG TAATATACCGARGAARACTTTATTTATARARTARCAATTATTATAGTTCCGTTTACGCAGTTC
ARATCCTAARACTTATARATACTGGAATGATCATTCATATATTCGCTGCTARTTATAATT TARGARGTARTATACCGAAGAARACTTTATTTATARAATAARCART TATTATAGTTCCGTTTACGCAGTTC
ARATCCTAARACTTATARATACTGGAATGATCATTCATATATTCGCTGCTARTTATAATT TARGARGTARTATACCGAAGAARRCTTTATTTATARARTAACARTTATTATAGTTCCGTTTACGCAGTTC
ARATTCCAATCCCTAGCARTTACTGAATGGTCGTTCATATATTCGCTAATARTTATCATT TARGARGTARTATACCGGAGAARRCTTTATTTATARARTAACART TATTATAGTTCCGTTTACGCAGTTC
ARATTCCAATCCCTAGCARTTACTGAATGGTCGTTCATATATTCGCTAATARTTATCATT TARGARGTARTATACCGGAGAARRCTTTATTTATARARTAACART TATTATAGTTCCGTTTACGCAGTTC
ARATTCCAATCCCTAGCARTTACTGAATGGTCGTTCATATATTCGCTAATARTTATCATT TARGARGTARTATACCGGAGAARRCTTTATTTATARARTAACART TATTATAGTTCCGTTTACGCAGTTC
ARATTCCGATCCCTAGCARTTACTGAATGATCGTTCATATATTCGCTAATARTTATCATT TARGARGTARTATACCGGAGAARRCTTTATTTATARARTAACART TATTATAGTTCCGTTTACGCAGTTC
AARRTTCCGATCCCTAGCAATTACTGAATGATCGTTCATATATTCGCTAARTAATTATCATTTARGARGTAATATACCGGAGAARACTTTATTTATARARTARCAATTATTATAGTTCCGTTTACGCAGTTC
ARATTCCAATCCCTAGCARTTACTGAATGGCCGTTCATATATTCGCTAATARTTATCATT TARGARGTARTATACCAGAGAARRCTTTATTTATARARTAARCARTTATTATAGTTCCGTTTACGCAGTTC
ARATTCCAATCCCTAGCARTTACTGAATGGCCGTTCATATATTCGCTAATARTTATCATT TARGARGTARTATACCAGAGAARRCTTTATTTATARARTAACARTTATTATAGTTCCGTTTACGCAGTTC
ARATLCcaftcCeTAgcAATLact GAATGatCe TTCATATATTCGCTaaTARTTATCATTTARGARGTARTATACC¢AGAARARCTTTATTTATARAARTAARCART TATTATAGTTCCGTTTACGCAGTTC

521 530 540 550 560 570 580 590 600 610 615
1 |
ATCTTGTTACGCTTARTTCAGCARCAAGTGAARAATGTARCATGARAGGAGGCACCCGATTGCCTAGGAARTGGATTCATATGCTGATGTTACTG
ATCTTGTTACGCTTAATTCAGCAACAAGTGAARRAATGTAACATGARAGGAGGCACCCGATTGCCTAGGARATGGATTCATATGCTGATGTTACTG
ATCTTGTTACGCTTAATTCAGCAACAAGTGAARRARATGTAACATGARAGGAGGCACCCGATTGCCTAGGARATGGATTCATATGCTGATGTTACTG
ATCTTGTTACGCTTAATTCAGCAACAAGTGAARRRATGTAACATGARAGGAGGCACCCGATTGCCTAGGARATGGATTCATATGCTGATGTTACTG
ATCTTGTTACGCTTAATTCAGCAACAAGTGAARRRATGTAACATGARAGGAGGCACCCGATTGCCTAGGARATGGATTCATATGCTGATGTTACTG
ATCTTGTTACGCTTAATTCAGCAACAAGTGAARRAATGTAACATGARAGGAGGCACCCGATTGCCTAGGARATGGATTCATATGCTGATGTTACTG
ATCTTGTTACGCTTAAT TCAGCAACAAGTGARRARCGTARCATGARAGGAGGCACCCGATTGCCTAGGARATGGATTCATATGCTGATGATACTG
ATCTTGTTACGCTTARTTCAGCARCAAGTGAARAACG TARCATGARAGGAGGCACCCGATTGCCTAGGAARTGGATTCATATGCTGATGATACTG
ATCTTGTTACGCTTAATTCAGCAACAAGTGAARAACGTAACATGARAGGAGGCACCCGATTGCCTAGGARATGGATTCATATGCTGATGATACTG
ATCTTGTTACGCTTAATTCAGCAACAAGTGAARRARATGTAACATGARAGGAGGCACCCGATTGCCTAGGARATGGATTCATATGCTGATGTTACTG
ATCTTGTTACGCTTAATTCAGCAACAAGTGAARRAATGTAACATGARAGGAGGCACCCGATTGCCTAGGARATGGATTCATATGCTGATGTTACTG
ATCTTGTTACGCTTAATTCAGCAACAAGT GAARAACGTAACATGARAGGAGGCACCCGATTGCCTAGGARATGGATTCATATGCTGATGATACTG
ATCTTGTTACGCTTAATTCAGCAACAAGT GAARAACGTAACATGARAGGAGGCACCCGATTGCCTAGGARATGGATTCATATGCTGATGATACTG
ATCTTGTTACGCTTAATTCAGCAACAAGTGAARRAALGTARCATGARAGGAGGCACCCGATTGCCTAGGARATGGATTCATATGCTGATGE TACTG




