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Figure S3 continued

Protein size Gene structure Gene location
(amino acids) (exons/introns organi zation) (scaffold)
CYP5150D25(166498)Gsp 549 ———— } — — H—— 12
CYP5150D24(157234)Gsp 547 ———— 1 +— —t —— 12
CYP5150D23(56993)Gp 555 ——t—1— } — i —— 12
CYP5150D27(147311)Gsp 541 } —— } i — — +——1 1
CYP5150D29(122823)Gsp 545 ———— } — — —— 12
CYP5150D28(157358)Gsp 564 —_ } — +H— —— 12
CYP5150M5(152188)Gsp 548 —_ } — i —— 5
CYP5150M (46275)Gsp 552 —— } } +— H H—— 4
CYP5150G1(146207)Gsp 538 —t—t—1— i — i —— 14
CYP5150H1(90218)Gsp 528 —— } — — H—+— 8
CYP5150J17(59629)Gsp 543 — } i — — i 14
CYP515018(123794)Gsp 467 —1 } } — — —+— } 14
CYP5150016(123793)Gsp 467 — } } — H —— 14
CYP5150J19(59491)Gsp 543 —t— } } — H— —— 14
CYP515005(94625)Gsp 544 —t— ! i — — —— 4
CYP515012(122158)Gsp 205 ! } } } } i
CYP5150J11(122142)Jsp 545 ! — } } — } —— 11
CYP5150J13(122244)Gsp 545 — } } +— } H—— i
CYP5150J14(158128)Gsp . e : : — I —— ”
CYP5150J15(158130)Gsp 604 14— } — } +—— 14
CYP5150K2(59427)Gsp 547 —_ } } — t —— 14
CY P5150K4(59616)Gsp 548 | — } } — } —— 14
CYP5150L 8(59501)Gsp 6 1 : } —t } —— 14
CYP5150L9(123691)Gsp 542 ——— } —t — —— 14
CYP5150L7(47827)Gsp 539 —— } } — } — 5
CYP5150L 6(123698)Gsp 546 —+— } +— } — 1
CYP5150L 1(92661)Gsp 540 — } } } —i } +—— u
CYP5150L3(166075)Gsp 549 —— } } — } —— i
CY P5150L 2(46997)Gsp 550 } — } i — } H—— 4
CYP5150L 4(156784)Gsp 543 1 } } +— } —— i
CYP5150L 10(55691)Gsp 539 —— } } — } —— 12
CYP5150L 11(56190)Gsp 546 } — } i — } —— 12
CYP5150E2(122651)Gsp 508 —— +— — } —— 12



Figure S3 continued
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