	Clone
	Selected region ( 5' to 3')

	 
	 

	PDGF-01
	CACGCGTACAAGTTGGGTGGAAGCATAGGCAATGAGCTCTCATTGGGTTACCTTTAAGGT

	PDGF-02
	GTGACGTGAGCATCATGTTAATGAACCTTACCTAAAGGCACTGTCACACAGTTTAGACAT

	PDGF-03
	TAGGAAATCTGGGTCATTGTTTCGAGATAGTATAATTTTGAATATAAGCTAAGAAATAGT

	PDGF-04
	TTATGGGCCGCTTCATTTGACGCCGTTGTACTGGTTTAGGGCAACGGTTGAAATCCGCTC

	PDGF-05
	AGGCGGTAAAGTACTCTTGCCAGAGGGAATTTTACTGGTCACTAAAAAATAGTCCGATTT

	PDGF-06
	TGCTCGTCAAAGATAATGTACGCATCAGGCGCGATAATAAATCGTGAGCATCGTTTTGAT

	PDGF-07
	GGAAGGCAGATTAAGTCGGTACTTTATTTGGTCATTAATGCTCATTAGTCGTTCTCCTGC

	PDGF-08
	GTTGCATATTGAGCATCGTGTAATGATCCTGCAAAGGCATTATGCATCGGGTCTTCCT

	PDGF-09
	GAATCATGATCCCCCATGACCTGGGGGCGTTACTGGCGAGCATCATGAGAGATCGTGCGA

	PDGF-10
	ATGAGCATCGGGTTCCGTTAGAGTCTGATCCGGCAGGGTTCCTGGCGGCGTCGCTGAAT

	PDGF-11
	TGTTTTGGTCACTGTCCCTTACTTTAAGTTTTAATGATAGTCCCTTTGGGCAATAGCTGC

	PDGF-12
	AGCATCGGATATACAGAAACCCATATCGGATCCTGCATAGTTTATAGAGTAGGCAACTAA

	PDGF-13
	GTCACTATATTTGATATTTAGCTTATAGTCCTGTAAAGGCATCGTCGTCATGATGACATC

	PDGF-14
	TGGGGTAAGCGTTGATTGCATGGATAGGTAACCTTGCGTTATGTAATCCCTGTTGGG

	PDGF-15
	TGTCTTAAGAGAGGATACGACATAAGATCATAGGGAGTAGGATCAAGTTGCTGAGGTCAT

	PDGF-16
	GTTCCGTTTAGGGCATGGACGCACTATTAACGTTGCTAACATGGGACCCGTATGAGCTCG

	PDGF-17
	AAGTCCCGTAGGGTATTTACTAAGAGCGAAATGAGTCCGTGAGTTAATTGTCATTTCATC

	PDGF-18
	GGTCTTCCGCATATTGGAGACGCCGTGATGCTCTGTCAATAGAAGGCGGTACTTTAGGAA

	PDGF-19
	TTGTACGTAGTCCCTCCGGGCATATAGAGTTGGTTATATGGTCATTGCGTTCATCCTTTG

	PDGF-20
	GGTTTTAACTGATTTTCTCGGACCAAGGTTTCCGGGATTGTTAACTACGTACCAGTGTTC

	 
	 

	Thr-01
	CAGCGCTAGGGCTTTTAGCGTAATGGGTAGGGTGGTGCGGTGCAGATATCGGAATTGGTG

	Thr-02
	TTGAAGTAATTTTATAGGTCTTTTATTGGGTAGGGTGGTTTTAATTGGTGTGACAAATTG

	Thr-03
	TTGAAGTAATTTTATAGGTTTTTTATTGGGTAGGGTGGTTTTAATTGGTGTGACAAATTG

	Thr-04
	TTGAAGTAATTTTATAGGTTTTTTATTGGGTAGGGTGGTTTTAATTGGTGTGACAAATTG

	Thr-05
	CAGCGCTAGGGCTTTTAGCGTAATGGGTAGGGTGGTGCGGTGCAGATATCGGAATTGGTG

	Thr-06
	CAGCGCTAGGGCTTTTAGCGTAATGGGTAGGGTGGTGCGATGCAGATATCGGAATTGGTG

	Thr-07
	CAGCGCTAGGGCTTTTAGCGTAATGGGTAGGGTGGTGCGGTGCAGATATCGGAATTGGTG

	Thr-08
	CAGCGCTAGGGCTTTTAGCGTAATGGGTAGGGTGGTGCGGTGCAGATATCGGAATTGGTG

	Thr-09
	CAGCGCTAGGGCTTTTAGCGTAATGGGTAGGGTGGTGCGGTGCAGATATCGGAATTGGTG

	Thr-10
	CAGCGCTAGGGCTTTTAGCGTAATGGGTAGGGTGGTGCGGTGCAGATATCGGAATTGGTG

	Thr-11
	CAGCGCTAGGGCTTTTAGCGTAATGGGTAGGGTGGTGCGGTGCAGATATCGGAATTGGTG

	Thr-12
	TTGAAGTAATTTTATAGGTTTTTTATTGGGTAGGGTGGTTTTAATTGGTGTGACAAATTG

	Thr-13
	CCGGGGCATGACAACCTATTCGGCTCTCGGCTCATGTCGTATGGTTTAGTGTGGGAGGTG

	Thr-14
	TTGAAGTAATTTTATAGGTTTTTTATTGGGTAGGGTGGTTTTAATTGGTGTGACAAATTG

	Thr-15
	TTGAAGTAATTTTATAGGTTTTTTATTGGGTAGGGTGGTTTTAATTGGTGTGACAAATTG

	Thr-16
	TTATGGGTAGGGTGGTGTGTTTGGCGCGAGCCATTTTCAGTAGGTAATCTCGACCTTTTG

	Thr-17
	TTGAAGTAATTTTATAGGTTTTTTATTGGGTAGGGTGGTTTTAATTGGTGTGACAAATTG

	Thr-18
	GTTGGGTTGCGTAGACGACGTTAGACTAGAGTGATAGTTTGGAGCCAGGAAACTGGACTT

	Thr-19
	CAGCGCTAGGGCTTTTAGCGTAATGGGTAGGGTGGTGCGGTGCAGATATCGGAATTGGTG

	Thr-20
	TTGAAGTAATTTTATAGGTTTTTTATTGGGTAGGGTGGTTTTAATTGGTGTGACAAATTG

	 
	 

	ApoE-01
	GGAAAACGATGTAGCTATATCAAATCCTCCGCTGTTGGGCTAATTACGCTCCATCCCACC

	ApoE-02
	TATAGTGAAATGAGAGTCGGCAAGCGTTCCGATCCCTTTTGACTGTTTCCAACTGCTCGC

	ApoE-03
	CGTCTAAATTCGTTATTTATAAAGCATTCATTTGCATGCGGGTCGAGTGTAGGAAATTCC

	ApoE-04
	CGGTGTGTGGTACGGCGTTCGTTGGGTGGTGGTAAATGCGATCGGTACGGATGTGGTCTC

	ApoE-05
	CTAGGCTCTCAGAGAGGTTTGAAACAAGGAACCATAATCCGGCTGTTCAAGAGTAATTTT

	ApoE-06
	ACTAGCTACGGGGTGGGTGGGCGGTGTCAGTTTGTTTATTGGTGCTATACATCCTCTATA

	ApoE-07
	ACCATTTTGGAAAGAATTGAAGTTTAGTTGGGTCCAGGGAACTTTTGACCCCGCCGAATC

	ApoE-08
	CGGTACTACAGGTCCATAGCCTCAATCTCCCGCACTAATTTCCTAGGGAGGAAAGTGCAC

	ApoE-09
	AGAGTGTAACTATTAGACAAACACCTTTTTAGTACTTGTGGCTTTCTTTTTTGTTTGAAT

	ApoE-10
	TGGAAGTGTCATTTGGTCGTGTGGGATGCCTTTTAGGGAAGAGGTGTCAGTGTGCGGGAT

	ApoE-11
	ATCCTCGTTTCTATTCAGGGTGCACAGTCTCTGGTGATTTTTGGGTACCTTGTTACCTCT

	ApoE-12
	CTTCACAAACGCACAGTACAGGGTAAAGTAGATTTTGTTTTGATTTAGGTCACGGGCGGT

	ApoE-13
	AGCGCCATAGGGAGTCACATAGGGGAAGGGGAGGAAGATTGGTAGCGTGGATCCGAGGGT

	ApoE-14
	AAAGCATCGTGGCCCTTCTAGGAAAAAAAAACAACGCATAATCTCTTAGCGCGGTCCGGT

	ApoE-15
	CAGCACCCGAAATGTGAATAGTTCGTTTTCGCTATACCCATGCATACCCAGTGCGAGGCA

	ApoE-16
	GAAACGATGCTCTGGCTCTACGGGTATTAGCTTTCCCTTAGAAAGGATATGCGAACGGCA

	ApoE-17
	CTGCGCGTCTTGGTGGTCGAATGCTGGAGCACTGTCGTGCGATTGCCGGTTGCCTTTGTA

	ApoE-18
	CGCTTCCTCGTTCGTTCCGGTGGTCTAAGGTTTTTAACTTACTGGGGTTGCTAACTAGAT

	ApoE-19
	CTCCCTTCCGAGAACGTTGTAACAAGTAAGCATACATTGGTAGACGTATTGATTAGGGGG

	ApoE-20
	TTTGGGGGCGACCTCCACTGTCTGCGGTGTGGCGTACGCGGAGAGCGGCGAGGACCTCTT



