TABLE S1. Oligonucleotide sequences used in the study.
	Mutated site 
	Oligonucleotides (only the sense sequence is shown) 

	C30(+1) 
	tcatgtcgattcgtcacaatcgc 

	C167(+1) 
	gttttcgtatctcggatgttggtt 

	C169(+1) 
	ttttcgtatcactgatgttggttc 

	C449(+1) 
	tgacagttatactattccagaaga 

	C466(+1) 
	cagaagatgatcgagaattgggt 

	C467(+1) 
	agaagatgatcctgaattgggtc 

	C482(+1) 
	attgggtcaatctcgtttattagaa 

	C550(+1) 
	tgattgtaacacgcgctgatgta 

	C563(+1) 
	cgctgatgtaccacatagttggg 

	C587(+1) 
	tgtaccttcctctggtgtcaaat 

	C620(+1) 
	acctggtcgttctaatcttacct 

	C638(+1) 
	tacctccatctctgtacaacgag 

	C682(+1) 
	gcagtgagattcttggaactaat 

	C704(+1) 
	tcatgcctttactcctatcgtcg 

	C30(-1) 
	tcatgtcgatacctcacaatcgc 

	C167(-1) 
	ggttttcgtaacacggatgtt 

	C169(-1) 
	gttttcgtatctcggatgttggtt 

	C449(-1) 
	tgacagttattcgattccaga 

	C466(-1) 
	cagaagatgaaccagaattgggt 

	C467(-1) 
	agaagatgatgcagaattgggtc 

	C482(-1) 
	aattgggtcaaacacgtttatta 

	C550(-1) 
	tgattgtaactcccgctgatgta 

	C563(-1) 
	cgctgatgtagctcatagttggg 

	C587(-1) 
	tgtaccttccacaggtgtcaaat 

	C620(-1) 
	acctggtcgtacaaatcttacct 

	C638(-1) 
	ttacctccatcacggtacaaccg 

	C682(-1) 
	gcagtgagatacgtggaactaat 

	C704(-1) 
	tcatgccttttcgcctatcgtcg 

	259T 
	tcgaaattatttggaccatattt 

	466-467T 
	cagaagatgatttagaattgggtc 

	550T 
	tgattgtaacatccgctgatgta 

	704T 
	tcatgcctttatgcctatcgttcg 

	167T 
	ggttttcgtattacggatgttgg 

	167TX1 
	ggttttcgtaatacggatgttgg 

	167TX2 
	ggttttcgtatttcggatgttgg 

	167TX3 
	ggttttcgtattactgatgttgg 

	169T 
	ttttcgtatcatggatgttggtt 

	169TX1 
	ttttcgtaacatggatgttggtt 

	169TX2 
	ttttcgtatcttggatgttggtt 

	169TX3 
	ttttcgtatcattgatgttggtt 

	X1+X2 
	C-167 + ggttttcgtaactcggatgttgg 

	X1+X2+X3 
	C-167 + ggttttcgtaactcggatgttgg + ggttttcgtaactctgatgttgg 


