SI Table 4: VanVeen ITS2 alignment/structure and CBC table from GenBank specimens: AJ309962-AJ309965.

>AJ309962| Alloxysta victrix internal transcribed spacer 2, ITS2

GGGTCGTTTATAAATTAAAGACTGCTTATCTCTCTTATAGAGAGATACGAGCGAAAAATGAACGTTTGTCACAATATTTTGTTTTTCATTCATTTGAAATAATCAAAGTTGTGGCGTCGTTTGAAATAAGTTGAGAAAAAACGTTCCTTGACACACAAAACATAGCCGTCCAGGTCTGTCTAGTACAGATTTTGAACGCAATCACGTGCACAAATTCATGTGTTTTGATAGTGAATTGGTTGTGTCGAGTCCCGGAGTTAAAATATTTTATTTTGCACGGATCGATATCAAATCATTTTCATGTTTCATTACATATTGTGTACAAATGTGATTTTAAAAATTTTTGGACGGTTTGTGTTTAATTTCAAGTGTAACTTAATATTTTTTTCTT----------------

.((((.((((.....))))))))(((((((((((.....)))))))..)))).......(((((..(((((((((..((((..(((((......)))))....))))))))))))).)))))..........((((((((..(((((((((......(((((((((((((((.((((((.....)))))).........(((((((((((((.....((((((..(((..(((((.((((((((((((...(((..((.((((((...)))))))).))).)))))))..)))))..)))))...)))..)))))))))))))....))))))...........))))))).))))))))....))))).).)))......))))))))..----------------

>AJ309963| Alloxysta leunisii internal transcribed spacer 2, ITS2

GGGTCGTTTATAAATTAAAGACTGCTTATCTTGTTATAAAGATACGAGCGAAAAATGAACGTTCGTCACAGTTTTGTTTTTCATTTATTTGAAATATAATAAAAGTTGTGGCGTCGTTTGAAATAAGTTGAGAAAAAAACGTTCCTTGACACACAAAACATAGCCGTCCAGGTCTGTCTAGTACAGATTTTGAACGCAATCACGTGCACAAATTCATGTGTTTTGATAGTGAATTGGTTGTGTCGAGTCCCGGAGTTAAAATATTTTATTTTGCACGGATCGATATCAAATCATTTTCATGTTTCATTACATATTGTGTACAAATGTGATTTTTTAAAATTTTTGGACGGTTTGTGTATGTGTTTGTTTCAAGTGTAACTTAATATTTTTTTCTT------------

.((((.((((.....))))))))(((((((((......)))))..)))).......(((((..((((((((((((((((((((......)))))...))))))).)))))))).)))))..........((((((((((.(((((((((.(((((..(((((((((((((.((((((.....))))))((((((...(((((((((((((.....((((((..(((..(((((.((((((((((((...(((..((.((((((...)))))))).))).)))))))..)))))..)))))...)))..)))))))))))))....)))))).)))))).....))))))).)))))).))))).....))))).).)))......))))))))))------------

>AJ309964| Alloxysta fuscicornis internal transcribed spacer 2, ITS2

GGGTCGTTTATAAATTAAAGACTGCTTATCTCTCTTATAAAGAGAAGATACGAGCGAAAAATGAACGTTCGTCACAATATTTTGTTTTTCATTTATTTGAAATAATCAAAGTTGTGGCGTCGTTTGAAATAAGTTGAGAAAAAAACGTTCCTTGACACACACAAAACATAGCCGTCCAGGTCTGTCTAGTACAGATTTTGAACGCAATCACGTGCACAAATTCATGTGTTTTGATAGTGAATTGGTTGTGTCGAGTCCCGGAGTTAAAATATTTTATTTTGCACGGATCGATATCAAATCATTTTCATGTTTCATTACATATTGTGTACAAATGTGATTTTTTAAAATTTTTGGACGGTTTGTGTATGTGTGATGGTTTCAAGTGTAACTTAATATATTTTTCTT--

.((((.((((.....))))))))((((((((((((.....)))).))))..))))((((((((.(((..(((((((((..((((..(((((......)))))....))))))))))))).)))(((((((..((..((............))..)).((((((..(((((((((((((.((((((.....))))))((((((...(((((((((((((.....((((((..(((..(((((.((((((((((((...(((..((.((((((...)))))))).))).)))))))..)))))..)))))...)))..)))))))))))))....)))))).)))))).....))))))).)))))).))))))...))))))).............))))))))..--

>AJ309965| Alloxysta tscheki internal transcribed spacer 2, ITS2

GGGTCGTTTATAAATTAAAGACTGCTTATCTTCTCTCTTATAGAGAGAAGATACGAGCGAAAAATGAACGTTCGTCACAATATTTTGTTTTTCATTTATTTGAAATAATCAAAGTTGTGGCGTCGTTTGAAATAAGTTGAGAAAAAAACGTTCCTTGACACACACAAAACATAGCCGTCCAGGTCTGTCTAGTACAGATTTTGAACGCAATCACGTGCACAAATTTATGTGTTTTGATAGTGAATTGGTTGTGTCGAGTCCCGGAGTTAAAATATTTTATTTTGCACGGATCGATATCAAATCATTTTCATGTTTCATTACATATTGTGTACAAATGTGATTTTTAAAAATTTTTGGACGGTTTGTGTTTGTGTTTAATTTCAAGTGTAACTTAATATTTTTTTCTT

.((((.((((.....))))))))((((((((((((((.....))))))))))..)))).......(((((..(((((((((..((((..(((((......)))))....))))))))))))).)))))..........((((((((((..((.....(((((((((((.(((((((((((((.(((((.....)))))(((((((...(((((((((((((.....((((((..(((..(((((.((((((((((((...(((..((.((((((...)))))))).))).)))))))..)))))..)))))...)))..)))))))))))))....)))))))))))))....)))))))).))))))))))))..........)))).....))..))))))))))
CBC matrix

[image: image1.emf]AJ309962|_Alloxysta_victrix_internal_transcribed_spacer_2,_ITS2 0 1 0 0

AJ309963|_Alloxysta_leunisii_internal_transcribed_spacer_2,_ITS2 1 0 0 0

AJ309964|_Alloxysta_fuscicornis_internal_transcribed_spacer_2,_ITS2 0 0 0 0

AJ309965|_Alloxysta_tscheki_internal_transcribed_spacer_2,_ITS2 0 0 0 0


