GAIN GSE14905

Gene Symbol FC p FC p
PTK6 1.3 6.E-07 1.8 5E-06
STYK1 1.6 1.E-06 2.2 7E-05
MAPK13 1.9 2.E-18 2.6 7E-08
UCK2 2.2 5.E-21 24 2E-06
RPS6KB2 1.8 9.E-15 2.3 2E-08
PLK3 1.1 3.E-01 1.5 5E-04
NEK2 2.5 6.E-15 2.5 2E-03
TK1 2.6 3.E-15 5.4 8E-07
MAPKG6 1.7 3.E-21 2.1 6E-09
BMP2K 1.6 4.E-08 1.9 3E-09
MAP3K8 1.5 4.E-05 1.8 5E-05
IPPK 1.6 3.E-17 1.8 1E-06
PFKFB4 1.3 5.E-05 14 4E-03
RPS6KA4 14 2.E-08 2.1 2E-06
SRPK1 1.3 4.E-06 1.5 4E-05
IRAK3 1.3 9.E-07 1.6 9E-04
PRKCH 1.5 8.E-16 1.8 7E-07
AURKA 3.4 9.E-17 5.1 3E-07
CDKN1A 1.6 4.E-08 1.7 2E-04
MAP3K9 2.1 2.E-11 2.3 2E-05
MARK1 1.3 8.E-04 1.8 2E-04
MAP2K4 1.5 1.E-07 1.6 1E-05
CKS1B 1.2 3.E-08 1.3 4E-03
PIK3C2A 0.6 3.E-08 0.8 6E-03
LIMK2 1.3 3.E-07 1.3 4E-05
CSNK2B 1.1 1.E-01 14 7E-03
AK2 1.6 6.E-19 1.8 1E-05
MVK 1.2 8.E-02 1.9 3E-04
CSNK1E 1.3 2.E-04 1.6 9E-04
CSNK1A1 1.5 2.E-22 1.7 8E-09
MAST4 1.2 1.E-03 14 5E-03
RIPK4 14 1.E-12 1.5 4E-06
MOBKL1A 0.8 9.E-03 0.6 7E-08
MOBKL3 1.5 3.E-17 1.9 2E-09
CDK7 1.3 3.E-06 14 8E-07
MAP3K7 1.0 6.E-02 0.8 4E-04
STRAP 1.2 6.E-07 1.3 3E-07
HIPK1 0.9 1.E-04 0.7 8E-06
CSNK1D 0.8 8.E-07 0.8 1E-06
CLK1 1.1 8.E-01 0.8 3E-04
RIOK2 1.2 1.E-03 14 2E-03
CDK6 0.8 3.E-04 0.7 1E-05
SLK 1.2 2.E-02 1.2 3E-03
NUCKS1 0.8 4.E-10 0.7 3E-06
AKAP13 0.7 5.E-09 0.7 8E-08
MOBKL1B 1.7 3.E-16 1.9 1E-08
PTK2B 1.0 1.E-01 0.7 4E-03
CAMK2D 0.7 1.E-08 0.8 3E-03
IRAK1 1.5 3.E-18 1.8 2E-10
ADK 1.3 3.E-09 1.5 1E-04
VRK2 2.0 3.E-17 1.9 8E-08
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