S1-MPN127
Sequence of MPN127 region in clinical M. pneumoniae strain S1.
This sequence overlaps (underlined nucleotides) with the sequence previously submitted for this strain (EF470909).

1. Length: 3140 nucleotides
2. partial MPN126: 1 to 211 (211 nucleotides)
69 aa
LVDQAKSYLCDVLIVGHSHIEHYETIDGIQVINPGSLEIPRNPRKLPTYCNLNLSQGRISDLTFHFPRD
3. MPN127: 602 to 1417 (816 nucleotides)
271 aa
MFKLKINNFQLGFKLVQWPVTNHLLKHFYVFPINNKGGLAIKRIISLALFKKRLNKDKINNCHVWEEELPDGSYDMGFNGNFNHMEKRKSGYVTQKQFSEFKDANNQRLIKIETTLAIQGEQINKLTQTVEKQGEQINQLVQVVLLQGEQIRELQVEQKAQRQEFNARMDRLENLLVESIESTNNRFDSMERRLDSMDSRLDSMENRLVSMESRLDSMENRLDSMEGRLDSMENRLDSMEGCLDFVEGRLDSMETRLDSMETRLDKVDPPK
4. MPN128: 2961 to 3140 (450 nucleotides)
149 aa
MFGLKVKNAEADTAKSNEKLQGAEATGSSTTSGSGQSTQRGGSSGDTKVKALQVAVKKKSGSQGNSGDQGTEQVELESNDLANAPIKRGSNPASPTQGSRLRHHPIQFGIWSIRHPHPLKAVACDRANSQGPPQMIRLDPHSVRCALCL

>S1-MPN126-MPN128
GCTGGTTGATCAAGCTAAAAGCTATCTTTGTGATGTTTTAATTGTGGGTCACAGTCACATAGAGCACTATGAAACTATTGATGGGATCCAGGTTATTAACCCCGGTTCTCTAGAAATTCCCCGTAATCCGAGAAAGCTACCTACCTACTGTAATTTAAACTTAAGTCAGGGCAGGATAAGTGATTTAACGTTCCATTTTCCTCGGGATTAAGTCAAATAAATAAAAAAAGCCATCTACCTAACAAGCAGAAGGCTAAAAAATACTTTTTTAGCGATATTGAAATTAACAGAAAGATCTGTTAGCAAATGTAAGGAACAAGCTTATGCAAACTTTCAATATGTGACGTGTTGAAAAACCTTTAAGAGTATGCATCAATTGGGAGTAGGAAAGCAGGCTTTCAACACAAGTTTTCGTTTTCCTGCTCCCACTAAATAAATTGGGAAAGGTTTTCAAAGTCGCCAAAAAGATTAAATATTTTTGGAATTTTGAATTTTTAGTTGCTTCTAATTGTTAATAGAGATTTACTTTCAAAAAAACTTTTTGGTTTATTTTTGGTGTCTTTACTAACTTAAAGCAATTTAGTTAGTGTAAAGACTCATAATGTTTAAATTAAAAATTAACAACTTCCAATTAGGTTTCAAACTCGTTCAGTGACCAGTGACGAACCACCTTCTTAAACATTTTTACGTTTTTCCAATCAATAATAAAGGAGGTCTTGCCATTAAACGCATAATTTCACTTGCTTTGTTTAAGAAAAGACTTAACAAAGATAAGATTAATAATTGTCATGTTTGGGAAGAAGAGTTACCTGATGGTAGCTACGACATGGGATTTAATGGCAATTTCAACCATATGGAAAAACGAAAAAGTGGTTATGTTACCCAAAAGCAGTTTAGCGAGTTCAAAGATGCCAACAATCAGCGTCTCATAAAGATTGAAACTACTTTGGCTATCCAAGGCGAACAAATCAACAAATTGACTCAAACTGTTGAAAAGCAAGGCGAACAAATCAATCAATTAGTTCAAGTTGTGCTTCTTCAGGGCGAGCAAATTAGAGAACTTCAAGTGGAGCAAAAAGCACAAAGACAAGAGTTTAATGCCCGCATGGATCGTTTGGAAAATCTTTTGGTGGAAAGTATAGAATCTACCAATAATCGCTTCGACTCTATGGAAAGACGTTTAGACTCTATGGATAGTCGTCTTGATTCTATGGAAAATCGCTTGGTTTCAATGGAAAGCCGTCTTGATTCTATGGAAAATCGCTTAGATTCAATGGAAGGTCGTCTTGATTCTATGGAAAATCGCTTAGATTCAATGGAAGGTTGTCTTGATTTTGTTGAAGGACGCTTAGACTCTATGGAAACTCGTTTAGACTCTATGGAAACTCGCCTGGACAAAGTCGATCCGCCCAAATAGTTTTTAGTTAAAAAATAAGGGTATCAGCAGTTAATCTTAAAGATTAGTTGCTGGTATTTTTATTCATTTAATGCTTTCTAAAAACTTTTTGTCAATTTTGTTGGCACTTCTAAATTGCTAGTTCAATTTATTAAGTGGAGGAGCAAAATGCAAATCTTTAATTTTTGAAATTGATCAGTAAAAAATCTGATCACCGTTGGTAGCATTGCTGCAAATAGTAGTTATGTAATTTGCAAACAGAAAGGAATTTTTCAATATGAGTAATACAAAAAAATTAAGAATAACTTCAATCGAAGAAACAATAGAAATAATAGTTAATTCAAAACTATTAGCTTTTGGTTTTTACCCAGTTGGTTTAGAAGATGGAACTTACGAACTTAATGTAAGGATTATTTTTAAAGAAAAAACTGCAGATTCTGAGAAGAGTAGCAGTGTACATCCTTTACAAAAGGAGTATTATGTAAGGGAATTTTTGAGATTTCTTGAGCGCCATAAAGATTCTCTGGCGCAACAACTATTAGTAGTAGAAGACAATTAAATGATTTCTCCCAAACTGGATTGACTCATCCTCACCGCCACCGCCTCCCTCGCGGCGGGACTCACCGTAGTGGGACACTTCACAAGTACCACCACGACGCTCAAGCGCCAGCAATTTAGCTACACCCGCCCTGACGAGGTCGCGCTGCGCCACACCAATGCCATCAACCCGCGCTTAACCCCGTGAACGTATCGTAACACGAGCTTTTCCTCCCTCCCCCTCACGGGTGAAAACCCCGGGGCGTGGGCCTTAGTGCGCGACAACAGCGCTAAGGGCATCACTGCCGGCAGTGGCAGTCAACAAACCACGTATGAACCTGCGCGAACCGAAGCGGCTTTGACCGCATCAACCACCTTTGCGTTACGCCGGTATGACCTCGCCGGGCGCGCCTTATACGACCTCGACTTTTCGAAGTTAAACCCACAAACGCCCACGCGCGACCAAACCGGGCAGATCACCTTTAACCCCTTTGGCGGCTTTGGTTTGAGTGGGGCTGCACCCCAACAGTGAAACGAGGTCAAAAACAAGGTCCCCGTCGAGGTGGCGCAAGACCCCTCCAATCCCTACCGGTTTGCCGTTTTACTCGTGCCGCGCAGCGTGGTGTACTATGAGCAGTTGCAAAGGGAGTTGGGCTTACCACAGCAGCGAACCGAGAATGGTCAAAATACTTCCACCACCGGGGCATTACCACAGCAGCGAACCGAGAATGGTCAAAATACTTCCACCACCGGGGCAATGTTTGGCTTGAAGGTGAAGAACGCCGAGGCGGACACCGCGAAGAGCAATGAAAAACTCCAGGGCGCTGAGGCCACTGGTTCTTCAACCACATCTGGATCTGGCCAATCCACCCAACGTGGGGGTTCGTCAGGGGACACCAAAGTCAAGGCGTTGCAGGTGGCGGTGAAAAAGAAATCCGGGAGTCAGGGCAACTCCGGTGACCAAGGCACCGAACAGGTGGAACTTGAATCTAATGATTTAGCCAACGCCCCGATTAAACGGGGCTCCAATCCAGCAAGTCCAACTCAAGGCAGCCGACTTCGGCACCACCCCATCCAGTTCGGAATCTGGTCAATCAGGCACCCCCACCCCCTGAAGGCCGTGGCTTGCGACCGAGCAAATTCACAAGGACCTCCCCAAATGATCCGCCTCGATCCTCATTCTGTACGATGCGCCTTATGCCTTTAA
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