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LHX.B

LMO.B

LHX.B

Tes.A/ETes.A

Alp.A

ZYX.C

LIMK.B

ABLIM.D

MICAL.A

EPLIN.A

LASP.A

CRP.A,B

LHX.A

LMO.A

LHX2/9.A

ABLIM.A

ABLIM.C

ZYX.A

ETes.D/Fhl.C

Tes.C

ETes.C,D,F/Fhl.E

Enigma.C/Tungus.D

Tes.B/ETes.B/Fhl.A

ETes.E,F/Fhl.D

PINCH.C

ZYX.B

PINCH.E

Enigma.A/Tungus.B

PXN.C

PINCH.A

Enigma.B/Tungus.C

PXN.B

PINCH.D

PXN.A

PINCH.B

PXN.D

Enigma.B

Tes.C/ETes.C/Fhl.B

LIMK.A

ABLIM.B

LMO7.A


