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	              Protein
	                Ligand
	Distance
	Spring Constant

	Residue
	Atom 
	Atom 
	Residue
	
	(kJ·mol-1·Å-2)

	Lig-D (1FQRKTLQRRNLKGLNLNL18)

	CD site
	
	
	
	
	

	Asp-319
	OD2
	NH2
	Arg-8
	2.5-3.5Å
	5

	Asp-319
	OD2
	NE
	Arg-8
	2.5-3.5Å
	5

	Asp-319
	OD2
	NH2
	Arg-8
	2.5-3.5Å
	5

	Glu-79
	OE1 
	NH2
	Arg-8
	2.5-3.5Å
	5

	Glu-79
	OE2
	NH1
	Arg-8
	2.5-3.5Å
	5

	Tyr-129
	OH
	NE
	Arg-9
	2.5-3.5Å
	5

	Tyr-129
	OH
	NH2
	Arg-9
	2.5-3.5Å
	

	hydrophobic Ø1 and Ø2 sites
	
	
	
	

	Gln-117
	NE2
	O
	Asn-15
	2.0-4.0Å
	5

	Phe-127
	CZ
	CG
	Leu-16
	2.0-4.0Å
	5

	Leu-155
	CB
	CG
	Leu-16
	2.0-4.0Å
	5

	Cys-159
	SG
	CG
	Leu-16
	2.0-4.0Å
	5

	His-123
	NE2
	CG
	Leu-14
	2.0-4.0Å
	5

	Tyr-126
	CB
	CG
	Leu-14
	2.0-4.0Å
	5

	Lig-F (1YAPRAPAKLAFQFPSR16)

	Arg-192
	CB
	CZ3
	Phe-11
	1.5-3.5Å
	5

	Ile-196
	CB
	CZ2
	Phe-11
	1.5-3.5Å
	5

	Met-197
	SD
	NE1
	Phe-11
	1.5-3.5Å
	5

	Tyr-231
	CB
	CB
	Gln-12
	1.5-3.5Å
	5

	Leu-232
	CG
	CG
	Gln-12
	1.5-3.5Å
	5

	Leu-235
	CG
	CE3
	Phe-13
	1.5-3.5Å
	5

	Ala-258
	CA
	CH2
	Phe-13
	1.5-3.5Å
	5

	Leu-198
	CG
	CZ3
	Phe-13
	1.5-3.5Å
	5

	Tyr-261
	CG
	CB
	Pro-14
	1.5-3.5Å
	5

	Tyr-261
	CB
	CB
	Pro-14
	1.5-3.5Å
	5

	Ets(1-42)

	Tyr-185
	CD2
	CB
	Pro-39
	3.0-3.5Å
	4

	Tyr-185
	C
	CB
	Pro-39
	2.5-2.8Å
	4

	Val-186
	CA
	CG
	Pro-39
	3.7-4.0Å
	4

	Ala-187
	N
	CG
	Pro-39
	3.5-3.6Å
	4

	Ala-187
	O
	CG
	Pro-39
	2.5-3.0Å
	4

	Ala-187
	O
	CD
	Pro-39
	2.9-3.1Å
	4

	Ala-187
	O
	C
	Thr-38
	5.2-5.5Å
	8

	Ala-187
	N
	N
	Pro-39
	5.2-5.5Å
	8

	Tyr-185
	O
	CA
	Pro-39
	4.0-4.2Å
	8

	Tyr-185
	O
	C
	Pro-39
	4.5-4.8Å
	8

	Tyr-185
	CB
	N
	Ser-40
	6.2-6.5Å
	8

	Asp-147
	OD2
	OG1
	Thr-38
	2.7-2.8Å
	8

	Lys-149
	NZ
	OG1
	Thr-38
	2.9-3.0Å
	8

	Thr-188
	OG1
	OG1
	Thr-38
	3.7-3.9Å
	8



