	Gene group
	Gene loci
	Cases
	 
	Controls
	 
	P-value

	 
	
	n
	mean
	median
	 
	n
	mean
	median
	 
	

	ERT
	BRIP1 (I)
	307
	0.0644
	0
	 
	653
	0.0534
	0
	 
	0.934

	
	ESR1
	321
	0.0378
	0
	 
	676
	0.0853
	0
	 
	0.559

	
	SIRT3 
	295
	0.0302
	0
	 
	627
	0.0285
	0
	 
	0.078

	
	NUP155 (I)
	307
	0.0862
	0
	 
	653
	0.1421
	0
	 
	0.037*

	
	PITX2 (I)
	321
	0.2732
	0
	 
	676
	0.4211
	0
	 
	0.158

	
	PITX2 (II)
	321
	0.1938
	0
	 
	676
	0.2062
	0
	 
	0.923

	
	DCC
	303
	0.121
	0
	 
	638
	0.1625
	0
	 
	0.049*

	
	ZNF217 (II)
	303
	0.3444
	0
	 
	638
	0.4804
	0
	 
	0.001*

	
	FLJ39739
	295
	0.0198
	0.0001
	 
	627
	0.0083
	0
	 
	0.279

	
	PGR
	321
	0.5829
	0.1525
	 
	676
	0.7026
	0.1956
	 
	0.164

	DMHR
	TIMP3
	321
	0.0542
	0
	 
	676
	0.1085
	0
	 
	0.373

	
	CDH13
	321
	0.0423
	0
	 
	676
	0.0889
	0
	 
	0.459

	
	HSD17B4
	321
	0.0309
	0
	 
	676
	0.0138
	0
	 
	0.148

	
	PTGS2
	321
	0.5563
	0.0882
	 
	676
	0.6766
	0.1929
	 
	0.007*

	PCGT
	SLC6A20
	321
	0.0069
	0
	 
	676
	0.0123
	0
	 
	0.308

	
	NEUROG1
	303
	0.0123
	0
	 
	638
	0.0121
	0
	 
	0.794

	
	HOXA1
	307
	0.0491
	0
	 
	653
	0.0597
	0
	 
	0.221

	
	TITF1
	321
	0.0516
	0
	 
	676
	0.1186
	0
	 
	0.019*

	
	GDNF
	307
	0.1131
	0
	 
	653
	0.2128
	0
	 
	0.136

	
	NEUROD1
	299
	0.0999
	0
	 
	642
	0.1946
	0
	 
	0.007*

	
	SFRP1
	321
	0.2049
	0
	 
	676
	0.3259
	0
	 
	0.013*

	
	MYOD1
	321
	0.2803
	0.0055
	 
	676
	0.3667
	0.0176
	 
	0.102

	MBC
	SYK
	321
	0.0023
	0
	 
	676
	0.0007
	0
	 
	0.858

	
	CYP1B1
	321
	0.0077
	0
	 
	676
	0.034
	0
	 
	0.106

	
	SEZ6L
	307
	0.0949
	0
	 
	653
	0.11
	0.0005
	 
	0.131


