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Resumen 
 
 Las secuencias completas de los genomas de Schistosoma japonicum y S. mansoni se 
encuentran actualmente disponibles. El genoma del schistosoma comprende ~13,000 genes 
codificantes de proteínas de los cuales solo se conoce la función de muy pocos. El desarrollo de 
herramientas moleculares es necesario para determinar la importancia de estos nuevos genes, 
muchos de los cuales representan blancos potenciales de intervención. En este sentido la 
transgénesis cumple un rol vital en la genómica funcional de estas nuevas secuencias génicas, 
tanto en estudios de ganancia como pérdida de función, donde la mutagénesis insercional a 
mediana y gran escala, así como la interferencia de ARN mediada por vectores de expresión son 
solo algunos ejemplos. Este simposio de laboratorio se centra en el desarrollo de dichas 
tecnologías, sistemas y herramientas para resolver el problema de establecer líneas de 
schistosomas transgénicos lo cual permitirá responder preguntas fundamentales de la fisiología 
de Schistosoma, la interrelación huésped-parasito y el desarrollo de nuevas estrategias de 
intervención y control parasitario.       
 
 


