小鼠在感染血吸虫病的发病过程的代谢变化
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血吸虫病是由裂体吸虫引起的一种人畜共患的感染性疾病，其中，日本血吸虫病在亚洲广为流行。为了认识血吸虫感染对宿主代谢组的影响，进而为疾病的早期诊断提供依据，我们运用以核磁共振为基础的代谢组学检测技术结合多变量统计数据分析方法，分析了日本血吸虫感染后每周（共五周）小鼠体液和感染后第五周肝脏的代谢组的动态变化特征。发现在感染后第三周即可从小鼠的血液及尿液中检测到血吸虫病的发生，表明代谢组学方法较金标准的检测方法提早一周。感染引起宿主代谢组的变化主要包括尿嘧啶分解代谢产物如3-脲基丙酸的显著增加、脂类代谢的异常、糖酵解的促进、三羧酸循环的抑制以及宿主肠道菌群微生态的紊乱。此外，研究还发现3-脲基丙酸等尿样代谢物及血浆、肝脏代谢组的变化与感染的发展和感染程度密切相关。以上结果使我们对感染后宿主的代谢应答有了更进一步的认识，并表明代谢组分析方法有可能为血吸虫病早期诊断提供有用的信息，也为深入理解疾病发展机制提供了重要的基础。

