



	A/P polarity reversals:
	Anterior
	Posterior


	
	A/P reversals
	SE
	n
	A/P reversals
	SE
	n

	wild type
	0
	0
	100
	0
	0
	100

	unc-5(RNAi)
	0
	0
	87
	0
	0
	87

	lin-17(n3091)
	1
	1
	107
	1
	1
	107

	lin-17(n3091); unc-5(RNAi)
	6
	3
	53
	15
	5
	53

	lin-17(n671)
	2
	2
	81
	2
	2
	81

	lin-17(n671); unc-5(RNAi)
	11
	3
	86
	23
	5
	86

	lin-17(n671) lin-44(n1792)
	0
	0
	139
	0
	0
	139

	lin-17(n671) lin-44(n1792); unc-5(RNAi)
	3
	2
	90
	6
	3
	90

	lin-18(n1051)
	0
	0
	195
	0
	0
	195

	unc-5(RNAi); lin-18(n1051)
	0
	0
	77
	0
	0
	77

	lin-18(n1051)3
	1
	1
	126
	1
	1
	126

	unc-5(RNAi); lin-18(n1051)3
	1
	1
	124
	0
	0
	124

	mig-1(n1652)
	0
	0
	182
	0.5
	0.1
	182

	mig-1(n1652); unc-5(RNAi)
	0
	0
	598
	0
	0
	598

	mig-1(n1354)
	0
	0
	148
	0
	0
	148

	mig-1(n1354); unc-5(RNAi)
	0
	0
	84
	0
	0
	84

	mig-1(n1787)
	0
	0
	175
	1
	1
	175

	mig-1(n1787); unc-5(RNAi)
	1
	1
	175
	0.6
	0.6
	175

	cfz-2(ok1201)
	1
	1
	122
	3
	2
	122

	unc-5(RNAi); cfz-2(ok1201)
	1
	1
	295
	1
	1
	295

	

	
D/V defects2:
	
Anterior
	
[bookmark: _GoBack]Posterior


	
	Ventralized
	SE
	n
	Ventralized
	SE
	n

	wild type
	0
	0
	100
	0
	0
	100

	unc-5(RNAi)
	15
	4
	87
	47
	5
	87

	lin-17(n3091)
	1
	1
	107
	0
	0
	107

	lin-17(n3091); unc-5(RNAi)
	6
	3
	53
	17
	5
	53

	lin-17(n671)
	1
	1
	81
	1
	1
	81

	lin-17(n671); unc-5(RNAi)
	27
	5
	86
	38
	5
	86

	lin-17(n671) lin-44(n1792)
	0.5
	0.5
	139
	0
	0
	139

	lin-17(n671) lin-44(n1792); unc-5(RNAi)
	20
	4
	90
	42
	5
	90

	lin-18(n1051)
	0
	0
	195
	0
	0
	195

	unc-5(RNAi); lin-18(n1051)
	13
	4
	77
	44
	6
	77

	lin-18(n1051)3
	0
	0
	126
	0
	0
	126

	unc-5(RNAi); lin-18(n1051)3
	16
	3
	124
	41
	4
	124

	mig-1(n1652)
	0
	0
	182
	0.6
	0.5
	182

	mig-1(n1652); unc-5(RNAi)
	8
	1
	598
	33
	2
	598

	mig-1(n1354)
	0
	0
	148
	0
	0
	148

	mig-1(n1354); unc-5(RNAi)
	16
	4
	84
	33
	5
	84

	mig-1(n1787)
	0.6
	0.6
	175
	0.6
	0.6
	175

	mig-1(n1787); unc-5(RNAi)
	10
	2
	175
	30
	3
	175

	cfz-2(ok1201)
	0
	0
	122
	2
	1
	122

	unc-5(RNAi); cfz-2(ok1201)
	15
	2
	295
	42
	3
	295
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