Table S8.  Names and sequences of primers used in strain constructions and genome analysis.
	Primer name
	Primer sequence1

	V31539::DR F
	AGGTCTGAAGGAGTTTCAAATGCTTCTACTCCGTCTGCTTTCTTTTCGGGACGTACGCTGCAGGTCGAC

	W CAN1 KO R
	ACTGGCAAGTGCGTATAAATTAAACCTATTTCTTTATCATCATATTTACTTATCGATGAATTCGAGCTCG

	CAN1-500 F
	GAGTTCTGCCCTTGGCTTCC

	W2 CAN1 KO R
	GGATTTGGCGTGGATGAAGG

	V31539::DR R
	ATAATCTCAGTATATTTATTTTTATCGATGATTCACCACAACAATCTTGCTATCGATGAATTCGAGCTCG

	IV1510386::can1-100 F
	CATACGTTATGCACTTCATTCTTCTTGTCGGTTTGATAACAGCAGAATCTACGTACGCTGCAGGTCGAC

	IV1510386::can1-100 R
	GCGTTTTCGAGGTATGGCTTCTGCCGGGCTAACGTTCAAATTAAAGGAACTTATATCTTTAACAGATTCCAA

	YJMIV::SUP4-o F
	CATACGTTATGCACTTCATTCTTTTTGTCGGTTTGATACCAGCAGAATCTAGGATCCGGGACCGGATAAT

	YJMIV::SUP4-o R
	GCGTTTTCGAGGTATGGCTTCTGTAGGGTTAACGCTCAAATTAAAGGAACTGGATCCGGAATTCTTGAAAG

	IV 980403 F
	TTGAACATGGTCGCGACAGC

	Ty2 R
	GCCGTGCTGTTGGTACTGTCC

	Ty1.2 R
	TTGAGGAGAGGCATGATGG

	IV 993256 F
	CTGGTGCTAACCGCTTGTGC

	RE HS4 URA3 F
	TTTATATAGATAAACAAACTTGCAGGACAGATAGTTAAGCGTCTATATCATAATGTGGCTGTGGTTTCAGG

	RE HS4 URA3 R
	TCTTTTTTGCCTTTTATCATTTTTGTACTTTTTTCTTCGCTTAAAATACACAGATTCCCGGGTAATAACTG

	RE HS4 HYG EXT F
	CACAAGCACTTCTTGCGAGTCC

	RE HS4 HYG EXT R
	GGAGTCTCAATTCAGGGATCTGG

	HS4 Ty2-3::KAN F
	GTTAATAAAACACACATGCAACTTGTTGGAATAAAAATCCACTATCGTCTTCGTACGCTGCAGGTCGAC

	HS4 Ty2-3::KAN R
	TTATCTAATTACCCACATATATCTCATAACTATTAGTTGATAGACGTGTAGATCGATGAATTCGAGCTCG

	HS4 DELTA19::KAN R
	CTTGATTTGATGGGACTTCCTTAGAAGTAACCGAAGCAGCGGCGCTACCATATCGATGAATTCGAGCTCG

	HS4 SPACER:: KAN F
	AATGGAATCCCAACAATTACATCAAAATCCACATTCTCTACACGTCTATCACGTACGCTGCAGGTCGAC

	HS4 SPACER::KAN R
	GGAATCCCAACAATTATCTAATTACCCACATATATCTCATAACTATTAGTTATCGATGAATTCGAGCTCG
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