
 >BACcontrol: GGGAGTGTATGGTTTTGAGTTTTTGGGTGTTTGGGGGTTTTGATGGTGTTTAGAGGATATGGTGGGTTAAGAGATATTTTTTGAAATAGGTATGTTTGTAGAGATTAAGTTGGTTAATTTTTTTTGGTTTGGGGAGAA
 >BAC+Sss1Ctrl:  GGGAGTGTATGGTTTTGAGTTTTCGGGTGTTCGGGGGTTTCGATGGTGTTTAGAGGATATGGCGGGTTAAGAGATATTTTTCGAAATAGGTACGTTCGTAGAGATTAAGTCGGTTAATTTTTTTTGGTTTGGGGAGAA
 >Rev1:   GGGAGTGTATGGTTTTGAGTTTTTGGGTGTTTGGGGGTTTTGATGGTGTTTAGAGGATATGGTGGGTTAAGAGATATTTTTTGAAATAGGTATGTTTGTAGAGATTAAGTTGGTTAATTTTTTTTGGTTTGGGGAGAA
 >Rev2:   GGGAGTGTATGGTTTTGAGTTTTTGGGTGTTTGGGGGTTTTGATGGTGTTTAGAGGATATGGTGGGTTAAGAGATATTTTTTGAAATAGGTATGTTTGTAGAGATTAAGTTGGTTAATTTTTTTTGGTTTGGGGAGAA
 >Rev3:   GGGAGTGTATGGTTTTGAGTTTTTGGGTGTTTGGGGGTTTTGATGGTGTTTAGAGGATATGGTGGGTTAAGAGATATTTTTTGAAATAGGTATGTTTGTAGAGATTAAGTTGGTTAATTTTTTTTGGTTTGGGGAGAA
 >Rev4:   GGGAGTGTATGGTTTTGAGTTTTTGGGTGTTTGGGGGTTTTGATGGTGTTTAGAGGATATGGTGGGTTAAGAGATATTTTTTGAAATAGGTATGTTTGTAGAGATTAAGTTGGTTAATTTTTTTTGGTTTGGGGAGAA
 >Rev5:   GGGAGTGTATGGTTTTGAGTTTTTGGGTGTCTGGGGGTTTTGATGGTGTTTAGAGGATATGGTGGGTTAAGAGATATTTTTTGAAATAGGTATGTTTGTAGAGATTAAGTTGGTTAATTTTTTTTGGTTTGGGGAGAA
 >Rev6:   GGGAGTGTATGGTTTTGAGTTTTTGGGTGTTTGGGGGTTTTGATGGTGTTTAGAGGATATGGTGGGTTAAGAGATATTTTTTGAAATAGGTATGTTTGTAGAGATTAAGTTGGTTAATTTTTTTTGGTTTGGGGAGAA
 >Rev7:  GGGAGTGTATGGTTTTGAGTTTTTGGGTGTTTGGGGGTTTTGATGGTGTTTAGAGGATATGGTGGGTTAAGAGATATTTTTTGAAATAGGTATGTTTGTAGAGATTAAGTTGGTTAATTTTTTTTGGTTTGGGGAGAA
 >Rev8:   GGGAGTGTATGGTTTTGAGTTTTTGGGTGTTTGGGGGTTTTGATGGTGTTTAGAGGATATGGTGGGTTAAGAGATATTTTTTGAAATAGGTATGTTTGTAGAGATTAAGTTGGTTAATTTTTTTTGGTTTGGGGAGAA
 >For1:   GGGAGNGTATGGTTTTGAGTTTTTGGGTGTTTGGGGGTTTTGATGGTGTTTAGAGGATATGGTGGGTTAAGAGATATTTTNTGAAATAGGTATNTTTGTAGAGATTAAGTTGGTTAATTTTTTTTGGTTTGGGGAGAN
 >For2:   GGGAGTGTATGGTTTTGAGTTTTTGGGTGTTTGGGGGTTNTGATGGTGTTTAGAGGATATGGTGGGTTAAGAGATATTTTTTGAAATAGGTATGTTTGTAGAGATTAAGTTGGTTAATTTTTTTTGGTTTGGGGAGAA
 >For3:   GGGAGNGTATGGTTTTGAGTTTTTGGGTGTTTGGGGGTTTTGATGGTGTTTAGAGGATATGGTGGGTTAAGAGATATTTTTTGAAATAGGTATNTTNGTAGAGATTAAGTTGGTTAATTTTTTTTGGTTTGGGGAGAA
 >For4:   GGGAGNGTATGGTTTTGAGTTTTTGGGTGTTTGGGGGTTNNGATGGTGTTTAGAGGATATGGTGGGTTAAGAGATATTTTNNNAAATAGNNANNTTNGTAGAGATTAAGTTGGTTAATTTTTTTTNNTTTGGGGAGAA
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