MEA-ISR
Col

1-TTTAATGTAAATATGTATTTGATGCATCTAACATTTAGTATCTAAACAAATAAAAACAAAAAAAAAGAAAAAAGCTCTTTAAAATCCGAAAGTAACTATTTTCAAAAAATCTAAAT-118

119-TATAAACTTAAATGTTTGGAATCGCGAACGACTATTGCTAAATATAAATGCTAAATATACATGAAGATGTGAAAAACATGTTGGATTTGTGGAATCGTTAATGACCACGGTTAAAT-234

235-GGCGGGATCCAAAATCCGGTTAGATTTCACAATGTCATATTACG-276



MEA-ISR
DRM2-Myc drm1 drm2

1-TTTAATGTAAATATGTATTTGATGCATCTAACATTTAGTATCTAAACAAATAAAAACAAAAAAAAAGAAAAAAGCTCTTTAAAATCCGAAAGTAACTATTTTCAAAAAATCTAAAT-118

9-TATAAACTTAAATGTTTGGAATCGCGAACGACTATTGCTAAATATAAATGCTAAATATACATGAAGATGTGAAAAACATGTTGGATTTGTGGAATCGTTAATGACCACGGTTAAAT-234

235-GGCGGGATCCAAAATCCGGTTAGATTTCACAATGTCATATTACG-276



MEA-ISR
DRM2cat-Myc drm1 drm2

1-TTTAATGTAAATATGTATTTGATGCATCTAACATTTAGTATCTAAACAAATAAAAACAAAAAAAAAGAAAAAAGCTCTTTAAAATCCGAAAGTAACTATTTTCAAAAAATCTAAAT-118

9-TATAAACTTAAATGTTTGGAATCGCGAACGACTATTGCTAAATATAAATGCTAAATATACATGAAGATGTGAAAAACATGTTGGATTTGTGGAATCGTTAATGACCACGGTTAAAT-234

235-GGCGGGATCCAAAATCCGGTTAGATTTCACAATGTCATATTACG-276



MEA-ISR
DRM2uba-Myc drm1 drm2

1-TTTAATGTAAATATGTATTTGATGCATCTAACATTTAGTATCTAAACAAATAAAAACAAAAAAAAAGAAAAAAGCTCTTTAAAATCCGAAAGTAACTATTTTCAAAAAATCTAAAT-118

u
235-GGCGGGATCCAAAATCCGGTTAGATTTCACAATGTCATATTACG-276




MEA-ISR
drm3-1

1-TTTAATGTAAATATGTATTTGATGCATCTAACATTTAGTATCTAAACAAATAAAAACAAAAAAAAAGAAAAAAGCTCTTTAAAATCCGAAAGTAACTATTTTCAAAAAATCTAAAT-118

9-TATAAACTTAAATGTTTGGAATCGCGAACGACTATTGCTAAATATAAATGCTAAATATACATGAAGATGTGAAAAACATGTTGGATTTGTGGAATCGTTAATGACCACGGTTAAAT-234

235-GGCGGGATCCAAAATCCGGTTAGATTTCACAATGTCATATTACG-276



MEA-ISR
drm1 drm2

1-TTTAATGTAAATATGTATTTGATGCATCTAACATTTAGTATCTAAACAAATAAAAACAAAAAAAAAGAAAAAAGCTCTTTAAAATCCGAAAGTAACTATTTTCAAAAAATCTAAAT-118

119-TATAAACTTAAATGTTTGGAATCGCGAACGACTATTGCTAAATATAAATGCTAAATATACATGAAGATGTGAAAAACATGTTGGATTTGTGGAATCGTTAATGACCACGGTTAAAT-234

235-GGCGGGATCCAAAATCCGGTTAGATTTCACAATGTCATATTACG-276



FWA
Col

1-G ATACATCTTTCCGTCGAGAATCTCATATATTCTTTATCGAAG ATACATCTTTCCGTCGAGAATCTCATATATACCTTAT ATTCAACATTCATACGAGCGCCGCTCTAGG-123

244 -TCAGATTATTGTTGTTTTTTCCAGCCAAATATCAGATCTTGCGCCGCTCTTTAT ATTCAACATTCATACGAGCACCGCTTTACGGTTTTTGCTTTTCGACATTGGTCGAAGTGCTATTTGG-371

u
372-TTGTTTAAGGTTGCTTTTAGCACACAACTTTAATATTATTTTTATGTTTTCTTCTTACGATTTATCGATTTGTAGGATACTGACAAATCAGATTTTTGTTGTTTTTTTCAGCCAAAAATCAGAT-494




FWA
arm3-1

1-G ATACATCTTTCCGTCGAGAATCTCATATATTCTTTATCGAAG ATACATCTTTCCGTCGAGAATCTCATATATACCTTAT ATTCAACATTCATACGAGCGCCGCTCTAGG-123

124 -GTTTTTGCTTTTCGCCATTGGTCCAAGTGCTATTTGGTTGTTTAAGGTTGCTTTTAGCACACAACTTTAATATTATTTTTATGTTTTTCTTCTTACGATTTATCGATTTGTGGGATACTGACAA-243

244 -TCAGATTATTGTTGTTTTTTCCAGCCAAATATCAGATCTTGCGCCGCTCTTTAT ATTCAACATTCATACGAGCACCGCTTTACGGTTTTTGCTTTTCGACATTGGTCGAAGTGCTATTTGG-371

372-TTGTTTAAGGTTGCTTTTAGCACACAACTTTAATATTATTTTTATGTTTTCTTCTTACGATTTATCGATTTGTAGGATACTGACAAATCAGATTTTTGTTGTTTTTTTCAGCCAAAAATCAGAT-494




FWA
drm1 drm?2

e el |

1-G ATACATCTTTCCGTCGAGAATCTCATATATTCTTTATCGAAG ATACATCTTTCCGTCGAGAATCTCATATATACCTTAT ATTCAACATTCATACGAGCGCCGCTCTAGG-123

F | |

124 -GTTTTTGCTTTTCGCCATTGGTCCAAGTGCTATTTGGTTGTTTAAGGTTGCTTTTAGCACACAACTTTAATATTATTTTTATGTTTTTCTTCTTACGATTTATCGATTTGTGGGATACTGACAA-243

1R

244 -TCAGATTATTGTTGTTTTTTCCAGCCAAATATCAGATCTTGCGCCGCTCTTTAT ATTCAACATTCATACGAGCACCGCTTTACGGTTTTTGCTTTTCGACATTGGTCGAAGTGCTATTTGG-371

372-TTGTTTAAGGTTGCTTTTAGCACACAACTTTAATATTATTTTTATGTTTTCTTCTTACGATTTATCGATTTGTAGGATACTGACAAATCAGATTTTTGTTGTTTTTTTCAGCCAAAAATCAGAT-494



