	Constraints by Enzyme
	 80% Constraint 
	98% Constraint
	100% Constraint

	fabBF ΔfadE 
	0
	1.92
	2.19

	fabBF ΔfadE tesA 
	0
	1.92
	2.19

	fabBF ΔfadE folD 
	0
	1.92
	2.19

	fabBF ΔfadE fadK or fadD
	0
	1.92
	2.19

	fabBF ΔfadE acnAB
	0
	1.92
	2.19

	fabBF ΔfadE aceEF+lpd
	0
	1.92
	2.19

	fabBF ΔfadE accABCD
	0
	1.92
	2.19

	fabAZ ΔfadE 
	0
	1.92
	2.19

	fabAZ ΔfadE tesA 
	0
	1.92
	2.19

	fabAZ ΔfadE folD 
	0
	1.92
	2.19

	fabAZ ΔfadE fadK or fadD 
	0
	1.92
	2.19

	fabAZ ΔfadE acnAB
	0
	1.92
	2.19

	fabAZ ΔfadE aceEF+lpd
	0
	1.92
	2.19

	fabAZ ΔfadE accABCD
	0
	1.92
	2.19

	fabG ΔfadE 
	0
	1.92
	2.19

	fabG ΔfadE tesA 
	0
	1.92
	2.19

	fabG ΔfadE folD 
	0
	1.92
	2.19

	fabG ΔfadE fadK or fadD
	0
	1.92
	2.19

	fabG ΔfadE acnAB
	0
	1.92
	2.19

	fabG ΔfadE aceEF+lpd
	0
	1.92
	2.19

	fabG ΔfadE accABCD
	0
	1.92
	2.19

	fabAZ fabG ΔfadE
	0
	1.92
	2.19

	fabBF fabG ΔfadE 
	0
	1.92
	2.19

	fabBF fabAZ ΔfadE
	0
	1.92
	2.19
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