A

B

Shared elements 500 bp Conserved _seguence
Gene [Location] a] b c[d]e]f]g Lz] Sd[ Sequence
Or10a abl CCGAATAACAAGTCAATTA
Ord2b abl, L [TTAATTAAACATAACATAGCGCAGCAGAGAAATTCTCAAGTTAATAATTAAACAACAGCAAG
Or92a abl TTAAGTAATTATGAGGTCAGCGAAGGGTGTCTCATGCGAATTTAAT
Ors9b ab2 TAATTACAG
Or85a ab2
Or22a ab3 CTGCGGCATGCAGCTCATTAATAATACAGATAATGTGTTTGGCGGCAATCATTTTTCGGTTGCATGCCATCGCGGTGGCATTGATTAACACCGCCA
Or22b ab3
Or85b ab3 IGGCTATAAA
Or56a ab4 AAACAGAGACAATTATTGGACAATTATTGGCACTTA
Or7a ab4. L [CAAATATGCAATAACAAAATGCTGCTTGTGACTTATGTTATGTACAAATTAGCAATTAACAATTGACGATTCATTTAAATCATTCAGAGACCAAAATGCGAAAATAAAAAACTATTTTTTATAGAAAA
Ord7a_| abs.L GCGTGAATAAAGAACATTAAAATTTAACCGGAGTTCTCATTTACTATGCCTAAAGAGGTGTCAAACGGAGGTATTATTT
Or82a abs, L I TTACAATTATCGTGTCAGCAC
Or49b ab6, L l AATGAAAAATATATTGAA
Or67c ab7 AGTTAAAAGTTTAGGCACAATTATCAACACTTTTCAAGGCGCGACATGATGGGGCATAAAAACTTATCAGACACGCCC
Or98a ab7 AAATTCAAAAT
Or9a ab8 AAATCGTGTAATTAGAGCCATAAATGCACTTCAAGTCCACCCAGGTCCACACCC
Or43b ab8
Or67b ab9. L - ACGCCCATCCAATTTGTATAATTATTTGTGTCTCCTATCGAGTTGCACAATAACCACAACGAATAGCAAATT
Or69aA ab9 ICTTCCGCCGGAAATGGAGTGCAGAACGAGCAGCACTTGTCTGCTGATATCAGCAGCCATAGACAAGCGCATAAAAGCCTGCTAACCAGCTCAAAGGCATCATCATTACGAGCTTGACACGAATATAAACTGAATAAACAAACAAATAATGTGCG
Or69aB ab9 IGACAGCCACGTTTTAGAGCAGGATGGAATTTGAGAACTACTTTAAGTATTTTGACAGCATTTTGCGTCTGGCGATGTTTCCACGAGGAAGATTTGTATCCAACGTTTCGAAGGGCATTCTTTTITGCTAGGTAACTTTTGCCTGGCTTACCAATGTATTGGAGTAATTATAGATTGTATAGATTGGT
Or49a abl0 IGGACAAAAGATC ATTGGGTTA’ [GCATAAACGAGCCGCTGAAAATT TCATCTAATTAATTGGCTCGAATTTATTITAACATTTGTATTTAAATATTCATTG
Or67a_| ablo l TTTTGGAAAGT
Or8sf abl0 AAGTTATAACCCGATTGGCCGTGGTAATTGCAACTCTGATTCCGCGCATCTCTCAATTGATCTTAATTAATGTTCATTT
Or35a acl.L IGGACAAGCCATTACATCGTAAATGAGGCAATATTAATGTGAGACTTTCAAATGTTTCCGTTTGGCTTGAAACTGGAGGATAATAACTTAATTGAGCCATTGCACGCATGGGAGACTTCATTTAAAAGTTGAGAAACTGTC
Orl3a ail. L H ICTTTCTAAAATATT
Orla L ICCTCGAGCGTATAATTAAACCATTTGCTAGCCGAACCAACCCGTTTCACCTCGTCAAGTT
Or2a L TCCCAGCCACTTAAGCGACAAGTTTGGCCA
Or22c L TAGACGTAAGCATAAAAACAATTAAAACTTTTGCCAAAGGCACAACTTGCTAACGCTGCACTGAAATTA
Or24a L AAACGTTGCCTGATTGGGGGTTAACAATTTGTAAAACTTATCGAACTATGAGCAAGGACAACGCCCAGCTCATCAATTATGCTGCTCAAGTGCTTTGTGTGATTCT
Or30a L ACAGACAAATTGCCACCGATTAAGATTTTTTATCGGAG
Or33a L AGTATAAAA
Ordsa L GATGTTGCATACTTTCGTACTTTCATACTAACAAATTCCG
Ordsb L GGTGGGCAAACGGGTTTTTTTTATICGGGTTCTGCAACTGTTTTTTTIGGCGACTCGCTGACACGCTGGCCTCCTTTTTCCTCGCTTCCAGCACTGGCACTCCTAGCTTTTCCACTTGC
Ors9a L TAATTACATAATTG
Or63a L IGCAAAGTATTTCAATTATTTAGTGAAACTTTGCCCACGTAATTGGGCGTGG
Or74a L TGAATTTAATATTTCATCAGGCCGGCGGCAATTAAAATTAGAATATAAATGG
Or83a L AAGTGGCGTTATGACTCGTAGAGCCCAGTTGCCAAAC
Or85¢ L ATTGTTGAAAACTGAAAAGATTTAATTTATTTCAAGTGAGAGCGAAAGAAGACTTCACTTCGGTGGGATTAGACTTGGGTGTGATGCGCTGCTACCGATTCGCTTTCGAATTGCATTTATTCAAACGTTTCAATTGCTTITCCGTCGGATTCAATCTTCGAGTGATTTATTGTG
Or94a L I TAACCAGCCAAAATATTTATACAACTAATGAGCAGGGCAATTACAATAATTA
Or94b L TAATTATTGTAATTGCCCTGCTCATTAGTTGTATAAATATTTTGGCTGGTTA
Or98h L GCAAAAGTTTTCACATTTGAAATGCAGCTAGGATTTGTTTTAGTTTTTGCTTAGCATTGCTGCCAAATATTTGCAGTGGCTCACAGATTTG
or3sb |rab2s] [ [ ] AAGAAAAGGTGTGAATTGGTCATAGCAAATTATAGG
Sequence L b ¢ d . ¢ ~ f g
CAATTA|TAATTA | AATTAT | AATTAC| ATTACA| TTGCATA | GCTCATTA
Expected 3.1 2.14 4.2 24 248 0.62 0.08
Observed 17 13 16 9 6 3 3




