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Gene Location a b c d e f g Lz Sd Sequence

Or10a ab1 CCGAATAACAAGTCAATTA
Or42b ab1, L TTAATTAAACATAACATAGCGCAGCAGAGAAATTCTCAAGTTAATAATTAAACAACAGCAAG
Or92a ab1 TTAAGTAATTATGAGGTCAGCGAAGGGTGTCTCATGCGAATTTAAT
Or59b ab2 TAATTACAG
Or85a ab2
Or22a ab3 CTGCGGCATGCAGCTCATTAATAATACAGATAATGTGTTTGGCGGCAATCATTTTTCGGTTGCATGCCATCGCGGTGGCATTGATTAACACCGCCA
Or22b ab3
Or85b ab3 GGCTATAAA
Or56a ab4 AAACAGAGACAATTATTGGACAATTATTGGCACTTA
Or7a ab4, L CAAATATGCAATAACAAAATGCTGCTTGTGACTTATGTTATGTACAAATTAGCAATTAACAATTGACGATTCATTTAAATCATTCAGAGACCAAAATGCGAAAATAAAAAACTATTTTTTATAGAAAA
Or47a ab5, L GCGTGAATAAAGAACATTAAAATTTAACCGGAGTTCTCATTTACTATGCCTAAAGAGGTGTCAAACGGAGGTATTATTT
Or82a ab5, L TTACAATTATCGTGTCAGCAC
Or49b ab6, L AATGAAAAATATATTGAA
Or67c ab7 AGTTAAAAGTTTAGGCACAATTATCAACACTTTTCAAGGCGCGACATGATGGGGCATAAAAACTTATCAGACACGCCC
Or98a ab7 AAATTCAAAAT
Or9a ab8 AAATCGTGTAATTAGAGCCATAAATGCACTTCAAGTCCACCCAGGTCCACACCC
Or43b ab8
Or67b ab9, L ACGCCCATCCAATTTGTATAATTATTTGTGTCTCCTATCGAGTTGCACAATAACCACAACGAATAGCAAATT
Or69aA ab9 CTTCCGCCGGAAATGGAGTGCAGAACGAGCAGCACTTGTCTGCTGATATCAGCAGCCATAGACAAGCGCATAAAAGCCTGCTAACCAGCTCAAAGGCATCATCATTACGAGCTTGACACGAATATAAACTGAATAAACAAACAAATAATGTGCG
Or69aB ab9 GACAGCCACGTTTTAGAGCAGGATGGAATTTGAGAACTACTTTAAGTATTTTGACAGCATTTTGCGTCTGGCGATGTTTCCACGAGGAAGATTTGTATCCAACGTTTCGAAGGGCATTCTTTTTGCTAGGTAACTTTTGCCTGGCTTACCAATGTATTGGAGTAATTATAGATTGTATAGATTGGT
Or49a ab10 GGACAAAAGATCTGTATTGGGTTATTTGCATAAACGAGCCGCTGAAAATTTGTCATCTAATTAATTGGCTCGAATTTATTTAACATTTGTATTTAAATATTCATTG
Or67a ab10 TTTTGGAAAGT
Or85f ab10 AAGTTATAACCCGATTGGCCGTGGTAATTGCAACTCTGATTCCGCGCATCTCTCAATTGATCTTAATTAATGTTCATTT
Or35a ac1,L GGACAAGCCATTACATCGTAAATGAGGCAATATTAATGTGAGACTTTCAAATGTTTCCGTTTGGCTTGAAACTGGAGGATAATAACTTAATTGAGCCATTGCACGCATGGGAGACTTCATTTAAAAGTTGAGAAACTGTC
Or13a ai1, L CTTTCTAAAATATT
Or1a L CCTCGAGCGTATAATTAAACCATTTGCTAGCCGAACCAACCCGTTTCACCTCGTCAAGTT
Or2a L TCCCAGCCACTTAAGCGACAAGTTTGGCCA
Or22c L TAGACGTAAGCATAAAAACAATTAAAACTTTTGCCAAAGGCACAACTTGCTAACGCTGCACTGAAATTA
Or24a L AAACGTTGCCTGATTGGGGGTTAACAATTTGTAAAACTTATCGAACTATGAGCAAGGACAACGCCCAGCTCATCAATTATGCTGCTCAAGTGCTTTGTGTGATTCT
Or30a L ACAGACAAATTGCCACCGATTAAGATTTTTTATCGGAG
Or33a L AGTATAAAA
Or45a L GATGTTGCATACTTTCGTACTTTCATACTAACAAATTCCG
Or45b L GGTGGGCAAACGGGTTTTTTTTATTCGGGTTCTGCAACTGTTTTTTTTGGCGACTCGCTGACACGCTGGCCTCCTTTTTCCTCGCTTCCAGCACTGGCACTCCTAGCTTTTCCACTTGC
Or59a L TAATTACATAATTG
Or63a L GCAAAGTATTTCAATTATTTAGTGAAACTTTGCCCACGTAATTGGGCGTGG
Or74a L TGAATTTAATATTTCATCAGGCCGGCGGCAATTAAAATTAGAATATAAATGG
Or83a L AAGTGGCGTTATGACTCGTAGAGCCCAGTTGCCAAAC
Or85c L ATTGTTGAAAACTGAAAAGATTTAATTTATTTCAAGTGAGAGCGAAAGAAGACTTCACTTCGGTGGGATTAGACTTGGGTGTGATGCGCTGCTACCGATTCGCTTTCGAATTGCATTTATTCAAACGTTTCAATTGCTTTCCGTCGGATTCAATCTTCGAGTGATTTATTGTG
Or94a L TAACCAGCCAAAATATTTATACAACTAATGAGCAGGGCAATTACAATAATTA
Or94b L TAATTATTGTAATTGCCCTGCTCATTAGTTGTATAAATATTTTGGCTGGTTA
Or98b L GCAAAAGTTTTCACATTTGAAATGCAGCTAGGATTTGTTTTAGTTTTTGCTTAGCATTGCTGCCAAATATTTGCAGTGGCTCACAGATTTG
Or33b L, ab 2,5 AAGAAAAGGTGTGAATTGGTCATAGCAAATTATAGG

Conserved sequence

Sequence a  
CAATTA 

b 
TAATTA 

c 
AATTAT 

d 
AATTAC 

e 
ATTACA 

f 
TTGCATA 

g 
GCTCATTA

Expected 3.1 2.14 4.2 2.4 2.48 0.62 0.08
Observed 17 13 16 9 6 3 3
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